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(57) Resumo: MÉTODO PARA PRODUZIR UM L-AMINOÁCIDO É descrito um método para produzir um L-aminoácido usando
uma bactéria da família Enterobacteriaceae, em que a bactéria contém uma proteína que é capaz de conferir resistência à
inibição do crescimento por L-cisteína.
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REIVINDICAÇÕES 

1. Método para produzir um L-aminoácido não aromático, 

caracterizado pelo fato de que compreende cultivar uma bactéria 

pertencente ao gênero Escherichia ou Pantoea em um meio de cultura, e 

coletar o L-aminoácido do meio de cultura, em que a bactéria é capaz de 

produzir L-aminoácido e foi modificada para aumentar a expressão de um 

gene codificando uma proteína que é capaz de conferir a uma bactéria 

resistência à inibição do crescimento por L-cisteína em comparação com a 

bactéria não modificada, em que a dita proteína é selecionada do grupo 

que consiste em: 

(A) a proteína de SEQ ID NO: 2; e 

(B) a proteína de SEQ ID NO: 4, 

em que a expressão do gene é aumentada pelo aumento no 

número de cópias do gene ou pela modificação de uma sequência de 

regulação de expressão do gene. 

2. Método de acordo com a reivindicação 1, caracterizado 

pelo fato de que o gene é o gene c0011, que consiste em um DNA que 

compreende a sequência de nucleotídeos de SEQ ID NO: 1. 

3. Método de acordo com a reivindicação 1, caracterizado 

pelo fato de que o gene é o gene d0663, que consiste em um DNA que 

compreende a sequência de nucleotídeos de SEQ ID NO: 3 

4. Método de acordo com qualquer uma das reivindicações 

1 a 3, caracterizado pelo fato de que a bactéria foi modificada para 

aumentar pelo menos uma atividade da proteína (B) e foi modificada 

adicionalmente para aumentar a expressão de um gene que codifica a 

proteína de SEQ ID NO: 6 em comparação com a bactéria não 

modificada, em que a expressão do gene é aumentada pelo aumento do 

número de cópias do gene ou modificação de uma sequência de regulação 

de expressão do gene. 
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5. Método, de acordo com a reivindicação 4, caracterizado 

pelo fato de que o gene é o gene c09478, em que o gene c09478 consiste 

em um DNA que compreende uma sequência de nucleotídeos de SEQ ID 

NO: 5. 

6. Método, de acordo com qualquer uma das reivindicações 1 

a 5, caracterizado pelo fato de que a bactéria é Escherichia coli, em que o 

dito L-aminoácido é selecionado do grupo que consiste em L-treonina, L-

cisteína, L-leucina, L-isoleucina, L-valina, L-histidina, glicina, L-alanina, 

ácido L-glutâmico e O-acetil-L-serina. 

7. Método, de acordo com qualquer uma das reivindicações 

1 a 5, caracterizado pelo fato de que a bactéria é Pantoea ananatis, em que 

o dito L-aminoácido é selecionado do grupo que consiste em L-cisteína, 

L-valina, L-leucina, L-Isoleucina e L-treonina. 
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