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ES 2735993 T3

DESCRIPCION
Métodos para predecir el resultado clinico del cancer
INTRODUCCION

Los oncdlogos disponen de varias opciones de tratamiento, incluidas diferentes combinaciones de regimenes
terapéuticos calificados como "tratamiento de referencia”. El beneficio absoluto del tratamiento adyuvante es mayor
en aquellos pacientes que presentan un mal pronostico, y esto ha dado como resultado la politica de seleccionar
Unicamente a los llamados pacientes "de alto riesgo" para la quimioterapia adyuvante. Véase, por ejemplo, S. Paik,
et al., J Clin Oncol. 24(23):3726-34 (2006). Por consiguiente, la mayor probabilidad de obtener un buen resultado
con el tratamiento requiere que se asigne a los pacientes el mejor tratamiento para el cancer disponible, y que esta
asignacion se realice lo mas rapido posible después del diagndstico.

En el sistema de salud actual abundan las ineficiencias y el desperdicio de dinero. Un ejemplo de esto es que la tasa
de eficacia de muchas terapias oncolégicas funciona solamente aproximadamente el 25% de las veces. Muchos de
los pacientes que padecen cancer experimentan efectos secundarios téxicos a causa de terapias costosas que
pueden no funcionar. Este desequilibrio entre los altos costes del tratamiento y la baja eficacia terapéutica a menudo
es consecuencia de tratar un diagnoéstico especifico de una unica forma en una poblacion de pacientes diversa. Esto
esta comenzando a cambiar con la llegada de las herramientas de perfiles genéticos, prueba genémica y diagndstico
avanzado.

En particular, una vez que se diagnostica cancer de mama a la paciente, existe una gran necesidad de contar con
métodos que permitan al médico predecir el transcurso esperado de la enfermedad, incluida la probabilidad de
recidiva del cancer, la supervivencia a largo plazo de la paciente, y similares, asi como de seleccionar la opcién de
tratamiento mas adecuada. Los factores prondstico y de prediccion aceptados en el cancer de mama incluyen la
edad, el tamafio del tumor, el estado de los ganglios linfaticos axilares, el tipo histolégico del tumor, el grado
patoldgico y el estado del receptor de hormonas. No obstante, se ha demostrado que con el diagndstico molecular
se identifican mas pacientes con un riesgo bajo de cancer de mama de las que se identificaban con los indicadores
prondstico estandar. S. Paik, The Oncologist 12(6):631-635 (2007).

A pesar de los ultimos avances, el reto del tratamiento del cancer de mama sigue dirigiéndose a regimenes de
tratamiento especificos para tipos de tumores patdgenamente diferentes y, en ultima instancia, la personalizacion del
tratamiento del tumor para maximizar el resultado. La prediccion precisa del prondstico y el resultado clinico
permitiria al oncélogo adaptar la administracion de la quimioterapia adyuvante de forma que las mujeres con un
riesgo mas alto de recidiva o con un mal prondstico reciban un tratamiento mas agresivo. Asimismo, la estadificacion
precisa de pacientes basandose en el riesgo adelantaria enormemente la comprension del beneficio absoluto
esperado del tratamiento, lo que aumenta las tasas de éxito de los ensayos clinicos para nuevas terapias contra el
cancer de mama.

Actualmente, la mayoria de las pruebas de diagnostico utilizadas en la practica clinica no son cuantitativas, y se
basan en la inmunohistoquimica (IHC). Este método habitualmente proporciona diferentes resultados en diferentes
laboratorios, en parte debido a que los reactivos no estan estandarizados, y en parte debido a que las
interpretaciones son subjetivas y no pueden cuantificarse facilmente. Otros diagndsticos moleculares basados en el
ARN requieren tejidos recién congelados, lo que presenta multiples desafios, incluidas las incompatibilidades con las
practicas clinicas actuales y las regulaciones del transporte de muestras. El tejido fijado incorporado en parafina se
encuentra mas facilmente disponible y se han establecido métodos para detectar el ARN en el tejido fijado. No
obstante, estos métodos tipicamente no permiten el estudio de una gran cantidad de genes (ADN o ARN) a partir de
pequefas cantidades de material. Por tanto, el tejido tradicionalmente fijado rara vez ha sido utilizado mas que para
la deteccién IHC de las proteinas.

Karczewska et al., Cancer, v 88, n.° 9, pag. 2061-2071, 2000, investigan la expresion de IL6, IL6R e IL6ST en cancer
de mama.

RESUMEN

La presente invencion se define en las reivindicaciones.

La presente invencion proporciona un gen, IL6ST, cuyo nivel de expresion se asocian con un buen prondstico en el
cancer de mama. EIl buen prondstico asume que el paciente recibe el tratamiento de referencia. El resultado clinico
puede definirse por criterios de valoracién clinicos, tal como la supervivencia libre de enfermedad o recidiva, la
supervivencia libre de metastasis, la supervivencia global, etc.

La presente invencion comprende el uso de material de biopsia incorporado en parafina archivado para el ensayo

del gen vy, por lo tanto, es compatible con el tipo de material de biopsia mas ampliamente disponible. Asimismo, es
compatible con varios métodos diferentes de cosecha de tejido tumoral, por ejemplo, mediante la biopsia del nucleo
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o la aspiracion con aguja fina. La muestra tisular puede comprender células cancerosas.

En un aspecto, la presente divulgacion comprende un método para predecir el resultado clinico de un paciente que
padece cancer, que comprende (a) obtener un nivel de expresion de un producto de expresion (por ejemplo, una
transcripcion de ARN) de al menos un gen prondstico enumerado en las Tablas 1-12 a partir de una muestra de
tejido obtenida de un tumor del paciente; (b) normalizar el nivel de expresion del producto de expresiéon de al menos
un gen pronostico, para obtener un nivel de expresion normalizado; y (c) calcular una puntuacion del riesgo basado
en el valor de expresion normalizado, en el que el aumento en la expresion de los genes prondstico en las Tablas 1,
3, 5y 7 tiene una correlacién positiva con un buen prondstico, y en el que el aumento en la expresion de los genes
prondstico en las Tablas 2, 4, 6 y 8 se asocia de forma negativa con un buen prondstico. En algunas formas de
realizacion, el tumor es positivo a receptor de estrogenos. En otras formas de realizacion, el tumor es negativo a
receptor de estrégenos.

En un aspecto, la presente divulgacion proporciona un método para predecir el resultado clinico de un paciente que
padece cancer, que comprende (a) obtener un nivel de expresion de un producto de expresion (por ejemplo, una
transcripcion de ARN) de al menos un gen prondstico de una muestra de tejido obtenida de un tumor del paciente,
donde al menos un gen prondstico se selecciona de GSTM2, IL6ST, GSTMS3, C8orf4, TNFRSF11B, NAT1, RUNX1,
CSF1, ACTR2, LMNB1, TFRC, LAPTM4B, ENO1, CDC20, e IDH2; (b) normalizar el nivel de expresion del producto
de expresion de al menos un gen prondstico, para obtener un nivel de expresién normalizado; y (c) calcular una
puntuacion de riesgo basada en el valor de expresion normalizado, en el que el aumento en la expresion del gen
prondstico seleccionado de GSTM2, IL6ST, GSTM3, C8orf4, TNFRSF11B, NAT1, RUNX1, y CSF1 tiene una
correlacioén positiva con un buen pronéstico, y en el que el aumento en la expresion del gen prondstico seleccionado
de ACTR2, LMNB1, TFRC, LAPTM4B, ENO1, CDC20, e IDH2 se asocia de forma negativa con un buen prondstico.
En algunas formas de realizacion, el tumor es positivo a receptor de estréogenos. En otras formas de realizacion, el
tumor es negativo a receptor de estrégenos.

En varias formas de realizacién, se determina el nivel de expresién normalizado de al menos 2, o al menos 5, o al
menos 10, o al menos 15, o al menos 20, o al menos 25 genes prondstico (como se determina mediante el ensayo
de un nivel de un producto de expresion del gen). En formas de realizacion alternativas, se obtienen los niveles de
expresion normalizados de al menos uno de los genes que se coexpresan con los genes prondstico en las Tablas
16-18.

En ofra forma de realizacion, la puntuacion de riesgo se determina mediante el uso de niveles de expresion
normalizados de al menos un gen del grupo de receptor estromal o de transferrina, o un gen que se coexpresa con
un gen del grupo de receptor estromal o de transferrina.

En otra forma de realizacion, el cancer es cancer de mama. En otra forma de realizacion, el paciente es un paciente
humano.

En aun otra forma de realizacién, el cancer es cancer de mama ER positivo.
En aun otra forma de realizacion, el cancer es cancer de mama ER negativo.

En una forma de realizacién adicional, el producto de expresion comprende ARN. Por ejemplo, el ARN puede ser
ARN exonico, ARN intrénico o ARN corto (por ejemplo, microARN, ARNsi, ARN pequefio asociado a promotor,
ARNSsh, etc.). En diversas formas de realizacién, el ARN es ARN fragmentado.

En un aspecto diferente, la invencién se refiere a una matriz que comprende polinucleétidos que se hibridan con una
transcripcion de ARN de al menos uno de los genes prondéstico enumerados en las Tablas 1-12.

En ailn un aspecto adicional, la invencion se refiere a un método para preparar un perfil genémico personalizado
para un paciente, que comprende (a) obtener un nivel de expresién de un producto de expresion (por ejemplo, una
transcripcion de ARN) de al menos un gen prondéstico enumerado en las Tablas 1-12 a partir de una muestra de
tejido obtenida de un tumor del paciente; (b) normalizar el nivel de expresion del producto de expresiéon de al menos
un gen pronostico, para obtener un nivel de expresion normalizado; y (c) calcular una puntuacion del riesgo basado
en el valor de expresion normalizado, en el que el aumento en la expresion de los genes prondstico en las Tablas 1,
3, 5y 7 tiene una correlacién positiva con un buen prondstico, y en el que el aumento en la expresion de los genes
prondstico en las Tablas 2, 4, 6 y 8 se asocia de forma negativa con un buen prondstico. En algunas formas de
realizacion, el tumor es positivo al receptor de estrogenos, y en otras formas de realizacion el tumor es negativo al
receptor de estrégenos.

En diversas formas de realizacion, el método objeto puede incluir ademas proporcionar un informe. El informe puede
incluir la prediccion de la probabilidad de riesgo de que el paciente tenga un resultado clinico particular.

La invencién proporciona ademas un método implementado por ordenador para clasificar a un paciente de cancer
basandose en el riesgo de recidiva del cancer, que comprende (a) clasificar, en un ordenador, dicho paciente segun
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tenga un buen prondstico o un mal prondstico basandose en un perfil de expresion que comprende mediciones de
los niveles de expresion de los productos de expresion de una pluralidad de genes prondstico en una muestra tisular
de tumor extraida del paciente, comprendiendo dicha pluralidad de genes al menos tres genes prondstico diferentes
enumerados en cualquiera de las Tablas 1-12, en el que un buen pronéstico predice que no habra recidiva ni
metastasis en un periodo predeterminado después del diagndstico inicial, y en el que un mal pronéstico predice que
habra recidiva o metastasis en el periodo predeterminado después del diagndstico inicial; y (b) calcular una
puntuacion de riesgo basandose en dichos niveles de expresion.

DESCRIPCION DETALLADA

DEFINICIONES

A menos que se defina de otro modo, los términos técnicos y cientificos usados en el presente documento tienen el
mismo significado que el entendido comidnmente por un experto en la técnica a la que pertenece esta invencion.
Singleton et al., Dictionary of Microbiology and Molecular Biology 22 ed., J. Wiley & Sons (New York, NY 1994), y
March, Advanced Organic Chemistry Reactions, Mechanisms and Structure 42 ed., John Wiley & Sons (Nueva York,
NY 1992), proporcionan a un experto en la técnica orientacion general para muchos de los términos usados en la
presente solicitud.

Un experto en la técnica reconocera muchos métodos y materiales similares o equivalentes a los descritos en el
presente documento, que podrian usarse en la practica de la presente invencién. De hecho, la presente invencion no
esta limitada de ninguna manera a los métodos y materiales descritos. Para fines de la presente invencion, a
continuacion, se definen los siguientes términos.

"Factores prondsticos" son las variables relacionadas con los antecedentes naturales del cancer, que tienen
influencia en las tasas de recidiva y en el resultado de los pacientes una vez que han desarrollado cancer. Los
parametros clinicos que se han asociado con un peor pronodstico incluyen, por ejemplo, la implicaciéon de ganglios
linfaticos y los tumores de alto grado. Los factores prondsticos se utilizan frecuentemente para clasificar los
pacientes en subgrupos con diferentes riesgos de recidiva de los valores de referencia.

El término "prondstico" se utiliza en el presente documento para referirse a la predicciéon de la probabilidad de
muerte o progresion atribuible al cancer, incluida la recidiva, la metastasis y la resistencia a farmacos, de una
enfermedad neoplasica, tal como cancer de mama. El término "buen prondstico" significa un resultado clinico
deseado o "positivo". Por ejemplo, en el contexto del cancer de mama, un buen pronéstico puede ser la expectativa
de ninguna recidiva o metastasis dentro de los dos, tres, cuatro, cinco o mas afios a partir del diagnostico inicial de
cancer de mama. El término "mal prondéstico” se utiliza en el presente documento para referirse a un resultado clinico
no deseado. Por ejemplo, en el contexto del cancer de mama, un mal prondstico puede ser la expectativa de recidiva
0 metastasis dentro de los dos, tres, cuatro, cinco o mas afos a partir del diagndstico inicial de cancer de mama.

El término "gen prondstico” se utiliza en el presente documento para referirse a un gen, cuya expresion tiene una
correlacion positiva o negativa con un buen prondstico para un paciente que padece cancer tratado con un
tratamiento de referencia. Un gen puede ser un tanto un gen prondstico como predictivo, dependiendo de la
correlacion del nivel de expresion genética con el criterio de valoracion correspondiente. Por ejemplo, mediante el
uso de un modelo de riesgo proporcional de Cox, si un gen es Unicamente prondstico, su tasa de riesgo (HR) no
cambia cuando se mide en pacientes tratados con el tratamiento de referencia o en pacientes tratados con una
nueva intervencion.

El término "gen predictivo" se utiliza en el presente documento para referirse a un gen, cuya expresion tiene una
correlacion positiva o negativa con respuesta a una respuesta beneficiosa al tratamiento. Por ejemplo, el tratamiento
puede incluir quimioterapia.

Los términos "puntuacion de riesgo" o "clasificacion de riesgo" se utilizan de forma intercambiable en el presente
documento para describir un nivel de riesgo (o probabilidad) de que un paciente experimente un resultado clinico
particular. Un paciente puede clasificarse en un grupo de riesgo o clasificarse en un nivel de riesgo basandose en
los métodos de la presente divulgacion, por ejemplo, riesgo alto, medio o bajo. Un "grupo de riesgo" es un grupo de
sujetos o individuos con un nivel similar de riesgo para un resultado clinico particular.

Un resultado clinico puede definirse mediante el uso de diferentes criterios de valoracion. El término supervivencia "a
largo plazo" se utiliza en el presente documento para referirse a la supervivencia durante un determinado periodo de
tiempo, por ejemplo, durante al menos 3 afios, mas preferiblemente durante al menos 5 afios. El término
"supervivencia sin recidiva" (RFS) se utiliza en el presente documento para referirse a la supervivencia durante un
periodo de tiempo (habitualmente en afios) desde la aleatorizacion hasta una primera recidiva del cancer o la muerte
debido a la recidiva del cancer. El término "supervivencia global" (OS) se utiliza en la presente para referirse al
tiempo (en afos) desde la aleatorizacion hasta la muerte por cualquier causa. El término "supervivencia sin
enfermedad" (DFS) se utiliza en la presente para referirse a la supervivencia durante un periodo de tiempo
(habitualmente en afos) desde la aleatorizacion hasta una primera recidiva del cancer o la muerte por cualquier
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causa.

El célculo de las mediciones enumeradas anteriormente en la practica puede variar de un estudio a otro en funcion
de la definicién de los eventos que se censuraran o que no se consideraran.

El término "biomarcador" como se utiliza en el presente documento, se refiere a un gen cuyo nivel de expresion se
mide mediante el uso de un producto génico.

El término "micromatriz" se refiere a una disposiciéon ordenada de elementos de matriz hibridables, preferiblemente
sondas polinucleotidicas, sobre un sustrato.

Como se utiliza en el presente documento, el término "nivel de expresidon normalizado" aplicado a un gen se refiere
al nivel normalizado de un producto génico, por ejemplo, el valor normalizado determinado para el nivel de expresion
de ARN de un gen o para el nivel de expresion del polipéptido de un gen.

El término "C;" como se utiliza en el presente documento, se refiere al ciclo umbral, el nUmero de ciclo en la reaccion
en cadena de la polimerasa cuantitativa (QPCR) en la que la fluorescencia generada dentro de un pocillo de reaccién
excede el umbral definido, es decir, el punto durante la reaccién en el que se acumulé un nimero suficiente de
amplicones para alcanzar el umbral definido.

Los términos "producto génico" o "producto de expresion” se utilizan en el presente documento para referirse a los
productos de transcripcion de ARN (transcritos) del gen, incluido ARNm, y los productos de traduccion del
polipéptido de dichos transcritos de ARN. Un producto génico puede ser, por ejemplo, un ARN sin corte y empalme,
un ARNm, un ARNm de variante de corte y empalme, un microARN, un ARN fragmentado, un polipéptido, un
polipéptido modificado postraduccionalmente, un polipéptido con variante de corte y empalme, etc.

El término "transcripcion de ARN" como se utiliza en el presente documento, se refiere a los productos de
transcripcion de ARN de un gen, incluido, por ejemplo, ARNm, ARN sin corte y empalme, ARNm con variante de
corte y empalme, un microARN y un ARN fragmentado. "ARN fragmentado” como se utiliza en el presente
documento, se refiere a ARN, una mezcla de ARN intacto y ARN que se ha degradado como resultado del
procesamiento de la muestra (por ejemplo, fijacion, bloques tisulares de corte y empalme, etc.).

A menos que se indique otra cosa, cada nombre de gen utilizado en el presente documento corresponde al simbolo
oficial asignado al gen y proporcionado por Entrez Gene (URL: www.ncbi.nlm.nih.gov/sites/entrez) desde la fecha de
presentacion de esta solicitud.

Los términos "correlacionado" y "asociado" se utilizan de forma intercambiable en el presente documento para
referirse a una fuerza de asociacion entre dos mediciones (o entidades medidas). La divulgacion proporciona genes
y subconjuntos de genes cuyos niveles de expresion se asocian con una medicion de resultado particular. Por
ejemplo, el aumento en el nivel de expresion de un gen puede correlacionarse positivamente (asociarse
positivamente) con un aumento en la probabilidad de un resultado clinico bueno para el paciente, tal como un
aumento de la probabilidad de supervivencia a largo plazo sin recidiva del cancer y/o supervivencia sin metastasis.
Tal correlacion positiva puede demostrarse estadisticamente de diversas formas, por ejemplo, mediante una tasa de
riesgo baja (por ejemplo, HR <1,0). En otro ejemplo, el aumento en el nivel de expresion de un gen puede
correlacionarse negativamente (asociarse negativamente) con un aumento en la probabilidad de un resultado clinico
bueno para el paciente. En ese caso, por ejemplo, el paciente puede presentar una disminucién en la probabilidad
de supervivencia a largo plazo sin recidiva del cancer y/o metastasis del cancer y similares. Tal correlacion negativa
indica que el paciente probablemente tiene un mal prondéstico, por ejemplo, una tasa de riesgo alta (por ejemplo, HR
>1,0). "Correlacionado” se utiliza también en el presente documento para referirse a la fuerza de asociacion entre los
niveles de expresion de dos genes diferentes, de forma que el nivel de expresion de un primer gen puede sustituirse
con un nivel de expresion de un segundo gen en un algoritmo dado en vista de su correlacion de expresion. Dicha
"expresion correlacionada" de dos genes que son sustituibles en un algoritmo, habitualmente niveles de expresion
génica que se correlacionan positivamente entre si, por ejemplo, si el aumento en la expresion de un primer gen se
correlaciona positivamente con un resultado (por ejemplo, aumento de la probabilidad de un resultado clinico
bueno), entonces el segundo gen que se coexpresa y presenta una expresion correlacionada con el primer gen, se
relaciona también positivamente con el mismo resultado.

El término "recidiva", como se utiliza en el presente documento, se refiere a la recidiva local o distante (metastasis)
del cancer. Por ejemplo, el cancer de mama puede volver como una recidiva local (en el seno tratado o cerca del
sitio quirdrgico del tumor) o como una recidiva distante en el cuerpo. Los sitios mas comunes de recidiva de cancer
de mama son los ganglios linfaticos, los huesos, el higado y los pulmones.

El término "polinucleétido”, cuando se usa en el singular o plural, se refiere generalmente a cualquier
polirribonucleétido o polidesoxirribonucleétido, que puede ser ARN o ADN no modificado o ARN o ADN modificado.
Por lo tanto, por ejemplo, los polinucleétidos como se definen en el presente documento incluyen, sin limitacion,
ADN mono y bicatenario, ADN que incluye regiones mono y bicatenarias, ARN mono y bicatenario, y ARN que
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incluye regiones mono y bicatenarias, moléculas hibridas que comprenden ADN y ARN que pueden ser
monocatenarios o, mas tipicamente, bicatenarios o incluyen regiones mono y bicatenarias. Ademas, el término
"polinuclestido” como se usa en el presente documento se refiere a regiones tricatenarias que comprenden ARN o
ADN o tanto ARN como ADN. Las cadenas en tales regiones pueden ser de la misma molécula o de moléculas
diferentes. Las regiones pueden incluir la totalidad de una o mas de las moléculas, pero mas tipicamente implican
solo una regién de algunas de las moléculas. Con frecuencia, una de las moléculas de una region de triple hélice es
un oligonucleoétido. El término "polinucledtido” incluye especificamente ADNc. El término incluye ADN (incluyendo
ADNCc) y ARN que contienen una o mas bases modificadas. Por lo tanto, los ADN o ARN con esqueletos modificados
por estabilidad o por otros motivos, son "polinucleétidos" como esta previsto ese término en el presente documento.
Ademas, dentro del término "polinucledtidos” como se define en el presente documento, se incluyen ADN o ARN que
comprenden bases no habituales, tales como inosina, o bases modificadas, tales como bases tritiadas. En general,
el término "polinucledtido” abarca todas las formas, quimica, enzimatica y/o metabdlicamente modificadas de
polinucledtidos no modificados; asi como las formas quimicas de ADN y ARN caracteristicos de virus y células,
incluyendo células simples y complejas.

El término "oligonucledtido" se refiere a un polinucledtido relativamente corto, incluyendo, sin limitacion,
desoxirribonucleotidos monocatenarios, ribonucleétidos mono o bicatenarios, hibridos ARN:ADN y ADN bicatenarios.
Con frecuencia los oligonucleétidos, tales como oligonucleétidos de sondas de ADN monocatenarios, se sintetizan
mediante métodos quimicos, por ejemplo, usando sintetizadores de oligonucleétidos automatizados que estan
disponibles en el mercado. Sin embargo, pueden prepararse oligonucleétidos mediante una diversidad de métodos
diferentes, incluyendo técnicas mediadas por ADN recombinante in vitro y mediante la expresion de ADN en células
y organismos.

La expresidon "amplificacion" se refiere a un proceso mediante el cual se forman multiples copias de un gen o
transcrito de ARN en una muestra o linea celular particular. Con frecuencia la regién duplicada (un tramo de ADN
amplificado) se denomina "amplicon". Habitualmente, la cantidad del ARN mensajero (ARNm) producido, es decir, el
nivel de expresion génica, también aumenta en la proporcidon del nimero de copias realizadas del gen particular
expresado.

El término "receptor de estrégeno (ER)" designa el estado del receptor de estrogeno de un paciente que padece
cancer. Un tumor es ER positivo si hay un nudmero significativo de receptores de estrogeno en las células
cancerosas, mientras que ER negativo indica que las células no tienen un numero significativo de receptores. La
definicion de "significativo" varia de un sitio y método de prueba a otro (por ejemplo, inmunohistoquimica, PCR). El
estado de ER de un paciente de cancer puede evaluarse a través de diversos medios conocidos. Por ejemplo, el
nivel de ER de cancer de mama se determina mediante la medicidn de un nivel de expresion de un gen que codifica
el receptor de estrogeno en una muestra de tumor de mama obtenida de un paciente.

El término "tumor"”, como se usa en el presente documento, se refiere a todo crecimiento y proliferacion de células
neoplasicas, ya sean malignas o benignas, y todas las células y tejidos precancerosos y cancerosos.

Los términos "cancer" y "canceroso" se refieren a o describen la afeccion fisioldgica en mamiferos que se caracteriza
tipicamente por un crecimiento celular no regulado. Los ejemplos de cancer incluyen, pero sin limitacion, cancer de
mama, cancer de ovario, cancer de colon, cancer de pulmén, cancer de préstata, cancer hepatocelular, cancer
gastrico, cancer de pancreas, cancer de cuello del utero, cancer de higado, cancer de vejiga, cancer de las vias
urinarias, cancer de tiroides, cancer renal, carcinoma, melanoma y cancer de cerebro.

El subgrupo de genes identificado en el presente documento como el "grupo estromal" incluye genes que se
sintetizan predominantemente mediante células estromales y se encuentran implicados en la respuesta estromal y
genes que se coexpresan con genes del grupo estromal. Las "células estromales" se definen en el presente
documento como las células de tejido conjuntivo que forman la estructura de soporte de los tejidos biolégicos. Las
células estromales incluyen fibroblastos, células inmunitarias, pericitos, células endoteliales y células inflamatorias.

"Respuesta estromal” se refiere a la respuesta desmoplasica de los tejidos huésped en el sitio de un tumor primario
o invasion. Véase, por ejemplo, E. Rubin, J. Farber, Pathology, 985-986 (22 Ed. 1994). El grupo estromal incluye, por
ejemplo, CDH11, TAGLN, ITGA4, INHBA, COLIA1, COLIA2, FN1, CXCL14, TNFRSF1, CXCL12, C100RF116,
RUNX1, GSTM2, TGFB3, CAV1, DLC1, TNFRSF10, F3, y DICER1, y genes coexpresados identificados en las
Tablas 16-18.

El subconjunto de genes identificado en el presente documento como el "grupo metabdlico” incluye genes que se
asocian con el metabolismo celular, incluidos genes asociados con las proteinas transportadoras para transferir €l
hierro, la ruta de homeostasis celular del hierro y las rutas metabdlicas bioquimicas homeostaticas, y los genes que
se coexpresan con los genes del grupo metabdlico. El grupo metabdlico incluye, por ejemplo, TFRC, ENO1, IDH2,
ARF1, CLDN4, PRDX1, y GBP1, y los genes coexpresados identificados en las Tablas 16-18.

El subconjunto de genes identificado en el presente documento como el "grupo inmune" incluye genes que estan
implicados en las funciones celulares inmunorreguladoras, tales como el trafico de linfocitos T y B, marcadores de
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linfocitos o asociados a linfocitos, y genes de regulacion de interferon y genes que se coexpresan con los genes del
grupo inmune. El grupo inmune incluye, por ejemplo, CCL19 e IRF1, y los genes coexpresados identificados en las
Tablas 16-18.

El subconjunto de genes identificado en el presente documento como el "grupo de proliferacién” incluye genes que
se asocian con el desarrollo y la division celular, el ciclo celular y la regulacion mitética, la angiogénesis, la
replicacion celular, el transporte/estabilidad nuclear, la sefalizacion de wnt, la apoptosis, y los genes que se
coexpresan con los genes del grupo de proliferacion. El grupo de proliferacion incluye, por ejemplo, PGF, SPC25,
AURKA, BIRC5, BUB1, CCNB1, CENPA, KPNA, LMNB1, MCM2, MELK, NDC80, TPX2M, y WISP1, y los genes
coexpresados identificados en las Tablas 16-18.

El término "coexpresado”, como se utiliza en el presente documento, se refiere a la correlacién estadistica entre el
nivel de expresion de un gen y el nivel de expresion de otro gen. La coexpresion en pares puede calcularse a través
de diversos métodos conocidos en la técnica, por ejemplo, mediante el calculo de los coeficientes de correlacion de
Pearson o los coeficientes de correlacion de Spearman. Los grupos de genes coexpresados también pueden
identificarse mediante el uso de una teoria grafica.

Como se utilizan en el presente documento, los términos "grupo de genes" y "grupo" se refieren a una subgrafica de
una grafica en la que todos los vértices se conectan por una arista a todos los demas vértices de la subgrafica.

Como se utiliza en el presente documento, un "grupo maximo" es un grupo donde no puede afiadirse ningin otro
vértice y aun es un grupo.

La "patologia" de cancer incluye todos los fendmenos que comprometen el bienestar del paciente. Esto incluye, sin
limitacion, crecimiento celular anormal o incontrolable, metastasis, interferencia con el funcionamiento normal de las
células adyacentes, liberacion de citocinas u otros productos secretores a niveles anormales, supresion o
agravamiento de respuesta inflamatoria o inmunoldgica, neoplasia, premalignidad, malignidad, invasion de tejidos u
organos circundantes o distantes, tal como ganglios linfaticos, etc.

Un "sistema informatico" se refiere a un sistema de hardware, software y medio de almacenamiento de datos
utilizado para analizar informacion. El hardware minimo de un sistema informatico de un paciente comprende una
unidad central de procesamiento (CPU) y un hardware para la entrada de datos, la salida de datos (por ejemplo,
pantalla) y el almacenamiento de datos. El experto en la técnica podra apreciar facilmente que cualquier sistema
informatico disponible en la actualidad y/o sus componentes son adecuados para su uso en relacion con los
métodos de la presente divulgacion. El medio de almacenamiento de datos puede comprender cualquier producto
que comprenda un registro de la presente informacion como se describe anteriormente, o un dispositivo de acceso
de memoria que pueda acceder al producto.

"Registrar" datos, programas u ofra informacién en un medio legible por ordenador se refiere a un proceso para
almacenar informacién usando cualquier método conocido en la técnica. Puede elegirse cualquier estructura de
almacenamiento de datos conveniente, basandose en los medios utilizados para acceder a la informacion
almacenada. Puede utilizarse una diversidad de programas y formatos de procesamiento de datos para el
almacenamiento, por ejemplo, archivo de texto de procesamiento de palabras, formato de base de datos, etc.

Un "procesador" o "medio informatico" hace referencia a cualquier combinacion de hardware y/o software que
realizara las funciones requeridas. Por ejemplo, un procesador adecuado puede ser un microprocesador digital
programable tal como los que se encuentran disponibles en forma de controlador electronico, unidad central,
servidor u ordenador personal (de escritorio o portatil). Cuando el procesador es programable, la programacion
adecuada puede comunicarse desde una ubicacién remota al procesador o guardarse previamente en un producto
de programa informatico (tal como un medio de almacenamiento legible por ordenador portatil o fijo, basado en un
dispositivo magnético, optico o en estado sdlido). Por ejemplo, un medio magnético o disco 6ptico' puede llevar a
cabo la programacion y puede leerse mediante un lector adecuado que se comunica con cada procesador en su
estacion correspondiente.

Como se utiliza en el presente documento, "teoria grafica" se refiere a un campo de estudio de la informatica y las
matematicas en el que las situaciones se representan por un diagrama que contiene un grupo de puntos y lineas
que conectan algunos de esos puntos. El diagrama se denomina "grafica" y los puntos y lineas se denominan
"vértices" y "aristas" de la grafica. En términos de analisis de coexpresion génica, un gen (o su identificador
equivalente, por ejemplo, una sonda de ensayo) puede representarse como un nodo o vértice en la grafica. Si las
medidas de similitud (por ejemplo, coeficiente de correlacion, informacidon mutua y expectativas condicionales
alternativas) entre dos genes son mayores que un umbral significativo, se dice que los dos genes se coexpresan y
se dibujara una arista en la grafica. Una vez dibujadas las aristas coexpresadas para todos los pares de genes
posibles para un determinado estudio, se computan todos los grupos maximos. El grupo maximo resultante se define
como un grupo de genes. Un grupo de genes es un grupo de genes coexpresados computado que cumple con los
criterios predefinidos.
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La "rigurosidad" de las reacciones de hibridacion puede determinarse facilmente por un experto en la técnica, y
generalmente es un calculo empirico dependiendo de la longitud de la sonda, la temperatura de lavado, y la
concentracion de sal. En general, las sondas mas largas necesitan temperaturas mayores para una hibridacion
apropiada, mientras que las sondas mas cortas necesitan temperaturas inferiores.

La hibridacion depende generalmente de la capacidad del ADN desnaturalizado para rehibridarse cuando estan
presentes cadenas complementarias en un entorno por debajo de su temperatura de fusion. Cuanto mayor sea el
grado de homologia deseada entre la sonda y la secuencia hibridable, mayor sera la temperatura relativa que puede
usarse. Como resultado, se deduce que las temperaturas relativas mayores tenderan a hacer que las condiciones de
reaccion sean mas rigurosas, mientras que sean menos rigurosas a menores temperaturas. Para obtener detalles
adicionales y explicaciones de la rigurosidad de las reacciones de hibridacién, véase Ausubel et al., Current
Protocols in Molecular Biology, Wiley Interscience Publishers, (1995).

"Condiciones rigurosas" o "condiciones de alta rigurosidad”, como se definen en el presente documento, tipicamente:
(1) emplean baja fuerza i6nica y alta temperatura para el lavado, por ejemplo, cloruro sédico 0,015 M/citrato sédico
0,0015 M/dodecilsulfato sédico al 0,1% a 50°C; (2) emplean, durante la hibridacion, un agente desnaturalizante, tal
como formamida, por ejemplo, formamida al 50% (v/v) con albumina sérica bovina al 0,1%/Ficoll al
0,1%/polivinilpirrolidona al 0,1%/tampén de fosfato sédico 50 mM a pH 6,5 con cloruro sédico 750 mM, citrato sédico
75 mM a 42°C; o (3) emplean formamida al 50%, 5 x SSC (NaCl 0,75 M, citrato sédico 0,075 M), fosfato sédico 50
mM (pH 6,8), pirofosfato sddico al 0,1%, 5 x solucién de Denhardt, ADN de esperma de salmoén sonicado (50 pg/ml),
SDS al 0,1%, y sulfato de dextrano al 10% a 42°C, con lavados a 42°C en 0,2 x SSC (cloruro sodico/citrato sodico) y
formamida al 50% a 55°C, seguido de un lavado de alta rigurosidad que consiste en 0,1 x SSC que contiene EDTA a
55°C.

Las "condiciones moderadamente rigorosas" pueden identificarse como se describe por Sambrook et al., Molecular
Cloning: A Laboratory Manual, Nueva York: Cold Spring Harbor Press, 1989, e incluyen el uso de una soluciéon de
lavado y condiciones de hibridacion (por ejemplo, temperatura, fuerza iénica y % de SDS) menos rigurosas que las
descritas anteriormente. Un ejemplo de condiciones moderadamente rigurosas es una incubacién durante una noche
a 37°C en una solucion que comprende: formamida al 20%, 5 x SSC (NaCl 150 mM, citrato trisédico 15 mM), fosfato
sédico 50 mM (pH 7,6), solucion 5 x de Denhardt, sulfato de dextrano al 10%, y 20 mg/ml de ADN de esperma de
salmon cizallado desnaturalizado, seguido de un lavado de los filiros en 1 x SSC a aproximadamente 37-50°C. Los
expertos en la técnica sabran como ajustar la temperatura, la fuerza iénica, etc. como sea necesario para incluir
factores tales como la longitud de sonda, y similares.

En el contexto de la presente invencion, la referencia a "al menos uno", "al menos dos", "al menos cinco", etc. de los
genes enumerados en cualquier conjunto de genes particular significa uno cualquiera o todas y cada una de las
combinaciones de los genes enumerados.

El término cancer "de ganglios negativos", tal como cancer de mama "de ganglios negativos”, se usa en el presente
documento para hacer referencia a cancer que no se ha propagado a los ganglios linfaticos.

Los términos "corte y empalme" y "corte y empalme de ARN" se usan de manera intercambiable y se refieren a
procesamiento de ARN que elimina intrones y une exones para producir ARNm maduro con secuencia codificante
continua que se mueve hacia el citoplasma de una célula eucariota.

En teoria, el término "exén" se refiere a cualquier segmento de un gen interrumpido que esta representado en el
producto de ARN maduro (B. Lewin. Genes IV Cell Press, Cambridge Mass. 1990). En teoria el término "intron" se
refiere a cualquier segmento de ADN que se transcribe, pero se elimina del interior del transcrito mediante corte y
empalme junto con los exones a ambos lados del mismo.

Operativamente, se producen secuencias de exones en la secuencia de ARNm de un gen como se define por los
numeros de SEQ ID de referencia. Operativamente, las secuencias de intrones son las secuencias intermedias
dentro del ADN gendmico de un gen, intercaladas entre secuencias de exones y que tienen secuencias consenso de
corte y empalme GT y AG en sus limites 5'y 3.

ENSAYO DE EXPRESION GENICA

La presente divulgacion proporciona métodos que emplean, a menos que se indique oftra cosa, técnicas
convencionales de biologia molecular (incluyendo técnicas recombinantes), microbiologia, biologia celular, y
bioquimica, que estan dentro de las habilidades de la técnica. Dichas técnicas se ilustran completamente en la
bibliografia, tal como, "Molecular Cloning: A Laboratory Manual", 22 edicion (Sambrook et al., 1989); "Oligonucleotide
Synthesis" (M.J. Gait, ed., 1984); "Animal Cell Culture" (R.l. Freshney, ed., 1987); "Methods in Enzymology"
(Academic Press, Inc.); "Handbook of Experimental Immunology", 42 edicion (D.M. Weir & C.C. Blackwell, eds.,
Blackwell Science Inc., 1987); "Gene Transfer Vectors for Mammalian Cells" (J.M. Miller & M.P. Calos, eds., 1987);
"Current Protocols in Molecular Biology" (F.M. Ausubel et al., eds., 1987); y "PCR: The Polymerase Chain Reaction",
(Mullis et al., eds., 1994).
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1. Obtencion del perfil de la expresion génica

Los métodos de obtencion del perfil de expresion génica incluyen métodos basados en analisis de hibridacion de
polinucledtidos, métodos basados en secuenciacion de polinucleétidos y métodos basados en protedmica. Los
métodos mas comunmente usados conocidos en la técnica para la cuantificacion de la expresion de ARNm en una
muestra incluyen transferencia de tipo Northern e hibridacion in situ (Parker & Barnes, Methods in Molecular Biology
106:247-283 (1999)); ensayos de proteccion de ARNsa (Hod, Biotechniques 13:852-854 (1992)); y métodos basados
en PCR, tal como reaccion en cadena de la polimerasa con transcripcion inversa (RT-PCR) (Weis et al., Trends in
Genetics 8:263-264 (1992)). Como alternativa, pueden emplearse anticuerpos que pueden reconocer duplex
especificos, incluyendo duplex de ADN, duplex de ARN y duplex hibridos de ADN-ARN o duplex de ADN-proteina.

2. Métodos de obtencion del peffil de expresién génica basados en PCR

a. PCR de transcriptasa inversa (RT-PCR)

De las técnicas enumeradas anteriormente, el método cuantitativo mas sensible y mas flexible es la RT-PCR, que
puede usarse para comparar niveles de ARNm en diferentes poblaciones de muestras, en tejidos normales y
tumorales, con o sin tratamiento farmacolégico, para caracterizar patrones de expresion génica, para distinguir entre
ARNmM estrechamente relacionados y para analizar la estructura del ARN.

La primera etapa es el aislamiento de ARNm de una muestra diana. El material de partida es tipicamente ARN total
aislado de tumores o lineas celulares tumorales humanos, y tejidos o lineas celulares normales correspondientes,
respectivamente. Por lo tanto, puede aislarse ARN de una diversidad de tumores primarios, incluyendo tumor, o
lineas celulares tumorales de mama, pulmén, colon, préstata, cerebro, higado, rifién, pancreas, bazo, timo,
testiculos, ovario, utero, etc., con ADN combinado de donantes sanos. Si la fuente de ARNm es un tumor primario,
puede extraerse ARNm, por ejemplo, de muestras de tejido incluidas en parafina congeladas o archivadas, y fijadas
(por ejemplo, fijadas en formalina).

Los métodos generales para la extraccion de ARNm se conocen bien en la técnica y se describen en libros de texto
estandar de biologia molecular, incluyendo Ausubel et al., Current Protocols of Molecular Biology, John Wiley and
Sons (1997). Los métodos para la extraccion de ARN a partir de tejidos incluidos en parafina se describen, por
ejemplo, en Rupp y Locker, Lab Invest. 56:A67 (1987), u De Andres et al, BioTechniques 18:42044 (1995). En
particular, el aislamiento de ARN puede realizarse usando un kit de purificaciéon, un conjunto de tampon, y proteasa
de fabricantes comerciales, tal como Qiagen, de acuerdo con las instrucciones del fabricante. Por ejemplo, puede
aislarse ARN total a partir de células en cultivo usando mini-columnas RNeasy de Qiagen. Otros kits de aislamiento
de ARN disponibles en el mercado incluyen el kit de purificacion de ADN y ARN completo MasterPure™
(EPICENTRE®, Madison, WI) y el kit de aislamiento de ARN de bloque de parafina (Ambion, Inc.). Puede aislarse el
ARN total de muestras de tejido usando RNA Stat-60 (Tel-Test). EI ARN preparado a partir del tumor se puede
aislar, por ejemplo, mediante centrifugacion en gradiente de densidad de cloruro de cesio.

En algunos casos, puede ser adecuado amplificar el ARN antes de iniciar la obtencion del perfil de expresiéon. A
menudo sucede que solamente cantidades muy limitadas de especimenes clinicos valiosos se encuentran
disponibles para el analisis molecular. Esto puede deberse a que los tejidos ya fueron utilizados para otros analisis
de laboratorio o a que el espécimen original es muy pequefio, como en el caso de la biopsia con aguja o tumores
primarios muy pequefios. Cuando el tejido se limita en cantidad generalmente también se da el caso de que
solamente pueden recuperarse pequefias cantidades del ARN total del espécimen y como resultado solo puede
analizarse un numero limitado de marcadores gendmicos en el espécimen. La amplificacion del ARN compensa esta
limitacion mediante la reproduccion fiel de la muestra de ARN original como una cantidad mucho mayor de ARN de
la misma composicion relativa. Mediante el uso de esta copia amplificada del espécimen de ARN original, puede
llevarse a cabo un analisis gendmico ilimitado para descubrir biomarcadores asociados con las caracteristicas
clinicas de la muestra bioldgica original. Esto inmortaliza de forma eficaz los especimenes de estudio clinico para el
analisis genémico y el descubrimiento de biomarcadores.

Dado que el ARN no puede servir como plantilla para la PCR, la primera etapa en la obtencion del perfil de
expresion génica mediante RT-PCR en tiempo real (RT-PCR) es la transcripcion inversa de la plantilla de ARN en
ADNCc, seguido de su amplificacion exponencial en una reaccion de PCR. Las dos transcriptasas inversas usada mas
comunmente son la transcriptasa inversa del virus de mieloblastosis aviar (AMV-RT) y la transcriptasa inversa del
virus de leucemia murina de Moloney (MMLV-RT). La etapa de transcripcion inversa se ceba tipicamente usando
cebadores especificos, hexameros aleatorios, o cebadores oligo-dT, dependiendo de las circunstancias y el
resultado del perfilado de la expresion. Por ejemplo, el ARN extraido puede transcribirse inversamente usando un kit
de PCR de ARN GeneAmp (Perkin Elmer, CA, Estados Unidos), siguiendo las instrucciones del fabricante. EIl ADNc
derivado puede usarse entonces como una plantilla en la posterior reaccion por PCR. Para mas detalles, véase, por
ejemplo, Held et al, Genome Research 6:986-994 (1996).

Aunqgue la etapa de PCR puede usar una diversidad de ADN polimerasas dependientes de ADN termoestables,
tipicamente emplea la Taqg ADN polimerasa, que tiene una actividad de 5'-3' nucleasa aunque carece de una
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actividad de 3'-5' endonucleasa de correccion. Por lo tanto, la PCR TagMan® utiliza normalmente la actividad
nucleasa en 5' de polimerasa de Taq o Tth para hidrolizar una sonda de hibridacién unida a su amplicén diana, pero
puede usarse cualquier enzima con actividad nucleasa en 5 equivalente. Se usan dos cebadores de
oligonucléotidos para generar un amplicon tipico de una reaccién de PCR. Un tercer oligonucleétido, o sonda, se
disefia para detectar la secuencia de nucleétidos situada entre los dos cebadores de PCR. La sonda no es
extensible por la enzima Tag ADN polimerasa, y esta marcada con un tinte fluorescente indicador y un tinte
fluorescente inactivador. Cualquier emision inducida por laser desde el tinte indicador se inactiva por el tinte
inactivador cuando los dos tintes estan situados cerca ya que estan en la sonda. Durante la reaccion de
amplificacién, la enzima Taq ADN polimerasa escinde la sonda de una manera dependiente de la plantilla. Los
fragmentos de sonda resultantes se disocian en solucion, y la sefial procedente del tinte indicador liberado esta libre
del efecto de inactivacion del segundo fluoréforo. Una molécula de tinte indicador se libera por cada nueva molécula
sintetizada, y la deteccion del tinte indicador no inactivado proporciona la base para la interpretacion cuantitativa de
los datos.

La RT-PCR TagMan® puede realizarse usando un equipo disponible en el mercado, tal como, por ejemplo, ABI
PRISM 7900® Sequence Detection System™ (Perkin- Elmer- Applied Biosystems, Foster City, CA, EE.UU.), o un
sistema de PCR en tiempo real LightCycler® 480 (Roche Diagnostics, GmbH, Penzberg, Alemania). En una forma
de realizacién preferida, el procedimiento de nucleasa en 5' se realiza en un dispositivo de PCR cuantitativa en
tiempo real tal como el ABI PRISM 7900® Sequence Detection System™. El sistema consiste en un termociclador,
laser, dispositivo de carga acoplada (CCD), camara y ordenador. El sistema amplifica las muestras en un formato de
384 pocillos en un termociclador. Durante la amplificacion, la sefal fluorescente inducida por laser se recoge en
tiempo real a través de cables de fibra optica para los 384 pocillos, y se detecta en el CCD. El sistema incluye
software para hacer funcionar el instrumento y para analizar los datos.

Los datos del ensayo de 5' nucleasa se expresan inicialmente como Ct, o el ciclo umbral. Como se ha analizado
anteriormente, los valores de fluorescencia se registran durante cada ciclo y representan la cantidad de producto
amplificado en ese punto en la reaccién de amplificacion. El punto en el que la sefal fluorescente se registra en
primer lugar como estadisticamente significativa es el ciclo umbral (Cy).

Para minimizar errores y el efecto de la variacion de muestra a muestra, la RT-PCR se realiza habitualmente usando
un patrén interno. El patrén interno ideal se expresa a un nivel constante entre diferentes tejidos y no se ve afectado
por el tratamiento experimental. Los ARN usados con mayor frecuencia para normalizar patrones de expresion
génica son ARNm para los genes de mantenimiento gliceraldehido-3-fosfato-deshidrogenasa (GAPDH) y B-actina.

Las etapas de un protocolo representativo para perfilar la expresion génica usando tejidos fijos incluidos en parafina
como la fuente de ARN, incluyendo el aislamiento, la purificacién, la extension del cebador y la amplificacion del
ARNm se dan en diversos articulos publicados. M. Cronin, Am J Pathol 164(1):35-42 (2004). Brevemente, un proceso
representativo comienza con el corte de secciones de aproximadamente 10 um de espesor de muestras de tejido
tumoral incluidas en parafina. Después, se extrae el ARN y se eliminan la proteina y el ADN. Después del analisis de
la concentracion de ARN, se pueden incluir etapas de reparacion y/o amplificacion de ARN, si es necesario, y el
ARN se transcribe de forma inversa usando cebadores especificos de genes seguido de RT-PCR.

b. Disefio de cebadores y sondas de PCR basados en intrones

Los cebadores y sondas de PCR pueden disefiarse sobre la base de las secuencias de exones e intrones presentes
en la transcripcion de ARNm del gen de interés. Antes de llevar a cabo el disefio del cebador/sonda, es necesario
trazar la secuencia de genes diana al ensamblaje de genoma humano para identificar los limites intrén-exén y la
estructura general de los genes. Esto puede realizarse mediante el uso de software disponible publicamente, tal
como Primer3 (Whitehead Inst.) y Primer Express® (Applied Biosystems).

Cuando sea necesario o deseable, las secuencias repetitivas de la secuencia diana pueden enmascararse para
mitigar sefiales no especificas. Las herramientas ejemplares para llevar a cabo esto incluyen el programa Repeat
Masker disponible en linea a través del Baylor College of Medicine, que criba las secuencias de ADN contra una
biblioteca de elementos repetitivos y devuelve una secuencia pregunta en la que los elementos repetitivos estan
enmascarados. Las secuencias enmascaradas de intron y exon pueden usarse entonces para disefiar las
secuencias de cebador y sonda para los sitios diana deseados usando cualquier paquete de disefio de
cebadores/sondas disponible en el mercado o publicamente de otra forma, tal como Primer Express (Applied
Biosystems); ensayo por disefio MGB (Applied Biosystems); Primer3 (Steve Rozen y Helen J. Skaletsky (2000)
Primer3 en WWW para usuarios generales y para programadores biologos. En: Rrawetz S, Misener S (eds)
Bioinformatics Methods and Protocols: Methods in Molecular Biology. Humana Press, Totowa, NJ, pags. 365-386).

Otros factores que pueden incluir en el disefio de cebadores de PCR incluyen longitud de cebador, temperatura de
fusion (Tf), y contenido de G/C, especificidad, secuencias de cebador complementario, y secuencia final 3'. En
general, los cebadores de PCR 6ptimos tienen generalmente 17-30 bases de longitud y contienen aproximadamente
el 20-80%, tal como, por ejemplo, aproximadamente el 50-60% de bases G+C, y presentan Tm entre 50 y 80°C, por
ejemplo, de aproximadamente 50 a 70°C.
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Para obtener directrices adicionales para el disefio de cebadores y sondas de PCR véase, por ejemplo, Dieffenbach,
CW. et al, "General Concepts for PCR Primer Design" en: PCR Primer, A Laboratory Manual, Cold Spring Harbor
Laboratory Press, Nueva York, 1995, pags. 133-155; Innis y Gelfand, "Optimization of PCRs" in: PCR Protocols, A
Guide to Methods and Applications, CRC Press, Londres, 1994, pags. 5-11; y Plasterer, T.N. Primerselect: Primer
and probe design. Methods Mol. Biol. 70:520-527 (1997).

La Tabla A proporciona informacién adicional con respecto de las secuencias del cebador, la sonda y el amplicon
asociadas con los Ejemplos divulgados en el presente documento.

c. Sistema MassARRAY

En el método de obtencion del perfil de expresion génica basado en MassARRAY, desarrollado por Sequenom, Inc.
(San Diego, CA) tras el aislamiento de ARN vy la transcripcion inversa, el ADNc obtenido se enriquece con una
molécula de ADN sintético (competidor), que se corresponde con la regién de ADNc seleccionada como diana en
todas las posiciones, excepto en una uUnica base, y sirve como patron interno. Se amplifica mediante PCR la mezcla
de ADNc/competidor y se somete a un tratamiento con enzima fosfatasa alcalina de gamba (SAP) tras la PCR, que
da como resultado la desfosforilacidon de los nucleétidos restantes. Tras la inactivacion de la fosfatasa alcalina, los
productos de PCR del competidor y el ADNc se someten a extension por cebador, que genera sefiales de masa
diferenciadas para los productos de PCR derivados de competidor y de ADNc. Después de la purificacion, estos
productos se dispensan en una matriz en chip, que esta precargado con los componentes necesarios para el analisis
con analisis de espectrometria de masas de tiempo de vuelo con ionizacidon por desorcion laser asistida por matriz
(MALDI-TOF MS). El ADNc presente en la reaccion se cuantifica entonces analizando las relaciones de las areas de
pico en el espectro de masas generado. Para detalles adicionales véase, por ejemplo, Ding y Cantor, Proc. Natl.
Acad. Sci. USA 100:3059-3064 (2003).

c. Otros métodos basados en PCR

Las técnicas basadas en PCR adicionales incluyen, por ejemplo, presentacion diferencial (Liang y Pardee, Science
257:967-971 (1992)); polimorfismo de longitud de fragmentos amplificados (iAFLP) (Kawamoto et al., Genome Res.
12:1305-1312 (1999)); tecnologia BeadArray™(lllumina, San Diego, CA; Oliphant et al., Discovery of Markers for
Disease (complemento de Biotechniques), junio de 2002; Ferguson et al., Analytical Chemistry 72:5618 (2000));
BeadsArray para la deteccion de la expresion génica (BADGE), usando el sistema Luminex100 LabMAP disponible
comercialmente y microesferas codificadas por multiples colores (Luminex Corp., Austin, TX) en un ensayo rapido
para determinar la expresion génica (Yang et al., Genome Res. 11:1888-1898 (2001)); y analisis de obtencion de
perfiles de expresion de alta cobertura (HICEP) (Fukumura et al., Nucl. Acids. Res. 31(16) €94 (2003)).

3. Micromatrices

La expresion génica diferencial también puede identificarse o confirmarse usando la técnica de micromatriz. Por lo
tanto, puede medirse el perfil de expresion génica asociados con cancer de mama en tejido tumoral o bien reciente o
bien incluido en parafina, usando tecnologia de micromatrices. En este método, las secuencias de polinucleétidos de
interés (incluyendo ADNc y oligonucleétidos) se colocan en placas, o se disponen en una matriz, en un sustrato de
microchip. Después, las secuencias dispuestas en matriz se hibridan con sondas de ADN especificas de células o
tejidos de interés. Al igual que en el método de RT-PCR, la fuente de ARNm tipicamente es el ARN total aislado de
tumores humanos o lineas celulares tumorales, y los tejidos normales o lineas celulares correspondiente. Por lo
tanto, el ARN se puede aislar a partir de una diversidad de tumores primarios o lineas celulares tumorales. Si la
fuente de ARNm es un tumor primario, puede extraerse ARNm, por ejemplo, de muestras de tejido incluidas en
parafina congeladas o archivadas, y fijadas (por ejemplo, fijadas en formalina), que se preparan y se conservan de
manera rutinaria en la practica clinica diaria.

En una forma de realizacién especifica de la técnica de micromatrices, se aplican insertos amplificados por PCR de
clones de ADNc a un sustrato en una matriz densa. Preferiblemente se aplican al menos 10.000 secuencias de
nucledtidos al sustrato. Los genes dispuestos en micromatriz, inmovilizados sobre el microchip a 10.000 elementos
cada uno, son adecuados para su hibridacion en condiciones rigurosas. Las sondas de ADNc marcadas por
fluorescencia se pueden generar a través de la incorporacion de nucledtidos fluorescentes mediante transcripcion
inversa de ARN extraido de tejidos de interés. Las sondas de ADNc marcadas aplicadas al chip hibridan con
especificidad a cada punto del ADN en la matriz. Después de un lavado astringente para eliminar las sondas no
especificamente unidas, el chip se explora mediante microscopia laser confocal o mediante otro método de
deteccidn, tal como una camara CCD. La cuantificacion de la hibridacion de cada elemento en matriz permite la
evaluacion de la abundancia de ARNm correspondiente. Con fluorescencia de doble color, las sondas de ADNc
marcadas por separado generadas a partir de dos fuentes de ARN se hibridan por pares con la matriz. Por lo tanto,
la abundancia relativa de los transcritos de las dos fuentes correspondientes a cada gen especificado se determina
simultaneamente. La escala miniaturizada de la hibridacion permite una evaluacion conveniente y rapida del patréon
de expresion para un gran numero de genes. Se ha demostrado que dichos métodos tienen la sensibilidad necesaria
para detectar transcritos raros, que se expresan en unas pocas copias por célula, y para detectar de forma
reproducible al menos aproximadamente el doble de las diferencias en los niveles de expresion (Schena et al., Proc.
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Natl. Acad. Sci. USA 93(2): 106-149 (1996)). Pueden realizarse analisis de micromatriz mediante el equipo
disponible comercialmente, siguiendo los protocolos del fabricante, tal como usando la tecnologia GenChip de
Affymetrix o la tecnologia de micromatriz de Incyte.

El desarrollo de métodos de micromatrices para el analisis a gran escala de la expresién génica hace posible buscar
sistematicamente marcadores moleculares de clasificaciéon del cancer y la prediccién de resultados en una
diversidad de tipos de tumor.

4. Analisis de la expresion génica mediante secuenciacion de acidos nucleicos

Las tecnologias de secuenciado de acidos nucleicos son métodos adecuados para el anadlisis de la expresion
génica. El principio que subyace a estos métodos es que la cantidad de veces que se detecta una secuencia de
ADNCc en una muestra se refiere directamente a la expresién relativa del ARNm que corresponde a la secuencia.
Estos métodos a veces se denominan con el término expresion génica digital (DGE) para reflejar la propiedad
numérica discreta de los datos resultantes. Los primeros métodos que aplicaron este principio fueron el analisis en
serie de la expresion génica (SAGE) y la secuenciacion masiva de firmas en paralelo (MPSS). Véase, por ejemplo,
S. Brenner, et al., Nature Biotechnology 18(6):630-634 (2000). Mas recientemente, el advenimiento de tecnologias
de secuenciacion de "proxima generacion” ha hecho que la DGE sea mas sencilla y accesible, y tenga un mayor
rendimiento, y sea mas rentable. Como resultado, mas laboratorios pueden utilizar la DGE para detectar la expresion
de mas genes en mas muestras de pacientes individuales que previamente. Véanse, por ejemplo, J. Marioni,
Genome Research 18(9):1509-1517 (2008); R. Morin, Genome Research 18(4):610-621 (2008); A. Mortazavi, Nature
Methods 5(7):621-628 (2008); N. Cloonan, Nature Methods 5(7):613-619 (2008).

5. Aislamiento del ARN de los fluidos corporales

Se han descrito métodos de aislamiento de ARN para el analisis de expresion de la sangre, el plasma y el suero
(véase, por ejemplo, Tsui NB et al. (2002) 48,1647-53 y referencias citadas en el mismo) y de orina (véase, por
ejemplo, Boom R et al. (1990) J Clin Microbiol. 28, 495-503 y la referencia citada en el mismo).

6. Inmunohistoquimica

Los métodos inmunohistoquimicos también son adecuados para detectar los niveles de expresion del marcador de
prondstico de la presente invencion. Por lo tanto, se usan anticuerpos o antisueros, preferiblemente antisueros
policlonales, y mucho mas preferiblemente anticuerpos monoclonales especificos para cada marcador, para detectar
la expresion. Los anticuerpos pueden detectarse mediante marcado directo de los propios anticuerpos, por ejemplo,
con marcadores radiactivos, marcadores fluorescentes, marcadores de hapteno, tales como biotina, o una enzima tal
como peroxidasa de rabano picante o fosfatasa alcalina. Como alternativa, el anticuerpo primario no marcado se usa
junto con un anticuerpo secundario marcado, que comprende antisueros, antisueros policlonales o un anticuerpo
monoclonal especifico para el anticuerpo primario. Los protocolos y kits de inmunohistoquimica se conocen bien en
la técnica y estan disponibles en el mercado.

7. Proteémica

El término "proteoma" se define como la totalidad de las proteinas presentes en una muestra (por ejemplo, tejido,
organismo o cultivo celular) en un determinado punto de tiempo. La proteémica incluye, entre otras cosas, el estudio
de los cambios globales en la expresion de proteinas en una muestra (también denominada "protedmica de
expresion"). La protedmica incluye tipicamente las siguientes etapas: (1) separacion de proteinas individuales en
una muestra mediante electroforesis en gel bidireccional (PAGE 2-D); (2) identificacion de las proteinas individuales
recuperadas del gel, por ejemplo, mediante espectrometria de masas o secuenciacion N-terminal, y (3) analisis de
los datos usando bioinformatica. Los métodos de protedmica son complementos valiosos para otros métodos de
obtencion del perfil de la expresion génica, y pueden usarse, en solitario o en combinacién con otros métodos, para
detectar los productos de los marcadores de prondstico de la presente invencion.

8. Descripcion general del aislamiento, la purificacion y la amplificacion de ARNm

Las etapas de un protocolo representativo para perfilar la expresiéon génica usando tejidos fijos incluidos en parafina
como la fuente de ARN, incluyendo el aislamiento, la purificacién, la extension del cebador y la amplificacion del
ARNmM se proporcionan en diversos articulos publicados (por ejemplo: T.E. Godfrey et al,. J. Molec. Diagnostics 2:
84-91 [2000]; K. Specht et al, Am. J. Pathol.158: 419-29 [2001]). Brevemente, un proceso representativo comienza
con el corte de secciones de aproximadamente 10 um de espesor de muestras de tejido tumoral incluidas en
parafina. Después, se extrae el ARN y se eliminan la proteina y el ADN. Después del analisis de la concentracion de
ARN, se pueden incluir etapas de reparacion y/o amplificacion de ARN, si es necesario, y el ARN se transcribe de
forma inversa usando cebadores especificos de genes seguido de RT-PCR. Finalmente, se analizan los datos para
identificar la mejor o mejores opciones de tratamiento disponibles para el paciente basandose en el patron de
expresion génica caracteristico identificado en la muestra tumoral examinada, dependiendo de la probabilidad
predicha de recidiva de cancer.
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9. Normalizacion

Los datos de expresion utilizados en los métodos divulgados en el presente documento pueden normalizarse. El
término normalizacion se refiere a un proceso para corregir (normalizar), por ejemplo, las diferencias en la cantidad
de ARN ensayado y la variabilidad en la calidad del ARN utilizado, para eliminar las fuentes no deseadas de
variacion sistematica en las mediciones de C; y similares. Con respecto a los experimentos de RT-PCR que implican
las muestras de tejido archivadas y fijas con inclusiones de parafina, se sabe que las fuentes de variacion
sistematica incluyen el grado de degradacion del ARN con relacién a la edad de la muestra del paciente y el tipo de
solucién de fijacion utilizada para conservar la muestra. Otras fuentes de variacion sistematica se atribuyen a las
condiciones de procesamiento de laboratorio.

Los ensayos pueden proporcionar la normalizacion mediante la incorporacion de la expresion de ciertos genes
normalizadores que no difieren significativamente en los niveles de expresidon en las condiciones pertinentes. Los
genes de normalizaciéon ejemplares incluyen los genes constitutivos tales como PGK1 y UBB. (Véase, por ejemplo,
E. Eisenberg, et al., Trends in Genetics 19(7):362-365 (2003).) La normalizacion puede basarse en la sefial media o
mediana (C;) de todos los genes sometidos a ensayo o un gran subconjunto de los mismos (enfoque de
normalizacion global). En general, los genes de normalizacion, también denominados genes de referencia, deben
ser genes que se sabe que no tienen una expresion significativamente diferente en el cancer colorrectal en
comparacion con el tejido colorrectal no canceroso, y que no se ven afectados de forma significativa por diversas
condiciones de proceso y muestra, lo que permite la normalizacion de los efectos extrafios.

A menos que se indique otra cosa, los niveles de expresion normalizados para cada ARNm/tumor/paciente sometido
a ensayo se expresaran como el porcentaje del nivel de expresion medido en el conjunto de referencia. El grupo de
referencia de un numero suficientemente alto de tumores (por ejemplo, 40) produce una distribucién de niveles
normalizados de cada especie de ARNm. El nivel medido en una muestra de tumor particular para analizarse esta en
algun percentil dentro de este intervalo, que puede determinarse mediante métodos bien conocidos en la técnica.

En las formas de realizacion ejemplares, se utilizan uno o mas de los siguientes genes como referencia, mediante lo
cual se normalizan los datos de expresion: AAMP, ARF1, EEF1A1, ESD, GPS1, H3F3A, HNRPC, RPL13A, RPL41,
RPS23, RPS27, SDHA, TCEA1, UBB, YWHAZ, B-actina, GUS, GAPDH, RPLPO, y TFRC. Por ejemplo, las
mediciones de Ct promedio ponderadas calibradas para cada uno de los genes prondstico pueden normalizarse con
respecto a la media de al menos tres genes de referencia, al menos cuatro genes de referencia, o al menos cinco
genes de referencia.

Los expertos en la técnica reconoceran que la normalizacién puede lograrse de varias formas, y las técnicas
descritas anteriormente pretenden ser Unicamente ejemplares, no exhaustivas.

RESULTADOS DE LOS INFORMES

Los métodos de la presente divulgacion son adecuados para la preparacion de informes que resumen el resultado
clinico esperado o predicho resultante de los métodos de la presente divulgacion. Un "informe", como se describe en
el presente documento, es un documento electrénico o tangible que incluye elementos de informe que proporcionan
informacion de interés relacionada con una evaluaciéon de probabilidad o una evaluacion de riesgo y sus resultados.
El informe de un sujeto incluye al menos una evaluacion de probabilidad o una evaluacion de riesgo, por ejemplo, un
indicio en cuanto al riesgo de recidiva del cancer de mama, incluida la recidiva local y la metastasis del cancer de
mama. El informe de un sujeto puede incluir una evaluacién o estimacion de una o mas de: supervivencia sin
enfermedad, supervivencia sin recidiva, supervivencia sin metastasis y supervivencia global. El informe de un sujeto
puede generarse total o parcialmente en forma electrénica, por ejemplo, presentarse en una pantalla electronica (por
ejemplo, monitor de ordenador). El informe puede incluir ademas uno o mas de: 1) informacion con respecto a la
instalacion de pruebas; 2) informacion acerca del proveedor de servicios, 3) datos del paciente; 4) datos de la
muestra; 5) un informe interpretativo que puede incluir diversa informacién, incluyendo a) indicacion; b) datos de
ensayo, donde los datos de ensayo pueden incluir un nivel normalizado de uno o mas genes de interés, y 6) otras
caracteristicas.

Por lo tanto, la presente divulgacion proporciona métodos para crear informes y los informes resultantes de los
mismos. El informe puede incluir un resumen de los niveles de expresion de los transcritos de ARN, o los productos
de expresion de dichas transcripciones de ARN, para ciertos genes en las células obtenidas del tumor del paciente.
El informe puede incluir informacién relacionada con covariables de prondstico del paciente. El informe puede incluir
una estimacion de que el paciente tiene un mayor riesgo de recidiva. La estimacién puede ser en la forma de un
esquema de puntuacion o de estadificacion pacientes (por ejemplo, riesgo de recidiva bajo, intermedio o alto). El
informe puede incluir informacion pertinente para ayudar a decidir la cirugia (por ejemplo, mastectomia parcial o
total) o el tratamiento mas adecuado para el paciente.

Por consiguiente, en algunas formas de realizacion, los métodos de la presente divulgacion incluyen ademas la

generacion de un informe que incluye informacion con respecto al resultado clinico probable del paciente, por
ejemplo, el riesgo de recidiva. Por ejemplo, los métodos divulgados en el presente documento pueden incluir
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ademas una etapa de generacion o emision de un informe que proporciona los resultados de la evaluacion de
riesgos de un sujeto, cuyo informe puede proporcionarse en forma de un medio electronico (por ejemplo, una
pantalla electrénica en un monitor de ordenador), o en forma de un medio tangible (por ejemplo, un informe impreso
en papel u otro medio tangible).

Se proporciona al usuario un informe que incluye informacion acerca del probable prondstico del paciente (por
ejemplo, la probabilidad de que una paciente que padezca cancer de mama tenga un buen prondstico o resultado
clinico positivo en respuesta a la cirugia y/o el tratamiento). La evaluacién en cuanto a la probabilidad se denomina a
continuacién como "informe de riesgo" o, simplemente, "puntuacion de riesgo". Una persona o entidad que prepara
el informe ("generador de informe") también puede llevar a cabo una evaluacion de probabilidad. El generador del
informe también puede llevar a cabo una o mas recolecciones de muestras, procesamiento de muestras y
generacion de datos, por ejemplo, el generador del informe puede también llevar a cabo uno o mas de: a)
recoleccion de muestras; b) procesamiento de muestras; c) medicién del nivel de un gen de riesgo; d) medicion del
nivel de un gen de referencia; y e) determinacion de un nivel normalizado de un gen de riesgo. Como alternativa,
una entidad diferente al generador del informe puede llevar a cabo una o mas recolecciones de muestras,
procesamiento de muestras y generacion de datos.

Para mayor claridad, debe apreciarse que el término "usuario”, que se utiliza de forma intercambiable con "cliente",
pretende referirse a una persona o entidad a la cual se transmite un informe, y puede ser la misma persona o
entidad que hace uno o mas de lo siguiente: a) recoger una muestra; b) procesar una muestra; c) proporcionar una
muestra o una muestra procesada; y d) generar datos (por ejemplo, el nivel de un gen de riesgo; nivel de uno o mas
productos de un gen de referencia; nivel normalizado de un gen de riesgo ("gen prondstico") para su uso en la
evaluacion de la probabilidad. En algunos casos, la persona o personas o entidad o entidades que realizan la
recoleccion de las muestras y/o el procesamiento de las muestras y/o la generacién de datos, y la persona que
recibe los resultados y/o el informe pueden ser personas diferentes, pero ambas se denominan "usuarios" o
"clientes" en el presente documento, para evitar confusiones. En ciertas formas de realizacién, por ejemplo, cuando
los métodos se ejecutan completamente en un Unico ordenador, el usuario o cliente realiza el ingreso de datos y
analiza la salida de datos. Un "usuario" puede ser un profesional de la salud (por ejemplo, un médico, un técnico de
laboratorio, un fisico (por ejemplo, un oncélogo, un cirujano, un patdlogo, etc.).

En las formas de realizacion en las que el usuario solamente ejecuta una parte del método, el individuo que,
después del procesamiento de datos computarizado de acuerdo con los métodos de la presente divulgacion, analiza
la salida de datos (por ejemplo, los resultados antes del lanzamiento para proporcionar un informe completo o que
analiza un informe "incompleto" y prevé una intervencién manual y finalizacion de un informe interpretativo) se
denomina en el presente documento "analizador". El analizador puede encontrarse en una ubicacién remota con
respecto al usuario (por ejemplo, en un servicio proporcionado de forma separada de la institucion de cuidado de la
salud donde puede encontrarse el usuario).

En los casos en que corresponda aplicar regulaciones gubernamentales u otras restricciones (por ejemplo, requisitos
de salud, mala praxis o seguro de responsabilidad), todos los resultados, ya sea generados completa o parcialmente
de forma electrénica, se someten a un control de calidad de rutina antes de ponerse a disposicién del usuario.

UTILIDAD CLINICA

El ensayo de expresion génica y la informaciéon proporcionada por la practica de los métodos divulgados en el
presente documento facilitan que los médicos puedan tomar decisiones mas completas respecto del tratamiento, asi
como la personalizacion del tratamiento del cancer de acuerdo con las necesidades de cada paciente, lo que
maximiza el beneficio del tratamiento y minimiza la exposicion de los pacientes a tratamientos innecesarios que
pueden proporcionar beneficios escasos o insignificativos y que a menudo acarrean riesgos serios debido a los
efectos secundarios toxicos.

Las pruebas de expresion génica de analitos simples o multiples pueden utilizarse para medir el nivel de expresion
de uno o mas genes implicados en cada uno de los varios procesos fisioldgicos o caracteristicas de los
componentes celulares. El nivel o niveles de expresion pueden utilizarse para calcular el valor cuantitativo y ese
valor puede disponerse en subgrupos (por ejemplo, terciles) donde todos los pacientes en un intervalo dado se
clasifican como pertenecientes a una categoria de riesgo (por ejemplo, bajo, intermedio o alto). La agrupacion de
genes puede realizarse, al menos en parte, sobre la base del conocimiento del aporte de los genes de conformidad
con las funciones fisiolégicas o las caracteristicas de los componentes celulares, como en los grupos analizados
anteriormente.

La utilidad de un marcador de genes en la prediccion del cancer puede no ser Unica para ese marcador. Un
marcador alternativo que tiene un patréon de expresion paralelo al del gen seleccionado por el marcador puede ser
sustituido por, o utilizarse de manera adicional a, un marcador de prueba. Debido a la coexpresion de tales genes, la
sustitucion de los valores del nivel de expresion deberia tener un impacto pequefio en la utilidad de prondstico global
de la prueba. Los patrones de expresion muy similares de dos genes pueden resultar de la participacion de ambos
genes en el mismo proceso y/o de que se encuentren bajo un control regulatorio comun en las células tumorales del
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colon. Por lo tanto, la presente divulgacion contempla el uso de tales genes coexpresados o grupos de genes como
sustitutos para, o ademas de, los métodos prondsticos de la presente divulgacion.

El ensayo molecular y la informacién asociada proporcionada por los métodos divulgados en el presente documento
para predecir el resultado clinico del cancer, por ejemplo, cancer de mama, son de utilidad en varias areas, incluido
el desarrollo y uso adecuado de farmacos para tratar el cancer, la estadificacion de los pacientes que padecen
cancer para su inclusion en (o exclusion de) estudios clinicos, la ayuda a pacientes y médicos en la toma de
decisiones de tratamiento, la generacion de beneficios econémicos mediante el direccionamiento del tratamiento en
virtud de un perfil genémico personalizado y similares. Por ejemplo, la puntuaciéon de recidiva puede utilizarse en
muestras extraidas de pacientes en un estudio clinico y los resultados de la prueba utilizados junto con los
resultados del paciente para determinar si es mas o menos probable que los subgrupos de pacientes demuestren un
beneficio absoluto con un nuevo farmaco en comparacion con la totalidad del grupo u otros subgrupos. Ademas,
tales métodos pueden utilizarse para identificar, a partir de datos clinicos, subgrupos de pacientes que se espera
que se beneficien de la terapia adyuvante. Adicionalmente, es mas probable que un paciente se incluya en un
estudio clinico si los resultados de la prueba indican una mayor probabilidad de que el paciente tenga un mal
resultado clinico si se le trata solo con cirugia y es menos probable que un paciente se incluya en un estudio clinico
si los resultados de la prueba indican una menor probabilidad de que el paciente tenga un mal resultado clinico si se
le trata solo con cirugia.

ANALISIS ESTADISTICO DE LOS NIVELES DE EXPRESION GENICA

Un experto en la técnica reconocera que existen muchos métodos estadisticos que pueden utilizarse para
determinar si existe una relacion significativa entre un resultado de interés (por ejemplo, la probabilidad de
supervivencia, la probabilidad de respuesta a la quimioterapia) y los niveles de expresion de un gen marcador como
se describe aqui. Esta relacién puede presentarse como una puntuacion de recidiva continua (RS) o los pacientes
pueden estadificarse en grupos de riesgo (por ejemplo, bajo, intermedio, alto). Por ejemplo, el modelo de regresion
de riesgos proporcionales de Cox puede ajustarse a un criterio de valoracion clinico particular (por ejemplo, RFS,
DFS, OS). Una suposicion del modelo de regresion de riesgos proporcionales de Cox es el supuesto de riesgos
proporcionales, es decir, la suposicion de que los parametros de efecto multiplican el riesgo subyacente.

Analisis de coexpresion

La presente divulgacion proporciona genes que se coexpresan con genes determinados prondsticos y/o predictivos
que se ha identificado que tienen una correlacion significativa con la recidiva y/o el beneficio del tratamiento. Para
llevar a cabo procesos bioldgicos particulares, los genes a menudo trabajan juntos de manera coordinada, es decir,
se coexpresan. Los genes coexpresados importantes se describen en los estudios de ARN amplificados
anteriormente. El meta-analisis incluyé ambos modelos de efecto fijo y efecto aleatorio que se describen en detalle
en L. Hedges y J. Vevea, Psychological Methods 3 (4): 486-504 (1998) y K. Sidik y J. Jonkman, Statistics in Medicine
26:1964-1981 (2006). Los resultados de la validacion para todos los genes identificados por tener una asociacion
estadisticamente significativa con el resultado clinico del cancer de mama se describen en la Tabla 13. En las tablas,
"Est" designa un coeficiente estimado de una covariable (expresion génica); "SE" significa error estandar; "t" es la
puntuacion t para esa estimacion (es decir, Est/SE); y "fe" es la estimacion fija de efecto que surge del meta-analisis.
Varias familias de genes con una asociacion estadistica significativa con el resultado clinico (incluidos los genes de
grupos metabdlicos, de proliferacion, inmunes y estromales) del cancer de mama se confirmaron mediante el uso del
conjunto de datos del SIB. Por ejemplo, la Tabla 14 contiene el analisis de genes incluidos en el grupo metabdlico, y
la Tabla 15 del grupo estromal.

EJEMPLO 4:

Se realizé un analisis de coexpresion usando los datos de micromatriz de seis (6) conjuntos de datos de cancer de
mama. Los valores de expresidon "procesados” se tomaron del sitio web de GEO, sin embargo, fue necesario un
procesamiento adicional. Si los valores de expresion son RMA, se normalizan por mediana en el nivel de muestra. Si
los valores de expresion son MAS5.0: (1) se cambian a 10 si son <10; (2) se transforman a base log; y (3) se
normalizan por mediana en el nivel de muestra.

Pares de correlacion generados: Se generd una matriz de clasificacion mediante la disposicion de los valores de
expresion para cada muestra en orden decreciente. A continuacion, se creé una matriz de correlacion mediante el
calculo de los valores de correlacién de Spearman para cada par de ID de sonda. Los pares de sonda que tenian un
valor de Spearman >0,7 se consideraron coexpresados. Se identificaron los pares de correlacién redundantes o
superpuestos en multiples conjuntos de datos. Para cada matriz de correlacion generada a partir de un conjunto de
datos de matriz, se identificaron los pares de sondas significativos que ocurren en el conjunto de datos >1. Esto
sirvio para filtrar los pares "insignificantes" del analisis, asi como para proporcionar informacién adicional para pares
"significativos" con su presencia en multiples conjuntos de datos. Dependiendo del numero de conjuntos de datos
incluidos en cada analisis especifico de tejido, se incluyeron Unicamente los pares que ocurrieron en un # o %
minimo de conjuntos de datos.
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Los grupos de coexpresion se generaron mediante el uso del algoritmo de Bron-Kerbosch para el resultado del
grupo maximo en una grafica no dirigida. El algoritmo genera tres grupos de nodos: Compsub, candidatos y no. El
Compsub contiene un conjunto de nodos que se extienden o encogen en uno en funcion de su direccién de recorrido
en las tres busquedas. Los Candidatos consisten en todo lo anterior: c) un dispositivo de salida, conectado al
entorno informatico para proporcionar informaciéon al usuario (por ejemplo, personal médico); y d) un algoritmo
ejecutado por el entorno informatico central (por ejemplo, un procesador), donde el algoritmo se ejecuta basandose
en los datos recibidos por el dispositivo de entrada, y en el que el algoritmo calcula el riesgo, la puntuacién de riesgo
o la clasificacion de grupo de tratamiento, el analisis de coexpresion génica, el umbral u otras funciones descritas en
el presente documento. Los métodos proporcionados por la presente invencion también pueden automatizarse total
o parcialmente.

Métodos y productos manuales y asistidos por ordenador

Los métodos y sistemas descritos en el presente documento pueden implementarse de numerosas formas. En una
forma de realizacion de interés particular, los métodos implican el uso de una infraestructura de comunicaciones, por
ejemplo, Internet. Varias formas de realizacion se analizan a continuacion. También debe entenderse que la
presente divulgacion puede implementarse de varias formas de hardware, software, firmware, procesadores o una
combinacién de los mismos. Los métodos y sistemas descritos en el presente documento pueden implementarse
como una combinacién de hardware y software. El software puede implementarse como un programa de aplicacion
contenido de forma tangible en un dispositivo de almacenamiento de programas o diferentes porciones de software
implementadas en el entorno informatico del usuario (por ejemplo, como una miniaplicacion) y en el entorno
informatico del analizador, donde el analizador puede ubicarse en un sitio remoto asociado (por ejemplo, en una
instalacion de servicios del proveedor).

Por ejemplo, durante o después de la entrada de datos, algunas porciones del procesamiento de datos pueden
realizarse en el entorno informatico del usuario. Por ejemplo, el entorno informatico del usuario puede programarse
para proporcionar cédigos de prueba definidos para indicar una probabilidad de "puntuacidon de riesgo", donde la
puntuacién se transmite como respuestas procesadas o parcialmente procesadas al entorno informatico del
analizador en forma de cddigo de prueba para la posterior ejecucion de uno o mas algoritmos para proporcionar
resultados y/o generar un informe en el entorno informatico del analizador. La puntuaciéon de riesgo puede ser una
puntuacion numérica (representativa de un valor numérico, por ejemplo, la probabilidad de recidiva basada en la
poblacién de un estudio de validacion) o una puntuacién no numérica representativa de un valor numeérico o intervalo
de valores numéricos (por ejemplo, bajo, intermedio o alto).

El programa de aplicacion para ejecutar los algoritmos descritos en el presente documento puede cargarse a una
maquina que comprende cualquier arquitectura adecuada y ejecutarse a través de ella. En general, la maquina
implica una plataforma informatica que tiene hardware, tal como una o mas unidades centrales de procesamiento
(CPU), una memoria de acceso aleatorio (RAM) y una interfaz o interfaces de entrada/salida (E/S). La plataforma
informatica también incluye un sistema operativo y un cédigo de microinstruccion. Los diversos procesos y funciones
descritos en el presente documento pueden ser parte del codigo de microinstruccion o parte del programa de
aplicacién (o una combinacion de los mismos) que se ejecuta a través del sistema operativo. Ademas, se pueden
conectar diversos dispositivos periféricos diferentes a la plataforma informatica, tal como un dispositivo de
almacenamiento de datos adicional y un dispositivo de impresion.

Como sistema informatico, el sistema generalmente incluye una unidad de procesamiento. La unidad de
procesamiento funciona para recibir informacién, que puede incluir datos de prueba (por ejemplo, el nivel de un gen
de riesgo, el nivel de los productos de un gen de referencia, el nivel normalizado de un gen) y también puede incluir
otros datos como datos del paciente. Esta informacion recibida se puede almacenar, al menos temporalmente, en
una base de datos, y los datos se pueden analizar para generar un informe como se ha descrito anteriormente.

Todos o parte de los datos de entrada y salida pueden ademas enviarse electronicamente; ciertos datos de salida
(por ejemplo, informes) pueden enviarse electronicamente o via telefonica (por ejemplo, por facsimil, por ejemplo,
mediante el uso de dispositivos como un fax). Los dispositivos receptores de salida ejemplares pueden incluir un
elemento de visualizacion, una impresora, un dispositivo facsimil y similares. Las formas electrénicas de transmision
y/o visualizacidon pueden incluir correo electrénico, television interactiva y similares. En una forma de realizacion de
interés particular, todos o parte de los datos de entrada y/o todos o parte de los datos de salida (por ejemplo,
habitualmente al menos el informe final) se mantienen en un servidor web para poder acceder a ellos,
preferiblemente de modo confidencial, con navegadores tipicos. Se puede acceder a los datos o enviarlos a los
profesionales de la salud, segun se desee. Los datos de entrada y de salida, incluidos todos o una parte del informe
final, pueden utilizarse para completar la historia clinica de un paciente que puede existir en una base de datos
confidencial en la institucion de atencién de salud.

Un sistema para su uso en los métodos descritos en el presente documento generalmente incluye al menos un
procesador informatico (por ejemplo, cuando el método se lleva a cabo en su totalidad en un unico sitio) o al menos
dos procesadores informaticos en red (por ejemplo, cuando los datos deben ser ingresados por el usuario (también
denominado "cliente") y transmitidos a un sitio remoto a un segundo procesador informatico para el analisis, donde el
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primer y segundo procesadores informaticos estan conectados por una red, por ejemplo, una intranet o Internet). El
sistema puede incluir ademas uno o mas componentes del usuario para el ingreso y uno o mas componentes del
analizador para el andlisis de datos, informes generados e intervencion manual. Los componentes adicionales del
sistema pueden incluir uno o mas componentes de un servidor y una o mas bases de datos para almacenar
informacion (por ejemplo, como en una base de datos de elementos de informe, por ejemplo, elementos de informe
interpretativo, o una base de datos relacional (RDB) que puede incluir el ingreso de datos por el usuario y la salida
de datos. Los procesadores informaticos pueden ser procesadores que se encuentran generalmente en ordenadores
personales de escritorio (por ejemplo, IBM, Dell, Macintosh), ordenadores portatiles, ordenadores centrales,
miniordenadores u otros dispositivos informaticos.

La arquitectura de cliente/servidor en red puede seleccionarse en la forma deseada y puede ser, por ejemplo, un
modelo de servidor de cliente clasico de dos o tres niveles. Un sistema de gestion de base de datos relacional
(RDMS), ya sea como parte de un componente de servidor de aplicacién o como un componente separado (maquina
RDB), proporciona una interfaz para la base de datos.

En un ejemplo, la arquitectura se proporciona como una arquitectura cliente/servidor centrada en una base de datos,
en la que la aplicacion del cliente generalmente requiere servicios del servidor de aplicacion que realiza consultas a
la base de datos (o al servidor de base de datos) para completar el informe con los diversos elementos de informe
necesarios, particularmente los elementos de informe interpretativos, especialmente los textos y alertas de
interpretacion. El servidor o servidores (por ejemplo, ya sea como parte de la maquina de servidor de aplicaciéon o
una maquina de base de datos relacional/RDB separada) responden a las consultas del cliente.

Los componentes de ingreso de datos del cliente pueden ser ordenadores personales completas e independientes
que ofrecen una amplia gama de potencia y caracteristicas para ejecutar aplicaciones. EI componente del cliente
generalmente funciona en cualquier sistema operativo deseado e incluye un elemento de comunicacion (por
ejemplo, un moédem u otro hardware para conectarse a una red), uno o mas dispositivos de ingreso de datos (por
ejemplo, teclado, raton, teclado numérico u otro dispositivo utilizado para transferir informaciéon o comandos), un
elemento de almacenamiento (por ejemplo, un disco duro u otro medio de almacenamiento legible por ordenador o
que puede ser escrito por ordenador) y un elemento de visualizacion (por ejemplo, monitor, television, LCD, LED u
otro dispositivo de visualizacién que proporciona informacion al usuario). El usuario ingresa los comandos de
entrada en el procesador informatico a través de un dispositivo de entrada. Generalmente, la interfaz del usuario es
una interfaz de usuario grafica (GUI) escrita para aplicaciones de navegador web.

El componente o componentes del servidor pueden ser un ordenador personal, un miniordenador o una unidad
central y ofrecen la gestion de datos, informacion compartida entre clientes, administracion de red y seguridad. La
aplicaciéon y cualquier base de datos que se utilice pueden encontrarse en el mismo servidor o en servidores
diferentes.

Se contemplan otras disposiciones informaticas para el cliente y el servidor o servidores, incluido el procesamiento
en una Unica maquina, como una unidad central, un grupo de maquinas u otra configuracion adecuada. En general,
las maquinas del cliente y del servidor trabajan juntas para lograr el procesamiento de la presente divulgacion.

Cuando se utilizan, las bases de datos habitualmente se encuentran conectadas al componente servidor de la base
de datos y pueden ser cualquier dispositivo que contenga datos. Por ejemplo, la base de datos puede ser cualquier
dispositivo de almacenamiento magnético u 6ptico para ordenador (por ejemplo, CDROM, disco duro interno, unidad
de cinta). La base de datos puede ubicarse de forma remota al componente servidor (con acceso a través de una
red, médem, etc.) o de forma local con respecto al componente servidor.

Cuando se utiliza en el sistema y los métodos, la base de datos puede ser una base de datos relacional que se
encuentra organizada, y a la cual se puede acceder, de conformidad con las relaciones entre los articulos de datos.
La base de datos relacional generalmente se compone de una pluralidad de tablas (entidades). Las filas de las
tablas representan registros (recolecciones de informacion acerca de diferentes articulos) y las columnas
representan campos (atributos particulares de un registro). En su concepcion mas sencilla, la base de datos
relacional es un conjunto de entradas de datos que se "relacionan” entre si a través de al menos un campo comun.

Las estaciones de trabajo adicionales equipadas con ordenadores e impresoras pueden utilizarse en el punto de
servicio para ingresar datos y, en algunas formas de realizacion, generar informes adecuados, si se desea. Los
ordenadores pueden tener un acceso directo (por ejemplo, en el escritorio) para ejecutar la aplicacion, a fin de
facilitar el inicio de la entrada de datos, la transmision, el andlisis, la recepcion de informes, etc., segun se desee.

Medio de almacenamiento legible por ordenador

La presente divulgacion contempla ademas un medio de almacenamiento legible por ordenador (por ejemplo, CD-
ROM, tecla de memoria, tarjeta de memoria flash, disquete, etc.) en el que se almacena un programa que, al
ejecutarlo en un entorno informatico, permite la implementacion de algoritmos para llevar a cabo todos o parte de los
resultados de una evaluacion de probabilidad de respuesta como se describe en el presente documento. Cuando el
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medio legible por ordenador contiene un programa completo para llevar a cabo los métodos descritos en el presente
documento, el programa incluye instrucciones de programa para recabar, analizar y generar salidas, y generalmente
incluye dispositivos de cdédigo legibles por ordenador para interactuar con un usuario como se describe en el
presente documento, el procesamiento de los datos junto con la informacién analitica y la generacion de un medio
electrénico o impreso Unico para el usuario.

Cuando el medio de almacenamiento proporciona un programa que permite la implementacion de una parte de los
métodos descritos en el presente documento (por ejemplo, el aspecto del lado del usuario de los métodos (por
ejemplo, ingreso de datos, funcionalidad de recepcion de informes, etc.)), el programa permite la transmisién de los
datos ingresados por el usuario (por ejemplo, mediante Internet, intranet, etc.) a un entorno informatico en un sitio
remoto. El procesamiento o la finalizacién del procesamiento de los datos se lleva a cabo en el sitio remoto para
generar un informe. Después del analisis del informe vy la finalizacion de cualquier intervencién manual necesaria
para proporcionar un informe completo, el informe completo se vuelve a transmitir al usuario como un documento
electrénico o impreso (por ejemplo, un informe en papel enviado por fax o correo electronico). El medio de
almacenamiento que contiene un programa de conformidad con la presente divulgacion puede empaquetarse con
instrucciones (por ejemplo, para la instalacion del programa, el uso, etc.) grabadas en un sustrato adecuado o una
direccion web donde pueden obtenerse las instrucciones. El medio de almacenamiento legible por ordenador puede
ademas proporcionarse en combinacién con uno o mas reactivos para llevar a cabo la evaluacién de la probabilidad
de respuesta (por ejemplo, cebadores, sondas, matrices u otros componentes del kit).

Todos los aspectos de la presente invencion pueden ademas realizarse de forma que un nimero limitado de genes
adicionales que se coexpresan con los genes divulgados, por ejemplo, como lo prueban los coeficientes de
correlacion de Pearson o Spearman estadisticamente significativos, se incluyan en una prueba de prondstico o
predictiva ademas de y/o en lugar de los genes divulgados.

Una vez descrita la invencion, sera mas facil comprenderla a través de la referencia a los siguientes Ejemplos, que
se proporcionan a modo de ilustracién y no pretenden limitar la invencién de ningiin modo.

EJEMPLO 1:

El estudio incluyd muestras de tumor de cancer de mama obtenidas de 136 pacientes a las que se diagnostico
cancer de mama ("Estudio de prevision"). Los estudios de modelado bioestadistico de los conjuntos de datos
prototipicos demostraron que el ARN amplificado es un sustrato Util para los estudios de identificacion de
biomarcadores. Esto se verificd en el presente estudio mediante la inclusion de biomarcadores de cancer de mama
conocidos junto con los genes prondstico candidatos en las muestras de tejidos. Se mostré que los biomarcadores
conocidos estan asociados con el resultado clinico en el ARN amplificado sobre la base de los criterios descritos en
este protocolo.

Diseno del estudio

Véase el protocolo de estudio de prevision de fase Il original para obtener informacion acerca de especimenes de
biopsia. El estudio se enfocd en la asociacion estadistica entre el resultado clinico y los biomarcadores de 384
candidatos ensayados en muestras amplificadas derivadas de 25 ng de ARNm que se extrajo de las muestras de
tejido fijas incorporadas en parafina obtenidas de 136 muestras del estudio de prevision de fase Il original. El nivel
de expresion de los genes candidatos se normalizd mediante el uso de genes de referencia. Se analizaron varios
genes de referencia en este estudio: AAMP, ARF1, EEF1A1, ESD, GPS1, H3F3A, HNRPC, RPL13A, RPL41,
RPS23, RPS27, SDHA, TCEA1, UBB, YWHAZ, B-actina, GUS, GAPDH, RPLPO, y TFRC.

Las 136 muestras se separaron en 3 placas de RT automatizadas con 2x 48 muestras y una con 40 muestras y 3
controles RT positivo y negativo. Los ensayos cuantitativos de PCR se realizaron en 384 pocillos sin replicar usando
QuantiTect Probe PCR Master Mix® (Qiagen). Las placas se analizaron en el Light Cycler® 480 y, después del
control de calidad de datos, todas las muestras de la placa de RT 3 se repitieron y se generaron nuevos datos de
RT-PCR. Los datos se normalizaron mediante la resta del punto de cruce medio (Cp) (punto en el cual la deteccion
se eleva por encima de la sefial de fondo) para cinco genes de referencia del valor Cp para cada gen candidato
individual. Esta normalizacion se realiza en cada muestra, lo que resulta en datos finales ajustados para las
diferencias en el Cp de la muestra total. Este conjunto de datos se utilizé para el analisis final de datos.

Analisis de datos

Para cada gen se ejecuté una prueba z estandar (S. Darby, J. Reissland, Journal of the Royal Statistical Society
144(3):298-331 (1981)). Esto devuelve una puntuacion z (medida de distancia en las desviaciones estandar de una
muestra de la media), un valor p y residuos junto con otras estadisticas y parametros del modelo. Si la puntuacion z
es negativa, la expresion se correlaciona positivamente con un buen prondstico; si es positiva, la expresion se
correlaciona negativamente con un buen pronéstico. Mediante el uso de los valores p, se creé un valor g mediante el
uso de un valor q de biblioteca. Los genes poco correlacionados y expresados débilmente se excluyeron del calculo
de la distribucion utilizada para los valores q. Para cada gen, se realiz6 la prueba del modelo de regresion de riesgos
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proporcionales de Cox mediante la verificacién del tiempo de supervivencia correspondiente al vector de evento
contra la expresion génica. Esto devolvio una relacion de riesgo (HR) que estima el efecto de la expresion de cada
gen (individualmente) sobre el riesgo de un evento relacionado con cancer. Los datos resultantes se proporcionan
en las Tablas 1-6. Una HR <1 indica que la expresion de ese gen se encuentra asociada positivamente con un buen
prondstico, mientras que una HR >1 indica que la expresiéon de ese gen se encuentra asociada negativamente con
un buen prondstico.

EJEMPLO 2:

Diseno del estudio

Las muestras amplificadas se derivaron de 25 ng de ARNm que se extrajo de las muestras de tejido fijas
incorporadas en parafina obtenidas de 78 casos evaluables de un estudio de cancer de mama de fase Il llevado a
cabo en el Rush University Medical Center. Tres de las muestras no proporcionaron ARN amplificado suficiente a 25
ng, por lo que la amplificacion se repitié6 una segunda vez con 50 ng de ARN. El estudio analiz6 ademas varios
genes de referencia para su uso en la normalizacion: AAMP, ARF1, EEF1A1, ESD, GPS1, H3F3A, HNRPC,
RPL13A, RPL41, RPS23, RPS27, SDHA, TCEA1, UBB, YWHAZ, Beta-actina, RPLPO, TFRC, GUS, y GAPDH.

Los ensayos se realizaron en 384 pocillos sin replicar mediante el uso de QuantiTect Probe PCR Master Mix. Las
placas se analizaron en los instrumentos del Light Cycler 480. Este conjunto de datos se utilizd para el analisis final
de datos. Los datos se normalizaron restando el punto de cruce medio (Cp) para cinco genes de referencia del valor
Cp para cada gen candidato individual. Esta normalizacion se realizdé en cada muestra, lo que dio como resultado
datos finales ajustados para las diferencias en el Cp de la muestra total.

Analisis de datos

Hubo 34 muestras con valores CP promedio por encima de 35. No obstante, ninguna de las muestras se excluyo del
analisis debido a que se estimd que contenian suficiente informacién valiosa para permanecer en el estudio. Se
utilizé el analisis de componentes principales (PCA) para determinar si hubo un efecto de placa que causé variacion
a lo largo de las diferentes placas de RT. El primer componente principal se correlacioné bien con los valores de
expresion medianos, lo que indicé que el nivel de expresion explicaba la mayoria de las variaciones entre las
muestras. Ademas, no hubo variaciones inesperadas entre las placas.

Datos para otras variables

Grupo - Los pacientes se dividieron en dos grupos (cancer/sin cancer). Hubo poca diferencia entre los dos en la
expresion génica total ya que la diferencia entre los valores de Cp medianos en cada grupo fue minima (0,7).

Edad de la muestra - Las muestras variaron ampliamente en su expresion génica total, pero hubo una tendencia
hacia los valores de Cp mas bajos a medida que disminuia la edad.

Instrumento - La expresion génica total de la muestra de un instrumento a otro fue uniforme. Un instrumento mostré
un Cp mediano levemente mas alto en comparacion con los otros tres, pero se encontré dentro de la variacion
aceptable.

Placa de RT - La expresion génica total de la muestra entre las placas de RT también fue muy uniforme. Los Cp
medianos para cada una de las 3 placas de RT (2 placas de RT automatizadas y 1 placa manual que contenia
muestras repetidas) estaban dentro de 1 Cp de cada una.

Analisis univariado para genes significativamente diferentes entre los grupos de estudio

Los genes se analizaron mediante el uso de la prueba z y el modelo de regresion de riesgos proporcionales de Cox,
como se describe en el Ejemplo 1. Los datos resultantes pueden observarse en las Tablas 7-12.

EJEMPLO 3:

Las correlaciones estadisticas entre el resultado clinico y los niveles de expresion de los genes identificados en los
Ejemplos 1 y 2 se validaron en los conjuntos de datos de expresidon génica de cancer de mama archivados por el
Swiss Institute of Bioinformatics (SIB). Se proporciona informacion adicional respecto de la base de datos del SIB,
los conjuntos de datos de estudio y los métodos de procesamiento en P. Wirapati, et al., Breast Cancer Research
10(4):R65 (2008). Los analisis univariados de riesgos proporcionales de Cox se llevaron a cabo para confirmar la
relacion entre el resultado clinico (DFS, MFS, OS) de las pacientes que padecian cancer de mama vy los niveles de
expresion de los genes identificados como significativos en los estudios de ARN amplificado descritos anteriormente.
Los grupos de genes coexpresados identificados para un proceso de enfermedad como el cancer pueden servir
como biomarcadores para la progresion de la enfermedad y la respuesta al tratamiento. Dichos genes coexpresados
pueden probarse en lugar de, o ademas de, la prueba de los genes prondstico y/o predictivos con los cuales se
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coexpresan.

Un experto en la técnica reconocera que muchos métodos de analisis de coexpresion actualmente conocidos o
desarrollados con posterioridad se encontraran dentro del alcance de las presentes formas de realizacion. Estos
métodos pueden incorporar, por ejemplo, coeficientes de correlacion, andlisis de red de coexpresion, analisis de
grupos, etc., y pueden basarse en los datos de expresion de RT-PCR, micromatrices, secuenciacion y otras
tecnologias similares. Por ejemplo, los grupos de expresion génica pueden identificarse mediante el uso de analisis
de correlacion en pares basandose en los coeficientes de correlacion de Pearson o Spearman. (Véanse, por
ejemplo, Pearson K. y Lee A., Biometrika 2, 357 (1902); C. Spearman, Amer. J. Psychol 15:72-101 (1904); J. Myers,
A. Well, Research Design and Statistical Analysis, pag. 508 (22 Ed., 2003).) En general, un coeficiente de correlacion
igual o mayor de 0,3 se considera estadisticamente significativo en un tamafo de muestra de al menos 20. (Véase,
por ejemplo, G. Norman, D. Streiner, Biostatistics: The Bare Essentials, 137-138 (32 Ed. 2007).) En una forma de
realizacion divulgada en el presente documento, los genes coexpresados se identificaron mediante el uso de un
valor de correlacion de Spearman de al menos 0,7.

Programa informatico

Los valores de los ensayos descritos anteriormente, tales como los datos de expresion, la puntuacién de recidiva, la
puntuacion de tratamiento y/o la puntuacion de beneficio, pueden calcularse y almacenarse manualmente. Como
alternativa, las etapas descritas anteriormente pueden realizarse de forma total o parcial mediante un producto de
programa informatico. Por lo tanto, la presente invencién proporciona un producto de programa informatico que
incluye un medio de almacenamiento legible por ordenador que tiene un programa informatico almacenado en el
mismo. El programa puede, cuando se lee con el ordenador, llevar a cabo calculos pertinentes basados en los
valores obtenidos del analisis de una o mas muestras bioldgicas de un individuo (por ejemplo, niveles de expresion
génica, normalizaciéon, umbral y conversion de valores de los ensayos a un valor y/o representacion grafica de la
probabilidad de recidiva/respuesta a la quimioterapia, coexpresion génica o analisis de grupos y similares). El
producto del programa informatico tiene almacenado un programa informatico para llevar a cabo el calculo.

La presente divulgacion proporciona sistemas para ejecutar el programa descrito anteriormente, el sistema
generalmente incluye: a) un entorno informatico central; b) un dispositivo de entrada, conectado operativamente al
entorno informatico, para recibir datos del paciente, en el que los datos del paciente pueden incluir, por ejemplo, el
nivel de expresion u otro valor obtenido de un ensayo mediante el uso de una muestra bioldgica del paciente, o
datos de micromatriz, como se describe en detalle nodos que se afiaden a compsub. No contiene el conjunto de
nodos que se afadid a compsub y que ahora se excluyen de la extension. El algoritmo consta de cinco etapas:
seleccion de un candidato; afiadir el nodo candidato al compsub; crear nuevos conjuntos de candidatos y no a partir
de los antiguos conjuntos mediante la eliminacion de todos los puntos que no estan conectados al nodo candidato;
llamar recursivamente al operador de extensioén acerca de los nuevos conjuntos de candidatos y no; y, tras la
devolucion, eliminar el nodo candidato de compsub y colocarlo en el antiguo conjunto de no.

Hubo una primera busqueda profunda con recorte y la selecciéon de nodos candidatos tuvo un efecto sobre el tiempo
de ejecucion del algoritmo. Mediante la seleccion de los nodos en orden decreciente de frecuencia en los pares, se
optimizo el tiempo de ejecucion. Ademas, los algoritmos recursivos generalmente no pueden implementarse en una
forma con multiples subprocesos, pero el operador de extension del primer nivel recursivo tenia mdultiples
subprocesos. Debido a que los datos entre los procesos de ejecucion eran independientes ya que se encontraban
en el nivel superior del arbol recursivo, se ejecutaron en paralelo.

Asignacion de grupos y normalizacion: Debido a que los miembros de los pares y grupos de coexpresion se
encuentran en el nivel de sonda, es necesario asignar los ID de sonda a los genes (o Refsec) antes de analizarlos.
La informacion del mapa de genes Affymetrix se utilizd para asignar cada ID de sonda a un nombre de gen. Las
sondas pueden asignarse a multiples genes y los genes pueden representarse mediante multiples sondas. Los datos
para cada grupo se validan mediante el calculo manual de los valores de correlacién para cada par de un Unico

grupo.

Los resultados de este analisis de coexpresion se exponen en las Tablas 16-18.
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Tabla 1: Riesgos proporcionales de Cox para genes pronosticos que se asocian positivamente con
un buen pronostico para cancer de mama (Estudio de prevision)

Tabla 1
Gen_todos Zz(Coefy | HR | p(Wald)
GSTM2 -4,306 | 0,525 0,000
ILEST -3,730 | 0,522 0,000
CEGP1 -3.712 | 0,756 0,000
Bcl2 -3,664 | 0,555 0,000
GSTM1 -3,573 | 0,679 0,000
ERBB4 -3,504 | 0,767 0,000
GADD45 -3,495 | 0,601 0,000
PR -3.474 | 0,759 0,001
GPR30 -3,348 | 0,660 0,001
CAV1 -3.344 | 0,649 0,001
C10orfll& -3,194 | 0,681 0,001
DR5 -3,102 | 0,543 0,002
DICER1 -3,097 | 0,296 0,002
EstRI -2,983 | 0,825 0,003
BTRC -2976 | 0,635 0,003
GSTM3 -2,931 | 0,722 0,003
GAT A3 -2,874 | 0,745 0,004
DLCH -2,858 | 0,564 0,004
CXCL14 -2,804 | 0,693 0,005
IL17RB 2,796 | 0,744 0,005
CBorfd -2,786 | 0,699 0,005
FOX03A -2,786 | 0617 0,005
TNFRSF11B -2,690 | 0,739 0,007
BAG1 -2 675 | 0451 0,008
SMAI1 -2,632 | 0,692 0,009
TGFB3 -2,617 | 0,623 0,009
NAT1 -2,576 | 0,620 0,010
FUS -2,543 | 0,376 0,011
F3 -2,527 | 0,705 0,012
gen GSTM2 -2,461 | 0,668 0,014
EPHB2 -2.451 | 0,708 0,014
FAMAZ 2448 | 0778 0,014
BAD -2,425 | 0,506 0,015
IGF1R 2,378 | 0712 0,017
RUNX1 -2,356 | 0,511 0,018
ESRRG -2,289 | 0,625 0,022
HSHIN1 2,275 |1 0,3M 0,023
CXCF12 -2,151 | 0,623 0,031
IGFBPY -2,137 | 0,489 0,033
SKIF -2,121 | 0,583 0,034
PTEN 2110 | 0,445 0,035
AKT3 -2,104 | 0,665 0,035
MGMT -2,060 | 0,571 0,039
FRIG1 -2,054 | 0,649 0,040
31008 -2,024 | 0,798 0,043
GREB1 variantea | -1,996 | 0,833 0,046
CSF1 -1,976 | 0,624 0,048
ABR -1,973 | 0,575 0,048
AKO55699 -1,972 | 0,790 0,049
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Tabla 2: Riesgos proporcionales de Cox para genes pronéstico que se asocian negativamente con un buen
pronéstico para cancer de mama (Estudio de prevision)

Tabla 2
Gen_todos | z(Coef) | HR [ p (Wald)
S100A7 1,965 [ 1,100 0,049
MCM2 1,999 | 1424 0,046
Contigo 51037 | 2,063 | 1,185 0,039
S100P 2066 | 1.170 0,039
ACTR2 2119 | 2,553 0,034
MYBL2 2158 | 1,295 0,031
DUSP1 2166 | 1.330 0,030
HOXB13 2,192 | 1,206 0,028
SURV 2216 | 1.329 0,027
MELK 2234 | 1,336 0,026
HSPAS 2240 | 2631 0,025
cdc25A 2314 | 1478 0,021
C20_orfl 2,336 | 1497 0,019
LMMNBA 2387 | 1682 0,017
S100A9 2412 | 1,188 0,016
CENPA 2419 | 1,366 0,016
CDC25C 2437 | 1,384 0,015
GAPDH 2498 | 1,936 0,012
KNTC2 2512 | 1450 0,012
PRDX1 2540 | 213 0,011
RRM2 2547 | 1439 0,011
ADM 2580 | 1445 0,010
ARF1 2634 | 2973 0,008
E2F1 2716 | 1486 0,007
TFRC 2720 | 1918 0,007
STK15 2,870 | 1,860 0,004
LAPTM4B 2,880 | 1,538 0,004
EpCAM 2909 | 1919 0,004
ENO1 2958 | 2,232 0,003
CCNBA1 3,003 [ 1,738 0,003
BUB1 3,018 | 1,590 0,003
Claudina 4 3,034 [ 2,151 0,002
cDcz20 3,056 | 1,555 0,002
Ki-67 3,329 [ 1,717 0,001
KPNAZ 3,523 [ 1.722 0,000
IDH2 3,994 | 1638 0,000

Tabla 3: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondsticos que se asocian positivamente con un buen
pronéstico para cancer de mama ER negativo (ER0) (Estudio de prevision)

Gen_ ER0 | HR | z(Coef) | p (Wald)
SYK 0,185 | -2991 0,003
Wnt-5a 0,443 | -2,842 0,005
WISP1 0,455 | -2,659 0,008
CYRB1 0,405 | -2,484 0,013
GADD45 0,520 | -2.474 0,013
TAGLN 0,364 | -2,376 0,018
TGFB3 0,485 | -2,356 0,018
INHBA 0,610 | -2,255 0,024
CDH11 0,584 | -2253 0,024
CHAF1B 0,551 ] -2,113 0,035
ITGAV 0,192 | -211 0,036
SNAI 0,655 | -2,077 0,038
IL11 0,624 | -2026 0,043
KIAA1189 0,692 | -2,005 0,045
TNFRSF11B | 0,659 | -1,989 0,047
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Tabla 4: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondstico que se asocian negativamente con un buen

pronéstico para cancer de mama ER negativo (ER0) (Estudio de previsién)

RPL41 3.547 | 2.062 0.039
Claudind | 2883 | 2.117 0.034
LYRIC | 4.029 | 2364 0,018
TFRC 3223 | 2,596 0,009
VTN 2484 | 3,205 0,001

Tabla 5: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondsticos que se asocian positivamente con un buen

pronéstico para cancer de mama ER positivo (ER1) (Estudio de prevision)

Gen ER1| HR |z p (Wald) |
DR5 0428 | -3.478 0,001
GSTM2 | 0.526 | -3.173 0,002
HSHIN1 | 0175 | -3.031 0.002
ESRRG | 0.736 | -3.028 0,003
VTN 0622 | -2.935 0,003
Bcl2 0460 | -2.833 0,005
ERBB4 | 0,705 | -2,802 0.005
GPR30 | 0625 | -2.794 0.005
BAG1 0339 | -2.733 0,006
CAV1 0.635 | -2.644 0.008
IL6ST 0,503 [ -2,551 0,011
Ci0orfli6_| 0.679 | -2.497 | 0013
FOX03A | 0807 | -2473 0,013
DICER1 | 0311 ] -2.354 0.018
GADD45 | 0845 | -2338 0.019
CSF1 0.500 | -2.312 0,021
F3 0,677 | -2.300 0,021
GBP2 | 0604 | -2294 0,022
APEX-1 | 0,234 | -2.253 0,024
FUS 0322 | -2.252 0.024
BBC3 | 0581 -2248 0,025
GSTM3 | 0.737 | -2.203 0,028
ITGA4 | 0620 [ -2.161 0.0:
EPHBE2 | 0685 | -2.128 0,033
IRF1 0708 | -2.105 0.035
CRYZ | 0593 -2.103 0,035
CCL19 | 0773 | -2.076 0,038
SKIL 0.540 | -2.019 0,043
MRP1 0515 | -1.964 0,050

Tabla 6: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondstico que se asocian negativamente con un buen
prondstico para cancer de mama ER positivo (ER1) (Estudio de prevision)

Gen_ER1 HR | z (Coef) | p (Wald)
CTHRCT | 2.083 | ES958 0,050
RRM2 E450 | E978 0.048
BUB1 E467T ES88 0,047
LMNB1 ET64 | 2,009 0,045
SURY E3s0 | 2013 0.044
EpCAM | E966 | 2076 0,038
CDC20 | ES04 | 2,081 0,037
GAPDH | 2405 | 2126 0,033
STK15 1,796 | 2178 0,028
HSPAR | 3005 | 27215 0,027
LAPTMYB | 1.503 | 2.278 0,023
MCM2 | 1,872 | 2,370 0.018
CDC25C | 1485 | 2423 0,015
ADM 1,695 | 2486 0,013
MMP1 1,365 | 2522 0,012
CCNB1 1,893 | 2646 0,008
Ki-G7 1,697 | 2649 0,008
E2F1 1662 | 2689 0,007
KPNAZ | 1683 | 2,701 0.007
DUSP1 1,573 | 2824 0,005
GDF15 | 1,440 | 2,896 0,004
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Tabla 7: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondsticos que se asoclan positivamenta con un buen

prondstico para cdncer de mama (Estudio de Rush)

Gen_todos z(Coef) | HR | p(Wald)
GSTMZ -3,275 | 0,752 0,001
GSTM1 2946 | 0772 | 0,003
CBorf4 -2638 | 0,793 | 0.008
ELF3 -2478 | 0,769 | 0.013
RUNX1 -2, 388 | 0,609 0,017
ILEST -2350 | 0738 | 0,019
AAMP -2325 | 0,715 0,020
PR -2,266 | 0,887 | 0.023
FHIT -=2,193 | 0,790 | 0,028
CD44vE 2191 | 0754 | 0,028
GREB1 variantec | -2120 | 0,874 0,034
ADAMIT -2101 | 0686 | 0.036
EstRI -2084 | 0518 | 0,037
NATA -2081 | 0878 | 0037
THFRSF11B -2074 | 0843 | 0,038
ITGB4 -2006 | 0.740 | 0.045
C5F1 -1.963 | 0.750 | 0.050

Tabla 8: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondstico que se asocian negativamente con un buen
pronéstico para cancer de mama (Estudio de Rush)

Gen_todos | z (Coef) | HR | p (Wald)
STK15 1,968 1,298 0,049
TFRC 2,049 1,398 0,040
ITGE1 2.0M 1.812 0,038
ITGAW 2,081 1,922 0,037
MYBF2_ | 2,089 |1.205[ 0037
MRP 3 2,092 1,165 0,036
SKP2 2143 1,379 0,032
LMNB1 2155 1,357 0,031

ALCAM 2,234 1,282 0,025
COMT 2,271 1,412 0,023
CDC20 2,300 1,253 0,021
GAPDH 2,307 1,572 0,021
GRET 2,340 1,205 0,019
S100A9 2,374 1,120 0,018
S100A7 2,374 1,082 0.018
HER.2 2425 1,210 0.015
ACTR2 2,499 1,788 0,012
S100A8 2745 | 1,144 | 0,006
ENO1 2.752 1,687 0,006
MMP1 2.758 1.212 0.006
LAPTMAB 2,775 1,375 0,006
FGFR4 | 3,005 |1.215| 0,003
CA17orf37 3,260 1,387 0,001
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Tabla 9: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondsticos que se asocian positivamente con un buen
prondstico para cédncer de mama ER negativo (ERO) (Estudio de Rush)

Gen_ERO z(Coef) | HR | p(Wald)
SEMAIF 2465 [ 0503 [ 0.014
LAMAZ 2461 | 0519 0.014
CDI4E 2418 | 0.719 | 0,016
ADDZ24 2256 | 0617 | 0,024
LAMB 3 2237 | 0690 | 0.025
Ki-&67 2,200 | 0650 | 0027
MMP7 2208 | 0768 | 0,027
GREB1 varante ¢ | -2,019 | 0.693 0.044
ITGB4 1,996 | 0657 | 0.046
CRYZ -1,976 | 0662 | 0.048
CD44ds -1,967 | 0650 | 0.049

Tabla 10: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondstico que se asocian negativamente con un buen

prondstico para cincer de mama ER negativo (ERD) (Estudio de Rush)

| Gen_ERO | z (Coef) | HR I
S1004A8 1,972 | 1.212 | 0,049
EEF1AZ2 2.031 1.195 | 0,042
TAGLN 2072 | 2,027 | 0,038
GRET 2086 | 1.2 0,037
HER2 2.124 1.232 0,034
ITGAV 2217 | 3.258 | 0,027
CDH11 2.237 2,728 0,025
COL1A1 2279 | 2141 0,023
C17Torf37 2.319 1.329 0,020
COL1AZ 2,336 2,977 0,020
ITGBS 2375 | 3.236| 0018
ITGAS 2422 2. 680 0,015
RPL41 2428 6,665 0,015
ALCAM 2470 1.414 0,013
CTHRC1 2687 | 3454 | 0,007
PTEN 2.692 8,706 0,007
FN1 2833 | 2,206 | 0,005

Tabla 11: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondsticos que se asocian positivamente con un buen
prondstico para céncer de mama ER positivo (ER1) (Estudio de Rush)

Gen_ER1 | z(Coef) | HR | p (Wald)

GSTM1 -3.938 [ 0.628 | 0.000
HNF3A -3,220 | 0,500 | 0,001
EstRI -3.165 | 0.643 | 0.002
Bcl2 -2.964 | 0.583 | 0.003
GAT A3 -2641 [ 0.624 | 0.008
ELF3 2579 | 0.741 0.010
CBorfd -2451 | 0.730 | 0,014
GSTMZ 2416 | 0,774 0.016
PR -2416 | 0,833 0.016
RUNX1 -2.355 | 0.537 | 0.019
CSF1 -2261 | 0,662 | 0024
ILEST -2.239 | 0.627 0,025
AAMP -2,046 | 0,704 0,041
| TNFRSF11B | -2028 | 0.806 | 0,043
MAT1 2,025 | 0,833 0,043

ADAMIT -1,981 | 0.642 0,048
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Tabla 12: Riesgos proporcionales de Cox para genes prondstico que se asocian
prondstico para cdncer de mama ER positivo (ER1) (Estudio de Rush)

Gen_ER1 | z(Coef) | HR | p(Wald)
HSFPATB 1,966 1,382 0,049
ADO24 1,967 | 1,266 | 0,049
FGFR4 1.991 1,175 0,047
CDK4 2014 [ 1576 | 0,044
ITGE1 2,021 2163 | 0,043
EFPHB2 2,121 1,342 | 0,034
LYRIC 2139 |1583| 0032
MYBLZ2 2174 (1273 | 0030
PGF 2,176 1,439 0,030
EZHZ 2199 | 1.390 | 0.028
HSPA1A 2,209 1,452 0,027
RPLFO 2273 2.824 0,023
LMNB1 2,322 1,528 0,020
IL-& 2404 [ 1,166 | 0016
CRorf66 2468 1,803 0,014
GAPDH 2489 (11950 0013
P16-INK4 2.490 1,541 0,013
CLICH 2557 | 2745 ] 0011
ENO1 2719 | 2455 | 0007
ACTR2 2878 [ 2543 0,004
CDC20 2,931 1,452 | 0,003
SKP2 2852 11916 0003
LAPTM4B | 3124 | 1558 | 0,002

55

con un buen



ES 2735993 T3

8PBOE'C- |88LEET'0|SBB0E0- |SOTIET' 0| EFBOVEQ[STRBLO0 [I6E0E0- [69CTT'0 96890°0- |ITLLY0- |1ST68T'0 |88S61°0- |TLEIS'O- [10FFST'O | T0LOT0- VN VN VN TAVD
£18L0F- [ELTEBO'0|96EE°0- |[FOLT'0- [600681°0|ITTEO'0- |9ETO9°0- |SEEQ0T°0 [EFOLO'0- |98ETE0- |£99L61°0 |TOTO00- VN VN VN VN VN VN FHO8D
CI8609'7|TLYOIT'O|FI69€S'0|861€0°0- | CTTTLIE0|FIOT00- VN VN VN|ESOSPT'T|9SLILTO |SLTTTE0 VN VN VN VN VN VN CXdL
VN VN VN|SLLOTSO[LLIF6TO|TESTO VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN LEJIOLTD
969CL'T- |9€8T80°0|68STT0- |ETLISHO|LBOVT'O |LEEFOOO VN VN VN|89661°0 |€8TC8T°0 |8LEQEO'0 [9ITHS'0- |PSSTOT'O |8IFI0- VN VN VN 911310010
£9.L6V'F [CS8760°0 | TT99CH 0| E8CSEL'O[BTECPTO|FPPOFOL'0 |EETEOL0|L8O8OT0 [96990T°0 [88TSL'T |90FCTEQ |6ET159S°0 [6STLEOC|{PLBEIE'D |9E0F80 VN VN VN rand
TS0SL'e- |6696€T'0|P6ETS 0~ |BIOTET- | 9€658F°0 | 8S6€9°0- VN VN VN|€TLLTO0|PE88F0 |886L10°0 VN VN VN VN VN VN odLd
[ES9'S  [LTI690°0|6LL06E0|6TLLET'C|STECTT0|9E889T0 VN VN VN|68BLIET|9ELIFT0 [66861€0 [98599°0- |L99809°0 [6CS0F0- VN VN VN SOdId
LESO8'E- |8I1S6L0°0|BELOE O VN VN VN|6C900°C- [96Z€T' T |89¢L'T- |VSTHPS0|9T08TTO |FOTHIT'O |T6TE0'T- |LGOFFS'0 [BLOOT'T- VN VN VN 10d
§899T°C- [T66VIT'0|L909T0- [90ELETO| EFFFOE0|9PTTLO0 |STBIG'T- |LEBOITO [S6STH'0- |SE655°0- |90LTTE0 |BET6T0- VN VN VN VN VN VN edvod
6991 €~ |STBBST'O| £€95°0- | PLTIBTTO|TLIGYT'0 | £66950°0 VN VN VN|FLLTET0|80L8L0 |STHIBT'O VN VN VN VN VN VN £odd
SOTI0'e- |€608ET'0[E09TH 0~ | €€L8S0- | TTOE0T0[9LOTI'0- |LITBT [~ |£96T8T0 [S6TIE'0- |8F98E0- |TBIVE'0 |€86E1°0- |£0OSTIL'0[69860L°0 |FLOSOS O VN VN VN 1ovd
£ESOLO'0(8BIITTO| 1¥96¥1°0|L06E86'0|ST668E0 | 9E8E0 VN VN VN|T9FL0T0|665L85°0 |FOGITT'0 |9FF6r0°0|8TOLYS'0 |6¥0LTO0 VN VN VN avd
FELEOE O[L60I0T'0| £96EF9'0 | tE6SE0- | LFTEIT0|€99.L0°0- [TELEGS'T[CLY6OT'0 [€600LT'0 |SOTELT T|9T0EFT'0 |S60S8C0 |LSTLO6 T I#T8FC'0 |6CE88Y'0 VN VN VN VNV
LLLETOP|1¥OP0T'0|891FF6°0 | PBOYL0- |6TSFOT'0|LEEST'O- [E6FPES'T|6TLIO8'0 |8S6E0°T |6VI906'0|68L0F0 |60969€°0 |€S00TH T|T699TE0 | €106£8°0 VN VN VN 144V
OFLLS'0- [610CETQ|86EET°0- | 19000~ | 1€989C°0|L6000°0- [STTTH 0~ [T8LIBT'O [FLOLO'0- |EF8C00- [LOTOGL'Q |LFTCO0- |CELLOTO|ELSOTFO |L16890°0 VN VN VN 1XHdV
60961°¢- |657760°0|610€°0- |#60T€0°0|661F80°0|TILT000 [BBSIS[- [€E86EC'0 |8THOE'0- |€96595°0|STETITO |8IT0TI'0 |PT9L°0- |6¥PFIC0 [TITLTO- VN VN VN NVOTV
SO0TO0T [OTLOPT'O| TELOFT Q| ELTTET T|EVLLFTO|CIOIBT0 |FEIBF' T |IS8OLE0 |BFIEY'[- | 166’1~ |9098¢'T |TE€601°C- VN VN VN VN VN VN £LAV
169617~ |SO890T°0|S8FF0- |9FEI'[- |98L60C0|CO8ET'0- [SSBLIE- |€880TT0 |ETFBED- VN VN VN VN VN VN VN VN VN 9ddAT
C8STPI'F|9L€90°0 |TE€TFOT'O|LSTIOS T|TI9TIOT0 |#OOFIE 0 |TELTSS T |[FPOETFI'0 [FTESTTO | 1806851 |LOFIOTO |TS00TE0 VN VN VN VN VN VN nwav
STIGES'O[TFLTT'0 |689890°0|TOFST0- [S96L0F0|€TEBI'0- |99TT890|FTOSER'0 [8696C°0 [PSLOT'0- |SP090°T |8F60T'0- [BESBET'Q|SSSHIS'0 |TITBLOO VN VN VN LINVAY
[10Y0TT'T|60FFSTO|6FF6ES 0| 1906F 0| PEFLIT'O |SITIET'0 |B6E6FE0[8FOSOT'0 |ES8ILO0 |FBOSS'O- |[PLLY'O  |L6T9T0- VN VN VN VN VN VN 41OV
S6.L€9°0- [6£8560°0| FT1190°0- VN VN VN VN VN VN|LOT6TLO|ETIOT CCP8SL'0 |L6TLTS'O(BISLIB0 |ISTIEYO VN VN VN gy
PL6VBO0|FPE960°0| €T990°0 |LISYO0- | €6€ELOT'0|9SL00°0- [TOTTLSO|6ELITT'O |T88ITI'0 |SB6I9S°0|TTEVPS'0 |TO6S0E0 |SSTLILO|PTEVOS'O |SPEIBED VN VN VN €208V
86799¢€'0[6LT8ST'0| LO9Y60'0|TOO0BE T|98FFSTO|IGTETITO |165T68°0(IVEFBT'0 [9TSESTO |ELSLBOE|SBFOL'O |€ST9E'T VN VN VN VN VN VN 12049V
9869¢€'T |9FPBTT'0|6€6TIE0|TBLETE 0| TBOEBT'0|9T8880°0 [I¥FEY 0~ [60TOTY°0 |EF69T'0- |9FEPOT'O|OTTIOT |ST9S0T'0 |16C01°0- |S¥90S0 [TITSO'O- VN VN VN JNVY
e
I-RIN| HS-TAN| SI-T2IN|  \-HON|IS~HON | ISd-HON| 1-HOIW |dS-HOW [ISI-HO| -CHAUL | IS~CHHUI [3Sd~CHAL| -THAL| IS~ THHL (353~ THAL | 3-COWH | IS~COWH | ISH-COWH | TeIdo M“omn__uﬁ_.w

(IS [Pp soep 3ap soyunluod sof ua odnsouo.rd saudas ap ugnEPIEA €[ B[qe I,

56



ES 2735993 T3

S86SP°1-| 8SEI1°0 [STREI0-| 69Lr°0 [T0EELT 0] LPOTR0°0[OT66TL 1] 8FT166C°0] T0SLIS'0 [P0L69T-[STS68T0 | PET6Y0- [#SSS8P°0] L66LFT°0[91FOZI0] WN VN VN 7ddgo
STOIT'C- [F86YS0°0| S8TET'0- [SSETOS0| TPOSTTO| PPE8SO'0 [€CHETT 1| SETOLT'O | £SFO61°0 | €€CS0'0- | CLOSKT'0 | 65L00°0- |L9LTI'C-| STTLTI'O| TEPEE0- | VN VN VN EVIVD
T7S0L8'E[9P6EL0°0] TTTI8T0O|rLS0EET|PP6691°0] L9096E°0| VN VN VN |6L019F 1| 8¥8L6¥'0 | 6888TL'0 |9LYET'E| 86LVLT0| L1€698°0 | $L0£0°0-] LE9STI'0 | 98£00°0- HAdVD
LITLET-|F6LSTT°0] 6885 1°0- | OLTIE 1~ |T6TEEE 0| €SLEF'O- |6 1TIF 1-| 9¥8OET0 | LrPEE0- | TSERTO- | €9ZFTE0 | P6160°0- | ¥N VN VN VN VN VN VSraavo
80ST9°0[SHS88T 0| TLO6STTO]TF8009°0[68€661°0] TOSGTT 0| LTT8Y0-| L£969T0 | L6EBTO- [ZIT66ET] £6956°'T | 9T8EL'T VN VN VN VN VN VN Snd
CTTSO'C- [FTOEr0'0] £5680°0- [ LLIOFO-[¥ESEOT O] TTCH00-] VN VN VN  [86£18C°0] T1re10 [619rs00| VN VN VN VN VN VN IVX0d
06L069°T[65L990°0|SL8TIT0|ZOFOT0- | LLLITTO| LBTS0'0- [€1968+°0| 619658°0 | THFLIT'0 [r€9T69°0| T9€L0t0 | TSTTBT'0 |S6569€°0] 890FST'0 | £76950°0 | WN VN VN TN
E8TEN'T-[SPLITI'0| SLET'0- |9§THT0O- |988FFE0| 99€80°0- [65S0LT0| 66£TTE 0 | 8TTLBO'0 | LTS0T- | €5599L°0 | #TE8S T- |L6LS90'T| 6088€6°0 | 85000°T VN VN VN LIHA
999€€°0- |86 T9F1°0| TL6Y0'0- | 908E°T- |+L960T°0| THTST'0- | 69F00°T | PET6TT'O | 60E0ETO [SSTHTST| $9096T°0 | 6¥TISH O |£90208°T| 9656L1°0 | T9THO80 | VN VN VN PEIDL
LEOTI'E-[€SLEG0°0] LTT6TO- [ 8FTBE°0-[STTFET 0] LBTET0- | TLEOO 0~ TTT8YF'0 [ L9T00°0- [TOVRS'0- [ TEOE9E0 | LETITO- | S60LE'T [TrivTs0[S6e61L0] WN VN VN [
PETTSY'P|PTrLOT°0|9928LF0[90TH+00| L6800C°0| 1988000 VN VN VN |68Pe8tT|LOTFPC0| 17980 | VN VN VN VN VN VN THZd
TTI6L°E-|S99FF0°0] €€69T°0- [TOEGST T [TLO6OT O] EFTLTTO]SLO60 T-[ #RTTIT'O | LTITT'0- [L89980°0] 160L0T0 | €8T600°0 [69SET'TI-[ FITLTIO| SPPI0-| VN VN VN [EE]
€£€L9L°T-[865€60°0] THSOT 0~ [S6LL6T0[8LELO0| TPEETO'0 [66T8F9° 1| 90S9TT°0 | SFBISE'D [600009°0] TTELOTO | S6STTT0| WN VN VN VN VN VN DWISH
8T00Ev- [F62990°0] 80S8T 0~ [89STLIT[9TEFTTO|SIZIGI'0[9TIST 1-| #OEHITO| LOSET'O- [ IS¥89°0- | 9¥8T8T0] 9TSTI0- | WN VN VN VN VN VN [CLrEl
FOST6Y T [FFLISO'0] 6978070 [9LTEFGT|EESTTT O] 9TOET0 [96£98+ CT| 1ZE9ZT°0 | #BOFIE0 | TSHED |¥60681°0 | SLTS90°0 [FHOTS T-] 169STZ'0| S6LT€0- | VN VN VN caggd
1S8FLST|TLOETT O] LEYSIE 0| LESSTT-[TOTS6E 0| £569F°0- [TTSTIT €| 96THPH 0| LSTBET [IFSTTO-| T8E06°0 | 69¥61°0- | 9TLITO [ L8SLTLO| TE8SSTO| WN VN VN CaHJdT
888F88°€|8LLP60°0| T8IE'0 |6TOLI'0-|[6€6L60°0] LTLIN0-| VN VN VN |STSrLS0[8v8TIC0| 6646410 VN VN VN VN VN VN TONI
6E06ST T[160EFT°0]87850T°0| L6£T0 [69S601°0| #9T9T0°0| TTLLR'O | STTHET'0 | £S860T°0 [TTSITE 1| 6ELOEE 0] 1€T695°0 [616TH1°T| #908T9°0 | 685TE 1 VN VN VN €1Td
L86€T°0-| 80990°0 [ S8ST0°0-[66110°0- [ £6TEET°0] 8TO00- VN VN WN  [ST66T1°C| €01L1°0 [ 695790 WN VN VN [16€L8°T| SEFT60°0 | 8LTOTO AECE]
OT1S80°S[S8ETTI0[8STLIO0[8880€6°0] FSTBE0 | TOT9SE'0[8E96T 1-| ZITHI8'0 | 6V890°1- [91HEET 19665890 9L85+8°0] VN VN VN VN VN VN [ETE]
TSG1S°0- | 98060°0 | TLP0°0- [LS96T°0-[60625T1°0] 900£0°0-| V¥N VN VN [zizero-[evovzeo| 9€Lz0'0- [£5L00°T-| 2820070 6TToTo- | VN VN VN 1dsnd
P6IFTE0[T60V9T°0|F1TES0°0 | 8FTHTT-| 18€091°0| LT661°0- [L9S8F€ 0| S0TOSH'0 | 81065170 [TT6T8F'T| 6LrIHS0| THLO8'0 | #SKI0- | LS06T0°0 | 10060°0- | WN VN YN HOTISAANL
T9T8O°C- [TLFOET°0] T00SE 0~ | €ESTI°0- [ LP6BETO| £LFE0°0- [8€96€°0- | 690LFT°0 | €6L60°0- | €T650°T- [8STLBE0| TOIFO- [€808S€°0| LTO6LED | 18SET0 VN VN VN 1071a
FISTI°E-|L9E0ST 0] L88OT 0 [F0S665°0[ L8IEFT O] T71980°0| LF60°0 | S€860F°0 | 1188€0°0 | £298°0- | #9£6£°0 | €¥65€°0- | WN VN VN VN VN VN 1d4401a
S96LS0°T|TLETBO°0[LPTLBO0 | €9989°0- [96TFIT 0] TRTTIT0- |L8YRIL'T| PPTETE'0 | OLFTLSO | €996°0- | L9BTSTO | SEFPT 0~ [8L8T09°0] LSSSTSO[8I80TED| WN VN VN TRIAD
998T1°¢-|L11F50°0] LL8OT 0-| 6090L°0- | £5€£60°0] T6590°0-| VN VN VN |6¥0S9T°C| #rS6ST0 | SLETOE0 [S860L°0-| 19258650 T695T0- | VN VN VN PIIOXD
£6799°C- [SELSET°0] P69 0- | €3179°0- | L60SET0] £9880°0-| VN VN VN [S€6L0°T-[L8S61T0 | 99s¥°0- |1T6L6°0-| 66¥TLE0| 9L¥9E0- | WN VN VN II'1DXD
169S+C°0[769.60°0|T00FZ0°0| 6019°0- |STELET0| 68£80°0- [LOBELO'T| TBESES'0 | L68FLS'D | VN VN VN VN VN VN VN VN VN [D¥HLD
TESOP'0-[$S50PT 0| P61 T°0-[9TTTro-[vTiTseo| v6sr10-| VN VN VN [LL6STT-| TeFITT [ €€30¢°1- | WN VN VN VN VN VN 1450
¥9TH0'T- |606FZT1°0| Y1SSTO- | ¥TT8TT-|FPTEST'O| TLFTE0-| 96905 T-| BOPFIT'0 | ISLES0- |99LT0'T-|STOL0E0 | TOTIE0-| WN VN VN VN VN VN ZAdD
828S0°0- [L966T1°0] +#9.L00°0- [L89TTET|68F9TT0| £90975°0 | $906€°T-| S08TO'T | 1LLSH T~ [86TT1T0-| L9580 | 89050°0- [€LET0T1°T] 9959¢s€°0 | 8LT6rL'0 | WN VN VN LNOD
£59€0°0- [£5€490°0] SET00°0- [163TSE 0| 1€8€9T°0| STBLSO'0 [T067LT 1| TISETT0| 8¥8LST0 [268065°0]8E1L9€°0[ 6569120 VN VN VN VN VN VN V110D
VN VN VN [LTSLTO0|TIS9FT0]€£07000] WN VN VN |T65S60°T|LYT6rT0| €L0ELT0] VN VN VN VN VN VN V1100
8LETTEC|VLISOT'O[PETERE 0| SBEET'O- [ TSHFTH0] 87SS0°0- [S6E60T0] TEETTE'0 [ S66TLI'0 [€80966'0] ££9L9.L°0 | 9TOFIL°0 [90¥988°T] €8F6S€°0 | TET8L90 VN VN VN 10110
OTLI89°C[S6S01T0[9SLr9S0| E1TPE0-[LT99TF 0| 6T1€C°0- [L81835°0[ €TLFIE 0| 9TTSRI0 [86L8€6°0[SO8ISE0 | €€0€€°0 [FT10STT-]8SLOLYO| #PIPSO- | WN VN VN PNATO
891ZSIF|FOTSTI'0[398615°0|96866L 0| 68€16C°0] 1S0EET'0|TOLOLY 1] €61ETE°0 | FESLY O [9195HP°0] 9OFPLEY'0 | 950F8T0 [98F0T0'T| 8TS8S°0 [LIFI6ST0| WN VN VN d1IVHD
€109TLS|T8ST80°0|TETLOV'0|TLLEDG'0|8T66YT 0| 8L8STC0| VN VN VN |990TLI°T|€6¥€5T0 | L6896T°0| VN VN VN VN VN VN VAN
£990°S- [2T98¥0°0] SE9¥T°0- [ 80T8TO-[6TrE90°0| €8LT0°0-| WN VN ¥N [P9SLE0-[6980ZT0| ¥SPOO- VN VN VN VN VN VN 7a49N0S
€OP66L T|THO8Y T 0[SOPLOTO[6LLTPLT] 9SFLT 0 | SYOYOE0|9LTETH T| LSL6TT'O| 89P8T°0 | L8TOOT [BEELSL0 [ TLS6SL'0| WN VN VN VN VN VN 7D
¥95S€° T- | T¥5L60°0] £TTET O 8TFFTI0] €880°0- [T€61¥T0] £50661°0] TSTSZO'0 [ #61LT°0 [86859T°0] 80€TLO0 [TO9LT T-[ €L+69F° 0] TTTSS0- | WN VN VN 1THAD
6L6TOTT[8959€T1°0|€90L8T0| €TOE80-| 18769770 TLETT'0- [69L8TH 1| 99TOFT 0 | T8R0KE'0 [198€SET| LE99SHO | 98FLO'T |TTFEGOO| PSYTTSO| I8LLYO'0 | WN VN VN D§TOAD
$98L6S F[8ETSOT 0] LBEBY 0 [800S0L0| €TOTTT0|9Z8LO0| €LLTIT [996LTT°0 | ¥80LST'O [60T195°0] 8S68€9°0 | 68S85€°0 | 9L0T0- [99LFTL 0| 9F0STO- | WN VN VN VSIOad
8LLOF8T|800STT°0] L8SSE0 [L¥SSETT|STOOTT O] PE6TY0|6STSLY 0] LTL86T0 | £20S60°0 [€1TE9E°0( T9980T0 | 68L5L0°0 | 9L8T°C- [ 8¥909¢°0 | TosT80-| VN VN VN 0T0dD
6TESLY | PTHOT0 [€8VS6H 0| 1SL80°0-[LTE0ET0| 910200~ VN VN VN  [S698FET|SE66FT0 ] TTOL8S 0 [€90€TS0[ €9T9LZ°0| 69TFT°0 | WN VN VN TENDD
€F1C0'T- [T0TL80°0] L6880°0- [1OSS8T0[SPOOET 0| ZETPTO'0 [TSL909 T 8OFEST™O | S8SIFT0 [POTTLT-| L6S9T°0 | 60SSH0- | ¥POTT0 | 6¥9€8°0[6LLTOTO | WN VN VN 61100
€1 ElqeL
1IN | S~DIN | 1ST~DIN | -HON |IS~HON|ISE~HON| =HOW |IS~HOW |1Sd~HOW | -THEL |IS~CHES |1ST~THEL | 1-THAC | S~ THYC | sT~THEL | -TOWH | IS~COWH |1IST~ZONH |10 ojoquils

(uoroeNUIIUOD)

57



ES 2735993 T3

9Z10L°0-[L99TT1°0] Z0980°0- [188€9T°0[69T381°0] +SB0£0°0 [B6£6€L°0] TYTIBT'0 | SSTEIT'0 [1865SSS°0| 8TSEST | 8E0TOT VN VN VN VN VN VN 17 1dd
T96€1°T-[SPL6VT 0| FOTE0- [T9T96F°0|#OT18TT0|6TCETT 0| SFILE0-| T9TLST0 | PISOT°0- | 8088T0- | SLFTIPSO | 665510~ [80LLT0-| 6£0679°0 | 62¥LT0-| WN VN YN NALd
TSSTERT|T6LTOT0|TIOTEC0| #9S8€°T [ 1292810 Lr0EST0| WN VN VN | £0498°0-] €8¢4F0 [ TS0TH0- | WN VN VN VN VN VN IX@ad
SOF91 7~ [SSOEL0°0] ITPOE0- [ZTETI0-| 98€80°0 | £€010°0- [ 69FT197T-| 129€65°0 | TS8S6°0- | SEPOT -] STOILTO | £vTee0- | VN VN VN VN VN VN ADd
1£975T1°0] 8T19€°0 |LT1550°0[86889¢°0] skevT’0 | ssTs0'0 | WN VN VN [68SETTT| LT9LTT | 68¢€e#'T [T1886L°T]850105°0| 60€T06°0 | VN VN YN Jod
TS'E- |¥S08S0°0| SEFOT0-| €L0TI'T-[89€6E1°0] 619510~ | FI9LF'0-| 9ELS0T0 | S£050°0- | 6€6T1°0- | £E0LITO| L6€T10°0- | TSE0'0- | 98TT°¢T [ 9rLLs’0-| WN VN VN TLVN
80£€96°F|LLFIST'O[LTRISLO|LOFFIET| COSTLI'0] 8E6965°0 [S8LTOT 1] 9S£60S°0 [ 9FOTI9°0 [LS8F9T°0| 19€009°0 | PL6860°0 |€TT6TLT| 1164970 TOIIEL'0| WN VN VN TTHAN
VN VN VN [TI€1ZI°0[9reT101'0] +62C10°0 | 1€818°0-| TOSOET | 16L90°1- [61L0s5°0] s€€€6T°0 ] sevooro] s8e€'l €10 [ss0861°'0| VN VN VN LNV
TL1985T[S65190°0]€50L9T0[€06689°T|TITIEE0]91L655°0]98€68T°T| 18L8L0°0 [ 65€08T°0 [TLISTO-|6€68ST0| LTFT0'0- | £600L°T | €209T°0 | LiTer0 [ WN VN YN TININ
O1.88°0- |7L8S9T°0[ OTLPI'0- | [T9EL0-[LETLOS 0] TEELE'0- [SEIE06°0] 82956770 | S8ILOT'0 [65709T°0| 6SFE]S0 | L961ST0| WN VN VN VN VN VN IINDOIN
TTLLYS P |PPO€0T 0| €PETLY0[LLTEO9T| TSET'O |€9491C%0| VN WN VN |PCILE9°0| SLE9STO| Lreor™o [€8LTTLT| PELEIE0| P160S8°0| VN VN VN SITIN
£869LT€|8LOPST'O[TT6V0S 0| TSSOTET| €TITST 0] LLS98S 0| E€EETIH 0] 69€88T°0 | YOGSIT'O [TOTFO0'T| SLTOLEO | £L99LL°0 | ¥EOLL'T | 885T6¥°0 | #OOSLS'0 | WN WN VN TINOIN
990796'T|LSESTT 0] LSSOEF'0[SOE8OT0 1SEEET'0 | 88T6£0°0 |60T06T°0| $8TTET'0 | HT8FR0°0 | 1961T°0- | STOE6YO | LTROT'O- | WN VN VN VN VN VN HAIN
¥698FF-| 6111°0 | 602050" 696CLT°0] 89EFT0- | TESFR T~ £€091T°0 | 89FT9°0- [ TE800°0- [ 6€€09T0 [ L1200°0- | WN VN VN VN VN VN TOTIT
ST1689'|C8E860°0[STETOF'0| L95T9'0- | €9vTrT'0] LIST O~ VN WN VN |TLLe68'T[T1668¢0 | TEvTTo'0 |TocrLe'e| ecTsscof coisyo'o| VN VN VN TENINT
£58ET0°P|8SEER0°0[88SFECO|IE6ET T T|99E0FT 0] 8SEIST0[19TSL8'0] POLOF O | S9LTSE0 [SPILI0-|986FEC0 | 620K0°0- | WN VN VN VN VN VN HrINLIVT
LLYSEO- |#79690°0] LOTE0'0- |FFISOL0| LRESGET 0| FLBOOT 0 |FSTTIT'0| FO66ET°0 | BOTE0°0 [65560€°T| LTREOTO | LovSrE 0| WN VN VN VN VN VN CHWV'T
8€8SF°T- [FTITTI'0] €200€°0- [ LovET0-[TSLEETO| €FT1€0°0-| WN VN VN [SPEIL0-| $096T°0 | T60TT0- [TOFTET-| €LE€95°0] T65PL°0- | VN VN VN EVINV'T
TT6SELP|SET680°0[SETTTH0[€8T980°T[L9L961°0] STLETT'O|vOERO T-| TOTOO'T | L¥F9 1~ [LLPSTR0|FTLISTO| 69T12°0 [89P66°0-| +9€5S°0 | L0SST0- [695€9L°T] TSOTLT'O | T9910£°0 VNI
LET660°C|SPLETT0|6088¢€T°0] VN VN VN |8FF1L9°0| 1TTITI0 | #6£T180°0 | SELS0°0- | TO8TRE0 | $61T0°0- | WN VN VN VYN VYN VN 6611VVII
€695STC[TOTILT'0[TETLOE 0| 16€66°0 [TTr6TI'0]T8S8TI0| WN VN VN [12666F" 1] 6EL12€°0 | €8528F°0[C6019°0-| 7€880L°0 VN VN VN LOTSIN
FPS360°0[SPSFOT0[T0€0T0°0[ L0L6T0-| 8999T°0 | ZS6+0°0- [€60T16°0| L¥SPLO | +L9T89°0 [FIrF60°0] 1981010 | 1964€0°0 [T5L89°0-| 8T90sT0| T€TLT0-| WN VN VN SEDIT
TLITS6'0[80ESLT 0[87L99T°0[S998S T T[609€91°0] 89S681°0 | €L69L°0- | LTS89T°0 [ TL6TI0- [T00689°0| 89LEOE°0 | STOTST 0 [LOFRE9°T| 8TIPEE 0| LLESPS0 | VN VN VN FEOLL
PILOTI'T[OTFEET O] €EE0ST'0| ROFTE T-[86T9FE 0| 66LTS°0- [9ETTIT- [ FTOTTT'O | TSOET'0- [8LEE00- | 66LEL'T | L8S0'0- [9FOLGL'T| ++SE89°0 | 0€8TCT | WN VN VN 19011
TLESET-[SP68ST'0] €661C°0- | £L£9°0- [98TTTT0] 991+1°0- |8S€E8°0-[ +O¥SLT°0 | TITET 0- [€560€9°0| TTLO90 | LT1€8€°0|€866TF 0| OFTSrE Q| SPaPT0 | WN VN VN AVOII
PTLIS0'E[986€91°0]F09005°0 6636601 |SOLEEEO| TT1L9€°0[TETERL 0| 16T€9T°0 [ S1T90T0 [€66TSH 1| I+EL9°0 | 97RL6'0 [9L619T°T|9089€9°0 | PPOTF T VN VN VN SVDLI
TIZ8€°0-[L6PEET 0] T0TS0°0- [6FSOLF 0| 670FLO0| tF8FE0°0]| VN VN VN [88¢€80°71-[T1€TPS0| 8T€T6°0- | VN VN VN VN VN VN PYDLI
£989%°0- [L90TLT°0[ LT080°0- | S¥€8°0- [T0TH6T'0| 9S¥T0- [9181#6°0] €TFE0S°0 [ TETFLYO [6S000°T- | 685T6€°0 | T8T6£°0- [€69.76°0] evvIv60| Le€L80 [ VN VN VN [Ex]
0501 [€80TTT°0[S68EET 0] 1€€96°0- [ TESTEIO] LOLTIO-| VN VN VN [6£TTOTT] TPILT0 | L6STPE0[LT6661°0] 9FPOLE'0 | PSTS600 | VN VN VN VEHNI
8C8ILET| 8FTLO0 [TI6ILTO| L809°T- [ 19767 0] 62L8T T-]€8S18°0-[ 9£0PST'0 [ LOSTI'0- [86L9SL°0| TLEIPE 0 | $8TTOT0 [+66T76°0] #695€C°0| 8S2TZT0| VN VN VN 8T
TTEELE-[TOTTIT O] LLPTHO- [ €55S€T-[SL86T€°0| 9¢€ 0~ |69L96 1| #0598€°0 | T909L°0- |6T€€0°0- | €TLL8T0 | 85600°0- [88¥8s°0-|vTersT'0| 15880°0- | WN VN YN 1S9TI
COEE1'0-[6L9TT1°0] TE9100-| VN VN VN SOPEE- | PPLTET0| EPEPFO- |1LLSSPO| LPOP6TO | [E1EPT°0| VN VN VN VN VN VN AL
CI08£°0- [#STIZT°0] 8¥0°0- |[#0S0TT1-|8TTrrI’0| €TrLI0-| WN VN VN [8L0PF8°0] LTOTF'T | #IT6IT VN VN VN VN VN VN IT1I
L606¥9°0| LL0OOT'0 | THSO0%0 | €6TT18°0 [vLo00T'0]8€TE9T'0| WN YN VN [T91860°0] £v66LF0 [ TTTLFO0| WN VN VN VN VN VN LdE19]
66£0°T-| T9€80°0 | SSOET°0- | 9€TTOT-[610TLED| [€6LE°0- | T86L9°0- | T¥6T91°0 | LLOTI0- [ €SLTE0- | 6STILT0| €LL50°0- | 19PET T-| €8660S°0 | €96T9°0- | VN VN VN A1401
861S61°€|SP1680°0|ZO8FRT'0|10SLIS T|T6SS0I'0|8C8S9T'0| WN VN VN €0T91'0 | 99FLZE0 | 66TIST'0 | [192C°0-| T0TCET'0| STSO'0- VN VN VN CHAI
861F0E'0|FTESLI'0]EFTHSO0|9FIFTE0[9595TE 0] TS980Z°0 | €09698 1| T809FE0 | FEOLIO'0 [TTE669'T| LE6L99°0 | FOSEI'T [80€101°T| 61L02+0] 90¥88°0 | WN VN VN 8VdSH
6TEVE6'T[3E06Z1°0]T096VT0] VN VN VN VN VN VN  [L¥T8T8'T] L98TE°0 | 68009°0 VN VN VN VN VN VN HIVdSH
S6T88Y 1|96CLIT'0[ILSFLI0|€9FTI80|LPO1EC'0] 982810 ¥N VN VN  [96€606°0] £11765°0 | S1795°0 |620559°0] ££5v0€°0 | 8Lp661°0 | VN VN VN VIVdSH
C66L9°0- [CTTOET°0] LF880°0- [9£0900°T | LOT6FI'0| ¥LIOST O [THSEFTO| 8EFEE'0 | 69TFSTO | 600F¢E°0- 880rS0- | VN VN VN VN VN VN $aNLo
S8PRFO'E|LPOESO'O[ETLIONO| ETL6E'T [€OSFTE Q[ 9LBESH 0 [EL1G9L €| 66ETTI0 | EFEIOV0 [TILLSF 1]6S6¥TS0 [ 88608L°0] WN VN VN VN VN VN £ [HXOH
870L8°¢-[L18980°0] 9££'0- [9800L°0-|L¥T6TI'0|85060°0-| WN VN VN 617910~ | TE89LT'0 | £L180°0- | TTO0ST-| 98¥8LY'0O| 61661°T- | VN VN VN EINLSD
LFSTET-|TTTSIT0[€S9ST0-| WN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN TNLSD
TEOITT-[ T16PT0 [ IFIST0-| VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN TINLSD
LIITOET|958FS0°0| F8TITI0|PTT090°0| LE66SY 0| 669,200 WN VN VN |[pF£859°0| FE0BIT0 | S8SEVPI‘0 | T¥BS6°0- | LTTESEO| S0591°0- | VN VN VN LEID
£95678°0|10T£90°0|LTETS00|$88L6ET| STEFI'0 | LPTO0TO| WN VN VN [PS9SEL 1| 881€81°0 | 1S6LTE0 | 9T6F6°0 | £191€C°0| 19861C°0| VN VYN YN S1dan
€1 ¥qeL
FTIN | 9S-TIN | 1S-DIN | -HON |3S~HON|ST-HON| -HOW |[IS~HOW|IST~HOW | -THUI |S~THRL |I5T~THIL| -THUL | 9S~THAL | ST~THAL | -TOWE | IS~TONH | 1S3~ |[B1910 ojoquils

(UoraBNUNU0d)

58



ES 2735993 T3

L68065 €[9SE0T1°0[98TTEFQ[TSE068T] TESFT0 [Q0LFLTO] LLOLEO-[ FO69FT0 | TFTFT 0~ [ 666L0°0- | £0¥68T0| ST€200- | VN VN VN VN VN VN TOIN
STT189L°0|FSTROT'0[6L0080°0 |6TFFOG'0| ERSFLT 0| 868LST°0|LTFOTO-| FITT'O | S80TE0'0- |TL86€0-[88ELVL 0| 86T°0- |TSL6TO'0[9L66T6°0] 678100 | WN VN VN 06ddD
FLOLYT-[TZT#61°0] $$8T°0- [0¥88re0|S8rT LT 0| TT8650°0 [$2996L°0] TOSTTTO| #SHOLT'0 | TTIT0- | S$86£°0 | 8T#F0O0- | WN YN VN VN VN YN VEOX0d
$S06% 1 [9F0661°0[98996T°0| #9S61°T- | £FE8FH 0] 909€5°0- [90LT61°0] 908+9¢°0 | THLELI0 [8LLPOL'O| LTOF0OS0 | S9SSE°0 VN VN VN VN VN VN 9911090
1808t°¢- |655¥80°0| €£¥6T0- | 8¥TTO'T-|9L5971°0] L86F1°0- |S09TTE0| ITHECT'0| 86900 |9¥T6T9°0| TOr98T0 | SSTO8T'0| WN VN VN VN VN VN VSLNM
0¢LET- [T00ESTO[LTEOE0-| WN VN VN | 92L1°0- [ T98T1T°0| #£9€0°0- [+896£L°0[850T65°0 [ 9€6LeF 0| WN VN VN VN VN VN TdSIM
PLLYP0-[TSE9TT°0] SL9S00- [6LL07T°0] €PTFE0 [990870°0 VN VN VN |LES0€1-] 6TI1€8T | 1096€°C- [ LO€6€°0-| 1PSSLT O] 1TL8T0- | WN VN VN NLA
S00L1°T-| TLT0T°0 | TLOTT0- | LOTO80-[SL068T0| T6¥T0- |FLT68°T-| 1T600F0 | 9L6ST 1~ | S6SET0- | 1TLOPFO | 66£01°0- | VN VN VN VN VN VN HI1TISTANL
16808°¢-| T6560°0 | 1£59€°0- | C0TETT-|8€ELPT 0| €LF0E°0- |8TSTOTO| 96270 | 86900 |619F80- | THOOLYO | #LL6E°0- [689¥8°C-| €5685€°0| 61T0°T- VN VN VN cHIDL
€996%F 1| SF30T°0 [9TTLST0[TT99€€0[SLBIOT 0| FLT9S0°0|€086¥1°0] 689€61°0 | STO6TO0 [90TTOF°0]98FTSED | 176910 [LIERT T-| SL79€9°0| ST3I60- | WN VN VN DAL
OLLISO'0[T6761T°0[188LL0°0[S68FRO T €9PSTT 0] £7SP61°0 [THPB0T 0] 616860°0 | LTLOTO'0 [6£0891°0]89CT15T0 | €Czero’0| VN VN VN VN VN VN NTIOV.L
9LT8S0°T|€TFBOT 0|SETILIO| ISTITT-|1L0T66°0| 9TLOET-| VN VN VN |L0LSH0-|T85T6%°0 | STSTT0- |€06¥F0-| T6¥885°0 | STHoT0- | WN VN YN HAS
SETEOF'O|PSPPTI 0| T1S9LS0°0 | TTLLT'0-|LOL6ST'0| 109+0°0- [£69L1L°0| BOESTT'0 | SS8EOT'0 |SSETST'0| 98S60°T | L68SOT'0| VN VN VN VN VN VN [IVNS
PLTIPF 0[S8S8TI°0[8TL950°0| L1120°C-[669FSE0| 1691L°0- [T80089° 1] TO8T'0 | 6SLOLY'0 [£S0EES 0] TLEGOYO | TOSTO VN VN VN VN VN VN s
6108TO'T[TFLOZI'O|FTIPCI'0|ZOPSRE T |FOSEOT 0| PFEFI'O| VN VN VN |TILrP0'0] £vLL8S°0 | 6029200 YN VN VN VN VN VN s
VN VN VN | T60L6°0-[99TS8T°0] 8L6L1°0- |#91€6£°0] I61FLT'0 | TOBLOT'0 | 1T608°0 [ S61919°0 | 1€986F0 | cLp¥0- | T8L819°0] 966LT°0- | WN VN VN JEVINES
LL99YPT'T| T18P0°0 [9LTE0T°0|81TTOTT|FIIT600]958T0Z°0| WN VN VN [8FPTOTT| TSLEET'0 | LO9TOE'0 [SSPTEIE] L890TI0] LYOBLED | WN VN VN d00TS
££9099°0|15L56T°0[€8€561°0|TLTTSI'T|SOISPT'O| £5L6£0°0| WN VN VN [8L9L9°0- | FHFere0 | $9€T°0- [170S91°0] #99685°0 | 61£L60°0 | WN VN VN €001S
980€PP T |TLPSFO'0|€60TTT0[€809FST|STFSS00| PIE060°0| VN VN VN |€TTers'o] OLTET0 [ €0TIIT'0| VN VN VN VN VN VN 6V00IS
8ELILTT[9S91F0°0[TE9F60°0 [F6189L°T|67E080°0] €L0TFIO| WN VN VN [6£6195°0] LSSIT0 [ 6299900 VN VN VN VN VN VN 8V00IS
CEPOE T-[S9E8E 170 8L881°0- [1€C80F 1| LS880°0| 89SPTI°0[L8SLEOT] T1SL9T°0 | 99SLLT'0 [9880ZL 0] £F00TF0 | £08T0E°0 [9591L°0-[99981€°0] $€8TC0- | ¥N VN VN IXNOA
L98LE8°C[POTTST 0| £69FEF 0 [#90L96°T| S991T 0 |8sP6TT’0] VN VN YN [81r8pL0| SPLToT’0 | £#9961°0] WN VN VN VN VN VN N
SOTTOT0|S9E6L0°0[FOTB00°0 |SFTETO0| LEVSET 0] S65700°0|690¥6.L°T| T86FLT'0 | 60688F°0 | 68TOT'0 | €9TT'T | SLLOYT'O |8SP60P'T| £16T8T°0| vSL86E°0| WN VN VN od1dd
€T ¥qeL
DIN [FS-TIN |1S3~TIN | =HON |dS~HON|IS3~HON| =HOW |9S~HOW |ISH~-HOW | I~THAI |IS~THUC [IS9~THHl | -THAL | IS~ THHEC |ISH~THA( | -TOINH |9S~TOINH | ST~ |[B1o10 ojoquils

(uoraenunuod)

59



ES 2735993 T3

£1S790°0 | 9169SH0 | SSO60€F | L00ZFI0 | OIGI19°0 | S16280- | €9SIEK0 | SOSSE0- VN VN VN 9EPO0L'E | EOFEETO | GTOSTSO | LTSTIFT | 9SE9STO | 9TLLED 18800
6900500 | 80950°0- | <9.86'0- | 19010 | $+OTO 0 ZOTPERD 0 VN VN VN L80Z0°1- | L0TFSI'O | €RLSTO- | SOHOIT | €6'1€5T 950'0- 61100
6868600 | 9TLIT'O- | SIP6O'T- | TEFOSIO | £0SI€0- 78971 £888CF0 | L6EFSO- VN VN VN 1I88€'T- | ISLSLTO | TS869°0- | 1669€F1 | SFEE60°0 | COOSEL'O 1AVD
95T8P0'0 | 9PESI'0- | 1T6£€0°0 | 906010 LE0O'D VN VN VN VN VN VN SILLLT- | BEOOET'D | €II9F°0- VN VN VN 35080
P6OELOT0 | SOFOSYO | SOL09T'E | LLEGEID | €SOPFD | €991CL0 | S00FSTO | GLPEIZO VN VN VN 9IE160'T | LELS6L'0 | TE8008°0 VN VN VN oXdL
7102600 | €CTT9E0 | S90KEE'E | SZOEII0 | [S9S8E0 N N N VN VN VN $5$90'C | 95ES8I'0 | 798T8E0 VN VN VN mah:u
1252100 £10- 8F160°0- | T06001'0 | €Z600°0- | co-For's | LII'96T 11€10°0 VN VN VN L8080'€- | LLLTIT'O | SHFE0- | OE6IT'1- | $r6S80°0 | 12960°0- Ewﬁ_:u
SPOTE0'0 | SOEVSTO | LISSSS'T | 6ESTOI0 | 60069K'0 | LIKLOT'T | SLIOFED | 61L9L50 16955€'0 SET0F0'0 9LTHI00 €9CIFT'E | PHOSST'O ISP60'T | 668TES'E | SETIONO | €59L5E°0 1ang
89K001'0 | sobOFO- | ISKTIO- LOST'0 $TTO'0- VN VN VN VN VN VN FOI0'E- | SITLOEO | €9LT6°C- VN VN VN ouIg
POSIE0'0 | 6b998T0 | SKIOTE'E | 1890110 | SSher'0 | 90LOFTT | 17998T0 | TEELSEO PSPPLI'O SLESHO'0 906L00°0 [S7869°¢ | PSE6SI'0 | £S6T8S0 | SOEOISTT | ISISTI'O | besosl'o | sowld
LPD9SO0 | 600T€0- | S0989°0- | ELELID | SS6II'0- | SLOPSO- | 169010 €5be0- VN VN VN TOIETE- | SS0STTO | 669€L°0- | SOPEEE- | BGRIITO | ISISE0- 108
S61080'0 | <6870~ | OSIIOT- | PI9TSI0 | SER6TO- VN ¥N VN VN vN VN LT698'1- | LE8S9TO | T696K0- VN VN VN £AVOE
OP1900 | $6CFI'- | $9176'0- | ELFIFID | GEDEI'0- | L6SHEFO | 9529090 | LLpE9T'0 s o TLE980°0 60L0'0- v6S1T- | 6€861T0 | SSIOTO- VN VN VN £08d
€L1/80°0 | 9TKOT'O- | €00108'T | 6LOTITO | #SI0SE'0 | 866860 | CIIFZSO | +9L9150 VN VN VN PORO'T- | LPSOSE0 | €656€°0- VN VN VN 1ove
SLEOTI'0 | 1SI66000 | SLSLE0 | LST09E'0 | PEVISEOD | ©6599°0- | TIL6S90 | €€6EH0- VN VN VN [TW0TF0 | £6vEFS'0 | LSESTTO | 9000T'1- | LLTOSTO | s€00€0- ave
OPTIFO'0 | TSOTOTO | TESKLEE | SEVOTI0 | TSELTKO | 9SISO0- 716870 9r10°0- SESOTE0 £LFFO0°0 1F00Z0'0 FT6SLTE | SLTOITO | 88890 | <sees0t | TeoLTTO | S6L8€0 | VMOV
L85L0°0 PPSISTO | 695080°T | €60I9€0 | 6LTISLO | FESLISO | SIISS0 | L60FOL'0 VN VN VN LL0SSO'E | SES6LT0 | LBET98°0 0 L6ELOTO 0 1V
PPCOT'0 | SI661000 | LIS6FOT | 869950 | erLel’l SL89€°T- | ESLFOLO | S9960- VN VN VN LFTOLE'T | 9bE6ES'0 | LE06EL0 | 9466100 | 14845T0 | 1SIS00°0 | IXHAV
1969b0°0 | TosST'0- | Teelor- | seeerT0 | s9rTO- 61810 | PLSISTO | 199570~ VN VN VN T80T | SSKOGI'0 | [OEIFO- | G9ESTl- | T¥SOTTO | FEOKI'0- | WVOTV
1981200 | 0TSO0 85PS0- TLISTI0 | 7E890°0- VN VN N VN VN VN SSIIL9'0 | €57781'0 | TETZT0 VN VN VN €1V
88C9C00 | SL9CI0- | £8€60°C- | 899€L00 | PHSTO VN VN VN r636°1- #SOI£0°0 8LI90°0- STS06'T | 66LSFI0 | SSETHO- VN WN VN 9adAT
P9S0€0'0 | STOSITO | SEpSLL'T | 6FEEOTO | €E019E0 VN VN VN 50K699'0 1T8£0°0 £86520'0 6£E68TT | SOLTFT'O | bE9SSSD VN VN VN Wav
6690600 | 1966710 | €bTELO0 | OFEKEI'0 | OFTIEI'0 | TIELTS'0 | S8LEEr0 | 88850 VN VN VN L66LLS'T | LLBOLTO | 6IDLEF'D VN VN VN :ﬁwﬁ.
S66L110 | €88661'0 | +90L09°0 | bssese0 | €9¥1C0 VN VN ¥N VN VN VN SFPEOL0 | 9596€°0 £5120€°0 VN VN VN TALOV
PETLO0'0 | PE090'0- | L¥BSE'1- | €6LOTI0 | GOWOI'O- | GLLETO- | EI€8TL0 | GIELTO- VN VN VN STSPTFO | POI96I'0 | 6TIS00 | 1SILSE0 | 91299T0 | L80560°0 qav
€E1SP00 | SLLTLTO | 61TSEST | LETL60°0 | ISPSLIO | SLEIZST | 9680520 | LOLISEO VN VN N LESHO'L | 6¥Z6SI'0 | ESF9910 | S/9ZITE | [€000T'0 | t9€ll€0 | €0DEV
99KFOT'0 | TSFISTO | 9SLTIOT | 19€ILTO | [SShLTO VN VN VN VN VN VN TOISOL'T | STLSLED | TL90K9'D VN VN VN 1208V
IS1680°0 | 6T69P1°0 | 786691T | 166LLS0 | €TbST1 PTITIO'L | 6€0T9LO | 9ISOLLO 18909¢'0 98SII1'0 901500 86S1TS'L | 69650 | STFOES'0 | <69TI00 | LS060E0 | 9LE6SI'0 | ANVY
agas 3 =ddn gs~ddn | ®F~ddn | =4SN s a1 - a5 i =018 as e ~ONILS s " m_ﬁmmwﬂ._.
~1500 -1800 | DIESNVHEL | OIESNVML | OIESNVEL <4001 | ~¥D0IS ~ONIS ~ONIS

oPquig

60



ES 2735993 T3

E1IK600 | 60(KSTO | €41€90°1 | £S0661°0 | CTEOLITO | SIOSSSD | [OSHOS'0 | E9SSE'D VN VN WN TILTFO | THEISFO | 6662610 VN WN VN zdHdd
(898500 | 65S€5TO | 668€09T | €€86L1°0 | PEPSSTO | EEEEHT | FiS69L0 | 6156680 VN VN VN LP6661T | Tsebsl'0 | bsssTHO VN VN VN ToN"
€50990°0 | €0096T0 | (OESLE0 | I169ST0 | 1Th960°0 | TLTEOST | 8HLSSO | 6BETFSD VN VN N 8YTTSO0 | SELLSE0 | TEEEETO | TISTHLT | SLTBPTO | T6990K0 €474
9901400 | £L1890°0 | 65T9F0- | T69160°0 | THTHO'U- | SKSITOT | SEELOTO | STSEEFD VN VN VN £6960°0 | ESEOET'D | 9STIOD- VN VN VN Tv1Eg
9961900 | 9€SEEF0 | S9STOEE | TSSTLIO | bS6OLS'O VN VN VN VN VN VN POTLE'E | LLELOTO | SOP6690 | S980SST | €6LOITO | STSILID 1478
STOKSO'0 | STTITO- | SSOLLT- | TIOESI'O | SLPIRO- | LTE0T0°D | SEL6LLD | €50800°0 VN VN VN [seLl'l- | @secro | esskl'o- | olicko | <eeerco | sesene | 1dsnd
ShTL0'0 | PEOTO'0 | SPLLOS'O | SSOLST'O | SPELTI'O | S0SSLL'T | TT6KTSO | IFITEED VN VN VN s6LT'o- | cozsel'n | ssse0'0- | €29ITO- | GLPRLTO | €LLE0°0- mmwmrh
1Wh9L0'0 | 98610~ | +TE10T- | €£900T°0 b 0" pe0I60- | STSSKED | €0SIEC- VN VN VN STHITT | 8158670 | 66099°- | bEROSET | 9901ZT0 | 1096150 121a
608S80°0 | T0961'0- | 8978.9'0 | PRILOE0 | 97€807°0 0 66LITED 0 VN VN N TLS0EE | POTTTED | bES90'T- VN N VN T¥E0Ia
1€8650°0 | SFPROD- | [TZ9ET- | TOERLTO | SSIIFO- | E€LLPSO- | [LEEOTO | LTETTON VN VN VN TLESO'T- | spoTETD | soesED- VN VN VN 194LD
1192600 | 6ITFID- | SL61TT- | #8€80°0 1981°0- VN VN VN VN VN VN 9iror' - | §119600 | 6LOT'O- | SKSS'T | SSPELOO | €960T0- | $TTDXD
9787900 | 866870~ | 6SISET- | SLTOSTO | FRESE0- | 9SKITO- | S900LT0 | S6LSO0- VN VN VN LEI9S'E | 9TPEST'D | 9€0S90- | SPEOSED | SLL63T0 | £8K990°0 | TITOXD
L0690'0 | 69100°- | 979es0- | €4S9LIO | 68LI'D- VN VN VN VN VN VN PEES90'T | 909LbT0 | £8L£9T°0 VN VN VN ,um__d.u
1920600 PEE0'0- | $69018'0 | 6598KTO | LISOZI'O VN VN VN p896°0- 1389610 781600 Tr08S0- | SSTL6TD | 6HFITO- VN VN VN 1452
6LS1L0°0 | (9T€E'0- | PESSOT- | 6I1STTO | S9TLEO- | 8POSTT- | €8TTIFO | TELTSO- VN VN VN €C809€°0 | STLOPE0 | 6r6TI0 | Teoos'T- | €seepT0 | 6I8€°0- | ZAWD
PTIT600 | STEIITO | 6980LST | 66TLSTO | E€8TFOFO | 89L95°0 | GEISTO0 | TSSSED VN VN VN T6T98LT | 9soosE0 | sorers0 VN VN VN 1INOD
CLETPD0 | 69000°0- | ovezi0- | €1102T0 | ¥I6SI'0- | SsooL'0- | [99rsI0 | Sovl'0- VN VN WN 99r9L'0- | S168CT0 | bOSLID- | STorTo- | 9s1sL00 | szeloe- | Z¥1T0D
EPE6TO0 | 63668000 | 6OSIFO- | SSEETD | #HSS0'0- VN VN VN LET195'T 95THE0'D FP6.80°0 €LLSTED | ssbOSI'0 | S60S00 | 1649551 | €bLISOO | 9sziElo | IVITOD
T16880°0 | €50TTT0 | €SITIFT | TETHIFO | 1616660 | 8ST8O0D | THSTSSO | I9ELLED 61559°T- 9520910 809970~ PITIEEE | €FbODO'0 | FTO00T | 88LSETT | 6296070 | €Ti8€T0 | 1OITD
CETSPO'0 | $98SCT0 | 8LE8TE0 | 666350 | £0580°D 0 I+8'T 0 1663090 1LIE50'0 9¢TE0'0 9995"€ [1L£€0 CET0TT | sseoLl'e | 1ssTT0 | cZeor0 | #NATD
08500 | S9LO0E0 | 69KSET'T | STPEGOD | 6T160T0 | ELL600- | SHLISEO | L+FEQC- VN ¥N WN 95.P68'T | €6bSFI'0 | SSEISTO | L8651 | 02910 | 61165T°0 Ewmu
(98LE00 | 98KSSTO | PIFOIFE | 6T0LSTO | OLP9ES'0 | SEOILFT | SFISLTO | TI66L9°0 692090°0 16700 $88700°0 TOEEOLE | PI9S6I0 | 6ESKTLO VN VN VN VANED
6hESIO0 | 66bSO0- | TSSS'I- | 6004L0°0 | 8THI'D- VN VN VN 6€LT0L°0 98F€70'D <05910°0 65010 | SHLZTID | 6/9¥T0- | 96806'T- | CITRLO0 | 6SSITO- | CHENDS
795690°0 SSTS0E0 STTIFL'T ISTL6T0 TE8FIS0 9FLSS O 180¥L9°0 LLSLED" VN VN VN L86IE0E PSTESH0 8SHOF 1 LTPT196'T (A ali] LPP6LT 0 FAAD
CHOESO'0 | LIPITO- | T8RLET- | IPSHOTO | [29TC0- | I#SES0- | S6I9FTO | L9S0T0- VN VN VN THE66'0- | LESITTD | THIITO- | €l6SEO- 1€21°0 5950’0~ | ITHAD
6SLLOTD | SE6TSE0 | 1TESSSE | 699TECO | EITLTSO | 9LLOLO- | S6ILLFO | pLLEEOr VN VN VN LISOTOE | €0SLEEO | 9€0TOT | 69869 | 9T6SSTO | L6L0THO | DSTOAD
6180900 | 10Ti9T0 | 66/8TLT | 9601610 | 6560650 | PIFOSO- | STsL680 | L96IE0r VN VN VN €810 TizstTo | 1ssoro | vesseel | loceizo | spzssco | vsgodd
668K90°0 | PEIEIE0 | 1L1ISLE | 9L90ET0 | 8810650 | 65191 | S8IFOFO | [8€59°0- VN VN VN LhsL6se | Toosiro | 1sTee0 | sodess LLso1 c9s6c0'0 | 0zoad
s 3 -ddn q5-ddn | ®E-ddn | 4500 48 e i 45 e =HD01S s d ~ONLS s ve mﬁ_a_mu_m”_.
~1500 ~3500 | OIESNVML | OIESNVML | OIESNVAL ~1001s | ~00Is ~ONIS “ONIS | goqurg

(uoenunuod)

61



ES 2735993 T3

1L5L0°0 | 661S00- | 9FEE00'0 | SO9IST'O | £L0S000°D VN VN VN VN VN VN PSTSE0 | 699STT0 | LTE980°0 VN VN VN I
198890°0 | S6ECO00 | SS968'0- | 980S8I'0 | t6SO1'0- | (8OIST- | €SiTe€0 | SiToSO- ¥N ¥N WN 96L09°T- | SLLbE0 | 96850~ | eeL€eL0 | eLeb9T0 | 9s0IZr'0 | dEADI
P8F00 wser'o- | epsoro- | 1getaro | eeskoo- | ssieoso | LIles0 | bSELLTO VN VN VN S6vEST- | 6OSTHIO | (8850 | eezev'1- | To0ziTo | €79l | WI4OI

IZ1950°0 | 9T9E0E0 | SBLGES'E | 9TFOSI0 | 8066590 | €79r00- | TI9%SSD 6000 VN VN N 9€9696T | LSEE6I'0 | 68THLSD | PITOSO | TOESSTO | TPGLEI'D THAI
€6£7S0°0 | F0SSITO | 8780900 | 6679910 | STSOTI0 | 6€CE90- | 9TELLFO | HTT0ED- ¥N ¥N WN CO0TEC'T | L00SSTO | 649TE0 | €2LEITT | S0E66TO | 9917T0 8vVdSH
897€80°0 | 1078610 | 190190°T | cObOLT'O | z0EL8T'D VN VN VN VN VN VN L€208T0 | 9epsrT’0 | 1296900 | ef0cil'o | see6l'o | ciEgs0'0 | d1VASH
8ELT600 | TLTEPTO | 91918LT | €9sor0 | LevTeLo WN VN WN VN VN N CIS9EL'T | 9TSOFFO | T0SS9L'D VN N VN VIVASH
LOT180°0 | [+ObE0'0 | +STSSL0 | 98TH6TO | IS6IECO | SLELET | LPIEILO | 16460 VN VN VN ssrL'o- | €s01sTO | Tugsl0 | Tseour1 | e6eesTo | csTi€0 | +ANLO
SSI9F0°0 | ITRLTCO | SOIPIOT | STRTITO | ISSTREO | TOS0G0'T | L9S6FO | SL9OPSD VN VN VN SOLITSO | 86869€0 €61°0 VN VN VN _mmom
TSL0E0'0 | 96790°0- | LOTEF0- | CETECI'0 | B0ESO0- | S6669€0 | 6TEETED | €961T0 9FTIE6 0 IF8E0'0 105£0°0 99L6¥'T- | FOPLI'D | 69vER0- | 8PI0S'T- | TSESI'0 | SipSE0- | EINISO
HIIr0 | sTEsTo- VN VN VN grorso- | oopsEsn | sisere- VN VN VN VN VN VN VN VN VN TNLSO
ZIGHT'D IFIST0- VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN VN NSO
EPOTFO'0 | [IVEOTO | L6194L°T | 889THI'0 | E€196€80 | SSOI9ET | S9LISED | L6267°0 VN VN VN (39681°T | PLTITO | €869FD | STOSLSE | 66080°0 8£637°0 LD
SHTROD | LLSS60°0 | 99F9SOT | 10TSTIO | 9STEET0 | ESEEED | [SLSOKO | PRLIIFO VN VN VN 98838K'T | SS16910 | LSS1ST0 | 9P9LT'0- | TE04600 | €89T0°0- | S1AAD
€01F90°0 | [I80€0°0 | 7888807 | TSTS6I'0 | €/8SITO | 67SL89°D | 66TSECO | SLL191°D ¥N ¥N WN 91250~ | 1098€€°0 | (99010 | TeeIvs0 | v9skTT0 | s96tOI0 | zdED
812500 PSFTIO- | LISSSPO | CosSO'0 | sszso'o | 9€s0s1- | TIISEr0 | 8€0T0- VN VN VN LL980'T | 6E9TTID | T6SSTO- | LO9KE'T- | THSSO00 | ISTOTO- | €VIVO
T7es0'0 | 166€080 | 9201T1T | 6s8T€T0 | Lo6€6HD VN VN N VN VN N CLE090'E | €1S96T0 | TPPLO6D VN N VN HAdvo
6€8LL0°0 | €SE8T'0- | pO6LOT- | $990T0 L6THO- | ¥8€81S0 | 6499670 | SLLESL'O VN VN VN SPLISO- | 89060 | #rOPTO- | 898LETT | 1TSTHEO | $8006€°0 EMMG
SOUIIT'0 | TH1E9000 | €L1bFO- | TLISHEO | LbTSTO- VN VN VN VN VN VN CSFEPS0 | ELTLEFO | £€889€°0 VN VN VN snd
PEILED'0 | SOLLO0- | 1006980 | 6€1091°0 | €LT6€1°0 VN VN VN VN VN VN 6E0LT'T- | 8POTOT'O | 6¥881°0- VN VN VN 1vX0d
LUFSFD'0 | L€50000 | L096S°0- | 194970 | TS6ST0- | EPECHSD | SStRCO | 8STETO ¥N ¥N WN 80SE160 | €E6C0C0 | IS€SSID | 659SCHO | LISITO | 6LT6HO'D N
L6LTSD0 | TOPIT'O- | TEIOITD | SEESKTO | STOES0°0 | SEOTEED | 959890 | SLESTT'O VN VN VN SISELD- | 6894980 | TFILTO- | p8IFEC- | SSSLI'0 | 6Is9rD- LIHA
I6L€50°0 | FLESLOD | TOPIO0T | 8LOGOI'O | e6Tr0T0 | 9s0s¥b0 | SEese€D | pEOsHTO VN VN N 100S€°0- | (8hLTO | BIISOO- | 96LbTET | 91TsT0 | 1861070 | buADA
6705500 | T16TC0- | 608981~ | LTTEOT'0 | SOKOT'O- | SIE9T'G- | SPGI6HFO | 9T080°0- VN VN VN TesLbT | ssetero | #sTe0- VN VN VN €
£6£0°0 IIPPET0 | 9bSSSE'E | STPSST'O | LSTSIOO | [9€90£°0 | TLEFOFO | FSSECIO 99119'0- 916400 £00£0'0- 18897°€ | CTIOERTO | 9€r6L0 | SSISST | €€19sT0 | coie6T0 | cHZA
SO6SIO0 | 9LSHO'0- | 9619°0- | 7807800 | 98050°0- | TOTLIT | G9E8EI0 | bSOOED- £960°0- LPL6I0D 6100°0- 8611 8L00TI'0 | 6SIT0- | SLTIOT | 9pELSO0 | €36PT°0- s
609¥F0D 7090°0- | 6£805°0- | €CLIG00 | £99K0°0- VN VN VN VN VN VN STPLST | €8SLTID | €48TE0- VN VN VN oMasE
PSELED'0 | 997910+ | sS0sS'l- | 61ssIr0 | 6ssI VN WN WN VN VN VN TESISE | 12860T°0 | 6SL€L0- | L6905T- | 8868900 | 9ec0l'0- | pEENT
656FE0'D 60SSPT'E | 9V9LOT'0 | 6896YE0 | 69991 | 6PLOLIO | bL910£0 VN VN N PELLSPO | P96SSI0 | POIT600 | €69609'€ | POSKLO0 | S€689T0 | CAMNA
s 3 -ddn as~ddn | ®E~ddn | 450N 15 el . 5= - =AD0LS s d ~ONIS s i~ m_wm_ww._.
~1500 ~35001 | OESNVML | DISSNVEL | DIESNVHL 10018 | ~3001S ~ONIS SONIS | gioqung

(uorenunUod)

62



ES 2735993 T3

POLSE00 | PORTI POISTO- | 8€95900 | TS9100- | 9THSSEO | SLHLESO | 9ITISKO VN ¥N VR LTrSO'T- | TP6S010 | TTOSI'O- VR VR VR ¥0d
£69E90°0 | $E0G00D | STEPOE'0 | ESBKTID | SOOSEO0 | LOFES'T- | L60DESD | THODT- |  6bERSHO 8T8SPTO TPSE00 | POSSKO- | 996£8T0 | PEESO0- | LSSOI'T- | CTI6ESTO | OTOLIC- 104
9FFOS0'0 | 60OPT'O- | T0KL0- | €5S9.0'0 | 899500 | 9€STTT- | 690860 | 9691'0- VN ¥N VN (8KOTT | TE1LIT0 | 6769701 | 60S9ET- | 090900 | E€SFIO- | IIVN
SOTLSO'D | vEe6LYO | 98I69EF | [10TOT'O | SOLSPKO | LILSOTO | 66978T0 | 6910€0°0 VN VN VN SCL610°C | 9T0T61'0 | Ti86.5°0 | LSEISEE | ROSITO | sseese0 | TIEAN
66LTHO0 | 8IFS00 | TTLLSD | TEEOIO | LE9ESO0 | 606TOI'T | TOEERTO | 9K999TO VN VN VN €IT0°0- | 106€ST0 | €pEOD0- | SCTSOMT | 986TLO0 | €8LTOTD | LM
S6TLZ0°0 | SETISIO | STSTI'T | 6T8ISOD | SIOIIO | LLbOSKO | [THEED | 60S0SI'O VN VN VN G6TSPS'E | SEFISO0 | 188T0 | S68S0ST | bRLSSOO | SPEESOD | AN
98LLIT'0 | LIES80'0 | €STE60°T | 80S9bE0 | 67ESTL0 | WTTISO | TSTESKO | PLISHED VN VN VN $6508L°0 | KOEBKO | LTSLLEO VN VN VN INOIW
PRLIEO0 | SO9TEI'D | THOIFO'E | S90STIO | 6T99K0 ¥N ¥N ¥N €6TE19°0 969€00 699TC00 | GSSEFS'E | TEOS6I0 | LI96KLO VR VR VR AT
86500 | €STSLTO | (SYPGTE | 86880 | SSSTOSO | €r980F0 | PLOOVED | 6968€0°0 VN ¥N VR SLTTSE'E | TOPOITO | FEITELO | SSP9600 | LS8KSOIO | S8IS00D | THOIN
616500 | [9€85T'D | 9ES006'T | €996ETD | 9S55HO VN VN vN £89009°0 685LLOD SE0TSD'0 | STS6SET | 9L00VEO | LPOTLY'O | bS6PSO | SPISSTO | THCTHTO | HALW
E0FTO00 | 6L9LE'0- | €86EE0- | 99€8LID | S650°0- VN ¥N vN VN ¥N VN cige9'e | TriscTo | 1cece0r | c6lsyT | eviszro | CzHIEOr | 1DMNT
OTTELOD | STSISKD | L8OvRO'P | SOTETO | PELSOS'O | S0O9TED | €9T¥8E0 | 6TKIZIO VN VN VN £99656T | IVSSTO | ST655L0 VN VN VN TENINT
TORISO0 | YOT0LTO | L9F00L0 | SEEOETO | L8PSE0'0 ¥N vN vN VN ¥N VR PECSLPT | TRGIO | TS9STO | GTOISSE | LSTEITO | rEOSOFO | oo mﬂd
10SISO0 | 165000~ | 1080~ | 9ST89T0 | €SETO- ¥N VN ¥N VN ¥N VR PLTSO0- | 9E60ETO | LOLSTO- VR VR VR YT
SOE0SO'0 | ¥9L9T0- | T1L66T- | SE0I6DO | SSTLTO- | 668860~ | IbL99€D | 99THIO- VN ¥N VR ST9sTE | 695TI0 | T6care- | L9SET | 6TT0CTO | FEESTON | EVIVI
L6SPS0'0 | 606KLED | 6¥BES6T | LIT90TO | TTOSIOD | T999TOT | I£0SIE0 | 8E0TEO VN VN VN 1S8L0T'€ | STCLOTO | SITLSE0 | 9LL0T6T | 6LSTITO | SISSTED | CVNAM
9819900 | SILESI'D | SESE6r0 | S96IFI0 | $9000°0 ¥N VN ¥N VN ¥N VR 606051 | TLIF6IO | F9TE6T0 VR VR VR e
wss00 | seesro | seroTe't | ISTESTO | Te6L6s0 | SKIFO- | TlLtovD | €6l6re- VN ¥N VR SOTOFL'E | SGELSTO | bTHOE0 | SIGLS'O- | T86380°0 | €T8L00- | LS
1LS€90°0 | 967600~ | 6bSSET- | GILLSIO | 6LEITO- | LLIISO- | 9068LE0 | I66T0- VN VN VN LOT90'T- | 9561870 | o660~ | E4SSI'T- @l | caonr
8€6090°0 | SLOTEID | €8KTIFO | €9618T'0 | LSOSLO0 | 98SPPOT | LOESSTO | 6ISPSLO VN ¥N VN 86SP1°0 | S90IPT0 | F6SE00 | LPSEPGO | SFSOOTO | €€50010 | PEDII
6Y6TLO0 | ILPOTOD | T96EED- | SFTOESO | G00ST 95856L°0 | TIPSO | LSTOEKD VN ¥N VN €59€19°0 | T61€0 | 8.8S61°0 | €8S€6L0 | TepsoTO | ¢8TIETO | 1€
83F680°0 | STPST'O- | €17080- | STFOTO | 66KT0- | SIOSTT- | 990660 | L6T650- VN ¥N VN TSRO | £THSHO £0v'0- 0 1529120 0 AVDI
8S6ZII0 | 69EIEK0 | SIFOIIT | 66E9€0 | P9E90K0 ¥N VN ¥N VN ¥N VN 8STI90'0 | SOGECKO | 1365200 VN VN VN svoll
T01650°0 | LTOTOO | 6S90°0- | 980810 | T6T10'0- | ELOVEO- | T66E3S0 | SE6HSD- VN VN VN §99959°0 | VTSTOE0 | PSS3ET0 | SOESTT | 60'THET | 889700 | VDI
61600 | OrPTS00 | 9L9€00- | LLBEBTO | FROIO0O- | TIEHTOT | THIOLED | TTBOED VN VN VR 895PSS'0 | EERLVKO | TEISKTO | I66KST | PEI9ITO | EEELOEO 11
599500 | PEBOTO0 | SBKSTTO | LOTEOTO | SLSOLO0 | TSILIED | PEOLOE0 | 9LYHECO VN VN VN GETPSET | 6IVPSIO | 6TL6KTO | EISPI- | 60LE1TO | 866TI'0- | VEHNI
£/TS0°0 | T6E9EI0 | LSTTOSD | SE9SEO | TOTILOO | T66Lor | cTEoore | eocer VN ¥N VN 9677881 | TIIEOTO | LIETSE0 | SS6TT | IpSSETO | 69T8KS0 §T
9LEE90°0 | 89STE0- | T6IRLT- | S8HOSTO | €1I9T0- | €650 | 68L6l0 | 6HLITO- VN ¥N VR LITsEE | LE6S610 | T8959°0- VR VR VR 19T
LEEE90'0 | LSSOT'0- | S9TEET- | SPLESTD | 198100 VN VN VN VN VN VN p6SO00" | 18LTIZO | £0pTO0- VN VN VN AT
as g - as- w3 as g as 3 L
s ¥ 1ddn e e e e ! ~150n | orasnval | omasnval | omasnvar | P98 | ypors | ~woors | TOMS | —omis | -onas oﬂmwwm

(uotoenuLECI)

63



ES 2735993 T3

G6SEPE00 | €S0E60°0 | 968YSET | 96SLIID | PBRLPED | B9SSOTD- | 99S99€0 | THOZOO- 96990°0- CETTRO0 9.200°0- 680665°T | SIEOLTO | €8LTHFD VN VN VN ZOIN
€7S3S00 | LSPTOO- | €9L19°0- | 9S6STIO | 6LLL00- VN VN VN VN VN VN 691C1°T 9989€°0- VN VN VN 0590
86LPSO0 | TOIL00T0 | PI6E00- | LTTHLOD | 162000- | LTTLOT- | (896H0 | 165£0°0- VN VN VN P6LL9°0 | €€88T10 | THEL80°0 VN VN VN BME
9€9ETI0 | ¥BLLOT'O | LE86T'0- | 6LIISTO | €86v0°0- VN VN VN VN VN VN 65076t 88FSCED | 6OPOESD VN VN VN 9935097
671100 | ISITI0- | e86S'1- | 6ISECI'D | [0S€T'0- | ISSPET- | (9T61L0 | 66960 ¥N VN VN CI880°- | COSTLI'0 | FTSI00- | LISETI'T | T2080T'0 | EFEITIO | VSINM
90Ebs0'0 | [8950°0- | Tsseel- | e€6TITO | 9lL6T0r VN VN VN 12140°0- 80£890°0 8200°0- 6hSP69'0 | 9ELOPED | 8S99ETD | $899LI'0 | TIREEIO | SerE0'D 1dSIM
90£050°0 | TTOERO0 | TSEEGO'T | bLTZSI'D | SIROTO | TTBLIT- | TrSE61D | pOSTTO- £0OF8Y T LEET60°0 8669770 PSS6ES'0 | 6759810 | SPOOOI'0 | SLZSI'0- | SES6OT'D | bLOIO0- NLA
SIS9F0'0 | 66560°0- | €91bFO- | Sps/S00 | 99850°0- VN VN VN N VN VN 800580~ | ¥6ISTI'0 | 86010 0 90£80°0 0 m_mm_m__ﬁ
60L£00 | €sE010- | 1z90zE- | eoesto | sciero- | rssl POTESTO | 61LST0- $SL967°0 £019+0°0 189€10'0 C009E'E- | 66LTZED | T9KSO S6C£S°0- | THRPEL'D | 99140°0- | E€4DL
CPESED'0 | STBTO00 | SPIIOT | SLEBOTD | 6€8SHSD | 8SO60- | T10€6bT0 | 9LSTTO- 978690 621120°0 €92€0°0- €68191T | TegeST CHIBLI'D | 6ES60°€ | GEEIETD | 9pS90F'0 | OMAL
PRE6YO'0 | OIFTECD | PLSSEO- | 9611610 | T0890°0- WN WN VN VN VN VN 9TE0E'- | 9TBL6T0 | SLSTO- | €00KO'0- | STSSOT'D | PEROOC- | NIOVL
6€9740°0 | ISEE90°0 | LOTFSKO | S999€1'0 | T91990°0 | Sros9£0 | 8SETEH0 | 6T06ST0 VN VN VN SSTHPO- | £orSST'O | 788900 | 6OSKFT | 9TOSTO | TISITD HALS
SHLSL0'0 | PLSOPI'D | [E5090°T | POLESO | 6506TE°0 VN VN VN VN VN VN ThLTL'0 | 950010 | 66LTST'0 VN VN VN IIVNS
SIOT600 | TO6L9T0 | SIPLPT | €L8¥610 | SrITspn WN VN VN VN VN VN 616160 | TSS6EE0 | PIZIED VN VN VN @IS
998500°0 | OTSFEL0 | [LZOLTT | TESTSI'O | 6I¥6L1°0 | +1890+0 | 9TESPED | HOLIHTO W¥N VN VN Z0P090'0 | TOIZOTO | 1€85T0° W¥N ¥N W¥N s
LSSTO0'D | G9SLITO | VOVSGET | LSELTTO | ¥6ISPSO WN VN VN VN VN VN LSPPIST | voLTET0 | ssozivo | czeerr'o | LoTToTO | STETO0 mﬁwmm
£L698T0°0 | ¥SGLI0 | SOL9ELT | L89E90°0 | TeTRLI'O | 1.€940T | 1SE00T0 | £0091FO VN VN VN 1STPO0T | €85L60°0 | SEPIOTO | SGEOKST | 9ETSLOO | TT66ID 00l
6900800 | FET10°0- | SO9ST'T- | LLISTID | STEEr'D- | #8SPT0- | 860SIT0 | T9€50°0- TILSF D 6FOPE0°0 16510°0- 6SSPLO- | TOFSST'0 | TOSTIO- | FTISES'0 | SESE9T0 | STSYELG | €OOIS
020600 | [ISTIIO | 2651081 | (865070 | 960SE1'D WN WN VN VN VN ¥N COTTH'I 06010 | +ISST0 VN ¥N VN 6V001S
T8SKTO0 | 9€690T0 | SLPGO6T | bLSSO00 | $8LSTI0 | 1091690 | €968L1°0 | 1LLETTO VN VN VN 9PETOLT | 186960°0 | 99€¥9T'D | 8ISSSOT | tbSkO0 | LLPE6DD | 8V0OIS
85L7S00 | S6bL00- | 100E0°T- | 6LPSOLD | THIZO- | 919EST- | 66S8€0 | 606350 ¥N VN ¥N TLECOT- | PESFRTO | TTL6E0- | 15900 9¢95910 | zesiro- | IXNOE
6IFE00 | 9696510 | LIILISH | 98€6+I0 | +6LHL9°D 1661C0 | 182500 802906 0 1LFTH00 LSHBE0D PIPOSIY | STIZC0 | +b9T60 €526 Lesporo | cizsoco | ooy
€78Y90°0 | TOISOI'0 | SOPSELT | SPSIESO | 8SPOED VN WN VN VN VN VN 146600 | BEFSSKO | FTESIO0 VN VN VN 0dTdd
COLP6O'D | 69L1070- | BSLEOVO | 1TSH090 | BOFFTO VN VN VN VN VN VN PSSICO- | 96t98L0 | LOSOKO- VN VN VN 1ad
LOVTE0'D | ISEST'O- | [T9FEK0 | 9SEKSTO | H6T0TI'D VN VN VN VN VN VN 9pSETT- | 1595TT0 | 9L69T0- 0 9L'97T 0 NE1d
180010 | $9Lb€0 | THETZET | SOIE0£0 | 650900 | €1£80°1 SE6C£0 | 6008580 VN VN VN 66LT9'E | 68KOTKO | £55TS'T VN VN VN IXaud
s 9 ~ddn g5~ddn | ®E-ddn | -4s0n as i - s~ - =001 s v ~ONLS s i m_wmnm_uu._.
~4500 ~1$301 | OIESNVMEL | OISSNVML | OIESNVAL ~M01S | ~MJ01S ~ONIS “ONIS | opoquig

(motoENURUOD)

64



ES 2735993 T3

Tabla 14: Validacién de genes del grupo de receptores de transferrina genes en los conjuntos de datos del

SIB.
Ganas
c““j“’:mgm de TERC | ENOA IDH2 | ARF1 | CLDN4 | PRDX1 | GBP1
EMCZ~Esl WA WA NA WA A WA WA
EMCZ-SE NA NA, NA NA, NA NA NA,
EMCZ- NA NA NA NA NA NA NA,
TRHI~Esl 001895 | NA | -0.0595 | 0839013 | 054144 | NA | D.137268
JRH1-SE 0.636275 | NA | 0.232201 | 0,346682 | 0470756 | _NA | 0.158849
JRAL 144317 | NA | 022611 | 2420053 | -1.15014 | _NA | 0.858735
JRHZ-Est 0.162921 | 0.179730 | 0.151299 | 0,369609 | 0.33033 | -0.41082 | -0,07418
JRAZ-SE 0.352486 | 0.312848 | 0.327466 | 0,30780 | 0351865 | 047383 | 0,198642
JRH2 0.462206 | 0.574525 | 046203 | 0,006748 | 0.938798 | -0.86703 | -0,37345
MGH-Est 0.020015 | NA NA | 2.08058 | 0185116 | NA | 0.15434
MGH-SE 0.193680 | NA NA | 0504720 | 0.314723 | _NA | 0.188083
MGH~L 0.149803 | NA NA | 2534493 | 0588187 | _NA | 0.820595
NCH-Esl 0.056174 | 0.01727 | 0.265828 | -0,15337 | 023129 | 0,253047 | 0,095457
NCH-SE 0.166875 | 0,007939 | 0.105592 | 0.204528 | 0426627 | 0.182621 | 0.1323
NCH- 03306622 | 0.17629 | 2517501 | -0,74984 | 054213 | 138564 | 0,721523
NKI~Estl 0.157216 | 03682 | 0.284662 | 0,944168 | 0564756 | 0,231612 | 013712
NKISE 0.10845 | 0,004778 | 0.0809145 | 0.209641 | 0.210595 | 0.161791 | 0.075381
NKI-t 7.449663 | 3 884888 | 3195408 | 4.613777 | 2681716 | 1.431551 | 1818777
STNO-Est 0406546 | NA | 0.127942| 0 040022 | NA | 0.298130
STNOSE 0.131338 | NA | 0.255002 | 0107387 | 07128817 | _NA | 0.113801
STNO- 3005304 | NA | 050114 0 3176755 | _NA | 2617528
STOCK-Est 0178745 | 0.428884 | 0574289 | 0862387 | 1,.20235 | 152553 | 0.068821
STOCK-SE 0.153331 | 0,194952 | 0,193387 | 0.279535 | 033711 | 0,420489 | 0,183602
STOCK- 7161833 | 2 199947 | 2069636 | 3.085077 | 356664 | 362708 | 0.374652
TRANSBIG-Esl 003263 | NA NA NA | 0.03236 | NA NA,
TRANSBIG-SE 0.051128 | _NA NA NA | 0053171  NA NA
TRANSBIG 063826 | NA NA NA | 0608591 | WA NA,
UCSF-Est 022576 | 0,899310 | 0,000 | 0304087 | 0 | 0.358078 | -0.43878
UCSFSE 0.249301 | 0.369574 | 0554612 | 058718 | 18541 | 0.32938 | 0,874728
UCSE-A 0.00558 | 2433394 | 001623 | 0517884 | O 108713 | -0.50163
UPP-Est 0545630 | 0.288434 | 0,659908 | 0.751278 | 0,08503 | 0.706059 | 0,119778
UPP-SE 0.208978 | 0.179833 | 0.186426 | 0.361093 | 0.258939 | 0.303105 | 0117879
UPP-t 2611945 | 1.603809 | 3.539785 | 2080568 | 0328378 | 2.32942 | 1,01611
Fe 0.062625 | 0.233559 | 0.303626 | 0.281544 | 0.125868 | 0,347764 | 0,139381
Safe 0.038345 | 0.058687 | 0.056121 | 0,07587 | 0.045235 | 0.10081 | 0,044464
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Tabla 16: Genes que se coexpresan con genes prondstico en tumores de cancer de mama ER+ (Coef. De corr. De
Spearman 20,7)

Gen pronostico Tabla 16 Genes coexpresados
INHBA AEBP1 CDH11 COL10A1 COL11A1 COL1A2
COL5A1 COL5A2 COL8A2 ENTPD4 LOXL2
LRRC15 MMP11 NOX4 PLAU THBS2
THY1 VCAN
CAV1 ANK2 ANXA1 AQP1 C100rf56 CAV2
CFH COL14A1 CRYAB CXCL12 DAB2
DCN ECM2 FHL1 FLRT2 GNG11
GSN IGF1 JAM2 LDB2 NDN
NRN1 PCSK5 PLSCR4 PROS1 TGFBR2
NAT1 PSD3
GSTMA1 GSTM2
GSTM2 GSTMA1
ITGA4 ARHGAP15 ARHGAP25 CCL5 CD3D CD48
CD53 CORO1A EVI2B FGL2 GIMAP4
IRF8 LCK PTPRC TFEC TRAC
TRAF3IP3 TRBC1 EVI2A FLI1 GPR65
IL2RB LCP2 LOC100133233 MNDA PLACS8
PLEK TNFAIPS8
CCL19 ARHGAP15 ARHGAP25 CCL5 CCR2 CCR7
CD2 CD247 CD3D CD3E CD48
CD53 FLJ78302 GPR171 IL10RA IL7R
IRF8 LAMP3 LCK LTB PLACS8
PRKCB1 PTPRC PTPRCAP SASH3 SPOCK2
TRA@ TRBC1 TRD@ PPP1R16B TRAC
CDH11 TAGLN ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN
BGN BICC1 C100rf56 C1R C18
C200rf39 CALD1 COL10A1 COL11A1 COL1A1
COL1A2 COL3A1 COL5A1 COL5A2 COLBA1
COLBA2 COLBA3 COL8A2 COMP COPZ2
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DPYSL3
ECM2 EFEMP2 ENTPD4 FAP FBLN1
FBLN2 FBN1 FERMT2 FLRT2 FN1
FSTL1 GAS1 GLT8D2 HEPH HTRA1
ISLR ITGBL1 JAM3 KDELCA1 LAMA4
LAMB1 LOC100133502 LOX LOXL2 LRRC15
LRRC17 LUM MFAP2 MFAP5 MMP2
MRC2 MXRA5 MXRA8 MYL9 NDN
NID1 NID2 NINJ2 NOX4 OLFML2B
OMD PALLD PCOLCE PDGFRA PDGFRB
PDGFRL POSTN PRKCDBP PRKD1 PTRF
RARRES2 RCN3 SERPINF1 SERPINH1 SFRP4
SNAI2 SPARC SPOCK1 SPON1 SRPX2
SSPN TCF4 THBS2 THY1 TNFAIP6
VCAN WWTR1 ZEB1 ZFPM2 INHBA
PLS3 SEC23A WISP1
TAGLN CDH11 ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN
BGN BICC1 C100rf56 C1R C18
C200rf39 CALD1 COL10A1 COL11A1 COL1A1
COL1A2 COL3A1 COL5A1 COL5A2 COLBA1
COLBA2 COLBA3 COL8A2 COMP COPZ2
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DPYSL3
ECM2 EFEMP2 ENTPD4 FAP FBLN1
FBLN2 FBN1 FERMT2 FLRT2 FN1
FSTL1 GAS1 GLT8D2 HEPH HTRA1
ISLR ITGBL1 JAM3 KDELCA1 LAMA4
LAMB1 LOC100133502 LOX LOXL2 LRRC15
LRRC17 LUM MFAP2 MFAP5 MMP2
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Tabla 16 Genes coexpresados

Gen prondostico
MRC2 MXRA5 MXRA8 MYL9 NDN
NID1 NID2 NINJ2 NOX4 OLFML2B
OMD PALLD PCOLCE PDGFRA PDGFRB
PDGFRL POSTN PRKCDBP PRKD1 PTRF
RARRES2 RCN3 SERPINF1 SERPINH1 SFRP4
SNAI2 SPARC SPOCK1 SPON1 SRPX2
SSPN TCF4 THBS2 THY1 TNFAIP6
VCAN WWTR1 ZEB1 ZFPM2 ACTA2
CNN1 DZIP1 EMILIN1
ENO1 ATP5J2 C100rf10 CLDN15 CNGB1 DET1
EIF3CL HS2ST1 IGHG4 KIAA0195 KIR2DS5
PARP6 PRH1 RAD1 RIN3 RPL10
SGCG SLC16A2 SLCY9A3R1 SYNPO2L THBS1
ZNF230
IDH2 AEBP1 HIST1H2BN PCDHAC1
ARF1 CRIM1

Tabla 17: Genes que coexpresan con genes pronostico en tumores de cancer de mama ER- (Coef. de corr. De
Spearman 20,7)

G('an' Tabla 17 Genes coexpresados
pronostico
IRF1 APOL6 CXCL10 GABBR1 GBP1 HCP5
HLA-E HLA-F HLA-G HLA-J INDO
PSMB8 PSMB9 STAT1 TAP1 UBD
UBE2L6 WARS APOBEC3F APOBEC3G APOLA1
APOL3 ARHGAP25 BTN3A1 BTN3A2 BTN3A3
C1QB CCL5 CD2 CD38 CD40
CD53 CD74 CD86 CSF2RB CTSS
CYBB FGL2 GIMAP5 GZMA hCG_ 1998957
HCLS1 HLA-C HLA-DMA HLA-DMB HLA-DPA1
HLA-DQB1 HLA-DQB2 HLA-DRA HLA-DRB1 HLA-DRB2
HLA-DRB3 HLA-DRB4 HLA-DRB5 HLA-DRB6 IL10RA
IL2RB LAP3 LAPTM5 LOC100133484 | LOC100133583
LOC100133661| LOC100133811 LOC730415 NKG7 PLEK
PSMB10 PTPRC RNASE?2 SLAMF8 TFEC
TNFRSF1B TRA@ TRAC TRAJ17 TRAV20
ZNF749
CDH11 ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN CFH
CFHR1 COL10A1 COL11A1 COL1A1 COL1A2
COL3A1 COL5A1 COL5A2 COL6A3 CRISPLD2
CTSK DACT1 DCN FAP FBN1
FN1 HTRA1 LOX LRRC15 LUM
NID2 PCOLCE PDGFRB POSTN SERPINF1
SPARC THBS2 THY1 VCAN DAB2
GLT8D2 ITGB5 JAM3 LOC100133502 MMP2
PRSS23 TIMP3 ZEB1
CCL19 ITGA4 ADAM28 AlF1 APOBEC3F APOBEC3G
APOL3 ARHGAP15 ARHGAP25 CASP1 CCDC69
CCR2 CCR7 CD2 CD247 CD27
CD37 CD3D CD3G CD48 CD52
CD53 CD74 CD86 CD8A CLEC4A
CORO1A CTSS CXCL13 DOCK10 EVI2A
EVI2B FGL2 FLJ78302 (CCR2) FYB GIMAP4
GIMAP5 GIMAP6 GMFG GPR171 GPR18
GPR65 GZMA GZMB GZMK hCG_1998957
HCLS1 HLA-DMA HLA-DMB HLA-DPA1 HLA-DQA1
HLA-DQA2 HLA-DQB1 HLA-DQB2 HLA-DRB1 HLA-DRB2
HLA-DRB3 HLA-DRB4 HLA-DRB5 HLA-E IGHM
IGSF6 IL10RA IL2RG IL7R IRF8
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(continuacion)

G('an' Tabla 17 Genes coexpresados
pronostico
KLRB1 KLRK1 LAPTM5 LAT2 LCK
LCP2 LOC100133484 | LOC100133583 | LOC100133661 | LOC100133811
LOC730415 LPXN LRMP LST1 LTB
LY96 LYZ MFNG MNDA MS4A4A
NCKAP1L PLACS8 PLEK PRKCB1 PSCDBP
PTPRC PTPRCAP RAC2 RNASE2 RNASE6
SAMHD1 SAMSN1 SASH3 SELL SELPLG
SLA SLAMF1 SLC7A7 SP140 SRGN
TCL1A TFEC TNFAIP8 TNFRSF1B TRA@
TRAC TRAJ17 TRAT1 TRAV20 TRBCA1
TYROBP ZNF749 ITM2A LTB P2RY13
PRKCB1 PTPRCAP SELL TRBCA1
ITGA4 CCL19 ADAM28 AlF1 APOBEC3F APOBEC3G
APOL3 ARHGAP15 ARHGAP25 CASP1 CCDC69
CCR2 CCR7 CD2 CD247 CD27
CD37 CD3D CD3G CD48 CD52
CD53 CD74 CD86 CD8A CLEC4A
CORO1A CTSS CXCL13 DOCK10 EVI2A
EVI2B FGL2 FLJ78302 (CCR2) FYB GIMAP4
GIMAP5 GIMAP6 GMFG GPR171 GPR18
GPR65 GZMA GZMB GZMK hCG_ 1998957
HCLS1 HLA-DMA HLA-DMB HLA-DPA1 HLA-DQA1
HLA-DQA2 HLA-DQB1 HLA-DQB2 HLA-DRB1 HLA-DRB2
HLA-DRB3 HLA-DRB4 HLA-DRB5 HLA-E IGHM
IGSF6 IL10RA IL2RG IL7R IRF8
KLRB1 KLRK1 LAPTM5 LAT2 LCK
LCP2 LOC100133484 | LOC100133583 | LOC100133661 | LOC100133811
LOC730415 LPXN LRMP LST1 LTB
LY96 LYZ MFNG MNDA MS4A4A
NCKAP1L PLACS8 PLEK PRKCB1 PSCDBP
PTPRC PTPRCAP RAC2 RNASE2 RNASE6
SAMHD1 SAMSN1 SASH3 SELL SELPLG
SLA SLAMF1 SLC7A7 SP140 SRGN
TCL1A TFEC TNFAIP8 TNFRSF1B TRA@
TRAC TRAJ17 TRAT1 TRAV20 TRBCA1
TYROBP ZNF749 MARCH1 C170rf60 CSF1R
FLI1 FLJ78302 FYN IKZF1 INPP5D
NCF4 NR3C1 P2RY13 PLXNC1 PSCD4
PTPN22 SERPINB9 SLCO2B1 VAMP3 WIPF1
IDH2 AEBP1 DSG3 HIST1H2BN PCDHAC1
ARF1 FABP5L2 FLNB IL1RN PAX6
DICER1 ARS2 IGHA1 VDAC3
TFRC RGS20
ADAM17 TFDP3 GPR107
CAV1 CAV2 CXCL12 IGF1
CYRG61 CTGF
ESR1 CBLN1 SLC45A2
GSTM1 GSTM2
GSTM2 GSTM1
IL11 FAM135A
IL6ST P2RY5
IGFBP7 SPARCLA1 TMEM204
INHBA COL10A1 FN1 SULF1
SPC25 KIF4A KIF20A NCAPG
TAGLN ACTA2 MYL9 NNMT PTRF
TGFB3 GALNT10 HTRA1 LIMA1
TNFRSF10B BIN3
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(continuacion)

G('an' Tabla 17 Genes coexpresados
pronostico
FOXA1 CLCA2 TFAP2B AGR2 MLPH SPDEF
CXCL12 DCN CAV1 IGF1 CFH
GBP2 APOLA1 APOL3 CD2 CTSS CXCL9
CXCR®6 GBP1 GZMA HLA-DMA HLA-DMB
IL2RB PTPRC TRBCA1

Tabla 18: Genes que coexpresan con genes pronostico en todos los tumores de cancer de mama ER- (Coef. de corr.

De Spearman 20,7)

Gen prondostico Tabla 18 Genes coexpresados

S100A8 S100A9

S100A9 S100A8

MKI67 BIRC5 KIF20A MCM10

MTDH ARMCA1 AZIN1 ENY2 MTERFD1 POLR2K
PTDSS1 RAD54B SLC25A32 TMEM70 UBE2V2

GSTMA1 GSTM2

GSTM2 GSTMA1

CXCL12 AKAP12 DCN F13A1

TGFB3 C100rf56 JAM3

TAGLN ACTA2 CALD1 COPZ2 FERMT2 HEPH
MYL9 NNMT PTRF TPM2

PGF ALMS1 ATP8B1 CEP27 DBT FAM128B
FBXW12 FGFR1 FLJ12151 FLJ42627 GTF2H3
HCG2P7 KIAA0894 KLHL24 LOC152719 PDE4C
PODNL1 POLR1B PRDX2 PRR11 RIOK3
RP5-886K2.1 SLC35E1 SPN USP34 ZC3H7B
ZNF160 ZNF611

CCL19 ARHGAP15 ARHGAP25 CCL5 CCR2 CCR7
CD2 CD37 CD3D CD48 CD52
CSF2RB FLJ78302 GIMAP5 GIMAP6 GPR171
GZMK IGHM IRF8 LCK LTB
PLACS8 PRKCB1 PTGDS PTPRC PTPRCAP
SASH3 TNFRSF1B TRA@ TRAC TRAJ17
TRAV20 TRBC1

IRF1 ITGA4 MARCH1 AlF1 APOBEC3F APOBEC3G
APOL1 APOL3 ARHGAP15 ARHGAP25 BTN3A2
BTN3A3 CASP1 CCL4 CCL5 CD2
CD37 CD3D CD48 CD53 CD69
CD8A CORO1A CSF2RB CST7 CYBB
EVI2A EVI2B FGL2 FLI1 GBP1
GIMAP4 GIMAP5 GIMAP6 GMFG GPR65
GZMA GZMK hCG_ 1998957 |HCLS1 HLA-DMA
HLA-DMB HLA-DPA1 HLA-DQB1 HLA-DQB2 HLA-DRA
HLA-DRB1 HLA-DRB2 HLA-DRB3 HLA-DRB4 HLA-DRB5
HLA-E HLA-F IGSF6 IL10RA IL2RB
IRF8 KLRK1 LCK LCP2 LOC100133583
LOC100133661 LOC100133811 LST1 LTB LY86
MFNG MNDA NKG7 PLEK PRKCB1
PSCDBP PSMB10 PSMBS8 PSMB9 PTPRC
PTPRCAP RAC2 RNASE2 RNASE6 SAMSN1
SLA SRGN TAP1 TFEC TNFAIP3
TNFRSF1B TRA@ TRAC TRAJ17 TRAV20
TRBC1 TRIM22 ZNF749

ITGA4 IRF1 MARCH1 AlF1 APOBEC3F APOBEC3G
APOL1 APOL3 ARHGAP15 ARHGAP25 BTN3A2
BTN3A3 CASP1 CCL4 CCL5 CD2
CD37 CD3D CD48 CD53 CD69
CD8A CORO1A CSF2RB CST7 CYBB
EVI2A EVI2B FGL2 FLI1 GBP1
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Gen pronaostico

Tabla 18 Genes coexpresados

GIMAP4 GIMAPS GIMAPG GMFG GPR65
GZMA GZMK hCG_ 1998957 [HCLS1 HLA-DMA
HLA-DMB HLA-DPA1 HLA-DQB1 HLA-DQB2 HLA-DRA
HLA-DRB1 HLA-DRB2 HLA-DRB3 HLA-DRB4 HLA-DRBS
HLA-E HLA-F IGSF6 IL10RA IL2RB
IRF8 KLRK1 LCK LCP2 LOC100133583
LOC100133661 LOC100133811 LST1 LTB LY86
MFENG MNDA NKG7 PLEK PRKCB1
PSCDBP PSMB10 PSMB8 PSMB9 PTPRC
PTPRCAP RAC2 RNASE2 RNASE6 SAMSN1
SLA SRGN TAP1 TFEC TNFAIP3
TNFRSF1B TRA@ TRAC TRAJ17 TRAV20
TRBC1 TRIM22 ZNF749 CTSS

SPC25 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2

AURKA ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S SPC25 BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2 PSMA7 CSE1L

BIRC5 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
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Gen pronaostico

Tabla 18 Genes coexpresados

PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA SPC25 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2 MKI67

BUB1 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 SPC25 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2

CCNB1 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEK1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 SPC25
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2

CENPA ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
SPC25 KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2

KPNA2 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
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Gen pronaostico

Tabla 18 Genes coexpresados

CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA SPC25 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 TPX2 NOL11 PSMD12

LMNB1 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEK1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 SPC25 MCM2 MELK
NDC80 TPX2

MCM2 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 SPC25 MELK
NDC80 TPX2

MELK ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
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Tabla 18 Genes coexpresados

NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 SPC25
NDC80 TPX2

NDC80 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEK1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
SPC25 TPX2

TPX2 ASPM ATAD2 AURKB BUB1B C120rf48
CCNA2 CCNE1 CCNE2 CDC2 CDC45L
CDC6 CDCA3 CDCAS8 CDKN3 CENPE
CENPF CENPN CEP55 CHEKA1 CKS1B
CKS2 DBF4 DEPDC1 DLG7 DNAJC9
DONSON E2F8 ECT2 ERCC6L FAMG4A
FBXO5 FEN1 FOXM1 GINS1 GTSE1
H2AFZ HJURP HMMR KIF11 KIF14
KIF15 KIF18A KIF20A KIF23 KIF2C
KIF4A KIFCA1 MAD2L1 MCM10 MCM6
NCAPG NEK2 NUSAP1 OIP5 PBK
PLK4 PRC1 PTTG1 RACGAP1 RAD51AP1
RFC4 SMC2 STIL STMN1 TACC3
TOP2A TRIP 13 TTK TYMS UBE2C
UBE2S AURKA BIRC5 BUB1 CCNB1
CENPA KPNA2 LMNB1 MCM2 MELK
NDC80 SPC25

CDH11 INHBA WISP1 COL1A1 COL1A2 FN1
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEG1 HTRA1 ITGBL1
JAM3 KIAA1462 LAMA4 LOX LOXLA
LRP1 LRRC15 LRRC17 LRRC32 LUM
MFAPS MICAL2 MMP11 MMP2 MXRAS
MXRA8 NID2 NOX4 OLFML2B PCOLCE
PDGFRB PLAU POSTN SERPINF1 SPARC
SPOCK1 SPON1 SRPX2 SULF1 TCF4
THBS2 THY1 VCAN ZEB1

INHBA CDH11 WISP1 COL1A1 COL1A2 FN1
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
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CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEG1 HTRA1 ITGBL1
JAM3 KIAA1462 LAMA4 LOX LOXLA1
LRP1 LRRC15 LRRC17 LRRC32 LUM
MFAPS MICAL2 MMP11 MMP2 MXRAS
MXRA8 NID2 NOX4 OLFML2B PCOLCE
PDGFRB PLAU POSTN SERPINF1 SPARC
SPOCK1 SPON1 SRPX2 SULF1 TCF4
THBS2 THY1 VCAN ZEB1

WISP1 INHBA CDH11 COL1A1 COL1A2 FN1
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEG1 HTRA1 ITGBL1
JAM3 KIAA1462 LAMA4 LOX LOXLA1
LRP1 LRRC15 LRRC17 LRRC32 LUM
MFAPS MICAL2 MMP11 MMP2 MXRAS
MXRA8 NID2 NOX4 OLFML2B PCOLCE
PDGFRB PLAU POSTN SERPINF1 SPARC
SPOCK1 SPON1 SRPX2 SULF1 TCF4
THBS2 THY1 VCAN ZEB1

COL1A1 INHBA WISP1 CDH11 COL1A2 FN1
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEG1 HTRA1 ITGBL1
JAM3 KIAA1462 LAMA4 LOX LOXLA1
LRP1 LRRC15 LRRC17 LRRC32 LUM
MFAPS MICAL2 MMP11 MMP2 MXRAS
MXRA8 NID2 NOX4 OLFML2B PCOLCE
PDGFRB PLAU POSTN SERPINF1 SPARC
SPOCK1 SPON1 SRPX2 SULF1 TCF4
THBS2 THY1 VCAN ZEB1

COL1A2 INHBA WISP1 COL1A1 CDH11 FN1
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEG1 HTRA1 ITGBL1
JAM3 KIAA1462 LAMA4 LOX LOXLA1
LRP1 LRRC15 LRRC17 LRRC32 LUM
MFAPS MICAL2 MMP11 MMP2 MXRAS
MXRA8 NID2 NOX4 OLFML2B PCOLCE
PDGFRB PLAU POSTN SERPINF1 SPARC
SPOCK1 SPON1 SRPX2 SULF1 TCF4
THBS2 THY1 VCAN ZEB1

FN1 INHBA WISP1 COL1A1 COL1A2 CDH11
ADAM12 AEBP1 ANGPTL2 ASPN BGN
BNC2 C1QTNF3 COL10A1 COL11A1 COL3A1
COL5A1 COL5A2 COL5A3 COLBGA3 COMP
CRISPLD2 CTSK DACT1 DCN DKK3
DPYSL3 EFEMP2 EMILIN1 FAP FBN1
FSTL1 GLT8D2 HEGH1 HTRA1 ITGBL1
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JAM3

KIAA1462

LAMA4

LOX

LOXLA1

LRP1

LRRC15

LRRC17

LRRC32

LUM

MFAPS

MICAL2

MMP11

MMP2

MXRAS

MXRA8

NID2

NOX4

OLFML2B

PCOLCE

PDGFRB

PLAU

POSTN

SERPINF1

SPARC

SPOCK1

SPON1

SRPX2

SULF1

TCF4

THBS2

THY1

VCAN

ZEB1
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<210> 1
<211> 23
<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador sintético

<400> 1
cgttccgatce ctctatactg cat

<210> 2
<211> 20
<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador sintético

<400> 2
gtgtggcagg tggacactaa

<210> 3
<211> 20
<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador sintético

<400> 3
aaacaccact ggagcattga

<210> 4
<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 4
accagtgcca caatgcag

<210>5

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 5
tgcagactgt accatgctga

<210> 6

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 6
acacgtctgt caccatggaa

<210>7

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400>7
atccgcattg aagaccca

<210> 8

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 8
gactgtctcg tttccctggt

<210>9

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 9
tcaaaagtac ggacacctcc t

<210> 10
<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 10
gagcatgcgt ctactgcct

<210> 11

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 11
gaagtgccag gaggcgatta

<210> 12

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 12
caaggcccca tctgaatca

<210> 13

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 13
gcgagttcaa agtgttcgag

<210> 14

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 14
taagccacaa gcacacgg

<210> 15

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 15
acgagatgtc ctacggcttg a

<210> 16
<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 16
agccaacatg tgactaattg ga

<210> 17

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 17
ctgcatgtga ttgaataaga aacaaga

<210> 18

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 18
gtggaaacgg agctcttcc

<210> 19

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 19
ttgtctctgce cttggactat ctaca

<210> 20

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 20
gaggaatatg gaatccaagg g

<210> 21

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 21
ggacagggta agaccgtgat

<210> 22
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 22
ccgtgaaagc tgctctgtaa

<210> 23

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 23
caagacacta agggcgacta cca

<210> 24

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 24
gactgcaaag atggaaacga

<210> 25

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 25
gatgaagcct ttcgcaagtt

<210> 26

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 26
gtttatgcca tcggcacc

<210> 27

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 27
cagtagagat ccccgcaact

<210> 28
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 28
atcagagatt accgcgtcgt

<210> 29

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 29
gactgggtca gtgatggca

<210> 30

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 30
tccctgagaa cgaaaccact

<210> 31

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 31
agctgcagaa gagctgcaca t

<210> 32

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 32
cagcagatgt ggatcagcaa g

<210> 33

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 33
ggctcttgtg cgtactgtcc tt

<210> 34
<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 34
gggtcaggtg cctcgagat

<210> 35

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 35
cgttgtcagc acttggaata caa

<210> 36

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 36
cctacggccg ctactacg

<210> 37

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 37
gactcctcag ggcagacttt ctt

<210> 38

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 38
ccgccegtgga cacagact

<210> 39

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 39
cctggagggt cctgtacaat

<210> 40
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3

19

23

18

23

18

20

83



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 40
actgacaaga ccagcagcat

<210> 41

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 41
tgacttccta gttcgtgact ctctgt

<210> 42

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 42
ccccgagaca acggagataa

<210> 43

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 43
cagatggacc tagtacccac tgaga

<210> 44

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 44
aacccacccc tgtcttgg

<210> 45

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 45
gagctccgca aggatgac

<210> 46
<211> 23
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 46
attcctatgg ctctgcaatt gtc

<210> 47

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 47
ctggacggag tagctccaag

<210> 48

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 48
aattttatga gggccacgg

<210> 49

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 49
gttgggacac agttggtctg

<210> 50

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 50
ccgaggttaa tccagcacgt a

<210> 51

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 51
tcaacagaag gctgaaccac taga

<210> 52
<211> 22
<212> ADN

ES 2735993 T3

23

20

19

20

21

24

85



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 52
ctgaagcaga tggttcatca tt

<210> 53

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 53
gaggcaactg cttatggctt aatta

<210> 54

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 54
caagagcaga gccaccgt

<210> 55

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 55
gtgactgcac aggactctgg

<210> 56

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 56
tcagctgtga gctgecggata

<210> 57

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 57
gcggtatcag gaatttcaac ct

<210> 58
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 58
ctacgagtca gcccatccat

<210> 59

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 59
tgatgctgca gagaacttcc

<210> 60

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 60
atccattcga tctcaccaag gt

<210> 61

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 61
gtggctcaac attgtgttcc

<210> 62

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 62
aggggatggt ctetgtcatt

<210> 63

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 63
gaacgcatca tccagagact g

<210> 64
<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 64
agcagacagt ggtcagtcct t

<210> 65

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 65
aggttctgag ctctggcttt

<210> 66

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 66
ttcaggttgt tgcaggagac

<210> 67

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 67
cctctgtgct acagattata cctttgc

<210> 68

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 68
ggtcaccaag aaacatcagt atgaa

<210> 69

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 69
cagactgaat gggggtgg

<210> 70
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 70
ggatgacatg cactcagctc

<210> 71

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 71
ggagtggaag gaactggaaa

<210>72

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 72
tccaactaat gccaccacca a

<210>73

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 73
gtgctggagt cgggactaac

<210> 74

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 74
atcaccgaca gcacagaca

<210>75

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 75
gacgaagaca gtccctggat

<210> 76
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 76
ctcataccag ccatccaatg

<210> 77

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 77
tggttcccag ccetgtgt

<210>78

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 78
gtgcaggctc aggtgaagtg

<210>79

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 79
tggattggag ttctgggaat g

<210> 80

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 80
tettgctggce tacgcctett

<210> 81

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 81
ggtgagcaga agtggcctat

<210> 82
<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 82
gcagtccgct gtgttcaa

<210> 83

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 83
gagctgaaag acgcacactg

<210> 84

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 84
cggagaaggg caccagta

<210> 85

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 85
gtcggcagaa gcaggact

<210> 86

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 86
acccatgtac cgtcctcg

<210> 87

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 87
ccttceccatc agcacagttc

<210> 88
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 88
aagccctatc cgatgtaccc

<210> 89

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 89
tggatctcta ccagcaatgt g

<210> 90

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 90
acttgcctgt tcagagcact ca

<210> 91

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 91
ttggttttgc tcggatactt g

<210> 92

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 92
tgacaatcag cacacctgca t

<210> 93

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 93
taaattcact cgtggtgtgg a

<210> 94
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 94
ctgaaggagc tccaagacct

<210> 95

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 95
ccagaatgca cgctacagga a

<210> 96

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 96
ccaccatagg cagaggca

<210> 97

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 97
gaggccagtg gtggaaacag

<210> 98

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 98
aaggaagtgg tccctetgtg

<210> 99

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 99
agaatgggtg tgaaggcg

<210> 100
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 100
ggctggacgt ggttttgtct

<210> 101

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 101
ggctgctttg ctgcaactg

<210> 102

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 102
cggtacttga gcaatgccta

<210> 103

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 103
ccccaggata cctaccacta cct

<210> 104

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 104
aaatcgcagc ttatcacaag g

<210> 105

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 105
gtggccatcc agctgacc

<210> 106
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 106
cagccaagaa ctggtatagg agct

<210> 107

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 107
ccttatcggc tggaacgagt t

<210> 108

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 108
cgacagttgc gatgaaagtt ctaa

<210> 109

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 109
atgcccagtg ttcctgactt

<210> 110

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 110
gatgtgattg aggtgcatgg

<210> 111

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 111
aagtcctgaa attgcgatca

<210> 112
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 112
cagcaagaac tgcaacaaca

<210> 113

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 113
tgcagcggct gattgaca

<210> 114

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 114
gagcacaacc aaacctacga

<210> 115

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 115
taccacaccc agcattcctc

<210> 116

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 116
cctgaacatg aaggagctga

<210> 117

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 117
gagttcaagt gccctgacg

<210> 118
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 118
gctcacttcg gctaaaatgc

<210> 119

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 119
gtacatgatc ccctgtgaga aggt

<210> 120

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 120
tgtctcactg agcgagcaga a

<210> 121

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 121
accaggcaat aacctaacag ¢

<210> 122

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 122
ggagcaaaat cgatgcagt

<210> 123

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 123
gagctacaga tgcccatgc

<210> 124
<211> 18
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 124
tgcgcccttt cctetgta

<210> 125

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 125
tgaccgcttc taccccaatg

<210> 126

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 126
ccggagtgac tctatcacca

<210> 127

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 127
tccttatagg tactttcagc catttg

<210> 128

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 128
ccagctttgt gcctgtcact at

<210> 129

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 129
tgctcattct tgaggagcat

<210> 130
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 130
tggtgggtct aggtggtgta

<210> 131

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 131
aaatgtcctc ctcgactgct

<210> 132

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 132
ggtcaccgtt ggtgtcatca

<210> 133

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 133
atggagatgt ggtcattcct agtg

<210> 134

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 134
gccgccacaa gactaaggaa t

<210> 135

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 135
tccaattcca gcatcactgt

<210> 136
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 136
gattcagacg aggatgagcc

<210> 137

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 137
cacggaggta taaggcagga g

<210> 138

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 138
ctctgagaca gtgcttcgat gact

<210> 139

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 139
tggcactact gcatgattga ca

<210> 140

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 140
aaatcgctgg gaacaagtg

<210> 141

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 141
agacatcagc tcctggttca

<210> 142
<211> 18
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 142
tggtgacgat ggaggagc

<210> 143

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 143
actccctcta cccttgagca

<210> 144

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 144
ctgctggatg accttcctc

<210> 145

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 145
tgccacctgg acatcatttg

<210> 146

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 146
cgacaaggag tgcgtctact tct

<210> 147

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 147
tttcctcaaa tttgcctcaa g

<210> 148
<211>19
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 148
actgtgaact gcctggtgce

<210> 149

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 149
cgagtggaga ctggtgttct ¢

<210> 150

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 150
atggactcca cagagccg

<210> 151

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 151
ttgaacagag cctgaccaag

<210> 152

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 152
gtccecgctg cagatctct

<210> 153

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 153
ccatgtggat gaatgaggtg

<210> 154
<211>19
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 154
ggcggtgaag agtcacagt

<210> 155

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 155
tcgagggcaa gaagagcaa

<210> 156

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 156
gctagtactt tgatgctccc ttgat

<210> 157

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 157
caaggccgtg aacgagaagt

<210> 158

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 158
agccccagca actacagtct

<210> 159

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 159
gggccctcca gaacaatgat

<210> 160
<211>21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 160
cgcctgttca ccaagattga ¢

<210> 161

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 161
caaccaggca gctccatc

<210> 162

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 162
tgaacggggt atcctcctta

<210> 163

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 163
tggtccatcg ccagttatca

<210> 164

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 164
tggctcttaa tcagtttcgt tacct

<210> 165

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 165
gtccaggtgg atgtgaaaga

<210> 166
<211> 18
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 166
ccaacactag gctcccca

<210> 167

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 167
ggcattgagc ctctctacat ca

<210> 168

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 168
gtcactccgce caccgtag

<210> 169

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 169
acccccagac cggatcag

<210> 170

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 170
ccagcaccat tgttgaagat

<210> 171

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 171
cgtggtgccec ctctatgac

<210> 172
<211>19
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 172
accatgtatc gagaggggc

<210> 173

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 173
tggaaacagc gaaggataca

<210> 174

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 174
gtgaaggatg tgaagcagac gta

<210> 175

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 175
ctgaccagaa ccacggct

<210> 176

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 176
gcctcttect gttcgacg

<210> 177

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 177
gagggactgt tggcatgca

<210> 178
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 178
ctggcttaag gatggacagg

<210> 179

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 179
ccagtggagc gcttccat

<210> 180

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 180
gacatctgcg ctccatcc

<210> 181

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 181
ggaagtgaca gacgtgaagg t

<210> 182

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 182
cgagcccttt gatgacttcc t

<210> 183

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 183
gagaacaagc agggctgg

<210> 184
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 184
tgaagtccag gacgatgatg

<210> 185

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 185
cgacagagct tgtgcacct

<210> 186

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 186
ctgtttgctg tccggagg

<210> 187

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 187
ccagctgcta ctttgacatc ga

<210> 188

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 188
ggataattca gacaacaaca ccatct

<210> 189

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 189
gaagcgcaga tcatgaagaa

<210> 190
<211>19
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 190
tcagcagcaa gggcatcat

<210> 191

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 191
tgtttggagg gaagggct

<210> 192

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 192
gtgctggtga cgaatcca

<210> 193

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 193
accctcgaca agaccacact

<210> 194

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 194
attccaccca tggcaaattc

<210> 195

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 195
caaaggagct cactgtggtg tct

<210> 196
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 196
ttgggaaata tttgggcatt

<210> 197

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 197
gcatgggaac catcaacca

<210> 198

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 198
tgtagaatca aactcttcat catcaactag

<210> 199

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 199
cgctccagac ctatgatgac t

<210> 200

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 200
gatcccaagg cccaactc

<210> 201

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 201
gttcactggg ggtgtatgg

<210> 202
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 202
tgtcatgtac gacggcttct

<210> 203

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 203
gttcgctacg aggattgagc

<210> 204

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 204
ttctggacct gggaccttag

<210> 205

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 205
cgtgcctcta caccatcttc

<210> 206

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 206
agtacaagca ggctgccaag

<210> 207

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 207
gcttatgacc gaccccaa

<210> 208
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 208
cacacagatc tcctactcca tcca

<210> 209

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 209
ctgagtgtgg tttgcggat

<210> 210

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 210
ccatctgcat ccatcttgtt

<210> 211

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 211
cagatgacaa tggccacaat

<210> 212

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 212
tgcttaggtg cggtaaaacc a

<210> 213

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 213
ccccaggcac cagcttta

<210> 214
<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 214
tgcccccaag acactgtgt

<210> 215

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 215
aagctatgag gaaaagaagt acacgat

<210> 216

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 216
ctgggctgtg aggctgaga

<210> 217

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 217
ctgcaggcac tccctgaaat

<210> 218

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 218
caatgccatc ttgcgctaca t

<210> 219

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 219
caccatcccc accctgtct

<210> 220
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 220
cccactcagt agccaagtca

<210> 221

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 221
ccaaacgtgt aacaattatg cc

<210> 222

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 222
caagtaccac agcgatgact acattaa

<210> 223

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 223
tcctgtgcte tggaagcec

<210> 224

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 224
cggtgtgaga agtgcagcaa

<210> 225

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 225
gaaagatagc tcgcggca

<210> 226
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 226
caggacacaa gtgccagatt

<210> 227

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 227
tccatgatgg ttctgcaggt t

<210> 228

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 228
tggcctgtce attggtgat

<210> 229

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 229
tccaggatgt taggaactgt gaag

<210> 230

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 230
agcaggagcg accaactga

<210> 231

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 231
gcagcagtcg gcttctct

<210> 232
<211> 23
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 232
agtgacagat ggacaatgca aga

<210> 233

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 233
tcecttgtgt tecttetgtg aa

<210> 234

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 234
cgtgccttat ggttactttg g

<210> 235

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 235
cagcctcaag ttcggttttc

<210> 236

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 236
ctggaccgca cggacatc

<210> 237

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 237
gctttccaag tggggaatta

<210> 238
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 238
cagtctcgcec atgttgaagt

<210> 239

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 239
ctgctgcgac agtccacta

<210> 240

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 240
ggtccgctte gtctttcga

<210> 241

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 241
ttcagtgtgt ccagtgcatc

<210> 242

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 242
ggctagtaga actggatccc aaca

<210> 243

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 243
cctcectetg gtggtgcett

<210> 244
<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 244
ccgactggag gagcataaa

<210> 245

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 245

gaataccaca ctttctgcta caacact

<210> 246

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 246
gcagacagtg accatctaca gctt

<210> 247

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 247
agaaccgcaa ggtgagcaa

<210> 248

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 248
tggcctggct cttaatttg

<210> 249

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 249
ggtggagagt ggagccatga

<210> 250
<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 250
gcatggtagc cgaagatttc a

<210> 251

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 251
ccgtgcttcc ggacaactt

<210> 252

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 252
tgaaccgcag agaccaacag

<210> 253

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 253
gggtcactat ggagttcaaa gga

<210> 254

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 254
gcctcccata gcetecttace

<210> 255

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 255
aaggaaccat ctcactgtgt gtaaac

<210> 256
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3

21

19

20

23

20

26

119



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 256
ggcgctgtca tcgatttctt

<210> 257

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 257
tggaaggttc cacaagtcac

<210> 258

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 258
accctctggt ggtaaatgga

<210> 259

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 259
ggcctaatgt tccagatcct

<210> 260

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 260
actttcctge gaggtcagtc

<210> 261

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 261
gtgcccgagce catatagca

<210> 262
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 262
agtccagccg agatgctaag

<210> 263

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 263
ccacagctca ccttctgtca

<210> 264

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 264
ccatgatcct cactctgctg

<210> 265

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 265
caacgcttca gtgatcaatc c

<210> 266

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 266
aggccagccc tacattatca

<210> 267

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 267
cagtgacaaa cagcccttcc

<210> 268
<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 268
actcggactg cacaagctat t

<210> 269

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 269
tcagaattgg atttggctca

<210> 270

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 270
accggggagc cctacatga

<210> 271

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 271
caaggtgccc tcagtgga

<210> 272

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 272
tcgtgaaaga tgaccaggag

<210> 273

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 273
tggcttacac tggcaatgg

<210> 274
<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 274
ctgtcagctg ctgcttgg

<210> 275

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 275
cggactttgg gtgcgactt

<210> 276

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 276
aagcccgagg cactcatt

<210> 277

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 277
gctgggaggc aggacttc

<210> 278

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 278
gagctccatg gctcatce

<210> 279

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 279
tctcttgcag gaagccaga

<210> 280
<211> 25
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 280
aattcctgct ccaaaagaaa gtctt

<210> 281

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 281
caccccggct tcaacaac

<210> 282

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 282
gacgtgaggg tcctgattct

<210> 283

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 283
catcctcatg gattggtgtg

<210> 284

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 284
ccacctcgcc atgatttttc

<210> 285

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 285
atgtgccagt gagcttgagt

<210> 286
<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 286
tgatggtcca aatgaacgaa

<210> 287

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 287
cttgctggcec aatgccta

<210> 288

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 288
cagatgaggc acatggagac

<210> 289

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 289
ctcctggceca acagcact

<210> 290

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 290
caaggagact gggaggtgtc

<210> 291

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 291
actgaccaag cctgagacct

<210> 292
<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 292
actcaagcgg aaattgaagc a

<210> 293

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 293
agcgatgaag atggtcgc

<210> 294

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 294
agcggaaaat ggcagacaat

<210> 295

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 295
gcttcaggtg ttgtgactge

<210> 296

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 296
tgaacagtaa tggggagctg

<210> 297

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 297
tgcaaacgct ggtgtcaca

<210> 298
<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 298
ccaatgggag aacaacgg

<210> 299

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 299
ctgcaacacc gaagtggac

<210> 300

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 300
agaccaagct ggaagcagag

<210> 301

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 301
acatccaggg ctctgtgg

<210> 302

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 302
gacctggcct tgctgaag

<210> 303

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 303
agaagctgtc cctgcaagag

<210> 304
<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 304
gacttttgcc cgctaccttt ¢

<210> 305

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 305
aggatcgcct gtcagaagag

<210> 306

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 306
gtgaaatgaa acgcaccaca

<210> 307

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 307
acggatctac cacaccattg c

<210> 308

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 308
gggagatcat cgggacaact ¢

<210> 309

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 309
ccaacgcttg ccaaatcct

<210> 310
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 310
ccatgatgga gaggcagaca

<210> 311

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 311
ggatggtagc agtctaggga ttaact

<210> 312

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 312
tcacctctca tcttcaccag gat

<210> 313

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 313
ccatacgtgc tgctacctgt

<210> 314

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 314
cgagagtctg taggagggaa acc

<210> 315

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 315
tcatggtgcc cgtcaatg

<210> 316
<211> 22
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 316
tcatcctggce gatctacttc ct

<210> 317

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 317
tgagaaacaa actgcaccca

<210> 318

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 318
gatgcagaat tgaggcagac

<210> 319

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 319
gctcgtggtt ctgtagtcca

<210> 320

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 320
gaaggaatgg gaatcagtca tga

<210> 321

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 321
gccgagatcg ccaagatg

<210> 322
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 322
tggttttgag accacgatgt

<210> 323

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 323
taactgacat tcttgagcac cagat

<210> 324

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 324
cgagactctc ctcatagtga aaggtat

<210> 325

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 325
caaccgaagt tttcactcca gtt

<210> 326

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 326
gcggaaggtc cctcagaca

<210> 327

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 327
ccgcaacgtg gttttctca

<210> 328
<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 328
gtggttttcc ctcggagce

<210> 329

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 329
gcatcaggct gtcattatgg

<210> 330

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 330
aggactggga cccatgaac

<210> 331

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 331

tggctaagtg aagatgacaa tcatg

<210> 332

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 332
aatatttgtg cggggtatgg

<210> 333

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 333
aagcatgaac aggacttgac c

<210> 334
<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 334
gcaaggaaag ggtcttagtc ac

<210> 335

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 335
gaaacctctg cgccatga

<210> 336

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 336
ccattctatc atcaacgggt acaa

<210> 337

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 337
gttctggttg ctggatttgg

<210> 338

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 338
tcaccacggt ctttagcca

<210> 339

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 339
gggctactgg cagctacatt

<210> 340
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3

22

18

24

20

19

20

133



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 340
cagcgggatt aaacagtcct

<210> 341

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 341
aacagagaca ttgccaacca

<210> 342

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 342
acaccaaaat gccatctcaa

<210> 343

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 343
tggctgtgct ggtcactacc t

<210> 344

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 344
gactgctgtc atggegtg

<210> 345

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 345
cctgctgacg atgatgaagg a

<210> 346
<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 346
actccctgat aaaggggaat tt

<210> 347

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 347
caccctgcct ctacccaac

<210> 348

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 348
catggccgtg tagaccctaa

<210> 349

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 349
accctgagca ctggaggaa

<210> 350

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 350
agacaaggat gccgtggata a

<210> 351

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 351
gcagaactga agatgggaag at

<210> 352
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 352
cgcgagcccc tcattataca

<210> 353

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 353
caagctgaac ggtgtgtcc

<210> 354

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 354
agctggggtg tctgtttcat

<210> 355

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 355
agaggctgaa tatgcaggac a

<210> 356

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 356
agttgcagaa tctaagcctg gaa

<210> 357

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 357
atggccaatg tttgatgct

<210> 358
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 358
cccaatcgga agcctaacta

<210> 359

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 359
catcttccag gaggaccact

<210> 360

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 360
aatacccaac gcacaaatga

<210> 361

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 361
cctggaggct gcaacatacc

<210> 362

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 362
tgttttgatt cccgggctta

<210> 363

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 363
tctccagcaa aagcgatgtc t

<210> 364
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 364
gatggagcag gtggctcagt

<210> 365

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 365
cagccctgag gcaagaga

<210> 366

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 366
gccaactgct ttcatttgtg

<210> 367

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 367
accagtcccc cagaagacta

<210> 368

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 368
ggatcgagct cttccagatc ct

<210> 369

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 369
aacaccaatg ggttccatct

<210> 370
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 370
ctacctgcct tgctttgtga

<210> 371

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 371
ccagcccaca gaccagtta

<210> 372

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 372
tggcgaccaa gacacctt

<210> 373

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 373
catatcgttg gatcacagca c

<210> 374

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 374
gcgctgegga agatcatc

<210> 375

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 375
gagtcgaccc tgcacctg

<210> 376
<211> 21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 376
tggcttcagg agctgaatac c

<210> 377

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 377
tgcccttaaa ggaaccaatg a

<210> 378

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 378
agtcaatctt cgcacacgg

<210> 379

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 379
ctctccagtg tgggcacc

<210> 380

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 380
agaggcatcc atgaacttca ca

<210> 381

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 381
gtatcaggac cacatgcagt acatc

<210> 382
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 382
tgtcttcagg gtcttgtcca

<210> 383

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 383
atcgcagctg gtgggtgtac

<210> 384

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador sintético

<400> 384
gtggacatcg gatacccaag

<210> 385

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 385
aggtccctgt tggcecttata gg

<210> 386

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 386
ctccatccac tccaggtcte

<210> 387

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 387
caagcctgga acctatagcc

<210> 388
<211> 18
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 388
atagcgctga ccactgcc

<210> 389

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 389
ggccagcacc ataatcctat

<210> 390

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 390
actagggtgc tccgagtgac

<210> 391

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 391
atccgctaga actgcaccac

<210> 392

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 392
tgggcttaga tgcttgactc

<210> 393

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 393
tgcaaatgct ttgatggaat

<210> 394

<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 394
ctggtcacgg tctccatgt

<210> 395

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 395
cgggcactca ctgctattac c

<210> 396

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 396
acccagaatc caacagtgca a

<210> 397

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 397
cacagatggc cagtgtttct

<210> 398

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 398
tgggcgccta aatcctaa

<210> 399

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 399
gggcacaaat cccgttcag

<210> 400

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 400
tctgatctcc atctgcctca

<210> 401

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 401
tgtggacctg atccctgtac ac

<210> 402

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 402
ccagagggtt gaaggcatag

<210> 403

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 403
ccagcattag attctccaac ttga

<210> 404

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 404
gtggcggaga tcaagagg

<210> 405

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 405
aaccggaaga agtcgatgag

<210> 406

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 406
ttgcagtggg aagaacagtc

<210> 407

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 407
cgtgtcgggc ttcagtcat

<210> 408

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 408
tagccataag gtccgctctc

<210> 409

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 409
aggtctccac acagcacaag

<210> 410

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 410
ggaatacacg agggcatagt tc

<210> 411

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 411
acaagcacat ggctatggaa

<210> 412

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 412
acttgtgcag cagcgtactt

<210> 413

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 413
ggagtgacgc atggacaga

<210> 414

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 414
tggtgccatt ttcctatgag

<210> 415

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 415
gcatctgcca actcctccat

<210> 416

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 416
gcatttgcgg tggacgat

<210> 417

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 417
tcagatgacg aagagcacag atg

<210> 418

<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 418
ctgctcactc ggctcaaact ¢

<210> 419

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 419
gttcaacctc ttcctgtgga ctgt

<210> 420

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 420
gggcgaagag gatataaggg

<210> 421

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 421
cgaaggcact actcaatggt ttc

<210> 422

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 422
ttgccgtcag aaaacatgtc a

<210> 423

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 423
ctaattgggc tccatctcg

<210> 424

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 424
tcctgggagg tgaacttagg

<210> 425

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 425
tgagcgaggt tcttccactg a

<210> 426

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 426
ctcgggtttg gcectctttc

<210> 427

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 427
cctatgattt aagggcattt ttcc

<210> 428

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 428
ctcagctgac gggaaagg

<210> 429

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 429
cttgttgttc accaggacga

<210> 430

<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 430
ggcaggagtg aatggctctt ¢

<210> 431

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 431
ggtatcttgt ggtgtctgcg

<210> 432

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 432
gtggccaaga ggtcagagtc

<210> 433

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 433
tgaagcagtc agttgtgctg

<210> 434

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 434
aagacatggc gctctcagtt ¢

<210> 435

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 435
caacagagtt tgccgagaca ct

<210> 436

<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 436
gctgattccc aagagtctaa cc

<210> 437

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 437
ggcactcggc ttgagcat

<210> 438

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 438
tgagaccgtt ggattggatt

<210> 439

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 439
aggaccaaag ggagaccaa

<210> 440

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 440
acggtcctag gtttgaggtt aaga

<210> 441

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 441
gcgacagagg gcttcatctt

<210> 442

<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 442
tgcccacggc tttcttac

<210> 443

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 443
cacgatgtct tcctecttga

<210> 444

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 444
tccggtttaa gaccagttta cca

<210> 445

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 445
caatggcctc cattttacag

<210> 446

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 446
aaaggggtgg gtagaaagga

<210> 447

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 447
cctctgcacg gtcataggtt

<210> 448

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 448
ctgcatgatt ctgagcaggt

<210> 449

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 449
atgctgactt ccttcctggt

<210> 450

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 450
catcttcttg ggcacacaat

<210> 451

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 451
cactgcagcc ccaatgct

<210> 452

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 452
ttcaatgata atgcaaggac tgatc

<210> 453

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 453
ctggtttgtc tggagaaggc
<210> 454

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 454
cctgacattt cccttgtcct

<210> 455

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 455
tcatgggcgt atctacgaat

<210> 456

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 456
gagagagtga gaccacgaag agact

<210> 457

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 457
tccetgceatt caagaggce

<210> 458

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 458
acctgtgttt ggatttgcag

<210> 459

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 459
actggggtgg aatgtgtctt

<210> 460

<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 460
ttgggttgaa gaaatcagtc c

<210> 461

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 461
ctcctecacce ctgggttgt

<210> 462

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 462
gacctcaggg cgattcatga

<210> 463

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 463
gcttgcactc cacaggtaca ca

<210> 464

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 464
ctgcattgtg gcacagttct g

<210> 465

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 465
cttcagtctt ggcctgttca

<210> 466

<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 466
ggatcccaca cctttaccat aa

<210> 467

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 467
gccgctcatt gatctcca

<210> 468

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 468
ccgtcattgg ccttcttc

<210> 469

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 469
ctactcatgg gcgggatg

<210> 470

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 470
ccgccttcag gttctcaat

<210> 471

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 471
ttgggatgct caaaagcc

<210> 472

<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 472
ctgtggcatt gagtttggg

<210> 473

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 473
atgtcaggag tccctccatc

<210> 474

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 474
tggcaaatcc gaattagagt ga

<210> 475

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 475
gtctcagacc cttcecece

<210> 476

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 476
tgtgactaca gccgtgatcc tta

<210> 477

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 477
gcctcttgta gggccaatag

<210> 478

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 478
caaaaccgct gtgtttcttc

<210> 479

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 479
gcccatgcac tgaagtattg g

<210> 480

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 480
agtcgtcgag tgctagggac

<210> 481

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 481
tccgaggceca cagcaaac

<210> 482

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 482
gacgcagtct ttctgtctgg

<210> 483

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 483
tgcagagcag cactggag

<210> 484

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 484
cgctgcagaa aatgaaacga

<210> 485

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 485
cagagcgggc agcagaata

<210> 486

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 486
tcgatctcct catcatctgg

<210> 487

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 487
tgcgggactt gggaaaga

<210> 488

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 488
tgttggtacc cctgttgttg

<210> 489

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 489
cagtggtagg tgatgttctg gga
<210> 490

<211>19
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 490
aaactggctg ccagcattg

<210> 491

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 491
ctccttggtg tcacccatga g

<210> 492

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 492
ggctgctaga gaccatggac at

<210> 493

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 493
ctccecatta caagtgctga

<210> 494

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 494
gaactccctg gagatgaaac ¢

<210> 495

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 495
cacatgcatg gaccttgatt

<210> 496

<211> 18
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 496
atccctcgga ctgcectct

<210> 497

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 497
caactgttcc tggtctacaa actca

<210> 498

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 498
cctgcagaga tgggtatgaa

<210> 499

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 499
ctagaggctg gtgccactgt

<210> 500

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 500
catcacgtct ccgaactcc

<210> 501

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 501
agttgtaatg gcaggcacag

<210> 502

<211>21
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 502
tcagctccat tgaatgtgaa a

<210> 503

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 503
gggacagcitt gtagcctttg c

<210> 504

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 504
accattgcag ccctgattg

<210> 505

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 505
ctgttctcca agccaagaca

<210> 506

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 506
tagggaagtg atgggagagg

<210> 507

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 507
tttgagatgc ttgacgttgg

<210> 508

<211>19
<212> ADN

161
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 508
caatgcggca tatactggg

<210> 509

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 509
aggataaggc caaccatgat gt

<210> 510

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 510
gccagcattg ccattatct

<210> 511

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 511
caccatggcg atgtactttc ¢

<210> 512

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 512
gggaatgtgg tagcccaaga

<210> 513

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 513
gtggctgcat tagtgtccat

<210> 514

<211> 20
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 514
accaaagatg ctgtgttcca

<210> 515

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 515
tgaatgccat ctttcttcca

<210> 516

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 516
gagcgtcggg tgcaaatc

<210> 517

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 517
caccacccca agtatccgta ag

<210> 518

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 518
cgatgttccce ttcgatggag

<210> 519

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 519
ggcagtgaag gcgataaagt
<210> 520

<211> 20
<212> ADN

163
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 520
cacctcttgc tgtccctttg

<210> 521

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 521
agaaggaagg tccagccg

<210> 522

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 522
ccatgaggcc caacttcct

<210> 523

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 523
cctgecgcat tgttttcag

<210> 524

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 524
aatgcgtatc tgtccacgac

<210> 525

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 525
gacaaacacc cttcctccag

<210> 526

<211> 18
<212> ADN

164
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 526
ctcgtcccgg ttcatcag

<210> 527

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 527
caggcctcag ttccttcagt

<210> 528

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 528
ccaacagtac agccagttgc

<210> 529

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 529
tggacctagg gcttccaagt ¢

<210> 530

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 530
caggccgtaa ggagctgtct

<210> 531

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 531
ttacacatcc aaccagtgcc

<210> 532

<211>19
<212> ADN

165
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 532
accacagcat gggtgagag

<210> 533

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 533
ccgttgtaac gttgactgga

<210> 534

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 534
ggcgctgact tecttgac

<210> 535

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 535
tgttgagatt cctcgcagtt

<210> 536

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 536
ctccagctta gggtagttgt ccat

<210> 537

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 537
tgcctgagaa gaggtgaggt
<210> 538

<211> 20
<212> ADN

166
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 538
ttggtagtgc tccacacgat

<210> 539

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 539
gatgaggatg tcccggatga

<210> 540

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 540
gaacagctgg aggccaagtc

<210> 541

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 541
cggtcacgga gccaatct

<210> 542

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 542
tgttcaaagg ttgaccatgc

<210> 543

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 543
tgcactgctt ggccttaaag a

<210> 544

<211> 18
<212> ADN

167
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 544
gtggcgtgcc tcgaagte

<210> 545

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 545
gtaatgctgt ccacggtgc

<210> 546

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 546
aggtacctct cggtcagtgg

<210> 547

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 547
tgttctagcg atcttgcttc aca

<210> 548

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 548
caaggcatat cgatcctcat aaagt

<210> 549

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 549
cggccaggat acacatctta

<210> 550

<211>19
<212> ADN

168
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 550
cctcecgecag gtetttagt

<210> 551

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 551
tctccgagga accctttgg

<210> 552

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 552
ctgtccaatt gctgattgcet t

<210> 553

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 553
tgtagggcag acttcctcaa aca

<210> 554

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 554
agtctcttgg gcatcgagtt

<210> 555

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 555
ggctagtggg cgcatgtag
<210> 556

<211>19
<212> ADN

169
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 556
tgaccaggaa ctgccacag

<210> 557

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 557
caccgaacac tccctagtcc

<210> 558

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 558
aaccggtgct ctccacattc

<210> 559

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 559
ggaagtgggt catgtggg

<210> 560

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 560
gctttgceeg gtagctct

<210> 561

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 561
gagtgagaat tcgatccaag tcttc

<210> 562

<211> 20
<212> ADN

170
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 562
acgagactcc agtgctgatg

<210> 563

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 563
ctctctgggt cgtctgaaac aa

<210> 564

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 564
caaactggtc ccggtcct

<210> 565

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 565
acacggtagc cggtcact

<210> 566

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 566
ggagcgggct gtctcaga

<210> 567

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 567
cttgacgaag cactcgttga

<210> 568

<211> 20
<212> ADN

171
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 568
acggcttgct tactgaaggt

<210> 569

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 569
ggtcgtccat tggaatcct

<210> 570

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 570
gtggaggaac tctgggaatg

<210> 571

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 571
ggtcacaaac ttgccattgg a

<210> 572

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 572
tgaagtaatc agccacagac tcaat

<210> 573

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 573
ctcctcagac accactgcat

<210> 574

<211> 23
<212> ADN

172
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 574
ggtgagttttc ttgagegtgt act

<210> 575

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 575
gaagatagct gagggctgtg ac

<210> 576

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 576
cccggcaaaa acaaataagt

<210> 577

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 577
tgggagttca tgggtacaga

<210> 578

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 578
gatgggattt ccattgatga ca

<210> 579

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 579
gagtcagaat ggcttattca cagatg

<210> 580

<211> 20
<212> ADN

173
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 580
agaagctagg gtggttgtcc

<210> 581

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 581
tgaggagttt gccttgattc g

<210> 582

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 582
cacagaatcc agctgtgcaa ct

<210> 583

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 583
acagtggaag gaccaggact

<210> 584

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 584
agccattgca gctaggtgag

<210> 585

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 585
aaataccaac atgcacctct ctt

<210> 586

<211> 20
<212> ADN

174
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 586
agtccacagt gttgggacaa

<210> 587

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 587
tgcgtaccca cttectge

<210> 588

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 588
aaagagctgt gagtggctgg

<210> 589

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 589
atgttcacca ccaggatcag

<210> 590

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 590
gcagctcagg gaagtcaca

<210> 591

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 591
aaagttccag gcaacatcgt

<210> 592

<211>21
<212> ADN

175
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 592
ggtccagcag tgtctcctga a

<210> 593

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 593
tactccctgg ctectgctt

<210> 594

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 594
ggccaccagg gtattatctg

<210> 595

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 595
gaagcctttc tttccacage

<210> 596

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 596
caagagcctg aatgcgtcag t

<210> 597

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 597
acttcggctg tgtgttatat gca

<210> 598

<211>21
<212> ADN

176
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 598
gaggtccgtg gtagcegttct ¢

<210> 599

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 599
ggcccagctt gaatttttca

<210> 600

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 600
gcgaatctgc tecttttctg a

<210> 601

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 601
ccaagaaacc atggctgctt

<210> 602

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 602
gtccactcga atcttttctt cttca

<210> 603

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 603
ggcctcagtg tgcatcattc t

<210> 604

<211> 20
<212> ADN

177

21

20

21

20

25

21



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 604
cacgcaggtg gtatcagtct

<210> 605

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 605
tcttaagcac gttctccacg

<210> 606

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 606
gcttgctgta ctccgacatg tt

<210> 607

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 607
ctccacggtc tcagttgatc t

<210> 608

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 608
cctctcgcaa gtgctecat

<210> 609

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 609
ggaggtgctt cactgtcatt t

<210> 610

<211> 18
<212> ADN

178
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 610
gcagggagct ggagtagc

<210> 611

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 611
tgagcagcac catcagtaac g

<210> 612

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 612
gcttgtcatc tgcagcagtg tt

<210> 613

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 613
gcgtgtctge gtagtagcetg tt

<210> 614

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 614
gtttgccaag ttaaatttgg tacataat

<210> 615

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 615
gggagggaga agagattcga t
<210> 616

<211> 20
<212> ADN

179
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 616
ccgagtcgcc actgctaagt

<210> 617

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 617
ggcaataaac aggctcatga ttaa

<210> 618

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 618
cacagggttt cagcgagc

<210> 619

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 619
gttggaagca aacgcaca

<210> 620

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 620
cgcctcgega aagacttg

<210> 621

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 621
tgcctgcgat atttgttagg

<210> 622

<211> 24
<212> ADN

180

20

24

18

18

18

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 622
ataaacgctt caaatttctc tctg

<210> 623

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 623
caggttcgct ctgggaag

<210> 624

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 624
gcacaggttc gctctggaa

<210> 625

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 625
atctgtttcc attggctect

<210> 626

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 626
ggtctgccca aatgcttttc

<210> 627

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 627
gctacatcta cacttggttg gcttaa

<210> 628

<211>19
<212> ADN

181

24

18

19

20

20

26
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 628
atgctggctg actetgctc

<210> 629

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 629
ggattgcagc taaccctgta tacc

<210> 630

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 630
cttctgagac ctctggcttc gt

<210> 631

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 631
tccaactgaa ggtccctgat g

<210> 632

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 632
tgcaatcatg caagaccac

<210> 633

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 633
gctcgttcag cttcacattg ¢

<210> 634

<211> 30
<212> ADN

182

19

24

22

21

19

21
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 634
tttccggtaa tagtctgtct catagatatc

<210> 635

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 635
tggactgctt ccaggtgtca

<210> 636

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 636
gtcttggaca cccgcagaat

<210> 637

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 637
gggtctgaat ggccaggtt

<210> 638

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 638
cagagctctt gcatgtggag

<210> 639

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 639
atcaggaagg ctgccaagag

<210> 640

<211> 25
<212> ADN

183

30

20

20

19

20

20



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 640
tggagcttat taaaggcatt cttca

<210> 641

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 641
tcttgacctt gcagctttgt

<210> 642

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 642
ggccccaatg aaatagactg

<210> 643

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 643
aaaattgtgc cttggaggag

<210> 644

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 644
aactccgagt ggtgatcca

<210> 645

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 645
cggtagtggt tgatgactgt tga
<210> 646

<211> 20
<212> ADN

184

25

20

20

20

19

23
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 646
agaaggtatc agggctggaa

<210> 647

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 647
cctcagtgec agtctcttcc

<210> 648

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 648
gaagctttgt agccggtgat

<210> 649

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 649
gtctggcegg gattcttt

<210> 650

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 650
gtcttctcca cagtccagca

<210> 651

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 651
gtttagcctc atgggcegtc

<210> 652

<211> 20
<212> ADN

185

20

20

20

18

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 652
tgccatcacc attgaaatct

<210> 653

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 653
cctgagctta getggtgttg

<210> 654

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 654
ccttaagctc tttcactgac tcaatct

<210> 655

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 655
gcgcacacct tcatctcat

<210> 656

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 656
ggtgaacatc atgacgcagt

<210> 657

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 657
gcatagctgt gagatgcgg
<210> 658

<211> 18
<212> ADN

186

20

20

27

19

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 658
agggggtgtc cgtaaagg

<210> 659

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 659
ttacaactct tccactggga cgat

<210> 660

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 660
tgtctgtgag cttggtcctg

<210> 661

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 661
gaagcaggtc agagtgagcc

<210> 662

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 662
tcacacccac tgaatcctac tg

<210> 663

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 663
ccgtagggcc aattcagac

<210> 664

<211> 20
<212> ADN

187

18

24

20

20

22

19
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 664
cgtgatgcga agctctgaga

<210> 665

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 665
catcttcacc agcatgatgt ca

<210> 666

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 666
tcctcactca tcacgtectc

<210> 667

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 667
gccaaaccat tcattgtcac

<210> 668

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 668
gcaatctctt caaacacttc atcct

<210> 669

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 669
tgagcccctg gttaacagta

<210> 670

<211>19
<212> ADN

188

20

22

20

20

25

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 670
aagcttcaca agttggggc

<210> 671

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 671
tgattgtccg cagtcagg

<210> 672

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 672
ttgaaatggc agaacggtag

<210> 673

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 673
acacaaggcc cagcctct

<210> 674

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 674
cggcagaact gacagtgttc

<210> 675

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 675
gtcacacttg cagcatttca

<210> 676

<211>21
<212> ADN

189

19

18

20

18
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 676
actccctgaa gccgagacac t

<210> 677

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 677
gacatggcag cacaagca

<210> 678

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 678
cttgagggtt tgggtttcca

<210> 679

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 679
aagagctgcc catccttctc

<210> 680

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 680
ttctgggaac tgctggaag

<210> 681

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 681
ccccacgagt tetggttett ¢

<210> 682

<211>19
<212> ADN

190

21
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20

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 682
cgctgaggct ggtactgtg

<210> 683

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 683
gtctctggac acaggctgg

<210> 684

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 684
gaggaatgga aagacctcgg

<210> 685

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 685
gcagacacaa tggaaagaac c

<210> 686

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 686
cggacagttt cttccggtt

<210> 687

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 687
agccgtacca gctcagactt

<210> 688

<211> 26
<212> ADN

191

19

19

20

21

19

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 688
gccactaact gcttcagtat gaagag

<210> 689

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 689
tgcacataag caacagcaga

<210> 690

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 690
gaccctgctc acaaccagac

<210> 691

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 691
tccatatcca acaaaaaaac tcaaag

<210> 692

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 692
gggcctggtt gaaaagcat

<210> 693

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 693
acggtagtga cagcatcaaa actc

<210> 694

<211>21
<212> ADN

192

26

20

20

26

19

24
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 694
ggagtccgtc cttaccgtca a

<210> 695

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 695
ggaatgtccc atacccaaag aa

<210> 696

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 696
tgtcaccgtg atctctttgg taa

<210> 697

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 697
cctaaaggtt tgaatggcag a

<210> 698

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 698
ggttccgata tttggtggtc ttac

<210> 699

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 699
cgattgtctt tgctcttcat gtg

<210> 700

<211> 20
<212> ADN

193

21

22

23

21

24
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 700
ccgttgagtg gaatcagcaa

<210> 701

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 701
caaggcctca aatctcaagg

<210> 702

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 702
tcttggcaag tcggttaaga

<210> 703

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 703
acaaagggag agcgtgaagt

<210> 704

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 704
gtctattaga gtcagatccg ggacat

<210> 705

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 705
cttttgatgg tagagttcca gtgattc

<210> 706

<211> 20
<212> ADN

194

20

20

20

20

26

27
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 706
tgaatcatgc cagtgctgta

<210> 707

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 707
atggcttgcc cacaatgc

<210> 708

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 708
cttggcgtgt ggaaatctac ag

<210> 709

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 709
cctcagtcca taaaccacac tatca

<210>710

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 710
tgatgatcta agtttcccga ggtt

<210> 711

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 711
tgctggattt ctectectgt t

<210> 712

<211>19
<212> ADN

195

20
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 712
agcaagggaa cagcctcat

<210> 713

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 713
agtagttgtg ctgcccttcc

<210> 714

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 714
cccataatcc tgagcaatgg

<210> 715

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 715
tgcacatatc attacaccag ttcgt

<210>716

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 716
aacgagatcc ctgtgcttgt

<210> 717

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 717
cctcececaag tcagttge

<210> 718

<211>19
<212> ADN

196
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 718
acacctgcac aattctccg

<210> 719

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 719
ttettttgcg cttcagec

<210>720

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 720
tcagcaagtg ggaaggtgta ate

<210> 721

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 721
ccttaaagcg gactccagg

<210> 722

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 722
tcctectgta ggctggea

<210>723

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 723
ctctcagcat cggtacaagg

<210> 724

<211> 20
<212> ADN

197
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 724
atctgcgttg aagcagtgag

<210> 725

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 725
gtgatttgcc caggaaagtt t

<210> 726

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 726
tttatcccca gcgaatttgt

<210> 727

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 727
tcceccttac tcagcettgaa ct

<210>728

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 728
cgagtacttg tggaaggtgg ac

<210> 729

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 729
gcgaggtaat ttgtgccctt t

<210> 730

<211>21
<212> ADN

198

20

21

20
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22
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 730
tgaggacact cggtctctag c

<210> 731

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 731
ctagccccac agccaaga

<210> 732

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 732
agttttaagg gtgccceg

<210> 733

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 733
gagactttgg gggattcca

<210> 734

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 734
gaagtccacc tgggcatctc

<210> 735

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 735
ccctttccaa acttgagge

<210> 736

<211>19
<212> ADN

199

21

18

18
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 736
cactcgccgt tgacatcct

<210> 737

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 737
tgcaagctgt ctttgagcc

<210> 738

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 738
acagcaaggc gagcataaat

<210> 739

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 739
ctatcggcct cagcatgg

<210> 740

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 740
tgagtttttt gcgagagtat tgaca

<210> 741

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 741
acacttcaag tcacgcttgc

<210> 742

<211> 20
<212> ADN

200
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 742
gtagggctgc tggaaggtaa

<210> 743

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 743
tccgaccttc aatcatttca

<210> 744

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 744
ggagacaatg caaaccacac

<210> 745

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 745
tacaatggct ttggaggata gca

<210> 746

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 746
caaagctgtc agctctagca aaag

<210> 747

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 747
ttcatccctc gatatggctt ct

<210> 748

<211> 25
<212> ADN

201
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 748
agtctggaac atgtcagtct tgatg

<210> 749

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 749
cgagcatttg tctcatcctt t

<210> 750

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 750
actcaggccc atttccttta

<210> 751

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 751
cctggtgctg ttgtagatgg

<210> 752

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 752
gccaccgata tagcgctgtt

<210> 753

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 753
cctcttcatc aggccaaact

<210> 754

<211> 20
<212> ADN

202

25
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20
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ES 2735993 T3

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 754
accgaaattg gagagcatgt

<210> 755

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 755
ttcagagaaa ggaggtgtgg a

<210> 756

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 756
gggaaagtgg tacgtctttg ag

<210> 757

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 757
ttggccagat ctaaccatga

<210> 758

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 758
gcttgagggt ctgaatcttg ct

<210> 759

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 759
gcgaatgcca tgactgaa

<210> 760

<211> 24
<212> ADN

203

20

21
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 760
tgctgtcgtg atgagaaaat agtg

<210> 761

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 761
gcttcaacgg caaagttctc tt

<210> 762

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 762
gtactgagcg atggagcgt

<210> 763

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 763
gcggtgtagce tcccagagt

<210> 764

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 764
caaactccac agtacttggg ttga

<210> 765

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Cebador inverso sintético

<400> 765
tgtcggaatt gatactggca tt

<210> 766

<211> 20
<212> ADN

204
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<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 766
gtgcacgtgg atgaaagagt

<210> 767

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 767
agctccctgt tgcatggact t

<210> 768

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Cebador inverso sintético

<400> 768
gcagacaaaa gttggaaggc

<210> 769

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 769
atgcctacag caccctgatg tcgca

<210> 770

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 770
cgcttcaaag gaccagacct cctc

<210> 771

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 771
ctcgccaatg atgctgctca agtt

<210> 772
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 772
ccatgagctg tagccgaatg tcca

<210> 773

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 773
ctgcacacgg ttctaggctc eg

<210> 774

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 774
tctgctctac aagcccattg accg

<210> 775

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 775
cccgcagaaa gcacatggta ttcc

<210> 776

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 776
ctctgtcacc aatgtggacc tgee

<210> 777

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 777
tgtaggtatc tcttagtccc geccatctga

<210> 778
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 778
ctgacactca tctgagccct ccca

<210> 779

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 779
tgctacttgc aaaggcgtgt cctactge

<210> 780

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 780
ctgcgcetgga tggacaccge

<210> 781

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 781
cacacagggt gccatcaatc acct

<210> 782

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 782
cgagtggaag tgctccccac tttc

<210> 783

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 783
cgatctcagc ctgtttgtgc atctcgat

<210> 784
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3

24

28

20

24

24

28

207



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 784
caacacgtca ccaccctttg ctct

<210> 785

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 785
tgaccacacc aaagcctccc tgg

<210> 786

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 786
acctcagtcc aaagtgcctg aggc

<210> 787

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 787
tcacggtaca caatctttcc gga

<210> 788

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 788
ccagttcctg cegtetgctc ttct

<210> 789

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 789
ctgcagcgtc aatctcegct tg

<210> 790
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 790
aagctgacac agccctccca agtg

<210> 791

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 791
ccaccacaca ggtacagcag cgct

<210> 792

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 792
ctatgacgat gccctcaacg cctc

<210> 793

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 793
ctttcgggaa gccaggccct t

<210> 794

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 794
actggatcct ggccaccgac tatg

<210> 795

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 795
cttgtccttg ggtcaccctg ca

<210> 796
<211> 21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 796
acaccagcgg tgccgactac ¢

<210> 797

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 797
ctagagccat ccttggccat cctg

<210> 798

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 798
caagaatctt gcagcagcat ggct

<210> 799

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 799
tgacgagcag cgaacagcca eg

<210> 800

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 800
aggagtatga cgagtccggce ccc

<210> 801

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 801
aggctcagtg atgtcttccc tgtcaccag

<210> 802
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3

21

24

24

22

23

29

210



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 802
tgggcccaga gcatgttcca gate

<210> 803

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 803

cccaattaac atgacccggc aaccat

<210> 804

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 804
agatgtgccg gtacacccac etc

<210> 805

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 805
ccagcctgca gacaactggc etc

<210> 806

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 806

tgccactcgg aaaaagacct ctcgg

<210> 807

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 807
catcatggga ctcctgcecct tacc

<210> 808
<211>21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 808
agtcacgacc cctgccctca ¢

<210> 809

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 809
cagccctggg aactttgtcc tgacc

<210> 810

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 810
ctttccgttg gcatccgcaa cag

<210> 811

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 811
ttccacgccg aaggacagceg at

<210> 812

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 812
tccgggtagc tctcaaactc gagg

<210> 813

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 813
caagggtctc cagcacctct acgc

<210> 814
<211> 23
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 814
ccggttaact gtggcctgtg ccc

<210> 815

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 815
ctctcactgt gacagcccac ctcg

<210> 816

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 816
ctgtgttcga ctcagcctca ggga

<210> 817

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 817
cagtcggccc aggacggtct act

<210> 818

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 818
tgctgggagce ctacacttgg ccc

<210> 819

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 819
tacagtccca gcaccgacaa ttcc

<210> 820
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 820
cctegctttg tttaacagcc cagg

<210> 821

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 821
ttacagcgac agtcatggcc gcat

<210> 822

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 822
ccggagtcct agcctcccaa attc

<210> 823

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 823
cctgctetgt tctggggtce aaac

<210> 824

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 824
caggtcccat tgccgggceg

<210> 825

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 825
tgatttcceg ttccgetegg ttet

<210> 826
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 826
catggctacc acttcgacac agcc

<210> 827

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 827
aaagcacacc gctggcagga ¢

<210> 828

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 828
tggcctcaca aggactaccc tctcatcc

<210> 829

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 829
atttcagctg atcagtgggc ctcc

<210> 830

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 830
cataatacat tcacctccct gcctccte

<210> 831

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 831
cgcttcatct tggctgaggt cctc

<210> 832
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 832
ctctgctgac actcgagccc acat

<210> 833

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 833
acagagccct ggcaaagcca ag

<210> 834

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 834
tgtctccatt attgatcggt tcatgca

<210> 835

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 835
tacccgccat ccatgatcge ca

<210> 836

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 836
cccagataat acaggtggcc aacaattcct

<210> 837

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 837
tggaataagt acctaaggcg ccccc

<210> 838
<211>21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 838
ctcccatcee agtggagceca a

<210> 839

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 839
cgcaccattc ggtcatttga gg

<210> 840

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 840
ctgttgactg cagggcacca cca

<210> 841

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 841
caggtccctt gtcccaagtt ccac

<210> 842

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 842
ccctgctacc aatatggact ccagtca

<210> 843

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 843
caccgacagc acagacagaa tccc

<210> 844
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 844
caccaagccc agaggacagt tect

<210> 845

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 845
ctccaagccc agattcagat tcgagtca

<210> 846

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 846
tcagcttcta caactggaca gacaacgctg

<210> 847

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 847
actggccgtg gcactggaca aca

<210> 848

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 848
tgtcccetgtt agacgtcectc cgtccata

<210> 849

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 849
ctcceegteg atgccagaga act

<210> 850
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 850
tgctccacta acaaccctcc tgcc

<210> 851

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 851
aattcctgca tggccagttt cctc

<210> 852

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 852
ctgcccaaga gcctgtcatc cag

<210> 853

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 853
ccttctgecc atagtgatca gcga

<210> 854

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 854
ccaacccaga tgaaatcggc aact

<210> 855

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 855
ccagtcgcct cagtaaagcc acct

<210> 856
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 856
cacaacatcc ctggtgaacg tcgt

<210> 857

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 857
atcacccatc atcatccaat cgca

<210> 858

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 858
tccttceccac ccecagtect gte

<210> 859

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 859
aaaatgagac tctccgtcgg cage

<210> 860

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 860
caggccctct teegageggt

<210> 861

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 861
cttcaattgg caagcccagg ¢

<210> 862
<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 862
tgctgatgtg ccctctectt gg

<210> 863

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 863
acccattctt ctcccageeg gg

<210> 864

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 864
acaccctact ccctgtgcect ccag

<210> 865

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 865
agctgatgag tctgccctac cgectg

<210> 866

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 866
tgaagtctcc agctttgect cage

<210> 867

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 867
caccaggacc acaaagcctg tttg

<210> 868
<211> 18
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 868
ctgcgceccgc tettegeg

<210> 869

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 869
cgcacagaca agccttactc cgec

<210> 870

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 870
cgggaagaat tcgcttccac ctg

<210> 871

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 871
cccttcagcece tgecccaceg

<210> 872

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 872
actcagttac cgagccacgt cacg

<210> 873

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 873
tcctgegect gatgtccace g

<210> 874
<211> 30
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 874
tctcctagec agacgtgttt cttgtecttg

<210> 875

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 875
cctgcagcecc atccacaacc t

<210> 876

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 876
cctectectg ttgetgccac taatgct

<210> 877

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 877
cgaaacgcta ttctcacagg ttcagc

<210> 878

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 878
tgttcatcct ggcgctcttc atgt

<210> 879

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 879
ccgattccaa aagaccatca ggttct

<210> 880
<211> 23
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 880
tttgctgaat gctccagcca agg

<210> 881

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 881

tcagatggag acctcgtgcc aaattaca

<210> 882

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 882
agccactccc cacgcetgttg t

<210> 883

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 883
cgcagatccg atttctctgg gate

<210> 884

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 884
tcccgatggt ctgcagcagce t

<210> 885

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 885
aacatcatgt tcttcttcat gacctcgce

<210> 886
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 886
accaacgctg acagcatgca tttc

<210> 887

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 887
accctgcccg cgatcacact ga

<210> 888

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 888
cttgaggacg cgaacagtcc acca

<210> 889

<211>29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 889

aggtgcaata tgggcatata tctccattg

<210> 890

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 890
tctgtgtggt ccatccttgg aage

<210> 891

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 891
ttcttcgaaa gccatgttgc caga

<210> 892
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 892
tacccttaag aacgccccct ccac

<210> 893

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 893

ctgaaactgg aacacaacca cccacaag

<210> 894

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 894
tggacacact gatgcaagcc aaga

<210> 895

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 895
cacagccacg gggcccaaa

<210> 896

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 896
ctcatgccac cactgccaac acctc

<210> 897

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 897
cagcaccctt ggcagtttcg aaat

<210> 898
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 898
ctgtcacact ccctcaggca ggac

<210> 899

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 899
atcactggaa ctcctcggtc ggac

<210> 900

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 900
cagccacgat gaccactacc agcact

<210> 901

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 901
tgcttcctee cactatctga aaataa

<210> 902

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 902
agctgcccgt ctttctcage cage

<210> 903

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 903
agaaaagctg tttgtctccc cagea

<210> 904
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 904
aaagtccatt tgccactgat ggca

<210> 905

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 905
ctacctggac atccctgctc agec

<210> 906

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 906
cagacttggt gccctttgac tcc

<210> 907

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 907
cagggccatg acaatcgcca a

<210> 908

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 908
cgccctggct caacttttce ttaa

<210> 909

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 909
cgaggccatt gacttcatag actcca

<210> 910
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 910
ttgagcacac tgcagtccat ctcc

<210> 911

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 911
cagaagaaca gctcagggac ccct

<210> 912

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 912
ctcaccagaa gccccaacct caac

<210> 913

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 913
cactcccgag cacgttgttc cgt

<210> 914

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 914
ccacttggac atcatctggg tgaacactc

<210> 915

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 915
cctttgcctc agggcatcect ttt

<210> 916
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 916
tgctacctgc ccctttgtca tgtg

<210> 917

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 917
caaaggtgac caccataccg ggtt

<210> 918

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 918
ctcgtegtag cgcttctege tgta

<210> 919

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 919
tgatgctttc tccagaaact cgaactca

<210> 920

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 920
cggatccttt cctcactcge cca

<210> 921

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 921
acccagtctc accttctcecc cacc

<210> 922
<211> 26
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 922
tgagatggac atttaaagca ccagcc

<210> 923

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 923
cgcccagagg cacccacctg

<210> 924

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 924
ccagagagcc tcectgcagce ca

<210> 925

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 925
ctgcaactgc ctcctgctca aagtca

<210> 926

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 926
cactgacatc atggctggcec ttg

<210> 927

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 927
ccgctctcat cgcagtcagg atcat

<210> 928
<211> 20
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 928
tgcgeccgat gagatcaccg

<210> 929

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 929
cacctgatgc atgatggaca ctgc

<210> 930

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 930
cgtcccattt gagcctgtca atgt

<210> 931

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 931
atctgtatgc ggaacctcaa aagagtccct

<210> 932

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 932
tgtcccacga ataatgcgta aattctccag

<210> 933

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 933
cagcaggccc tcaaggagct g

<210> 934
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 934
agccatatgc cttctcatct ggge

<210> 935

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 935
agagccggcc agccctgaca g

<210> 936

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 936
tcgcctacca tttggtgcaa gcaa

<210> 937

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 937
ctggccctca tgtccccttc acg

<210> 938

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 938
ccccagacca agtgtgaata catgct

<210> 939

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 939
ctggagatgc tggacgccc

<210> 940
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 940
ttaccagagg cgaggttccc ttca

<210> 941

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 941
tcctgacttc tgtgagctca ttgeg

<210> 942

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 942
tggcacgggt cttctectac ¢

<210> 943

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 943
cggcctgtcc acgaaccact tata

<210> 944

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 944
tcgcccacct acgtactggc ctac

<210> 945

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 945
tcccagagac caacgttcaa gcagttg

<210> 946
<211> 23
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 946
cctttcatgg ggagaaccgc att

<210> 947

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 947
tcggccactt catcaggacg cag

<210> 948

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 948
aatctgctcc actgtcaggg tcce

<210> 949

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 949
actctcaggc ggtgtccaca tgat

<210> 950

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 950
tcccagcatc atccaggcecc ag

<210> 951

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 951
agaacagcat ccgccacaac ctct

<210> 952
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 952
ctctacagca gctcagccag cctg

<210> 953

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 953
cagaccaagc ctttgcccag aatt

<210> 954

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 954
tgtttccatg gctaccccac aggt

<210> 955

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 955
tgaccggcgc atcacactga gg

<210> 956

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 956

tcaattgtaa cattctcacc caggccttg

<210> 957

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 957
ctgaagcacg acaagctggt ccag

<210> 958
<211>19
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 958
cgccegcagg cctcatect

<210> 959

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 959
tgagccagat tccacacctc acgt

<210> 960

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 960
ttcatctcaa tggaaggatc ctgcc

<210> 961

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 961
aacttcagcc ccagctccca agtc

<210> 962

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 962
ccgttctcag ccttgacggt gc

<210> 963

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 963
tgttccaacc actgaatctg gacc

<210> 964
<211> 26
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 964
ttgggacatt gtagacttgg ccagac

<210> 965

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 965
ccatggacca acttcactat gtgacagagc

<210> 966

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 966
tgcagttgac atggcctgtt cagtcc

<210> 967

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 967
tgttagccaa agactgccac tgca

<210> 968

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 968
tgtccacagg accctgagtg gttc

<210> 969

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 969
atcccctecc tetccaccca teta

<210> 970
<211>21
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 970
aggcgttgca cttcaccage c

<210> 971

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 971
cctcttgccc acttactggg tgga

<210> 972

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 972
ccgggtgaca gcactaacca gacc

<210> 973

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 973
ctcttcececa teggcetttgt gg

<210> 974

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 974
cctectgctg gcttectttg atca

<210> 975

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 975
ctcatcacct ggtctccggt gtgt

<210> 976
<211> 26
<212> ADN

ES 2735993 T3

21

24

24

22

24

24

239



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 976
catgctgcat cctaaggctc ctcagg

<210> 977

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 977
ctggccttce cgtgtaacca gttc

<210> 978

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 978
ctccccaccc ttgagaagtg cct

<210> 979

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 979
cacaattccc agagaaacca agaagagc

<210> 980

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 980
accacgcgaa cggtgcatcg

<210> 981

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 981
tcccecgagec cagcaggaca

<210> 982
<211> 29
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 982
tgacctgatc cagagtaagt gcctctcca

<210> 983

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 983

tcagccactg gcttctgtca taatcaggag

<210> 984

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 984
cccgcctacc ctcgtaaagc agattca

<210> 985

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 985
ctgaagctct actcacagtt tctggg

<210> 986

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 986
ctcgcaagca caacatgtgt ggtgaga

<210> 987

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 987
cacagccgcc tgaaagccac aat

<210> 988
<211> 27
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 988
tcaagtaaac gggctgtttt ccaaaca

<210> 989

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 989
aaagacatcc agctagcacg ccg

<210> 990

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 990
ttcttgcgct ccatcegtee aga

<210> 991

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 991
caagaacctc ccagaagggc tcaa

<210> 992

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 992
ccagaccata gcacactcgg gcac

<210> 993

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 993
cagaatgtcc gccttctcca gett

<210> 994
<211> 23
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 994
cgctcacgtt ctcatccaag tgg

<210> 995

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 995
ccccggacag tggcetetgac g

<210> 996

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 996
ttccacatct ctcccagttt cttcgcaa

<210> 997

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 997
agtcgctggt ttcatgecct tcca

<210> 998

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 998

ctccatatcc aaacaaagca tgtgtgeg

<210> 999

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 999
agtctcctac tccegggtte tgeg

<210> 1000
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1000
tgaactcctt cctggaatac ccca

<210> 1001

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1001
agccctgtte tcgttgecct aattcatc

<210> 1002

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1002
acactcggca ggagtagtac ccgc

<210> 1003

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1003
accggagcct tcccagaaca aact

<210> 1004

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1004
accgcttcta ccaatacctc gccca

<210> 1005

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1005
agttgcttcc atccaacctg gagg

<210> 1006
<211> 30
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1006
cagaatggcc tgtattcact atcttcgaga

<210> 1007

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1007
agagtgactc ccgttgtccc aagg

<210> 1008

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1008
tgactcccgce ggtcccaagg

<210> 1009

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1009
cattttcctc agacttgtga acctccact

<210> 1010

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1010
taattagacc taggcctcag ctgcactgcc

<210> 1011

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1011
ctcagggccc accattgaag aggttg

<210> 1012
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1012
cgcacttttc tgagcagacg tcca

<210> 1013

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1013
ccaggcgtgg cgtcctctee ata

<210> 1014

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1014
ccggcegcecca acgtgattct

<210> 1015

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1015
tggagattct ccagcacgtc atcgac

<210> 1016

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1016
cttttgtttt gcccagtata gactcggaag

<210> 1017

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1017
ccgtgaatgc agcccgcecag

<210> 1018
<211> 28
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1018

cgcgtcatac caaaatctcc gattttga

<210> 1019

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1019
taccccgtgg gcaagttctt ccaa

<210> 1020

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1020
atccaggcac ctctaccacg ccctc

<210> 1021

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1021
cccggtcacc aggcaggagt tet

<210> 1022

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1022
cagccctaca cgaaaggacc tgct

<210> 1023

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1023
tgacttccaa gctggecgtg ge

<210> 1024
<211> 22
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1024
ctgctccacg gcecttgctet tg

<210> 1025

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1025
cctgtgatca acagtacccg tatggg

<210> 1026

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1026
tcggcttcece tgtagagcetg aaca

<210> 1027

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1027
catattgccc agtggtcacc tcaca

<210> 1028

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1028
attcaaaaca gagcccccaa agcc

<210> 1029

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1029
acgtccgggt cctcactgtc cttec

<210> 1030
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1030
cccacatgac ttcctcttgg cctt

<210> 1031

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1031
tccatcccag ctccagcecag

<210> 1032

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1032
cactccagac ctcgcttagc atgg

<210> 1033

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1033
cgatcctgca tctgtaaatc gccc

<210> 1034

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1034
tctgagcctt gtectctatc cgge

<210> 1035

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1035
tcgccatctt ttgtgggatt cctt

<210> 1036
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1036
ccgacagcca cagaataacc caaa

<210> 1037

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1037
tgctaatgta aggcatcaca gtcttttcca

<210> 1038

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1038
aaatacctgc aaccgttact gccgtgac

<210> 1039

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1039
caccaacctg tacccgtatt gcga

<210> 1040

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1040
tgctatgttt ctacaaaacc gccaagg

<210> 1041

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1041
actcgatttc ccagccaacc acag

<210> 1042
<211> 23
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1042
caagggacac gccttctgaa cgt

<210> 1043

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1043
ccacttgtcg aaccaccgct cgt

<210> 1044

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1044
cccttcaagc tgccaatgaa gacc

<210> 1045

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1045
cttcaaggcc atgctgacca tcag

<210> 1046

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1046
tgcattcctc tgagctcact gctg

<210> 1047

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1047
agtcagtggc ccatcagcaa tcag

<210> 1048
<211> 22
<212> ADN

ES 2735993 T3

23

23

24

24

24

24

251



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1048
aagccgctcc actcgceatgt cc

<210> 1049

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1049
cctccccaac aaagaccacc gea

<210> 1050

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1050
ttaccccagc tccatccttg catc

<210> 1051

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1051
ttcgtaacag cagtcatcat ccatgg

<210> 1052

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1052
tttgaccggg tattcccacc aggaa

<210> 1053

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1053
ccttggagaa acacaagcac ctgc

<210> 1054
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1054
actcctgttt tcaccaccat gcca

<210> 1055

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1055
atctacgttg tccagctgcc agcc

<210> 1056

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1056
ctgattcctc aggtccttgg cctg

<210> 1057

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1057
ctgttcctgg agcatggcct cttc

<210> 1058

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1058
caagtgcctg taccacacgg aagg

<210> 1059

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1059
ccactcgcca tactgggtge agt

<210> 1060
<211> 28
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1060

aggtcttatc agcacagtct ccgcctce

<210> 1061

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1061
ctggacgcgg ttctactcca acag

<210> 1062

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1062
acccagataa cgcatcatgg agcga

<210> 1063

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1063
tgcctcectg tcgcaccagt acta

<210> 1064

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1064
actgagcgca cacgaaacac tgct

<210> 1065

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1065
cagcccccca actgacctca tc

<210> 1066
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1066
caggctcagc aagctgaaca cctg

<210> 1067

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1067
ttactccagg ggacaagcct tcca

<210> 1068

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1068
ccttcagggc ctgcactttc aact

<210> 1069

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1069
ctgtgtttag gcactcccect tgcg

<210> 1070

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1070
ttettcttct gttccteget ccgg

<210> 1071

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1071
catgttcttc acaatcgctg catcc

<210> 1072
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1072
acagctcatt gttgtcacgc cgga

<210> 1073

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1073
ccecgggttgt cttcegtcag atag

<210> 1074

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1074
cagccctttg gggaagctgg

<210> 1075

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1075
tttgacaccc cttccccage ca

<210> 1076

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1076

agcaagattt cctccaggtc catcaaaagg

<210> 1077

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1077
aaccagctct ctgtgacccc aatt

<210> 1078
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1078
ctgggagcat ggcgatggat accc

<210> 1079

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1079
cctgtatgct gcaactcatg aacttgge

<210> 1080

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1080
aagcaatgtt gatatctgcc tctcectgtg

<210> 1081

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1081
tcatcaaacc atggttcatc accaatatc

<210> 1082

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1082
cgagggcaac cctgatcgtc ca

<210> 1083

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1083
acctgatacg tcttggtctt catcgccat

<210> 1084
<211> 26
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1084
tctgtcctgg ctggagtcgce tttcat

<210> 1085

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1085
tgaactccgc agctagcatc caaa

<210> 1086

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1086
caagaagatt tacttcgtcg attcccaga

<210> 1087

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1087
tcagtcaaca tcaccctcct aggatga

<210> 1088

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1088
tcaccctgga gatcagctcc cga

<210> 1089

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1089
cagcattgtc tgtcctcect ggca

<210> 1090
<211> 26
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1090
tggagtgctg taaacatacc ctccca

<210> 1091

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1091
cgggctgttc cctttgagaa ccttaaca

<210> 1092

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1092
atgaccaccc cggctcgtat gtca

<210> 1093

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1093
tccccacagt agacacatat gatggccg

<210> 1094

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1094
ctcagagcct ctctggttct ttcaatcgg

<210> 1095

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1095
ctcggtgttg gccatgctee ag

<210> 1096
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1096
atcttctcag acgtcccgag ccag

<210> 1097

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1097
tgtccttacc tgtgggagct gtaaggtc

<210> 1098

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1098
tcctttggta tcagacccga ageg

<210> 1099

<211>29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1099
cctttccagc tttacagtga attgctgca

<210> 1100

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1100
ccaagagaaa cgagatttaa aaacccacc

<210> 1101

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1101
ctttccaacc cctggggaag acat

<210> 1102
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1102
cctcececgaag ttgcttgaaa gecac

<210> 1103

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1103
cattcgcttc ttcctecact tgge

<210> 1104

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1104
tctccacaga caaggccagg actcg

<210> 1105

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1105
atcaccaaca gcatgacctt tgcg

<210> 1106

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1106
aggacagtgg agcagccaac acac

<210> 1107

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1107
cattggaatt gccattagtc ccagc

<210> 1108
<211>25
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1108
ccagcacagc cagttaaaag atgca

<210> 1109

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1109
ttggatctgc ttgctgtcca aacc

<210> 1110

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1110
cacgccatgg aaaccatgat gttt

<210> 1111

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1111
cacaagtact cctgccaaga gggcgac

<210> 1112

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1112
atcacatcca gggccttctc caga

<210> 1113

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1113
ttccccaact tecttagtgce ctgtgaca

<210> 1114
<211> 24
<212> ADN

ES 2735993 T3

25

24

24

27

24

28

262



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1114
catgccgtct acagggatga cctg

<210> 1115

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1115
cccggggcct gttatgtcaa act

<210> 1116

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1116
ccggagggaa ccctgactac agaa

<210> 1117

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1117
aggataagac cacagcacag gcgc

<210> 1118

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1118
ttgctcaagg acctggacgc caa

<210> 1119

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1119
ctgtccacca aatgcacgct gata

<210> 1120
<211> 22
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1120
ctcceccacag cgcatcgagg aa

<210> 1121

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1121
cagcaccgat ttcttcaggt ccct

<210> 1122

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1122
cctgacttca ggtcaaggga tgg

<210> 1123

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1123
ccaatctctg cctcagttct gcca

<210> 1124

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1124
cctgeggctt tcggatccca

<210> 1125

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1125
tggccatcca tctcacagaa attgg

<210> 1126
<211> 25
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1126
tctggattag agtcctgcag ctcge

<210> 1127

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1127
ctctgtggca ccctggacta cctg

<210> 1128

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1128
cacgttctct gcccecgttte ttg

<210> 1129

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1129
atcctcctga agcccttttc gcage

<210> 1130

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1130
tgccttcttc ctcectcact tetcacct

<210> 1131

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1131
ccataggaga atgcttccca catcaacact

<210> 1132
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1132
cccatagtcc tcagecgcct tcag

<210> 1133

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1133
cttccagcgg caatgtaagc aaca

<210> 1134

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1134
agggatctga accaatacag agcagaca

<210> 1135

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1135
tcctgagccc gaggaagtcc ¢

<210> 1136

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1136
cggccagatg agcacattgc ¢

<210> 1137

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1137
ttctgggctc ctgattgctc aage

<210> 1138
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1138
ccaagaacga gtgtctctgg accg

<210> 1139

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1139
tgttcctcac tgagcctgga agca

<210> 1140

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1140
agggcctaat gcacgcacta aagc

<210> 1141

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1141
tccaccatcg ctttetctgce tetg

<210> 1142

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1142
ccacgctgcc ctcggacaag ¢

<210> 1143

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1143
aattaacagc cacccctcag gcg

<210> 1144
<211> 26
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1144

caggcacaca caggtgggac acaaat

<210> 1145

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1145
atttcacgca tctggcgttc ca

<210> 1146

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1146
tggacactgt ggaccctccc tacc

<210> 1147

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1147
ccagaacaga tgcgagcagt ccat

<210> 1148

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1148
cgggctgcat cagcacacgc

<210> 1149

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1149
ttgatgcctg tcttcgcgcc ttet

<210> 1150
<211> 24
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1150
ttccgtaaga ggcectggtgc tcte

<210> 1151

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1151
ctgctgttta ccttggcgag gcctttc

<210> 1152

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Sonda sintética

<400> 1152
cccctectte tectgettca gett

<210> 1153

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1153
cgttccgatc ctctatactg catcccaggce atgectacag caccctgatg tcgcagcecta
taaggccaac agggacct

<210> 1154

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1154
gtgtggcagg tggacactaa ggaggaggtc tggtcctttg aagcgggaga cctggagtgg
atggag

<210> 1155

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1155

aaacaccact ggagcattga ctaccaggct cgccaatgat gctgctcaag ttaaagggge
tataggttcc aggcttg
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<210> 1156

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1156
accagtgcca caatgcagtg gctggacatt cggctacagc tcatgggggce ggcagtggte
agcgctat

<210> 1157

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1157
tgcagactgt accatgctga ccattgccca tcgcctgcac acggttctag getccgatag
gattatggtg ctggcc

<210> 1158

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1158
acacgtctgt caccatggaa gctctgctct acaagcccat tgaccgggtc actcggagca
ccctagt

<210> 1159

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1159
atccgceattg aagacccacc ccgcagaaag cacatggtat tcctgggtgg tgcagttcta

gcggat

<210> 1160

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1160
gactgtctcg tttccetggt gacctetgtc accaatgtgg acctgeccccc taaagagtca
agcatctaag ccca

<210> 1161
<211>74

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1161
tcaaaagtac ggacacctcc tgtcagatgg cgggactaag agatacctac aaggattcca
tcaaagcatt tgca

<210> 1162

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1162
gagcatgcgt ctactgcctc actgacactc atctgagccc tcccatgaca tggagaccgt
gaccag

<210> 1163

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1163
gaagtgccag gaggcgatta atgctacttg caaaggcgtg tcctactgca caggtaatag
cagtgagtgc ccg

<210> 1164

<211> 62

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1164
caaggcccca tctgaatcag ctgcgetgga tggacaccgce cttgcactgt tggattctgg

gt

<210> 1165

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1165
gcgagttcaa agtgttcgag gccaaggtga ttgatggcac cctgtgtggg ccagaaacac
tggccatctg tg

<210> 1166

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1166

taagccacaa gcacacgggg ctccagcccc cccgagtgga agtgctccce actttcttta
ggatttaggc gccca
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<210> 1167

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1167
acgagatgtc ctacggcttg aacatcgaga tgcacaaaca ggctgagatc gtcaaaaggc
tgaacgggat ttgtgccc

<210> 1168

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1168
agccaacatg tgactaattg gaagaagagc aaagggtggt gacgtgttga tgaggcagat
ggagatcaga

<210> 1169

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1169
ctgcatgtga ttgaataaga aacaagaaag tgaccacacc aaagcctccc tggctggtgt
acagggatca ggtccaca

<210> 1170

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1170
gtggaaacgg agctcttcce ctgectcagg cactttggac tgaggttcta tgccttcaac
cctetgg

<210> 1171

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1171
ttgtctctgce cttggactat ctacattccg gaaagattgt gtaccgtgat ctcaagttgg
agaatctaat gctgg

<210> 1172
<211> 66

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1172
gaggaatatg gaatccaagg gggccagttc ctgccgtetg ctettetgec tettgatete
cgccac

<210> 1173

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1173
ggacagggta agaccgtgat ccaagcggag attgacgctg cagcggaact catcgacttc
ttccggtt

<210> 1174

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1174
ccgtgaaagc tgctctgtaa aagctgacac agccctccca agtgagcagg actgttcttc
ccactgcaa

<210> 1175

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1175
caagacacta agggcgacta ccagaaagcg ctgctgtacc tgtgtggtgg agatgactga
agcccgacac g

<210> 1176

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1176
gactgcaaag atggaaacga ccttctatga cgatgccctc aacgcctcgt tcctceegte
cgagagcgga ccttatggct a

<210> 1177

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1177

gatgaagcct ttcgcaagtt cctgaagggc ctggcttccc gaaagceccct tgtgctgtgt
ggagacct
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<210> 1178

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1178
gtttatgcca tcggcaccgt actggatcct ggccaccgac tatgagaact atgccctcgt
gtattcc

<210> 1179

<211> 64

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1179
cagtagagat ccccgcaact cgcttgtcct tgggtcaccce tgcattccat agccatgtge
ttgt

<210> 1180

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1180
atcagagatt accgcgtcgt ggtagtcggce accgetggtg tggggaaaag tacgctgcetg
cacaagt

<210> 1181

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1181
gactgggtca gtgatggcaa caggatggcc aaggatggct ctagaacact ctgtccatgc
gtcactcc

<210> 1182

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1182
tccctgagaa cgaaaccact tttgcaagaa tcttgcagca gcatggctat gcaaccggcec
tcataggaaa atggcacca

<210> 1183
<211> 67

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1183

agctgcagaa gagctgcaca tttgacgagc agcgaacagc cacgatcatg gaggagttgg

cagatgc

<210> 1184

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1184
cagcagatgt ggatcagcaa gcaggagtat gacgagtccg gcccctecat cgtccaccgce
aaatgc

<210> 1185

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1185
ggctcttgtg cgtactgtcc ttcgggetgg tgacagggaa gacatcactg agcectgccat
ctgtgctctt cgtcatctga

<210> 1186

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1186
gggtcaggtg cctcgagatc gggcttggge ccagagcatg ttccagatcc cagagtttga

gccgagtgag cag

<210> 1187

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1187
cgttgtcagc acttggaata caagatggtt gccgggtcat gttaattggg aaaaagaaca
gtccacagga agaggttgaa

<210> 1188

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1188

cctacggcecg ctactacggg cctgggggtg gagatgtgec ggtacaccca cctccaccct
tatatcctct tcgecce
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<210> 1189

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1189
gactcctcag ggcagacttt cttcccagec tgcagacaac tggcctccag aaaccattga
gtagtgcectt eg

<210> 1190

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1190
ccgccegtgga cacagactce ccccgagagg tetttttccg agtggcagct gacatgtttt
ctgacggcaa

<210> 1191

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1191
cctggagggt cctgtacaat ctcatcatgg gactcctgcec cttacccagg ggccacagag
cccccgagat ggagceccaat tag

<210> 1192

<211> 65

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1192
actgacaaga ccagcagcat ccagtcacga cccctgccct caccccctaa gttcacctce
cagga

<210> 1193

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1193
tgacttccta gttcgtgact ctctgtccag cecctgggaac tttgtectga cetgtcagtg
gaagaacctc gctca

<210> 1194
<211>73

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1194
ccccgagaca acggagataa gtgcetgttge ggatgccaac ggaaagaatce ttgggaaaga
ggccaaaccc gag

<210> 1195

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1195
cagatggacc tagtacccac tgagatttcc acgccgaagg acagcgatgg gaaaaatgcc
cttaaatcat agg

<210> 1196

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1196
aacccacccc tgtcttggag ctccgggtag ctctcaaact cgaggcetgeg cacccccttt
cccgtcagct gag

<210> 1197

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1197
gagctccgca aggatgactt caagggtctc cagcacctct acgccctcgt cctggtgaac
aacaag

<210> 1198

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1198
attcctatgg ctctgcaatt gtcaccggtt aactgtggcec tgtgcccagg aagagcecatt
cactcctgcc

<210> 1199

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1199

ctggacggag tagctccaag agctctcact gtgacagccc acctcgctcg cagacaccac
aagatacc
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<210> 1200

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1200
aattttatga gggccacggg tctgtgttcg actcagectc agggacgact ctgacctctt
ggccac

<210> 1201

<211> 63

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1201
gttgggacac agttggtctg cagtcggccc aggacggtct actcagcaca actgactgct
tea

<210> 1202

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1202
ccgaggttaa tccagcacgt atggggccaa gtgtaggctc ccagcaggaa ctgagagcge
catgtctt

<210> 1203

<211> 82

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1203
tcaacagaag gctgaaccac tagaaagact acagtcccag caccgacaat tccaagctcg
agtgtctcgg caaactctgt

<210> 1204

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1204
ctgaagcaga tggttcatca tttcctgggc tgttaaacaa agcgaggtta aggttagact
cttgggaatc age

<210> 1205

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1205
gaggcaactg ettatggett aattaagtea gatgcggcca tgactgtcgc tgtaaagatg
ctcaagccga gtgee

<210> 1206

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1206
caagagcaga gccaccgtag ccggagtcct agectcccaa attcggaaat ccaatccaac
ggtctca

<210> 1207

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1207
gtgactgcac aggactctgg gttcctgctc tgttctgggg tccaaacctt ggtctecctt
tggtcct

<210> 1208

<211> 65

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1208
tcagctgtga gctgcggata ccgeccggea atgggacctg ctettaacct caaacctagg
accgt

<210> 1209

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1209
gcggtatcag gaatttcaac ctagagaacc gagcggaacg ggaaatcagc aagatgaagc
cctetgtcge

<210> 1210

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1210
ctacgagtca gcccatccat ccatggctac cacttcgaca cagcctctcg taagaaagcc

gtgggca

279

60
75

60
67

60
67

60
65

60
70

60
67



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<210> 1211

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1211
tgatgctgca gagaacttcc agaaagcaca ccgctggcag gacaacatca aggaggaaga
catcgtg

<210> 1212

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1212
atccattcga tctcaccaag gtttggcctc acaaggacta ccctctcatc ccagttggta
aactggtctt aaaccgga

<210> 1213

<211> 74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1213
gtggctcaac attgtgttcc catttcagct gatcagtggg cctccaagga ggggctgtaa
aatggaggcc attg

<210> 1214

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1214
aggggatggt ctctgtcatt tctetttgta cataatacat tcacctcect gectectcte
ctttctaccc accccttt

<210> 1215

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1215
gaacgcatca tccagagact gcagaggacc tcagccaaga tgaagcgccg cagcagttaa
cctatgaccg tgcagagg

<210> 1216

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1216
agcagacagt ggtcagtcct ttcttggctc tgctgacact cgagcccaca ttccgtcace
tgctcagaat catgcag

<210> 1217

<211> 65

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1217
aggttctgag ctctggcttt gecttggctt tgccagggct ctgtgaccag gaaggaagtc
agcat

<210> 1218

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1218
ttcaggttgt tgcaggagac catgtacatg actgtctcca ttattgatcg gttcatgcag
aataattgtg tgcccaagaa gatg

<210> 1219

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1219
cctectgtgct acagattata cctttgccat gtacccgceca tccatgatcg ccacgggeag

cattggggct gcagtg

<210> 1220

<211> 85

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1220
ggtcaccaag aaacatcagt atgaaattag gaattgttgg ccacctgtat tatctggggg
gatcagtcct tgcattatca ttgaa

<210> 1221

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1221

cagactgaat gggggtgggg ggggcgcctt aggtacttat tccagatgcec ttctccagac
aaaccag
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<210> 1222

<211> 64

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1222
ggatgacatg cactcagctc ttggctccac tgggatggga ggagaggaca agggaaatgt

cagg

<210> 1223

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1223
ggagtggaag gaactggaaa cattattccg tatacgcacc attcggtcat ttgagggaat
tcgtagatac gcccatga

<210> 1224

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1224
tccaactaat gccaccacca aggcggctgg tggtgccctg cagtcaacag ccagtctctt
cgtggtctca ctctctc

<210> 1225

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1225
gtgctggagt cgggactaac ccaggtccct tgtcccaagt tccactgetg cctettgaat

gcaggga

<210> 1226

<211>90

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1226
atcaccgaca gcacagacag aatccctgct accaatatgg actccagtca tagtacaacg
cttcagccta ctgcaaatcc aaacacaggt

<210> 1227

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1227

gacgaagaca gtccctggat caccgacagc acagacagaa tccctgctac cagagaccaa

gacacattcc accccagt

<210> 1228

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1228

ctcataccag ccatccaatg caaggaagga caacaccaag cccagaggac agttcctgga

ctgatttctt caacccaa

<210> 1229

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1229
tggttcccag ccctgtgtce acctccaage ccagattcag attcgagtca tgtacacaac

ccagggtgga ggag

<210> 1230

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1230

gtgcaggctc aggtgaagtg ctgcggctgg gtcagcttct acaactggac agacaacgct

gagctcatga atcgccctga ggtc

<210> 1231

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1231
tggattggag ttctgggaat gtactggccg tggcactgga caacagtgtg tacctgtgga
gtgcaagc

<210> 1232

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1232

tettgctggce tacgcctcett ctgtcectgt tagacgtcct ccgtccatat cagaactgtg
ccacaatgca g
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<210> 1233

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1233
ggtgagcaga agtggcctat atcgctccec gtcgatgcca gagaacttga acaggccaag
actgaag

<210> 1234

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1234
gcagtccgct gtgttcaata tgatggcagg agggttgtta gtggagcata tgattttatg

gtaaaggtgt gggatcc

<210> 1235

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1235
gagctgaaag acgcacactg tcagaggaaa ctggccatgc aggaattcat ggagatcaat

gagcgge

<210> 1236

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1236
cggagaaggg caccagtaag ctgcccaaga gcctgtcatc cagccccgtg aagaaggceca

atgacgg

<210> 1237

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1237
gtcggcagaa gcaggacttg taccttctge ccatagtgat cagcgatggce ggcatcccge
ccatgagtag

<210> 1238

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1238
acccatgtac cgtcctcgge cagccaaccc agatgaaatc ggcaacttta taattgagaa

cctgaaggceg g

<210> 1239

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1239
ccttceccatc agcacagttc gtgaggtggc tttactgagg cgactggagg cttttgagca
tcccaa

<210> 1240

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1240
aagccctatc cgatgtaccc ggccacaaca tccctggtga acgtegtgec caaactcaat
gccacag

<210> 1241

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1241
tggatctcta ccagcaatgt ggaattatca cccatcatca tccaatcgca gatggaggga
ctcctgacat

<210> 1242

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1242
acttgcctgt tcagagcact cattccttcc cacccccagt cctgtectat cactctaatt
cggatttgcc a

<210> 1243

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1243

ttggttttgc tcggatactt gccaaaatga gactctcegt cggcagetgg gggaagggtc
tgagac
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<210> 1244

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1244
tgacaatcag cacacctgca ttcaccgctc ggaagagggc ctgagctgca tgaataagga
tcacggctgt agtcaca

<210> 1245

<211> 63

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1245
taaattcact cgtggtgtgg acttcaattg gcaagcccag gccctattgg ccctacaaga

ggc

<210> 1246

<211> 76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1246

ctgaaggagc tccaagacct cgctctccaa ggcgccaagg agagggcaca tcagcagaag

aaacacagcg gttttg

<210> 1247

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1247
ccagaatgca cgctacagga aaacccattc ttctcccagce cgggtgcccc aatacttcag

tgcatgggc

<210> 1248

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1248
ccaccatagg cagaggcagg ccttcctaca ccctactccc tgtgcctcca gectcgacta
gtccctagca ctcgacgact

<210> 1249

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1249
gaggccagtg gtggaaacag gtgtggagct gatgagtctg ccctaccgcc tggtgtttge
tgtggcctcg ga

<210> 1250

<211> 76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1250
aaggaagtgg tccctetgtg gcaagtgatg aagtctccag ctttgectca getctcccag
acagaaagac tgcgtc

<210> 1251

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1251
agaatgggtg tgaaggcgtc tcaaacaggc tttgtggtce tggtgcetgcet ccagtgetge
tctgca

<210> 1252

<211> 62

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1252
ggctggacgt ggttttgtct gctgegececeg ctettcgege tetegtttea ttttctgcag

eg

<210> 1253

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1253
ggctgctttg ctgcaactgt ccaccccgca cagacaagcc ttactccgec aagtattctg
ctgcecgcte tg

<210> 1254

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1254

cggtacttga gcaatgccta cgcccgggaa gaattegett ccacctgtcc agatgatgag
gagatega
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<210> 1255

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1255
ccccaggata cctaccacta cctgcccttc agectgccce accggaggcc tecacttcttc
tttcccaagt cccgca

<210> 1256

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1256
aaatcgcagc ttatcacaag gcactcagtt accgagccac gtcacgccaa caacaggggt
accaaca

<210> 1257

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1257
gtggccatcc agctgacctt cctgegectg atgtccaccg aggectccca gaacatcacc
taccactg

<210> 1258

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1258
cagccaagaa ctggtatagg agctccaagg acaagaaaca cgtctggcta ggagaaacta
tcaatgctgg cagccagttt

<210> 1259

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1259
ccttatcggc tggaacgagt tcatcctgca geccatccac aacctgctca tgggtgacac
caaggag

<210> 1260

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1260
cgacagttgc gatgaaagtt ctaatctctt ccctectect gttgetgeca ctaatgetga
tgtccatggt ctctagcagce ¢

<210> 1261

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1261
atgcccagtg ttcctgactt cgaaacgcta ttctcacagg ttcagctctt catcagcact

tgtaatgggg ag

<210> 1262

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1262
gatgtgattg aggtgcatgg aaaacatgaa gagcgccagg atgaacatgg tttcatctcc

agggagttc

<210> 1263

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1263
aagtcctgaa attgcgatca gatattgcag taccgattcc aaaagaccat caggttctaa
tcaaggtcca tgcatgtg

<210> 1264

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1264
cagcaagaac tgcaacaaca gctttgctga atgctccage caaggccatg agaggcagtc

cgagggat

<210> 1265

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1265

tgcagcggct gattgacagt cagatggaga cctcgtgcca aattacattt gagtttgtag
accaggaaca gttg
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<210> 1266

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1266
gagcacaacc aaacctacga gtgcagggcc cacaacagcg tggggagtgg ctcctgggec
ttcataccca tctctgcagg

<210> 1267

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1267
taccacaccc agcattcctc ctgatcccag agaaatcgga tctgcgaaca gtggcaccag
cctctag

<210> 1268

<211> 64

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1268
cctgaacatg aaggagctga agctgctgca gaccatcggg aagggggagt tcggagacgt
gatg

<210> 1269

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1269
gagttcaagt gccctgacgg cgaggtcatg aagaagaaca tgatgttcat caagacctgt
gcctgccatt acaact

<210> 1270

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1270
gctcacttcg gctaaaatgc agaaatgcat gectgtcagceg ttggtatttc acattcaatg
gagctga

<210> 1271

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1271
gtacatgatc ccctgtgaga aggtgtccac cctgecccgeg atcacactga agctgggagg
caaaggctac aagctgtccc

<210> 1272

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1272
tgtctcactg agcgagcaga atctggtgga ctgttcgegt cctcaaggca atcagggcetg
caatggt

<210> 1273

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1273
accaggcaat aacctaacag cacccattat aggtgcaata tgggcatata tctccattgt
gtcttggctt ggagaacag

<210> 1274

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1274
ggagcaaaat cgatgcagtg cttccaagga tggaccacac agaggctgcc tctcccatca
cttcecta

<210> 1275

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1275
gagctacaga tgcccatgcc gattcttcga aagccatgtt gccagagcca acgtcaagca
tctcaaa

<210> 1276

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1276

tgcgcccttt cctetgtaca tataccctta agaacgeccc ctccacacac tgccccccag
tatatgccgc attg

291

60
80

60
67

60
79

60
68

60
67

60
74



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<210> 1277

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1277
tgaccgcttc taccccaatg acttgtgggt ggttgtgttc cagtttcage acatcatggt
tggccttatc ct

<210> 1278

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1278

ccggagtgac tctatcacca acatgctgga cacactgatg caagccaaga tgaactcaga

taatggcaat gctggc

<210> 1279

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1279
tccttatagg tactttcagc catttggctt tgggeccegt ggctgtgcag gaaagtacat

cgccatggtg

<210> 1280

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1280
ccagctttgt gcctgtcact attcctcatg ccaccactge caacacctct gtcttgggcet
accacattcc ¢

<210> 1281

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1281
tgctcattct tgaggagcat taaggtattt cgaaactgcc aagggtgctg gtgcggatgg
acactaatgc agccac

<210> 1282

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1282
tggtgggtct aggtggtgta actgtcacac tccctcaggc aggaccatgg aacacagcat
ctttggt

<210> 1283

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1283
aaatgtcctc ctcgactgct ccgeggagtc cgaccgagga gttccagtga tcaagtggaa
gaaagatggc attca

<210> 1284

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1284
ggtcaccgtt ggtgtcatca cagtgctggt agtggtcatc gtggctgtga tttgcacccg
acgctc

<210> 1285

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1285
atggagatgt ggtcattcct agtgattatt ttcagatagt gggaggaagc aacttacgga

tacttggggt ggtg

<210> 1286

<211>110

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1286
gccgcecacaa gactaaggaa tggccacccc gecccaagaga agetgeccgt ctttctcage
cagctctgag gggacccgca tcaagaaaat ctccatcgaa gggaacatcg

<210> 1287

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1287

tccaattcca gcatcactgt ggagaaaagc tgtttgtctc cccagcatac tttatcgect
tcactgcc
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<210> 1288

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1288
gattcagacg aggatgagcc ttgtgccatc agtggcaaat ggactttcca aagggacagc

aagaggtg

<210> 1289

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1289
cacggaggta taaggcagga gcctacctgg acatccctgce tcagccccge ggctggacct
tecttct

<210> 1290

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1290
ctctgagaca gtgcttcgat gactttgcag acttggtgcc ctttgactcc tgggagcegce
tcatgaggaa gttgggcctc atgg

<210> 1291

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1291
tggcactact gcatgattga catagagaag atcagggcca tgacaatcgc caagctgaaa
acaatgcggc agg

<210> 1292

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1292
aaatcgctgg gaacaagtgce cgttaattaa ggaaaagttg agccagggeg tgaccctegt
cgtggacaga tacgcatt

<210> 1293

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1293
agacatcagc tcctggttca acgaggccat tgacttcata gactccatca agaatgetgg

aggaagggtg tttgtc

<210> 1294

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1294

tggtgacgat ggaggagctg cgggagatgg actgcagtgt gctcaaaagg ctgatgaacc

gggacgag

<210> 1295

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1295
actccctcta cccttgagca agggcagggg tccetgagct gttettctge cccatactga
aggaactgag gcctg

<210> 1296

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1296

ctgctggatg accttcctcc cagagtggct caccagaagc cccaacctca acaccagcaa

ctggctgtac tgttgg

<210> 1297

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1297
tgccacctgg acatcatttg ggtcaacact cccgagcacg ttgttccgta tggacttgga
agccctaggt cca

<210> 1298

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1298

cgacaaggag tgcgtctact tctgccactt ggacatcatc tgggtgaaca ctcctgaaca
gacagctcct tacggcctg

205

60
76

60
68

60
75

60
76

60
73

60
79



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<210> 1299

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1299
tttcctcaaa tttgcctcaa gatggaaacc ctttgcctca gggcatcctt ttggctggca
ctggttggat gtgtaa

<210> 1300

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1300
actgtgaact gcctggtgca gtgtccacat gacaaagggg caggtagcac cctctctcac
ccatgcetgtg gt

<210> 1301

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1301
cgagtggaga ctggtgttct caaacccggt atggtggtca cctttgctcc agtcaacgtt
acaacgg

<210> 1302

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1302
atggactcca cagagccggc ctacagcgag aagcgctacg acgagatcgt caaggaagtc
agcgcc

<210> 1303

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1303
ttgaacagag cctgaccaag agggatgagt tcgagtttct ggagaaagca tcaaaactgc
gaggaatctc aaca

<210> 1304

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1304
gtccecgctg cagatetctg accegttcgg atcctttcct cactcgecca ccatggacaa
ctaccctaag ctggag

<210> 1305

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1305
ccatgtggat gaatgaggtg tctcctttcc atacccagtc tcaccttctc cccaccctac
ctcacctctt ctcaggca

<210> 1306

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1306
ggcggtgaag agtcacagtt tgagatggac atttaaagca ccagccatcg tgtggagcac
taccaa

<210> 1307

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1307

tcgagggcaa gaagagcaag cacgcgccca gaggcaccca cctgtgggag ttcatccggg

acatcctcat ¢

<210> 1308

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1308
gctagtactt tgatgctccc ttgatggggt ccagagagcc tccctgcage caccagactt
ggcctccagc tgttc

<210> 1309

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1309

caaggccgtg aacgagaagt cctgcaactg cctcctgctc aaagtcaacc agattggcetc
cgtgaccg
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<210> 1310

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1310

agccccagca actacagtct gggatgccaa ggccagcecat gatgtcagtg gecccagceatg

gtcaaccttt gaaca

<210> 1311

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1311
gggccctcca gaacaatgat gggctttatg atcctgactg cgatgagagce gggctcttta
aggccaagca gtgca

<210> 1312

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1312
cgcctgttca ccaagattga caccattgcg cccgatgaga tcaccgtcag cagcgacttc
gaggcacgcc ac

<210> 1313

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1313

caaccaggca gctccatcgg cagtgtccat catgcatcag gtgagccgca ccgtggacag

cattac

<210> 1314

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1314
tgaacggggt atcctcctta gccacggggc ccgtcccatt tgagectgtc aatgtcacca
ctgaccgaga ggtacct

<210> 1315

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1315
tggtccatcg ccagttatca catctgtatg cggaacctca aaagagtccc tggtgtgaag
caagatcgct agaaca

<210> 1316

<211> 86

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1316
tggctcttaa tcagtttcgt tacctgcctc tggagaattt acgcattatt cgtgggacaa
aactttatga ggatcgatat gccttg

<210> 1317

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1317
gtccaggtgg atgtgaaaga tccccagcag gecctcaagg agcetggctaa gatgtgtate

ctggceg

<210> 1318

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1318
ccaacactag gctccccacc agccatatgc cttctcatct gggcacttac tactaaagac

ctggcggagg

<210> 1319

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1319
ggcattgagc ctctctacat caaggcagag ccggccagcec ctgacagtcc aaagggttcc

tcggaga

<210> 1320

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1320
gtcactccgce caccgtagaa tcgcctacca tttggtgcaa gcaaaaagca atcagcaatt

ggacag
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<210> 1321

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1321
acccccagac cggatcaggc aagctggccc tcatgtccece ttcacggtgt ttgaggaagt
ctgccctaca

<210> 1322

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1322
ccagcaccat tgttgaagat ccccagacca agtgtgaata catgctcaac tcgatgccca
agagact

<210> 1323

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1323
cgtggtgccc ctctatgacc tgctgetgga gatgetggac geccaccgec tacatgegec
cactagcc

<210> 1324

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1324
accatgtatc gagaggggcc cccttaccag aggcgaggtt cccttcagct gtggcagttc
ctggtca

<210> 1325

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1325
tggaaacagc gaaggataca gcctgtgcac atcctgactt ctgtgagctc attgcgcggg
actagggagt gttcggtg

<210> 1326

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1326
gtgaaggatg tgaagcagac gtacttggca cgggtcttct cctacccgge agggaatgtg
gagagcaccg gtt

<210> 1327

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1327
ctgaccagaa ccacggctta tccggcectgt ccacgaacca cttatacacc cacatgaccc
acttcc

<210> 1328

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1328
gcctcttect gttcgacggce tcgeccacct acgtactgge ctacacccag agctaccggg
caaagc

<210> 1329

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1329
gagggactgt tggcatgcag tgccctccca gagaccaacg ttcaagcagt tggtagaaga
cttggatcga attctcactc

<210> 1330

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1330
ctggcttaag gatggacagg cctttcatgg ggagaaccgc attggaggca ttcggctgeg
ccatcagcac tggagtctcg t

<210> 1331

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1331
ccagtggagc gcttccatga cctgcgtcect gatgaagtgg ccgatttgtt tcagacgacc
cagagag
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<210> 1332

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1332
gacatctgcg ctccatcctc gggaccctga cagtggagca gatttatcag gaccgggacc
agtttg

<210> 1333

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1333
ggaagtgaca gacgtgaagg tcaccatcat gtggacaccg cctgagagtg cagtgaccgg
ctaccgtgt

<210> 1334

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1334
cgagcccttt gatgacttcc tgttcccage atcatccagg cccagtggcet ctgagacage
ccgctce

<210> 1335

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1335
gagaacaagc agggctggca gaacagcatc cgccacaacc tctcgctcaa cgagtgcttc
gtcaag

<210> 1336

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1336
tgaagtccag gacgatgatg cgcctctctc gecccatgcetc tacagcagcet cagccagcect
gtcaccttca gtaagcaagc cgt

<210> 1337

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

302

60
66

60
69

60
67

60
66

60
83



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1337
cgacagagct tgtgcaccta agctgcagac caagcctttg cccagaattt aaggattcca
atggacgacc

<210> 1338

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1338
ctgtttgctg tccggaggca cctgtggggt agccatggaa acagcacatt cccagagttc
ctccac

<210> 1339

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1339
ccagctgcta ctttgacatc gagtggcgtg accggcgcat cacactgagg gcgtccaatg
gcaagtttgt gacc

<210> 1340

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1340
ggataattca gacaacaaca ccatctttgt gcaaggcctg ggtgagaatg ttacaattga
gtctgtggct gattacttca

<210> 1341

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1341
gaagcgcaga tcatgaagaa gctgaagcac gacaagctgg tccagctcta tgcagtggtg
tctgaggag

<210> 1342

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1342

tcagcagcaa gggcatcatg gaggaggatg aggcctgcgg gcgccagtac acgctcaaga
aaaccacc
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<210> 1343

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1343
tgtttggagg gaagggctgg ggctctgage cagattccac acctcacgtt cagtcacage
cctcagctat cttc

<210> 1344

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1344
gtgctggtga cgaatccaca ttcatctcaa tggaaggatc ctgccttaag tcaacttatt

tgtttttgcc ggg

<210> 1345

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1345
accctcgaca agaccacact ttgggacttg ggagcetgggg ctgaagttgc tctgtaccca
tgaactccca

<210> 1346

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1346
attccaccca tggcaaattc catggcaccg tcaaggctga gaacgggaag cttgtcatca
atggaaatcc catc

<210> 1347

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1347
caaaggagct cactgtggtg tctgtgttcc aaccactgaa tctggacccc atctgtgaat
aagccattct gactc

<210> 1348

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1348
ttgggaaata tttgggcatt ggtctggcca agtctacaat gtcccaatat caaggacaac
caccctagct tct

<210> 1349

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1349
gcatgggaac catcaaccag caggccatgg accaacttca ctatgtgaca gagctgacag
atcgaatcaa ggcaaactcc tea

<210> 1350

<211> 85

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1350
tgtagaatca aactcttcat catcaactag aagtgcagtt gacatggcct gttcagtcct
tggagttgca cagctggatt ctgtg

<210> 1351

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1351
cgctccagac ctatgatgac ttgttagcca aagactgcca ctgcatatga gcagtcctgg
tccttccact gt

<210> 1352

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1352
gatcccaagg cccaactcce cgaaccactc agggtectgt ggacagctca cctagetgca
atggct

<210> 1353

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1353

gttcactggg ggtgtatggg gtagatgggt ggagagggag gggataagag aggtgcatgt
tggtattt
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<210> 1354

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1354
tgtcatgtac gacggcttct ccatgcageg gctggtgaag tgcaacgcct ggcecttgtce
caacactgtg gact

<210> 1355

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1355
gttcgctacg aggattgagc gtctccacce agtaagtggg caagaggcgg caggaagtgg
gtacgca

<210> 1356

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1356
ttctggacct gggaccttag gagccgggtg acagcactaa ccagacctcc agccactcac
agctcttt

<210> 1357

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1357
cgtgcctcta caccatcttc ctcttcccea teggctttgt gggcaacatc ctgatcetgg
tggtgaacat

<210> 1358

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1358
agtacaagca ggctgccaag tgcctectgce tggcttectt tgatcactgt gacttccctg
agcetgc

<210> 1359

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1359
gcttatgacc gaccccaagc tcatcacctg gtctccggtg tgtcgcaacg atgttgectg
gaacttt

<210> 1360

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1360
cacacagatc tcctactcca tccagtcctg aggagcectta ggatgcagca tgccttcagg
agacactgct ggacc

<210> 1361

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1361
ctgagtgtgg tttgcggatc ctggcecttce cgtgtaacca gttcgggaag caggagccag

ggagta

<210> 1362

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1362
ccatctgcat ccatcttgtt tgggctcccc acccttgaga agtgcctcag ataataccct

ggtggec

<210> 1363

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1363
cagatgacaa tggccacaat gctcttcttg gtttctctgg gaattgtgtt ggctgtggaa
agaaaggctt c

<210> 1364

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1364

tgcttaggtg cggtaaaacc agcgcttgtc cgatgcaccg ttcgegtggt aaactgacge
attcaggctc ttg
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<210> 1365

<211> 64

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1365

ccccaggcac cagctttact ccccgagecce agcaggacat ctgcatataa cacacagecg

aagt

<210> 1366

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1366
tgcccccaag acactgtgtg tgacctgatc cagagtaagt gectctccaa ggagaacgct
accacggacc tc

<210> 1367

<211> 86

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1367

aagctatgag gaaaagaagt acacgatggg ggacgctcct gattatgaca gaagccagtg

gctgaatgaa aaattcaagc tgggcc

<210> 1368

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1368

ctgggctgtg aggctgagag tgaatctgct ttacgagggt aggcggggaa tcagaaaagg
agcagattcg ¢

<210> 1369

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1369
ctgcaggcac tccctgaaat gectgaagctc tactcacagt tictggggaa gcagccatgg
tttcttgg

<210> 1370

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1370
caatgccatc ttgcgctaca tcgctcgcaa gcacaacatg tgtggtgaga ctgaagaaga
aaagattcga gtggac

<210> 1371

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1371
caccatcccc accctgtctt ccacagcecgce ctgaaagcca caatgagaat gatgcacact

gaggcec

<210> 1372

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1372
cccactcagt agccaagtca caatgtttgg aaaacagccc gtttacttga gcaagactga
taccacctgc gtg

<210> 1373

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1373
ccaaacgtgt aacaattatg ccaaaagaca tccagctagc acgccgcata cgtggagaac
gtgcttaaga

<210> 1374

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1374
caagtaccac agcgatgact acattaaatt cttgcgctcc atccgtccag ataacatgtc
ggagtacagc aagc

<210> 1375

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1375
tcctgtgcete tggaagccct tgageccttc tgggaggtte ttgtgagatc aactgagacc

gtggag
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<210> 1376

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1376
cggtgtgaga agtgcagcaa gccctgtgcc cgagtgtgct atggtctggg catggagcac
ttgcgagagg

<210> 1377

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1377
gaaagatagc tcgcggceatt ccaagctgga gaaggcggac attctggaaa tgacagtgaa
gcacctcc

<210> 1378

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1378
caggacacaa gtgccagatt gcgggctggg gccacttgga tgagaacgtg agcggctact
ccagctccct gc

<210> 1379

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1379
tccatgatgg ttctgcaggt ttctgcggec cceccggacag tggcetetgac ggcegttactg
atggtgctgc tea

<210> 1380

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1380
tggcctgtce attggtgatg ttgcgaagaa actgggagag atgtggaata acactgctgc
agatgacaag c

<210> 1381

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1381
tccaggatgt taggaactgt gaagatggaa gggcatgaaa ccagcgactg gaacagctac
tacgcagaca cgc

<210> 1382

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1382
agcaggagcg accaactgat cgcacacatg ctttgttigg atatggagtg aacacaatta
tgtaccaaat ttaacttggc aaac

<210> 1383

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1383
gcagcagtcg gcttctctac gcagaacccg ggagtaggag actcagaatc gaatctcttc
tcectece

<210> 1384

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1384
agtgacagat ggacaatgca agaatgaact ccttcctgga ataccccata cttagcagtg

gcgactcgg

<210> 1385

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1385
tcecttgtgt tecttctgtg aagaagcecct gttctegttg cectaattca tettttaatc
atgagcctgt ttattgcc

<210> 1386

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1386

cgtgccttat ggttactttg gaggcgggta ctactcctge cgagtgtccc ggagcetegcet
gaaaccctgt g
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<210> 1387

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1387
cagcctcaag ttcggttttc gctaccggag ccttcccaga acaaacttct tgtgegtttg
cttccaac

<210> 1388

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1388

ctggaccgca cggacatcca caccttccac cgcttctacc aatacctcge ccacagcaag

caagtctttc gcgaggcg

<210> 1389

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1389
gctttccaag tggggaatta aagttgcttc catccaacct ggaggcttcc taacaaatat
cgcaggca

<210> 1390

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1390
cagtctcgcc atgttgaagt cagaatggcc tgtattcact atcticgaga gaacagagag
aaatttgaag cgtttat

<210> 1391

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1391
ctgctgcgac agtccactac ctttttcgag agtgactccc gttgtcccaa ggcttcccag
agcgaacctg

<210> 1392

<211> 63

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1392
ggtccgctte gtctttcgag agtgactcce geggtcccaa ggctttccag agcgaacctg
tgc

<210> 1393

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1393
ttcagtgtgt ccagtgcatc tttagtggag gttcacaagt ctgaggaaaa tgaggagcca
atggaaacag at

<210> 1394

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1394
ggctagtaga actggatccc aacaccaaac tcttaattag acctaggcct cagctgcact
gcccgaaaag catttgggca gacc

<210> 1395

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1395
ccteectetg gtggtgcettc ctcagggcecc accattgaag aggttgatta agccaaccaa

gtgtagatgt age

<210> 1396

<211> 84

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1396
ccgactggag gagcataaaa gcgcagccga gecccagcegcec ccgeactttt ctgagcagac
gtccagagca gagtcagcca gcat

<210> 1397

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1397

gaataccaca ctttctgcta caacactggg ctatggagag gacgccacgc ctggcacagg
gtatacaggg ttagctgcaa tcc
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<210> 1398

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1398
gcagacagtg accatctaca gctttccggc gcccaacgtg attctgacga agccagaggt
ctcagaag

<210> 1399

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1399
agaaccgcaa ggtgagcaag gtggagattc tccagcacgt catcgactac atcagggacc
ttcagttgga

<210> 1400

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1400
tggcctggct cttaatttge ttttgttttg cccagtatag actcggaagt aacagttata
gctagtggtc ttgcatgatt gca

<210> 1401

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1401
ggtggagagt ggagccatga ccaaggacct ggcgggctgce attcacggcc tcagcaatgt
gaagctgaac gage

<210> 1402

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1402
gcatggtagc egaagattte acagtcaaaa teggagattt tggtatgacg egagatatet
atgagacaga ctattaccgg aaa

<210> 1403

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1403
ccgtgcttcc ggacaacttc cccagatacc ccgtgggcaa gttcttccaa tatgacacct
ggaagcagtc ca

<210> 1404

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1404
tgaaccgcag agaccaacag aggaatccag gcacctctac cacgccctcc cagcccaatt
ctgcgggtgt ccaagac

<210> 1405

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1405
gggtcactat ggagttcaaa ggacagaact cctgcctggt gaccgggaca acctggccat
tcagaccc

<210> 1406

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1406
gcctcecata gcetecttace ccagcecctac aegaaaggae ctgcttctcec acatgcaaga
getetg

<210> 1407

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1407
aaggaaccat ctcactgtgt gtaaacatga cttccaagct ggcegtggct ctettggcag
ccttcctgat

<210> 1408

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1408

ggcgctgtca tcgatttctt ccctgtgaaa acaagagcaa ggccgtggag caggtgaaga
atgcctttaa taagctcca
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<210> 1409

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1409
tggaaggttc cacaagtcac cctgtgatca acagtacccg tatgggacaa agctgcaagg
tcaaga

<210> 1410

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1410
accctctggt ggtaaatgga cattttccta catcggcttc cctgtagagce tgaacacagt
ctatttcatt ggggcc

<210> 1411

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucleétido sintético

<400> 1411
ggcctaatgt tccagatcct tcaaagagtc atattgccca gtggtcacct cacactcctc
caaggcacaa tttt

<210> 1412

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1412
actttcctge gaggtcagtc aaggctttgg gggctetgtt ttgaatgtgg atcaccactc

ggagtt

<210> 1413

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1413
gtgcccgagce catatagcag gcacgtccgg gtectcactg tecttccact caacagtcat
caaccactac eg

<210> 1414

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1414
agtccagccg agatgetaag agcaaggcca agaggaagtc atgtggggat tccagccctg
ataccttct

<210> 1415

<211> 74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1415
ccacagctca ccttctgtca ggtgtccatc ccagctccag ccagctccca gagaggaaga

gactggcact gagg

<210> 1416

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1416
ccatgatcct cactctgctg gtggactata cactccagac ctcgcttagce atggtaaatc
accggctaca aagette

<210> 1417

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1417
caacgcttca gtgatcaatc ccggggcgat ttacagatgc aggatcggaa agaatcccgg
ccagac

<210> 1418

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1418
aggccagccc tacattatca gagcaagagc cggatagagg acaaggctca gatcttgctg
gactgtggag aagac

<210> 1419

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1419

cagtgacaaa cagcccttcc aacccaagga atcccacaaa agatggcgat gacgcccatg
aggctaaac
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<210> 1420

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1420
actcggactg cacaagctat ttttgatgac agctatttgg gttattctgt ggctgtcgga
gatttcaatg gtgatggca

<210> 1421

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1421
tcagaattgg atttggctca tttgtggaaa agactgtgat gccttacatt agcacaacac
cagctaagct cagg

<210> 1422

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1422
accggggagc cctacatgac gaaaatacct gcaaccgtta ctgccgtgac gagattgagt
cagtgaaaga gcttaagg

<210> 1423

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1423
caaggtgccc tcagtggagc tcaccaacct gtacccgtat tgcgactatg agatgaaggt

gtgcge

<210> 1424

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1424
tcgtgaaaga tgaccaggag gctgtgctat gtttctacaa aaccgccaag gactgcegtca
tgatgttcac c

<210> 1425

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1425
tggcttacac tggcaatggt agtttctgtg gttggctggg aaatcgagtg ccgcatctca
cagctatgc

<210> 1426

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1426
ctgtcagctg ctgcttgggg tcaagggaca cgccttctga acgtcecectg cecctttacg
gacaccccct

<210> 1427

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1427

cggactttgg gtgcgacttg acgagcggtg gttcgacaag tggccttgcg ggccggatcg
tcccagtgga agagttgtaa

<210> 1428

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1428
aagcccgagg cactcattgt tgcccttcaa getgccaatg aagacctcag gaccaagcetc
acagaca

<210> 1429

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1429
gctgggaggc aggacttcct cttcaaggcc atgctgacca tcagctggct cactctgacc
tgcttc

<210> 1430

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1430
gagctccatg gctcatccee agcagtgage tcagaggaat gcacacccag taggattcag

tgggtgtga
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<210> 1431

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1431
tctcttgcag gaagccagac aacagtcagt ggcccatcag caatcagggt ctgaattgge
cctacgg

<210> 1432

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1432
aattcctgct ccaaaagaaa gtcttcgaag ccgctccact cgcatgtcca ctgtctcaga
gcttcgceatc acg

<210> 1433

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1433
caccccggct tcaacaacag cctccccaac aaagaccacc gcaatgacat catgetggtg
aagatg

<210> 1434

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1434
gacgtgaggg tcctgattct ccctggtttt accccagcte catccttgea tcactgggga

ggacgtgatg agtgagga

<210> 1435

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1435
catcctcatg gattggtgtg tttcgtaaca gcagtcatca tccatgggtg acaatgaatg
gtttggc

<210> 1436

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1436
ccacctcgcec atgatttttc ctttgaccgg gtattcccac caggaagtgg acaggatgaa
gtgtttgaag agattgc

<210> 1437

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1437
atgtgccagt gagcttgagt ccttggagaa acacaagcac ctgctagaaa gtactgttaa
ccaggggctc a

<210> 1438

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1438
tgatggtcca aatgaacgaa ttggcatggt ggtgaaaaca ggagttgtgc cccaacttgt
gaagctt

<210> 1439

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1439
cttgctggcec aatgcctaca tctacgttgt ccagctgcca gccaagatce tgactgcgga
caatca

<210> 1440

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1440
cagatgaggc acatggagac ccaggccaag gacctgagga atcagttgct caactaccgt
tctgccattt caa

<210> 1441

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1441

ctcetggceca acagcactge actagaagag gccatgctcc aggaacagca gaggctggge
cttgtgt
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<210> 1442

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1442

caaggagact gggaggtgtc tcaagtgcct gtaccacacg gaaggggaac actgtcagtt

ctgccg

<210> 1443

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1443

actgaccaag cctgagacct actgcaccca gtatggcgag tggcagatga aatgctgcaa

gtgtgac

<210> 1444

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1444
actcaagcgg aaattgaagc agataggtct tatcagcaca gtctccgcect cctggattca

gtgtctcggc ttcagggagt

<210> 1445

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1445
agcgatgaag atggtcgcgce cctggacgceg gttctactcec aacagctgcet gettgtgcetg
ccatgtc

<210> 1446

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1446
agcggaaaat ggcagacaat ttttcgctce atgatgcegtt atctgggtct ggaaacccaa
accctcaag

<210> 1447

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1447
gcttcaggtg ttgtgactgc agtgcctccc tgtcgcacca gtactatgag aaggatggge
agctctt

<210> 1448

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1448
tgaacagtaa tggggagctg taccatgagc agtgtttcgt gtgcgctcag tgcttccage
agttcccaga a

<210> 1449

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1449
tgcaaacgct ggtgtcacag ccagcccccc aactgacctc atctggaaga accagaactc

gtgggg

<210> 1450

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1450
ccaatgggag aacaacgggc aggtgttcag cttgctgagc ctgggctcac agtaccagcc
tcagcg

<210> 1451

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1451
ctgcaacacc gaagtggact gttactccag gggacaagcc ttccaccccc agcectgtgtc
cagagac

<210> 1452

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1452

agaccaagct ggaagcagag aagttgaaag tgcaggccct gaaggaccga ggtctttcca
ttccte
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<210> 1453

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1453
acatccaggg ctctgtggtc cgcaagggga gtgcctaaac acagagggtt ctttccattg
tgtctgc

<210> 1454

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1454
gacctggcct tgctgaagaa tctccggagc gaggaacaga agaagaagaa ccggaagaaa
ctgtceg

<210> 1455

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1455
agaagctgtc cctgcaagag caggatgcag cgattgtgaa gaacatgaag tctgagetgg
tacggct

<210> 1456

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1456
gacttttgcc cgctaccttt cattccggcg tgacaacaat gagcetgttge tcttcatact

gaagcagtta gtggc

<210> 1457

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1457
aggatcgcct gtcagaagag gagacccggg ttgtcttccg tcagatagta tetgetgttg
cttatgtgca

<210> 1458

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1458
gtgaaatgaa acgcaccaca ctggacagcc ctttggggaa gctggagctg tctggttgtg

agcagggtc

<210> 1459

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1459
acggatctac cacaccattg catatttgac accccttccc cagccaaata gagctttgag
tttttttgtt ggatatgga

<210> 1460

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1460
gggagatcat cgggacaact ctccttttga tggacctgga ggaaatcttg ctcatgcttt
tcaaccaggc cc

<210> 1461

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1461
ccaacgcttg ccaaatcctg acaattcaga accagctctc tgtgacccca atttgagttt
tgatgctgtc actaccgt

<210> 1462

<211> 86

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1462
ccatgatgga gaggcagaca tcatgatcaa ctttggccgc tgggagcatg gcgatggata
cccctttgac ggtaaggacg gactcc

<210> 1463

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1463

ggatggtagc agtctaggga ttaacttcct gtatgctgca actcatgaac ttggccattc
tttgggtatg ggacattcc
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<210> 1464

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1464
tcacctctca tcttcaccag gatctcacag ggagaggcag atatcaacat tgctttttac
caaagagatc acggtgaca

<210> 1465

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1465
ccatacgtgc tgctacctgt agatattggt gatgaaccat ggtttgatga ttctgccatt
caaaccttta gg

<210> 1466

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1466
cgagagtctg taggagggaa accgccatgg acgatcaggg ttgccctcgg tgtaagacca
ccaaatatcg gaacc

<210> 1467

<211>79

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1467
tcatggtgcc cgtcaatgct gtgatggcga tgaagaccaa gacgtatcag gtggcccaca
tgaagagcaa agacaatcg

<210> 1468

<211> 91

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1468
tcatcctgge gatctacttc ctctggcaga acctaggtcc ctctgtectg getggagtcg
ctttcatggt cttgctgatt ccactcaacg g

<210> 1469

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1469
tgagaaacaa actgcaccca ctgaactccg cagctagcat ccaaatcagc ccttgagatt

tgaggccttg

<210> 1470

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1470
gatgcagaat tgaggcagac tttacaagaa gatttacttc gtcgattccc agatcttaac
cgacttgcca aga

<210> 1471

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1471
gctcgtggtt ctgtagtcca gtcatcctag gagggtgatg ttgactgaga cttcacgcetc
tccctttgt

<210> 1472

<211>78

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1472
gaaggaatgg gaatcagtca tgagctaatc accctggaga tcagctcccg agatgtceceg
gatctgactc taatagac

<210> 1473

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1473
gccgagatcg ccaagatgtt gccagggagg acagacaatg ctgtgaagaa tcactggaac
tctaccatca aaag

<210> 1474

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1474

tggttttgag accacgatgt tgggagggta tgtttacagc actccagcca aaaaatacag
cactggcatg attca
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<210> 1475

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1475
taactgacat tcttgagcac cagatccggg ctgttccctt tgagaacctt aacatgcatt
gtgggcaagc cat

<210> 1476

<211> 83

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1476
cgagactctc ctcatagtga aaggtatgtg tcagccatga ccaccceggc tcgtatgtca
cctgtagatt tccacacgcc aag

<210> 1477

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1477
caaccgaagt tttcactcca gttgtcccca cagtagacac atatgatggc cgaggtgata

gtgtggttta tggactgagg

<210> 1478

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1478

gcggaaggtc cctcagacat ccccgattga aagaaccaga gaggctctga gaaacctcgg

gaaacttaga tcatca

<210> 1479

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1479
ccgcaacgtg gttttctcac cctatggggt ggcctcggtg ttggccatge tccagetgac
aacaggagga gaaacccagc a

<210> 1480

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1480
gtggttttcc ctcggagcecc cetggetcgg gacgtctgag aagatgecgg tcatgaggct
gttcccttge t

<210> 1481

<211> 85

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1481
gcatcaggct gtcattatgg tgtccttacc tgtgggagct gtaaggtctt ctttaagagg
gcaatggaag ggcagcacaa ctact

<210> 1482

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1482
aggactggga cccatgaaca ttcctttggt atcagacccg aagcgcacca ttgctcagga

ttatggg

<210> 1483

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1483
tggctaagtg aagatgacaa tcatgttgca gcaattcact gtaaagctgg aaagggacga
actggtgtaa tgatatgtgc a

<210> 1484

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1484
aatatttgtg cggggtatgg gggtgggttt ttaaatctcg tttctcttgg acaagcacag
ggatctcgtt

<210> 1485

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1485
aagcatgaac aggacttgac catctttcca acccctgggg aagacatttg caactgactt

999g9agg
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<210> 1486

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1486
gcaaggaaag ggtcttagtc actgcctccc gaagttgctt gaaagcactc ggagaattgt

gcaggtgt

<210> 1487

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1487
gaaacctctg cgccatgaga gccaagtgga ggaagaagceg aatgcgcagg ctgaagcgca
aaagaa

<210> 1488

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1488
ccattctatc atcaacgggt acaaacgagt cctggccttg tctgtggaga cggattacac
cttccecactt gctga

<210> 1489

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1489
gttctggttg ctggatttgg tcgcaaaggt catgctgttg gtgatattcc tggagtccge
tttaagg

<210> 1490

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1490
tcaccacggt ctttagccat gcacaaacgg tagttttgtg tgttggctgce tccactgtcc
tctgccagec tacaggagga

<210> 1491

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1491
gggctactgg cagctacatt gctgggacta atggcaattc caatggcctt gtaccgatgc

tgagag

<210> 1492

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1492
cagcgggatt aaacagtcct ttaaccagca cagccagtta aaagatgcag cctcactgct
tcaacgcaga t

<210> 1493

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1493
aacagagaca ttgccaacca tattggatct gcttgctgtc caaaccagca aacttcctgg
gcaaatcac

<210> 1494

<211>77

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1494
acaccaaaat gccatctcaa atggaacacg ccatggaaac catgatgttt acatttcaca
aattcgctgg ggataaa

<210> 1495

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1495
tggctgtgct ggtcactacc ttccacaagt actcctgcca agagggcgac aagttcaage

tgagtaaggg gga

<210> 1496

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1496

gactgctgtc atggcgtgcc ctctggagaa ggccctggat gtgatggtgt ccaccttcca
caagtactcg
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<210> 1497

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1497
cctgctgacg atgatgaagg agaacttccec caacttcctt agtgcctgtg acaaaaaggg
cacaaattac ctcgc

<210> 1498

<211>76

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1498
actccctgat aaaggggaat ttccatgccg tctacaggga tgacctgaag aaattgctag
agaccgagtg tcctca

<210> 1499

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1499
caccctgcct ctacccaacc agggccccgg ggcctgttat gtcaaactgt cttggctgtg

gggctag

<210> 1500

<211>70

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1500
catggccgtg tagaccctaa cccggaggga accctgacta cagaaattac cccggggcac
ccttaaaact

<210> 1501

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1501
accctgagca ctggaggaag agcgcctgtg ctgtggtctt atcctatgtg gaatccccca
aagtctc

<210> 1502

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

332

60
75

60
76

60
67

60
70

60
67



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2735993 T3

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1502
agacaaggat gccgtggata aattgctcaa ggacctggac gccaatggag atgcccaggt
ggacttc

<210> 1503

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1503
gcagaactga agatgggaag atttatcagc gtgcatttgg tggacagagc ctcaagtttg

gaaaggg

<210> 1504

<211> 86

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1504
cgcgagcccc tcattataca ctgggcagcec tccccacage gcatcgagga atgegtgctc
tcaggcaagg atgtcaacgg cgagtg

<210> 1505

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1505
caagctgaac ggtgtgtccg aaagggacct gaagaaatcg gtgctgtggc tcaaagacag
cttgca

<210> 1506

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1506
agctggggtg tetgtttcat gtggaatacc tgacttcagg tcaagggatg gtatttatge
tcgccttget gt

<210> 1507

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1507

agaggctgaa tatgcaggac agttggcaga actgaggcag agattggacc atgctgaggc
cgatag
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<210> 1508

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1508
agttgcagaa tctaagcctg gaaggcectgce ggctttcgga teccattgtc aatactcteg
caaaaaactc a

<210> 1509

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1509
atggccaatg tttgatgctt aaccccccca atttctgtga gatggatgge cagtgcaagce
gtgacttgaa gtgt

<210> 1510

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1510
cccaatcgga agcctaacta cagcgagctg caggactcta atccagagtt taccttccag
cagccctac

<210> 1511

<211> 69

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1511
catcttccag gaggaccact ctctgtggca ccctggacta cctgccccct gaaatgattg

aaggtcgga

<210> 1512

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1512
aatacccaac gcacaaatga ccgcacgttc tctgccccegt ttcttgccec agtgtggttt
gcattgtctc c

<210> 1513

<211>90

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1513
cctggaggct gcaacatacc tcaatcctgt cccaggecgg atcctecctga agceccttttc
gcagcactgc tatcctccaa agccattgta

<210> 1514

<211> 80

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1514
tgttttgatt cccgggctta ccaggtgaga agtgagggag gaagaaggca gtgtcccttt
tgctagagct gacagctttg

<210> 1515

<211> 85

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1515
tctccagcaa aagcgatgtc tggagctttg gagtgttgat gtgggaagca ttctcctatg
ggcagaagcc atatcgaggg atgaa

<210> 1516

<211>73

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1516
gatggagcag gtggctcagt tcctgaaggce ggctgaggac tctggggtca tcaagactga
catgttccag act

<210> 1517

<211>72

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1517
cagccctgag gcaagagaag aaagtacttc cagcggcaat gtaagcaaca gaaaggatga
gacaaatgct eg

<210> 1518

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1518

gccaactgct ttcatttgtg agggatctga accaatacag agcagacata aaggaaatgg
gcctgagt
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<210> 1519

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1519

accagtcccc cagaagacta tcctgagccc gaggaagtcec cccecggaggt gatttccate

tacaacagca ccagg

<210> 1520

<211> 65

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1520
ggatcgagct cttccagatc cttcggccag atgagcacat tgccaaacag cgctatatcg

gtgge

<210> 1521

<211> 66

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1521
aacaccaatg ggttccatct ttctgggctc ctgattgctc aagcacagtt tggcctgatg

aagagg

<210> 1522

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1522
ctacctgcect tgctttgtga cttccaagaa cgagtgtctc tggaccgaca tgctctccaa
tttcggt

<210> 1523

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1523
ccagcccaca gaccagttac tgttcctcac tgagcctgga agcaaatcca cacctccttt
ctctgaa

<210> 1524

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1524
tggcgaccaa gacaccttga agggcctaat gcacgcacta aagcactcaa agacgtacca
ctttcce

<210> 1525

<211> 71

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1525
catatcgttg gatcacagca catcagagca gagaaagcga tggtggatgg ctcatggtta
gatctggcca a

<210> 1526

<211> 64

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1526
gcgctgcgga agatcatccc cacgcetgecc tcggacaagce tgagcaagat tcagaccctc
aagc

<210> 1527

<211> 522

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1527

gagtcgaccc
ctgaccggca
gccaagatcc
aagcagctgg
cacctggtcc
accatcactc
gataaagaag
gatggccgca
cgcctgaggg

tgcacctggt
agaccatcac
aggataaaga
aagatggccg
tgcgtctgag
tggaagtgga
gcatccctcece
ctctttctga
gtggctgtta

cctgcgtcectg
cctggaagtg
aggcatccct
cactctttct
aggtggtatg
gcccagtgac
cgaccagcag
ctacaacatc
attcttcagt

agaggtggta
gagcccagtg
cccgaccage
gactacaaca
cagatcttcg
accatcgaaa
aggctcatct
cagaaggagt
catggcattc

<210> 1528

<211> 89

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1528
tggcttcagg agctgaatac cctcccagge acacacaggt gggacacaaa taagggtttt
ggaaccacta ttttctcatc acgacagca

<210> 1529

<211>72
<212> ADN
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<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1529
tgcccttaaa ggaaccaatg agtccctgga acgccagatg cgtgaaatgg aagagaactt
tgccgttgaa gc

<210> 1530

<211> 67

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1530
agtcaatctt cgcacacggc gagtggacac tgtggaccct ccctacccac gctccatcge
tcagtac

<210> 1531

<211> 68

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1531
ctctccagtg tgggcaccag ccggccagaa cagatgcgag cagtccatga ctctgggage
tacaccgc

<210> 1532

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1532
agaggcatcc atgaacttca cacttgcggg ctgcatcagc acacgctcct atcaacccaa

gtactgtgga gtttg

<210> 1533

<211>75

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1533
gtatcaggac cacatgcagt acatcggaga aggcgcgaag acaggcatca aagaatgcca
gtatcaattc cgaca

<210> 1534
<211>79

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1534
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tgtcttcagg gtcttgtcca gaatgtagat gggttccgta agaggcectgg tgctctctta
ctctttcatc cacgtgcac

<210> 1535

<211>74

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1535
atcgcagctg gtgggtgtac acactgctgt ttaccttggc gaggcctttc accaagtcca
tgcaacaggg agct

<210> 1536

<211> 81

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Oligonucledtido sintético

<400> 1536

gtggacatcg gatacccaag gagacgaagc tgaagcagga gaaggagggg aaaattaacc
ggccttccaa cttttgtctg ¢
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REIVINDICACIONES
1. Un método para predecir el resultado clinico de un paciente diagnosticado con cancer que comprende:

(a) obtener un nivel de expresion de un producto de expresion de al menos un gen prondstico a partir de una
muestra de tejido obtenida de un tumor del paciente, en el que al menos un gen prondstico es IL6ST;

(b) normalizar el nivel de expresion del producto de expresion de al menos un gen prondstico para obtener un
nivel de expresion normalizado;

(c) expresar el nivel de expresion normalizado como un valor de expresion comparado con un nivel de expresion
de un conjunto de referencia tumoral; y

(d) calcular una puntuacién de riesgo basada en el valor de expresién normalizado, en el que el aumento de la
expresion de IL6ST se correlaciona positivamente con un buen prondstico.

2. Un método de acuerdo con la reivindicacion 1, que comprende, ademas: generar un informe basado en la
puntuacion de riesgo.

3. Método de acuerdo con la reivindicacion 1, en el que el paciente es un paciente humano.
4. Un método de acuerdo con la reivindicacién 1, en el que el tumor es un tumor de cancer de mama.

5. Un método de acuerdo con la reivindicacion 1, en el que la muestra de tejido es un tejido fijado incorporado en
parafina.

6. Un método de acuerdo con la reivindicacion 1, en el que el nivel de expresion se obtiene usando un método
basado en PCR.

7. Método de acuerdo con la reivindicacion 1, en el que se obtiene un nivel de expresion de al menos dos genes en
cualquiera de los grupos estromal, metabdlico, inmune, de proliferaciéon o metabdlico, o sus productos génicos.

8. Método de acuerdo con la reivindicacién 1, en el que se obtiene un nivel de expresion de al menos cuatro genes
en dos cualesquiera de los grupos estromal, metabdlico, inmune, de proliferacion o metabdlico, o sus productos
génicos.

9. Un método de acuerdo con la reivindicacién 1, que comprende ademas obtener un nivel de expresion de al menos
un gen coexpresado de los enumerados en la Tabla 18.

10. Un método para clasificar a un paciente con cancer de acuerdo con el pronéstico, que comprende las etapas de:

(a) recibir una primera estructura de datos que comprende los niveles respectivos de un producto de expresion
de cada uno de al menos tres genes pronéstico diferentes enumerados en cualquiera de las Tablas 1-12 en una
muestra de tejido obtenida de un tumor en el paciente, en la que uno de los genes prondstico es IL6ST;

(b) normalizar los al menos tres valores de expresion para obtener valores de expresion normalizados;

(c) determinar la similitud de los valores de expresion normalizados de cada uno de los al menos tres genes
prondstico con los niveles de expresion de control respectivos de los al menos tres genes prondstico obtenidos
de una segunda estructura de datos para obtener un valor de similitud del paciente, en los que la segunda
estructura de datos se basa en los niveles de expresién de una pluralidad de tumores de cancer;

(d) comparar el valor de similitud del paciente con un valor umbral seleccionado de similitud de los valores de
expresion normalizados respectivos de cada uno de los al menos tres genes prondstico con los niveles de
expresion de control respectivos de los al menos tres genes pronostico; y

(e) clasificar al paciente como si tuviera un primer prondstico si el valor de similitud del paciente supera el valor
de similitud umbral, y un segundo prondstico si el valor de similitud del paciente no excede el valor de similitud
umbral.

11. Un programa informatico que comprende medios de cadigo informatico para llevar a cabo las etapas (b) a (d) de
un método de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 10,

en el que el nivel de expresion de un producto de expresion de al menos un gen prondstico se ha obtenido a partir
de una muestra de tejido obtenida de un tumor del paciente, en el que el al menos un gen prondstico es IL6ST
en el que dicho programa se ejecuta en un ordenador.

12. Un programa informatico de acuerdo con la reivindicacion 11, incorporado en un medio legible por ordenador.
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