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PATENTNI ZAHTJEVI

1.

Molekula nukleinske kiseline koja sadrzi u 5' — 3' smjeru transkripcije:
(a) promotor;
(b) transkriptabilnu sekvencu nukleinske kiseline ili sekvencu nukleinske kiseline za uvodenje
transkriptabilne sekvence nukleinske kiseline; i
(¢) sekvencu nukleinske Kkiseline koja, kada se transkribira pod kontrolom promotora (a), kodira 3'-
netranslatiraju¢a regija u transkriptu koja nije prirodno povezana sa sekvencom nukleinske kiseline (b),
navedena 3'-netranslatirajuca regija sadrzi
(1) (c4) sekvencu nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuée regije amino-terminalnog pojacivaca
razdvajanja (AES) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se
sastoji od SEQ ID NO: 86 do 89, pozeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene
sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sckvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu; ili
(ii) (c-8) bilo koju kombinaciju (c-4) i jedne ili vi§e sekvenci nukleinske kiseline odabranih iz grupe koja
se sastoji od:
(c-1) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije Fc fragmenta IgG, receptora, transportera,
alfa (FCGRT) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji
od SEQ ID NO: 1 do 50, poZeljno SEQ ID NO: 27, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identiCna navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
(c-2) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatiraju¢e regije limfocitnog specifi¢nog proteina 1
(LSP1) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od
SEQ ID NO: 51 do 72, poZeljno SEQ ID NO: 52, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
(c-3) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajue regije kemokinskog liganda 22 (CCL22) koja
sadrZzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO: 73
do 85, pozeljno SEQ ID NO: 79, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline
ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(c-4) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatiraju¢e regije amino-terminalnog pojacivaca
razdvajanja (AES) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se
sastoji od SEQ ID NO: 86 do 89, pozeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene
sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identicna navedenoj sckvenci
nukleinske kiseline ili fragmentu,
(c-5) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije ¢lana 3 porodice fosfolipaze D (PLD3)
koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID
NO: 90 do 104, poZeljno SEQ ID NO: 96, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske
kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili
fragmentu,
(c-6) sekvence nukleinske kiseline nekodiraju¢e RNK mitohondrijalno kodirane 12S RNK (MT-
RNR1) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od
SEQ ID NO: 105 do 121, poZeljno SEQ ID NO: 115, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu, i
(c-7) nukleinske sekvence 3'-netranslatirajuce regije glavnog kompleksa histokompatibilnosti klase 11
DR Beta 4 (HLA-DRB4) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe
koji se sastoji od SEQ ID NO: 122 do 143, pozZeljno SEQ ID NO: 126, njenog fragmenta, ili varijante
navedene sckvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identiCna navedenoj
sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
pri ¢emu se sekvence nukleinske kiseline (b) i (¢) pod kontrolom promotora (a) mogu transkribirati da daju
zajednicki transkript u kojem je sekvenca nukleinske kiseline transkribirana sa sekvence nukleinske kiseline (c)
aktivna tako da povecava efikasnost translacije i/ili stabilnost sckvence nukleinske kiscline transkribirane s
transkriptabilne sekvence nukleinske kiseline (b).
Molekula nukleinske kiseline u skladu s patentnim zahtjevom 1, pri ¢emu sekvenca nukleinske kiseline (c-8) sadrzi
kombinaciju (c-4) i (c-6), pri ¢emu se, pozeljno, (c-4) nalazi 5' do (c-6), i/ili kombinacija (c-4) i (c-6) sadrzi
sekvencu nukleinske kiseline SEQ ID NO: 174, njen fragment, ili varijantu navedene sekvence nukleinske kiseline
ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu.
Molekula nukleinske kiseline u skladu s patentnim zahtjevom 1 ili 2, koja dalje sadrzi (d) sekvencu nukleinske
kiseline koja, kada se transkribira pod kontrolom promotora (a), kodira sekvencu nukleinske kiseline koja je
poliadenilna sekvenca, pri ¢emu, opcionalno, poliadenilna sekvenca sadrZi unutar poliadenilne sekvence, sekvencu
jednog ili viSe uzastopnih nukleotida koja sadrZi nukleotide koji nisu nukleotidi A.
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Molekula nukleinske kiseline u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 3, koja je zatvorena cirkularna
molekula ili linearna molekula.
Molekula nukleinske kiseline u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 4, pri ¢emu transkriptabilna
sekvenca nukleinske kiseline sadrZzi sekvencu nukleinske kiseline koja kodira peptid ili protein i sekvenca
nukleinske kiseline za uvodenje transkriptabilne sekvence nukleinske kiseline je mjesto viSestrukog kloniranja.
Molekula nukleinske kiseline u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 5, koja dalje sadrzi jedan ili vi§e
¢lanova odabranih iz grupe koja se sastoji od: (i) reporterskog gena; (ii) odabirnog markera; i (iii) podrijetla
replikacije.
Molekula nukleinske kiseline u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 6, koja je pogodna, posebno nakon
linearizacije, za in vitro transkripciju RNK, posebno iRNK.
RNK koja se moZe dobiti transkripcijom, poZeljno in vitro transkripcijom, uporabom molekule nukleinske kiseline
u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 7 kao predlozak.
RNK koja sadrzi u 5' — 3' smjeru:
(a) 5'-netranslatirajucu regiju;
(b) sekvencu nukleinske kiseline koja kodira peptid ili protein; i
(c) 3'-netranslatirajucu regiju koja nije prirodno povezana sa sekvencom nukleinske kiseline (b), navedena 3'-
netranslatirajuca regija sadrzi
(1) (c4) sekvencu nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuée regije amino-terminalnog pojacivaca
razdvajanja (AES) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se
sastoji od SEQ ID NO: 86 do 89, pozeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene
sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu; ili
(ii) (c-8) bilo koju kombinaciju (c-4) i jedne ili vi§e sekvenci nukleinske kiseline odabranih iz grupe koja
se sastoji od:
(c-1) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije Fc fragmenta IgG, receptora, transportera,
alfa (FCGRT) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji
od SEQ ID NO: 1 do 50, poZeljno SEQ ID NO: 27, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
(c-2) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije limfocitnog specificnog proteina 1
(LSP1) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od
SEQ ID NO: 51 do 72, poZeljno SEQ ID NO: 52, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiscline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
(c-3) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajue regije kemokinskog liganda 22 (CCL22) koja
sadrZzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO: 73
do 85, poZeljno SEQ ID NO: 79, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline
ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(c-4) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatiraju¢e regije amino-terminalnog pojacivaca
razdvajanja (AES) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se
sastoji od SEQ ID NO: 86 do 89, poZeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene
sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci
nukleinske kiseline ili fragmentu,
(c-5) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije ¢lana 3 porodice fosfolipaze D (PLD3)
koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID
NO: 90 do 104, poZeljno SEQ ID NO: 96, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske
kiscline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili
fragmentu,
(c-6) sckvence nukleinske kiseline nckodiraju¢e RNK mitohondrijalno kodirane 12S RNK (MT-
RNR1) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od
SEQ ID NO: 105 do 121, poZeljno SEQ ID NO: 115, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
(c-7) nukleinske sekvence 3'-netranslatirajuce regije glavnog kompleksa histokompatibilnosti klase 11
DR Beta 4 (HLA-DRB4) koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe
koja se sastoji od SEQ ID NO: 122 do 143, pozeljno SEQ ID NO: 126, njenog fragmenta, ili varijante
navedene sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj
sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
pri ¢emu je sekvenca nukleinske kiseline (c) aktivna tako da povecava efikasnost translacije i/ili stabilnost
sekvence nukleinske kiseline koja kodira peptid ili protein.
RNK u skladu s patentnim zahtjevom 9, koja dalje sadrzi (d) sekvencu nukleinske kiseline koja je poliadenilna
sekvenca koja opcionalno sadrZi unutar poliadenilne sekvence sekvencu jednog ili vi§e uzastopnih nukleotida, koja
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sadrzi nukleotide koji nisu nukleotidi A, pri ¢emu se, poZeljno, navedena sekvenca nukleinske kiseline (d) nalazi
na 3' kraju navedene RNK, i/ili su sekvence nukleinske kiseline (¢) i (d) aktivne tako da povecavaju efikasnost
translacije 1/ili stabilnost sekvence nukleinske kiseline koja kodira peptid ili protein.
RNK u skladu s patentnim zahtjevom 9 ili 10, koja dalje sadrZi (e) 5' kapu.
Postupak za dobivanje RNK, koji sadrZi:
(i) osiguravanje molekule nukleinske kiseline u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 1 do 7, i
(ii) transkripciju RNK uporabom molekula nukleinske kiseline kao predloska.
Postupak za dobivanje peptida ili proteina, koji sadrZzi:
(i) dobivanje RNK koja kodira peptid ili protein u skladu s postupkom u skladu s patentnim zahtjevom 12, i
(ii) translaciju RNK.
Postupak u skladu s patentnim zahtjevom 12 ili 13, naznacen time $to dalje sadrZi, prije transkripcije molekule
nukleinske kiseline, cijepanje molekule nukleinske kiseline.
Postupak za dobivanje RNK, koji sadrZi:
(i) spajanje sekvence nukleinske kiseline (b) koja, kada se transkribira, kodira 3'-netranslatirajucu regiju, na
3' kraju transkriptabilne sekvence nukleinske kiseline (a), koja sadrzi sekvencu nukleinske kiseline koja kodira
peptid ili protein, pri ¢emu sekvenca nukleinske kiseline (a) nije prirodno povezana sa sekvencom nukleinske
kiseline (b), i
(ii) transkripciju dobivene nukleinske kiseline,
gdje navedena 3'-netranslatirajuca regija sadrzi
(iia) (b-4) sekvencu nukleinske kiseline 3'-netranslatirajue regije amino-terminalnog pojacivaca razdvajanja
(AES) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID
NO: 86 do 89, poZeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline
ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu; ili
(iib) (b-8) bilo koju kombinaciju (b-4) i jedne ili viSe sekvenci nukleinske kiseline odabranih iz grupe koja se
sastoji od:
(b-1) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije Fc fragmenta IgG, receptora, transportera,
alfa (FCGRT) koja sadr7i ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od
SEQ ID NO: 1 do 50, pozeljno SEQ ID NO: 27, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence
nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili
fragmentu,
(b-2) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatiraju¢e regije limfocitnog specifi¢nog proteina 1 (LSP1)
koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO:
51 do 72, pozeljno SEQ ID NO: 52, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline
ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(b-3) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatiraju¢e regije kemokinskog liganda 22 (CCL22) koja
sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO: 73 do
85, poZeljno SEQ ID NO: 79, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline ili
fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj seckvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(b-4) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuée regije amino-terminalnog pojacivaca razdvajanja
(AES) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID
NO: 86 do 89, pozeljno SEQ ID NO: 86, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske
kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(b-5) sekvence nukleinske kiseline 3'-netranslatirajuce regije ¢lana 3 porodice fosfolipaze D (PLD3) koja
sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO: 90 do
104, pozeljno SEQ ID NO: 96, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske kiseline ili
fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(b-6) sckvence nukleinske kiseline nekodirajuée RNK mitohondrijalno kodirane 12S RNK (MT-RNRI)
koja sadrzi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se sastoji od SEQ ID NO:
105 do 121, poZeljno SEQ ID NO: 115, njenog fragmenta, ili varijante navedene sekvence nukleinske
kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske kiseline ili fragmentu,
(b-7) nukleinske sekvence 3'-netranslatirajuce regije glavnog kompleksa histokompatibilnosti klase II DR
Beta 4 (HLA-DRB4) koja sadrZi ili se sastoji od sekvence nukleinske kiseline odabrane iz grupe koja se
sastoji od SEQ ID NO: 122 do 143, poZeljno SEQ ID NO: 126, njenog fragmenta, ili varijante navedene
sekvence nukleinske kiseline ili fragmenta koja je najmanje 90% identi¢na navedenoj sekvenci nukleinske
kiseline ili fragmentu,
pri cemu se sckvence nukleinske kiseline (a) i (b) mogu transkribirati da daju zajednicki transkript u kojem je
sekvenca nukleinske kiseline transkribirana sa sekvence nukleinske kiseline (b) aktivna tako da povecava
efikasnost translacije i/ili stabilnost sekvence nukleinske kiseline transkribirane s transkriptabilne sekvence
nukleinske kiseline (a).
Postupak u skladu s patentnim zahtjevom 15, koji dalje sadrZi spajanje sekvence nukleinske kiseline (c) koja, kada
se transkribira, kodira sekvencu nukleinske kiseline koja je poliadenilna sekvenca koja opcionalno sadrzi unutar
poliadenilne sekvence sekvencu jednog ili vi§e uzastopnih nukleotida koja sadrzi nukleotide koji nisu nukleotidi A,
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na 3' kraju seckvence nukleinske kiseline (b), pri ¢emu se, pozeljno, sckvence nukleinske kiseline (a), (b), i (¢)
mogu transkribirati da daju zajednicki transkript u kojem su sekvence nukleinske kiseline transkribirane sa
sekvenci nukleinske kiseline (b) i1 (c) aktivne tako da poveavaju efikasnost translacije i/ili stabilnost seckvence
nukleinske kiseline transkribirane s transkriptabilne sekvence nukleinske kiseline (a).
Postupak za dobivanje peptida ili proteina, koji sadrZzi:

(i) dobivanje RNK postupkom u skladu s patentnim zahtjevom 15 ili 16, i

(ii) translaciju RNK.
Postupak u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 12 do 17, pri ¢emu se transkripcija izvodi in vitro.
RNK koja se moZe dobiti postupkom u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 12, 14 do 161 18.
Postupak za dobivanje peptida ili proteina, koji sadrZi translaciju RNK u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva
8do111i19.
RNK u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 8§ do 11 i 19 za uporabu u postupku za transfekciju stanice
domacina, pri emu je, pozeljno, stanica domadin antigen-prezentiraju¢a stanica, posebno dendriti¢na stanica,
monocit ili makrofag.
RNK u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 8 do 11 i 19 za uporabu u postupku vakcinacije.
RNK u skladu s bilo kojim od patentnih zahtjeva 8 do 11 i 19 za uporabu u postupku za reprogramiranje somatskih
stanica u stanice koje imaju karakteristike mati¢ne stanice.



	Page 1 - BIBLIOGRAPHY
	Page 2 - CLAIMS
	Page 3 - CLAIMS
	Page 4 - CLAIMS
	Page 5 - CLAIMS

