












































































































































































摘要 

 

本文公開了用於生成編碼核酸序列的預定變體的高度準確的寡核酸文庫的方法。變異

程度可能是完全的，其導致飽和的變體文庫，或者所述變異程度可能是不完全的，其

導致選擇性的變體文庫。本文所述的變異寡核酸文庫可被設計用於通過轉錄或翻譯進

一步加工。本文所述的變異寡核酸文庫可被設計為生成變異 RNA、DNA 和/ 或蛋白質

群體。本文進一步提供了用於鑒定具有增加或降低活性的變異物種的方法，其應用於

調節用於治療或減少疾病的治療劑的生物學功能及設計。  

  


