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명 세 서

청구범위

청구항 1 

세포에서 베타-2-마이크로글로불린(B2M) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 B2M 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 B2M 유전자좌의 영역은 서열번호 6387-6468 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오

티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

청구항 2 

제1항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 3 

제1항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 서열 동

일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 4 

제3항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 5 

제1항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6305-6386 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열

을 포함하는, 방법.

청구항 6 

제1항에 있어서, 상기 B2M 유전자좌의 영역이 서열번호 6388, 6399, 6401, 6403, 6410, 6413, 6421, 6446, 및

6448 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하

는, 방법.

청구항 7 

세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 TRAC 유전자좌의 영역은 서열번호 6509-6548 또는 6805 중 어느 하나의 적어도 18개의 연

속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

청구항 8 

제7항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 9 
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제7항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 서열 동

일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 10 

제9항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 11 

제7항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6469-6508 또는 6804 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 12 

제7항에 있어서, 상기 TRAC 유전자좌의 영역은 서열번호 6517, 6520, 및 6523 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오

티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 13 

세포에서 히포잔틴 포스포리보실전이효소 1(HPRT) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HPRT 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호 6616-6682 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오

티드에 대해 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

청구항 14 

제13항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 15 

제13항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 서열

동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 16 

제15항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 17 

제13항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6549-6615 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서

열을 포함하는, 방법.

청구항 18 

제13항에 있어서, 상기 HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호 6619, 6634, 6673, 6675, 및 6679 중 어느 하나의 비

-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 19 

세포에서 T 세포 수용체 베타 불변 1 또는 T 세포 수용체 베타 불변 2 (TRBC1/2) 유전자좌를 파괴하는 방법으로

서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역에 혼
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성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역은 서열번호 6722-6760 또는 6782-6802 중 어느 하나의 적어도 18

개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

청구항 20 

제19항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 21 

제19항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 서열

동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 22 

제21항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 23 

제19항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6683-6721 및 6761-6781 중 어느 하나와 적어도 80% 동일

성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 24 

제19항에 있어서, 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역은 서열번호 6734, 6753, 6790, 및 6800 중 어느 하나의 비-축

퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 25 

세포에서 히드록시산 옥시다제 1(HAO1) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HAO1 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 HAO1 유전자좌의 영역이 서열번호 11802-11820 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레

오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

청구항 26 

제25항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 27 

제25항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 28 

제27항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 29 

제25항에 있어서, 상기 HAO1 유전자좌의 영역은 서열번호 11806, 11813, 11816, 및 11819 중 어느 하나의 비-

축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 30 

조작된 뉴클레아제 시스템으로서:

공개특허 10-2024-0049306

- 5 -



(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 

(b) 조작된 가이드 RNA를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 

(i) 2'-O-메틸 뉴클레오티드;

(ii) 2'-플루오로 뉴클레오티드; 또는

(iii) 포스포로티오에이트 결합을 포함하고;

여기서 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나, 또는 이의 변이체에 대해 적어도

75% 서열 동일성을 갖는, 시스템.

청구항 31 

제30항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421과 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함하는, 시스템.

청구항 32 

조작된 뉴클레아제 시스템으로서:

(a) 서열번호 421-431 중 어느 하나, 또는 이의 변이체에 대해 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제;

(b) 조작된 가이드 RNA를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하

도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 표적 핵산 서열에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하며,

여기서 상기 시스템은 Cas9 효소를 포함하는 동등한 시스템과 비교하여 인간 대상체에게 투여될 때 감소된 면역

원성을 갖는, 시스템.

청구항 33 

제32항에 있어서, 상기 Cas9 효소는 SpCas9 효소인, 시스템.

청구항 34 

제32항 또는 제33항에 있어서, 상기 면역원성은 항체 면역원성인, 시스템.

청구항 35 

제32항 내지 제34항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466-5467 및 11160-11162 중

어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 시스템.

청구항 36 

제32항 내지 제35항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 뉴클레아제가 서열번호 421 또는 423 중 어느 하나

또는 이의 변이체와 적어도 약 75% 서열 동일성 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는, 시스템.

청구항 37 

세포에서 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은 

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제 또는 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제를 암호화하는 핵산; 및

(b)  조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 유전자좌의 영

역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고;

여기서 상기 세포는 말초 혈액 단핵 세포(PBMC), 조혈 줄기 세포(HSC), 또는 유도 만능 줄기 세포(iPSC)인, 방
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법.

청구항 38 

제37항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 39 

제37항 또는 제38항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 40 

제37항 내지 제39항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 41 

제37항 내지 제40항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421 또는 이의 변

이체와 적어도 약 75% 서열 동일성 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는, 방법.

청구항 42 

제37항 내지 제41항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6804, 6806, 및 6808 중 어느

하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성인 서열을 포함하는, 방법.

청구항 43 

제37항 내지 제42항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제를 암호화하는 상기 핵산이 서

열번호 6803 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 포함하는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 44 

제37항 내지 제43항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 유전자좌의 영역이 서열번호 6805, 6807, 및 6809 중 어느

하나의 적어도 18개 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 45 

세포에서 CD2 분자(CD2) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은:

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 CD2 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6853-6894 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6811-6852 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도
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약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어

도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을

포함하는, 방법.

청구항 46 

제45항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 47 

제45항 또는 제46항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244, 또는

이의 변이체와 적어도 약 75%의 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 48 

제45항 내지 제47항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 49 

제45항 내지 제48항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느

하나와 적어도 약 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 50 

제45항 내지 제49항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의 변

이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도

약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 51 

제45항 내지 제50항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6813,  6841,  6843-6847,

6852, 또는 6852 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어

도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적

어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 52 

제51항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 6A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 53 

제45항 내지 제52항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6855,  6883,  6885-6889,

6892, 또는 6984 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록

구성되는, 방법.

청구항 54 

서열번호 6811-6852 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 55 

제54항에 있어서, 표 6A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함
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하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 56 

세포에서 CD5 분자(CD5) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은 

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 CD5 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6959-7022 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466 또는 6895-6958 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 57 

제56항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 58 

제56항 또는 제57항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244, 또는

이의 변이체와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 59 

제56항 내지 제58항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 60 

제56항 내지 제59항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느

하나 또는 이의 변이체와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

청구항 61 

제56항 내지 제60항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421과 적어도 약

75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성인 서열을 포함하는, 방법.

청구항 62 

제56항 내지 제61항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 63 

제56항 내지 제62항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6897, 6904, 6906, 6911,

6928, 6930, 6932, 6934, 6938, 6945, 6950, 6952, 및 6958 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도
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약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함하는, 방법.

청구항 64 

제63항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 7A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 65 

제56항 내지 제64항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6961, 6968, 6970, 6975,

6992, 6994, 6996, 6998, 7002, 7009, 7014, 7016, 및 7022 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열이거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 66 

서열번호 6895-6958 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 67 

제66항에 있어서, 표 7A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 68 

세포에서 RNA 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) 서열번호 2242 또는 서열번호 2244, 또는 이의 변이체와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 RNA 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 RNA 유전자좌는 박테리아 또는 미생물 RNA를 포함하지 않는, 방법.

청구항 69 

제68항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 5466 또는 서열번호 5539의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 80%

서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 70 

세포에서 Fas 세포 표면 사멸 수용체(FAS) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은:

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 인간 FAS 유전자좌의 영역에 혼성

화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7057-7090 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7023-7056 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,
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적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 71 

제70항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 72 

제70항 또는 제71항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 73 

제70항 내지 제72항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 74 

제70항 내지 제73항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 75 

제70항 내지 제74항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 7059, 7061, 7069, 7070,

7076, 7080, 7083, 7084, 7085, 또는 7088 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동

일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 76 

제70항 내지 제75항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의 변

이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 77 

제70항 내지 제76항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA는 서열번호 7025,  7027,  7035,  7036,  7042,

7046, 7049-7051, 또는 7054 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 78 

제77항에 있어서, 상기 가이드 RNA는 표 8에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패

턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 79 

서열번호 7023-7056 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 80 

제79항에 있어서, 표 8에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함하

는, 단리된 RNA 분자.

청구항 81 

세포에서 세포 예정사 1(PD-1) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및
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(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 인간 PD-1 유전자좌의 영역에 혼

성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7129-7166 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7091-7128 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 82 

제81항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 83 

제81항 또는 제82항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 84 

제81항 내지 제83항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 85 

제81항 내지 제84항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 86 

제81항 내지 제85항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 7135, 7137, 7146, 7149,

7152, 7156, 7160, 7161, 7164, 7165, 또는 7166 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도

80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 87 

제81항 내지 제86항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의 변

이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 88 

제81항 내지 제87항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 7097,  7099,  7108,  7111,  7114,

7118, 7122, 7123, 7126, 7127, 또는 7128 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 89 

제88항에 있어서, 상기 가이드 RNA는 표 9에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패

턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 90 

서열번호 7091-7128 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도
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약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 91 

제79항에 있어서, 표 9에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함하

는, 단리된 RNA 분자.

청구항 92 

세포에서 인간 Rosa26(hRosa26) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 hRosa26 유전자좌의 영역에 혼성

화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7199-7230 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7167-7198 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 93 

제92항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 94 

제92항 또는 제93항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 95 

제92항 내지 제94항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하

는, 방법.

청구항 96 

제92항 내지 제95항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 97 

제92항 내지 제96항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 7205-7206,  7215,  7220,

7223, 또는 7225 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하

거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 98 

제92항 내지 제97항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의 변

이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 99 

제92항 내지 제98항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 7173, 7174, 7183, 7188, 7191, 또
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는 7193 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 100 

제99항에 있어서, 상기 가이드 RNA는 표 10에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 101 

서열번호 7167-7198 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 102 

제101항에 있어서, 표 10에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 103 

세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC 유전자좌의 영역에 혼성화되

도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7235-7238, 7248-7256, 7270, 또는 7278-7284 중 어느 하나와 적어

도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적

어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서

열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7231-7234, 7239-7247, 7269, 또는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 104 

제103항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 105 

제103항 내지 제104항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 1512,  1756,

11711-11713, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 106 

제103항  내지  제105항  중  어느  한  항에  있어서,  상기  조작된  가이드  RNA가  서열번호  5473,  5475,  11145,

11714, 또는 11715의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%,

적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약

98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 107 

제103항 내지 제106항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 7235-7238,  7248-7256,

7270, 또는 7278-7284 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포

함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.
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청구항 108 

제103항 내지 제107항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 7231-7234, 7239-7244, 7269, 또

는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 109 

제108항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 11에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 110 

서열번호 7231-7234, 7239-7247, 7269, 또는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 111 

제110항에 있어서, 표 11에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 112 

세포에서 아데노-연관 바이러스 통합 부위 1(AAVS1) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 AAVS1 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7261-7264 또는 7267-7268 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도

약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어

도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적

어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%,

적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약

96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함

하는, 방법.

청구항 113 

제112항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 114 

제112항  내지  제113항  중  어느  한  항에  있어서,  상기  RNA-가이드된  엔도뉴클레아제가  서열번호  1756  또는

11711, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 115 

제112항 내지 제114항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5475 또는 11715의 비-축퇴

뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%,

적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서

열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 116 

제112항 내지 제115항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 7261-7263 또는 7267-7268
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중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화

되도록 구성되는, 방법.

청구항 117 

제112항 내지 제116항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느

하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 118 

제117항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 12에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 119 

서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 120 

제119항에 있어서, 표 12에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 121 

세포에서 히드록시산 옥시다제 1(HAO-1) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HAO-1 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11773-11793 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 122 

제121항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 123 

제121항 또는 제122항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어

도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 124 

제121항 내지 제123항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함

하는, 방법.

청구항 125 

제121항 내지 제124항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티

드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.
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청구항 126 

제121항 내지 제125항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11773, 11780, 11786, 또는

11787 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와

혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 127 

제121항 내지 제126항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의

변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 128 

서열번호 11773-11793 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열 및

서열번호 5466과 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 스캐폴드 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 129 

세포에서 인간 G 단백질-결합 수용체 146(GPR146) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 GPR146 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11406-11437 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11374-11405 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 130 

제129항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 131 

제129항 또는 제130항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어

도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 132 

제129항 내지 제131항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함

하는, 방법.

청구항 133 

제129항 내지 제132항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티

드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.
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청구항 134 

제129항 내지 제133항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11425의 적어도 18개의 연

속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 135 

제129항 내지 제134항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의

변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 136 

제129항 내지 제135항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 11393와 적어도 80% 동일성을 갖는

서열을 포함하는, 방법.

청구항 137 

제129항 내지 제136항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 15에 인용된 가이드 RNA 중 어느

하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 138 

서열번호 11374-11405 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 139 

제138항에 있어서, 표 15에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 140 

세포에서 마우스 G 단백질-결합 수용체 146(GPR146) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 GPR146 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11473-11507 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11438-11472 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 141 

제140항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 142 

제140항 또는 제141항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어

도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

청구항 143 
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제140항 내지 제142항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함

하는, 방법.

청구항 144 

제140항 내지 제143항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티

드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 145 

제140항 내지 제144항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11482, 11488, 또는 11490

중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화

되도록 구성되는, 방법.

청구항 146 

제140항 내지 제145항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 421, 또는 이의

변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 147 

제140항 내지 제146항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 11447, 11453, 또는 11455와 적어

도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 148 

제140항 내지 제147항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 16에 인용된 가이드 RNA 중 어느

하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 149 

서열번호 11438-11472 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 150 

제149항에 있어서, 표 16에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 151 

세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC 유전자좌의 영역에 혼성화되

도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11516-11517 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11514-11515 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.
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청구항 152 

제151항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 153 

제151항 내지 제152항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11153의 비-축퇴 뉴클레오

티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 154 

제151항 내지 제153항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11516 중 어느 하나의 적어

도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방

법.

청구항 155 

제151항 내지 제154항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 11716, 또는 이

의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 156 

제151항 내지 제155항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 11514와 적어도 80% 동일성을 갖는

서열을 포함하는, 방법.

청구항 157 

제156항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 158 

서열번호 11514-11515 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 159 

제158항에 있어서, 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 160 

세포에서 아데노-연관 바이러스 통합 부위 1(AAVS1) 유전자좌를 파괴하는 방법으로서, 상기 방법은

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 도입하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도

뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 AAVS1 유전자좌의 영역에 혼성화

되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11511-11513 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의

연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나;

상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11508-11510 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도
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약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함하는, 방법.

청구항 161 

제160항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.

청구항 162 

제160항 내지 제161항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11717의 비-축퇴 뉴클레오

티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

청구항 163 

제160항 내지 제162항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 11511의 적어도 18개의 연

속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되는, 방법.

청구항 164 

제160항 내지 제163항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 914, 또는 이의

변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

청구항 165 

제160항 내지 제164항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 가이드 RNA가 서열번호 11508와 적어도 80% 동일성을 갖는

서열을 포함하는, 방법.

청구항 166 

제165항에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA는 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드

변형의 패턴을 추가로 포함하는, 방법.

청구항 167 

서열번호 11508-11510 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 168 

제167항에 있어서, 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함

하는, 단리된 RNA 분자.

청구항 169 

조작된 뉴클레아제 시스템으로서:

(a) 본원에 기술된 Cas 효과기 단백질 서열 중 어느 하나의 PI 도메인, 또는 이의 변이체와 적어도 적어도

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 86%, 적어도 약 87%, 적어도 약 88%, 적어도 약 89%, 적어도 약 90%, 적어

도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적

어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제; 및

(b) 조작된 가이드 RNA를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형

성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 표적 핵산 서열에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하

며,

여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 본원에 기술된 sgRNA 서열 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을
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포함하는, 시스템.

청구항 170 

제169항에 있어서, 본원에 기술된 Cas 효과기 뉴클레아제 중 어느 하나의 RuvCIII 도메인 또는 HNH 도메인과 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

RuvCIII 도메인 또는 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 시스템.

청구항 171 

제169항 또는 제170항에 있어서, 상기 엔도뉴클레아제가 본원에 기술된 PAM 서열 중 어느 하나에 대해 선택성을

갖도록 구성되는, 시스템.

청구항 172 

제169항 내지 제171항 중 어느 한 항에 있어서, 상기 엔도뉴클레아제가 본원에 기술된 Cas 효과기 서열 중 어느

하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성을 갖는 서열을 추가로 포함하는, 시스템.

청구항 173 

세포에서 B2M 유전자좌를 파괴하기 위한 제1항 내지 제6항 중 어느 한 항의 방법의, 용도.

청구항 174 

세포에서 TRAC 유전자좌를 파괴하기 위한 제7항 내지 제12항, 제103항 내지 제109항, 또는 제151항 내지 제157

항 중 어느 한 항의 방법 또는 제110항 내지 제111항 또는 제158항 내지 제159항 중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 175 

세포에서 HPRT 유전자좌를 파괴하기 위한 제13항 내지 제18항 중 어느 한 항의 방법의, 용도.

청구항 176 

세포에서 TRBC1/2 유전자좌를 파괴하기 위한 제19항 내지 제24항 중 어느 한 항의 방법의, 용도.

청구항 177 

세포에서 HAO-1 유전자좌를 파괴하기 위한 제25항 내지 제29항 또는 제121항 내지 제127항 중 어느 한 항의 방

법 또는 제128항 내지 제129항 중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 178 

세포에서 CD2 유전자좌를 파괴하기 위한 제45항 내지 제53항 중 어느 한 항의 방법 또는 제54항 내지 제55항 중

어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 179 

세포에서 CD5 유전자좌를 파괴하기 위한 제56항 내지 제65항 중 어느 한 항의 방법 또는 제66항 내지 제67항 중

어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 180 

세포에서 FAS 유전자좌를 파괴하기 위한 제70항 내지 제78항 중 어느 한 항의 방법 또는 제79항 내지 제80항 중

어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 181 

세포에서 PD-1 유전자좌를 파괴하기 위한 제81항 내지 제89항 중 어느 한 항의 방법 또는 제90항 내지 제91항
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중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 182 

세포에서 hRosa26 유전자좌를 파괴하기 위한 제92항 내지 제100항 중 어느 한 항의 방법 또는 제101항 내지 제

102항 중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 183 

세포에서 AAVS1 유전자좌를 파괴하기 위한 제112항 내지 제118항 또는 제160항 내지 제166항 중 어느 한 항의

방법 또는 제119항 내지 제120항 또는 제167항 내지 제168항 중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

청구항 184 

세포에서 GPR146 유전자좌를 파괴하기 위한 제129항 내지 제137항 또는 제140항 내지 제148항 중 어느 한 항의

방법 또는 제138항 내지 제139항 또는 제149항 내지 제150항 중 어느 한 항의 RNA의, 용도.

발명의 설명

기 술 분 야

관련 출원[0001]

본 출원은 PCT 출원 번호 PCT/US21/31136호에 관한 것으로서, 이는 그 전체가 참조로서 본원에 통합된다.[0002]

상호 참조[0003]

본 출원은 2021년 8월 27일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/237,791호; 2021년 9월 17일에 출원된 미국 특허[0004]

가출원 제63/245,629호; 2021년 10월 6일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/252,956호; 2021년 11월 24일에 출

원된 미국 특허 가출원 제63/282,909호; 2022년 3월 4일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/316,895호; 2022년 3

월 14일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/319,681호; 2022년 3월 23일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/322,944

호; 및 2022년 7월 29일에 출원된 미국 특허 가출원 제63/369,858호의 이익을 주장하며, 이들 각각은 그 전체

내용이 본원에 참조로서 통합된다.

배 경 기 술

Cas 효소는 이와 연관된 일정한 간격을 두고 주기적으로 분포하는 짧은 회문 반복서열(CRISPR) 가이드 리보핵산[0005]

(RNA)과 함께 원핵 면역 체계의 만연한(약 45%의 박테리아, 약 84%의 고세균) 성분인 것으로 보이며, 이들은

CRISPR-RNA 가이드된 핵산 절단에 의해 비자기 핵산, 예컨대 감염성 바이러스 및 플라스미드에 대해 이러한 미

생물을 보호하는 역할을 한다. CRISPR RNA 요소를 암호화하는 데옥시리보핵산(DNA) 요소는 구조 및 길이가 비교

적 보존될 수 있지만, 이들의 CRISPR-연관(Cas) 단백질은 매우 다양하며, 매우 다양한 핵산-상호 작용 도메인을

함유한다. CRISPR DNA 요소는 1987년 초에 관찰되었지만, CRISPR/Cas 복합체의 프로그램 가능한 엔도뉴클레아제

절단 능력은 비교적 최근에 인식되었고, 이는 다양한 DNA 조작 및 유전자 편집 응용에서 재조합 CRISPR/Cas 시

스템의 사용으로 이어지고 있다.

서열 목록[0006]

본 출원은 XML 포맷으로 전자적으로 제출된 서열 목록을 포함하며, 동 서열 목록은 그 전체가 참조로서 본원에[0007]

통합된다. 2022년 8월 26일에 생성된 상기 XML 사본의 명칭은 55921-731_601_SL.xml이며, 크기는 23,191,225바

이트이다.

발명의 내용

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 베타-2-마이크로글로불린(B2M) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며,[0008]

상기 방법은: (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하

고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 B2M 유

전자좌의  영역에  혼성화되도록  구성된  스페이서  서열을  포함하고,  여기서  B2M  유전자좌의  영역은  서열번호

6387-6468 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함

한다.  일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예
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에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는, 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적

어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%,

적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인

을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에

서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6305-6386 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, B2M 유

전자좌의 영역은 서열번호 6388, 6399, 6401, 6403, 6410, 6413, 6421, 6446, 및 6448 중 어느 하나의 비-축퇴

(non-degenerate) 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC, T Cell Receptor Alpha Constant) 유[0009]

전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은, (a)  RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b)  조작된 가이드

RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록

구성되고, 조작된 가이드 RNA는 TRAC 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하며, 여기

서 TRAC 유전자좌의 영역은 서열번호 6509-6548 또는 6805 중 어느 하나의 적어도 18개 연속 뉴클레오티도와 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는, 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 약 80%,

적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약

95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포

함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포

함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6469-6508 또는 6804 중 어느 하나와 적어도 약 80%,

적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약

95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, TRAC 유전자좌의 영역은 서열번호 6517, 6520, 및 6523 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클

레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부  측면에서,  본  개시내용은  세포에서  히포잔틴  포스포리보실전이효소  1(HPRT,  Hypoxanthine[0010]

Phosphoribosyltransferase) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레

아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클

레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 HPRT 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스

페이서 서열을 포함하며, 여기서 HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호 6616-6682 중 어느 하나의 적어도 18개의 연

속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2,

II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호

2244와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도

약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6549-6615 중 어느

하나와 적어도 80% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호

6619, 6634, 6673, 6675, 및 6679 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또

는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 T 세포 수용체 베타 불변 1 또는 T 세포 수용체 베타 불변 2(TRBC1/2,[0011]

T  Cell  Receptor  Beta  Constant  1  or  T  Cell  Receptor  Beta  Constant  2)  유전자좌를  편집하는  방법을

제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계

를 포함하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA

는 TRBC1/2 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하며, 여기서 TRBC1/2 유전자좌의 영

역은 서열번호 6722-6760 또는 6782-6802 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%,

적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약

95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 표적화 서
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열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일

부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 약 75%, 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6683-6721 및 6761-6781 중 어느 하나와 적어도 80%

서열  동일성을 갖는 서열을 포함한다.  일부  실시예에서,  TRBC1/2  유전자좌의 영역은 서열번호 6734,  6753,

6790, 및 6800 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 서열 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포 내의 히드록시산 옥시다제 1(HAO1, Hydroxyacid Oxidase 1) 유전자좌를 편[0012]

집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은, (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에

접촉시키는 단계를 포함하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조

작된 가이드 RNA는 HAO1 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하며, 여기서 HAO1 유전

자좌의 영역은 서열번호 11802-11820 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어

도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적

어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 표적화 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시

예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어

도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적

어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을

포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서,

HAO1 유전자좌의 영역은 서열번호 11806, 11813, 11816, 및 11819 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어

도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 포함하[0013]

는 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 (i) 2’-O-메틸 뉴클레오티드; (ii) 2’

-플루오로 뉴클레오티드; 또는 (iii) 포스포로티오에이트 결합을 포함하고; 여기서 RNA-가이드된 엔도뉴클레아

제는 서열번호 421-431 또는 이의 변이체 중 어느 하나와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어

도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적

어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된

엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은, (a) 서열번호 421-431 또는 이의 변이체 중 어느 하나와 적어도 약 75%, 적어도[0014]

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 엔도

뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 포함하는 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 여기서, 조작된 가이

드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 표적 핵산 서열에 혼성화되도

록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 이러한 시스템은 Cas9 효소를 포함하는 등가 시스템과 비교하여 인간 대

상체에게 투여될 때 감소된 면역원성을 갖는다. 일부 실시예에서, Cas9 효소는 SpCas9 효소이다. 일부 실시예에

서, 면역원성은 항체 면역원성이다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466-5467 및 11160-11162

중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도

약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어

도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아

제는 서열번호 421 또는 423 또는 이의 변이체 중 어느 하나와 적어도 약 75% 서열 동일성 적어도 약 75%, 적어

도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적

어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 RNA-가이드된 엔도[0015]

뉴클레아제 또는 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제를 암호화하는 핵산; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접

촉시키는 단계를 포함하며, 여기서 조작된 가이드 RNA는 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록
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구성되고, 조작된 가이드 RNA는 유전자좌의 영역에 혼성화하도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고; 여기서 세

포는  말초  혈액  단핵  세포(PBMC),  조혈  줄기  세포(HSC),  또는  유도  만능  줄기  세포(iPSC)이다.  일부

실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, RNA-가

이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%,

적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약

96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII

도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실

시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 이의 변이체와 적어도 약 75% 서열 동일성 적어도

약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어

도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동

일성을 갖는다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6804, 6806, 및 6808 중 어느 하나와 적어도

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성인 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제를 암호화하는 핵산은 서열번호 6803 또는 이의 변이체

와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 포함하는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 유전자좌의 영역은 서열번호 6805, 6807, 및

6809 중 어느 하나의 적어도 18개 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 CD2 분자(CD2) 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a)[0016]

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하며, 여기서, 조작

된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 CD2 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6853-6894 중 어느 하나

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성

되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6811-6852 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어

도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적

어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열

을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부

실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244, 또는 이의 변이체와 적어도 약

75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도

약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일

성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH

도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와

적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421, 또

는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%,  또는 100%  서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호

6813, 6841, 6843-6847, 6852, 또는 6852 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도

약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된

가이드 RNA는 표 6A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6855, 6883, 6885-6889, 6892, 또는 6984 중 어느 하나의 적

어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다.
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일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 6811-6852 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0017]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제

공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 6A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 CD5 분자(CD5) 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a)[0018]

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하며, 여기서, 조작

된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 CD5 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6959-7022 중 어느 하나

와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을

갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성

되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466 또는 6895-6958 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244, 또는 이의 변이체

와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431

또는 이의 변이체 중 어느 하나와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 엔도뉴클레아제를 포함한다. 일부 실시

예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서,

조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된

가이드 RNA는 서열번호 6897, 6904, 6906, 6911, 6928, 6930, 6932, 6934, 6938, 6945, 6950, 6952, 및 6958

중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 표 7A에 인

용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작

된 가이드 RNA는 서열번호 6961, 6968, 6970, 6975, 6992, 6994, 6996, 6998, 7002, 7009, 7014, 7016, 및

7022 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어

도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적

어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열과 혼성화되도록 구성된다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 6895-6958 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0019]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제

공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 7A에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 RNA 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은, (a) 서열번호[0020]

2242 또는 서열번호 2244, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RNA-가이드된 엔도뉴클레

아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 접촉시키는 단계를 포함하며; 여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클
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레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고 조작된 가이드 RNA는 RNA 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페

이서 서열을 포함하고, 여기서 RNA 유전자좌는 박테리아 또는 미생물 RNA를 포함하지 않는다. 일부 실시예에서,

조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466 또는 서열번호 5539의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도

약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부  측면에서,  본  개시내용은  세포에서  Fas  세포  표면  사멸  수용체(FAS)  유전자좌를  파괴하는  방법을[0021]

제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를

포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는

인간 FAS 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열

번호 7057-7090  중 어느 하나와 적어도 약 80%,  적어도 약 85%,  적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포

함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7023-7056 중 어느 하나와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을

추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7059, 7061, 7069, 7070, 7076, 7080, 7083, 7084,

7085, 또는 7088 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80%의 동일성을 갖는 서열을 포함

하거나 혼성화하도록 구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421, 또는 이의 변

이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 7025,

7027, 7035, 7036, 7042, 7046, 7049-7051, 또는 7054 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함

한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 표 8에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 7023-7056 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0022]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제

공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 8에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 세포 예정사 1(PD-1, Programmed Cell Death 1) 유전자좌를 파괴하는[0023]

방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는

단계를 포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이

드 RNA는 PD-1 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는

서열번호 7129-7166 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약

92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도

약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포

함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7091-7128 중 어느 하나와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을
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추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7135, 7137, 7146, 7149, 7152, 7156, 7160, 7161,

7164, 7165, 또는 7166 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80%의 동일성을 갖는 서열을

포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421, 또는

이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호

7097, 7099, 7108, 7111, 7114, 7118, 7122, 7123, 7126, 7127, 또는 7128 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성

을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 표 9에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴

클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 7091-7128 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0024]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제

공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 9에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 인간 Rosa26 (hRosa26) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며, 상기 방[0025]

법은, (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며, 여기

서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 hRosa26 유전

자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7199-

7230 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와

혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7167-7198 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도

약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시

예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적

어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%,

적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는

RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다.

일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%,  적어도 약

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도

약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부

실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7205-7206, 7215, 7220, 7223, 또는 7225 중 어느 하나의 적어도

18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부

실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동

일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 7173, 7174, 7183, 7188, 7191, 또는 7193 중

어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 표 10에

인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 7167-7198 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0026]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제

공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 10에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의

패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며,[0027]

상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며,

여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 TRAC 유전

자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7235-

7238, 7248-7256, 7270, 또는 7278-7284 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어
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도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적

어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오

티드를  갖는  서열을  포함하거나  이와  혼성화되도록  구성되거나;  조작된  가이드  RNA는  서열번호  7231-7234,

7239-7247, 7269, 또는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약

91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도

약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-

가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클

레아제는 서열번호 1512, 1756, 11711-11713, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5473, 5475, 11145, 11714, 또는 11715의 비-축퇴

뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%,

적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서

열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7235-7238, 7248-7256,

7270, 또는 7278-7284 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포

함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 7231-7234, 7239-7244, 7269,

또는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드

RNA는 표 11에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 7231-7234, 7239-7247, 7269, 또는 7271-7277 중 어느 하나와 적어도[0028]

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열

을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 11에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하

나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 아데노-연관 바이러스 통합 부위 1(AAVS1,  Adeno-Associated  Virus[0029]

Integration Site 1) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아

제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아

제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 AAVS1 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페

이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7261-7264 또는 7267-7268 중 어느 하나와 적어도

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열

에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조

작된 가이드 RNA는 서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함한다. 일부

실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, RNA-가

이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 1756 또는 11711, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서

열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5475 또는 11715의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 7261-7263 또는 7267-7268 중 어느 하나의

적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다.

일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 표 12에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴

클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 7257-7260 또는 7265-7266 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약[0030]

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도

약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 단리된

RNA 분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 12에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레

오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 히드록시산 옥시다제 1(HAO-1) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며,[0031]

상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며,

공개특허 10-2024-0049306

- 30 -



여기서 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 HAO-1 유전

자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11773-

11793 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도

약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와

혼성화되도록 구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을

추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11773, 11780, 11786, 또는 11787 중 어느 하나의

적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다.

일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421,  또는 이의 변이체와 적어도 75%,  80%,  또는

90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 11773-11793 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0032]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열 및 서열번호 5466과 적어

도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적

어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스

캐폴드 서열을 포함하는 단리된 RNA 분자를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 인간 G 단백질-결합 수용체 146(GPR146, G Protein-Coupled Receptor[0033]

146) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가

이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하

도록  구성되고,  조작된  가이드  RNA는  GPR146  유전자좌의  영역에  혼성화되도록  구성된  스페이서  서열을

포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11406-11437 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%,

적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약

96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도

18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는

서열번호 11374-11405 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도

뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열

번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%,

적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약

98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예

에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는

서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어

도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적

어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호

11425의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록

구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421,  또는 이의 변이체와 적어도 75%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 11393과 적어도 80% 동일성을

갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 표 15에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용

된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 11374-11405 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0034]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는 단리된 RNA
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분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 15에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티

드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 마우스 G 단백질-결합 수용체 146(GPR146) 유전자좌를 파괴하는 방법을[0035]

제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를

포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는

GPR146  유전자좌의  영역에  혼성화되도록  구성된  스페이서  서열을  포함하고,  조작된  가이드  RNA는  서열번호

11473-11507 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%,

적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약

99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함

하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11438-11472 중 어느 하나와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레

오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제

이다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242, 또는 이의 변이체와 적어도 약 75%, 적

어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을

추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5466의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약

80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도

약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11482, 11488, 또는 11490 중 어느 하나의 적어도

18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부

실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동

일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 서열번호 11447, 11453, 또는 11455와 적어도 80% 동일

성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 표 16에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에

인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 11438-11472 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0036]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는 단리된 RNA

분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 16에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티

드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 T 세포 수용체 알파 불변(TRAC) 유전자좌를 파괴하는 방법을 제공하며,[0037]

상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 세포에 도입하는 단계를 포함하며,

여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드 RNA는 TRAC 유전

자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11516-

11517 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도

약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을 포함하거나 이와

혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11514-11515 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도

약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어

도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클레오티드 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실

시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11153의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어

도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적

어도  약  97%,  적어도  약  98%,  적어도  약  99%,  또는  100%  서열  동일성을  갖는  서열을  포함한다.  일부

실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11516 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도

80% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레

아제는 서열번호 11716, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예

에서, 가이드 RNA는 서열번호 11514와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가
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이드 RNA는 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 11514-11515 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0038]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는 단리된 RNA

분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티

드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 아데노-연관 바이러스 통합 부위 1(AAVS1) 유전자좌를 파괴하는 방법을[0039]

제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를  세포에 도입하는 단계

를 포함하며, 여기서, 조작된 가이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 조작된 가이드

RNA는 AAVS1 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는

서열번호 11511-11513 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도

약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어

도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열에 상보적인 적어도 18-22개의 연속 뉴클레오티드를 갖는 서열을

포함하거나 이와 혼성화되도록 구성되거나; 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11508-11510 중 어느 하나와 적어도

약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 뉴클

레오티드 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아

제이다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11717의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어

도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적

어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는 서열번호 11511의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일

성을 갖는 서열을 포함하거나 이와 혼성화되도록 구성된다. 일부 실시예에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는

서열번호 914, 또는 이의 변이체와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이

드 RNA는 서열번호 11508과 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 가이드 RNA는

표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 서열번호 11508-11510 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약[0040]

90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도

약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 스페이서 서열을 포함하는 단리된 RNA

분자를 제공한다. 일부 실시예에서, RNA 분자는 표 17에 인용된 가이드 RNA 중 어느 하나에 인용된 뉴클레오티

드 변형의 패턴을 추가로 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a) 본[0041]

원에 기술된 Cas 효과기 단백질 서열의 PI 도메인과 적어도 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 86%, 적

어도 약 87%, 적어도 약 88%, 적어도 약 89%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%,

적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서

열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제, 또는 이의 변이체; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 포함하고, 여기서 조작된 가

이드 RNA는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고 조작된 가이드 RNA는 표적 핵산 서열과 혼성화되도

록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 조작된 가이드 RNA는 본원에 기술된 sgRNA 서열 중 어느 하나의

비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도

약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는

100% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 본원에 기술된 Cas 효과기 뉴클

레아제 중 어느 하나의 RuvCIII 도메인 또는 HNH 도메인과 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어

도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적

어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 RuvCIII 도메인 또는 HNH 도메인을 추가로 포함한

다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 본원에 기술된 PAM 서열 중 어느 하나에 대해 선택성을 갖도록 구성된

다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 본원에 기술된 Cas 효과기 서열 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도

약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어

도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%, 또는 100% 서열 동일성을 갖는 서열을 추가로 포함

한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 B2M 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나의 용[0042]
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도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRAC 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또는[0043]

본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 HPRT 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나의 용[0044]

도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRBC1/2 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나의[0045]

용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 HAO-1 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또[0046]

는 본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 CD2 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또는[0047]

본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 CD5 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또는[0048]

본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 FAS 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또는[0049]

본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 PD-1 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또는[0050]

본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 hRosa26 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나[0051]

또는 본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 AAVS1 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또[0052]

는 본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 GPR146 유전자좌를 파괴하기 위한 본원에 기술된 방법 중 어느 하나 또[0053]

는 본원에 기술된 RNA 분자 중 어느 하나의 용도를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 시스템은 (a) RuvC_III 도메[0054]

인 및 HNH 도메인을 포함하는 엔도뉴클레아제로서, 상기 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래되고, 상기

엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 엔도뉴클레아제; 및 (b) 엔도뉴클레아제와 복합체를

형성하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로서 (i) 표적 데옥시리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 가

이드 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 tracr 리보핵산 서열을 포함하는, 조작된 가

이드 리보핵산 구조를 포함한다. 일부 실시예에서, RuvC_III 도메인은 서열번호 1827-3637 중 어느 하나와 적어

도 70%, 적어도 75%, 적어도 80%, 적어도 85%, 적어도 88%, 적어도 90%, 적어도 92%, 적어도 95%, 또는 적어도

98% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a) 서[0055]

열번호 1827-3637 중 어느 하나와 적어도 70%, 적어도 75%, 적어도 80%, 적어도 85%, 적어도 88%, 적어도 90%,

적어도 92%, 적어도 95%, 또는 적어도 98% 서열 동일성을 갖는 RuvC_III 도메인을 포함하는 엔도뉴클레아제; 및

(b) 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로서 (i) 표적 데옥시리보핵산

서열과 혼성화되도록 구성된 가이드 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 tracr 리보핵

산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 구조를 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a) 서[0056]

열번호 5512-5537을 포함하는 프로토스페이서 인접 모티프(PAM, protospacer adjacent motif) 서열에 결합하도

록 구성된 엔도뉴클레아제로서, 상기 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 엔도뉴클레아제;

및 (b) 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로서 (i) 표적 데옥시리보핵

산 서열과 혼성화되도록 구성된 가이드 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 tracr 리

보핵산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 구조를 포함한다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래된다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 상이한[0057]
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PAM 서열에 결합하도록 조작되지 않았다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 Cas9 엔도뉴클레아제, Cas14 엔도

뉴클레아제, Cas12a 엔도뉴클레아제, Cas12b 엔도뉴클레아제, Cas 12c 엔도뉴클레아제, Cas12d 엔도뉴클레아제,

Cas12e 엔도뉴클레아제, Cas13a 엔도뉴클레아제, Cas13b 엔도뉴클레아제, Cas13c 엔도뉴클레아제, 또는 Cas 13d

엔도뉴클레아제가 아니다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 Cas9 엔도뉴클레아제와 80% 미만의 동일성을 갖

는다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, tracr 리보핵산 서

열은 서열번호 5476-5511 및 서열번호 5538 중 어느 하나로부터 선택되는 약 60 내지 90개의 연속 뉴클레오티드

와 적어도 80%의 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a)[0058]

(i) 표적 데옥시리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 가이드 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔도뉴클레아제에 결합하

도록 구성된 tracr 리보핵산 서열로서, 여기서 tracr 리보핵산 서열은 서열번호 5476-5511 및 서열번호 5538 중

어느 하나로부터 선택되는 약 60 내지 90개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80%의 서열 동일성을 갖는 서열을 포

함하는, tracr 리보핵산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 구조; 및 (b) 조작된 가이드 리보핵산에 결

합하도록 구성된 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호

5512-5537를 포함하는 군으로부터 선택되는 프로토스페이서 인접 모티프(PAM) 서열에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 조작된 가이드 리보핵산 구조는 적어도 2개의 리보핵산 폴리뉴클레오티드를 포함한다. 일부[0059]

실시예에서, 조작된 가이드 리보핵산 구조는 가이드 리보핵산 서열 및 tracr 리보핵산 서열을 포함하는 하나의

리보핵산 폴리뉴클레오티드를 포함한다.

일부 실시예에서, 가이드 리보핵산 서열은 원핵, 박테리아, 고세균, 진핵, 진균, 식물, 포유류, 또는 인간 게놈[0060]

서열에 상보적이다. 일부 실시예에서, 가이드 리보핵산 서열은 15 내지 24개 뉴클레오티드 길이이다. 일부 실시

예에서, 엔도뉴클레아제는 엔도뉴클레아제의 N-말단 또는 C-말단에 근접한 하나 이상의 핵 국소화 서열(NLS)을

포함한다. 일부 실시예에서, NLS는 서열번호 5597-5612로부터 선택되는 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아제 시스템은, 5’에서 3’으로 다음을 포함하는 단일 또는 이중 가닥 DNA 복[0061]

구 템플릿을 추가로 포함한다: 표적 데옥시리보핵산 서열에 대해 5’에 있는 적어도 20개 뉴클레오티드의 서열

을 포함하는 제1 상동 아암, 적어도 10개 뉴클레오티드의 합성 DNA 서열, 및 표적 서열에 대해 3’에 있는 적어

도 20개 뉴클레오티드의 서열을 포함하는 제2 상동 아암. 일부 실시예에서, 제1 또는 제2 상동 아암은 적어도

40, 80, 120, 150, 200, 300, 500, 또는 1,000개의 뉴클레오티드의 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 시스템은 Mg2+의 공급원을 추가로 포함한다.  [0062]

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제 및 tracr 리보핵산 서열은 동일한 문(phylum) 내의 구별되는 박테리아 종으로[0063]

부터 유래된다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 더마박터(Dermabacter) 속에 속하는 박테리아로부터 유래된

다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 베루코마이크로비아(Verrucomicrobia) 문, 칸디다투스 페레그리니박테

리아(Candidatus Peregrinibacteria) 문, 또는 칸디다투스 멜라이나박테리아(Candidatus Melainabacteria) 문

에 속하는 박테리아로부터 유래된다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5592-5595 중 어느 하나와

적어도 90% 동일성을 갖는 16S rRNA 유전자를 포함하는 박테리아로부터 유래된다.

일부 실시예에서, HNH 도메인은 서열번호 5638-5460 중 어느 하나와 적어도 70% 또는 적어도 80% 동일성을 갖는[0064]

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 1-1826 또는 이와 적어도 55% 동일성을 갖는 이

의 변이체를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 1827-1830 또는 서열번호 1827-2140으로

이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3638-3641 또는 서열번호 3638-3954로 이루어진 군으로부터 선택[0065]

되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호

5615-5632으로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개, 적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5

개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 1-4 또는 서열번호 1-319로 이루

어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5461-5464, 서열번호 5476-5479, 또는 서열번호 5476-5489로 이[0066]

루어진  군으로부터  선태되는  서열과  서열  적어도  70%,  80%,  또는  90%  동일한  서열을  포함한다.  일부

실시예에서, 가이드 RNA 구조는 줄기 및 루프로 이루어진 헤어핀을 포함하도록 예측된 RNA 서열을 포함하며, 여

기서 줄기는 적어도 10개, 적어도 12개 또는 적어도 14개의 염기쌍 리보뉴클레오티드, 및 루프의 4개의 염기쌍

내의 비대칭 벌지를 포함한다.
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일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5512-5515 또는 서열번호 5527-5530으로 이루어진 군으로부터 선[0067]

택되는 서열을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 1827과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서[0068]

열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5461 또는 서열번호 5476 중 적어도 하나와 적어도 70%, 적어

도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5512 또는 서열번호 5527을

포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 1828과 적어도 70%, 적

어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5462 또는 서열번호 5477

중 적어도 하나와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서

열번호 5513 또는 서열번호 5528을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제

는 서열번호 1829와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는

서열번호 5463 또는 서열번호 5478 중 적어도 하나와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을

포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5514 또는 서열번호 5529를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일

부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 1830과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열

을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5464 또는 서열번호 5479 중 적어도 하나와 적어도 70%, 적어도

80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5515 또는 서열번호 5530을 포

함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 또는 서열번호 2141-2142 또는 서열번호 2141-2241로 이루어진 군[0069]

으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아

제는 서열번호 3955-3956 또는 서열번호 3955-4055로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%,

또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5632-5638로 이루어진 군으로

부터  선택되는  적어도  1개,  적어도  2개,  적어도  3개,  적어도  4개,  또는  적어도  5개의  펩티드  모티프를

포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 320-321 또는 서열번호 320-420으로 이루어진 군으로부

터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는

서열번호 5465, 서열번호 5490-5491 또는 서열번호 5490-5494로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도

70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA는 적어도 8개, 적어도 10개, 또는

적어도 12개의 염기쌍 리보뉴클레오티드를 포함하는 헤어핀을 포함하는 tracr 리보핵산 서열을 포함한다. 일부

실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5516 및 서열번호 5531로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함하

는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2141과 적어도 70%, 80%, 또

는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5490과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서

열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5531을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서,

(a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2142와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구

조는 서열번호 5465 또는 서열번호 5491과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레

아제는 서열번호 5516을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2245-2246으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,[0070]

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4059-4060으로 이루어진

군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레

아제는 서열번호 5639-5648으로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개, 적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4

개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 424-425로 이

루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가

이드 RNA 구조는 서열번호 5498-5499 및 서열번호 5539로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 가이드 리보핵산 서열의 적어도 8

개의 뉴클레오티드 및 tracr 리보핵산 서열의 적어도 8개의 뉴클레오티드를 포함하는 중단되지 않은 염기쌍 영

역을 갖는 헤어핀을 포함하도록 예측되는 가이드 리보핵산 서열을 포함하고, 여기서 tracr 리보핵산 서열은 5’

에서 3’으로, 제1 헤어핀 및 제2 헤어핀을 포함하고, 여기서 제1 헤어핀은 제2 헤어핀보다 긴 줄기를 갖는다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242-2244 또는 서열번호 2247-2249로 이루어진 군으로부터 선택[0071]

되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호

4056-4058 및 서열번호 4061-4063로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5639-5648으로 이루어진 군으로부터 선택되는

적어도 1개, 적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예
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에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-423 또는 서열번호 426-428로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어

도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5466-5467, 서

열번호 5495-5497, 서열번호 5500-5502, 및 서열번호 5539로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 가이드 리보핵산 서열의 적어도 8

개의 뉴클레오티드 및 tracr 리보핵산 서열의 적어도 8개의 뉴클레오티드를 포함하는 중단되지 않은 염기쌍 영

역을 갖는 헤어핀을 포함하도록 예측되는 가이드 리보핵산 서열을 포함하고, 여기서 tracr 리보핵산 서열은 5’

에서 3’으로, 제1 헤어핀 및 제2 헤어핀을 포함하고, 여기서 제1 헤어핀은 제2 헤어핀보다 긴 줄기를 갖는다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5517-5518 또는 서열번호 5532-5534로 이루어진 군으로부터 선택

되는 서열을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2247과 적

어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5500과 적어도 70%, 80%,

또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5517 또는 서열번호 5532를 포함하는 PAM에

결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2248과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동

일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5501과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함

하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5518 또는 서열번호 5533을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부

실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2249와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b)

가이드 RNA 구조는 서열번호 5502와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는

서열번호 5534를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2253 또는 서열번호 2253-2481로 이루어진 군으로부터 선택되는[0072]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4067

또는 서열번호 4067-4295로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다.  일부  실시예에서,  엔도뉴클레아제는  서열번호  5649에  따른  펩티드  모티프를  포함한다.  일부

실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 432 또는 서열번호 432-660으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5468 또는

서열번호 5503으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5519로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함하는 PAM에 결

합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2253과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일

한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5468 또는 서열번호 5503과 적어도 70%, 80%, 또는 90%

동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5519를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2482-2489로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,[0073]

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4296-4303으로 이루어진

군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레

아제는 서열번호 661-668로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2490-2498로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어

도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4304-4312으로

이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서,

엔도뉴클레아제는 서열번호 669-677로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5504로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2499 또는 서열번호 2499-2750로 이루어진 군으로부터 선택되는[0074]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4313

또는 서열번호 4313-4564로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5650-5667로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개,

적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴

클레아제는 서열번호 678 또는 서열번호 678-929로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또

는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5469 또는 서열번호 5505와 적

어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5520 또는 서

열번호 5535를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2499와

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5469 또는 서열번호 5505

와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5520 또는 서열번호
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5535를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2751 또는 서열번호 2751-2913으로 이루어진 군으로부터 선택되는[0075]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4565

또는 서열번호 4565-4727로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5668-5678로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개,

적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴

클레아제는 서열번호 930 또는 서열번호 930-1092으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%,

또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5470 또는 서열번호 5506과

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5521 또는

서열번호 5536으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에

서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2751과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드

RNA 구조는 서열번호 5470 또는 서열번호 5506과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도

뉴클레아제는 서열번호 5521 또는 서열번호 5536을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2914 또는 서열번호 2914-3174로 이루어진 군으로부터 선택되는[0076]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4728

또는 서열번호 4728-4988로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5676-5678로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개,

적어도 2개, 또는 적어도 3개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 1093

또는 서열번호 1093-1353으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5471, 서열번호 5507, 및 서열번호 5540-5542로 이루

어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이

드  RNA  구조는  5개  미만의  염기쌍  리보뉴클레오티드를  포함하는  적어도  2개의  헤어핀을  포함하도록  예측된

tracr 리보핵산 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5522를 포함하는 PAM에 결합하

도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 2914와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서

열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5471 또는 서열번호 5507과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5522를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3175 또는 서열번호 3175-3330으로 이루어진 군으로부터 선택되는[0077]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4989

또는 서열번호 4989-5146으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5679-5686으로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1

개, 적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔

도뉴클레아제는 서열번호 1354 또는 서열번호 1354-1511로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,

80%,  또는 90%  동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA  구조는 서열번호 5472  또는 서열번호

5508로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예

에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5523 또는 서열번호 5537로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함하는

PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 3175와 적어도 70%, 80%, 또는

90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5472 또는 서열번호 5508과 적어도 70%, 80%, 또

는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5523 또는 서열번호 5537을 포함하는 PAM에 결

합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3331 또는 서열번호 3331-3474로 이루어진 군으로부터 선택되는[0078]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5147

또는 서열번호 5147-5290으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5674-5675 및 서열번호 5687-5693으로 이루어진 군으로

부터  선택되는  적어도  1개,  적어도  2개,  적어도  3개,  적어도  4개,  또는  적어도  5개의  펩티드  모티프를

포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 1512 또는 서열번호 1512-1655으로 이루어진 군으로부

터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는

서열번호 5473 또는 서열번호 5509로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5524를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 3331과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고;
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(b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5473 또는 서열번호 5509와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하

고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5524를 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3475 또는 서열번호 3475-3568로 이루어진 군으로부터 선택되는[0079]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5291

또는 서열번호 5291-5389로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5694-5699로 이루어진 군으로부터 선택되는 적어도 1개,

적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴

클레아제는 서열번호 1656 또는 서열번호 1656-1755로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%,

또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA 구조는 서열번호 5474 또는 서열번호 5510과

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5525를 포함

하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 3475와 적어도 70%, 80%,

또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5474 또는 서열번호 5510과 적어도 70%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5525를 포함하는 PAM에 결합하도록 구

성된다.

일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3569 또는 서열번호 3569-3637로 이루어진 군으로부터 선택되는[0080]

서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5390

또는 서열번호 5390-5460으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을

포함한다.  일부  실시예에서,  엔도뉴클레아제는  서열번호  5700-5717로  이루어진  군으로부터  선택되는  적어도

1개, 적어도 2개, 적어도 3개, 적어도 4개, 또는 적어도 5개의 펩티드 모티프를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔

도뉴클레아제는 서열번호 1756 또는 서열번호 1756-1826으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,

80%,  또는 90%  동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 가이드 RNA  구조는 서열번호 5475  또는 서열번호

5511과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5526

을 포함하는 PAM에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, (a) 엔도뉴클레아제는 서열번호 3569와 적어도 70%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (b) 가이드 RNA 구조는 서열번호 5475 또는 서열번호 5511과 적어도

70%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하고; (c) 엔도뉴클레아제는 서열번호 5526을 포함하는 PAM에 결합하도

록 구성된다. 일부 실시예에서, 서열 동일성은 BLASTP, CLUSTALW, MUSCLE, MAFFT, 또는 Smith-Waterman 상동성

검색 알고리즘 파라미터를 사용하는 CLUSTALW에 의해 결정된다. 일부 실시예에서, 서열 동일성은, 단어 길이(W)

3, 기대치(E) 10의 파라미터, 및 BLOSUM62 스코어링 매트릭스(존재 11, 연장 1의 갭 비용 설정)를 사용하고, 조

건부 조성 스코어 매트릭스 조정을 사용하는, BLASTP 상동성 검색 알고리즘에 의해 결정된다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 (a) 표적 DNA 분자 내의 표적 서열에 상보적인 뉴클레오티드 서열을 포함하는[0081]

DNA-표적화 분절; 및 (b) 이중-가닥 RNA(dsRNA) 이중체를 형성하도록 혼성화되는 뉴클레오티드의 2개의 상보적

신장을 포함하는 단백질 결합 분절을 포함하는 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드를 제공하며, 여기서

뉴클레오티드의 2개의 상보적 신장은 개재 뉴클레오티드와 서로 공유 결합되고, 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴

클레오티드는 서열번호 1827-3637 중 어느 하나와 적어도 70%, 적어도 75%, 적어도 80%, 적어도 85%, 적어도

88%, 적어도 90%, 적어도 92%, 적어도 95%, 또는 적어도 98%서열 동일성을 갖는 RuvC_III 도메인을 포함하는 엔

도뉴클레아제와 복합체를 형성하여 해당 복합체를 표적 DNA 분자의 표적 서열에 대해 표적화하도록 구성된다.

일부 실시예에서, DNA-표적화 분절은 뉴클레오티드의 2개의 상보적 신장 둘 모두의 5’에 위치한다.

일부 실시예에서: (a) 단백질 결합 분절은 서열번호 5476-5479 또는 서열번호 5476-5489로 이루어진 군으로부터[0082]

선택되는 서열과 적어도 70%, 적어도 75%, 적어도 80%, 적어도 85%, 적어도 88%, 적어도 90%, 적어도 92%, 적어

도 95%, 또는 적어도 98% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (b) 단백질 결합 분절은 (서열번호 5490-5491 또는

서열번호 5490-5494) 및 서열번호 5538로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는

적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (c) 단백질 결합 분절은 서열번호 5498-5499로 이루어진 군으로

부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (d) 단백질

결합 분절은 서열번호 5495-5497 및 서열번호 5500-5502로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%,

적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (e) 단백질 결합 분절은 서열번호 5503과 적어

도 70%,  적어도 80%,  또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (f)  단백질 결합 분절은 서열번호

5504와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (g) 단백질 결합 분절은

서열번호 5505와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (h) 단백질 결합

분절은 서열번호 5506과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나; (i) 단백
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질 결합 분절은 서열번호 5507과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함하거나;

(j) 단백질 결합 분절은 서열번호 5508과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서열을 포함

하거나; (k) 단백질 결합 분절은 서열번호 5509와 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을 갖는 서

열을 포함하거나; (l) 단백질 결합 분절은 서열번호 5510과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90% 동일성을

갖는 서열을 포함하거나; (m) 단백질 결합 분절은 서열번호 5511과 적어도 70%, 적어도 80%, 또는 적어도 90%

동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, (a) 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드는 줄기 및 루프를 포함하는 헤어핀을 포함하는 RNA 서[0083]

열을 포함하고, 여기서 줄기는 적어도 10개, 적어도 12개, 또는 적어도 14개 염기쌍 리보뉴클레오티드, 및 루프

의 4개 염기쌍 내의 비대칭 벌지를 포함하거나; (b) 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드는 적어도 8개, 적어도

10개, 또는 적어도 12개 염기쌍 리보뉴클레오티드를 포함하는 헤어핀을 포함하도록 예측된 tracr 리보핵산 서열

을 포함하거나; (c) 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드는 가이드 리보핵산 서열의 적어도 8개 뉴클레오티드 및

tracr 리보핵산 서열의 적어도 8개 뉴클레오티드를 포함하는 중단되지 않은 염기쌍 영역을 갖는 헤어핀을 포함

하도록 예측된 가이드 리보핵산 서열을 포함하고, 여기서 리보핵산 서열은, 5’에서 3’으로, 제1 헤어핀 및 제

2 헤어핀을 포함하고, 여기서 제1 헤어핀은 제2 헤어핀보다 긴 줄기를 갖거나; (d) 가이드 리보핵산 폴리뉴클레

오티드는 5개 미만의 염기쌍 리보뉴클레오티드를 포함하는 적어도 2개의 헤어핀을 포함하도록 예측된 tracr 리

보핵산 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드 중 어느 하나를 암호화[0084]

하는 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 유기체에서의 발현에 최적화된 조작된 핵산 서열을 포함하는 핵산을 제공하며,[0085]

여기서 핵산은 RuvC_III 도메인 및 HNH 도메인을 포함하는 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제를 암호화하고,

여기서 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래된다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 유기체에서의 발현에 최적화된 조작된 핵산 서열을 포함하는 핵산을 제공하며,[0086]

여기서 핵산은 서열번호 1827-3637 중 어느 하나와 적어도 70%의 서열 동일성을 갖는 RuvC_III 도메인을 포함하

는 엔도뉴클레아제를 암호화한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 3638-5460 중 어느 하나와 적어

도 70% 또는 적어도 80%의 서열 동일성을 갖는 HNH 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서

열번호 5572-5591, 또는 이와 적어도 70% 서열 동일성을 갖는 이의 변이체를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도

뉴클레아제는 엔도뉴클레아제의 N-말단 또는 C-말단에 근접한 하나 이상의 핵 국소화 서열(NLS)을 암호화하는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, NLS는 서열번호 5597-5612로부터 선택되는 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 유기체는 원핵생물, 박테리아, 진핵생물, 진균류, 식물, 포유류, 설치류 또는 인간이다. 일부[0087]

실시예에서, 유기체는 대장균이고, (a) 핵산 서열은 서열번호 5572-5575로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열

과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (b) 핵산 서열은 서열번호 5576-5577로 이루어진 군으로부터

선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (c) 핵산 서열은 서열번호 5578-5580으로 이루어

진 군으로부터 선택되는 서열과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (d) 핵산 서열은 서열번호 5581과

적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (e) 핵산 서열은 서열번호 5582와 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동

일성을 갖거나; (f) 핵산 서열은 서열번호 5583과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (g) 핵산 서열

은 서열번호 5584와 적어도 70%,  80%,  또는 90% 동일성을 갖거나; (h) 핵산 서열은 서열번호 5585와 적어도

70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖거나; (i) 핵산 서열은 서열번호 5586과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을

갖거나; (j) 핵산 서열은 서열번호 5587과 적어도 70%, 80%, 또는 90% 동일성을 갖는다. 일부 실시예에서, 유기

체는 인간이고, (a) 핵산 서열은 서열번호 5588 또는 서열번호 5589와 적어도 70%, 80%, 또는 90%의 동일성을

갖거나; (b) 핵산 서열은 서열번호 5590 또는 서열번호 5591과 적어도 70%, 80%, 또는 90%의 동일성을 갖는다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 RuvC_III 도메인및 HNH 도메인을 포함하는 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제를[0088]

암호화하는 핵산 서열을 포함하는 벡터를 제공하며, 여기서 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래된다.

일부  측면에서,  본  개시내용은  본원에  기술된  핵산  중  어느  하나를  포함하는  벡터를  제공한다.  일부[0089]

실시예에서, 벡터는, (a) 표적 데옥시리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 가이드 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔

도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 tracr 리보핵산 서열을 포함하는, 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구

성된  조작된  가이드  리보핵산  구조를  암호화하는  핵산을  추가로  포함한다.  일부  실시예에서,  벡터는

플라스미드, 미니서클, CELiD, 아데노-연관 바이러스(AAV) 유래 비리온, 또는 렌티바이러스이다.
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일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 벡터 중 어느 하나를 포함하는 세포를 제공한다.[0090]

일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 세포 중 어느 하나를 배양하는 단계를 포함하는, 엔도뉴클레아제[0091]

를 제조하는 방법을 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를 결합, 절단, 마킹, 또는 변형시키[0092]

는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를, 엔도뉴클레아제 및 이중-

가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드에 결합하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조와의 복합체 중 클래

스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제와 접촉시키는 단계를 포함하며; (b) 여기서 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클

레오티드는 프로토스페이서 인접 모티프(PAM)를 포함하고; (c) 여기서 PAM은 서열번호 5512-5526 또는 서열번호

5527-5537로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리

뉴클레오티드는 조작된 가이드 리보핵산 구조의 서열에 상보적인 서열을 포함하는 제1 가닥 및 PAM을 포함하는

제2 가닥을 포함한다. 일부 실시예에서, PAM은 조작된 가이드 리보핵산 구조의 서열에 상보적인 서열의 3’ 말

단에 바로 인접한다.

일부 실시예에서, 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제는 Cas9 엔도뉴클레아제, Cas14 엔도뉴클레아제, Cas12a[0093]

엔도뉴클레아제, Cas12b 엔도뉴클레아제, Cas 12c 엔도뉴클레아제, Cas12d 엔도뉴클레아제, Cas12e 엔도뉴클레

아제, Cas13a 엔도뉴클레아제, Cas13b 엔도뉴클레아제, Cas13c 엔도뉴클레아제, 또는 Cas 13d 엔도뉴클레아제가

아니다. 일부 실시예에서, 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래된다. 일부 실시예에

서, 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드는 진핵생물, 식물, 진균류, 포유류, 설치류, 또는 인간 이중-

가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드이다.

일부 실시예에서, (a) PAM은 서열번호 5512-5515 및 서열번호 5527-5530으로 이루어진 군으로부터 선택되는 서[0094]

열을 포함하거나; (b) PAM은 서열번호 5516 또는 서열번호 5531을 포함하거나; (c) PAM은 서열번호 5539를 포함

하거나; (d) PAM은 서열번호 5517 또는 서열번호 5518을 포함하거나; (e) PAM은 서열번호 5519를 포함하거나;

(f) PAM은 서열번호 5520 또는 서열번호 5535를 포함하거나; (g) PAM은 서열번호 5521 또는 서열번호 5536을 포

함하거나; (h) PAM은 서열번호 5522를 포함하거나; (i) PAM은 서열번호 5523 또는 서열번호 5537을 포함하거나;

(j) PAM은 서열번호 5524를 포함하거나; (k) PAM은 서열번호 5525를 포함하거나; (l) PAM은 서열번호 5526을

포함한다.

일부 실시예에서, 본 개시내용은 표적 핵산 유전자좌를 변형시키는 방법을 제공하며, 상기 방법은 본원에 기술[0095]

된 조작된 뉴클레아제 시스템 중 어느 하나를 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계를 포함하고, 여기서, 엔도뉴

클레아제는 조작된 가이드 리보핵산 구조와 복합체를 형성하도록 구성되고, 여기서 복합체는 해당 복합체가 표

적 핵산 유전자좌에 결합할 때 복합체가 표적 핵산 유전자좌를 변형시키도록 구성된다. 일부 실시예에서, 표적

핵산 유전자좌를 변형시키는 단계는 표적 핵산 유전자좌에 대한 결합, 니킹, 절단, 또는 마킹하는 단계를 포함

한다. 일부 실시예에서, 표적 핵산 유전자좌는 데옥시리보핵산(DNA) 또는 리보핵산(RNA)을 포함한다. 일부 실시

예에서, 표적 핵산은 게놈 DNA, 바이러스 DNA, 바이러스 RNA, 또는 박테리아 DNA를 포함한다. 일부 실시예에서,

표적 핵산 유전자좌는 시험관 내에 있다. 일부 실시예에서, 표적 핵산 유전자좌는 세포 내에 있다. 일부 실시예

에서, 세포는 원핵 세포, 박테리아 세포, 진핵 세포, 진균 세포, 식물 세포, 동물 세포, 포유류 세포, 설치류

세포, 영장류 세포, 또는 인간 세포이다.

일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아제 시스템을 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 본원에 기술된 핵산 중[0096]

어느 하나 또는 본원에 기술된 벡터 중 어느 하나를 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 뉴클

레아제 시스템을 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 엔도뉴클레아제를 암호화하는 개방 해독 프레임을 포함

하는 핵산을 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 핵산은 엔도뉴클레아제를 암호화하는 개방 해독 프레

임이 작동 가능하게 연결되는 프로모터를 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아제 시스템을 표적 핵산

유전자좌에 전달하는 단계는 엔도뉴클레아제를 암호화하는 개방 해독 프레임을 함유하는 캡핑된 mRNA를 전달하

는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아제 시스템을 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 번

역된 폴리펩티드를 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 조작된 뉴클레아제 시스템을 표적 핵산 유전자

좌에 전달하는 단계는 리보핵산(RNA) pol III 프로모터에 작동 가능하게 연결된 조작된 가이드 리보핵산 구조를

암호화하는 데옥시리보핵산(DNA)을 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 표적 유전자

좌에서 또는 이에 근접하여 단일-가닥 파단 또는 이중-가닥 파단을 유도한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a) 서[0097]

열번호 5718-5846 또는 6257 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 엔도뉴클레아제;
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및 (b) 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로서: (i) 표적 데옥시

리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 리보핵산 서열; 및 (ii) 상기 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 리보

핵산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 구조를 포함한다. 일부 측면에서, 본 개시내용은 조작된 뉴클레

아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은 (a) 서열번호 5847-5861 또는 6258-6278을 포함하는

프로토스페이서 인접 모티프 (PAM) 서열에 결합하도록 구성된 엔도뉴클레아제로서, 상기 엔도뉴클레아제가 클래

스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 엔도뉴클레아제; 및 (b) 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성된

조작된 가이드 리보핵산 구조로서: (i)  표적 데옥시리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 리보핵산 서열; 및

(ii) 상기 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 리보핵산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 구조를 포

함한다. 일부 실시예에서, 상기 엔도뉴클레아제는 미배양 미생물로부터 유래된다. 일부 실시예에서, 상기 엔도

뉴클레아제는 상이한 PAM 서열에 결합하도록 조작되지 않았다. 일부 실시예에서, 상기 엔도뉴클레아제는 Cas9

엔도뉴클레아제, Cas14 엔도뉴클레아제, Cas12a 엔도뉴클레아제, Cas12b 엔도뉴클레아제, Cas 12c 엔도뉴클레아

제, Cas12d 엔도뉴클레아제, Cas12e 엔도뉴클레아제, Cas13a 엔도뉴클레아제, Cas13b 엔도뉴클레아제, Cas13c

엔도뉴클레아제, 또는 Cas13d 엔도뉴클레아제가 아니다. 일부 실시예에서, 상기 엔도뉴클레아제는 Cas9 엔도뉴

클레아제와 80%  미만의 동일성을 갖는다. 일부 실시예에서, 상기 리보핵산 서열은 (a)  서열번호 5886-5887,

5891, 5893, 또는 5894 중 어느 하나; 또는 (b) 서열번호 5862-5885, 5888-5890, 5892, 5895-5896, 또는 6279-

6301 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 80% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 측면에서,

본 개시내용은 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공하며, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템은, (a) 조작된 가이드 리

보핵산 구조로서, (i) 표적 데옥시리보핵산 서열에 혼성화하도록 구성된 리보핵산 서열; 및 (ii) 엔도뉴클레아

제에 결합하도록 구성된 리보핵산 서열을 포함하고, 여기서 상기 리보핵산 서열은 (a)  서열번호 5886-5887,

5891, 5893, 또는 5894 중 어나 하나; 또는 (b) 서열번호 5862-5885, 5888-5890, 5892, 5895-5896, 또는 6279-

6301 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드와 적어도 80% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 조작된 가이드

리보핵산 구조; 및 상기 조작된 가이드 리보핵산에 결합하도록 구성된 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제를 포

함한다. 일부 실시예에서, 엔도뉴클레아제는 서열번호 5847-5861 또는 6258-6278을 포함하는 군으로부터 선택되

는 프로토스페이서 인접 모티프(PAM) 서열에 결합하도록 구성된다. 일부 실시예에서, 상기 가이드 리보핵산 서

열은 15 내지 24개 뉴클레오티드 길이 또는 19 내지 24개 뉴클레오티드 길이이다. 일부 실시예에서, 상기 엔도

뉴클레아제는 전술한 엔도뉴클레아제의 N-말단 또는 C-말단에 근접한 하나 이상의 핵 국소화 서열(NLS)을 포함

한다. 일부 실시예에서, 상기 NLS는 서열번호 5597-5612로부터 선택되는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 시

스템은, 5’에서 3’으로 다음을 포함하는 단일 또는 이중-가닥 DNA 복구 템플릿을 추가로 포함한다: 상기 표적

데옥시리보핵산 서열에 대해 5’에 있는 적어도 20개 뉴클레오티드의 서열을 포함하는 제1 상동 아암, 적어도

10개 뉴클레오티드의 합성 DNA 서열, 및 상기 표적 서열에 대해 3’에 있는 적어도 20개 뉴클레오티드의 서열을

포함하는 제2 상동 아암. 일부 실시예에서, 상기 제1 또는 제2 상동 아암은 적어도 40, 80, 120, 150, 200,

300,  500,  또는 1,000개의 뉴클레오티드의 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 서열 동일성은 BLASTP,

CLUSTALW, MUSCLE, MAFFT, 또는 Smith-Waterman 상동성 검색 알고리즘 파라미터를 사용하는 CLUSTALW에 의해

결정된다. 일부 실시예에서, 상기 서열 동일성은, 단어 길이(W) 3, 기대치(E) 10의 파라미터, 및 BLOSUM62 스코

어링 매트릭스(존재 11, 연장 1의 갭 비용 설정)를 사용하고, 조건부 조성 스코어 매트릭스 조정을 사용하는,

상기 BLASTP 상동성 검색 알고리즘에 의해 결정된다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 (a) 표적 DNA 분자 내의 표적 서열에 상보적인 뉴클레오티드 서열을 포함하는[0098]

DNA-표적화 분절; 및 (b) 이중-가닥 RNA(dsRNA) 이중체를 형성하기 위해 혼성화되는 뉴클레오티드의 2개의 상보

적 신장을 포함하는 단백질 결합 분절을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드를 제공하며, 여기

서 뉴클레오티드의 상기 2개의 상보적 신장은 개재 뉴클레오티드와 서로 공유 결합되고, 상기 조작된 가이드 리

보핵산 폴리뉴클레오티드는 서열번호 5718-5846 또는 6257 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열

을 포함하는 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하여 상기 복합체를 상기 표적 DNA 분자의 표적 서열에 대해 표적

화하도록 구성된다. 일부 실시예에서, 상기 DNA-표적화 분절은 뉴클레오티드의 상기 2개의 상보적 신장 둘 모두

의 5’에 위치한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드 중 어느 하나를 암호화[0099]

하는 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 유기체에서의 발현에 최적화된 조작된 핵산 서열을 포함하는 핵산을 제공하며,[0100]

여기서 상기 핵산은 서열번호 5718-5846 또는 6257 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 포함하는 서열을

포함하는 엔도뉴클레아제를 암호화한다. 일부 실시예에서, 상기 엔도뉴클레아제는 상기 엔도뉴클레아제의 N-말

단 또는 C-말단에 근접한 하나 이상의 핵 국소화 서열(NLS)을 암호화하는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서,
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상기 NLS는 서열번호 5597-5612로부터 선택되는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 유기체는 원핵생물,

박테리아, 진핵생물, 진균류, 식물, 포유류, 설치류 또는 인간이다.

일부  측면에서,  본  개시내용은  본원에  기술된  핵산  중  어느  하나를  포함하는  벡터를  제공한다.  일부[0101]

실시예에서, 벡터는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로서: (a)

표적 데옥시리보핵산 서열과 혼성화되도록 구성된 리보핵산 서열; 및 (b) 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된

리보핵산 서열을 포함하는, 조작된 가이드 핵산 구조를 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 벡터는 플라스미드,

미니서클, CELiD, 아데노-연관 바이러스(AAV) 유래 비리온, 또는 렌티바이러스이다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 벡터 중 어느 하나를 포함하는 세포를 제공한다.[0102]

일부 측면에서, 본 개시내용은 본원에 기술된 세포 중 어느 하나를 배양하는 단계를 포함하는, 엔도뉴클레아제[0103]

를 제조하는 방법을 제공한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를 결합, 절단, 마킹, 또는 변형시키[0104]

는 방법을 제공하며, 상기 방법은 상기 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드를, 상기 엔도뉴클레아제 및

상기 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리뉴클레오티드에 결합하도록 구성된 조작된 가이드 리보핵산 구조로 복합체

중 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제와 접촉시키는 단계를 포함하며; 여기서 상기 이중-가닥 데옥시리보핵산

폴리뉴클레오티드는 프로토스페이서 인접 모티프(PAM)를 포함하고; 상기 PAM은 서열번호 5847-5861 또는 6258-

6278로 이루어진 군으로부터 선택되는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리

뉴클레오티드는 상기 조작된 가이드 리보핵산 구조의 서열에 상보적인 서열을 포함하는 제1 가닥 및 상기 PAM을

포함하는 제2 가닥을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 PAM은 상기 조작된 가이드 리보핵산 구조의 상기 서열에

상보적인 상기 서열의 3’ 말단에 바로 인접한다. 일부 실시예에서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제는

Cas9 엔도뉴클레아제, Cas14 엔도뉴클레아제, Cas12a 엔도뉴클레아제, Cas12b 엔도뉴클레아제, Cas 12c 엔도뉴

클레아제,  Cas12d  엔도뉴클레아제,  Cas12e  엔도뉴클레아제, Cas13a  엔도뉴클레아제, Cas13b  엔도뉴클레아제,

Cas13c 엔도뉴클레아제, 또는 Cas 13d 엔도뉴클레아제가 아니다. 일부 실시예에서, 상기 이중-가닥 데옥시리보

핵산 폴리뉴클레오티드는 진핵생물, 식물, 진균류, 포유류, 설치류, 또는 인간 이중-가닥 데옥시리보핵산 폴리

뉴클레오티드이다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 표적 핵산 유전자좌를 변형시키는 방법을 제공하며, 상기 방법은 본원에 기술된[0105]

조작된 뉴클레아제 시스템 중 어느 하나를 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계를 포함하며, 여기서, 상기

엔도뉴클레아제는 상기 조작된 가이드 리보핵산 구조와 복합체를 형성하도록 구성되고, 여기서 상기 복합체는

상기 복합체가 상기 표적 핵산 유전자좌에 결합할 때 상기 복합체가 상기 표적 핵산 유전자좌를 변형시키도록

구성된다. 일부 실시예에서, 상기 표적 핵산 유전자좌는 상기 표적 핵산 유전자좌를 결합, 니킹, 절단, 또는 마

킹하는 단계를 포함한다.  일부  실시예에서,  상기 표적 핵산 유전자좌는 데옥시리보핵산(DNA)  또는 리보핵산

(RNA)을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 표적 핵산은 게놈 DNA, 바이러스 DNA, 바이러스 RNA, 또는 박테리아

DNA를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 표적 핵산 유전자좌는 시험관 내에 있다. 일부 실시예에서, 상기 표적

핵산 유전자좌는 세포 내에 있다. 일부 실시예에서, 상기 세포는 원핵 세포, 박테리아 세포, 진핵 세포, 진균

세포, 식물 세포, 동물 세포, 포유류 세포, 설치류 세포, 영장류 세포, 또는 인간 세포이다. 일부 실시예에서,

상기 조작된 뉴클레아제 시스템을 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 본원에 기술된 핵산 중 어느 하

나 또는 본원에 기술된 벡터 중 어느 하나를 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 뉴클레

아제 시스템을 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 상기 엔도뉴클레아제를 암호화하는 개방 해독 프레

임을 포함하는 핵산을 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 핵산은 상기 엔도뉴클레아제를 암호화

하는 상기 개방 해독 프레임이 작동 가능하게 연결되는 프로모터를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 뉴

클레아제 시스템을 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 상기 엔도뉴클레아제를 암호화하는 상기 개방

해독 프레임을 함유하는 캡핑된 mRNA를 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 뉴클레아제

시스템을 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 번역된 폴리펩티드를 전달하는 단계를 포함한다. 일부 실

시예에서, 상기 조작된 뉴클레아제 시스템을 상기 표적 핵산 유전자좌에 전달하는 단계는 리보핵산(RNA) pol

III 프로모터에 작동 가능하게 연결된 상기 조작된 가이드 리보핵산 구조를 암호화하는 데옥시리보핵산(DNA)을

전달하는 단계를 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 엔도뉴클레아제는 상기 표적 유전자좌에서 또는 이에 근접하

여 단일-가닥 파단 또는 이중-가닥 파단을 유도한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRAC 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0106]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포와 접촉하는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된
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가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC 유전

자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 표적화 서열을 포함하고, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5950-5958 또

는 5959-5965 중 어느 하나의 적어도 19개, 적어도 20개, 적어도 21개, 적어도 22개, 적어도 23개, 또는 적어도

24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성,

적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도

94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일

성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레

아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열

번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일

성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어

도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동

일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부

실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-

가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도

82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일

성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어

도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일

부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5950-5958 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티

드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고, 상기 엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적어도 75% 동

일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5959-5965 중 어느 하나의

적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고, 상기 엔도뉴클레아제는

서열번호 423과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열

번호 5953-5957 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5960-5961 또는 5963-5964 중 어느 하나의 적

어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRBC 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0107]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작

된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRBC

유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호

5966-6004  또는  6005-6025  중  어느 하나의 적어도 19개,  적어도 20개,  적어도 21개,  적어도 22개,  적어도

23개, 또는 적어도 24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적

어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93%

동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성,

적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이

드된 엔도뉴클레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성,

적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도

92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일

성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인

을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시

예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성, 적어도

80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일

성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어

도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 5966-6004 중 어느 하나의 적어도 18개

의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고, 상기 엔도뉴클레아제는 서열번호

421과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6005-

6025 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고,

상기 엔도뉴클레아제는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조

작된 가이드 RNA는 서열번호 5970, 5971, 5983, 또는 5984 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와
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적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호

6006, 6010, 6011, 또는 6012 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는

표적화 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 GR (NR3C1) 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a)[0108]

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서

상기 조작된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상

기 GR(NR3C1) 유전자좌의 영역에 혼성화하도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드

RNA는 서열번호 6026-6090 또는 6091-6121 중 어느 하나의 적어도 19개, 적어도 20개, 적어도 21개, 적어도 22

개, 적어도 23개, 또는 적어도 24개의 연속 뉴클레오티드 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82%

동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성,

적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도

97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예

에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242  또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도

80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일

성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어

도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메

인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423

과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6026-

6090 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고,

상기 엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조

작된 가이드 RNA는 서열번호 6091-6121 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성

을 갖는 표적화 서열을 포함하고, 상기 엔도뉴클레아제는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포

함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6027-6028,  6029,  6038,  6043,  6049,  6076,

6080, 6081, 또는 6086 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6092, 6115, 또는 6119 중 어느 하나의

적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 AAVS1 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가[0109]

이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조

작된  가이드  RNA는  상기  엔도뉴클레아제와  복합체를  형성하도록  구성되고,  상기  조작된  가이드  RNA는  상기

AAVS1 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서

열번호 6122-6152 중 어느 하나의 적어도 19개, 적어도 20개, 적어도 21개, 적어도 22개, 적어도 23개, 또는 적

어도 24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일

성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어

도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동

일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클

레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서

열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동

일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적

어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98%

동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일

부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH  도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적

어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91%

동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성,

적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함한다.

일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6122, 6125-6126, 6128, 6131, 6133, 6136, 6141, 6143,

또는 6148 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함

한다.
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일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TIGIT 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가[0110]

이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조

작된  가이드  RNA는  상기  엔도뉴클레아제와  복합체를  형성하도록  구성되고,  상기  조작된  가이드  RNA는  상기

TIGIT 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서

열번호 6153-6181 중 어느 하나의 적어도 19개, 적어도 20개, 적어도 21개, 적어도 22개, 적어도 23개, 또는 적

어도 24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일

성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어

도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동

일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클

레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서

열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일

성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어

도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동

일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이

드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도

82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일

성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어

도 97%  동일성, 적어도 98%  동일성, 적어도 99%  동일성, 또는 적어도 100%  동일성을 갖는 서열을 포함하는

RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함

한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 66155, 6159, 616, 또는 6172 중 어느 하나의 적어

도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 CD38 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0111]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작

된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 CD38

유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호

6182-6248  또는  6249-6256  중  어느 하나의 적어도 19개,  적어도 20개,  적어도 21개,  적어도 22개,  적어도

23개, 또는 적어도 24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적

어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93%

동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성,

적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이

드된 엔도뉴클레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성,

적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도

92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일

성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인

을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시

예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성, 적어도

80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일

성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어

도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6182-6248 중 어느 하나의 적어도 18개

의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고, 상기 엔도뉴클레아제는 서열번호

421과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6249-

6256 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하고,

상기 엔도뉴클레아제는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조

작된 가이드 RNA는 서열번호 6182-6183, 6189, 6191, 6208, 6210, 6211, 또는 6215 중 어느 하나의 적어도 18

개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된

가이드 RNA는 서열번호 6251의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을

포함한다.

상기 세포에서 특정 유전자좌를 편집하기 위한 방법 중 어느 하나의 일부 실시예에서, 상기 세포는 말초 혈액[0112]
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단핵 세포, T-세포, NK 세포, 조혈 줄기 세포(HSCT), 또는 B-세포, 또는 이들의 임의의 조합이다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 (a) 표적 DNA 분자 내의 표적 서열에 상보적인 뉴클레오티드 서열을 포함하는[0113]

DNA-표적화 분절; 및 (b) 이중-가닥 RNA(dsRNA) 이중체를 형성하도록 혼성화되는 뉴클레오티드의 2개의 상보적

신장을 포함하는 단백질-결합 분절을 포함하는, 조작된 가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드를 제공하며, 여기서

상기 뉴클레오티드의 2개의 상보적 신장은 개재 뉴클레오티드와 서로 공유 결합되고, 상기 조작된 가이드 리보

핵산 폴리뉴클레오티드는 클래스 2,  II형 Cas  엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하여 상기 복합체를 상기 표적

DNA 분자의 상기 표적 서열에 표적화하도록 구성되고, 상기 DNA-표적화 분절은 서열번호 5950-5965, 5966-6025,

6026-6121, 6122-6152, 6153-6181, 또는 6182-6256 중 어느 하나의 적어도 19개, 적어도 20개, 적어도 21개,

적어도 22개, 적어도 23개, 또는 적어도 24개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성,

적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도

92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일

성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에

서, 상기 단백질-결합 분절은 서열번호 5466 또는 6304 중 어느 하나와 적어도 85%의 동일성을 갖는 서열을 포

함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 편집된 면역 세포를 생성하기 위한 시스템을 제공하며, 상기 시스템은 (a) RNA-[0114]

가이드된 엔도뉴클레아제; (b)  상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제에 결합하도록 구성된 제97항에 따른 조작된

가이드 리보핵산 폴리뉴클레오티드; 및 (c) 키메라 항원 수용체(CAR)를 암호화하는 서열의 측면에 위치하는 제1

및 제2 상동성 아암을 포함하는 단일- 또는 이중-가닥 DNA 복구 템플릿을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 세

포는 말초 혈액 단핵 세포, T-세포, NK 세포, 조혈 줄기 세포(HSCT), 또는 B-세포, 또는 이들의 임의의 조합이

다. 일부 측면에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 클래스 II, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 측면에서,

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 동일성, 적어도 80% 동일성,

적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도 90% 동일성, 적어도

91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일성, 적어도 96% 동일

성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성을 갖는 서열을 포함

하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 측면에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포

함한다. 일부 측면에서, RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75% 동일성,

적어도 80% 동일성, 적어도 82% 동일성, 적어도 84% 동일성, 적어도 86% 동일성, 적어도 88% 동일성, 적어도

90% 동일성, 적어도 91% 동일성, 적어도 92% 동일성, 적어도 93% 동일성, 적어도 94% 동일성, 적어도 95% 동일

성, 적어도 96% 동일성, 적어도 97% 동일성, 적어도 98% 동일성, 적어도 99% 동일성, 또는 적어도 100% 동일성

을 갖는 서열을 포함한다.

본 개시의 추가 측면 및 이점은, 본 개시의 예시적인 실시예만이 도시되고 설명되는, 다음의 상세한 설명으로부[0115]

터 당업자에게 쉽게 명백해질 것이다. 인지하게 되겠지만, 본 개시내용은 다른 실시예 및 상이한 실시예가 가능

하고,  본  개시의  몇몇  세부  사항은  다양한  명백한  측면에서  본  개시를  벗어나지  않고도  변형될  수  있다.

따라서, 도면 및 본 발명을 실시하기 위한 구체적인 내용은 본질적으로 예시적인 것으로 간주되어야 하며, 제한

적인 것으로 간주되지 않아야 한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 B2M 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 방법은 (a) RNA-가이드된[0116]

엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가

이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 B2M 유전자

좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 B2M  유전자좌의 영역은 서열번호

6387-6468 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함한

다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 Cas  엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기

Cas 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔

도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함한다.

일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75% 서열

동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아

제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적

어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6305-

6386 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 B2M 유전자좌의 영역

은 서열번호 6388, 6399, 6401, 6403, 6410, 6413, 6421, 6446, 및 6448 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드
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의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드

RNA는 서열번호 6306, 6317, 6319, 6321, 6328, 6331, 6339, 6364, 및 6366 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도

90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRAC 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0117]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작

된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC

유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 TRAC 유전자좌의 영역은 서열

번호 6509-6548 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서,

상기 Cas 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 클래스 2, II형

Cas 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함

한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75%

서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 HNH  도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호

421과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번

호 6469-6508 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 TRAC 유전자

좌의 영역은 서열번호 6517, 6520, 및 6523 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%,

80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6477, 6480, 및

6483 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 HPRT 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0118]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작

된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HPRT

유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 HPRT 유전자좌의 영역은 서열

번호 6616-6682 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서,

상기 Cas 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 클래스 2, II형

Cas 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함

한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도 75%

서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴

클레아제는 HNH  도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호

421 또는 서열번호 423과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조작된

가이드  RNA는  서열번호  6549-6615  중  어느  하나와  적어도  80%  동일성을  갖는  서열을  포함한다.  일부

실시예에서, 상기 HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호 6619, 6634, 6673, 6675, 및 6679 중 어느 하나의 비-축퇴

뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 조

작된 가이드 RNA는 서열번호 : 6552, 6567, 6606, 6608, 및 6612 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한

서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 TRBC1/2 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-[0119]

가이드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기

조작된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기

TRBC1/2 유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역은

서열번호 6722-6760 또는 6782-6802 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을

갖는 표적화 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 Cas 엔도뉴클레아제이다.

일부 실시예에서, 상기 Cas 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기

클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴

클레아제를  포함한다.  일부  실시예에서,  상기  RNA-가이드된  엔도뉴클레아제는  서열번호  2242  또는  서열번호

2244와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기

RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메인을 추가로 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클

레아제는 서열번호 421 또는 서열번호 423과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부 실시예

에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6683-6721 및 6761-6781 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성을 갖는

서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역은 서열번호 6734, 6753, 6790, 및 6800 중
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어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함한다. 일부

실시예에서, 상기 조작된 가이드 RNA는 서열번호 6695, 6714, 6769, 및 6779 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도

90% 동일한 서열을 포함한다.

일부 측면에서, 본 개시내용은 세포에서 HAO1 유전자좌를 편집하는 방법을 제공하며, 상기 방법은 (a) RNA-가이[0120]

드된 엔도뉴클레아제; 및 (b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작

된 가이드 RNA는 상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HAO1

유전자좌의 영역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고, 여기서 상기 HAO1 유전자좌의 영역은 서열

번호 11802-11820 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을

포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서,

상기 Cas 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 실시예에서, 상기 클래스 2, II형

Cas 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함

한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242와 적어도 75% 서열 동일성을 갖는

서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 HNH 도메

인을 추가로 포함한다.  일부 실시예에서,  상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제는 서열번호 421과 적어도 75%,

80%,  또는  90%  동일한  서열을  포함한다.  일부  실시예에서,  상기  HAO1  유전자좌의  영역은  서열번호  11806,

11813, 11816, 및 11819 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동

일한 서열을 포함한다. 일부 실시예에서, 상기 세포는 말초 혈액 단핵 세포(PBMC)이다. 일부 실시예에서, 상기

세포는 T-세포 또는 이의 전구체, 또는 조혈 줄기 세포(HSC)이다.

참조에 의한 통합[0121]

본 명세서에 언급된 모든 간행물, 특허, 및 특허 출원은 마치 각각의 개별 간행물, 특허, 또는 특허 출원이 참[0122]

조에 의해 구체적으로 및 개별적으로 통합된 것으로 표시된 것과 동일한 정도로 참조에 의해 본원에 통합된다.

도면의 간단한 설명

본 발명의 신규한 특징은 특히 첨부된 청구범위에 명시되어 있다. 본 발명의 특징 및 장점은 본 발명의 원리가[0123]

활용되는 예시적인 실시예가 제시되는 하기 발명을 실시하기 위한 구체적인 내용 및 첨부 도면(본원에서의 "도

(figure/FIG)")을 참조함으로써 더 잘 이해될 것이다.

도 1은 B2M에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 2a 및 도 2b는 마우스 TRAC에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 3은 HPRT에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 4는 인간 TRBC1/2의 유전자 편집에 대한 유세포 계측법 결과를 도시한다.

도  5는  Hepa1-6  세포에서  가이드  스크리닝의  결과를  도시하는데;  가이드는  리포펙타민  메신저  맥스

(lipofectamine Messenger Max)를 사용하여 mRNA 및 gRNA로서 전달되었다.

도 6은 T 세포에서 mRNA 전기천공에 대한, NGS에 의한 유전자 편집 결과의 분석을 도시한다.

도 7은 MG-3-6 및 MG3-8에 대한 항체를 검출하기 위해 1:50의 혈청 희석에서 수행된 스크리닝으로부터의ELISA

결과를 도시한다(n = 50). 파상풍 톡소이드는 해당 항원에 대한 광범위한 백신접종으로 인해 양성 대조군으로서

사용되었다. 파선 위의 혈청 샘플은 항체 양성으로 간주되었으며; 해당 선은 음성 대조군(인간 알부민)의 평균

흡광도 + 평균으로부터 2개의 표준 편차를 나타낸다. *P<0.05, **P<0.01, ****P<0.0001, 비쌍 스튜던트 t 검정

에 의해 결정됨; ns, 유의미하지 않음.

도 8은 인간 말초 혈액 B 세포에서 TRAC에 대한 DNA 및 세포-표면 단백질 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시

한다.

도 9는 조혈 줄기 세포에서 TRAC에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 10은 리보핵단백질로서 전달된 MG3-6에 대한 유도 만능 줄기 세포(iPSC)에서 TRAC에 대한 DNA 및 세포-표면

단백질 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 11은 mRNA로서 전달된 MG3-6에 대한 유도 만능 줄기 세포(iPSC)에서 TRAC에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편
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집 결과를 도시한다.

도 12는 1차 T 세포에서 CD2에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 13은 1차 T 세포에서 CD5에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 14는 MG3-6 및 MG3-8에 의한 표적화된 RNA 절단을 도시한다.

도 15는 T 세포에서 FAS에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 16은 T 세포에서 PD-1에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 17은 T 세포에서 hRosa26에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 18은 K562 세포 중 TRAC 및 AAVS1에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 19는 화학적으로 변형된 MG3-6 인간 HAO-1 가이드를 리포펙타민 메신저 맥스를 사용하여 mRNA 및 gRNA로서

전달했을 때, Hep3B 세포에서 이들의 활성을 도시한다.

도 20은 Hep3B 세포에서 인간 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 21은 Hepa1-6 세포에서 마우스 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도 22는 1차 마우스 간세포에서 마우스 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과를 도시한다.

도23은 K562 세포 중 TRAC 및 AAVS1에 대한 유전자 편집 결과를 DNA 수준으로 도시한다.

도 24는 MG3 및 MG150 계열로부터의 뉴클레아제의 계통유전학적 분석을 도시한다. 일부 활성 후보에 대한 PAM

SeqLogo 표현이 도시되어 있다. 기준 SaCas9 및 SpyCas9 서열이 포함되어 있다.

도 25는 MG15 계열의 뉴클레아제의 계통유전학적 분석을 도시한다. 활성 후보가 원으로 강조 표시 되어있다. 기

준 SaCas9, SpyCas9, 및 AcCas9 서열이 아웃그룹으로서 포함되어 있다.

도26은 MG123-1, MG124-2, MG 125-1 및 MG125-2에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도27은 MG125-3, MG125-4, MG125-5, 및 MG150-5에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 28은 MG150-6, MG150-7, MG150-8, 및 MG150-9에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 29는 MG3-18, MG3-89, MG3-90, 및 MG3-91에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 30은 MG3-92, MG3-93, MG3-95, 및 MG3-96에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 31은 MG3-103, MG15-130, MG15-146, 및 MG15-164에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 32는 MG15-166, MG15-171, MG15-172, 및 MG15-174에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 33은 MG15-184, MG15-187, MG15-191, 및 MG15-193에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 34는 MG15-195, MG15-217, MG15-218, 및 MG15-219에 대한 PAM의 SeqLogos를 도시한다.

도 35는 MG15-177에 대한 PAM의 SeqLogo를 도시한다.

발명을 실시하기 위한 구체적인 내용

서열 목록에 대한 간단한 설명[0124]

본원과 함께 제출된 서열 목록은 본 개시내용에 따른 방법, 조성물, 및 시스템에 사용하기 위한 예시적인 폴리[0125]

뉴클레오티드 및 폴리펩티드 서열을 제공한다. 서열 목록 내 서열에 대한 예시적인 설명이 아래에 제시되어 있

다.

MG1[0126]

서열번호 1-319 및 7285-7293은 MG1 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0127]

서열번호 1827-2140은 상기 MG1 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0128]

서열번호 3638-3955은 상기 MG1 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0129]
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서열번호 5476-5479는 상기 MG1 뉴클레아제와 동일한 유전자좌(예를 들어, 각각 서열번호 1-4와 동일한 유전자[0130]

좌)로부터 유래된 MG1 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5461-5464  및  11130은  MG1  뉴클레아제(예를 들어,  각각  서열번호 1-4)와  함께 기능하도록 조작된[0131]

sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타내며, 여기서 N은 표적화 서열의 뉴클레오티드를 나타낸다.

서열번호 5572-5575은 MG1 계열 효소(서열번호 1-4)에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오[0132]

티드 서열을 보여준다.

서열번호 5588-5589은 MG1 계열 효소(서열번호 1 및 3)에 대한 인간 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레[0133]

오티드 서열을 보여준다.

서열번호 5616-5632는 MG1 계열 효소의 펩티드 모티프 특징을 나타낸다.[0134]

서열번호 9192-9255는 MG1 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0135]

서열번호 11229-11269는 MG1 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0136]

MG2[0137]

서열번호 320-420 및 7294-7358는 MG2 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0138]

서열번호 2141-2241는 상기 MG2 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0139]

서열번호 3955-4055는 상기 MG2 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0140]

서열번호 5490-5494 및 11159는 상기 MG2 뉴클레아제와 동일한 유전자좌(예를 들어, 각각 서열번호 320, 321,[0141]

323, 325, 및 326과 동일한 유전자좌)로부터 유래된 MG2 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.

서열번호 5465는 MG2 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다(예를 들어, 상기[0142]

서열번호 321).

서열번호 5572-5575는 MG2 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보[0143]

여준다.

서열번호 5631-5638은 MG2 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0144]

서열번호 9256-9322는 MG2 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0145]

서열번호 11270-11275는 MG2 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0146]

MG3[0147]

서열번호 421-431은 MG3 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0148]

서열번호 6803은 5' UTR, NLS, CDS, NLS, 3' UTR, 및 폴리A 꼬리를 함유하는 MG3-6 뉴클레아제의 뉴클레오티드[0149]

서열을 보여준다.

서열번호 2242-2252는 상기 MG3 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0150]

서열번호 4056-4066는 상기 MG3 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0151]

서열번호 5495-5502 및 11160-11162는 상기 MG3 뉴클레아제와 동일한 유전자좌(예를 들어, 각각 서열번호 421-[0152]

428과 동일한 유전자좌)로부터 유래된 MG3 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5466-5467, 11131, 및 11567-11576은 MG3 뉴클레아제(예를 들어, 서열번호 421-423)와 기능하도록 조[0153]

작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.

서열번호 5578-5580은 MG3 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보[0154]

여준다.

서열번호 5639-5648은 MG3 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0155]

서열번호 9323-9329는 MG3 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0156]

서열번호 11108 및 11530-11538은 MG3 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0157]
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서열번호 11276-11294은 MG1 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0158]

서열번호 11373은 MG3-6 mRNA를 암호화하는 DNA 서열의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0159]

MG3a[0160]

서열번호 7369-7375는 MG3a 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 보여준다.[0161]

서열번호 11099는 MG3a 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0162]

MG3b[0163]

서열번호 7376-7390은 MG3b 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 보여준다.[0164]

서열번호 11100-11107은 MG3b 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0165]

MG4[0166]

서열번호 432-660 및 7391-7535는 MG4 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0167]

서열번호 2253-2481은 상기 MG4 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0168]

서열번호 4067-4295는 상기 MG4 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0169]

서열번호 5503은 상기 MG4 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG4 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을 나[0170]

타낸다.

서열번호 5468은 MG4 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0171]

서열번호 5649는 MG4 계열 효소의 펩티드 서열 특성을 나타낸다.[0172]

서열번호 9330-9485는 MG4 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0173]

서열번호 11295-11303은 MG4 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0174]

MG5[0175]

서열번호 7536-7583은 MG5 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0176]

서열번호 9486-9526은 MG5 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0177]

MG6[0178]

서열번호 661-668 및 7584-7587은 MG6 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0179]

서열번호 2482-2489는 상기 MG6 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0180]

서열번호 4296-4303은 상기 MG3 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0181]

서열번호 9527-9531은 MG6 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0182]

MG7[0183]

서열번호 669-677은 MG7 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0184]

서열번호 2490-2498은 상기 MG7 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0185]

서열번호 4304-4312는 상기 MG3 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0186]

서열번호 5504는 상기 MG7 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG7 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을 나[0187]

타낸다.

서열번호 9532-9535는 MG7 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0188]

MG14[0189]

서열번호 678-929 및 7588-7597은 MG14 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0190]

서열번호 2499-2750은 상기 MG14 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0191]
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서열번호 4313-4564는 상기 MG14 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0192]

서열번호 5505 및 11163-11167는 상기 MG14 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG14 tracrRNA의 뉴클[0193]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5581은 MG14 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0194]

다.

서열번호 5650-5667은 MG14 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0195]

서열번호 9536-9611은 MG14 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0196]

서열번호 11109-11113은 MG14 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0197]

서열번호 11132-11136은 MG14 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0198]

서열번호 11304-11312는 MG14 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0199]

MG15[0200]

서열번호 930-1092, 7598-7622, 및 11593-11616은 MG15 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 보여준다.[0201]

서열번호 2751-2913은 상기 MG15 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0202]

서열번호 4565-4727은 상기 MG15 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0203]

서열번호 5506 및 11168-11172은 상기 MG15 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG15 tracrRNA의 뉴클[0204]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5470 및 11577-11592는 MG15 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타[0205]

낸다.

서열번호 5582는 MG15 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0206]

다.

서열번호 5668-5675는 MG15 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0207]

서열번호 9612-9671은 MG15 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0208]

서열번호 11539-11554는 MG15 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0209]

MG16[0210]

서열번호 1093-1353 및 7623-7698은 MG16 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0211]

서열번호 2914-3174는 상기 MG16 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0212]

서열번호 4728-4988은 상기 MG16 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0213]

서열번호 5507 및 11173-11174는 상기 MG16 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG16 tracrRNA의 뉴클[0214]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5471 및 11137은 MG16 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0215]

서열번호 5583은 MG16 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0216]

다.

서열번호 5676-5678은 MG16 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0217]

서열번호 9672-9842는 MG16 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0218]

서열번호 11114는 MG16 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0219]

서열번호 11313-11320은 MG16 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0220]

MG17[0221]

서열번호 7699-7715는 MG17 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0222]
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서열번호 9843-9856은 MG17 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0223]

서열번호 11115는 MG17 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0224]

서열번호 11138은 MG17 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0225]

서열번호 11175는 상기 MG17 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG17 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0226]

나타낸다.

MG18[0227]

서열번호 1354-1511은 MG18 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0228]

서열번호 3175-3330은 상기 MG18 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0229]

서열번호 4989-5146은 상기 MG18 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0230]

서열번호 5508은 상기 MG18 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG18 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0231]

나타낸다.

서열번호 5472는 MG18 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0232]

서열번호 5584는 MG18 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 나타낸[0233]

다.

서열번호 5679-5686은 MG18 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0234]

서열번호 9857-9891은 MG18 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0235]

서열번호 11321-11327은 MG18 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0236]

MG21[0237]

서열번호 1512-1655 및 7716-7733은 MG21 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0238]

서열번호 3331-3474는 상기 MG21 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0239]

서열번호 5147-5290은 상기 MG21 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0240]

서열번호 5509 및 11176-11178은 상기 MG21 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG21 tracrRNA의 뉴클[0241]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5473 및 11139는 MG21 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0242]

서열번호 5585는 MG21 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0243]

다.

서열번호 5687-5692 및 5674-5675은 MG21 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0244]

서열번호 9892-9951은 MG21 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0245]

서열번호 11116은 MG21 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0246]

서열번호 11328-11336은 MG21 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0247]

MG22[0248]

서열번호 1656-1755는 MG22 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0249]

서열번호 3475-3568은 상기 MG22 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0250]

서열번호 5291-5389은 상기 MG22 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0251]

서열번호 5510 및 11179-11180은 상기 MG22 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG22 tracrRNA의 뉴클[0252]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5474는 MG22 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0253]

서열번호 5586은 MG22 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0254]
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다.

서열번호 5694-5699은 MG22 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0255]

서열번호 9952-9982는 MG22 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0256]

서열번호 11337-11344는 MG22 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0257]

MG23[0258]

서열번호 1756-1826 및 7734-7735는 MG23 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0259]

서열번호 3569-3637은 상기 MG23 뉴클레아제의 RuvC_III 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0260]

서열번호 5390-5460은 상기 MG23 뉴클레아제의 HNH 도메인의 펩티드를 보여준다.[0261]

서열번호 5511 및 11181-11182는 상기 MG23 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG23 tracrRNA의 뉴클[0262]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5475 및 11140은 MG23 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0263]

서열번호 5587은 MG23 계열 효소에 대한 대장균 코돈-최적화된 암호화 서열에 대한 뉴클레오티드 서열을 보여준[0264]

다.

서열번호 5700-5717은 MG23 계열 효소의 특징적인 펩티드 서열을 나타낸다.[0265]

서열번호 9983-10004는 MG23 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0266]

서열번호 11345-11351은 MG23 뉴클레아제의 표적 부위의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0267]

MG24[0268]

서열번호 7736-8027은 MG24 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0269]

서열번호 10005-10162는 MG24 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0270]

MG25[0271]

서열번호 8028-8091은 MG25 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0272]

서열번호 10163-10211은 MG25 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0273]

MG38[0274]

서열번호 8092-8095는 MG38 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0275]

서열번호 10212-10214는 MG38 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0276]

MG40[0277]

서열번호 5718-5750 및 8096-8163은 MG40 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0278]

서열번호 5847-5852는 MG 40 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 보여준다.[0279]

서열번호 5862-5873은 MG40 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0280]

서열번호 10215-10263은 MG40 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0281]

서열번호 11183-11188은 상기 MG40 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG40 tracrRNA의 뉴클레오티드[0282]

서열을 나타낸다.

MG41[0283]

서열번호 8164-8286은 MG41 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0284]

서열번호 10264-10304는 MG41 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0285]

MG42[0286]

서열번호 8287-8356은 MG42 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0287]
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서열번호 10305-10355는 MG42 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0288]

MG43[0289]

서열번호 8357-8453은 MG43 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0290]

서열번호 10356-10412는 MG43 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0291]

서열번호 11117은 MG43 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0292]

서열번호 11141은 MG43 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0293]

서열번호 11189는 상기 MG43 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG43 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0294]

나타낸다.

MG44[0295]

서열번호 8454-8496은 MG44 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0296]

서열번호 10413-10555는 MG44 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0297]

서열번호 11190은 상기 MG44 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG44 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0298]

나타낸다.

MG46[0299]

서열번호 8497-8634는 MG46 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0300]

서열번호 10556-10633은 MG46 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0301]

서열번호 11191은 전술한 상기 MG46 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG46 tracrRNA의 뉴클레오티드[0302]

서열을 나타낸다.

MG47[0303]

서열번호 5751-5768 및 8635-8664는 MG47 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0304]

서열번호 5853-5854는 MG47 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0305]

서열번호 5878-5881은 MG47 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0306]

서열번호 10634-10656은 MG47 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0307]

서열번호 11192-11193은 상기 MG47 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG47 tracrRNA의 뉴클레오티드[0308]

서열을 나타낸다.

MG48[0309]

서열번호 5769-5804 및 8665는 MG48 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0310]

서열번호 5855-5856은 MG48 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0311]

서열번호 5886, 5890, 5893, 및 11194는 상기 MG48 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG48 tracrRNA[0312]

의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 5887, 5891 및 5894는 본원에 기술된 MG48 뉴클레아제와 연관된 CRISPR 반복을 나타낸다.[0313]

서열번호 5888-5889, 5892 및 5895-5896은 MG48 뉴클레아제와 함께 기능하도록 설계된 추정 sgRNA를 나타낸다.[0314]

서열번호 10657-10662는 MG48 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0315]

서열번호 11142-11143은 MG48 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0316]

MG49[0317]

서열번호 5805-5823 및 8666-8677은 MG49 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0318]

서열번호 5857-5858은 MG49 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0319]
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서열번호 5862-5873은 MG40 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0320]

서열번호 5876-5877은 MG49 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0321]

서열번호 10663-10675는 MG49 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0322]

서열번호 11195-11196은 상기 MG49 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG49 tracrRNA의 뉴클레오티드[0323]

서열을 나타낸다.

MG50[0324]

서열번호 5824-5826 및 8678-8682는 MG50 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0325]

서열번호 5859는 MG50 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0326]

서열번호 5884-5885는 MG50 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0327]

서열번호 10676-10682는 MG50 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0328]

서열번호 11197은 상기 MG50 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG50 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0329]

나타낸다.

MG51[0330]

서열번호 5827-5830 및 8683-8705는 MG51 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0331]

서열번호 5860은 MG51 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0332]

서열번호 5882-5883은 MG51 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0333]

서열번호 10683-10704는 MG51 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0334]

서열번호 11198은 상기 MG51 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG51 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0335]

나타낸다.

MG52[0336]

서열번호 5831-5846 및 8706은 MG52 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0337]

서열번호 5861은 MG52 뉴클레아제와 연관된 프로토스페이서 인접 모티프를 나타낸다.[0338]

서열번호 5874-5875는 MG52 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0339]

서열번호 10705-10710은 MG52 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0340]

서열번호 11199는 상기 MG52 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG52 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0341]

나타낸다.

MG71[0342]

서열번호 10711-10712는 MG71 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0343]

서열번호 11144-11145는 MG71 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0344]

서열번호 11200-11201은 상기 MG71 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG71 tracrRNA의 뉴클레오티드[0345]

서열을 나타낸다.

MG72[0346]

서열번호 11202는 상기 MG72 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG72 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0347]

나타낸다.

MG73[0348]

서열번호 10713-10718은 MG73 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0349]

서열번호 11203-11204는 상기 MG73 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG73 tracrRNA의 뉴클레오티드[0350]

서열을 나타낸다.
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MG74[0351]

서열번호 10719-10732는 MG74 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0352]

서열번호 11205는 상기 MG74 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG74 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0353]

나타낸다.

MG86[0354]

서열번호 8707-8737은 MG86 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0355]

서열번호 10733-10791은 MG86 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0356]

서열번호 11118은 MG86 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0357]

서열번호 11206-11207은 상기 MG86 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG86 tracrRNA의 뉴클레오티드[0358]

서열을 나타낸다.

MG87[0359]

서열번호 8738-8747은 MG87 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0360]

서열번호 10792-10828은 MG87 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0361]

서열번호 11208-11210은 상기 MG87 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG87 tracrRNA의 뉴클레오티드[0362]

서열을 나타낸다.

MG88[0363]

서열번호 10829-10841은 MG88 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0364]

서열번호 11211-11213은 상기 MG88 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG88 tracrRNA의 뉴클레오티드[0365]

서열을 나타낸다.

MG89[0366]

서열번호 10842-10854는 MG89 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0367]

서열번호 11214-11215는 상기 MG89 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG89 tracrRNA의 뉴클레오티드[0368]

서열을 나타낸다.

MG94[0369]

서열번호 8748-8781은 MG94 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0370]

서열번호 10855-10860은 MG94 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0371]

서열번호 11119-11120은 MG94 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0372]

서열번호 11146-11147은 MG94 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0373]

서열번호 11216-11217은 상기 MG94 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG94 tracrRNA의 뉴클레오티드[0374]

서열을 나타낸다.

MG95[0375]

서열번호 8782-8785는 MG95 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0376]

서열번호 10861-10863은 MG95 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0377]

서열번호 11121-11122는 MG95 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0378]

서열번호 11148-11149는 MG95 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0379]

서열번호 11218-11219는 상기 MG95 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG95 tracrRNA의 뉴클레오티드[0380]

서열을 나타낸다.

MG96[0381]
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서열번호 8786-8814는 MG96 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0382]

서열번호 10864-10884는 MG96 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0383]

서열번호 11123은 MG96 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0384]

서열번호 11150은 MG96 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0385]

서열번호 11220은 상기 MG96 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG96 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0386]

나타낸다.

MG97[0387]

서열번호 8815-8818은 MG97 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0388]

서열번호 10885-10887은 MG97 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0389]

MG98[0390]

서열번호 8819-8959는 MG98 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0391]

서열번호 10888-10936은 MG98 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0392]

서열번호 11124-11125는 MG98 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0393]

서열번호 11151-11152는 MG98 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0394]

서열번호 11221-11222는 상기 MG98 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG98 tracrRNA의 뉴클레오티드[0395]

서열을 나타낸다.

MG99[0396]

서열번호 11153은 MG99 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0397]

서열번호 11223은 상기 MG99 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG99 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열을[0398]

나타낸다.

MG100[0399]

서열번호 8960-9036은 MG100 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0400]

서열번호 10937-10991은 MG100 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0401]

서열번호 11126은 MG100 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0402]

서열번호 11154-11155는 MG100 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0403]

서열번호 11224-11225는 상기 MG100 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG100 tracrRNA의 뉴클레오티[0404]

드 서열을 나타낸다.

MG111[0405]

서열번호 9037-9126은 MG111 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0406]

서열번호 10992-11046은 MG111 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0407]

서열번호 11127-11128은 MG111 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0408]

서열번호 11156-11157은 MG111 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0409]

서열번호 11226-11227은 상기 MG111 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG111 tracrRNA의 뉴클레오티[0410]

드 서열을 나타낸다.

MG112[0411]

서열번호 9127-9149는 MG112 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0412]

서열번호 11047-11062는 MG112 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0413]
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MG116[0414]

서열번호 9150-9191은 MG116 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0415]

서열번호 11063-11098은 MG116 뉴클레아제의 PAM-상호작용 도메인의 펩티드 서열을 나타낸다.[0416]

서열번호 11129는 MG116 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0417]

서열번호 11158은 MG116 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0418]

서열번호 11228은 상기 MG116 뉴클레아제와 동일한 유전자좌로부터 유래된 MG116 tracrRNA의 뉴클레오티드 서열[0419]

을 나타낸다.

MG123[0420]

서열번호 11617-11624는 MG123 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0421]

서열번호 11518은 MG123 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0422]

서열번호 11555는 MG123 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0423]

MG124[0424]

서열번호 11625-11626은 MG124 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0425]

서열번호 11519는 MG124 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0426]

서열번호 11556은 MG124 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0427]

MG125[0428]

서열번호 11627-11707은 MG125 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0429]

서열번호 11520-11524는 MG125 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0430]

서열번호 11557-11561은 MG125 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0431]

MG150[0432]

서열번호 7359-7368 및 11708-11710은 MG150 뉴클레아제의 전장 펩티드 서열을 나타낸다.[0433]

서열번호 11525-11529는 MG150 뉴클레아제의 단일 가이드 PAM의 뉴클레오티드 서열을 나타낸다.[0434]

서열번호 11562-11566은 MG150 뉴클레아제와 함께 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을 보여준다.[0435]

B2M 표적화[0436]

서열번호 6305-6386은 B2M을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0437]

열을 보여준다.

서열번호 6387-6468은 B2M 표적 부위의 DNA 서열을 보여준다.[0438]

TRAC 표적화[0439]

서열번호 6469-6508 및 6804는 TRAC를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레[0440]

오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 6509-6548 및 6805는 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0441]

HPRT 표적화[0442]

서열번호 6549-6615는 HPRT를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0443]

열을 나타낸다.

서열번호 6616-6682는 HPRT 표적 부위의 DNA 서열을 보여준다.[0444]

MG3-6 TRBC1/2 표적화[0445]

서열번호 6683-6721은 TRBC1/2를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0446]
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서열을 보여준다.

서열번호 6722-6760은 TRBC1/2 표적 부위의 DNA 서열을 보여준다.[0447]

MG3-8 TRBC1/2 표적화[0448]

서열번호 6761-6781은 TRBC1/2를 표적화하기 위해 MG3-8 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0449]

서열을 보여준다.

서열번호 6782-6802는 TRBC1/2 표적 부위의 DNA 서열을 보여준다.[0450]

MG3-6 CD2 표적화[0451]

서열번호 6811-6852는 CD2를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0452]

열을 나타낸다.

서열번호 6853-6894는 CD2 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0453]

MG3-6 CD5 표적화[0454]

서열번호 6895-6958은 CD5를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0455]

열을 나타낸다.

서열번호 6959-7022는 CD5 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0456]

MG3-6 FAS 표적화[0457]

서열번호 7023-7056은 FAS를 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0458]

열을 나타낸다.

서열번호 7057-7090은 FAS 표적 부위의 DNA 서열을 보여준다.[0459]

MG3-6 PD-1 표적화[0460]

서열번호 7091-7128은 PD-1을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서[0461]

열을 나타낸다.

서열번호 7129-7166은 PD-1 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0462]

MG3-6 hRosa26 표적화[0463]

서열번호 7167-7198은 hRosa26을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0464]

서열을 나타낸다.

서열번호 7199-7230은 hRosa26 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0465]

MG21-1 TRAC 표적화[0466]

서열번호 7231-7234는 TRAC를 표적화하기 위해 MG21-1 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0467]

서열을 나타낸다.

서열번호 7235-7238은 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0468]

MG23-1 TRAC 표적화[0469]

서열번호 7239-7247은 TRAC를 표적화하기 위해 MG23-1 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0470]

서열을 나타낸다.

서열번호 7248-7256은 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0471]

MG14-241 AAVS1 표적화[0472]

서열번호 11508-11510은 AAVS1을 표적화하기 위해 MG14-241 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오[0473]

티드 서열을 나타낸다.

서열번호 11511-11513은 AAVS1 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0474]
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MG23-1 AAVS1 표적화[0475]

서열번호 7257-7260은 AAVS1을 표적화하기 위해 MG23-1 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0476]

서열을 나타낸다.

서열번호 7261-7264는 AAVS1 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0477]

MG71-2 AAVS1 표적화[0478]

서열번호 7265-7266은 AAVS1을 표적화하기 위해 MG71-2 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0479]

서열을 나타낸다.

서열번호 7267-7268은 AAVS1 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0480]

MG73-1 TRAC 표적화[0481]

서열번호 7269는 TRAC를 표적화하기 위해 MG73-1 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드 서열을[0482]

나타낸다.

서열번호 7270은 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0483]

MG89-2 TRAC 표적화[0484]

서열번호 7271-7277은 TRAC를 표적화하기 위해 MG89-2 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0485]

서열을 나타낸다.

서열번호 7278-7284는 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0486]

MG99-1 TRAC 표적화[0487]

서열번호 11514-11515는 TRAC를 표적화하기 위해 MG99-1 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레오티드[0488]

서열을 나타낸다.

서열번호 11516-11517은 TRAC 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0489]

MG3-6 인간 HAO-1 표적화[0490]

서열번호 11352-11372은 인간 HAO-1을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레[0491]

오티드 서열을 보여준다.

MG3-6 인간 GPR146 표적화[0492]

서열번호 11374-11405는 인간 GPR146을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클레[0493]

오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 11406-11437은 인간 GPR146 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0494]

MG3-6 마우스 GPR146 표적화[0495]

서열번호 11438-11472는 마우스 GPR146을 표적화하기 위해 MG3-6 뉴클레아제와 기능하도록 조작된 sgRNA의 뉴클[0496]

레오티드 서열을 나타낸다.

서열번호 11473-11507은 마우스 GPR146 표적 부위의 DNA 서열을 나타낸다.[0497]

발명을 실시하기 위한 구체적인 내용[0498]

본 발명의 다양한 실시예가 본원에 도시되고 기술되었지만, 이러한 실시예는 단지 예시로서 제공된다는 것은 당[0499]

업자에게 명백할 것이다. 본 발명을 벗어나지 않고도 많은 변이, 변화, 및 치환이 당업자에게 일어날 수 있다.

본원에 기술된 본 발명의 실시예에 대한 다양한 대안이 사용될 수 있음을 이해해야 한다.

달리 명시되지 않는 한, 본원에 개시된 일부 방법을 실시하는 데에는 면역학, 생화학, 화학, 분자 생물학, 미생[0500]

물학,  세포  생물학,  게놈,  및  재조합  DNA의  기술이  사용된다.  예를  들어  Sambrook  및  Green,  Molecular

Cloning:  A  Laboratory  Manual,  4th  Edition  (2012); the series Current Protocols in Molecular Biology

(F.  M.  Ausubel  등(편); the  series  Methods  In  Enzymology  (Academic  Press,  Inc.),  PCR  2:  A  Practical

Approach  (M.J.  MacPherson,  B.D.  Hames  및  G.R.  Taylor(편)  (1995)),  Harlow  and  Lane(편)  (1988)
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Antibodies,  A  Laboratory  Manual,  및  Culture  of  Animal  Cells:  A  Manual  of  Basic  Technique  and

Specialized Applications, 6th Edition (R.I. Freshney(편) (2010))을 참조한다(이들은 그 전체가 참조로서

본원에 통합됨).

본원에서 사용되는 바와 같이, 단수 형태(“a”, “an” 및 “the”)는 문맥상 달리 명시되지 않는 한, 복수 형[0501]

태도 포함하도록 의도된다. 또한, 용어 “포함하는(including, includes, having, has, with)” 또는 이의 변

형된 표현이 발명을 실시하기 위한 구체적인 내용 및/또는 청구범위에 사용되는 정도까지, 이러한 용어는 용어

“포함하는(comprising)”과 유사한 방식으로 포괄적인 것으로 의도된다.

용어 “약” 또는 “대략”은 당업자에 의해 결정되는 특정 값에 대한 허용 가능한 오차 범위 내의 것을 의미하[0502]

며, 이는 값이 측정되거나 결정되는 방법, 즉, 측정 시스템의 한계에 부분적으로 좌우될 것이다. 예를 들어, “

약”은 당 기술분야의 관행에 따라 하나 또는 둘 이상의 표준 편차 이내를 의미할 수 있다. 대안적으로, “약”

은 주어진 값의 최대 20%, 최대 15%, 최대 10%, 최대 5%, 또는 최대 1%의 범위를 의미할 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “세포”는 일반적으로 생물학적 세포를 지칭한다. 세포는 살아있는 유기체의 기[0503]

본 구조, 기능, 또는 생물학적 단위일 수 있다. 세포는 하나 이상의 세포를 갖는 임의의 유기체로부터 유래될

수 있다. 일부 비제한적인 예는 다음을 포함한다: 원핵 세포, 진핵 세포, 박테리아 세포, 고세균 세포, 단세포

진핵생물의 세포, 원생동물 세포, 식물 유래의 세포(예를 들어, 식물 작물, 과일, 야채, 곡물, 대두, 옥수수

(corn), 옥수수(maize), 밀, 씨앗, 토마토, 쌀, 카사바, 사탕수수, 호박, 건초, 감자, 면, 대마, 담배, 개화 식

물, 침엽수, 겉씨식물, 양치류, 석송, 뿔이끼류, 우산이끼, 이끼 유래의 세포), 해조류 세포(예를 들어, 보트리

오코커스  브라우니(Botryococcus  braunii),  녹조류(Chlamydomonas  reinhardtii),  클라미도모나스

라인하르트티,  나노클로롭시스  가디타나(Nannochloropsis  gaditana),  클로렐라  피레노이도사(Chlorella

pyrenoidosa), 쌍발이모자반(Sargassum patens C. Agardh) 등), 해초(예를 들어, 켈프), 진균 세포(예를 들어,

효모 세포, 버섯 유래의 세포), 동물 세포, 무척추 동물(예를 들어, 초파리, 자포류, 극피동물, 선충 등) 유래

의 세포. 척추동물(예를 들어, 생선, 양서류, 파충류, 새, 포유동물) 유래의 세포, 포유동물(예를 들어, 돼지,

젖소, 염소, 양, 설치류, 랫트, 마우스, 비인간 영장류, 인간 등) 유래의 세포, 등. 때로는, 세포는 천연 유기

체로부터 유래되지 않는다(예를 들어, 세포는 합성으로 만들어질 수 있고, 이는 가끔 인공 세포라 불린다).

본원에서 사용되는 용어 “뉴클레오티드”는 일반적으로 염기-당-인산염의 조합을 지칭한다. 뉴클레오티드는 합[0504]

성 뉴클레오티드를 포함할 수 있다. 뉴클레오티드는 합성 뉴클레오티드 유사체를 포함할 수 있다. 뉴클레오티드

는 핵산 서열(예를 들어, 데옥시리보핵산(DNA) 및 리보핵산(RNA))의 단량체 단위일 수 있다. 뉴클레오티드라는

용어는 리보뉴클레오시드 삼인산, 아데노신 삼인산(ATP), 우리딘 삼인산(UTP), 시토신 삼인산(CTP), 구아노신

삼인산(GTP), 및 데옥시리보뉴클레오시드 삼인산, 예컨대 dATP, dCTP, dITP, dUTP, dGTP, dTTP, 또는 이들의

유도체를 포함할 수 있다. 이러한 유도체는, 예를 들어, [αS]dATP, 7-데아자-dGTP 및 7-데아자-dATP, 및 이를

함유하는 핵산 분자에 뉴클레아제 저항성을 부여하는 뉴클레오티드 유도체를 포함할 수 있다. 본원에서 사용되

는 바와 같이, 용어 뉴클레오티드는 디데옥시리보뉴클레오시드 삼인산(ddNTP) 및 이들의 유도체를 지칭할 수 있

다. 디데옥시리보뉴클레오시드 삼인산의 예시적인 예는 ddATP, ddCTP, ddGTP, ddITP, 및 ddTTP를 포함할 수 있

지만, 이에 한정되지는 않는다. 뉴클레오티드는 표지되지 않거나, 예컨대 광학적으로 검출 가능한 모이어티(예

를 들어, 형광단)를 포함하는 모이어티를 사용하여 검출 가능하게 표지될 수 있다. 표지화는 양자점(quantum

dots)으로 수행될 수도 있다. 검출 가능한 표지는, 예를 들어, 방사성 동위원소, 형광 표지, 화학발광 표지, 생

물발광 표지, 및 효소 표지를 포함할 수 있다. 뉴클레오티드의 형광 표지는 플루오레세인, 5-카르복시플루오레

세인(FAM), 2'7'-디메톡시-4'5-디클로로-6-카르복시플루오레세인(JOE), 로다민, 6-카르복시로다민(R6G), N,N,N

′,N′-테트라메틸-6-카르복시로다민(TAMRA),  6-카르복시-X-로다민(ROX),  4-(4′디메틸아미노페닐아조)  벤조산

(DABCYL), 캐스케이드 블루(Cascade Blue), 오레곤 그린(Oregon Green), 텍사스 레드(Texas Red), 사아닌, 및

5-(2′-아미노에틸)아미노나프탈렌-1-설폰산(EDANS)를 포함할 수 있지만 이에 한정되지는 않는다. 형광 표지된

뉴클레오티드의 특정 예는 다음을 포함할 수 있다: Perkin Elmer(Foster City, Calif)로부터 입수할 수 있는

[R6G]dUTP,  [TAMRA]dUTP,  [R110]dCTP,  [R6G]dCTP,  [TAMRA]dCTP,  [JOE]ddATP,  [R6G]ddATP,  [FAM]ddCTP,

[R110]ddCTP,  [TAMRA]ddGTP,  [ROX]ddTTP,  [dR6G]ddATP,  [dR110]ddCTP,  [dTAMRA]ddGTP,  및  [dROX]ddTTP;

Amersham(Arlington Heights, Ill.)으로부터 입수할 수 있는 FluoroLink 데옥시뉴클레오티드, FluoroLink Cy3-

dCTP,  FluoroLink  Cy5-dCTP,  FluoroLink  플루오르 X-dCTP,  FluoroLink  Cy3-dUTP,  및 FluoroLink  Cy5-dUTP;

Boehringer  Mannheim(Indianapolis,  Ind.)으로부터 입수할 수 있는 플루오레세인-15-dATP,  플루오레세인-12-

dUTP, 테트라메틸-로다민-6-dUTP, IR770-9-dATP, 플루오레세인-12-ddUTP, 플루오레세인-12-UTP, 및 플루오레세

인-15-2′-dATP;  및  Molecular  Probes(Eugene,  Oreg.)로부터  입수할  수  있는  염색체  표지된  뉴클레오티드,
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BODIPY-FL-14-UTP, BODIPY-FL-4-UTP, BODIPY-TMR-14-UTP, BODIPY-TMR-14-dUTP, BODIPY-TR-14-UTP, BODIPY-TR-

14-dUTP, 캐스케이드 블루-7-UTP, 캐스케이드 블루-7-dUTP, 플루오레세인-12-UTP, 플루오레세인-12-dUTP, 오레

곤 그린 488-5-dUTP, 로다민 그린-5-UTP, 로다민 그린-5-dUTP, 테트라메틸로다민-6-UTP, 테트라메틸로다민-6-

dUTP, 텍사스 레드-5-UTP, 텍사스 레드-5-dUTP, 및 텍사스 레드-12-dUTP. 뉴클레오티드는 화학적 변형에 의해

표지되거나 표시될 수도 있다.  화학적으로 변형된 단일 뉴클레오티드는 비오틴-dNTP일 수  있다.  비오틴화된

dNTP의  일부  비제한적인  예는  다음을  포함할  수  있다:  비오틴-dATP(예를 들어,  비오-N6-ddATP,  비오틴-14-

dATP),  비오틴-dCTP(예를  들어,  비오틴-11-dCTP,  비오틴-14-dCTP),  및  비오틴-dUTP(예를  들어,  비오틴-11-

dUTP, 비오틴-16-dUTP, 비오틴-20-dUTP).

용어 “폴리뉴클레오티드”, “올리고뉴클레오티드”, 및 “핵산”은 일반적으로 임의의 길이를 가진 뉴클로에[0505]

티드의 중합체 형태를 지칭하도록 사용 교환적으로 사용되며, 상기 뉴클레오티드는 단일 가닥, 이중 가닥, 또는

다중 가닥의 데옥시리보뉴클레오티드 또는 리보뉴클레오티드이거나, 이의 유사체일 수 있다. 폴리뉴클레오티드

는 세포에 대해 외인성이거나 내인성일 수 있다. 폴리뉴클레오티드는 무세포 환경에서 존재할 수 있다. 폴리뉴

클레오티드는 유전자이거나 이의 단편일 수 있다. 폴리뉴클레오티드는 DNA일 수 있다. 폴리뉴클레오티드는 RNA

일 수 있다. 폴리뉴클레오티드는 임의의 3차원 구조를 가질 수 있고 임의의 기능을 수행할 수 있다. 폴리뉴클레

오티드는 하나 이상의 유사체(예를 들어, 백본, 당, 또는 핵염기가 변경된 유사체)를 포함할 수 있다. 존재하는

경우, 뉴클레오티드 구조에 대한 변형은 중합체의 조립 전 또는 후에 부여될 수 있다. 유사체의 일부 비제한적

인 예는 다음을 포함한다: 5-브로모우라실, 펩티드 핵산, 제노 핵산(xeno nucleic acid), 모르폴리노, 잠금 핵

산, 글리콜 핵산, 트레오스 핵산, 디데옥시뉴클레오티드, 코르디세핀, 7-데아자-GTP, 형광단 (예를 들어, 당류

에 연결된 로다민 또는 플루오레세인), 티올 함유 뉴클레오티드, 비오틴 연결된 뉴클레오티드, 형광 염기 유사

체, CpG 섬, 메틸-7-구아노신, 메틸화된 뉴클레오티드, 이노신, 티오우리딘, 슈도우리딘, 디하이드로우리딘, 큐

오신, 및 와이오신. 폴리뉴클레오티드의 비제한적인 예는 다음을 포함한다: 유전자 또는 유전자 단편의 코딩 또

는 비-코딩 영역, 연결 분석으로부터 정의된 유전자좌/유전자좌들, 엑손, 인트론, 메신저 RNA(mRNA), 전달 RNA

(tRNA),  리보솜  RNA  (rRNA),  짧은  간섭  RNA(siRNA),  짧은  헤어핀  RNA(shRNA),  마이크로-RNA  (miRNA),

리보자임, cDNA, 재조합 폴리뉴클레오티드, 분지형 폴리뉴클레오티드, 플라스미드, 벡터, 임의의 서열의 단리된

DNA,  임의의  서열의  단리된  RNA,  무세포  DNA(cfDNA)  및  무세포  RNA(cfRNA)를  포함하는  무세포

폴리뉴클레오티드, 핵산 프로브, 및 프라이머. 뉴클레오티드의 서열은 비-뉴클레오티드 성분에 의해 중단될 수

있다.

용어 “형질감염(transfection 또는 transfected)”은 일반적으로 비-바이러스적인 방법 또는 바이러스-기반 방[0506]

법에 의해 핵산을 세포 내로 도입하는 것을 지칭한다. 핵산 분자는 완전한 단백질 또는 이의 기능적 부분을 암

호화하는 유전자 서열일 수 있다. 예를 들어, Sambrook  등의 문헌[1989,  Molecular  Cloning:  A  Laboratory

Manual, 18.1-18.88] 참조.

용어 “펩티드”, “폴리펩티드”, 및 “단백질”은 일반적으로 펩티드 결합(들)에 의해 결합된 적어도 2개의[0507]

아미노산 잔기로 이루어진 중합체를 지칭하도록 본원에서 상호 교환적으로 사용된다. 이 용어는 중합체의 특정

길이를 의미하지 않으며, 펩티드가 재조합 기술, 화학적 또는 효소적 합성을 사용해 생산되는지 또는 자연적으

로 발생하는지를 암시하거나 구별하도록 의도되지도 않는다. 상기 용어는 자연적으로 발생하는 아미노산 중합체

뿐만 아니라 적어도 하나의 변형된 아미노산을 포함하는 아미노산 중합체에도 적용된다. 일부 경우에, 중합체는

비-아미노산에 의해 중단될 수 있다. 상기 용어는 전장 단백질을 포함하는 임의의 길이의 아미노산 사슬, 및 2

차 또는 3차 구조(예를 들어, 도메인)가 있거나 없는 단백질을 포함한다. 상기 용어는 예를 들어, 이황화 결합

형성, 당질화, 지질화, 아세틸화, 인산화, 산화, 및 표지 성분과의 접합과 같은 임의의 다른 조작에 의해 변형

된 아미노산 중합체도 포함한다. 본원에서 사용되는 용어 “아미노산(들)”은, 변형된 아미노산 및 아미노산 유

사체를 포함하되 이에 한정되지 않는, 천연 및 비-천연 아미노산을 일반적으로 지칭한다. 변형된 아미노산은,

아미노산 상에는 자연적으로 존재하지 않는 기 또는 화학적 모이어티를 포함하도록 화학적으로 변형된 천연 아

미노산 및 비-천연 아미노산을 포함할 수 있다. 아미노산 유사체는 아미노산 유도체를 지칭할 수 있다. 용어 “

아미노산”은 D-아미노산 및 L-아미노산 둘 모두를 포함한다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “비-고유(non-native)”는 고유 핵산 또는 단백질에서 발견되지 않는 핵산 또는[0508]

폴리펩티드 서열을 일반적으로 지칭할 수 있다. 비-고유는 친화도 태그를 지칭할 수 있다. 비-고유는 융합을 지

칭할 수 있다. 비-고유는 돌연변이, 삽입, 또는 결실을 포함하는 자연 발생 핵산 또는 폴리펩티드 서열을 지칭

할 수 있다. 비-고유 서열은 비-고유 서열이 융합되는 핵산 또는 폴리펩티드 서열에 의해서도 나타날 수 있는

활성(예를 들어, 효소 활성, 금속전이효소 활성, 아세틸전이효소 활성, 키나아제 활성, 유비퀴틴화 활성 등)을
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나타내거나 이를 암호화할 수 있다. 비-고유 핵산 또는 폴리펩티드 서열은 유전자 조작에 의해 자연 발생 핵산

또는 폴리펩티드 서열(또는 이의 변이체)에 연결되어 키메라 핵산 또는 폴리펩티드를 암호화하는 키메라 핵산

또는 폴리펩티드 서열을 생성할 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, 용어 “프로모터”는, 유전자의 전사 또는 발현을 조절하고 RNA 전사가 개시되는[0509]

뉴클레오티드 또는 뉴클레오티드의 영역에 인접하게 위치하거나 이와 중첩될 수 있는 조절 DNA 영역을 일반적으

로 지칭한다. 프로모터는 종종 전사 인자로서 지칭되는 단백질 인자에 결합하는 특이적 DNA 서열을 함유할 수

있는데, 상기 인자는 RNA 중합효소가 DNA에 결합하는 것을 용이하게 하여 유전자 전사를 유도한다. ‘코어 프로

모터’로도 지칭되는 ‘기저 프로모터(basal promoter)’는 작동 가능하게 연결된 폴리뉴클레오티드의 전사 발

현을 촉진하는 모든 기본 요소를 함유하는 프로모터를 일반적으로 지칭할 수 있다. 진핵생물 기저 프로모터는

종종 TATA-박스 및/또는 CAAT 박스를 함유한다.

본원에서 사용되는 바와 같이, 용어 “발현”은 핵산 서열 또는 폴리뉴클레오티드가 DNA 템플릿으로부터 (예컨[0510]

대 mRNA 또는 다른 RNA 전사체로) 전사되는 공정 또는 전사된 mRNA가 후속하여 펩티드, 폴리펩티드, 또는 단백

질로 번역되는 공정을 일반적으로 지칭한다. 전사체 및 암호화된 폴리펩티드는 “유전자 산물”로서 통칭될 수

있다. 폴리뉴클레오티드가 게놈 DNA로부터 유래되는 경우, 발현은 진핵 세포에서 mRNA의 스플라이싱을 포함할

수 있다.

본원에서  사용되는  바와  같이,  “작동  가능하게  연결된(operably  linked,  operable  linkage,  operatively[0511]

linked)” 또는 이와 문법적으로 동등한 표현은 유전자 요소, 예를 들어, 프로모터, 인핸서, 폴리아데닐화 서열

등의 병치를 일반적으로 지칭하는데, 여기서 요소들은 이들이 예상된 방식으로 작동하도록 허용하는 관계에 있

다. 예를 들어, 프로모터 또는 인핸서 서열을 포함할 수 있는 조절 요소가 암호화 서열의 전사 개시에 도움을

주는 경우, 조절 요소는 코딩 영역에 작동 가능하게 연결된다. 이러한 기능적 관계가 유지되는 한, 조절 요소와

코딩 영역 사이에 개재 잔기가 있을 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “벡터”는 일반적으로 폴리뉴클레오티드를 포함하거나 폴리뉴클레오티드와 결합[0512]

하고 폴리뉴클레오티드를 세포로 전달하는 것을 매개하는데 사용될 수 있는 거대분자 또는 거대분자의 연관을

지칭한다. 벡터의 예는 플라스미드, 바이러스 벡터, 리포좀, 및 기타 유전자 전달 비히클을 포함한다. 벡터는

유전자에 작동 가능하게 연결되어 표적에서 유전자의 발현을 용이하게 하는 유전자 요소, 예를 들어 조절 요소

를 일반적으로 포함한다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “발현 카세트” 및 “핵산 카세트”는 함께 발현되거나 발현을 위해 작동 가능[0513]

하게 연결된 핵산 서열 또는 요소의 조합을 지칭하기 위해 일반적으로 상호 교환적으로 사용된다. 일부 경우에,

발현 카세트는 조절 요소와 발현을 위해 조절 요소가 작동 가능하게 연결되는 유전자(들)의 조합을 지칭한다.

DNA 또는 단백질 서열의 “기능적 단편”은 전장 DNA 또는 단백질 서열의 생물학적 활성과 실질적으로 유사한[0514]

생물학적 활성(기능적 또는 구조적 활성)을 보유하는 단편을 일반적으로 지칭한다. DNA 서열의 생물학적 활성은

전장 서열에 기인한 방식으로 발현에 영향을 미치는 이의 능력일 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “조작된” 객체란 객체가 인간 개입에 의해 변형되었음을 일반적으로 나타낸다.[0515]

비제한적인  실시예에  따르면:  핵산은  이의  서열을  자연에서  발생하지  않는  서열로  변경함으로써  변형될  수

있고; 핵산은 이 핵산을 자연에서 연관되지 않는 핵산과 결합시키되, 결합 산물이 원래 핵산에 존재하지 않는

기능을 갖도록 결합시킴으로써 변형될 수 있고; 조작된 핵산은 자연에서 존재하지 않는 서열을 이용해 시험관

내에서 합성될 수 있고; 단백질은 이의 아미노산 서열을 자연에서 존재하지 않는 서열과 치환함으로써 변형될

수 있고; 조작된 단백질은 새로운 기능 또는 특성을 획득할 수 있다. “조작된” 시스템은 적어도 하나의 조작

된 구성요소를 포함한다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “합성” 및 “인공”은 자연 발생 인간 단백질과 낮은 서열 동일성(예를 들어,[0516]

50% 미만의 서열 동일성, 25% 미만의 서열 동일성, 10% 미만의 서열 동일성, 5% 미만의 서열 동일성, 1% 미만의

서열 동일성)을 갖는 단백질 또는 이의 도메인을 지칭하도록 상호 교환적으로 사용된다. 예를 들어, VPR  및

VP64 도메인은 합성 전사 활성화 도메인이다.

본원에서 사용되는 바와 같이, 용어 “tracrRNA” 또는 “tracr 서열”은 예시적인 야생형 tracrRNA 서열(예를[0517]

들어 화농성연쇄상구균, 황색포도상구균 등 유래의 tracrRNA, 또는 서열번호 5476-5511)과 적어도 약 5%, 10%,

20%, 30%, 40%, 50%, 60%, 70%, 80%, 90%, 95%, 또는 100% 서열 동일성 또는 서열 유사성을 갖는 핵산을 일반

적으로 지칭할 수 있다. tracrRNA는 예시적인 야생형 tracrRNA 서열(예를 들어 화농성연쇄상구균, 황색포도상구
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균 등 유래의 tracrRNA)과 최대 약 5%, 10%, 20%, 30%, 40%, 50%, 60%, 70%, 80%, 90%, 또는 100% 서열 동일성

또는 서열 유사성을 갖는 핵산을 일반적으로 지칭할 수 있다. tracrRNA는 tracrRNA의 변형된 형태로서, 결실,

삽입, 또는 치환과 같은 뉴클레오티드 변화, 변이체, 돌연변이, 또는 키메라를 포함할 수 있는 형태를 지칭할

수 있다. tracrRNA는 적어도 6개의 연속 뉴클레오티드의 길이에 걸쳐 야생형 예시적인 tracrRNA(예를 들어, 화

농성연쇄상구균, 황색포도상구균 등의 tracrRNA) 서열과 적어도 약 60% 동일할 수 있는 핵산을 지칭할 수 있다.

예를 들어, tracrRNA 서열은 적어도 6개의 연속 뉴클레오티드의 길이에 걸쳐 야생형 예시적인 tracrRNA(예를 들

어, 화농성연쇄상구균, 황색포도상구균 등의 tracrRNA) 서열과 적어도 약 60% 동일하거나, 적어도 약 65% 동일

하거나, 적어도 약 70% 동일하거나, 적어도 약 75% 동일하거나, 적어도 약 80% 동일하거나, 적어도 약 85% 동일

하거나, 적어도 약 90% 동일하거나, 적어도 약 95% 동일하거나, 적어도 약 98% 동일하거나, 적어도 약 99% 동일

하거나, 적어도 약 100% 동일할 수 있다. II형 tracrRNA 서열은 인접한 CRISPR 어레이에서 반복 서열의 일부와

상보성을 갖는 영역을 식별함으로써 게놈 서열 상에서 예측될 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, “가이드 핵산”은 다른 핵산에 혼성화될 수 있는 핵산을 일반적으로 지칭할 수[0518]

있다. 가이드 핵산은 RNA일 수 있다. 가이드 핵산은 DNA일 수 있다. 가이드 핵산은 핵산의 서열에 부위 특이적

으로 결합하도록 프로그래밍될 수 있다. 표적화될 핵산 또는 표적 핵산은 뉴클레오티드를 포함할 수 있다. 가이

드 핵산은 뉴클레오티드를 포함할 수 있다. 표적 핵산의 일부는 가이드 핵산의 일부에 상보적일 수 있다. 가이

드 핵산에 상보적이고 가이드 핵산과 혼성화되는 이중-가닥 표적 폴리뉴클레오티드의 가닥은 상보적 가닥으로

지칭될 수 있다. 상보적 가닥에 상보적이고, 따라서 가이드 핵산에 상보적이 아닐 수 있는 이중 가닥 표적 폴리

뉴클레오티드의 가닥은 비상보적 가닥으로 지칭될 수 있다. 가이드 핵산은 하나의 폴리뉴클레오티드 사슬을 포

함할 수 있고 “단일 가이드 핵산”으로 지칭될 수 있다. 가이드 핵산은 2개의 폴리뉴클레오티드 사슬을 포함할

수 있고 “이중 가이드 핵산”으로 지칭될 수 있다. 달리 명시되지 않는 경우, 용어 “가이드 핵산”은 단일 가

이드 핵산 및 이중 가이드 핵산 둘 다를 포함할 수 있고, 둘 다를 지칭할 수 있다. 가이드 핵산은 “핵산-표적

화 분절” 또는 “핵산-표적화 서열”로서 지칭될 수 있는 분절을 포함할 수 있다. 핵산-표적화 분절은 “단백

질-결합 분절” 또는 “단백질-결합 서열” 또는 “Cas 단백질-결합 분절”로서 지칭될 수 있는 하위 분절을 포

함할 수 있다.

2개 이상의 핵산 또는 폴리펩티드 서열의 맥락에서의 용어 “서열 동일성” 또는 “동일성 백분율”은, 서열 비[0519]

교 알고리즘을 사용해 측정했을 때, 부분적 또는 전체 비교 윈도우에 걸쳐 비교하고 최대 상응에 정렬했을 때

동일한 2개(예를 들어, 쌍으로 정렬했을 때) 또는 그 이상(예를 들어, 다수의 서열을 정렬했을 때)의 서열; 또

는 동일한 아미노산 잔기 또는 뉴클레오티드의 특정 백분율을 갖는 2개(예를 들어, 쌍으로 정렬했을 때) 또는

그 이상(예를 들어, 다수의 서열을 정렬했을 때)의 서열을 일반적으로 지칭한다. 폴리펩티드 서열에 대한 적절

한 서열 비교 알고리즘은 예를 들어 다음을 포함한다: 단어 길이(W) 3, 기대치(I) 10의 파라미터, 및 BLOSUM62

스코어링 매트릭스(존재 11, 연장 1의 갭 비용 설정)를 사용하고, 30개 잔기를 초과하는 길이의 폴리펩티드 서

열에  대해서는  조건부  조성  스코어  매트릭스  조정(conditional  compositional  score  matrix)을  사용하는

BLASTP; 단어 길이(W) 2, 기대치(E) 1000000의 파라미터, 및 30개 잔기 미만의 서열에 대해서는 PAM30 스코어링

매트릭스(개방 갭 9, 연장 갭 1의 갭 비용 설정 - 이들은 https://blast.ncbi.nlm.nih.gov에서 이용할 수 있는

BLAST 세트 중 BLASTP에 대한 디폴트 파라미터임)를 사용하는 BLASTP; CLUSTALW; 일치 2, 불일치 -1, 및 갭 -1

의 파라미터를 사용하는 Smith-Waterman 상동성 검색 알고리즘; 디폴트 파라미터를 사용하는 MUSCLE; retree 2

및 최대 반복 1000의 파라미터를 사용하는 MAFFT; 디폴트 파라미터를 사용하는 Novafold; 디폴트 파라미터를 사

용하는 HMMER hmmalign.

하나 이상의 보존적 아미노산 치환을 갖는 본원에 기술된 효소 중 어느 하나의 변이체가 본 개시에 포함된다.[0520]

이러한 보존적 치환은 폴리펩티드의 3차원 구조 또는 기능을 파괴하지 않고도 폴리펩티드의 아미노산 서열에서

이루어질 수 있다. 보존적 치환은 소수성, 극성, 및 R 사슬 길이가 서로 유사한 아미노산들을 치환함으로써 달

성될 수 있다. 추가적으로 또는 대안적으로, 상이한 종의 상동성 단백질의 정렬된 서열을 비교함으로써, 종들

간에 돌연변이된 아미노산 잔기(예를 들어, 암호화된 단백질의 기본 기능을 변경시키지 않은 비보존적 잔기)를

위치시킴으로써 보존적 치환을 식별할 수 있다. 이러한 보존적으로 치환된 변이체는 본원에 기술된 엔도뉴클레

아제 단백질 서열(예를 들어 MG1, MG2, MG3, MG3a, MG3b, MG4, MG5, MG6, MG7, MG14, MG15, MG16, MG17, MG18,

MG21, MG22, MG23, MG24, MG25, MG38, MG40, MG41, MG42, MG43, MG44, MG46, MG47, MG48, MG49, MG50, MG51,

MG52,  MG71,  MG72,  MG73,  MG74,  MG86,  MG87,  MG88,  MG89,  MG94,  MG95,  MG96,  MG97,  MG98,  MG99,  MG100,

MG111, MG112, MG116, MG123, MG124, MG125, 또는 본원에 기술된 MG150 계열 엔도뉴클레아제) 중 어느 하나와

적어도 약 20%, 적어도 약 25%, 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약

50%, 적어도 약 55%, 적어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도
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약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어

도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99% 동일성을 갖는 변이체를 포함할 수 있다. 일부 실시

예에서, 이러한 보존적으로 치환된 변이체는 기능적 변이체이다. 이러한 기능적 변이체는 엔도뉴클레아제의 중

요한 활성 부위 잔기의 활성이 파괴되지 않도록 치환된 서열을 포함할 수 있다. 일부 실시예에서, 본원에 기술

된 단백질 중 어느 하나의 기능적 변이체는 적어도 하나의 보존된 잔기 또는 기능적 잔기의 치환이 결여되어 있

다.

기능적으로 유사한 아미노산을 제공하는 보존적 치환 표는 다양한 참조 문헌을 통해 이용할 수 있다(예를 들어,[0521]

Creighton의 문헌[단백질: Structures and Molecular Properties (W H Freeman &Co.; 2nd Edition (1993년 12

월)] 참조). 다음의 8개의 기는 서로에 대해 보존적 치환인 아미노산을 각각 함유한다:

1) 알라닌 (A), 글리신 (G);[0522]

2) 아스파르트산 (D), 글루탐산 (E);[0523]

3) 아스파라긴 (N), 글루타민 (Q);[0524]

4) 아르기닌 (R), 리신 (K);[0525]

5) 이소류신 (I), 류신 (L), 메티오닌 (M), 발린 (V);[0526]

6) 페닐알라닌 (F), 티로신 (Y), 트립토판 (W);[0527]

7) 세린 (S), 트레오닌 (T); 및[0528]

8) 시스테인 (C), 메티오닌 (M)[0529]

하나 이상의 치환을 갖는 본원에 기술된 핵산 서열 중 어느 하나의 변이체가 본 개시내용에 또한 포함된다. 이[0530]

러한 변이체는 본원에 기술된 핵산 서열 중 어느 하나와 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도

약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어

도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일성을 갖는 변이체를 포함할 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, 용어 “RuvC_III 도메인”은 RuvC 엔도뉴클레아제 도메인의 세 번째 불연속 분절[0531]

을 일반적으로 지칭한다(RuvC 뉴클레아제 도메인은 3개의 불연속 분절 RuvC_I, RuvC_II, 및 RuvC_III으로 구성

됨). RuvC 도메인 또는 이의 분절은 문서화된 도메인 서열에 대한 정렬, 주석이 달린 도메인을 가진 단백질에

대한 구조 정렬, 또는 문서화된 도메인 서열(예를 들어, RuvC_III의 경우 Pfam HMM PF18541)에 기초하여 구축된

히든 마르코프 모델(Hidden Markov Models, HMM)과의 비교에 의해 일반적으로 식별될 수 있다.

본원에서 사용되는 바와 같이, 용어 “HNH 도메인”은 특징적인 히스티딘 및 아스파라긴 잔기를 갖는 엔도뉴클[0532]

레아제 도메인을 일반적으로 지칭한다. HNH 도메인은 문서화된 도메인 서열에 대한 정렬, 주석이 달린 도메인을

가진 단백질에 대한 구조 정렬, 또는 문서화된 도메인 서열(예를 들어, 도메인 HNH의 경우 Pfam HMM PF01844)에

기초하여 구축된 히든 마르코프 모델(HMM)과의 비교에 의해 일반적으로 식별될 수 있다.

개요[0533]

독특한 기능 및 구조를 갖는 새로운 Cas 효소의 발견은 데옥시리보핵산(DNA)을 추가로 파괴할 수 있는 편집 기[0534]

술을 제공함으로써, 속도, 특이성, 기능, 및 사용 편이성을 개선할 수 있다. 미생물에서 CRISPR 시스템의 예측

유병률 및 미생물 종의 순수한 다양성과 관련하여, 기능적으로 특성화된 CRISPR/Cas 효소는 문헌에 상대적으로

거의 존재하지 않는다. 이는 부분적으로는 많은 수의 미생물 종이 실험실 조건에서 쉽게 배양되지 않을 수 있기

때문이다.  많은  수의  미생물  종을  나타내는  자연  환경  적소로부터의  메타게놈  시퀀싱은  문서화된  새로운

CRISPR/Cas 시스템의 수를 극적으로 증가시키고 새로운 올리고뉴클레오티드 편집 기능의 발견을 가속화할 수 있

는 가능성을 제공할 수 있다. 이러한 접근법의 결실에 대한 최근의 예는 2016년에 천연 미생물 군집의 메타게놈

분석에서 CasX/CasY CRISPR 시스템을 발견한 것에 의해 입증된다.

CRISPR/Cas 시스템은 미생물에서 적응성 면역 체계로서 기능하는 것으로 기술된 RNA-지향성 뉴클레아제 복합체[0535]

이다. 이들의 자연적인 맥락에서, CRISPR/Cas 시스템은 CRISPR(일정한 간격을 두고 주기적으로 분포하는 짧은

회문 반복서열) 오페론 또는 유전자좌에서 발생하며, 이는 일반적으로 2개의 부분을 포함한다: (i) RNA-기반 표

적화  요소를  암호화하는,  동일하게  짧은  스페이서  서열에  의해  분리된  짧은  반복  서열(30  내지  40  bp)의

어레이; 및 (ii) 부속 단백질/효소와 함께 RNA-기반 표적화 요소가 지향하는 뉴클레아제 폴리펩티드를 암호화하
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는 Cas를 암호화하는 ORF. 특정 표적 핵산 서열의 효율적인 뉴클레아제 표적화는 일반적으로 다음 두 가지 모두

를 필요로 한다: (i) 표적의 첫 6~8개의 핵산(표적 시드)과 crRNA 가이드 사이의 상보적 혼성화; 및 (ii) 표적

시드의 정의된 근위 이내에 프로토스페이서-인접 모티프(PAM) 서열의 존재(PAM은 일반적으로 숙주 게놈 내에서

흔히 나타나지 않는 서열임). 시스템의 정확한 기능 및 구성에 따라, CRISPR-Cas 시스템은 공통의 기능적 특성

및 진화적 유사성을 기반으로 일반적으로 2개의 클래스, 5개의 유형, 및 16개의 하위 유형으로 구성된다.

클래스 I CRISPR-Cas 시스템은 큰 다중 서브유닛 작동자 복합체를 가지며, I형, III형, 및 IV형을 포함한다.[0536]

I형 CRISPR-Cas 시스템은 구성요소의 측면에서 복잡성이 보통인 것으로 간주된다. I형 CRISPR-Cas 시스템에서,[0537]

RNA-표적화 요소의 어레이는 긴 전구체 crRNA(pre-crRNA)로서 전사되고, 이는 반복 요소에서 가공되어 짧고 성

숙한 crRNA를 유리시키는데, 이는 프로토스페이서-인접 모티프(PAM)로 불리는 적절한 짧은 컨센서스 서열이 뒤

에 이어질 때 뉴클레아제 복합체를 핵산 표적에 대해 유도한다. 이러한 가공은 캐스케이드(Cascade)로 불리는

큰 엔도뉴클레아제 복합체의 엔도리보뉴클레아제 서브유닛(Cas6)을 통해 이루어지는데, 이는 crRNA-지향성 뉴클

레아제 복합체의 뉴클레아제(Cas3) 단백질 성분도 포함한다. Cas I 뉴클레아제는 주로 DNA 뉴클레아제로서 기능

한다.

III형 CRISPR 시스템은 Csm 또는 Cmr 단백질 서브유닛을 포함하는 반복체-결합된 신비한 단백질(RAMP)과 함께[0538]

Cas10으로 알려진 중심 뉴클레아제의 존재를 특징으로 할 수 있다. I형 시스템에서와 같이, 성숙한 crRNA는

Cas6-유사 효소를 사용하여 pre-crRNA로부터 가공된다. I형 및 II형 시스템과 달리, III형 시스템은 DNA-RNA 이

중체(예컨대, RNA 중합효소에 대한 템플릿으로서 사용되는 DNA 가닥)를 표적화하고 절단하는 것으로 보인다.

IV형 CRISPR-Cas 시스템은 고도로 감소된 큰 서브유닛 뉴클레아제(csf1), Cas5(csf3) 및 Cas7(csf2)군으로 이[0539]

루어진 RAMP 단백질에 대한 2개의 유전자, 및 일부 경우에, 예측된 작은 서브유닛에 대한 유전자로 이루어진 작

동자 복합체를 가지는데; 이러한 시스템은 내인성 플라스미드 상에서 흔히 발견된다.

II형 CRISPR-Cas 시스템은 단일-폴리펩티드 다중도메인 뉴클레아제 작동자를 일반적으로 가지며, II형, V형, 및[0540]

VI형을 포함한다.

II형  CRISPR-Cas  시스템은  구성요소  측면에서  가장  단순한  것으로  간주된다.  II형  CRISPR-Cas  시스템에서,[0541]

CRISPR 어레이를 성숙한 crRNA로 가공하는 데에는 특별한 엔도뉴클레아제 서브유닛의 존재가 필요하지 않고, 오

히려 어레이 반복 서열에 상보적인 영역을 갖는 작은 트랜스-암호화된 crRNA(tracrRNA)가 필요하며; 여기서

tracrRNA는 이의 상응하는 작동자 뉴클레아제(예를 들어, Cas9)  및 반복 서열 둘 다와 상호작용하여 전구체

dsRNA 구조를 형성하는데, 이는 내인성 RNAse III에 의해 절단되어 tracrRNA 및 crRNA 둘 다와 함께 로딩되는

성숙한 작동자 효소를 생성한다. Cas II 뉴클레아제는 DNA 뉴클레아제로서 알려져 있다. 2형 작동자는 RuvC-유

사 뉴클레아제 도메인의 접힘부 내에 삽입된 무관한 HNH 뉴클레아제 도메인과 함께 RNase H 접힘부를 입양하는

RuvC-유사 엔도뉴클레아제 도메인으로 이루어진 구조를 일반적으로 나타낸다. RuvC-유사 도메인은 표적 (예를

들어, crRNA 상보적인) DNA 가닥의 절단을 담당하는 반면, HNH 도메인은 변위된 DNA 가닥의 절단을 담당한다.

V형 CRISPR-Cas 시스템은 II형 작동자의 구조와 유사하고, RuvC-유사 도메인을 포함하는 뉴클레아제 작동자(예[0542]

를 들어, Cas 12) 구조를 특징으로 한다. II형과 유사하게, (전부는 아니지만) 대부분의 V형 CRISPR 시스템은

tracrRNA를 사용해 pre-crRNA를 성숙한 crRNA로 처리하지만; pre-crRNA를 다수의 crRNA로 절단하기 위해 RNAse

III을 필요로 하는 II형 시스템과 달리, V형 시스템은 작동자 뉴클레아제 자체를 사용해 pre-crRNA를 절단할 수

있다. II형 CRISPR-Cas 시스템과 마찬가지로, V형 CRISPR-Cas 시스템도 DNA 뉴클레아제로서 알려져 있다. II형

CRISPR-Cas 시스템과 달리, 일부 V형 효소(예를 들어, Cas12a)는 이중 가닥 표적 서열의 제1 crRNA 가이드 절단

에 의해 활성화되는 강력한 단일 가닥 비특이적 데옥시리보뉴클레아제 활성을 갖는 것으로 보인다.

VI형 CRIPSR-Cas 시스템은 RNA-가이드된 RNA 엔도뉴클레아제를 갖는다. RuvC-유사 도메인 대신에, VI형 시스템[0543]

의 단일 폴리펩티드 작동자(예를 들어, Cas13)는 2개의 HEPN 리보뉴클레아제 도메인을 포함한다. II형 및 V형

시스템 둘 모두와 상이하게, VI형 시스템 또한 pre-crRNA를 crRNA로 가공하는 데 tracrRNA를 필요로 하지 않는

것으로 보인다. 그러나, V형 시스템과 유사하게, 일부 VI형 시스템(예를 들어, C2C2)은 표적 RNA의 제1 crRNA

유도 절단에 의해 활성화되는 강력한 단일-가닥 비특이적 뉴클레아제(리보뉴클레아제) 활성을 갖는 것으로 보인

다.

아키텍처가 더 단순하기 때문에, 클래스 II CRISPR-Cas는 설계자 뉴클레아제/게놈 편집 애플리케이션으로서 조[0544]

작 및 개발에 가장 널리 채택되어 왔다.

이러한 시스템을 시험관 내 용도로 초기에 도입한 것 중 하나는 Jinek  등의 문헌에서 확인할 수 있다 (문헌[0545]
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[Science. 2012 Aug 17;337(6096):816-21], 그 전체가 참조로서 본원에 통합됨). Jinek의 연구에서 다음을 포

함하는 시스템이 처음 기술되었다: (i) 재조합적으로 발현되고, 화농성 연쇄상구균(S. pyogenes) SF370으로부터

단리된, 정제된 전장 Cas9(예를 들어, 클래스 II, II형 Cas 효소); (ii) 절단되고자 하는 표적 DNA 서열에 상보

적이고, 3’ tracr-결합 서열이 이어지는, 약 20 nt의 5’ 서열을 갖는 정제된 성숙한 약 42 nt의 crRNA(T7 프

로모터 서열을 갖는 합성 DNA 템플릿으로부터 시험관 내 전사된 전체 crRNA); (iii) T7 프로모터 서열을 갖는

합성 DNA 템플릿으로부터 시험관 내 전사된 정제된 tracrRNA; 및 (iv) Mg2+. 이후에, Jinek은 (ii)의 crRNA가

링커(예: GAAA)에 의해 (iii)의 5′ 말단에 결합되어 Cas9를 저절로 표적을 향하게 할 수 있는 단일 융합된 합

성 가이드 RNA(sgRNA)를 형성하는 개선된, 조작된 시스템을 기술하였다.

이후에, Mali 등은 (문헌[(Science. 2013 Feb 15; 339(6121): 823-826.), 동 문헌은 그 전체가 참조로서 본원[0546]

에 통합됨) 다음을 암호화하는 DNA를 제공함으로써, 포유류 세포에 사용하기 위해 이 시스템을 채택하였다: (i)

C-말단 핵 국소화 서열(예를 들어, SV40 NLS)을 갖는 적절한 포유류 프로모터 및 적절한 폴리아데닐화 신호(예

를 들어, TK pA 신호) 하에 코돈-최적화된 Cas9(예를 들어, 클래스 II, II형 Cas 효소)를 암호화하는 ORF; 및

(ii) 적절한 중합효소 III 프로모터(예를 들어, U6 프로모터) 하에 sgRNA(G로 시작하는 5’ 서열에 이어서, 3’

tracr-결합 서열에 결합된 20 nt의 상보성 표적화 핵산 서열, 링커, 및 tracrRNA 서열을 갖는)를 암호화하는

ORF.

MG 효소[0547]

일 측면에서, 본 개시내용은 메타게놈 시퀀싱을 통해 발견된 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공한다. 일부 경우[0548]

에, 메타게놈 시퀀싱은 샘플에 대해 수행된다. 일부 경우에, 샘플은 다양한 환경으로부터 수집될 수 있다. 이러

한 환경은 인간 마이크로바이옴, 동물 마이크로바이옴, 고온을 갖는 환경, 저온을 갖는 환경일 수 있다. 이러한

환경은 침전물을 포함할 수 있다.

MG3 효소[0549]

일 측면에서, 본 개시내용은 (a) 엔도뉴클레아제를 포함하는 조작된 뉴클레아제 시스템을 제공한다. 일부 경우[0550]

에, 엔도뉴클레아제는 Cas 엔도뉴클레아제이다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 II형, 클래스 II Cas 엔도뉴클

레아제이다. 엔도뉴클레아제는 RuvC_III 도메인을 포함할 수 있으며, 여기서 상기 RuvC_III 도메인은 서열번호

2242-2251 중 어느 하나와 적어도 약 70%의 서열 동일성을 갖는다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 RuvC_III 도

메인을 포함할 수 있으며, 여기서 RuvC_III 도메인은 서열번호 2242-2251 중 어느 하나와 적어도 약 20%, 적어

도 약 25%, 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%, 적어도 약 55%, 적

어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약

97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99% 동일성을 갖는다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242-2251 중

어느 하나와 실질적으로 동일한 RuvC_III 도메인을 포함할 수 있다. 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242-2244 중

어느 하나와 적어도 약 70%의 서열 동일성을 갖는 RuvC_III 도메인을 포함할 수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레

아제는 서열번호 2242-2244 중 어느 하나와 적어도 약 20%, 적어도 약 25%, 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적

어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%, 적어도 약 55%, 적어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%,

적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99% 동일성을

갖는 RuvC_III 도메인을 포함할 수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 2242-2244 중 어느 하나와

실질적으로 동일한 RuvC_III 도메인을 포함할 수 있다.

엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4066 중 어느 하나와 적어도 약 70%의 동일성을 갖는 HNH 도메인을 포함할 수[0551]

있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4066 중 어느 하나와 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어

도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적

어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일한 HNH 도메인을 포함할

수 있다. 엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4066 중 어느 하나와 실질적으로 동일한 HNH 도메인을 포함할 수 있

다. 엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4058 중 어느 하나와 적어도 약 70%의 동일성을 갖는 HNH 도메인을 포함할

수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4058 중 어느 하나와 적어도 약 70%, 적어도 약 75%,

적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약 93%, 적어도 약

94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일한 HNH 도메인을

포함할 수 있다. 엔도뉴클레아제는 서열번호 4056-4058 중 어느 하나와 실질적으로 동일한 HNH 도메인을 포함할
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수 있다.

일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약[0552]

40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%, 적어도 약 55%, 적어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도

약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어

도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일성을 갖는 변이체를 포함할 수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열

번호 421-431 중 어느 하나와 실질적으로 동일할 수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-423 중

어느 하나와 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%, 적어도 약 55%, 적

어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일성을 갖는 변이체를 포

함할 수 있다. 일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 서열번호 421-423 중 어느 하나와 실질적으로 동일할 수 있다.

일부 경우에, 엔도뉴클레아제는 하나 이상의 핵 국소화 서열(NLS)을 갖는 변이체를 포함할 수 있다. NLS는 전술[0553]

한 엔도뉴클레아제의 N-말단 또는 C-말단에 근접할 수 있다. NLS는 서열번호 421-431 중 어느 하나, 또는 서열

번호 421-431 중 어느 하나와 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%,

적어도 약 55%, 적어도 약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약

85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일

성을 갖는 변이체에 부착된 N-말단 또는 C-말단일 수 있다. NLS는 SV40 거대 T 항원 NLS일 수 있다. NLS는 c-

myc NLS일 수 있다. NLS는 서열번호 5593-5608 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%,

적어도 약 95%, 적어도 약 99% 동일성을 갖는 서열을 포함할 수 있다. NLS는 서열번호 5593-5608 중 어느 하나

와 실질적으로 동일한 서열을 포함할 수 있다.

일부 경우에, 서열은 BLASTP, CLUSTALW, MUSCLE, MAFFT, Novafold, 또는 Smith-Waterman 상동성 검색 알고리즘[0554]

파라미터를 사용하는 CLUSTALW에 의해 결정될 수 있다. 서열 동일성은, 단어 길이(W) 3, 기대치(E) 10의 파라미

터, 및 BLOSUM62 스코어링 매트릭스(존재 11, 연장 1의 갭 비용 설정)를 사용하고, 조건부 조성 스코어 매트릭

스 조정을 사용하는, BLASTP 알고리즘에 의해 결정될 수 있다.

일부 경우에, 상기 시스템은 (b) 원하는 절단 서열에 상보적인 5’ 표적화 영역을 갖는 엔도뉴클레아제와 복합[0555]

체를 형성할 수 있는 적어도 하나의 조작된 합성 가이드 리보핵산(sgRNA)을 포함할 수 있다. 일부 경우에, 5’

표적화 영역은 엔도뉴클레아제와 양립 가능한 PAM 서열을 포함할 수 있다. 일부 경우에, 표적화 영역의 5’ 가

장 큰 뉴클레오티드는 G일 수 있다. 일부 경우에, 5’ 표적화 영역은 15-23개 뉴클레오티드 길이일 수 있다. 가

이드 서열 및 tracr 서열은 별도의 리보핵산(RNA) 또는 단일 리보핵산(RNA)으로서 공급될 수 있다. 가이드 RNA

는 표적화 영역에 대해 3’에 있는 crRNA tracrRNA 결합 서열을 포함할 수 있다. 가이드 RNA는 crRNA tracrRNA

결합 영역에 대해 3’에 있는 4-뉴클레오티드 링커가 선행하는 tracrRNA 서열을 포함할 수 있다. sgRNA는, 5’

에서 3’으로 세포에서 표적 서열에 혼성화할 수 있는 비천연 가이드 핵산 서열; 및 tracr 서열을 포함할 수 있

다. 일부 경우에, 비천연 가이드 핵산 서열 및 tracr 서열은 공유 결합된다.

일부 경우에, tracr 서열은 특정 서열을 가질 수 있다. tracr 서열은 천연 tracrRNA 서열의 적어도 약 60-100개[0556]

(예를 들어, 적어도 약 60, 적어도 약 65, 적어도 약 70, 적어도 약 75, 적어도 약 80, 적어도 약 85, 또는 적

어도 약 90개)의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%를 가질 수 있다. tracr 서열은 서열번호 5495-5502 중 어

느 하나의 적어도 약 60-100개(예를 들어, 적어도 약 60개, 적어도 약 65개, 적어도 약 70개, 적어도 약 75개,

적어도 약 80개, 적어도 약 85개, 또는 적어도 약 90개)의 연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%의 서열 동일성을

가질 수 있다. 일부 경우에, tracrRNA는 서열번호 5495-5502 중 어느 하나의 적어도 약 60-90개(예를 들어, 적

어도 약 60, 적어도 약 65, 적어도 약 70, 적어도 약 75, 적어도 약 80, 적어도 약 85, 또는 적어도 약 90개)의

연속 뉴클레오티드와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적어도 약

93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일

성을 가질 수 있다. 일부 경우에, tracrRNA는 서열번호 5495-5502 중 어느 하나의 적어도 약 60-100개(예를 들

어, 적어도 약 60, 적어도 약 65, 적어도 약 70, 적어도 약 75, 적어도 약 80, 적어도 약 85, 또는 적어도 약

90개)의 연속 뉴클레오티드와 실질적으로 동일할 수 있다. tracrRNA는 서열번호 5495-5502 중 어느 하나를 포함

할 수 있다.

일부 경우에, 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성할 수 있는 적어도 하나의 조작된 합성 가이드 리보핵산(sgRNA)은[0557]

서열번호 5466-5467 중 어느 하나와 적어도 약 80%의 동일성을 갖는 서열을 포함할 수 있다. sgRNA는 서열번호

5466-5467 중 어느 하나와 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어도 약 91%, 적어도 약 92%, 적
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어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약

99% 동일성을 갖는 서열을 포함할 수 있다. sgRNA는 서열번호 5466-5467 중 어느 하나와 실질적으로 동일한 서

열을 포함할 수 있다.

일부 경우에, 상기 시스템은 표적 DNA 유전자좌에서 절단을 위한 제1 영역 및 제2 영역을 표적화하는 2개의 상[0558]

이한 sgRNA를 포함할 수 있으며, 여기서 제2 영역은 제1 영역에 대해 3’에 있다. 일부 경우에는 상기 시스템은

5’에서 3’ 방향으로 다음을 포함하는 단일-가닥 또는 이중-가닥 DNA 복구 템플릿을 포함할 수 있다: 적어도

약 20개(예를 들어, 적어도 약 40, 80, 120, 150, 200, 300, 500, 또는 1kb)의 제1 영역에 대해 5’에 있는 뉴

클레오티드를 포함하는 제1 상동 아암, 적어도 약 10개의 뉴클레오티드의 합성 DNA 서열, 및 적어도 약 20개(예

를 들어, 적어도 약 40, 80, 120, 150, 200, 300, 500, 또는 1kb)의 제2 영역에 대해 3’에 있는 뉴클레오티드

를 포함하는 제2 상동 아암.

일 측면에서, 본 개시내용은 관심 표적 핵산 유전자좌를 변형시키는 방법을 제공한다. 상기 방법은 효소 및 본[0559]

원에 개시된 적어도 하나의 합성 가이드 RNA(sgRNA)를 포함하여, 본원에 개시된 임의의 비-천연 시스템을 표적

핵산 유전자좌에 전달하는 단계를 포함할 수 있다. 효소는 적어도 하나의 sgRNA와 복합체를 형성할 수 있고, 관

심 표적 핵산 유전자좌에 복합체가 결합할 때, 관심 표적 핵산 유전자좌를 변형시킬 수 있다. 효소를 상기 유전

자좌에 전달하는 단계는 시스템 또는 상기 시스템을 암호화하는 핵산으로 세포를 형질감염시키는 단계를 포함할

수 있다. 뉴클레아제를 상기 유전자좌에 전달하는 단계는 시스템 또는 상기 시스템을 암호화하는 핵산으로 세포

를 전기천공하는 단계를 포함할 수 있다. 뉴클레아제를 상기 유전자좌에 전달하는 단계는 관심 유전자좌를 포함

하는 핵산과 함께 완충액에서 시스템을 인큐베이션하는 단계를 포함할 수 있다. 일부 경우에, 표적 핵산 유전자

좌는 데옥시리보핵산(DNA) 또는 리보핵산(RNA)을 포함한다. 일부 경우에, 표적 핵산은 게놈 DNA, 바이러스 DNA,

바이러스 RNA, 또는 박테리아 DNA를 포함할 수 있다. 표적 핵산 유전자좌는 세포 내에 있을 수 있다. 표적 핵산

유전자좌는 시험관 내일 수 있다. 표적 핵산 유전자좌는 진핵 세포 또는 원핵 세포 내에 있을 수 있다. 세포는

동물 세포, 인간 세포, 박테리아 세포, 고세균 세포, 또는 식물 세포일 수 있다. 효소는 관심 표적 유전자좌에

서 또는 그 근위에서 단일 또는 이중-가닥 파괴를 유도할 수 있다.

표적 핵산 유전자좌가 세포 내에 있을 수 있는 경우, 효소는 서열번호 2242-2251  중 어느 하나와 적어도 약[0560]

75%(예를 들어, 적어도 약 90%,  적어도 약 91%,  적어도 약 92%,  적어도 약 93%, 적어도 약 94%, 적어도 약

95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 적어도 약 99%) 동일성을 갖는 RuvC_III 도메인을 갖는

효소를 암후화하는 개방 해독 프레임을 함유하는 핵산으로서 공급될 수 있다. 상기 엔도뉴클레아제를 암호화하

는 개방 해독 프레임을 함유하는 데옥시리보핵산(DNA)은 서열번호 5578-5580 또는 서열번호 5578-5580 중 어느

하나와 적어도 약 30%, 적어도 약 35%, 적어도 약 40%, 적어도 약 45%, 적어도 약 50%, 적어도 약 55%, 적어도

약 60%, 적어도 약 65%, 적어도 약 70%, 적어도 약 75%, 적어도 약 80%, 적어도 약 85%, 적어도 약 90%, 적어

도 약 95%, 적어도 약 96%, 적어도 약 97%, 적어도 약 98%, 또는 적어도 약 99% 동일성을 갖는 변이체와 실질적

으로 동일한 서열을 포함할 수 있다. 일부 경우에, 핵산은 엔도뉴클레아제를 암호화하는 개방 해독 프레임이 작

동 가능하게 연결되는 프로모터를 포함한다. 프로모터는 CMV, EF1a, SV40, PGK1, Ubc, 인간 베타 액틴, CAG,

TRE, 또는 CaMKIIa 프로모터일 수 있다. 엔도뉴클레아제는 상기 엔도뉴클레아제를 암호화하는 상기 개방 해독

프레임을 함유하는 캡핑된 mRNA로서 공급될 수 있다. 엔도뉴클레아제는 번역된 폴리펩티드로서 공급될 수 있다.

적어도 하나의 조작된 sgRNA는 리보핵산(RNA) pol III 프로모터에 작동 가능하게 연결된 상기 적어도 하나의 조

작된 sgRNA를 암호화하는 유전자 서열을 함유하는 데옥시리보핵산(DNA)으로서 공급될 수 있다. 일부 경우에, 유

기체는 진핵생물일 수 있다. 일부 경우에, 유기체는 진균류일 수 있다. 일부 경우에, 유기체는 인간일 수 있다.

본 개시내용의 시스템은, 예를 들어 핵산 편집(예를 들어, 유전자 편집), 핵산 분자에 대한 결합(예를 들어, 서[0561]

열-특이적 결합)과 같은 다양한 응용에 사용될 수 있다. 이러한 시스템은, 예를 들어 대상체에서 질환을 유발할

수 있는 유전적으로 물려받은 돌연변이를 처리(예를 들어 제거 또는 치환)하는 데 사용될 수 있고, 세포에서 유

전자의 기능을 확실하게 하기 위해 유전자를 불활성화시키는 데 사용될 수 있고, (예를 들어, 역-전사된 바이러

스 RNA를 절단하거나 질환-유발 돌연변이를 암호화하는 증폭된 DNA 서열을 절단함으로써) 질환을 유발하는 유전

적 요소를 검출하기 위한 진단 도구로서 사용될 수 있고, 특정 뉴클레오티드 서열(예를 들어, 박테리아에서 항

생제 내 박테리아를 암호화하는 서열)을 표적화하고 검출하기 위한 프로브와 조합된 비활성화된 효소로서 사용

될 수 있고, 바이러스 게놈을 표적화함으로써 바이러스를 불활성화시키거나 바이러스가 숙주 세포를 감염시킬

수 없게 하는 데 사용될 수 있고, 유전자를 추가하거나 대사 경로를 변경하여 유기체가 귀중한 소분자, 거대분

자, 또는 이차 대사물을 생산하도록 이를 조작하는 데 사용될 수 있고, 진화적 선택을 위한 유전자 구동 요소를

확립하는 데 사용될 수 있고, 바이오센서로서 외래 소분자 및 뉴클레오티드에 의한 세포 섭동을 검출하는 데 사
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용될 수 있다.

예[0562]

예 1 - 신규 단백질에 대한 메타게놈 분석[0563]

퇴적물, 토양 및 동물로부터 메타게놈 샘플을 수집하였다. 데옥시리보핵산(DNA)을 Zymobiomics DNA 미니-분취[0564]

키트로 추출하고 Illumina HiSeq® 2500 상에서 시퀀싱하였다. 재산 소유자의 동의 하에 샘플을 수집하였다. 공

개 소스로부터의 추가 원시 서열 데이터는 동물 미생물, 퇴전물, 토양, 온천, 열 벤트, 해양, 피트 보그, 퍼마

프로스트, 및 하수 서열을 포함하였다. Cas 효과기를 식별하기 위해 II형 Cas 효과기 단백질을 포함하는 공지된

Cas 단백질 서열에 기초하여 생성된 Hidden Markov 모델을 사용하여 메타게놈 서열 데이터를 검색하였다. 검색

에 의해 식별된 신규 효과기 단백질을 알려진 단백질과 정렬시켜 잠재적 활성 부위를 식별하였다. 이러한 메타

게놈 워크플로우를 실행하여 본원에 기술된 클래스 II, II형 CRISPR 엔도뉴클레아제의 계통을 기술하였다.

예 2 - (일반적인 프로토콜) 본원에 기술된 엔도뉴클레아제에 대한 PAM 서열 식별/확인[0565]

PAM 서열은 E. coli 용해물-기반 발현 시스템(myTXTL, Arbor Biosciences)에서 발현된 추정 엔도뉴클레아제에[0566]

의해 절단될 수 있는 무작위로 생성된 PAM 서열을 함유하는 시퀀싱 플라스미드에 의해 결정하였다. 이러한 시스

템에서, E. coli 코돈-최적화된 뉴클레오티드 서열을 T7 프로모터의 조절 하에 PCR 단편으로부터 전사하고 번역

하였다. T7 프로모터 하에 tracr 서열을 갖는 제2 PCR 단편 및 T7 프로모터로 이루어진 최소 CRISPR 어레이에

이어서 반복-스페이서-반복 서열을 동일한 반응으로 전사하였다. TXTL 시스템에서의 엔도뉴클레아제 및 tracr

서열의 성공적인 발현에 이어지는 CRISPR 어레이 프로세싱은 활성 시험관 내 CRISPR 뉴클레아제 복합체를 제공

하였다.

최소 어레이에 이어지는 8N 혼합 염기와 일치하는 스페이서 서열을 함유하는 표적 플라스미드의 라이브러리(예[0567]

비 PAM 서열)를 TXTL 반응의 출력과 함께 인큐베이션하였다. 1 내지 3시간 후, 반응을 중단시키고, DNA 클린업

키트(예를 들어, Zymo DCC, AMPure XP 비드, QiaQuick 등)를 통해 DNA를 회수하였다. 어댑터 서열은 엔도뉴클

레아제에 의해 절단된 활성 PAM 서열을 갖는 DNA에 무딘-말단으로 결찰된 반면, 절단되지 않은 DNA는 결찰을 위

해 접근할 수 없었다. 이에 이어서, 활성 PAM 서열을 포함하는 DNA 분절을 PCR에 의해 라이브러리 및 어댑터 서

열에 특이적인 프라이머로 증폭시켰다. PCR 증폭 생성물을 겔 상에서 분해하여 절단 이벤트에 해당하는 앰플리

콘을 식별하였다. 절단 반응의 증폭된 분절을 또한 NGS 라이브러리의 제조를 위한 템플릿으로서 사용하였다. 8N

에서 시작하는 라이브러리의 하위 집합인 결과적인 라이브러리를 시퀀싱하여 활성 CRISPR 복합체에 대한 올바른

PAM을 함유하는 서열을 밝혀냈다. 단일 RNA 작제물을 사용한 PAM 시험의 경우, 시험관 내 전사된 RNA를 플라스

미드 라이브러리와 함께 첨가하고 tracr/최소 CRISPR 어레이 템플릿을 생략한 것을 제외하고는 동일한 절차를

반복하였다.  NGS  라이브러리가  제조된  엔도뉴클레아제의  경우,  seqLogo(예를  들어,  Huber  등의  문헌[Nat

Methods. 2015 Feb;12(2):115-21] 참조) 표현을 구성하였다. 이러한 표현을 구성하는 데 사용되는 seqLogo 모

듈은 DNA 서열 모티프(예를 들어, PAM 서열)의 위치 가중치 매트릭스를 취하고, Schneider 및 Stephens에 의해

소개된 해당 서열 로고(예를 들어, Schneider 등의 문헌[핵산 Res. 1990 Oct 25;18(20):6097-100] 조)를 도표

화한다. seqLogo 표현에서의 시퀀스를 나타내는 문자는 정렬된 시퀀스(예를 들어, PAM 시퀀스)의 각 위치에 대

해 서로에 대해 위로 쌓여 있다. 각 문자의 높이는 이의 빈도에 비례하며, 가장 흔한 문자가 상단에 있도록 문

자가 정렬되었다.

예 3 - (일반적인 프로토콜) tracrRNA 및 sgRNA 구조의 RNA 접힘[0568]

37℃에서  가이드  RNA  서열의  접힌  구조를  Andronescu  등의  문헌[Bioinformatics.  2007  Jul  1;23(13):i19-[0569]

28](이는 그 전체가 참조로서 본원에 통합된다)의 방법을 사용하여 계산하였다.

예 4 - (일반적인 프로토콜) MG CRISPR 복합체의 시험관 내 절단 효율[0570]

엔도뉴클레아제를 프로테아제 결핍 E. coli B 균주에서의 유도성 T7 프로모터로부터의 His-태그된 융합 단백질[0571]

로서 발현시켰다. His-태그된 단백질을 발현하는 세포를 초음파처리로 용해시키고, His-태그된 단백질을 AKTA

Avant FPLC(GE Lifescience) 상의 HisTrap FF 컬럼(GE Lifescience) 상의 Ni-NTA 친화도 크로마토그래피로 정

제시켰다.  용리액을  아크릴아미드  겔(Bio-Rad)  상의  SDS-PAGE로  분해하고,  InstantBlue  Ultrafast  쿠마시

(Sigma-Aldrich)로 염색하였다. 순도를 ImageLab 소프트웨어(Bio-Rad)를 사용하는 단백질 밴드의 밀도계를 사용

하여 결정하였다. 정제된 엔도뉴클레아제를 50 mM Tris-HCl, 300 mM NaCl, 1 mM TCEP, 5% 글리세롤로 이루어진

보관 완충액(pH 7.5) 내로 투석하고; -80℃에서 보관하였다.
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스페이서 서열 및 PAM 서열을 함유하는 표적 DNA(예를 들어, 예 2에서와 같이 결정됨)를 DNA 합성에 의해 작제[0572]

하였다. PAM이 퇴행성 염기를 가질 경우 단일 대표 PAM을 시험을 위해 선택하였다. 표적 DNA는 일 단부로부터

700 bp에 위치한 PAM 및 스페이서를 갖는 PCR 증폭을 통해 플라스미드로부터 유래된 2200 bp의 선형 DNA로 구성

되었다. 성공적인 절단은 700 및 1500 bp의 단편을 생성하였다. 표적 DNA, 시험관 내 전사된 단일 RNA, 및 정제

된 재조합 단백질을 과량의 단백질 및 RNA와 함께 절단 완충액(10 mM Tris, 100 mM NaCl, 10 mM MgCl2) 중에 합

치고, 5분 내지 3시간, 통상적으로 1시간 동안 인큐베이션하였다. RNAse A를 첨가하고 60분의 인큐베이션을 통

해 반응을 중단시켰다. 이에 이어서, 반응물을 1.2% TAE 아가로오스 겔 상에서 분리하고, 절단된 표적 DNA의 분

획을 ImageLab 소프트웨어에서 정량화하였다.

예 5 - (일반적인 프로토콜) E. coli에서의 MG CRISPR 복합체의 게놈 절단 활성의 시험[0573]

E. coli은 이중 가닥 DNA 절단을 효율적으로 복구할 능력이 없다. 따라서, 게놈 DNA의 절단은 치명적인 사건일[0574]

수 있다. 이러한 현상을 활용하여, 엔도뉴클레아제 활성을 E. coli에서 이의 게놈 DNA에 통합된 스페이서/표적

및 PAM 서열을 갖는 표적 균주에서 엔도뉴클레아제 및 tracrRNA를 재조합적으로 발현시킴으로써 시험하였다.

이러한 검정에서, PAM 서열은 예 2에 기술된 방법에 의해 결정된 바와 같이 시험되는 엔도뉴클레아제에 특이적[0575]

이다.  sgRNA  서열을  tracrRNA의  서열  및  예측된  구조에  기초하여  결정하였다.  반복의  5'  말단으로부터

시작하여, 8 내지 12 bp(일반적으로 10 bp)의 반복-항-반복 페어링을 선택하였다. 남아 있는 반복의 3' 말단 및

tracrRNA의 5' 말단을 테트라루프로 대체하였다. 일반적으로, 테트라루프는 GAAA였지만, 특히 GAAA 서열이 폴딩

을 방해할 것으로 예측되는 경우, 다른 테트라루프를 사용할 수 있다. 이러한 경우, TTCG 테트라루프를 사용하

였다.

게놈 DNA에 통합된 PAM 서열을 갖는 조작된 균주를 엔도뉴클레아제를 암호화하는 DNA로 형질전환시켰다. 이에[0576]

이어서, 형질전환체를 화학적유능(chemocompetent)으로 만들고, 표적 서열에 특이적이거나("표적화") 표적에 비

특이적인("비표적화") 50 ng의 단일 가이드 RNA로 형질전환시켰다. 열충격 후, 37℃에서 2시간 동안 SOC에서 형

질전환을 회복시켰다. 이에 이어서, 뉴클레아제 효율을 유도 배지 상에서 성장시킨 5배 희석 시리즈로 측정하였

다. 콜로니를 희석 시리즈로부터 3회 정량화하였다.

예 6a - (일반적인 프로토콜) 포유류 세포에서의 MG CRISPR 복합체의 게놈 절단 활성의 시험[0577]

포유류 세포에서의 표적화 및 절단 활성을 규명하기 위해, MG Cas 효과기 단백질 서열을 다음 2개의 포유류 발[0578]

현 벡터에서 시험하였다: (a) C-말단 SV40 NLS 및 2A-GFP 태그를 갖는 하나의 벡터, 및 (b) GFP 태그가 없고 2

개의 SV40 NLS 서열을 갖는 하나의 벡터, 즉 N-말단 상의 하나의 벡터 및 C-말단 상의 하나의 벡터. 일부 경우

에, 엔도뉴클레아제를 암호화하는 뉴클레오티드 서열을 포유류 세포에서의 발현을 위해 코돈 최적화하였다.

표적화 서열이 부착된 상응하는 단일 가이드 RNA 서열(sgRNA)은 제2 포유류 발현 벡터 내로 클로닝된다. 2개의[0579]

플라스미드를 HEK293T 세포 내로 공동 형질감염시킨다. 발현 플라스미드 및 sgRNA 표적화 플라스미드를 HEK293T

세포 내로 공동 형질감염시킨 후 72시간차에, DNA를 추출하고 이를 NGS-라이브러리의 제조에 사용한다. NHEJ 백

분율은 포유류 세포에서의 효소의 표적화 효율을 입증하기 위해 표적 부위의 시퀀싱에서의 인델을 통해 측정된

다. 각각의 단백질의 활성을 시험하기 위해 적어도 10개의 상이한 표적 부위를 선택하였다.

예 6b - (일반적인 프로토콜) 포유류 세포에서의 MG CRISPR 복합체의 게놈 절단 활성의 시험[0580]

포유류 세포에서의 표적화 및 절단 활성을 규명하기 위해, MG Cas 효과기 단백질 서열을 다음 2개의 포유류 발[0581]

현 벡터에서 시험하였다: (a) 측부 N 및 C-말단 SV40 NLS 서열, C-말단 His 태그, 및 His 태그 이후 C 말단에

2A-GFP 태그가 있는 하나의 벡터(백본1), 및 (b) 측부 NLS 서열 및 C-말단 His 태그가 있지만 T2A GFP 태그가

없는 하나의 벡터(백본 2). 일부 경우에, 엔도뉴클레아제를 암호화하는 뉴클레오티드 서열은 대장균 세포에서의

발현에 대해 코돈 최적화되거나 포유류 세포에서의 발현에 대해 코돈-최적화된 천연 서열이었다.

표적화 서열이 부착된 상응하는 단일 가이드 RNA 서열(sgRNA)을 제2 포유류 발현 벡터 내로 클로닝하였다. 2개[0582]

의  플라스미드를  HEK293T  세포  내로  공동  형질감염시켰다.  발현  플라스미드 및  sgRNA  표적화 플라스미드를

HEK293T 세포 내로 공동 형질감염시킨 후 72시간 차에, DNA를 추출하고 이를 NGS-라이브러리의 제조에 사용하였

다. NHEJ 백분율을 포유류 세포에서의 효소의 표적화 효율을 입증하기 위해 표적 부위의 시퀀싱에서의 인델을

통해 측정하였다. 각각의 단백질의 활성을 시험하기 위해 약 7 내지 12개의 상이한 표적 부위를 선택하였다. 5%

인델의 임의의 임계값을 사용하여 활성 후보를 식별하였다.
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예 7 - B2M에 대한 유전자 편집 결과의 DNA 수준[0583]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0584]

4D  전기천공기를 사용하여, T  세포(200,000)  내로의 MG3-6  RNP(106  pmol  단백질/160 pmol  가이드)(서열번호

6305-6386)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반

DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호

6387-6468)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점

적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 1).

표 1A:[0585]

[0586]
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[0587]
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[0592]
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표 1B:[0594]

[0595]
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[0596]

예 8 - 마우스 TRAC에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0597]

1차 T  세포를 C57BL/6  마우스 비장으로부터 정제하였다. Lonza  4D  전기천공기 및 100 pmol  형질감염 인핸서[0598]

(IDT)를  사용하여,  T  세포(200,000)  내로의  MG3-6  RNP(126  pmol  단백질/160  pmol  가이드)(서열번호 6469-

6508)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시

퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호 6509-

6548)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점적인

Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 2). 유세포 계측법에 의한 분석을 위해, 핵감염 후 3

일차에,  항-마우스  100,000개의  마우스  T  세포를  4℃에서  30분  동안  항-마우스  CD3  항체(Clone  17A2,

Invitrogen 11-0032-82)로 염색하고, Attune Nxt 유세포 계측기를 이용해 분석하였다.
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표 2A:[0599]

[0600]
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표 2B:[0604]

[0605]

예 9 - HPRT에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0606]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0607]

4D  전기천공기를 사용하여, T  세포(200,000)  내로의 MG3-6  RNP(126  pmol  단백질/160 pmol  가이드)(서열번호

6549-6615)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반

DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호

6616-6682)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점

적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 3).
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표 3A:[0608]

[0609]
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[0610]
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[0611]
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[0612]
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[0613]
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[0614]

[0615]

공개특허 10-2024-0049306

- 93 -



표 3B:[0616]

[0617]
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[0618]

예 10 - 인간 TRBC1/2에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0619]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. MG3-6[0620]

또는 MG3-8 RNP(106 pmol 단백질/160 pmol 가이드)(MG3-6: 서열번호 6683-6721; MG3-8: 서열번호 6761-6781)의

핵감염을 Lonza 4D 전기천공기를 사용하여 T 세포(200,000) 내로 수행하였다. 유세포 계측법에 의한 분석을 위

해, 핵감염 후 3일차에, 항-CD3 항체로 100,000개의 T 세포를 4℃에서 30분 동안 염색하고, Attune Nxt 유세포

계측기를 이용해 분석하였다(도 4).
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표 4A:[0621]

[0622]
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[0623]
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[0625]
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[0626]

[0627]
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표 4B:[0628]

[0629]

[0630]

예 11 - mRNA 형질감염을 사용한 마우스 HAO-1 유전자에 대한 MG3-6 가이드 스크리닝[0631]

공개특허 10-2024-0049306

- 101 -



MG3-6에 대한 가이드를 적절한 PAM 서열을 검색하는 가이드-찾기 알고리즘을 사용하여 인간 HAO1 유전자의 엑손[0632]

1, 2, 3 및 4에서 식별하였다. 포유류 세포에서의 평가를 위해 총 19개의 가이드를 선택하였다. 다음과 같이

300 ng mRNA 및 120 ng 단일 가이드 RNA를 Hepa1-6 세포 내로 형질감염시켰다. 형질감염 하루 전에, 페니실린/

스트렙토마이신이 없고 DMEM, 10% FBS, 1xNEAA 배지에서 10일 미만 동안 배양한 Hepa1-6 세포를 TC-처리한 24

웰 플레이트 내에 플레이팅하였다. 세포를 계수하고, 60,000개의 생존 세포에 해당하는 부피를 각 웰에 첨가하

였다. 추가의 사전 평형화된 배지를 각 웰에 첨가하여 총 부피를 500 μL로 만들었다. 형질감염 당일에, 25 μL

의 OptiMEM 배지 및 1.25 ul의 Lipofectamine Messenger Max 용액(Thermo Fisher)을 마스터믹스 용액에서 혼합

하고, 와동시키고, 실온에서 적어도 5분 동안 방치하였다. 별도의 튜브에서, 300 ng의 MG3-6 mRNA 및 120 ng의

sgRNA를 25 μL의 OptiMEM 배지와 함께 혼합하고, 잠깐 동안 와동시켰다. 적절한 부피의 MessengerMax 용액을

각각의 RNA 용액에 첨가하고, 튜브를 가볍게 흔들어 혼합하고, 저속으로 잠깐 회전시켰다. 완전한 편집 시약 용

액을 실온에서 10분 동안 인큐베이션한 다음, Hepa1-6 세포에 직접 첨가하였다. 형질감염 후 2일차에, Hepa1-6

세포의 각 웰로부터 배지를 흡인하고, MagMAX™ DNA Multi-Sample Ultra 2.0 키트가 구비된 KingFisher Flex를

통해 자동화된 자기 비드 정제에 의해 게놈 DNA를 정제하였다. 가이드의 활성은 표 5A5및 도 5에 요약되어

있고, 사용된 프라이머는 표 5B에 요약되어 있다.

표 5A:[0633]

[0634]
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표 5B:[0635]

[0636]

예 12 - MG3-6 II형 뉴클레아제에 대한 가이드 화학물질의 최적화(예측)[0637]

다양한 화학적으로 변형된 가이드를 활성에 대해 설계하고 시험한다. 마우스 간세포(Hepa1-6 세포)의 가이드 스[0638]

크린에서 가장 활성인 가이드 - 알부민 인트론 1을 표적화하는 것은 다양한 화학적 변형을 삽입하기 위한 스페

이서 서열 모델로서 선택된다.  gRNA는  5'에  위치한 스페이서 다음에 CRISPR  반복 및 트랜스-활성화 CRISPR

RNA(tracr)를 포함한다. CRISPR 반복 및 tracr은 MG3-6과 동일하다. CRISPR 반복 및 tracr은 3개의 줄기 루프

를 포함하는 구조화된 RNA를 형성한다. 리보오스의 2' 하이드록실을 2'-O-메틸기로 치환하거나 포스포디에스테

르 백본을 포스포로티오에이트(PS) 결합으로 치환함으로써 줄기 루프의 상이한 영역을 변형시켰다. 또한, 가이

드의 5' 내의 스페이서를 2'-O-메틸, PS 결합, 및 2'-플루오로를 첨가함으로써 변형시킨다. 염기 서열은 동일하

지만 화학적 변형은 상이한 가이드의 편집 활성을, MG3-6 및 가이드를 암호화하는 mRNA의 공동 형질감염에 의해

Hepa1-6 세포에서 평가하였다. 동일한 염기 서열 및 AltR1/AltR2로 불리는 상업적으로 이용가능한 화학적 변형

을 갖는 가이드를 대조군으로서 사용하였다. 이들 가이드 내의 스페이서 서열은 마우스 게놈의 알부민 인트론1

내의 22개 뉴클레오티드 영역을 표적화한다.

화학적 변형이 없는 가이드(천연 RNA)와 비교하여화학적으로 변형된 가이드의 안정성을 시험하기 위해, 세포 미[0639]

정제 추출물을 사용하여 안정성 검정을 사용하였다. 포유류 세포 유래의 미정제 세포 추출물을 선택한 이유는,

가이드 RNA가 시험관 내 또는 생체 내에서 포유류 세포에 전달될 때 이들 가이드 RNA가 노출될 뉴클레아제의 혼

합물을 이들 미정제 세포 추출물이 함유하고 있기 때문이다. 15 cm의 컨플루언트 세포 접시 하나당 3 ml의 차가

운  PBS를  첨가하고,  세포  스크래퍼를  사용하여  접시  표면으로부터  세포를  방출시켜  Hepa  1-6  세포를

수집하였다. 세포를 200 g에서 10분 동안 펠릿화하고, 향후 사용을 위해 -80℃에서 동결시켰다. 안정성 검정을

위해, 세포를 4 부피의 차가운 PBS에 재현탁시켰다(예를 들어, 100 mg 펠릿의 경우, 세포를 400 ul의 차가운

PBS에 재현탁하였다). 트라이톤 X-100을 0.2% (v/v)의 농도까지 첨가하고, 세포를 10초 동안 와동시키고, 10분

동안 얼음 위에 두고, 10초 동안 다시 와동시켰다. 트라이톤 X-100은 세포막을 파괴하지만 사용된 농도에서 단

백질을 불활성화하거나 변성시키지 않는 순한 비이온성 세제이다. 안정성 반응을 얼음 상에서 준비하였고, 20

μl의 세포 미정제 추출물과 2 pmol의 각 가이드(1 ul의 2 uM 모액)를 포함시켰다. 가이드별로 다음을 포함하는

6가지 반응을 설정하였다: 투입, 0.5시간, 1시간, 4시간, 9시간, 및 일부 경우에는 21시간(시간으로 표시된 시
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간은 각 샘플을 인큐베이션하는 기간을 지칭함). 투입 대조군은 얼음 위에 5분 동안 방치하고, 샘플은 37 
°
C에

서 0.5시간 내지 최대 21시간 동안 인큐베이션하였다. 각 인큐베이션 기간 후, 페놀과 구아니딘 티오시아네이트

의 혼합물(Tri 시약, Zymo Research) 300 ul를 첨가하여 반응을 중단시켰는데, 이는 모든 단백질을 즉시 변성시

키고, 리보뉴클레아제를 효율적으로 억제하여 이어지는 RNA의 회수를 용이하게 한다. Tri 시약을 첨가한 후, 샘

플을 15초 동안 와동시키고 -20℃에서 보관한다. RNA를 Direct-zol RNA 미니프렙 키트(Zymo Research)를 사용

하여  샘플로부터  추출하고  100  μL의  뉴클레아제-무함유 물에서  용리한다.  변형된  가이드의  검출은  Taqman

miRNA 검정 기술(Thermo Fisher)을 사용하여 Taqman RT - qPCR을 사용하여 수행한다. 데이터는, 투입 샘플과

관련하여 남아있는 sgRNA의 백분율의 함수로서 도표화하였다.

예 13 - T 세포에서의 mRNA 전기천공의 효율[0640]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. mRNA[0641]

의 핵감염을 다음과 같이 수행하였다: 200,000개의 세포를 500 ng의 mRNA 및 표시된 양의 가이드 RNA로 Lonza

4D 전기천공기(DS-120)를 사용하여 공동 형질감염시켰다. 초기 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA

를 제조하였다. "+gRNA"로 표지된 조건의 경우: 초기 형질감염 후 15시간차에, 표시된 양의 추가 가이드로 세포

를 핵감염시켰다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용

해 각 가이드 RNA에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고,

독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 6).

예 14 - 기존의 항체 반응을 평가하기 위한 ELISA 검정[0642]

MG3-6 및 MG3-8을 Expi293™ Expression System Kit(ThermoFisher Scientific)를 사용하여 인간 HEK293 세포에[0643]

서 발현시키고 이로부터 정제하였다. 간략하게, 293개의 세포를 강력한 바이러스 프로모터에 의해 유도되는 뉴

클레아제를 암호화하는 플라스미드로 핵감염시켰다. 세포를 교반하면서 현탁액 배양물에서 성장시키고 형질감염

후 2일차에 수확하였다. 뉴클레아제 단백질을 Six-His 친화도 태그에 융합시키고 금속-친화도 크로마토그래피로

50-60% 순도로 정제하였다. 병렬 용해물을 모의 형질감염된 세포로부터 제조하고 이를 동일한 금속 친화도 크로

마토그래피 공정에 적용하였다. Cas9는 IDT로부터 구매하였으며, 이는 >95% 순도였다.

MaxiSorp
®
 ELISA 플레이트(Thermo Scientific)를 1X 인산염 완충 식염수(PBS)에 희석된 0.5 μg의 뉴클레아제[0644]

또는 대조군 단백질로 코팅하고 실온에서 밤새 인큐베이션하였다. 그런 다음, 플레이트를 세척하고, 1%(w/v) 소

혈청 알부민(BSA)(Sigma-Aldrich)/1X PBS 용액(1% BSA-PBS)과 함께 실온에서 1시간 동안 인큐베이션하였다. 또

다른 세척 단계 후, 무작위로 선택된 공여자로부터 채취한 50개 초과의 별도의 혈청 샘플(1% BSA-PBS 중 1:50

희석물)과 함께 실온에서 웰을 1시간 동안 인큐베이션하였다. 그런 다음, 플레이트를 세척하고, 1% BSA-PBS에서

1:50,000으로 희석된 과산화효소-표지된 염소 항-인간(Fcγ 단편-특이적) 이차 항체(Jackson  Immuno  Researc

h)로 실온에서 1시간 동안 인큐베이션하였다. 제조사의 사양에 따라, 3,3',5',5'-테트라메틸벤지딘(TMB) Liquid

Substrate System 키트(Sigma-Aldrich)를 사용하여 검정을 진행하였다. 항체 역가는 450 nm에서 측정된 흡광도

값으로서 기록된다(도 7). 파상풍 톡소이드는 해당 항원에 대한 광범위한 백신접종으로 인해 양성 대조군으로서

사용하였으며, 이를 Sigma Aldrich로부터 구입하였다.

예 15 - 인간 말초 혈액 B 세포에서 TRAC에 대한 DNA 및 세포-표면 단백질 수준에서의 유전자 편집 결과[0645]

인간 말초 혈액 B 세포를 STEMCELL Technologies로부터 구매하고, 핵감염 전에 ImmunoCult™ 인간 B 세포 확장[0646]

키트를  사용하여  2일  동안  증식시켰다.   Lonza  4D  전기천공기를  사용하여,  B  세포(200,000)  내로의  MG3-6

RNP(106 pmol 단백질/160 pmol 가이드)의 핵감염을 수행하였다. 핵감염 후, Virovek에서 공급받은 AAV-6을 함

유하는 배지에서 세포를 즉시 회수하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS

분석을 위해, NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 사용하여 TRAC 6 가이드 RNA(서열번호

6804)에 대한 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python

스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다. 유세포 계측법에 의한 분석을 위해, tLNGFR(CD271 (LNGFR) 항

체,  항-인간,  REAfinity™)의  발현에  의해  측정했을  때,  100,000개의  세포를  생존력,  B  세포  표면  마커

CD19(CD19 단클론 항체(HIB19), APC, eBioscience™)의 발현 및 이식유전자(서열번호 6810) 삽입에 대해 염색

하였다. 세포를 4℃에서 30분 동안 염색하고, Attune NxT 유세포 분석기 상에서 데이터를 수득하였다. tLNGFR을

발현하는 세포를 단일 세포, 생존 CD19+ 세포에 대해 게이팅하였다(도 8).
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표 6:[0647]

[0648]

예 16 - 조혈 줄기 세포(HSC)의 TRAC 및 AAVS1에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0649]

동원된 말초 혈액 CD34+ 세포를 AllCells로부터 수득하고, 핵감염 전, StemSpan™ CC110 사이토카인 칵테일이[0650]

보충된 STEMCELL  StemSpan™ SFEM  II  배지에서 48시간 동안 배양하였다. MG3-6  RNP(표준 투여량의 경우 106

pmol 단백질/120 pmol 가이드, 절반 투여량의 경우 52 pmol 단백질/60 pmol 가이드)의 핵감염을 Lonza 4D 전기

천공기를 사용하여 HSC(200,000) 내로 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였

다. Sanger 및 NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해

각 가이드 RNA(서열번호 6804, 6806, 및 6808)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를

이용해 NGS 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다. ICE 앰플

리콘을 Sanger 시퀀싱을 위해 Elim Biopharmaceuticals Inc.로 전송하고, 독점 Python 스크립트로 분석하여 유

전자 편집을 측정하였다(도 9).

표 7:[0651]

[0652]

예 17 - 리보핵산 단백질로서 전달된 MG3-6에 대한 유도 만능 줄기 세포(iPSC)에서 TRAC에 대한 DNA 및 세포-표[0653]

면 단백질 수준에서의 유전자 편집 결과

ATCC-BXS0116 인간 [비-히스패닉계 백인 여성] 유도 만능 줄기(IPS) 세포를 핵감염 전, 10 μM ROCK 억제제 Y-[0654]

27632를 함유하는 mTESR Plus 배지(STEMCELL Technologies) 중 Corning Matrigel-코팅 플라스틱웨어 상에서 24

시간 동안 배양하였다.  Lonza 4D 전기천공기를 사용하여, iPSC(200,000) 내로의 MG3-6 RNP(106 pmol 단백질

/120  pmol  가이드)의  핵감염을  수행하였다.  형질감염  후  5일차에  유세포  계측  및  게놈  DNA  추출을  위해

Accutase로 세포를 수확하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 사용해 TRAC 6 gRNA

(서열번호 6804)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고,

독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다. 유세포 계측법에 의한 분석을 위해, 핵감염

후 5일차에 샘플 당 100,000개의 iPSC를 LIVE/DEAD™ 고정가능 근-IR 사멸 세포 염색 키트 및 CD271(LNGFR) 항

체, 항-인간, REAfinity™로 염색하여 생존력 및 이식유전자(서열번호 6810) 삽입을 각각 측정하였다.  세포를

고정시키고 투과화시키고(Inside Stain  Kit,  Miltenyi),  만능 전사 인자 Oct4  및 Sox2(항-Oct3/4 이소형 A-

APC, 인간 및 마우스 REA338 1; 항-Sox2-FITC, 인간 및 마우스 REA320)에 대해 추가로 염색하였다. Attune NxT

유세포 계측기를 이용해 세포를 수득하고, 단일, 살아있는, Oct4+Sox2+ 세포에 대한 게이팅에 기초하여 tLNGFR

발현에 대해 분석하였다(도 10).
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표 8:[0655]

[0656]

예 18 - mRNA로서 전달된 MG3-6에 대한 유도 만능 줄기 세포(iPSC)에서 TRAC에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편[0657]

집 결과

ATCC-BXS0116 인간 [비-히스패닉계 백인 여성] 유도 만능 줄기(IPS) 세포를 핵감염 전, 10 μM ROCK 억제제 Y-[0658]

27632를 함유하는 mTESR Plus(STEMCELL Technologies) 중 Corning Matrigel-코팅 플라스틱웨어 상에서 24시간

동안 배양하였다. MG3-6 RNP(106 pmol 단백질/120 pmol 가이드) 또는 mRNA(250 또는 500 ng mRNA/12 pmol 가이

드)의 핵감염을 Lonza  4D  전기천공기를 사용하여 iPSC(200,000) 내로 수행하였다. 형질감염 후 5일차에 게놈

DNA 추출을 위해 Accutase로 세포를 수확하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 사

용해 TRAC 6 gRNA(서열번호 6804)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리

콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 11).

표 9:[0659]

[0660]

예 19 - CD2에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0661]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0662]

4D 전기천공기를 사용하여, T 세포(200,000) 내로의 MG3-6 RNP(106 pmol 단백질/160 pmol 가이드)의 핵감염을

수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에

적합한  PCR  프라이머를  생성하고,  최적화하고,  이를  사용해  각  가이드  RNA에  대한  개별  표적  서열을

증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전

자 편집을 측정하였다(도 12).
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표 10A:[0663]

[0664]
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[0665]
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[0666]
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[0667]
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표 10B:[0668]

[0669]

[0670]

예 20 - CD5에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0671]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0672]

4D 전기천공기를 사용하여, T 세포(200,000) 내로의 MG3-6 RNP(106 pmol 단백질/160 pmol 가이드)의 핵감염을

수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에

적합한  PCR  프라이머를  생성하고,  최적화하고,  이를  사용해  각  가이드  RNA에  대한  개별  표적  서열을

증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전

자 편집을 측정하였다(도 13).
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표 11A:[0673]

[0674]
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[0675]
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[0676]
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[0677]
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표 11B:[0680]

[0681]

[0682]
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예 21 - MG3-6 및 MG3-8에 의한 표적화된 RNA 절단 [0683]

5'  인접  서열  UUGGACCA를  갖는  스페이서[0684]

(GGUCAGGGCGCGUCAGCGGGUGUUGGCGGGUGUCGGGGCUGGCUUAAAUUUUGGACCAGUCGAGGCUUGCGACGUGGUGGCUUUUCCAGUCGGGAAACCU

G)를 함유하는 101 nt RNA를 제조사 지침에 따라 T7 Megascript 키트(NEB)를 사용하여 T7 프로모터-함유 PCR

산물의 전사를 통해 제조하였다. 생성된 RNA를 Monarch RNA 분취 스핀 컬럼(NEB)을 사용하여 정제한 다음, 권장

지침에 따라 FAM-말레이미드 염료를 사용하여 5' EndTag 키트(Vector labs)로 표지하였다. 생성된 RNA는 스페이

서 내의 단일 위치에서 절단되는 경우 하나의 5' 표지 및 60 nt의 예상 밴드 크기를 갖는다. RNA 절단을 시험하

기 위해, ssRNA 표적을 첨가하기 전에 2 pmol의 단백질 및 sgRNA를 15분 동안 사전 인큐베이션하였다. RNP 복합

체를 절단 완충액(10 mM Tris, 100 mM NaCl, 및 10 mM MgCl2) 중 10:1 비율(200 nM RNA: 2 μM RNP)로 표지된

RNA에 첨가하고, 37 에서 1시간 동안 인큐베이션하였다. 반응물을 단백분해효소 K로 퀀칭시키고 15% TBE Urea-

PAGE 겔(Bio-rad) 상에서 분해하였다. 겔은 상업적 양성 대조군 SauCas9(NEB)뿐만 아니라 MG3-6 및 MG3-8에 의

한  부위  지향  RNA  절단을  보여준다(도  14).  결과는  MG3-6  및  MG3-8이  표적화된  RNA  절단을  할  수  있고,

SauCas9와 RNA 절단의 관점에서 유사함을 나타냈다.

예 22 - FAS에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과 [0685]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0686]

4D  전기천공기를 사용하여, T  세포(200,000)  내로의 MG3-6  RNP(104  pmol  단백질/120 pmol  가이드)(서열번호

7023-7056)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반

DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호

7057-7090)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점

적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 15).
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표 12:[0687]

[0688]
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[0689]
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공개특허 10-2024-0049306

- 122 -



[0691]

[0692]

예 23 - PD-1에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0693]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0694]
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4D  전기천공기를 사용하여, T  세포(200,000)  내로의 MG3-6  RNP(104  pmol  단백질/120 pmol  가이드)(서열번호

7091-7128)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반

DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호

7129-7166)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점

적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 16).

표 13:[0695]

[0696]
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[0697]
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[0700]

예 24 - hRosa26에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0701]

제조사의 권장 지침에 따라 음성 선택 키트(Miltenyi)를 사용하여 PMBC로부터 일차 T 세포를 정제하였다. Lonza[0702]

4D  전기천공기를 사용하여, T  세포(200,000)  내로의 MG3-6  RNP(104  pmol  단백질/120 pmol  가이드)(서열번호

7167-7198)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반

DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열번호

7199-7230)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하고, 독점

적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 17).
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표 14:[0703]

[0704]
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[0705]
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[0707]

[0708]

예 25 - K562 세포에서의 TRAC 및 AAVS1에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0709]

일치하는 가이드 RNA(500 ng mRNA/150 pmol 가이드)와 함께 MG21-1, MG23-1, MG73-1, MG89-2, 및 MG71-2 mRNA[0710]

의 핵감염을 Lonza 4D 전기천공기를 사용하여 K562 세포(200,000) 내로 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포

를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적

화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플

리콘을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 18).
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표 15:[0711]

[0712]
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[0713]
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[0714]
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표 16:[0715]

[0716]

예 26 - Hep3B 세포의 mRNA 형질감염을 사용하여 인간 HAO-1 유전자에 대한 MG3-6 뉴클레아제 가이드 스크리닝[0717]

하기

PAM 서열 5' NNRGRYY 3'을 검색함으로써, 인간 HAO-1 유전자(글리콜레이트 옥시다아제를 암호화함)의 엑손 1 내[0718]

지 4를 표적화하는 MG3-6 뉴클레아제에 대한 가이드 RNA를 가상 환경에서 식별하였다. 인간 게놈에서 가장 적은

예측된 표적 외 부위를 갖는 총 21개의 가이드를 AltR1/AltR2 말단 변형(IDT)을 갖는 단일 가이드 RNA로서 화학

적으로 합성하였다. sgRNA의 전체 서열은 서열번호 11352-11372이다.

공개특허 10-2024-0049306

- 136 -



표 17:[0719]

[0720]

[0721]

Hep3B 형질감염 프로토콜[0722]

MG3-6을 암호화하는 mRNA는 MG3-6의 암호화 서열이 클로닝된 플라스미드의 T7 중합효소 시험관 내 전사에 의해[0723]

생성하였다. MG3-6 암호화 서열을 인간 코돈 사용 테이블을 사용하여 코돈 최적화하고, (N-말단에서의) SV40 및

(C-말단에서의) 뉴클레오플라스민으로부터 유래된 핵 국소화 신호의 측면에 위치시켰다. 또한, 5' 미번역 영역

(5' UTR)을 암호화 서열의 5' 말단에 포함시켜 번역을 개선하였다. 3' UTR에 이어서 약 90 내지 110개의 뉴클레

오티드 폴리A 관을 암호화 서열의 3' 말단에서 mRNA(플라스미드에 암호화됨)에 포함시켜 생체 내 mRNA 안정성을

개선하였다. 폴리A 꼬리가 없는 MG3-6 mRNA를 암호화하는 DNA 서열은 서열번호 22에 제시되어 있다. 시험관 내

전사  반응은  Clean  Cap®  캡핑  시약(Trilink  BioTechnologies)을  포함하였으며,  생성된  RNA는  MEGAClear™

Transcription Clean-Up 키트(Invitrogen)를 사용하여 정제되고, TapeStation(Agilent)을 사용하여 순도가 평
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가되었으며, 이는 >90% 전장 RNA로 구성되는 것으로 밝혀졌다.

다음과 같이, 300 ng의 MG3-6 mRNA 및 120 ng의 각 단일 가이드 RNA를 Hep3B 세포 내로 형질감염시켰다. 형질[0724]

감염 하루 전에, 페니실린/스트렙토마이신이 없는 EMEM-10% FBS-2 mM 글루타민-1% NEAA 배지에서 10일 미만 동

안 배양한 Hep3B 세포를 TC-처리한 24 웰 플레이트 내에 시딩하였다. 세포를 계수하고, 60,000개의 생존 세포에

해당하는 부피를 각 웰에 첨가하였다. 추가의 사전 평형화된 배지를 각 웰에 첨가하여 총 부피를 500 μL로 만

들었다. 형질감염 당일에, 25  μL의 OptiMEM  배지 및 1.25  ul의 Lipofectamine  Messenger  Max  용액(Thermo

Fisher)을 마스터 믹스 용액에서 혼합하고, 와동시키고, 실온에서 적어도 5분 동안 방치하였다. 별도의 튜브에

서, 300 ng의 MG3-6/3-4 mRNA 및 120 ng의 sgRNA를 25 μL의 OptiMEM 배지와 혼합하고 잠시 와동하였다. 적절

한 부피의 MessengerMax 용액을 각각의 RNA 용액에 첨가하고, 튜브를 가볍게 흔들어 혼합하고, 저속으로 잠깐

회전시켰다. 완전한 편집 시약 용액을 실온에서 10분 동안 인큐베이션한 다음, Hep3B 세포에 직접 첨가하였다.

형질감염 후 2일차에, Hep3B 세포의 각 웰로부터 배지를 흡인하고, MagMAX™ DNA Multi-Sample Ultra 2.0 키트

가 구비된 KingFisher Flex 로봇울 통해 자동화된 자기 비드 정제에 의해 게놈 DNA를 정제하였다.

Sanger 시퀀싱에 의한 PCR 증폭 및 편집 분석[0725]

상이한 sgRNA에 의해 표적화된 HAO-1  유전자 서열을 표 18의 엑손-특이적 프라이머 및 Phusion  Flash  High-[0726]

Fidelity PCR Master Mix(Thermo Fisher)를 사용하여 정제된 게놈 DNA로부터 PCR로 증폭시켰다.

표 18:[0727]

[0728]

DNA 세정 및 농축기 5(DNA clean & concentrator 5, Zymo Research)를 사용해 PCR 산물을 정제하여 농축시키고[0729]

40 ng의 PCR 산물을 Sanger 시퀀싱(ELIM Biosciences)하였다.

Sanger 시퀀싱 크로마토그램은 Brinkman 등 문헌(Nucleic Acids Res. 2014 Dec 16; 42(22): e168.2014년 10월[0730]

9일에  온라인에  공개됨.  doi:  10.1093/nar/gku936)에  기술된  바와  같은  TIDE(Tracking  of  Indels  by

DEcomposition) 알고리즘에 의해 각 sgRNA에 대한 예측된 표적 부위에서 삽입 및 결실(INDELS)에 대해 분석되었

다. 이러한 스크린 가이드로부터, hH364-1, 14, 및 15는 Hep3B 세포에서 가장 높은 편집 활성을 갖는 것으로 식

별되었다(도19 및 표 19).
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표 19:[0731]

[0732]

[0733]

예 27 - 인간 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0734]

Lonza  4D  전기천공기를  사용하여,  MG3-6  RNP(104  pmol  단백질/120  pmol  가이드)(서열번호  11374-11405)를[0735]

Hep3B 세포(100,000) 내로 핵감염 하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-

기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드 RNA(서열

번호  11406-11437)에  대한  개별  표적  서열을  증폭시켰다.  Illumina  MiSeq  기계를  이용해  앰플리콘을

시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 20).
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표 20:[0736]

[0737]
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[0738]
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[0739]
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[0740]

[0741]

예 28 - Hepa1-6 세포에서 마우스 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0742]

Lonza  4D  전기천공기를 사용하여, Hepa1-6  세포(100,000) 내로의 MG3-6  RNP(104  pmol  단백질/120 pmol  가이[0743]

드)(서열번호 11438-11472)의 핵감염을 수행하였다. 형질감염 후 5일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였

다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하고, 이를 사용해 각 가이드

RNA(서열번호 11473-11507)에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시

퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 21).
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표 21:[0744]

[0745]
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[0746]
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[0747]
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공개특허 10-2024-0049306

- 147 -



[0749]

예 29 - 1차 마우스 간세포에서 마우스 GPR146에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0750]

MG3-6 mRNA 및가이드(0.42 ug mRNA, 1:20 뉴클레아제:가이드 몰비)의 MessengerMax를 이용한 리포펙션을 상기[0751]

예 28에 기술된 가이드 RNA를 사용하여 1차 마우스 간세포(1E5 생존 세포/가이드)에서 수행하였다. 형질감염 후

3일차에 세포를 수확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 사

용해 각 가이드 RNA에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘을 시퀀싱하

고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다(도 22). 결과는 GPR146-H2 sgRNA가 마우스

간세포에서 편집하는 데 매우 효과적임을 나타냈다. 

예 30 - K562 세포에서의 TRAC 및 AAVS1에 대한 DNA 수준에서의 유전자 편집 결과[0752]

일치하는 가이드 RNA(500 ng mRNA/150 pmol 가이드)와 함께 MG14-241 및 MG99-1 mRNA의 핵감염을 Lonza 4D 전[0753]

기천공기를 사용하여 200,000개의 인간 림프아구(K562 세포) 내로 수행하였다. 형질감염 후 3일차에 세포를 수

확하고 게놈 DNA를 제조하였다. NGS-기반 DNA 시퀀싱에 사용하기에 적합한 PCR 프라이머를 생성하고, 최적화하

고, 이를 사용해 각 가이드 RNA에 대한 개별 표적 서열을 증폭시켰다. Illumina MiSeq 기계를 이용해 앰플리콘

을 시퀀싱하고, 독점적인 Python 스크립트로 분석하여 유전자 편집을 측정하였다. (도 23).
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표 22:[0754]

[0755]

예 31 - 신규한 II형 CRISPR 효과기는 다양한 PAM 요건을 갖는 활성 뉴클레아제이다[0756]

MG3, MG15, MG150, MG123, MG124, 및 MG125 계열의 신규 뉴클레아제를 계통유전학적 분석으로부터 식별하였다.[0757]

MG150 뉴클레아제 계열은 식별된 다른 계열보다 MG3 계열과 더 밀접하게 관련되고(도 24), 새로운 분기 효과기

군은 MG15 뉴클레아제 계열을 확장시켰다(도 25). 시험관 내 절단 활성 검정은 본원에 보고된 뉴클레아제가 일

반적으로 PAM으로부터 위치 3 또는 4에서 절단에 대한 선호도를 갖는다는 것을 보여준다(표 23). 또한, II형 뉴

클레아제에 대한 PAM 서열 결정은 NGS 데이터로부터의 SeqLogo 이미지에 의해 도시된 바와 같이, 다양한 PAM 요

건을 나타낸다. (도 26 내지 도 35)
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표 23:[0758]

[0759]
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[0763]

실시예[0764]

다음의 실시예는 본질적으로 예시이며 어떤 방식으로도 제한하려는 것이 아니다:[0765]

1. 세포에서 B2M 유전자좌를 편집하는 방법으로서, 상기 방법은:[0766]

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및[0767]

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는[0768]

상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 B2M 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 B2M 유전자좌의 영역은 서열번호 6387-6468 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속[0769]

뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

2. 실시예 1에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0770]

3. 실시예 1에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도[0771]

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

4. 실시예 3에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.[0772]

5. 실시예 1에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6305-6386 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성[0773]

을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

 [0774]

6.  실시예 1에  있어서,  상기 B2M  유전자좌의 영역이 서열번호 6388,  6399,  6401,  6403,  6410,  6413,[0775]

6421, 6446, 및 6448 중 어느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한

서열을 포함하는, 방법.

7. 세포 내의 TRAC 유전자좌를 편집하는 방법으로서, 상기 방법은:[0776]

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및[0777]

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는[0778]
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상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRAC 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

상기 TRAC 유전자좌의 영역은 서열번호 6509-6548 중 어느 하나의 적어도 18개의 연속[0779]

뉴클레오티드와 적어도 85% 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

8. 실시예 7에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0780]

9. 실시예 7에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도[0781]

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

10. 실시예 9에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.[0782]

11. 실시예 7에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6469-6508 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성[0783]

을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

12. 실시예 7에 있어서, 상기 TRAC 유전자좌의 영역이 서열번호 6517, 6520, 및 6523 중 어느 하나의 비-축[0784]

퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

13. 세포에서 HPRT 유전자좌를 편집하는 방법으로서, 상기 방법은:[0785]

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및[0786]

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는[0787]

상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HPRT 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 HPRT 유전자좌의 영역은 서열번호 6616-6682 중 어느 하나의 적어도 18개[0788]

의 연속 뉴클레오티드에 대해 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

14.  실시예  13에  있어서,  상기  RNA-가이드된  엔도뉴클레아제가  클래스  2,  II형  Cas  엔도뉴클레아제인,[0789]

방법.

15. 실시예 13에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도[0790]

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

16. 실시예 15에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.[0791]

17. 실시예 13에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6549-6615 중 어느 하나와 적어도 80% 동일성[0792]

을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

18. 실시예 13에 있어서, 상기 HPRT 유전자좌의 영역이 서열번호 6619, 6634, 6673, 6675, 및 6679 중 어[0793]

느 하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

19. 세포에서 TRBC1/2 유전자좌를 편집하는 방법으로서, 상기 방법은:[0794]

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및[0795]

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는[0796]

상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영

역에 혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역은 서열번호 6722-6760 또는 6782-6802 중 어느[0797]

하나의 적어도 18개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

20.  실시예  19에  있어서,  상기  RNA-가이드된  엔도뉴클레아제가  클래스  2,  II형  Cas  엔도뉴클레아제인,[0798]

방법.

21. 실시예 19에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242 또는 서열번호 2244와 적어도[0799]

75% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

22. 실시예 21에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.[0800]

23. 실시예 19에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6683-6721 및 6761-6781 중 어느 하나와 적어[0801]
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도 80% 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

24. 실시예 19에 있어서, 상기 TRBC1/2 유전자좌의 영역이 서열번호 6734, 6753, 6790, 및 6800 중 어느[0802]

하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

25. 세포에서 HAO1 유전자좌를 편집하는 방법으로서, 상기 방법은:[0803]

(a) RNA-가이드된 엔도뉴클레아제; 및[0804]

(b) 조작된 가이드 RNA를 상기 세포에 접촉시키는 단계를 포함하고, 여기서 상기 조작된 가이드 RNA는[0805]

상기 엔도뉴클레아제와 복합체를 형성하도록 구성되고, 상기 조작된 가이드 RNA는 상기 HAO1 유전자좌의 영역에

혼성화되도록 구성된 스페이서 서열을 포함하고,

여기서 상기 HAO1 유전자좌의 영역이 서열번호 11802-11820 중 어느 하나의 적어도 18[0806]

개의 연속 뉴클레오티드와 적어도 85%의 동일성을 갖는 표적화 서열을 포함하는, 방법.

26.  실시예  25에  있어서,  상기  RNA-가이드된  엔도뉴클레아제가  클래스  2,  II형  Cas  엔도뉴클레아제인,[0807]

방법.

27. 실시예 25에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호 2242와 적어도 75% 서열 동일성을[0808]

갖는 서열을 포함하는 RuvCIII 도메인을 포함하는, 방법.

28. 실시예 27에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 HNH 도메인을 추가로 포함하는, 방법.[0809]

29. 실시예 25에 있어서, 상기 HAO1 유전자좌의 영역이 서열번호 11806, 11813, 11816, 및 11819 중 어느[0810]

하나의 비-축퇴 뉴클레오티드의 적어도 19개와 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

30. 실시예 1에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0811]

31. 실시예 2에 있어서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어[0812]

도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

32. 실시예 1 내지 4, 30 내지 31 중 어느 하나에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호[0813]

421과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

33. 실시예 1 내지 4, 30 내지 32 중 어느 하나에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6305-6386[0814]

중 어느 하나와 적어도 80% 서열 동일성을 갖는 서열을 포함하는, 방법.

34. 실시예 1 내지 4, 30 내지 32 중 어느 하나에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6306, 6317,[0815]

6319, 6321, 6328, 6331, 6339, 6364, 및 6366 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하는,

방법.

35. 실시예 7에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0816]

36. 실시예 8에 있어서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적어[0817]

도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

37. 실시예 7 내지 10, 35 내지 36 중 어느 하나에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호[0818]

421과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

38.  실시예 7  내지 10,  35  내지 37  중 어느 하나에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6477,[0819]

6480, 및 6483 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

39. 실시예 13에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0820]

40. 실시예 14에 있어서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적[0821]

어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

41. 실시예 13 내지 16, 39 내지 40 중 어느 하나에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호[0822]

421 또는 서열번호 423과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

42. 실시예 13 내지 16, 39 내지 40 중 어느 하나에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6552,[0823]

6567, 6606, 6608, 및 6612 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

공개특허 10-2024-0049306

- 156 -



43. 실시예 19에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0824]

44. 실시예 20에 있어서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적[0825]

어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

45. 실시예 19 내지 22, 43 내지 44 중 어느 하나에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호[0826]

421 또는 서열번호 423과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

46. 실시예 19 내지 22, 43 내지 45 중 어느 하나에 있어서, 상기 조작된 가이드 RNA가 서열번호 6695,[0827]

6714, 6769, 및 6779 중 어느 하나와 80%, 또는 적어도 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

47. 실시예 25에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 Cas 엔도뉴클레아제인, 방법.[0828]

48. 실시예 26에 있어서, 상기 클래스 2, II형 Cas 엔도뉴클레아제가 서열번호 421-431 중 어느 하나와 적[0829]

어도 75% 서열 동일성을 갖는 엔도뉴클레아제를 포함하는, 방법.

49. 실시예 25 내지 28, 47 내지 48 중 어느 하나에 있어서, 상기 RNA-가이드된 엔도뉴클레아제가 서열번호[0830]

421과 적어도 75%, 80%, 또는 90% 동일한 서열을 포함하는, 방법.

50. 실시예 1 내지 24, 30 내지 46 중 어느 하나에 있어서, 상기 세포는 말초 혈액 단핵 세포(PBMC)인, 방[0831]

법.

51. 실시예 1 내지 24, 30 내지 46 중 어느 하나에 있어서, 상기 세포는 T 세포 또는 이의 전구체 또는 조[0832]

혈 줄기 세포(HSC)인, 방법.

본 발명의 바람직한 실시예가 본원에 도시되고 기술되었지만, 이러한 실시예는 단지 예시로서 제공된다는 것은[0833]

당업자에게 명백할 것이다. 본 발명은 본 명세서 내에 제공된 특정 실시예에 의해 한정되는 것으로 의도되지 않

는다. 본 발명은 전술한 명세서를 참조하여 기술되었지만, 본원의 실시예의 설명 및 예시는 한정적인 의미로 해

석되는 것을 의미하지는 않는다. 이제 본 발명을 벗어나지 않고도 많은 변이, 변화, 및 치환이 당업자에게 일어

날 것이다. 또한, 본 발명의 모든 측면은 다양한 조건 및 변수에 따라 달라지는 본원에 제시된 특정 도시,

구성, 또는 상대 비율로 한정되지 않음을 이해할 것이다. 본원에 기술된 본 발명의 실시예에 대한 다양한 대안

이 본 발명을 실시하는 데 사용될 수 있음을 이해해야 한다. 따라서, 본 발명은 임의의 이러한 대안, 변형, 변

이, 또는 균등물도 포괄하는 것으로 고려된다. 다음의 청구범위는 본 발명의 범위를 정의하고, 이들 청구범위의

범위에 속하는 방법 및 구조와 이들의 등가물이 이에 의해 포괄되는 것으로 의도된다.
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	 ENZYMES WITH RUVC DOMAINS
	 11710
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG1-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKVFAFDLGKASIGYCVRDGFNINEANSIIIDKDHAETMSLRDRRRIKKTLDAHHAREEYFNKVWSGVGLNILDKNNNNFKKEFPSKNEDVIYTSCLLRIALLQNQKLEEWQIYKALYNAFQRRGYDVNIAWKSVQTDDDKENIERMKKYTCENDIELIISDEYKYPCYYDALRLGLWNEDEPTKLNRSIPQHNSNKVRTTEYVAPRELVEKELKQLWLNAQLQLPQLNSISAEEFLYGEYKIPYGSCVQKEFKQYRGTKKDWQGVLCQKIPRFDNRIIAKCKLLPKRNVCKANTIENVSFVLLMKLKNLRFTVISGEKLRLSPVQIKQIYENWLEKVEDTYNKDLEKAEKLGKENPEKRLNITITRQEIEKIIGEKIIDKIEPMKADISGRSSFCRRACQIMNKIILDGELYPQNVDISEFVDRDNAKNGITEEEIQSMLSKIGDWNNLYIPDNREENAQNASNSRIKTDIMLGNITNPIVRNRLQIFRDLLLNLAEKYGTPDEVIFEFVRDGADNSLYGSKKAQDTERFMKQQEKENEQIINELKDAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGKCIYSGQNISPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSPDSDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGLAETSHIARVAQQMTAFIFGWGLQIQGESRRIFVNNGSSTCAIRKRYGLNKLLGDNLKKNRSNDKHHALDAICISFSRDFKYDKEIKKDIIKGFNPEIVKNAIDKIMPYPYANDKPFKGNTKPLETIYGLRTYGDKSYITQRVELNSIDKKATKIKSIIDETIKNDLLNKLKENPTEQEWKLMLQNYIHPKKQTKVKKVMISVSEGEITKDSNNRERMGEFVDFGTKGTQHQFKHSKRHKGQILYFNEKGVVEVMPVYSNIKTTDVKDKLQNMGCKLYNKGQMFYSGCLVDIPKPFKAGSKEYPAGRYQIKTIRSDKVAELEDACGNKISTNVKYLVPAEFKKVESK
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG1-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHTKETVWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVLSMEIDADFAEIKTAAATRRAWRTREAHKAREMWLEKCLSDADIEILGRRKVDIVDGTWKLVSRGDGRLEREFPADGENVCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDAQIPWGDEDGKSSETKRSGKSDSAKKSGEDESYAERLALFEREFDKLLAEVENREKYDFPCFFKAAKMGLWSPENPDKVGIRIDNTAEKAKGYVVPRNAVIAEFRALVNAAAKQYPKLKGKADFIMFGKAEEAYASYKPELRRKFGLRRGADSDWTALGQKTPRFDNRIIGKCKLIPRLNVCKIKPLKECKAEDDFLPHTITLALKLLNLRFFRGAGIDSLSFDEFLRAFEIARQNKFALNKTNLKKFFKTIGAEIMDENQSSVEQPREGGRASYSRPAMRLLRDLIFSGKSPAEFYASRICKIENTDKNRGLVAEDLAFIKLMGDIPWNGIFVPDVDTFNFANIRESERADKINKLIGSQNDPIVRHRLAFFYERIKLLESKFGAPDKIVLEFVRDDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGDKTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTALAETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARNFFAKYLAEVVPTKVAIKKPELEQTIYSKRVIGGRQTIVKKCNVRDLAYKGQNPKYDFDTLTKRIKDIINPVSKRVIEDFAKTEPTEAEWEDWCKYEAAIPSKNGSPTRLLRVLCKTKDDAERFKDLSKDGCGAYRKSKSHKGQFIWKDNKGNYLVAPVYIYSSKQKVYAELKNNPKCMGICDFFKTGCLVKISNEVVDEKKNRLWLKAGFYNLNSIAKEKRVYLTDVNGQEHKKIPLQHLMNAGMKRVETNTI
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRVGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLDGTGVEILKRREVGIVDGQWRLISKGDERLEREFPPNGEEVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDEDDYAQKLSQYEREKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPRRVEVRIDCRAQKAKSYVVARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIASGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMDILKELIFSGMPPREFYGRKIPEISNTDKNKGVVASDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPNPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMMIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNAAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVLRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVVWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDRGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVMEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKDYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASYKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRTVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYCVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVPVKDL
		
	
	 
		 
			 1294
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 MG1-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1294
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MWAFDLGKGSIGEAVRQGNDFKHKESLLIPHELARRGPAAVSGTPANKYRAKKTREAHLERERWLDTIWKVAGLTPLQARAVWENPETQKWELKHKGDYRLEREFAPKQFKKGAGGELVPIKYPNGKATDGAPAEKKADFETCYTSALLRIRLLQGDPSLKDWQIFKALRAALQSRGYGPVPWATKEARKQGRTPEELAREEEKKLQSADPRYREAVNKWQAFKDSVPKAFHFPCYFDAWKLGLWLHAKPDELGCRINHLAESTRNIRFDRADVRVELIRLGDQAAEILPALKKAFSDWQSGGWKYQHPVTGEKLTYPLRAKTFGEFLCDGPAGTPDESSFEAFLDQRHKAGLNRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCVLIPRFHVCKMDVRLVMDEQGKLTGQIVTESLLATEVTLLLKLKNILVADPSAKDGQRKLTVGEVQDILAYAHRRLAELELVAADGTLLNLWPSKVAQRFSISKSSWRDVAVEAEFLRRMTASNIVVGSETRRLTIAEASSLLRAIANPKKGLEAQLPKDLQLLTKTAKSEFKKAKTASDEKTLRPMPGHEEVKAPKSSGRCGYSRVALRILKELILSGQAPSAFHSRLRELDTELLRKLGSSPEKPLVLIDDSKSQDQEQRKKENIENGKRGLLVSELNFLRQMRKERATEDSWENFFIPSQTIDALQQRHTQDGKLDSQSAIRELLGTINDPIVRHRLGVLAERLRKLQCGDEKRDSPGFGVPDAIVLEFVREDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTALAETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFERAALADTSFGLRVEGGKRIIVKRVSLFDLAQEPAGAPGKTKFSSKYLLKKIEWVRDATIRRRVKEEFLHKEPTEPNWQKFCDSFRQNSRNGVPGARIMKVWVYAGEPNEFKDLSKDGEGAMRKAKDDHQGQIIYTANDGELAVNPVYAHASITREMKRLRESGSKAKVHCFVRSKCIFHLRKAVPQPEYKLVVKNEQKQKRRIPATLALAPAKFMLNTIITDSMDVEFSAANGQRLVAPLRVLIDAGFEPV
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG1-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTWAFDLGLGSIGEAVQQKGEFKHAASWLVPSEFASTKAARTRRRMWRTRQAHKARESWLNQCLRSAGMEVLVGRRVERGPQGWTTLPGDPRLEREFPSAGDTTCYNSALLRIRLLRGETLAPWQVYKALHAAIQRRGYDPNIPWKSGASRSTEEKEEGETRARAAEYQSLLEDMAPGRTEFHYPCYLQAWKMRLWNPGQPEVLQERVSHDAESIHGMVAPRTLVEKEVRDLVAAAARYHPQLAGQADFILWGPACKPYASHNGTLRKQHGLRQGSEEDWEGVMGQKIPRFDNRIIEKCALIPRFNVCKMAPEGRAAAQPDAALPREVAFLMKLKNLRFSRGGGIAHLEAAEIATLFEKRREALSLTQKQWETACEKLGGRPLPPDLEVKAPRLGGRSAFCRPALKHVKELILSGKSPRDFHAEALARLHGNTNPQKGLVPADLDFLLRMGDSWEGLYLPNKRLEAISSRARTPDEAIREVIGSVNDPIVRHRLQLFVERLDELETRFGPPDQVALEFVREDFMGEKAKIEYRKFLNRREKERKEAREQAGQLGATSGSSGLKMELFKAQRGQCLYSGQRLHETKIEDYVIEHIVPRAKRGPDAVINYVLTTEELNNDKSDHIPFEWPYLKKQWDAYTQRVESCAGALGVKRVRLLVSPDAVELAQKYTALAETAWISKLAQTILNLKFGWTNGNTPDGRKAVVVVPGGLTARIRRKYSLNSLLAGDGVDEEEAEKKNRKDHRHHALDAMVISFLPGWVANPDKEHFFRFPEPVRANPRGFFQTAIHNVVPRQLCFEKGKLEETIYARRTIAGNSVAAVRQEFRALAFKSVGINKTEFNLDYLYKQTDKILEPRIRQLVQDFASTEPNEAAWERFCDEVRLPRKDGHPGPHVRRVRMRVGPMDEFKNLSKDRAASGAYRKGSTHHGQWVYRDATGRSLVRPVYAFESAGQVRRELIAMHGLDALVGYFQSGCLVELVRPVAHKKTPLAPGQFSLNTLRKDGFAVVTDARGRKSEPISLKTLLESGFHRVTS
		
	
	 
		 
			 1200
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 MG1-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEYILREPDRKPLAEEWLNHEFYRSAVVLGIDIGLEGIGVYLRRGPQEIFARSIMLELPEAEALAERRQKRAWRHCRKNRKRRLHRLKQLFAKHGLPWLDADRMSRAHPFRERYRAINNGVASKEALSICIRHCVVHRGYDYGGTEEGTFPWGESPLLSKAAEWLATAYVTPELKEQIEQRAPGLVPGKNEEEQRNKFAELLRERLEWSQQHDIARVLAEHVKGGHDNLRTRARGYNFPRQKVWEHLETIVRKHAHLIDDVEGFLAVLGLNPNKAANAKEAAKARKRAIFFYNRKTRFDMERHWEKKVNRCPFAGKLGGNPDERCAENGDLNVRRWKALEFAATRRVEIEATEGKGATKKKRRCLHSLSASATRKLIEFIEKHHGAASPATAPKWEEGKAIILDDITAVHGEKAKPVAEKQSEWNKSYFTQLKDLLTPTLANRKKRASLSAFAAGHLFNIATADSSDFAPENVVTRLREAGFYDWRRNASVDFNPFPQVELLLGRRIKHGKRRGELSPTCQGLLRRIFAEHREALGGATAPDYCVIEVIGDPPRNARQRAERQKEIEANREKREKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGRDLPSNPLDPSLEIEHIFPVEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTAQLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVRCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQSKTQSLGDSTFWRQVRPDEATVAQRTALKPEEITDADELLTTLQRMNIPAKLIPSRSALADWLAAATAATKADKDKPIAPLKLTDGTPVKNLWKFDSKGSFSSPVGWSGKRNPDGKLRELRTISLKYDRLELWLGYDHQKAERARRAKQPDWEQAGWVYQKRLIPDARALRHVKQMGFSFARDKRHKAPAFMQNKPDKPETHQTLRDLVLGGRLLPFSHKVGEIRKGDVFKLHLLPDGSIRKRTPVGQPEPAAALSTFYVVTALKHGRGNPVVKLTSQLFKDKEGTPMERFAGDVLSKILSTADDLAYVLGLPPAAEEAQKHGWRIPTSPPPPAAAAKETDGNLL
		
	
	 
		 
			 1200
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 MG1-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEYILREPDRKPLAEEWLNHEFYRSAVVLGIDIGLEGIGVYLRRGPQEIFARSIMLELPEAEALAERRQKRAWRHCRKNRKRRLHRLKQLFAKHGLPWLDADRMSRAHPFRERYRAINNGVASKEALSICIRHCVVHRGYDYGGTEEGTFPWGESPLLSKAAEWLATAYVTPELKEQIEQRAPGLVPGKNEEEQRNKFAELLRERLEWSQQHDIARVLAEHVKGGHDNLRTRARGYNFPRQKVWEHLETIVRKHAHLIDDVEGFLAVLGLNPNKAANAKEAAKARKRAIFFYNRKTRFDMERHWEKKVNRCPFAGKLGGNPDERCAENGDLNVRRWKALEFAATRRVEIEATEGKGATKKKRRCLHSLSASATRKLIEFIEKHHGAASPATAPKWEEGKAIILDDITAVHGEKAKPVAEKQSEWNKSYFTQLKDLLTPTLANRKKRASLSAFAAGHLFNIATADSSDFAPENVVTRLREAGFYDWRRNASVDFNPFPQVELLLGRRIKHGKRRGELSPTCQGLLRRIFAEHREALGGATAPDYCVIEVIGDPPRNARQRAERQKEIEANREKREKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGRDLPSNPLDPSLEIEHIFPVEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTAQLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVRCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQSKTQSLGDSTFWRQVRPDEATVAQRTALKPEEITDADELLTTLQRMNIPAKLIPSRSALADWLAAATAATKADKDKPIAPLKLTDGTPVKNLWKFDSKGSFSSPVGWSGKRNPDGKLRELRTISLKYDRLELWLGYDHQKAERARRAKQPDWEQAGWVYQKRLIPDARALRHVKQMGFSFARDKRHKAPAFMQNKPDKPETHQTLRDLVLGGRLLPFSHKVGEIRKGDVFKLHLLPDGSIRKRTPVGQPEPAAALSTFYVVTALKHGRGNPVVKLTSQLFKDKEGTPMERFAGDVLSKILSTADDLAYVLGLPPAAEEAQKHGWRIPTSPPPPAAAAKETDGNLL
		
	
	 
		 
			 692
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..692
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..692
					 
						 
							 note
							 MG1-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..692
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYGVKEKMKHFHYSIPRTQEKLHYPNKYKVTKAQWKKWCEEKGYKINLGTSEIPAPKISGRTGFSRPTMLLLREFILSGLGAQDFREKILTTNFKGFEKFKLQEEDLDFLKNIKNNDPQNIYLPNNSLKEKFLNKNTGDMEEAVQKLIGSTRHSVVRHRLTIFFKELQKLEKKFGAPDQIVIEFAREDFSTKDSKKKYENDSKENNRIFEAAKKELQEKFGIDYRRQNENLVRKYMMWEKQGYTCPYTGQALSFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTGTENRKKGDNMPFEYIKNEEWEAFKERVNNMKISGKTKNILFARTKEEAEKLIDRYYGLATTGWVARMARDIACLWFGWQPNAEGEKRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSEADAGKDEKNRDDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEMFGKLGGAQYFEERLAEVTPYKIARNKAKLGETAYRKIEVQEKIIKRGKPEIKKEEIIVTRKNIEDAKPKEIIDKNIAKKIDDFLNKKPSEEEKKEFYKKLGIKKITVKKGKPDNLKNLSKNPNARGQYYESKSITGTGTLQHGVYLYSRDGENWKVEPVYAFKSPYKTKKELLEQGFQIKDNALFYAGCIIEVTENIEGKDIDRGKYTAMTIKTAGTIKLRNYKGDIIQTSLPQLKNNFHFIK
		
	
	 
		 
			 692
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..692
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..692
					 
						 
							 note
							 MG1-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..692
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYGVKEKMKHFHYSIPRTQEKLHYPNKYKVTKAQWKKWCEEKGYKINLGTSEIPAPKISGRTGFSRPTMLLLREFILSGLGAQDFREKILTTNFKGFEKFKLQEEDLDFLKNIKNNDPQNIYLPNNSLKEKFLNKNTGDMEEAVQKLIGSTRHSVVRHRLTIFFKELQKLEKKFGAPDQIVIEFAREDFSTKDSKKKYENDSKENNRIFEAAKKELQEKFGIDYRRQNENLVRKYMMWEKQGYTCPYTGQALSFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTGTENRKKGDNMPFEYIKNEEWEAFKERVNNMKISGKTKNILFARTKEEAEKLIDRYYGLATTGWVARMARDIACLWFGWQPNAEGEKRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSEADAGKDEKNRDDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEMFGKLGGAQYFEERLAEVTPYKIARNKAKLGETAYRKIEVQEKIIKRGKPEIKKEEIIVTRKNIEDAKPKEIIDKNIAKKIDDFLNKKPSEEEKKEFYKKLGIKKITVKKGKPDNLKNLSKNPNARGQYYESKSITGTGTLQHGVYLYSRDGENWKVEPVYAFKSPYKTKKELLEQGFQIKDNALFYAGCIIEVTENIEGKDIDRGKYTAMTIKTAGTIKLRNYKGDIIQTSLPQLKNNFHFIK
		
	
	 
		 
			 1271
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1271
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1271
					 
						 
							 note
							 MG1-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1271
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPSPTTIWAFDLGKGSVGEAVRDIETNQFLHVAALLLPPDLARRGRADQTGTPASRYRAWKVRLAHRERERWLDTVWLAAGLTPLQKREVWRNPATGRWELKHPADYRLEREFAPALGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKRGDPPLEEWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVKQARAQGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPEFKRAVPAEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDQLRLRLDHRAASTRNVRFDRANVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFERWQRDGWTFRHPVTGKALTKPVHARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRILAPCVLIPRYHACKVYARLEKDRAGRLTGKLVPDSLLASEVTFLLKLKNLLVADPVKGQRKLTVEEVRDIFAFAQRRLKTLPLFTPEGEPAKEWPSKVANCFAINPSDWPKIAVETECLKGLARLTVSDNGAPRPLTREEAEALLHAVAGGRRAAQSALPAHLLPLVKRAAAAWKQAKQQAGEIMLRPLPGHEEVKAPRTSGRSAYSRVALRILKELILSGDAPSAFHARLVRRDPDLLQRLGPAPGQPLAIFDDSTASNEAQRKQHDAENRKRGLLVSELNFLLQMRKDDGSPDSWENLFIPAQTLEALQQRHTEDGRLDADAAVRELLGTIKDPLVRHRLGVFDERLRKLRFGDARKGLRGFGVPEAIVLEFVREDFMGEQAKRELQTFQKRREQARAEAEAEAAKLGLESRSSALRYELFKAQGGICLYTGRPLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTDGWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRAKYGLDKLLYGENTPPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPNKQGFFRFPPAFRDANGREDYQQIQSLFARQLEKIVPRHLAYEPCALADTIYGRRLDKGEPVIVQRVPVRELAYKQEQQRPVFNLTYAKDQIAHLRDPRLRRVLEALVATGPDQVAWDNYCRALAAGTCPELPGRKVLKVTLNRDEDPAEFKDLSKDGCGAFRTRKGEHRGQFVYLDARGRVRVRPVRPFESLVAVKAEVERLAAGGRLIGFFQSMCPVELDQPVTHGNFVLRPGTYRLNTIKKDGRAQVTTAAGEKTPQINLAKLVAAGFRRIA
		
	
	 
		 
			 1655
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1655
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1655
					 
						 
							 note
							 MG1-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1655
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPSPTTIWAFDLGKGSVGEAVRDIETNQFLHVAALLLPPDLARRGRADQTGTPASRYRAWKVRLAHRERERWLDTVWLAAGLTPLQKREVWRNPATGRWELKHPADYRLEREFAPALGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKRGDPPLEEWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVNQARAQGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPEFKRAVPAEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDQLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFARWQRDGWTFRHPVTREALTKPVRARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRIVENCALIPRLHVCKVAPRWRRNQNGDKELDPRSLLAAEVTFLLQLKNLQVDDATAGTVRYLNTDELNEWWKHACEKAANVPLSDTWERDVLDCFKITRAEWRRWCVSKNLLPVARERSEAAALAGEIATQSAEAASGDSGAEERSRGKSQDVVQAPKPTGRSRFCRPALAILRHLLLHREKPQDFAARLRNREPALLDALDFDVLDTAPAEERPTGNGKALKRYRKQQRTWLLTGDLDFLDHVWKATDRDGNPRDFEPHQLRIPDMTLRDLRKRHDLTETPYSDLLRQNSAELERRDKAILELIGQQKNPVVRDRLTRFWQRLKHFQNPVVPSDPKKQKPGLGLADPACLVLEFVRDDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTALAESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALNELQALRTDTSLSENAPKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRTKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSQLAKLYVENKPVFREIKQARLAGDFGRLQQLKASVFPARKRIAELYRALDKLKQPRNVRAVREWFRAQLEGASPAPNGPVLPRTMAWQRTPTEATLYRRVYLIYKDCPERSLLALTDLAFAPNPRNPQQPVFDLKWLRTRIQSIAEHPGYDRKKLQSVLSAKLEATLSAKRFASCQFGPEDWQQICAQPEVAACFQPVGRGKSKRPPEPDQRLVKVCKVEVLPATRYELSELGYTSGNNYAWNPDHLAETARNILRKDDAQARTRGRRRTPAPASSPSADASPWPGFLWDREMQAKLASPKFREALEQQLVPHLLPPKPARMSDAERTDWATREERWKQAFEQFRKSHNLPKSFFVFTSDSDRPPRRPNVSLLRVLFEPKDKVFSRDALAKQAQSVVDAQLRRCLECFADSLTQVRDPRLQEKAWRDYCNVVRVVPKETLEQFTREHPTPTADQWISFFEAQTGPRIFQVMQTVGTSLEEYFDLSKDACGAFARGGNKGYWLCKRGDAIEARPIRFFENPEQVRVRLLGQGWELLDPKPWRTGDLLNLPEAAQSGARSVPAGYYFLGSFSNDTGVNLKPCFGGEVPQNVSLKALWNRGLRRCSPTA
		
	
	 
		 
			 1147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1147
					 
						 
							 note
							 MG1-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTHYYQFNSIPDAVSPNSESLEQLKSASARYWAEHDFFSSDTVVLGLDIGMEGIGICVRKGKDILYCKSLLVDLPESEALAKRRAFRASRHVRKNRRRRMRLLKDLFGQYGLPWVDDSIMSRSDPYILRHRAVSKKLASKEALSICIRSLVARRGYDYDAMKEQGNNPWGDSNSVKEVMSWLKTTFVDEKMVQFIKEREEELTEGKGAPLKEETREKLWELLQARKAASDKQDINAMTAAYAKQRISERQAKGMNYPRSMVRKNLEEIIDRHAHLIDDVEGFKASLFRPCVTKEDKGKAIFYYQRKTAEENRLHFEKKVKDCPLAGWLQLGDENSKCCLKGNAWFRLWKLVDFLSVRRFYLKKKEKGSVPIRRLLPASVIESLVKASVHQDDHHFVSGWKDVKAVLNESLACEGWMAIDKGGDVKDQKDWNKEQLIALQDLCSPSASSRQARASLGEASARKLYYMVTQNESNFDPECMEEQKKNCGLYEQRQAISLFGGTFPQVAALLGTIGPDKKNKNGRFVQKTTGILQRIFADLSPMIGGKKVPDYVVVECIRQAPRTETQKKEIEVEQKNNRASKDKMASEFGVGEGKLGRSKYFRIALWKQQGGSKTTKAICPFTGKTLDVDDPLSPQLELAHLYPDTKGGLYMMDNLVLTTREVNKAMDNMTPVEAARAGIFGISCDEMIRRSEQFAWGESKRKLFRFEPTAEESFPDFNNMTRISQLASQLRKQVAFWLGIHADSDDLSAAVALRERIGNPQGQYTAAMRRSLLPESGKDRSGYVHHREDAALLSCMPPMGLNSIKYKGIFYTKMVPWLDSSGQLQQRRSLFALSCADGLPLPDIASILEDDTECPIIKRRSESKYKALGDSTFWHVDEEGNTWQRTPLVLGKDTSADSLHAMLVASCIPENLIPSQSEIDKWISHHTPAHRGEEIKNIPLRLKNGVPVKSIWKEASKGTLINSPMGWSGTMSDDGIFREARSLRSSNDRLELWIGWNAKKQVWEYQTRVVPTREAMAGIRRMGLPWRNTKNIPPYLQKILKQKKVSSLKELISGKLCPHSIHVADIRKGMVAKIEFEYDVKKCPSDKNGLKEVMWGEVTAILTSGKVECKSLIRKDMKPYSATNSLKIAMLFGFPPPDEFAKTHSLKP
		
	
	 
		 
			 1206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1206
					 
						 
							 note
							 MG1-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNTPLSPNTASAEPEPDRKLAAESAAENAQARAVAASWAQHPFFDDESIVLGLDIGMQGIGIAVRRGRQLLYAKTLMVELPESAPLRQRRQYRAARHARKNRKTRMRRLRELFLRHGLPWVSDEIYGRSDPYKLRARAFTPGKTLASKEALSLCIRSVVAHRGFDYYALCSESGGYPWGESSDMKDAARWLRTQYVTEETRDQLIGMAGAFSCFDEKEITDNHLLEWERLVRERCDDPNKPDLATLLRQYASSRPDDRRARGWNFPRSLMEDHLRTIINKHRHLIDDCDGFLAALFRPCDTKADKKRAIFHYNRKTPAEARARFERKIALCPYLSDPETAISLGHADAEGRPLPPEKCGTRGEAAICRWSMLDFLSTRRFELKPPKARGKDLAEPPLLRQTLPEATIRALDEALQEPVKPRWADLKSRLTKALKPFTLETNTKSPTNALLIEQLKDICCPSGPKAAARAGLSARAAELLIGVITGRSNPAGEASDTPPAPSYDPRQLEERKLAWGLYEKRARIDASRTGIYPQVHTLLGTLRVHRKSAEDSAFSTRGLLQRLFEGELRESLGGKTRPDYCIIECIKNPACNTKQASEIQKQNDARRKRKEELCRAYGCANPTHAEMLRLQLFEEQGGKRKGEAPAICPFTGESLGTDPLSPHLELAHIFPDARGGLYIRENLVLTTARTNRDMNNRTPIEAAEASLPGWSRWETIEQRIRHFRWNAKKLELFTFRPTPEQPIPDFNNMTRTAQLARELRRYIAVWMGINRDVDAVRERIGNPCGSYTAAARRGMLPADYRKDRSNNLHHRIDAAVLTCIPPAAGLNNLRCGGIFRNTRINGKRCTTTIPGLPLPDFGALIADDSTCPLVSRRRTGSTRQSLGDSTFWGVNSQGDLTQRTPLVYDKDTSVESIAQDLVRTGIRAEEMPDQDHIEQWLLRMSQAQQEEREGRDAAGPAPTLRLKNGRPIRSIRKGSKKGEIAVSPLGWSGIIEPRSESPAGDGAPAAEATSGRGRDRNRAAITAPNRFIALRCLSSSNDRLELWLGHDGKKWKYVTRVIPTKQALAGLKRMGLPWRGRERAPLYLIRLLDAARCRDLKQFICGTLPPHAVKVATVRKGDFFRATFNLKPKKREEQHSHTACLDTPATLTGWGKVTALMTKGQIGISPATHQGYEKTSVRGPSRLAKMLGLQEDAAAEAESRGLLPRP
		
	
	 
		 
			 1244
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1244
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1244
					 
						 
							 note
							 MG1-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1244
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDYIIKPAPGSTSSPYDWANDPFYKSAIVLGIDIGIEGIGVWLRKGRNHVFARTFLFNTPEAAPLKGRRLLRGGRRCRQSEQHREVLLKQFCAEFGLPWTEIKDQENEDGPFKLRLRAVRSKLGSKEALVVCLRHIIRHRGYDYHETDGGSFPWGDELKADVATGWAKAAYCSPEDAAEFLHDVSDCGWNDKQLASFRHALTAAVERHKQGIEAALEKHFAQDKNNLRIPARKHNFPRSLIWKHMEKICANHRDFLGGEAGLSAALLKLKPILNYHRKKPGALAERKVNRCPVAIHLFGGTAPKCDPNSNPHIRRFKLLEFLATRSFVAKDGTRLLANADLMKWLLDEVLAEDIRAVVVNKVKGGQKQERRKFGGFRDEFIARFDPNGKIELAGDRVSHNKDFFEQLGDLLRPKLSVLNARASICGKSAEELFKRATKDGYQAEIISRNLKEKQFDGQSFYTLRQAAAAGFGIYPQVEFLLGRRGKKGNQAVPGVLRQMLELPEVSAKLDGQKIPDYVIIETVGDMPRNVVQAKEIQDEQKRRREFKEGLFEKFGVHDKQQDSEARKRVLLYDQQGGNRGEAICPYTGEPLGDPLSPKLQIDHIFPESLGGISEMVNLVLTHETTNNQRKGNQTPYQAFGGQQNTAEWQALVARVQKMGWNKQKRELVLREESSCPEWDNMTRIAQLARQLREEAARWLGVFGDDAKVRQKIGTPTGYQTSVCREAWSENVPKKDRTNLRHHLWDAAVISHIPPDRGMQLSHCGGIFFHAGEKKNGNILMRALPGLGPDLNSFENATKDQCLVEKKKTNRSKKSRFQQWIYGFPDKNGQMWARDSLKSLADKANLLELLRDAGIGENQLPTSHFEEWQEKRKAQFFTREEAWAAVEALALPPEQKIPEPIFEEWWSYRFSGDKRKVDEKLLRILIAKAGVKESVSKERLASVLTNRGDPGPLTRKDGTPINGVSGTAKQMTPMAIIPHRNHKREIIGFKLATESFVRAEIWVTEKPTKDGNAELNYHCRLIPHPRGLANLRQRVMQCTGKQLTWERRLTDEELRELGLLKELAALKREQEKISATHAKAVQKWQKEQQAKTNTLDLASSPSVQPIELKLPWLSLRKCYAGLPLYARRLTNKHGADISRIAKDDLLRVPLNSEGDICKREESAYQTLWYRVSAINKSGKIEMKMAERKQIKPPSERELRDGKRKPLTTDELWRVYAYTKEPSSTDVLAYLLEITRGNDQPPHPVK
		
	
	 
		 
			 1294
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 MG1-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1294
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VWAFDLGKGSIGEAVRQGNDFKHKESLLIPHELARRGPAAVSGTPANKYRAKKTREAHLERERWLDTIWKVAGLTPLQARAVWENPETQKWELKHKGDYRLEREFAPKQFKKGAGGELVPIKYPNGKATDGAPAEKKADFETCYTSALLRIRLLQGDPSLKDWQIFKALRAALQSRGYGPVPWATKEARKQGRTPEELAREEEKKLQSADPRYREAVNKWQAFKDSVPKAFHFPCYFDAWKLGLWLHAKPDELGCRINHLAESTRNIRFDRADVRVELIRLGDQAAEILPALKKAFSDWQSGGWKYQHPVTGEKLTYPLRAKTFGEFLCDGPAGTPDESSFEAFLDQRHKAGLNRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCVLIPRFHVCKMDVRLVMDEQGKLTGQIVTESLLATEVTLLLKLKNILVADPSAKDGQRKLTVGEVQDILAYAHRRLAELELVAADGTLLNLWPSKVAQRFSISKSSWRDVAVEAEFLRRMTASNIVVGSETRRLTIAEASSLLRAIANPKKGLEAQLPKDLQLLTKTAKSEFKKAKTASDEKTLRPMPGHEEVKAPKSSGRCGYSRVALRILKELILSGQAPSAFHSRLRELDTELLRKLGSSPEKPLVLIDDSKSQDQEQRKKENIENGKRGLLVSELNFLRQMRKERATEDSWENFFIPSQTIDALQQRHTQDGKLDSQSAIRELLGTINDPIVRHRLGVLAERLRKLQCGDEKRDSPGFGVPDAIVLEFVREDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTALAETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFERAALADTSFGLRVEGGKRIIVKRVSLFDLAQEPAGAPGKTKFSSKYLLKKIEWVRDATIRRRVKEEFLHKEPTEPNWQKFCDSFRQNSRNGVPGARIMKVWVYAGEPNEFKDLSKDGEGAMRKAKDDHQGQIIYTANDGELAVNPVYAHASITREMKRLRESGSKAKVHCFVRSKCIFHLRKAVPQPEYKLVVKNEQKQKRRIPATLALAPAKFMLNTIITDSMDVEFSAANGQRLVAPLRVLIDAGFEPV
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG1-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTKKIIFGFDVGLGSLGEAVRQGDKIIHADSLLIDKEVAEIKDQAERRRQYRTRTTHKEREKWWKKIWKMIGKQPLKGIEVFKDKNGNWQAEKGDEKLEREFPKKGDDTVYTSCLLRILLLQGEKLKDWQIYKAVRSAFMRAGYPNVPWAKQDEKEEEKRATEFTEMLEKIFTNLDYRFPCYYDAYQMEIFDAETGEIEIRQKKKANRARGYTAPRDLVEKELRLLLEQAAKQIPDLKNMPAKDWKDYILFGLKGDEKLQNKQWKGFYDTKIRGILDQKKAKFDNRCVNNCSQIPRFRVSRTKNILYFQTHLLLKLCNMMVEKNKKNEKLTPEERQEWYEKAEGERKQYMKDFFAKGGKKLTEDDYKKIANKYKITKTQWKKWCEKKGYKTYPGTCEIAAPKISGRTGFSRPAMLLLREFILSGLGAHDFRKKVLLENFKGFEKYKLHKEDLDFLKNIKGNDPQNIYLPSISLKEKFLDKNTGDIEDAVQKLIGSTRNSVVRHRLSVFFKRLQELEKKFGTPDNIVIEFAREDFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGLAVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNKARLEAQAISSVKKKISELKKTDIESIIDYKMKIEIQEIGLKNFQKKHSKEQKILLKPNGAINLSKDKKSRPRWYVTKTGEGFSYEGHYIFKERNNENFKICPVKAFESSWQVFRKLKNKGYEIKDNALFYAGCIIEITKPIPKKDIDVGFYEIKSLKPSDHRIQLKSLKRGEVFPLFAISYLKNNFHFVQ
		
	
	 
		 
			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG1-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKLEREFPKKGDDTVYTSCLLRILLLQGEKLKDWQIYKAVRSAFMRAGYPNVPWAKQDEKEEEKRATEFTEMLEKIFTNLDYRFPCYYDAYQMEIFDAETGEIEIRQKKKANRARGYTAPRDLVEKELRLLLEQAAKQIPDLKNMPAKDWKDYILFGLKGDEKLQNKQWKGFYDTKIRGILDQKKAKFDNRCVNNCSQIPRFRVSRTKNILYFQTHLLLKLCNMMVEKNKKNEKLTPEERQERYEKAEEERKQYMKDFFAKGGKKLTEDDYKKIANKYKITKTQWKKWCEKKGYKTYPGTCEIAAPKISGRTGFSRPAMLLLREFILSGLGAHDFRKKVLLENFKGFEKYKLHKEDLDFLKNIKGNDPQNIYLPSISLKEKFLDKNTGDIEDAVQKLIGSTRNSVVRHRLSVFFKRLQELEKKFGTPDNIVIEFAREDFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGLAVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNKARLEAQAISSVKKKISELKKTDIESIIDYKMKIEIQEIGLKNFQKKHSKE
		
	
	 
		 
			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG1-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKLEREFPKKGDDTVYTSCLLRILLLQGEKLKDWQIYKAVRSAFMRAGYPNVPWAKQDEKEEEKRATEFTEMLEKIFTNLDYRFPCYYDAYQMEIFDAETGEIEIRQKKKANRARGYTAPRDLVEKELRLLLEQAAKQIPDLKNMPAKDWKDYILFGLKGDEKLQNKQWKGFYDTKIRGILDQKKAKFDNRCVNNCSQIPRFRVSRTKNILYFQTHLLLKLCNMMVEKNKKNEKLTPEERQERYEKAEEERKQYMKDFFAKGGKKLTEDDYKKIANKYKITKTQWKKWCEKKGYKTYPGTCEIAAPKISGRTGFSRPAMLLLREFILSGLGAHDFRKKVLLENFKGFEKYKLHKEDLDFLKNIKGNDPQNIYLPSISLKEKFLDKNTGDIEDAVQKLIGSTRNSVVRHRLSVFFKRLQELEKKFGTPDNIVIEFAREDFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGLAVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNKARLEAQAISSVKKKISELKKTDIESIIDYKMKIEIQEIGLKNFQKKHSKE
		
	
	 
		 
			 809
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..809
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..809
					 
						 
							 note
							 MG1-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..809
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKKVFAFDLGKASVGYCVREGFDIRKVGSIIIEKDHAEITTNRDRRRVKKTLEAHKAREQFFKKLWQNAGLETLDKEDERFKKEFGNKKDKNIYTSCLLRIALLQNKKLEQWQIYKALFNAFQRRGYDANLAWANAKTDDDKKNAEYMAKYTKENNVELINNDDFKFPCYYDAKRLGLWSEENPSELKTTIPLTGSKKVRTNGLVAPRELVEKELKQLWLNAQKQLPQLQNIDAEYFLYGDYRQAYGSYVVKEFRKFRGTKNDWQGVLGQKIPRFDNRIIAKCKLLPKRNVCKANTLENVSLVLLMKLKNLRLTDNMGEKFLLSPIDIKKIYENWLIKAKIDTNEEKLDTTITKKEIETVLNRKIKDKIDPMKANISGRSSFCRRACKIMTKIILSCELYPQNVDITEFVDKPNTQNPITIEEINTMISKIGDWNNLYIPDNRDEMAENSSDNREQTDTLIGNITNPIVRNRLQIFRDLILNLKQEYGTPNEVIFEFVRDGADNSLFGAKKANDTLKVMKENEKDNEQIVSELKDANALSSENILKLKLLKKQGLKCIYSGKSIAISNFDACEIDHIYPRSMGGNDALYNKVLCYSMENQKKAGRTPYEWLHKDEKTWFDFVNRLEAIKDTLGKKKYELLTSKPEDCKILIDSYNGLAETAQIARIAQQITALVFNWGLQVEGENRHIFVNNGSSTASIRRTYKLNKLLGDDVKKNRDNDKHHALDAICISFSRDYKYNKEKKVDEIEGLNPEIIKEVINNLMPYPYANDKTFKGNIKPLESIYGKRVKNGNTYLTKRADITSLEPKE
		
	
	 
		 
			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG1-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGKKVFAFDMGKTSIGFCVREALEIKEANSIIIDKEHSDISSIRERRRVKKNLEAHKAREAFFINLWKSCGLIPLDTKDENFKKEFATKHEDVIYTSCLLRIALLQNKKLEQWQIFKALYNAIQRRGYDTNLAWKSAQSDDDKENQELVKKYTQENGIEMIQNEEYKYPCYYDAKRLGLWNETTPKVCKRTLNNENLIKIRTTTYVAPRQLIEKELCNLWKNAQAQIPELNKYTVEEFLYGEYKEPYGSFVNPKFKQYMGTNHDWQGVLGQKIPRFDNRIIAKCKLLPKRNVCKANTIENVSLVLLMKLKNLRLTILDGSKRILAPAEIKHIYENWLSKVEQNVIKMQEKCKKENKTPDKEDKKLDTTITKKEIENVINQVISDKIEPLKANISGRSAFCKRACQIINKFILGGYLYPNEMDITEFIDSENRPNGITKAEIQNMLSKIGDWNNLFIPDNRGETIDNSENIRVKTDLMIGGITNPIVRNRLQIFRDLLLSLERDYGKPDEVIFEFVREGADNSLFGKAKAQAAETNMREMEKRNQQLIEELKNYDAYSSKNFEKLKLLKIQCGQCAYSGEKIGIGDFNKCEIDHIYPRAMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQDRTPYEWLSSNKEQWANYVFRLNKIKQSLGKKKFELLTSKPEDCAKLIDSYNGLAETAYIARVAQQITAFCFGWGLQVEGEKRHIFVNNGSSTHAIRRRYGLNSLLGNDIKKNRDNDKHHALDAICISFSRDFKYDEKSKVDVIDGFTKEMVKKVLDEIIPYPYTNKKPFKGNIRPLETIYGLRTYGNNSYITQRIPLESIEQKDKKIKTIIDEAIKNDLLEKLTQKMDSKDWIKMLQNYVHPTKKTKVKKVMVVVSEGKIEKDSNGKERIGEFCDFGTKGTNHQFKHSKGHKGQILYFNEKGSVKVMPIYANIKTQDVKDKLLALGCKLYNKGEMFYSGCLIEVEKPFNATVYYKETDENGKDKTISVKQEVPAGIFKLRTIMSNGAIKLENNCGMEILSSAKVLVEANMKKYKN
		
	
	 
		 
			 1027
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG1-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 810
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..810
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..810
					 
						 
							 note
							 MG1-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..810
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG1-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG1-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusGastranaerophilales bacterium HUM_9
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG1-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG1-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG1-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG1-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG1-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG1-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG1-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 MG1-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG1-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKFFAFDIGKKGLGYCCREGSKIHCAGSLTIEPDHSSVEDIRNNRKAIKTRIFHKAREEYFNKLWHDEAGLEILDKDDERFKIEFSKQDDERIYNSTLLRIALLQNRELEKWQIYKALHNAFQRRGYDSELPWKNSGTKADEENEKLAKNYTQKNGQKLIKKEKFQYPCYYDALALGMWKERNPSDLQRIVSKNPQKIRTGRRVAPRKLVIKELTDLWTAAQKQIPELQKISADKFLYGEYREPYASYTNPDWHKNMGKEKDWQGVLGQKIPRFNNRIISKCKLLPKRNVCSADTIENIVFTLLYQLKNFRYTNSNGEVGCRLAPIEIKEIYDNNIQNWMKNLYDNKKNNKSHTFTVSKTEIEKVIGKGQIYTTKNEKFKSFQANTSGRSSFCRRALQIMNEIILTGTDPKDVNISKFVDKSTTNNPITEDEIKEMLTKVGDWNELYIPYNSTRMAEFAQNPDIQSDLMIGSITNPIIRNRLQIFKNLLNDMIKKYGKPDEVIFEFVKDGKDNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKALNETTQIAKIVQSVTASVLEWDLQVKDKNRHIFISDGSSTHKIRQQYKLDRLLDDNAKKNRENGKHRALDAICISYSKDFQYNTEQHKYEIENIDIPHIEDVINHVVPYPYTNDKPLKSALAPAGTIYGKKVKNGKTYITKRIALLDIKKDSKSINKISDNDIKSDLLNKSGKNLSDDNWVKILSKYTHPKRGTKVKKVIVLEEFKGQITFDSNGRERLGEYCDFGNKGTKGQFKHSKQHRGQILYFNEKGKIKVMPVYANKKVQDVKDELINMGCKLYHGGEMFYSGCLIEIPNDFKAGGNIQPKGIYKVSTITTAGLVKIENNSGNIVHTNSTHITEADFRKFIKRSNS
		
	
	 
		 
			 1015
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG1-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 MG1-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKKVYAFDLGKASIGYCVREDFNILELGSLIINKDHAEVITNRDRRRVYKTILAHKKREEFFNNLWSECGLTLLSKTDKRFTIEFSSSNDNTIYNSTLLRIALLQNKPLEQWQIYKALHNAIQRRGYDAEIAWTNDSADEKDNQKRVIKYTQDDLGNELIKDENYKYPCYYDALRLQLWSEKNPKDFNRHIPLTGSTKVRTTGLVVPRAFVEKELTQLYLNAQKQLPQLKKYTVEYFLYGKYGSAYATFRTPQQGKEKDYGVLGQKIPRFDNRIIGKCKLLPKRNVCKANTIENVSFVLLMKLKNLRFTDINGNKCKLGLSAIKDIYNNWYKESGNGKKLNTTITKTKIEKVIGCKILEDAKNINETLKANTSGRSSFCRRACQIMNKIILEGIANPLTMDVVEFTDDVGTANGITEQEIREMLSKIGTWENLYIPDNRYEMVELSSDDRQKTDLLIGKITNPIVRNRLQILRDKLLALKEKYGTPDKVIFEFIRDGADNSLYGAQKANNYLISIKANEKENNEIKKELEDANAYSNTNFDKLKLLRMQGGRCIYSGEKIGISNFEQCDIDHIFPRSRGGNDALYNKVLCYSKENRIKGDKVPYEWLNNTENWDIYLQRTRDLKGSLGKKKFELLTSKPDQCEKLIESYNGLADTAQIAKVAQQLAAFIFGWGMQTDGDKRHLFVNNGSTTAAIRRRYGLNKILGNDIKKNRENDKHHALDAICISFSQDFKYDPKSQKDIINGFTYDFVKNEIDKLIPYPYANNKPFKGNTKPLETIYGYREYNGKKYITNKIDINSLEQKEKKIKNIIDEVIKNDLLNKINLPSDEWKNMLQNYIHPKKQTHVKKVMVIVSEGDVTFDTNNRIRMGEYVDFGTKNVKKQFKHSKGHKGQILYYNEKGAIKVMPVYANQKLQEVKEKLLGMNCKLYKKGMMFTSGCLLEIPNEFYAGSNKYPAGIYKLRTIIADTCVIKIESSEGIEIVSSAKYLADAEFKKYKP
		
	
	 
		 
			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 MG1-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG1-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG1-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG1-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG1-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1013
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1013
					 
						 
							 note
							 MG1-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1013
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..809
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..809
					 
						 
							 note
							 MG1-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..809
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG1-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 956
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..956
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..956
					 
						 
							 note
							 MG1-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..956
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSKTPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKEGGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 MG1-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENKTVFAFDIGTGSLGTCVRKEKEILDLSVNLLPQDFASLKEAREKRRQIRTRIAHKMREKWWKEQAQKAGIEIPETGHLDEKGNFIKPDERMSREFPKEGDNTIYNSALLRIALLQGKKLEGWQIFKAIWSAIQHRGYDSNLPWINNPKRNVEEEGEENKDEKENKEAVKKYNNELKKVFGEGDENERFYYPCYYEAYKMGIWSKEEPENLNKKISNNPSPARNKDGKVDLVIPRELIEKEIKDMLIKAGDKYTYIKENLDYILYGPSKSKYAAYNLKEYKKYRGKDWEWQGLLSQKTPRFDNRLISKCVLIPRLNVCKAKDELNKEVTFLMKLNNMRYFEIKGGEEKKLNAEQIKQIFEKFKDKLKITKDQWSKYLKINFAAVPNPGQLKIDAPKISGRSSFCRPALGIIKELILSGKKPSELYKELTENNKNTDPKKGLIKEDYNFLLKLPDDYNFYISDSRDEESKLNESERKNKIDEIISEIINPVVKHRLKLFYDKLIELKQKHGTPEKIIIEFVRDPKEGFYGEKRRKEIIFEQNKKRKENDLAFEDAKKIGLKGKDAVLKIKLHKEQGGFDIYDGNPIKDNEIDNYEIDHIVPRESGGPDSYINKVLTSRKNNEEKGKRTPYEWLKDKNYWNDYVKRIKDSKTLNDKKKTLLTSSEAVNLAEKYTQLAETAYIAKMSQKIAHLFFGWSQGTLGSKKKVIVANGSLTAKMRGLYGLNRILHSGISEEEYKELVKSGKIDEKNRDNPRHHALDAIVLSMLPEIQMNDRKKDFFPIWFTPDYCRENLEKCFPKHIKYEKPKLAETIYGLRKVLDNGKERYVFVMRFGKGTKIEEYYDMDLAKKNLDSILSDKIKKDFSEKLSENPSAEEWKKFIDDYNAGGKVKKIILKCSSLIDPEEIKDFLEGKVRNYGEYIKGKMPGQYLKQKKDSYGYMVYKNEEGKWIRESIYAFDSVIKKQKEIKEKYKETYYFRSGMIVEIQETFEFDGRKEKIKVKKGKYYLKTIGFTNQVKIESIDSSSDFLINLKYLMENGKMKPVF
		
	
	 
		 
			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 MG1-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENKTVFAFDIGTGSLGTCVRKEKEILDLSVNLLPQDFASLKEAREKRRQIRTRIAHKMREKWWKEQAQKAGIEIPETGHLDEKGNFIKPDERMSREFPKEGDNTIYNSALLRIALLQGKKLEGWQIFKAIWSAIQHRGYDSNLPWINNPKRNVEEEGEENKDEKENKEAVKKYNNELKKVFGEGDENERFYYPCYYEAYKMGIWSKEEPENLNKKISNNPSPARNKDGKVDLVIPRELIEKEIKDMLIKAGDKYTYIKENLDYILYGPSKSKYAAYNLKEYKKYRGKDWEWQGLLSQKTPRFDNRLISKCVLIPRLNVCKAKDELNKEVTFLMKLNNMRYFEIKGGEEKKLNAEQIKQIFEKFKDKLKITKDQWSKYLKINFAAVPNPGQLKIDAPKISGRSSFCRPALGIIKELILSGKKPSELYKELTENNKNTDPKKGLIKEDYNFLLKLPDDYNFYISDSRDEESKLNESERKNKIDEIISEIINPVVKHRLKLFYDKLIELKQKHGTPEKIIIEFVRDPKEGFYGEKRRKEIIFEQNKKRKENDLAFEDAKKIGLKGKDAVLKIKLHKEQGGFDIYDGNPIKDNEIDNYEIDHIVPRESGGPDSYINKVLTSRKNNEEKGKRTPYEWLKDKNYWNDYVKRIKDSKTLNDKKKTLLTSSEAVNLAEKYTQLAETAYIAKMSQKIAHLFFGWSQGTLGSKKKVIVANGSLTAKMRGLYGLNRILHSGISEEEYKELVKSGKIDEKNRDNPRHHALDAIVLSMLPEIQMNDRKKDFFPIWFTPDYCRENLEKCFPKHIKYEKPKLAETIYGLRKVLDNGKERYVFVMRFGKGTKIEEYYDMDLAKKNLDSILSDKIKKDFSEKLSENPSAEEWKKFIDDYNAGGKVKKIILKCSSLIDPEEIKDFLEGKVRNYGEYIKGKMPGQYLKQKKDSYGYMVYKNEEGKWIRESIYAFDSVIKKQKEIKEKYKETYYFRSGMIVEIQETFEFDGRKEKIKVKKGKYYLKTIGFTNQVKIESIDSSSDFLINLKYLMENGKMKPVF
		
	
	 
		 
			 833
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 MG1-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..833
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRIVENCALIPRLHVCKVAPRWRRNQNGDKELDPRSLLAAEVTFLLQLKNLQVDDATAGTVRYLNTDELNEWWKHACEKAANVPLSDTWERDVLDCFKITRAEWRRWCVSKNLLPVARERSEAAALAGEIATQSAEAASGDSGAEERSRGKSQDVVQAPKPTGRSRFCRPALAILRHLLLHREKPQDFAARLRNREPALLDALDFDVLDNAPAEERPTGNGKALKGYRKQQRTWLLTGDLDFLDHVWKATDRDGNPRDFEPHQLRIPDMTLRDLRKRHDLTETPYSELLRQNSAELERRDKAILELIGQQKNPVVRDRLTRFWQRLKHFQNPVVPSDPKKQKPGLGLADPACLVLEFVRDDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLLEAQGPACIYTNKPIRCTDLPNLQIEHIVPRALGGPDAFWNWVLSDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTALAESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALDELEALRTDTSLSENARKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRTKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSELAKLYVENKPVFREIKQARLAGDFGRLQQLKASVFPARKRIAELYRALDKLKQPRNVRAVREWFRAQLEGASPAPNGPVLPRTMAWQRTPTEATLYRRVYLIYKDCP
		
	
	 
		 
			 1306
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1306
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1306
					 
						 
							 note
							 MG1-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1306
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IGTFEEWMAALGQKTPRFDNRIVENCALIPRLHVCKVAPRWRRNQNGDKELDPRSLLAAEVTFLLQLKNLQVDDATAGTVRYLNTDELNEWWKHACEKAANVPLSDTWERDVLDCFKITRAEWRRWCVSKNPLPVARERSEAAALAGEIATQSAEAASGDSGAEERSRGKSQDVVQAPKPTGRSRFCRPALAILRHLLLHREKPQDFAARLRNREPALLDALDFDVLDTAPAEERPTGNGKALKRYRKQQRTWLLTGDLDFLDHVWKATDRDGNPRDFEPHQLRIPDMTLRDLRKRHDLTETPYSELLRQNSAELERRDKAILELIGQQKNPVVRDRLTRFWQRLKHFQNPVVPSDPKKQKPGLGLADPACLVLEFVRDDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAQLGRRKADLHLRPDAAELAGEKYTALAESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALNELQALRTDTSLSENAPKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSELAKLYVENKPVFREIKQARLAGDFGRLQQLKASVFPARKRIAELYRALDKLKQPRNVRAVREWFRSQLEGASPAAKRPVLPRTMAWQRTPTEATLYRRVYLIYKDCPERSLLALTDLAFAPNPRNPQQPVFDLKWLRTRIQSIAEHPGYDRKKLQSVLSAKLEATLSAKRFASCQFGPEDWQQICAQPEVAACFQPVGRGKSKRPPEPDQRLVKVCKVEVLPATRYELSELGYTSGNNYAWNPDHLAETARNILRKDDAQARTRGRRRTPAPASSPSADASPWPGFLWDREMQAKLASPKFREALEQQLVPHLLPPKPARMSDAERTDWATREERWKQAFEQFRKSHNLPKSFFVFTSDSDRPPRRPNVSLLRVLFEPKDKVFSRDALAKQAQSVVDAQLRRCLECFADSLTQVRDPRLQEKAWRDYCNVVRVVPKETLEQFTREHPTPTADQWISFFEAQTGPRIFQVMQTVGTSLEEYFDLSKDACGAFARGGNKGYWLCKRGDAIEARPIRFFENPEQVRVRLLGQGWELLDPKPWRTGDLLNLPEAAQSGARSVPAGYYFLGSFSNDTGVNLKPCFGGEVPQNVSLKALWNRGLRRCSPTA
		
	
	 
		 
			 1150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1150
					 
						 
							 note
							 MG1-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ILPSGKAKDGAPAATEADLAICYNSALLRIKLLRGEKLEEWQIFKALRAALQNRGQQIVPWIAREAARTGKTPEELLEEEKKALKDKDPDDQSPMTKWQEFCQLDPIKNNHSLQYPCYYDAYKIGLWDPTQPNSFKNKPDHNAASTQQVVFPGDRIEAELLLLAQNAATQLPVLDHAYKKVIGEFLNDRRARIENINQKRAARAQARNQAPRLLSTENLPHAKNFAELFVYGPAGKPNLPNGYRNIALADASIARALVLRPGTDFDHQSAIGQKIPRFDNRILAHCALFPRFHVCKATPRIYPDNSVDADSLLPCEVTFLFKLKNLRVSRAGQVTSLTPQQIQTIFHHVRNTALSQLGAAQEPSAKALASKFSLTKTELTKWGKKPGMAFSLLPTQQEIEKPKFLGRSRFSKPALKIIKEIILFGKSPQQIAQELKAPNSPLAQQLQLKISPQSPMQGLTHHDLDILTKCGDSWDNFHIPDTTTDFLLSTNQNSSYPNQSDKDTLIKKYIATSNNPIIRHRLELFYERLRLHLEKYGKPDFIALEFVREDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETLATTATIARMALRITDILFDWQNGNDAQGNKRVRVFPGGRTAAIRRRYLLNTLLGADSDQKLKTITDLQSEISQIKAQWPSLQGEEHKPTRKAYYQKRRQLAELIEGTKKDRSDARHHALDAMVLTFLPTWAQHPNKDEFFRFPPPLDNPYPQRPDILKVHQFFRDALNNVIPTPLAFEKARLAETAYGFRIINNKKKIAQRVAVEKLAYPGQEQKFDLAYLEGQIPSIADEKIRSMLTEIYNNIKSKTLQEAEQTWKDECAKLRLKTRDGSPGPFIKKVTQITDFHREYKDLSKDGTGAYYKGGDRHQGQFIYRDARGEFTVHPVYVHESIPQVKKALIEQNKTICIFVNSGCLVKTAQPIDPANYRKIIYENNKPKRITPEHPLPSGIYKWRTIIESSTSVTLENVFGEEFAINFCHLCKAGIQRL
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG1-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADERIFSFDLGTGSIAYCVREGSNVIALGVDEIPSDFSELKDVRERTRQIRTRKAHKVREEWWKKHAELAGIEVPETGHLDEETGKFIPPDIRISTEFTKPGDSTIYNSYLLRIALLQGKELESWQIFKAIWSAIQHRGYERVPWINKEEDNEDTNKKRKSKSEGSEKEKEEREIQQAVVNYRNELKNAFGEKTQYYYPCYLEAYRLGIWSPDEPDNLTKTISDNPEPIRNKGGKIRRIIPRELLEAEIKQLLHQAGKKYPYIEENLDVILYGPAKTKYPAYTLKEYRRFMGKDWEWQGLLSQKTPRFDNRIIYKCRLIPRLNACKRKDPLAQEVIFLMKLKNFRYVDAETGEVLALKPEQLKTMFEEFQEEKKIGKRELEKFVKIRLNGKPHPGHTVIEPPNTNGRASFCRPALRIIKEILLTGKSPHQLYEEYTKANTNTDPRKGLVNDDYKFLLDLPAEWDKFHIPDRREEEAGLDEETRLKKIQELLGKITNAVVRHRLVLFYQKLQELKEKYGSPDKVIFEFARDPEETLDSKGRKERYKKVQDANRKAKEEAKKNLRELRNNGISIDGENALLKVRLWQEQNGRDLYTGLPIGQTEISICEIDHIIPREMGGPNAMYNFVLTKPECNREKGKRTPYQWLGSDPEKWQMFVDRINSEEYKKLSDRKKELLLKTITDEDELKELVEKYTHLAETSYISRLAQKIVHLYFGWEQLTKGSSRRVFVVSGAFTKRIRDLFKLDAILYPDLTLEEVYKYSAEEREEKNRNNPRHHALDALVVSITQEIKYNPLKGKDEYPEWFTPEFCKQAVERCLPVKVRFEKPTLAETIYGLRPYLDDNGRPTGKYVFVTRFGEGTDFEEYDDLDHAKKNVDSIYSANIRRELKQKLDENPSEQEWKIFIYNYRAGGKPKKLLMIASSDFAQEEVEKFLRGEINNLGEFIKGKMPGQYLKQSKESRGYFVYKDAKGKWRREAIYAFESPYLKKRKILSELKGRGDVYFFRSGVLVEIRNDIIKKQKPQSGNTETISKGFYYLNTIFETGYSKITSMEGKECLLSISKLMEEGKMKPAQEIRMR
		
	
	 
		 
			 1655
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1655
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1655
					 
						 
							 note
							 MG1-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1655
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPSPTTIWAFDLGKGSVGEAVRDIETNQFLHVAALLLPPDLARRGRADQTGTPASRYRAWKVRLAHRERERWLDTVWLAAGLTPLQKREVWRNPATGRWELKHPADYRLEREFAPAFGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKPGDPLLEEWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVKEARAQGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPKFKRAVPAEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDQLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFERWQRDGWTFRHPVTGKALTKPVHARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRIVENCALIPRLHVCKVAPRWRRNQNGDKELDPRSLLAAEVTFLLQLKNLQVDDATAGTVRYLNTDELNEWWKHACEKAANVPLSDTWERDVLDCFKITRAEWRRWCVSKNLLPVARERSEAAAFAGEIATQSAEAASGDSGAEERSRGKSQDVVQAPKPTGRSRFCRPALAILRHLLLHREKPQDFAARLRNREPALLDALDFDVLDTAPAEERPTGNGKALKRYRKQQRTWLLTGDLDFLDHVWKATDRDGNPRDFEPHQLRIPDMTLRDLRKRHDLTETPYSELLRQNSAELERRDKAIVELIGQQKNPVVRDRLTRFWQRLKHFQNPVVPSDPKKQKPGLGLADPACLVLEFVRDDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLLEAQGPACIYTNKPIRCTDLPNLQIEHIVPRSFGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAQLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTALAESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALDELEALRTDTSLSENARKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFFRFPTAIGDNDLYSKEDQPKIEAIKSKLAKLYEENGAVFREIKQARLAGDFGRLQQLKASVFPARKRIAELYRALDKLKQPRNVRAVREWFRAQLEGASPAPNGPVLPRTMAWQRTPTEATLYRRVYLIYKDCPERSLLALTDLAFAPNPRNPQQPVFDLKWLRTRIQSIAEHPGYDRKKLQSVLSAKLEATLSAKRFASCQFGPEDWQQICAQPEVAACFQPVGRGKSKRPPEPDQRLVKVCKVEVLPATRYELSELGYTSGNNYVWNPDHLAETARNILRKDDAQARTRGRRRTPAPASSPSADASPWPGFLWDREMQAKLASPEFREALEQQLVPHLLPPKPARMSDAERTDWATREERWKQAFEQFRKSHNLPKSFFVFTSDSDRPPRRPNVSLLRVLFEPKDKVFSRDALAKQAQSVVDAQLRRCLECFADSLTQVRDPRLQEKAWRDYCNVVRVVPKETLEQFTREHPTPTADQWISFFEAQTGPRIFQVMQTVGTSLEEYFDLSKDACGAFARGGNKGYWLCKRGDAIEARPIRFFENPEQVRVRLLGQGWELLDPKPWRTGDLLNLPEAAQSGARSVPAGYYFLGSFSNDTGVNLKPCFGGEVPQNVSLKALWNRGLRRCSPTA
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG1-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGKIYAFDLGTGSLGSCVREDKEIKDLSVELLPNDFATLKEARERRRQIRTRIAHKKREEWWKEQSQKAGIEVLETGHLDKNGNFIKPDDKISRQFPESGDDAIYNSSLLRIAILQGKKLEGWQIFKAIWSAIQHRGYDSNLPWIRESKRNIDEDENTEQINKDEKENQEAVKKYNNALKDVFGDKKEYYYPCYYEAYKMGIWSPNEPNNLNKKFSANPNPARNKDGKVDLVIPRDLIEKEIKDMLLKIGESYPYIKENLDLILYGPGKSKYAAYKAKEYRKYLGKDWEWQGLLSQKTPRFDNRLISKCALIPRLNVCKAKDELNKEVVFLMKLKDVRYYKIDGGEEKYLTNEEIKNIYEKFKDKLKITERQWTKYLKENLQGSPNPSQPKIEPSKPSGRSRFCRPALRIIKEIILSGKSPDLLYKELVENNKNTDPKKGLVKEDYSFLLKMPEKWENFHIPDNRMDESKLDETERKNLIEEIFSKTSNPIVKHRLKIFYDKLIEYKNKFGEPEKVIIEFVRDTDDGFYGKIKKKKIIAEQNKNRKESDLAFKEAQTLGLKGGESILKIKLYREQGGFDLYDGKTIKDTEIDNYEIDHIVPREDGGPDSYINKVLTSRKNNDDKGKRTPYEWLSKSDNWEEYFERVKKLPKDSKKKKDLLVSANAKELVEKYTQLAETAYIAKLSQKICHLFFGWEQGTEGSKRKVIVANGGLTAKMRNAYDLNRILHTGLSDAEYKELCKSGEIDKKNRDNPRHHALDAMVISMIPEIKMNDRKKDFFPIWFNPDYCREKLEQCFPKNIRYEKPKLAETIYGLREIIDDKGNKKYVFVSRLVGDVKNIEGYYDIKTAKKYLDKIFSDKIRKDFKEKLDSNPSNEEWKSFLDNYFAGGKPKKILLKVSDEYTYDKIKDFLDGKVKNCGEFIKGRLPGQYLKQKKEAYGYFIYKNEKEKWIRDVIYAFDSVFNKMKEIKSKYKEAYFFRSEMLV
		
	
	 
		 
			 1235
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1235
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1235
					 
						 
							 note
							 MG1-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1235
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAMTSPATIWAFDLGKGSLGEAVLNLETHQFHHKATLLLPADLAQRGPASQAGTPASRYRALKVRQAHRERERWLDTVWQAAGLEVLQPRQTALVCALPPKRDDTGQPLFDQGHWALVGRADYRLEREFAPALGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKPGDPALEDWQVYKALRSAMQKRGYGPVPWAAEESRPKLTKEEQAKEQEIAARWDKFKKGYRYDENPDADPNRAPLPPQFHFPCYYDAFHMGLWRPDQPDHLRPRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFERWQSDGWTFRHPVTGEELTKPVRARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRRQAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRILAPCVLIPRYHACKVDARLEKDRAGRLTGKLVPDSLLASEVTFLLKLKNLLVADPVKGQRKLTVEEVREIFAFAQRRLKTLPLLTPEGEPAKEWPRKVANCFAINPSDWPKIAAEAECLKGLARLTVSDNGAPRPLTREEAEALLHAVAGGRRAAQTVLPAHLLPLVKRAAAAWKQAKQQAEEIMLRPLPGHEEVKAPRTCGRSAYSRVALRILKELILSGDAPSAFHARLVRREPDLLQRLGPAPGQPLAIFDDSTASNEAQRKQENAENRKHGLLVSELNFLLQMRKDDGSPDSWENLFIPAQTLEALQQRHTEDGRLDADAAVRELLGTIKDPVVRHRLGVFDERLRKLRFGDAREGLPGFGVPEAIVLEFVREDFMGEEAKRRLQTFQRQREEERKKARSIAAQAGAESALSALKCQLWEAQGGECLNGREVLDQTGQSKARCLYRQTALPLSRLDEYVIDHIVPRARGGPEAMVNYVLTTAETNEAKGDRTPFEWLHGSPDWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYGEDTAPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPNKQGFFRFPPAFRDANGREDYQRIRSLFASHLQQIVPRHLAYEPSVLADTIYGGRLDNGRPVIVQRVPVRELAYKQEQQRPVFNLTYARDQIAHVRDPRLRRVLEAFVATGPDQAAWDNYCRALAAGTCPELPDRKVLKVTLNRDEDPEEFKDLSKDGCGAFRTRKGEHRGQFVYLDARGRVRVRPVRPFESLVAVKAEVERLAAG
		
	
	 
		 
			 1052
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 MG1-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1052
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SIAYCVREGVNVLDIGVDILPGDFASLKNVREKRRMIRTRMAHKVREEWWKMHAKEAGIEVLETGHLNENGEFVKPDIRLSTEFTPPGDSTIYNSYLLRIALLQGKDLESWQIFKAIWSAIQHRGYEKAPWVRKEEAQKEPSDGKKSRKSKSEDESEKEREEKEIQQAVENYRNELKQAFGDNHQYYYPCYLEAYKLGIWSPDEPDNLTKTISENPEPIRNKDGEIRRIIPRELLEKEIKELLQQAGKKYPYIEKNLNYILYGPAGTKYPAYTLKEYRRYMGKDWEWQGLLSQKTPRFDNRIISKCRLIPRLNVCRRKDELVQDVTFLMKLKNFRFIDRETGEVKALTPEQLKEMFETFRSERKINKTELKKYVKDRLNGWVHPSHTNIDPPKTTGRASYCRPALRILKEILLTGKSPHQLYQEYTSTNTNTDPRKGLVNDDYKFLLDLPAEWDNFYIPDRREEEANLDEETRLKKIYETFSKITNSVVRHRLLLFYNKLRELKEKYGAPDKVIFEFARDPEETLETSKRKDYKKIQKFNLKAKEKAKQILEELRSKGISMQGSNKVLKVRLWQEQGGFDVYTGQPIGETEIDICEIDHIVPREMGGPNARYNMVLTKPECNREKGKRTPYQWLGQDPEEWQKFVERLEREKGFENLPAKKKNLLVATNPEELIERYTHLAETSYISRLAQRIVHLFFGWEQLTKGSTRHVYVVSGALTKYIRDKFELDVLLYPDLTKEEVFKIPSEEREEKNRNNPRHHALDALVVSIARPENVDKYPEWFTQDFCRMAIEKCLPVKVRFEKPTLAETIYGLRPMLDDNGRPTGKYVFVTRFGEGTRFSDYSKLEHAKKNVDSIYSANIRRDLKNKLKENPSKEEWEVFIHNYRAGGKPKKLLMIASSEIDGDDVKKFLSGELRNLGEFIKGKMPGQFLKQAQESRGYFVYKDEKGKWRREVIYAFESPYLRRREILSKLKDCKEIYFFRSGMLVKIENDFLYEPRGGASKTIPGGYYYINTINVSEQVKITAIDGREIKLSLSQLMEKGRMKPAQKVRMD
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 MG1-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WQIYKALRAALQNRGQQTVPWIAREAARTGKTPEELLEEEKKAFENKDPDYQSALTKWQQFCQLDPIKNNHSLQYPCYYDAYKIGLWDPTQPNSFKNKPDHNAASTQQVVFPGDRIEAELLLLAQNAATQLPVLDHAYKKVIGEFLNDRRARIENINQKRAARAQARNQAPRLLSTENLPHAKNFAELFVYGPAGKPNLPNGYRNIALADASIARALVLRPGTDFDHQSAIGQKIPRFDNRILAHCALFPRFHVCKATPKIYPDNSVDADSLLPCEVTFLFKLKNLRVSRAGQVTSLTPQQIQTIFHHVRNTALSQLGAAQEPSAKALASKFSLTKTELTKWGKKPGMAFSLLPTQQEIEKPKFLGRSRFSKPALKIIKEIILSGKSPQQIAQELKAPNSPLAQQLQLKISPQSPMQGLTHHDLDILTKCGDSWDNFHIPDTTTDFLLSTNQNSSYPNQSDKDTLIKKYIATSNNPIIRHRLELFYERLRLHLEKYGKPDFIALEFVREDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETLATTATIARMALRITDILFDWQNGNDAQGNKRVRVFPGGRTAAIRRRYLLNTLLGADSDQKLKTITDLQSEISQIKAQWPSLQGEEHKPTRKAYYQKRRQLAELIEGTKKDRSDARHHALDAMVLTFLPTWAQHPNKDEFFRFPPPLDNPYPQRPDILKVHQFFRDALNNVIPTPLAFEKARLAETAYGFRIINNKKKIAQRVAVEKLAYPGQEQKFDLAYLEGQIPSIADEKIRSMLTEIYNNIKSKTLQEAEQTWKDECAKLRLKTRDGSPGPFIKKVTQITDFHREYKDLSKDGTGAYYKGGDRHQGQFIYRDARGEFTVHPVYVHESIPQVKKALIEQNKTICIFVNSGCLVKTAQPIDPANYRKIIYENNKPKRITPEHPLPSGIYKWRTIIESSTSVTLENVFGEEFAINFCHLCKAGIQRL
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG1-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPSPTTIWAFDLGKGSVGEAVRDIETNQFLHVAALLLPPDLARRGRADQTGTPASRYRAWKVRLAHRERERWLDTVWLAAGLTPLQKREVWRNPATGRWELKHPADYRLEREFAPALGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKRGDPPLEEWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVNQARAQGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPEFKRAVPAEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDQLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFERWQRDGWTFRHPVTGKALTKPVHARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRILAPCVLIPRYHACKVDARLEKDRAGRLTGKLVPDSLLASEVTFLLKLKNLLVADPVKGQRKLTVQEVRDIFAFAQRRLKTLPLFTPEGEPAKEWPRKVANCFAINPSDWPKIAVETECLKGLARLTVSDNGAPRPLTREEAEALLHAVAGGRRAAQTALPAHLLPLVKRAAAAWKQAKQQAEEIMLRPLPGHEEVKAPRTSGRSAYSRVALRILKELILSGDAPSAFHARLVRRDPDLLQRLGPAPGQPLAIFDDSTASNEAQRKQHDAENRKRGLLVSELNFLLQMRKDDGSPDSWENLFIPAQTLEALQQRHTEDGRLDADAAVRELLGTIKDPVVRHRLGVFDERLRKLRFGDAREGLPGFGVPEAIVLEFVREDFMGEQAKRELQTFQKRREQARAEAEAEAAKLGLESRSSSLRYELFKAQGGICLYTGRTLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTDGWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPQLVERYTALAETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRAKYGLDKLLYGENTPPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPHKEGFFRFP
		
	
	 
		 
			 1141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 MG1-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLTTLVTFPIVSPMPSPTTIWAFDLGKGSVGEAVRDIETNQFLHVAALLLPPDLARRGRADQTGTPASRYRAWKVRLAHRERERWLDTVWLAAGLTPLQKREVWRNPATGRWELKHPADYRLEREFAPALGEKTKDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKRGDPPLEEWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVNQARAQGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPEFKRAVPAEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDQLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFARWQRDGWTFRHPVTREALTKPVRARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPRFDNRIVENCALIPRLHVCKVAPRWRRNQNGDKELDPRSLLAAEVTFLLQLKNLQVDDATAGTVRYLNTDELNEWWKHACEKAANVPLSDTWERDVLDCFKITRAEWRRWCVSKNLLPVARERSEAAALAGEIATQSAEAASGDSGAEERSRGKSQDVVQAPKPTGRSRFCRPALAILRHLLLHREKPQDFAARLRNREPALLDALDFDVLDTAPAEERPTGNGKALKRYRKQQRTWLLTGDLDFLDHVWKATDRDGNPRDFEPHQLRIPDMTLRDLRKRHDLTETPYSDLLRQNSAELERRDKAILELIGQQKNPVVRDRLTRFWQRLKHFQNPVVPSDPKKQKPGLGLADPACLVLEFVRDDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTALAESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALNELQALRTDTSLSENAPKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSQLAKLYVENKPVFREIKQARLAGDFGRLQQLKASVFPARKRIAELYRALDKLKQPRNVRAVREWFRAQLEGASPAPNGP
		
	
	 
		 
			 1171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1171
					 
						 
							 note
							 MG1-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WIPKLCQKADYRLEREFPPSRILPSGKAKDGAPAATEADLAICYNSALLRIKLLRGEKLEEWQIFKALRAALQNRGQQIVPWIAREAARTGKTPEELLEEEKKALKDKDPDDQSPMTKWQEFCQLDPIKNNHSLQYPCYYDAYKIGLWDPTQPNSFKNKPDHNAASTQQVVFPGDRIEAELLLLAQNAATQLPVLDHAYKKVIGEFLNDRRARIENINQKRAARAQARNQAPRLLSTENLPHAKNFAELFVYGPAGKPNLPNGYRNIALADASIARALVLRPGTDFDHQSAIGQKIPRFDNRILAHCALFPRFHVCKATPRIYPDNSVDADSLLPCEVTFLFKLKNLRVSRAGQVTSLTPQQIQTIFHHVRNTALSQLGAAQEPSAKALASKFSLTKTELTKWGKKPGMAFSLLPTQQEIEKPKFLGRSRFSKPALKIIKEIILSGKSPQQIAQELKAPNSPLAQQLQLKISPQSPMQGLTHHDLDILTKCGDSWDNFHIPDTTTDFLLSTNQNSSYPNQSDKDTLIKKYIATSNNPIIRHRLELFYERLRLHLEKYGKPDFIALEFVREDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETLATTATIARMALRITDILFDWQNGNDAQGNKRVRVFPGGRTAAIRRRYLLNTLLGADSDQKLKTITDLQSEISQIKAQWPSLQGEEHKPTRKAYYQKRRQLAELIEGTKKDRSDARHHALDAMVLTFLPTWAQHPNKDEFFRFPPPLDNPYPQRPDILKVHQFFRDALNNVIPTPLAFEKARLADTAYGFRIINNKKKIAQRVAVEKLAYPGQEQKFDLAYLEGQIPSIADEKIRSMLTEIYNNIKSKTLQEAEQTWKDECAKLRLKTRDGSPGPFIKKVTQITDFHREYKDLSKDGTGAYYKGGDRHQGQFIYRDARGEFTVHPVYVHESIPQVKKALIEQNKTICIFVNSGCLVKTAQPIDPANYRKIIYENNKPKRITPEHPLPSGIYKWRTIIESSTSVTLENVFGEEFAINFCHLCKAGIQRL
		
	
	 
		 
			 800
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..800
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..800
					 
						 
							 note
							 MG1-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..800
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTESDPFQHKAILRKWENHEFYRSSVVLGLDVGLEGIGVYLRKGPRTLYEKTLLYQIPKTNALQDRRQSRAARRCRKNRRTRMTRLKALFERHGFPWFEGNDDALTRSDPFLLRHRATTKKLASREALGICIRHLVTHRRYEFFSDEGENPWGEEASLATEVKWLRTAYVDEKDADLLRTECRVLADVAGGRAEDKYEEFRQILEDRIVTERNNPILEMLESYAGEKRNHLRQKARGAVFPRRLVWSHLESICRRHGELFDDVDEFLRDLGAPRSRKDRAIFNYHRKTEEEMKAHWARKVGPCPYAEMLGLSSKLRRGVRGEMPIRRFSLLEFLVSRRIELSDGRLLLVPDSCIEMLFDWMERFEAAYRDQRTLPPMKKIREIVVGEMRKSTGQAPAPASKSEINKAFFEQIKGIMAPTASRRNARASLSCEAAEKLFEEATSSGLSRDSVNRQLQTYYQWRKRASSDFGLYPQVEFLLGRRRRRRAGEGEYAVSGRLQRIFSLPEVVEHLDGQASPDYCVIEVVGDIPRNEKERREKEQEIRKNQGRKEKLFERFNAADSAVGSAYKRVLLFDQQRGLCPYSGGELGDPLSSDLEIDHIFPRKRGGISVRENLVLTFADRNRDKGNLTPREAARKRNGWDWDEIEAATARMKWSRKKREIFEREGAGIPPLANVTRTAQLARQLVAECAHWMGIAGDPDEIQRRIGTPSGYMRAQALRSWEDTVPAKNRSDLVHHLVDAAVVAHIPPGAGMNQVSYGGIFYPSSVDGKDRARLAALPLGPGLRRWTAAEPLECSAAPPG
		
	
	 
		 
			 953
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 MG1-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..953
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGNGTIFSFDLGTGSIATCVRQDEEIKYIHVETLPGEFATLKETRERRRQIRTRLAHKQREEWWKIHAKEAGIEVLETGHLDEKGNFISPDPRLTCEFSKKGNPTIYNSLLLRIALLQGKKLEGWQIFKAIWNAIQRRGYDENIPWKHKLEAEKTEDDNEQENSKQTKGKKSKKKEDANSEDEEQKIRQAVIKYKEKLNNTFGDKEEYKYPSYLEAYLLGIWSPDEPDNLTKTISENPEPIRNKDGNIKLITPTELVEKELKQLLVKVGEQNEYIKKNLNYILYGPSGCRYGTYILPKYRRYIGKDREWEGLLSQKTPRFDNRIVYKCRLMPRFNVCKRKDLLSQEVIFLMKLKNFRFVDAETGEEKMLTPEQIQKMFNDFQNTLKINNRELKKYLKENFKGEIHPSFPAIDAPNTKGRASFCRPTLKIIKEIILSGKSPHTLYQEYTSSNTNTDPKKGLINNDYKFLLKMPTEWENFHIPDEREDEAQLNEDERIKVIYNILSKITNPVVRHRLLLFYRKLQYLKQEFGIPNIVMLEFARDPEELLAGEERKKKYLKLQKENRQKKEKAEKIYQELKNGNVNLKGRSILLKIQLWQEQNGIDPYSGEQIPQTKINLYEIDHIVPREMGGSDAYFNKVLTSPEKNREKAKRTPYQMFKGNISDWKKYLNTIEKITNLSKKKRALLTSENPEELIERYTHLAETAYISRLAQKICHLFFGWEQLTKGSQRKVFVVSGAFTRKIRTIFELDRILYPDLSDEEYKELLTKGEIQKKNRDNPRHHVLDTIVLSIIPEIKYNPEREKDDYPVWFNKEYCRQYIEKCFPRPIRFVKAKLAETIYGLRERNDYTEEEKKKGKKQYVFVTRFGTGTTLKELKEYDDLKFAKKNVESIYSYNIRQDLMKKLEEKPAPEEWKVFLHNYRAGGKPKKILVKASSYIDEEEVQKFLNGEIPNLGE
		
	
	 
		 
			 898
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 MG1-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..898
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTTPATIWAFDLGKGSLGEAVRDQQTNQFLHKATLLLPADLAQRGPATQAGTPASRYRALKVRQAHRERERWLDTVWQAAGLEVLQPRQTALVCELPPKRDDTGQPLFDQGHWALVGRADYRLEREFAPALGEKTRDGAPSDAAGANLCYTSCLLRIKLLRWKPGDPPLEEWQVYKALRSALQKRGYGRVPWAVKEARARGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPEFKRAVPVEFHFPCYYDAFHMGLWSPDQPDHLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNHAAAMLPQLQQAFERWQRDGWKFPHPVTGQELTKPVRARSFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREAGIRIGTFEEWMAALGQKTPKFDNRILAPCVLIPRYHACKVDARLEKDRAGRLTGRLVSDSLLASEVTLLLKLKNLLVADADTGQRKLTVEEVRDIFAFVQRRLKLLPLLTPEGEPVKEWPRKVADCFAINPSDWPKLAAETECLKGLARLTVSDNGAPRPLTREETEVLLHAVAGGRRAAQTALPAHLLPLVKKAEAAWKQAKQAVEGNILRPLPGHEEVKAPRTSGRSAYSRVALRILKELILSGDAPSAFHARLVQREPDLLQRLGPAPDQPLAIFDDSTASNETQRKQEDAENRKRGLLVSELNFLLQMRKDDGSPDSWENLFIPAQTIEALQQRHTEDGWLDADAAVRELLGTIKDPVVRHRLGVFDERLRKLRFGDARERLSGFGVPEAIVLEFVREDFMGEQAKRDLQSFQKRREQARAEAEAEAAKLGLGSRSRALRYELFKAQGGICLYTGRPLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTPHWDAYVARVKARAATLRNKKVQL
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 MG1-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKTETVWAFDLGKGSMGEAVRQGNQFLHKASLLIPAEFAETRTARDRRRMWRTRQAHKARERWLDEVMTAAGIEVLKGRQVGKVDGKWVETAKGDPRLEREFAAPGDSTCYTSCLLRIKLLRGEKLEPWQIYKALHSAIQRRGYDPDIPWKTREQRQGKKSEDEEGKTLTRMQEFEKQLLAMSPDHPEYRWPCYFDAWKMGLWSPAKPDELKERLDFNAQTTRDQIVPRKVVEAEVRALVEAASQFYPSLKGKADYLLYGPPQRAYASYYVEQRKQHGLREGGVNDWQGVVGQKIPRFDNRIIGKCVLIPRLNVCKIRKGDDGKLHPQSRIVAETVFLMKLKNMRLQTAKGVTGLTAQQISKIFADPKRKKYGLTKTQWKQWCIKFGGMPLPGNQEEVEEPHFGGRSRFCRPALEIVKRLILSGDTPPMAYEKEVARLNGNTDPLKGLVKDDLKFLLQMGPTWEGIYIPNQKLDALTRSTEDANEAIRQLIGAQNDPIVRHRLTLFADRLNLLAEKHGTPDCVVLEFVREDFMGRKAKQEYLKFQRERAKERSEAREEAAKAGATEGAAGLKMELYKAQGGICLYTGEALSVTSLDEYVIDHIVPRAKGGPDSVMNYVLTTRRANDDKLDRTPYEWLSQTPGWDAYVERVKERAVTLRNKKVSLLTRPDADTLVDKYTALAETAWISKLAQTIISLRFGWPGGIANGERKIIVVSGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEVKNRNDDRHHALDAMVISFIPNWARDAKKTGFFRFPDGIHRELFAKEIADVIPLNVCFEKPALAETIYGARNDHGAKVIVQRTALLSLAMKPTTPGKTTFDLKYAGKQAQSVRDPIIQKRLLEFIATNPDEATWRKFCAELHIKRKDGTAGPRVEYVTVTVGEPTEYKDMSKDGTGAYRKALKGHKGQFVFVDSKGKFKVRPVYAFESAQKVGQELTQKFGQNAIKGFFQSGCLVELTAPVPHSFTPLVPGQYKLNTIFTDGRAKLTDSTGKQSLPISLEKLFSAGFKRAR
		
	
	 
		 
			 1333
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1333
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1333
					 
						 
							 note
							 MG1-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1333
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTNPYVITHVTKNWMKDEFYDSALVLGLDIGIEGIGVWLRKGREPLFARTFMVSLPEAAPLKNRRAKRAQRHARQSLRRREAMLREWVVRYGLLPQEKTDGRWWKNPAVFERAFEHRHRAITTGVASPECLVVCIRHLLRHRGFDYHLTDEGAFPWGDELDDKEIIQWAKNSCCAPEYRTHLCNLIEADAAWAKNSDGSFTEKYLKVRQALDDAVREYENRPVERMLEQHMSEKNHPHLRPRARGRNFARELVKQHLYAICEKHRHFFAPGTFDQAMRELLGDQTGPSQWKLTWMDQDGKARQTILDYHRRTREEAEELWKRKVKKCPFAPLLFEKRHPTTPQHDCAVRSDPRIRRFNLLMFLAERRIELETHDAEGRLQNPRVNLDANVVRDLLGDLEQDIRAVEALRNKQSASRPDKPGKKTFEQRWRICNDCGKETGQDETGKSSCCKAKTKPKMPLAGVAKGSFNADFFDQLGDLLRPELRSLKGRASLSGEAAEVLFKLVTRNGTDFEPARIRQALEDCGYYDWRTNLPAGLGIYPQVTFLLGNRGHYDKDGNPRQIDKTTGNPVHHGILRRLFAGQLRLDDGTLVGLKDKLDDKVVPDYVVIETIGEIPKNQKEKKEFQDEIKANRSRKTDIIEKKYGLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANEEGEAFSPYSGVSLGTNPLAHDLEVEHIYPERRGGISVMDNLVITWRTENQTKGDRTPWEWAKDEGWRVDVHLQKMHWSANKRALFVRQESDPPQWDNTTRMAQLARHLRAEVIHWLGLDQIQDQKERNKEIARRIGTPTGFQTSVCRESWTPPHVFPQMYRLLCDKKGVPVRDRNGQERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPGVGLNSADCGGIFVHRRDPQNGEWSVSALADLGPDLVAFEKANADRCLVVRLRQRKSKKSRYKETIFSLPDQQNRVFAREPLSKVVTSLLKSKKKNPDAELRKLLDRPGLLNPLEITNKKTGQTKQIKLLNKADVERWLSCKDVSLDQEGFRKFIEDVGVPTEQIPDDAVKAAFMKRNGETLLRKTFKPNSLVSFIRQKCRIKDSEIEARVEIAIAERNERTVLRAANGRDGQPGQVIRSILIEQDKLPPCGFGLHFNPTAKPKRGSEVAGFKPVDNSNSVVYLRREIWIGQRTKKKGRKTTVETFYKSRLIPHPRHLASYQKLHGQPWKADPLPLGMKLAGKLAVGDLLRIPLKKEKRNRNDNLIAKRGETPLESRFYRVKSMKTNCTIEFQMAEFAEPKLVKGQIPDPATERLLETYELTCSNEADLLWLLEVTTGKRIKLPPPVVENAPTTGKREGELL
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 MG1-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKTETVWAFDLGKGSMGEAVRQGNQFLHKASLLIPAEFAETRTARDRRRMWRTRQAHKARERWLDEVMTAAGIEVLKGRQVGKVDGKWVETAKGDPRLEREFAAPGDSTCYTSCLLRIKLLRGEKLEPWQIYKALHSAIQRRGYDPDIPWKTREQRQGKKSEDEEGKTLTRMQEFEKQLLAMSPDHPEYRWPCYFDAWKMGLWSPAKPDELKERLDFNAQTTRDQIVPRKVVEAEVRALVEAASQFYPSLKGKADYLLYGPPQRAYASYYVEQRKQHGLREGGVNDWQGVVGQKIPRFDNRIIGKCVLIPRLNVCKIRKGDDGKLHPQSRIVAETVFLMKLKNMRLQTAKGVTGLTAQQISKIFADPKRKKYGLTKTQWKQWCIKFGGMPLPGNQEEVEEPHFGGRSRFCRPALEIVKRLILSGDTPPMAYEKEVARLNGNTDPLKGLVKDDLKFLLQMGPTWEGIYIPNQKLDALTRSTEDANEAIRQLIGAQNDPIVRHRLTLFADRLNLLAEKHGTPDCVVLEFVREDFMGRKAKQEYLKFQRERAKERSEAREEAAKAGATEGAAGLKMELYKAQGGICLYTGEALSVTSLDEYVIDHIVPRAKGGPDSVMNYVLTTRRANDDKLDRMPYEWLSQTPGWDAYVERVKERAVTLRNKKVSLLTRPDADTLVDKYTALAETAWISKLAQTIISLRFGWPGGIANGERKIIVVSGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEVKNRNDDRHHALDAMVISFIPNWARDAKKTGFFRFPDGIHRELFAKEIADVIPLNVCFEKPALAETIYGARNDHGAKVIVQRTALLSLAMKPTTPGKTTFDLKYAGKQAQSVRDPIIQKRLLEFIATNPDEATWRKFCAELHIKRKDGTAGPRVEYVTVTVGEPTEYKDMSKDGTGAYRKALKGHKGQFVFVDSKGKFKVRPVYAFESAQKVGQELTQKFGQNAIKGFFQSGCLVELTAPVPHSFTPLVPGQYKLNTIFTDGRAKLTDSTGKQSLPISLEKLFSAGFKRAR
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSSRSPVTRFSTGLVFGFDVGTGSIGWAVRNGTEFLDVGVLVCPEETAKLDSRRGLRRQRRTLRSKKYRRQWFARELAGLLGLTLIRQGQSELPLPETAWEQNAKGGWVPKPGFESLRDPVALRVAAAEGEPLRPEELFTALVHLFRLRGYLADVPWANREVEAKESDAKKEEGEIRARMSALQAEMQAAGCELPCQLLALRANNGQRQRKEVWPRELVEKEFRAIVAAQATRHPTLAEKADWLLFGDCREVKSHRVFFKTTESRNPGVLGLKWPRFDNRGPALDALRPIDELGRPLHVVRKNKEAFSKAQWELAVMNFRVIDRQTGALVPPDARALARLREMWESSSRKRRAKKEAMSGTPAGSPETTPRVEIKVALLEKWAAEFANRYKLVEGQQSLTPQTGAGRARYSTPTLELIREQFERGIRFDPPQPVLRRPGESPQRALDRYLADIKHPLVRHRLLLFSRLLDKLVKQHGEPDLIVLEAVRSLALGEKNKRELLKRNKANRDQRESIRQELASRNASTSRNAILRYRLWKEALSTCPFCGDKITQEQLLRGEADIEHLVPRSVVDCNEFYNLTVGHVRCNRELKGDRTPFQAFGHTEKWPQLRDNAEKCFKGRKLEIFLSDNAEQLIEQKADLQHTAYIARIVRHVALIRLGWTGDDGRDPTIIKGNKPSSSFQVTNGQLTSRLRQAWGLNHILHPLPEGKRWDDLTDAEKEQMQQKNRGDLRHHALDAMVIACTLPWLAHRTVGATDPETGEHGWWQLDERTRRSLALNPVFPTEGQMRRVAEEWMQKVVVRHHVSRSPHQSAYATTIYGKKAPNTYVAREVFTTLTPKNLGSIWPPDFAAYCEAAWARYVEESPDIEAELKRSKGCVPESFTARLCFAHFQQWRELMKRGENVEFTWPETVKIPIRSVRLISVKDDTAVMRFAPGTPGYVKRTGFKEVRIHVSADGNSFVPVFVPYWKGDAIPPETPIKTGTRPVAVIRKGQVVGLKKPLAAGASAGHYRVIVLGQSQVSILPPHVANKDEAKLALGIPRTGIKPYWPEFIRALGYELPHPPSAQSPPPGALPT
		
	
	 
		 
			 917
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 MG1-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..917
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTPATTIWAFDLGKGSLGEAVRDLQTDQFLHTTTLLLPADLAQRGPARQAGTPASRYRAWKVRHAHRERERWLATVWRATGLTPLQTREVWQNPSTGRWELKHPADYRLEREFAPTLGEKTRDGAPSDEAGANLCYTSCLLRIKLLRWKPGDPPLEKWQVYKALRSAMQKRGYGRVPWAVKEARARGKTPEELEAEEQKQLEQADPRYREAAGKWPDFKRAVPAEFHFPCYYDALYMGLWSPDQPGHLRLRPDHRAASTRNVRFDRADVRKELIALGNNAAAMLPQLQQAFERWQHDGWKFLHPVTGQEVTYPVRARTFGEFLCDGPAGQPDETSFEAFLNQRREGGIRIGTFEEWMAALGQKTPKFDNRILAPCVLIPRYHACKVDARLEKDRAGRLTGKLVPDSLLASEVTLLLKLKNLLVADADKGQRKLTVEEIRDIFAFAQRRLRTLPLLNPKGEPVKEWPKKVANCFAITPSDWPKLAAETECLKGLARLTVSDNGTSRPLTSEEAEALLHAVAGGRRAAQTALPAHLLPLLKRAADTWRQAKQAAEGNVLRPLPGHEEVNAPRTSGRSAYSRVALRILKELILSGDAPSAFHARLVRREPVLLQRLGPAPDKPLAIFDDSTASNEAQRKQADAENRKRGLLVSELSFLRQMRKDDGSPDSWENLFIPAQTLEALQQRHTENGRLDADAAVRELLGTIKDPVVRHRLGVFDERLRKLRFGDAREGLPGFGVPEAIVLEFVREDFMGEEAKRRLRSFQRQREAERKRAREETAEAGATEKSAPLKYELLTAQGGLCLYCGQALTLKKLEQYAIDHIVPVGAQGSDALFNKVLAHQECNAAKGKQTPFEWLHGTPGWDAYVARVKARAATLRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWISKLAQTIVNLRFG
		
	
	 
		 
			 1016
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 MG1-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DSAGKPQQTILDYHRKTPEEAKELWERKVKDCPFAPTLHQQDKLSTPKHKCSFRSDARIRRFNLLMFLAERRVELETEDAQGQRQNPCVNLDAEVVRQLMEDLEKDIHAVEALVNKQPAPRPDKPGKKNFEKRFNLSLAGVAKGSFNADFFDQLGDLLRPELRSLRQRASLSGEAAEVLYQLATNNGTTFEPVKVRQALEECDYYHWRANPPHGLGIYPQVAFLLGQRGHYDDEGNPTDKDKAGNPVHHGILRRLFAGQLRLDDGTGQGAKLIDLCEHLDGKTVPDYVIIETIGDIPRNQKEKKEFKDEIKANRSRKTDIIEKKYNLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANDDGEAFSPYTGASLGKNPLAHGLEVEHIYPERRGGISIMDNLVITWRTENQTKGDQTPWEWLGQRATAQLQKMHWNRDKRALFVREESEPPQWDNTTRMAQIARYLRVEIIHWLGLDRIKNEMERNKQIAGRIGTPTGFQTSICRESWTPRTVFPQMYRLLHDKKGIPVRDQHGRERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPREGLNSADCGGIFVHRRDQQTGEWRVSALPNLGPDLVAFEKENEGRCLVAHLRQRKSKRSRYKDTIFGLPDREQKHFAREPLDKVVAGLLKSKKKNPDVQLRKLLDRPGFLKPLEIKNKKTGEMKRIQLLREEDLTRWLSCKDISLDPQEFRDFIAKLGVPAECVTDEAVAEQFLNSKTGESRPKWNFKPTQIIAFIRKCGVKEDKLPNSRVEDAIRARKECTVLRASNGRDGQQGQAIRRIPIEQDKLPPCGFGLHFNPTAEAKHGNAIAGFKAVDNSNSIVYLRREIWIGQKWKKKGKDKVASTFYESRLIPHPRHLAAYEKLHGQPWKSEPLPAGMSLAGCLAVGDLLRVPLKKEKKNAGDNLIAKRGEPPVEWKFYRVKSLRTEGPVEFQLAEFTEPKLAKDQIPDAATKRLLDICELSSRKDADLLWLLEATTGQEVQPLPPCDEPPPVSPTKPATKTGDELL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGEFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 MG1-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YIVDFCSHCKYFNNNKKFNKNMEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLQFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDMETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPVLEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKAREFWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELVKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKKSALEQTIYALRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIVSDFVLSNSDLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLASLKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKSGIYKSNSIRADGYGYLENSDGISSKPISIQYLMPAGMKRIKLDII
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSKTPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCCNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGIFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 874
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..874
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..874
					 
						 
							 note
							 MG1-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..874
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVKRVARLRQTFWRDTENPDVVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVIAEFRALVDAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFVPDVGVFDFADSTECSRAVQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYGRIKSLDAEFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLINGKETIVKKCNVRDLAYAGRNPQYSYLTLVKNIKCIVGKVSKNIISDFVLSNPDLNESEWENWCKYDAVIPSKNGAPTKLLRVLCGARNPEEYKDLSKDGCGAYRKGNLHKGQFVWKTKQGCYVVTPVYAFESKIKVWDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDSKGVLKLKAGVYRSNTIRADGFVKLTNSDGFSPNPISIQYLMSAGMKRITLNTI
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG1-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLYFIEQISDWKIMKVMEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKDYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASYKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGLVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGREISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 762
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 MG1-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..762
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NRIIGKCKLIPRLNVCKIKPLKECKTEDDFLPHTITLALKLLNLRFFRGAGIDSLSFDEFLRAFEIARQNKFALNKTNLKKFFKTIGAEIMDENQSSVEQPREGGRASYSRPAMRLLRDLIFSGKSPAEFYASRICKIENTDKNRGLVAEDLAFIKLMGDIPWNGIFVPDVDTFNFANIRESERADKINKLIGSQNDPIVRHRLAFFYERIKLLESKFGAPDKIVLEFVRDDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGDRTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTALAETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARNFFAKYLEEVVPTKVAIKKPELEQTIYSKRVIGGRQTIVKKCNVRDLAYKGQNPKYDFDTLTKRIKDIINPVSKRVIEDFAKTEPTEAEWEDWCKYEAAIPSKNGSPTRLLRVLVEIGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKNKKGRYIVAPIYAHASKAKVLDDLQNNPDCAEICGFFRTNCLVKIPNDVADKDGKFLLKAGFYKSNTIMASGSVKLTDPNGIIKIVGIQHLMNAGMKRVETNTI
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARATELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANVAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGIVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCCNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPELKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINSTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG1-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENRVNIWGFDIGKGSLGEAVRIGSEIKHVQSLILYKDFGEIKTAAGIRRQYRTRKAHRAREKFLEKVLGECGIEVLRRREVGIVDGCWKLIAKGDIRLEKEFPSPGEDVCYNSIALRCKLLLGEPLESWQVFKALNSAIQNRGYDPDIPWTETDADKKEDSDWAKRLSAYEDEKKVVFSGLADPQRYDYPCFFKAYKMGLWSPEDPEIVKLRIDNHAEKAKNYVIPRKCVEAEFEKLVENASLQYPKLKGKALYIMFGPAQKEYASLNPELRRQFNLKRGADTDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLMPRFNVCKIRSLDEIKNPADFLPYEITTLMKLLNLRFLRNGTIESLACDELKEAFELARDNKYKLSKTALKKFLKKIGAEVLDEDQSKIEAPRSGGRASFSRPAMAVLKELILSGESPAKFYARKVSQIENTDKLKGLVASDFDFIKQMGDIAWGKIFMPDMRLLEFANRQNIDAEARINKLIGSQNDPIVRHRLGFFYDRIKFLESKFGVPDKIVIEFVRDDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRESTNKEKADMTPYEWLSRNADRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTALAETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELHKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQKPRLEQTLYSKRVVGGKECIVRKFNLIDLAYKSGLKPVYDLQTIKKLVGKDQSESDIINPVVGALVREFIATDPTEEQWRAWCGEVCMPSESFTGSRIKRVLVRCGNPDEFKDLSKDGCGAYRKGDAHKGQIVWRSTNGKCYVMPIYVHASKYGLIEALKKRADFKEIVGLFRMHCLVNIERDVVNKNGQKLLPPGIYMLNTIMTKGTAVLTNTDGVKQKEVNMNYLVESGMRPIKVDY
		
	
	 
		 
			 1012
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 MG1-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1012
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDGHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYAALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCAVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTLPGALTSRIRKFYGLDRILHISAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVKRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGEFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDGYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYLFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKLGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG1-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGAEFRHVTSLLLDEDFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLERCLLEFGIEPLKRREVGIVNGRWMLISKGDERLEREFPPDGEDICYNAIALRCKLLLGEKLESWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDVSLPKKDDDDYAKKLSQYSREKGELLESFEDGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPENPERVEIRIGNDAQKAKGYVIPRKDVEREFESLVEAASKWHPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPALRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEARGEGDLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFEEFKAAFEIAKSAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRASFSRPAMLLLKELIFSGMPPTEFYAKKAGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVETYRFANNGADSAKLINGLIGSQNNPIVRHRLAFFYERIKFLESKFGVPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYALTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKKPRLEDGIYSMRAVGGKKFMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDISALIKLLDKKEKGIINAQIRKLVADFARTNPSEDEWRKWCGECRLPSKNGIGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVVPIYVHASKAKLLAELDANPKKKRVCDIFTSHCMVKIGNTYNDKGELLLHEGVYMVNTIQTDGRGKLTNPNGEKSNLININYLMKAGMRKVSVKDL
		
	
	 
		 
			 1057
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG1-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISAIALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIWKSGPCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSKTPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSPKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAERENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVGPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRTGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-124 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNPKLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSIWASGHAQLTNSDGVSPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-125 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASRFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 MG1-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLVKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG1-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1059
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-134 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 MG1-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNMGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCAVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCRIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGMDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPADFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAARAAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGNALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCARVRELTKKLGAKRCKLLLAPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTSMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRNGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNSDLSESEWEDWCKNEAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSVRSNGQVAITNSDGISPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 MG1-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVMEGEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGMETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYENIPWNESDASPSKKEDGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELFEKQGGVCLYTGEPLLPSELGILEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVRWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMVNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVLVKDL
		
	
	 
		 
			 905
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..905
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..905
					 
						 
							 note
							 MG1-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..905
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KESDVSLPKKDDDDYAKKLSQYSREKGELLESFEDGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPENPERVEIRIGNDAQKAKGYVIPRKDVEREFESLVEAASKWHPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPAFRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEARGEGDLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFEEFKAAFEIAKSAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRASFSRPAMLLLKELIFSGMPPAEFYAKKAGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWNGIFIPDVETYRFANNGADSAKLINGLIGSQNNPIVRHRLAFFYERIKFLESKFGVPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLMKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGERKAELFFRKYLDRLIPVDVAPKKPRLEDGIYSMRAVGGKKFMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDISALIKLLDKKEKGIINAQIRKLVADFARTNPSEDEWRKWCGECRLPSKNGIGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVVPIYVHASKAKLLAELDANPKKKRVCDIFTSHCMVKVGNAYNDKGELLLSEGVYMVNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMRKVSVKDL
		
	
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG1-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLDADFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGMETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEDGDYAQKLSQYSKEKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGLVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRVEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKDIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKLFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYAAAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGKALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEKSKLEQTIYSLRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIVSDFVLSNSDLSESEWEDWCKNEAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKAGVYRSNSVKSNGQVAITNSDGISPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAIEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGVRVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 938
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 MG1-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..938
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLFNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVDDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALACRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWISSDAKEWASYTDRVTACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGSDSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIRKDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG1-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGAEFRHVTSLLLDEDFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLERCLLEFGIEPLKRREVGIVNGRWMLISKGDERLEREFPPDGEDICYNAIALRCKLLLGEKLESWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDVSLPKKDDDDYAKKLSQYSREKGELLESFEDGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPENPERVEIRIGNDAQKAKGYVIPRKDVEREFESLVEAASKWHPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPALRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEARGEGDLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFEEFKAAFEIAKSAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRASFSRPAMLLLKELIFSGMPPAEFYAKKAGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWNGIFIPDVETYRFANNGADSAKLINGLIGSQNNPIVRHRLAFFYERIKFLESKFGVPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVTGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKKPRLEDGIYSMRAVGGKKFMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDISALIKLLDKKEKGIINAQIRKLVADFARTNPSEDEWRKWCGECRLPSKNGIGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVVPIYVHASKAKLLAELDANPKKKRVCDIFTSHCMVKVGNAYNDKGELLLPEGVYMVNTIQTDGRGKLTNTNGDKSKPININYLMKAGMRKVSVKDL
		
	
	 
		 
			 874
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..874
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..874
					 
						 
							 note
							 MG1-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..874
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVKRVARLRQTFWRDTENPDVVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVIAEFRALVDAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFVPDVGVFDFADSTECSRAVQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYGRIKSLDAEFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLINGKETIVKKCNVRDLAYAGRNPQYSYLTLVKNIKCIVGKVSKNIISDFVLSNPDLNESEWENWCKYDAVIPSKNGAPTKLLRVLCGARNPEEYKDLSKDGCGAYRKGNLHKGQFVWKTKQGCYVVTPVYAFESKIKVWDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDSKGVLKLKAGVYRSNTIRADGFVKLTNSDGFSPNPISIQYLMSAGMKRITLNTI
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAVKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPMDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLVHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNPKLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSIWASGHAQLTNSDGVSPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTKEIVWGFDIGKGSLGEAVRIGNEFKHVQSLEIPPEFAETKTAAALRRAWRTRHAHKARELWLERCLSNAGIEVLGRRKVDIVGGRWKLVSEGDRRLEREFPADGEDCCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQTRGYDAKIPWGNGNGKTPDSAKGEKSEAVKEEDSYAEKLALYEREFDGLLAEVNNRKKYDFPCFFKAAKIGLWSPENPDVVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVVSEFRALVEAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFIPDVAAFDFANSTEFSRAVQINKLIGLQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSRAINDRAKERKKYAEELDSQREIFGSKYASKKMLLKYELYSKQKGVCVYTGNALGFSNLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWLSSKGLEWESYCQRVRELTKEFGAKRCRLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRVCCIHFGFQFGGLTGVKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHDENVPKDISLSERLKLENDFEKKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGRYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLINGKETIVKKCNVRDLAYAGINPKYDLGKLKDRIRDIINPVSKRVISDFVNSNPNLSESEWEDWCRHEASIPSKSGKATRLLRVQCAVGDPAEYKDLSKDGCGAYRKGKSHKGQYIWKTKGGRYVVTPVYTFASKIRVYDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDSKGVWKLKAGIYRSNTIRADGFVKLTNSDGFSSNPISIQYLMTAGMKRITLDTI
		
	
	 
		 
			 891
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..891
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..891
					 
						 
							 note
							 MG1-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..891
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGSDSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG1-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENRVNIWGFDIGKGSLGEAVRIGSEIKHVQSLILDKDFGEIKTAAGIRRQYRTRKAHRAREKFLEKVLGECGIEVLRRREVGIVDGCWKLIAKGDIRLEKEFPSPGEDVCYNSIALRCKLLLGEPLESWQVFKALNSAIQNRGYDPDIPWTETDADKKEDSDWAKRLSAYEDEKKVLFSGLADPQRYDYPCFFKAYKMGLWSPEDPEIVKLRIDNHAEKAKNYVIPRKCVEAEFEKLVENASLQYPKLKGKALYIMFGPAQKEYASLNPELRRQFNLKRGADTDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLMPRFNVCKIKPLDEIKNPADFLPYEITTLMKLLNLRFLRNGTIESLACDELKEAFELARDNKYKLSKTALKKFLKKIGAEVLDEDQSKIEAPRSGGRASFSRPAMAVLKELILSGESPAKFYARKVSQIENTDKLKGLVASDFDFIKQMGDIAWGKIFMPDMRLLEFANRQNIDAEARINKLIGSQNDPIVRHRLGFFYDRIKFLESKFGVPDKIVIEFVRDDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRERTNKEKADRTPYEWLSRDQQRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTALAETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELYKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQKPRLEQTLYSKRVVGGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDLQTIKKLVGKDQSESDIINPVVGALVREFIATDPTEEQWRAWCGEVCMPSESFTGSRIKRVLVRCGNPDEFKDLSKDGCGAYRKGDAHKGQTVWRSTNGKCYVLPIYVHASKYGLIEALKKRADFKEIVGLFRMHCLVNIERDVFDKKGQKLLPPGIYMLNTLRADSQALLTNTDGVKQKAININYLVESGMRPIKVDY
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVMEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKDYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASYKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVTARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRTVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLPAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVPVKDL
		
	
	 
		 
			 1052
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 MG1-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1052
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDILGNKVWGFDMGKGSLGEAVRIGNEFKHVCSLLLDADFGEIKTAASLRRQYRTHKAHKAREKWLEDCLRKCGIEVLQRRQVAFVDDKWQLVSKGDIRLEKEFPTDDENICYNSIALRCKLILGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDSEIPWKETEVKSKDNSDYAIKLQAFEREKDELLLNLPSIDEAIRSKFDYPCFFKAYKIGLWNPVNPNQVDSKISHTANKAKGYVIPRNYVEKEFIKLVEMASLQYPKLRNKALFILYGITEKPYASFDFDLRKKFNLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLIPRFNVCKVKHIDEIQQDKDFLYYEITLAMKLLNLRFYRNANVQSLNYDEFKILFEIGKANKFKITKTNLKKFLNSINAEILDENQAEVAQPKDSGRASFSRPAMQLIKELIFSGQSPADFYARKVSSISNVETKKGLVVEDLDFIKLMGDVDWNGIFIPDVETYKFAKNFSEDNSAQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYDRIKYLEAKFGIPDKVVLEFVRDDFIGKEKKKELNIAIKKRYSEKLKIAEKLDEIGFKGSKMLMKLELFQKQGGICLYTREPLLPTEIPSLEIEHIVPRSRGGPDSAYNFVLTREATNKEKANRTPFEWLSGDSQKWVSYSDRVMSRSKELGKKRCQLLLKENAEELVEKYTALAETAWIARLAQRIVCMHFGFPMGALIGKKRVFTVSGSVTSRIRGMYGLNKILHNTEIDKTLSEVDILKLNDSLETKNRANKKHHALDAMCLCFAPTSKEVLNKNREILPVEIAKDAENYFRRYLDNIIPNKVATMKPRLEETIYSKRKIGKKEYIVRKYDLESLAYKGINPKYDVESIKKLANSENIINVVARKIIRDFVNDNPTEQEWKDFCNTVKMPSKNGNGSRLKRILLLVGNTAEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQIIWKTKSGKFKVEPIYAHSSRAKVSKELMKKPEFDSVAGIFRTGCLVEFTNDVMNDKDEFLLERGIYSLNTISTAGQVAITNSNGNKSIGININYLMKAGMRRLNL
		
	
	 
		 
			 933
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..933
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..933
					 
						 
							 note
							 MG1-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..933
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKLEGWQVFTALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSPKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISPTALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAERENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRVKLGEILPEKLKSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRTGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-161 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTKEIVWGFDIGKGSLGEAVRIGNEFKHVQSLEIPPEFAETKTAAALRRAWRTRHAHKARELWLERCLSNAGIEVLGRRKVDIVGGRWKLVSEGDRRLEREFPADGEDCCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQTRGYDAKIPWGNDDGKTSDSAKGGKSEAAKEEESYAEKLALYEREFDGLLAEVDNRKKYDFPCFFKAAKIGLWSPANPDAVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVIAEFRALVDAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFVPDVGVFDFADSTECSRAVQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYGRIKSLDAEFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLIEGRETIVKKCNVRDLAYAGINPKYDLGKLKDRIRDIINPVSKRVISDFVNSNPNLSESEWEDWCRHEASIPSKSDKATRLLRVQCAVGDPAEYKDLSKDGCGAYRKGKSHKGQYIWKTKGGRYVVTPVYTFASKIRVYDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDNKGVLKLKAGIYRSNTIKTNGQVNLTTPNGIKFNGISIQYLMSAGMKRITLNTI
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-162 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPEKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIIGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNSKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 MG1-163 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVIEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLPREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-164 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHTKETVWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVLSMEIDADFAEIKTAAATRRAWRTREAHKAREMWLEKCLSDADIEILGRRKVDIVDGTWKLVSRGDGRLEREFPADGENVCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDAQIPWGDEDGKSSETKRSGKSDSAKKSGEDESYAERLALFEREFDKLLAEVENREKYDFPCFFKAAKMGLWSPENPDKVGIRIDNTAEKAKGYVVPRNAVIAEFRALVNAAAKQYPKLKGKADFIMFGKAEEAYASYKPELRRKFGLRRGADSDWTALGQKTPRFDNRIIGKCKLIPRLNVCKIKPLKECKTEDDFLPHTITLALKLLNLRFFRGAGIDSLSFDEFLRAFEIARQNKFALNKTNLKKFFKTIGAEIMDENQSSVEQPREGGRAAYSRPAMRLLRDLIFSGKSPAEFYASRICKIENTDKNRGLVAEDLAFIKLMGDIPWNGIFVPDVDTFNFANIRESERADKINKLIGSQNDPIVRHRLAFFYERIKLLESKFGAPDKIVLEFVRDDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGERTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTALAETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARKFFAKYLAEVVPTKVAIKKPELEQTIYSKRVIGGRQTIVKKCNVRDLAYKGQNPKYDFDTLTKRIKDIINPVSKRVIEDFAKTEPTEAEWEDWCKYEAAIPSKNGSPTRLLRVLVEIGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKNKKGRYIVAPIYAHASKAKVLDDLQNNPDCAEICGFFRTNCLVKIPNDVADKDGKILLKAGFYKSNTIKTEGRVKLTNPNGIITEIGLQHLMNAGMKRVETNTI
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-165 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEMRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-166 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDGQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKGLGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLEKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGEFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG1-167 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWRLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAVFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 988
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 MG1-168 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..988
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GRWKLVSEGDRRLEREFPADGEDCCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQTRGYDAKIPWGNDDGKTSDSAKGGKSEAAKEEESYAEKLALYEREFDGLLAEVDNRKKYDFPCFFKAAKIGLWSPANPDAVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVIAEFRALVDAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLERGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFVPDVGVFDFADSTECSRAVQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYGRIKSLDAEFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLINGKETIVKKCNVRDLAYAGRNPQYSYLTLVKNIKCIVGKVSKNIISDFVLSNPDLNESEWENWCKYDAVIPSKNGAPTKLLRVLCGARNPEEYKDLSKDGCGAYRKGNLHKGQFVWKTKQGCYVVTPVYAFESKIKVWDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDSKGVLKLKAGVYRSNTIRADGFVKLTNSDGFSPNPISIQYLMSAGMKRITLNTI
		
	
	 
		 
			 991
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..991
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..991
					 
						 
							 note
							 MG1-169 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..991
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNESRNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 872
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..872
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..872
					 
						 
							 note
							 MG1-170 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..872
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNESRNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG1-171 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFNKNMEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNESRNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGDNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-172 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVMPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASAAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKKSALEQTIYALRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIVSDFVLSNSDLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKSGIYKSNTIMSDGRAKFTNSDGISTNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG1-173 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACTKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKSDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-174 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCCNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 918
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..918
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..918
					 
						 
							 note
							 MG1-175 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..918
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYAAAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVEKSKLEQTIYSLRKGRIVKKCNVRDLAYEGINPKYNYTKLVKRIESIVGDVSKRIISDFVLSNPDLNESEWEEWCKYKAAIPSKNGAPTKLLRVLFDVGSPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTQKGKYMVAPVYAHASKAKVFASLKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKSGIYKSNTIMSDGRAKFTNSDGISTNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-176 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDGHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYAALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCAVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-177 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKDIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKLFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYAAAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGKALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEKSKLEQTIYSLRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIVSDFVLSNSDLSESEWEDWCKNEAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKAGVYRSNSVKSNGQVAITNSDGISPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1052
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1052
					 
						 
							 note
							 MG1-178 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1052
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDILGNKVWGFDMGKGSLGEAVRIGNEFKHVCSLLLDADFGEIKTAASLRRQYRTHKAHKAREKWLEDCLRKCGIEVLQRRQVAFVDDKWQLVSKGDIRLEKEFPTDDENICYNSIALRCKLILGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDSEIPWKETEVKSKDNSDYAIKLQAFEREKDELLLNLPSIDEAIRSKFDYPCFFKAYKIGLWNPVNPNQVDSKISHTANKAKGYVIPRNYVEKEFIKLVEMASLQYPKLRNKALFILYGITEKPYASFDFDLRKKFNLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLIPRFNVCKVKHIDEIQQDKDFLYYEITLAMKLLNLRFYRNANVQSLNYDEFKILFEIGKANKFKITKTNLKKFLNSINAEILDENQAEVAQPKDSGRASFSRPAMQLIKELIFSGQSPADFYARKVSSISNVETKKGLVVEDLDFIKLMGDVDWNGIFIPDVETYKFAKNFSEDNSAQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYDRIKYLEAKFGIPDKVVLEFVRDDFIGKEKKKELNIAIKKRYSEKLKIAEKLDEIGFKGSKMLMKLELFQKQGGICLYTREPLLPTEIPSLEIEHIVPRSRGGPDSAYNFVLTREATNKEKANRTPFEWLSGDSQKWVSYSDRVMSRSKELGKKRCQLLLKENAEELVEKYTALAETAWIARLAQRIVCMHFGFPMGALIGKKRVFTVSGSVTSRIRGMYGLNKILHNTEIDKTLSEVDILKLNDSLETKNRANKKHHALDAMCLCFAPTSKEVLNKNREILPVEIAKDAENYFRRYLDNIIPNKVATMKPRLEETIYSKRKIGKKEYIVRKYDLESLAYKGINPKYDVESIKKLANSENIINVVARKIIRDFVNDNPTEQEWKDFCNTVKMPSKNGNGSRLKRILLLVGNTAEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQIIWKTKSGKFKVEPIYAHSSRAKVSKELMKKPEFDSVAGIFRTGCLVEFTNDVMNDKDEFLLERGIYSLNTISTAGQVAITNSNGNKSIGININYLMKAGMRRLNL
		
	
	 
		 
			 846
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..846
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..846
					 
						 
							 note
							 MG1-179 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..846
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLFRSAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCRIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGMDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPADFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAARAAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGNALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCARVRELTKKLGAKRCKLLLAPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTSMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRNGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNSDLSESEWEDWCKNEAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSVRSNGQVAITNSDGISPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1018
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 MG1-180 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1018
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEMRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATSLGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWISSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGVSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG1-181 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLYFIEQISDWKIMKVIEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGLVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-182 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVIEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGMETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEDGDYAQKLSQYSKEKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKDYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASYKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRTVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYCVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVPVKDL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-183 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARATELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-184 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKPELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPNESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDEHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-185 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASRFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 MG1-186 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLVKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 957
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..957
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..957
					 
						 
							 note
							 MG1-187 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..957
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRKGRIVKKCNVRDLAYEGINPKYNYTKLVKRIESIVGDVSKRIISDFVLSNPDLNESEWEEWCKYKAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKSGIYKSNTIMSDGRAKFTNSDGISTNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-188 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPEKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQENSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKTKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-189 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEKSKLEQTIYSLRKGRIVKKCNVRDLAYEGINPKYNYTKLVKRIESIVGDVSKRIISDFVLYNPDLKESEWEDWCKYEAAIPSKNGAPTKLLRVLCEVGSPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTQKGKYMVAPVYAHASKAKVFASLKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVIDKSGKMLLKAGVYRSNSVRSNGQVAITNSDGISPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-190 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGREISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-191 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGENVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG1-192 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YYIVDFCSHCKYFNNNKEFNKNMEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGIEILKRREVGIVDGQWRLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDGHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRSGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-193 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLVHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDVGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNPKLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSIWASGHAQLTNSDGVSPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-194 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWISSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-195 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANVAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 935
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..935
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..935
					 
						 
							 note
							 MG1-196 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..935
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGAEFRHVTSLLLDEDFGEIKTAAGLRRQIRTRKAHKAREKWLERCLLEFGIEPLKRREVGIVNGRWMLISKGDERLEREFPPDGEDICYNAIALRCKLLLGEKLESWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDVSLPKKDDDDYAKKLSQYSREKGELLESFEDGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPENPERVEIRIGNDAQKAKGYVIPRKDVEREFESLVEAASKWHPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPAFRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRPIPRLNVCKIRPLSEARGEGDLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFEEFKAAFEIAKSAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRASFSRPAMLLLKELIFSGMPPAEFYAKKAGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWNGIFIPDVETYRFANNGADSAKLINGLIGSQNNPIVRHRLAFFYERIKFLESKFGVPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKKPRLEDGIYSMRAVGGKKFMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDISALIKLLDKKEKGIINAQIRKLVADFARTNPTEDEWRKWCGECRLPSKNGIGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-197 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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							 note
							 MG1-198 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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					 1..899
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..899
					 
						 
							 note
							 MG1-199 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..899
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG1-200 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-201 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-202 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-203 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
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							 note
							 MG1-204 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
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					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 MG1-205 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..759
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
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							 note
							 MG1-206 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG1-207 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-208 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-209 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRSAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-210 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-211 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLQFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDMETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPVLEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-212 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSKTPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..798
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..798
					 
						 
							 note
							 MG1-213 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..798
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLR
		
	
	 
		 
			 920
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..920
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..920
					 
						 
							 note
							 MG1-214 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..920
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLEVAAYAHGLAERAFSDVKSPKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRCAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-215 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNMGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCAVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-216 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..777
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..777
					 
						 
							 note
							 MG1-217 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..777
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GSDSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-218 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-219 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-220 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEGKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCHLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 759
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 MG1-221 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..759
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FNNNKEFNKNMEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFAVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSEAESENLSFEE
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-222 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHISSVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSDEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVGPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-223 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGMGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGRLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG1-224 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLDADFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGMETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEDGDYAQKLSQYSKEKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGLVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRVEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-225 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGEFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-226 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 899
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..899
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..899
					 
						 
							 note
							 MG1-227 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..899
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGEFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASRFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPEKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIIGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLYMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNED
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-228 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSIGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLGFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSEAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFTATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVCNDKGDFILPAGRYMVNTILTTGRCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-229 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETSYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGYDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRSGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-230 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVCIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTTLAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIQKNGQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-231 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGIFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-232 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTKEIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRIIDKCKLIPRLNVCRIKPLDKCKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYAAAIENIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMGDAPWSGIFIPDIGLSDFADASEAAREAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEKPTLEQTIYAMRKGRIVKKCNVRDLAYTGINPKYNYSTLVKSIKSIVGEVPKRIISDFVLSNPKLSESEWEDWCKNNAAIPSKNGAPTKLLRVLCDAGNPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTKQGRYVVAPVYAHASKAKVLAALKNNPDCAEVCGFFRQNCLVEIPNDVVDKSGKMLLKAGVYRSNSIWASGHAQLTNSDGVSPNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG1-233 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGAEFRHVASLLLDKDFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLERCLSDFGIEPLKRREVGIVNGRWMLISKGDERLEREFPPDGEDICYNAIALRCKLLLGEKLESWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDVSPSKKDDDDYAKRLSQYSREKSELLESFEGGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPENPERVEIRIGNDAQKAKGYVIPRKDVEREFESLVEAASKWHPAMKGKAMYMMYGIAETPYASFKPSLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEARGEGDLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFEEFKAAFEIAKSAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMPPAEFYAKKAGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWNGIFIPDVETYRFANDGADSAKLINGLIGSQNNPIVRHRLAFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIGMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYALTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRIKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRENEKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEGKAELFFRKYLDRLIPVDVAPKKPRLEDGIYSMRAVGGKKFMARRVNLVDLAYTVGQKPVYDISVLIGKKNPKEKKIINAQIRKLVADFARTNPSEDEWRKWCGECRLPSKNGIGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYYVVPIYVHASKAKLLAELDANPKKKRVCDIFTSHCMVKVGNAYNDKGELLLPEGVYMVNTIQTDGRGKLTNPNGEKSNLININYLMKAGMRKVSVKDL
		
	
	 
		 
			 1058
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 MG1-234 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYAVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSGRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGAMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDNGDFILPAGRYMVNTIKKNGQCVLSDANNEKNTININYLMRAGMRRIELSEL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-236 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDGYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYLFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG1-237 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALVRRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-238 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINSTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-239 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVMEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIKTAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGMETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEDGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSEIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYCVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVPVKDL
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-240 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLNEL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-241 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGEFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRISIKYK
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG1-242 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGENLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVESEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPDKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKGDVLLSPGTYMINTIMAAGMAILSDTNGVKSPAININYLMNAGMRRVSIKYK
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-243 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTKEIVWGFDIGKGSLGEAVRIGNEFKHVQSLEIPPEFAETKTAAALRRAWRTRHAHKARELWLERCLSNAGIEVLGRRKVDIVGGRWKLVSEGDRRLEREFPADGEDCCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQTRGYDAKIPWGNGNGKTPDSAKGEKSEAVKEEDSYAEKLALYEREFDGLLAEVNNRKKYDFPCFFKAAKIGLWSPENPDVVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVVSEFRALVEAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFIPDVAAFDFANSTEFSRAVQINKLIGLQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSRAINDRAKERKKYAEELDSQREIFGSKYASKKMLLKYELYSKQKGVCVYTGNALGFSNLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWLSSKGLEWESYCQRVRELTKEFGAKRCRLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRVCCIHFGFQFGGLTGVKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHDENVPKDISLSERLKLENDFEKKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGRYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLINGKETIVKKCNVRDLAYAGINPKYDLGKLKDRIRDIINPVSKRVISDFVNSNPNLSESEWEDWCRHEASIPSKSGKATRLLRVQCAVGDPAEYKDLSKDGCGAYRKGKSHKGQYIWKTKGGRYVVTPVYTFASKIRVYDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDSKGVWKLKAGIYRSNTIRADGFVKLTNSDGFSSNPISIQYLMTAGMKRITLDTI
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-244 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPELKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-256 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-257 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG1-258 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTKEIVWGFDIGKGSLGEAVRIGNEFKHVQSLEIPPEFAETKTAAALRRAWRTRHAHKARELWLERCLSNAGIEVLGRRKVDIVGGRWKLVSEGDRRLEREFPADGEDCCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQTRGYDAKIPWGNDDGKTSDSAKGGKSEAAKEEESYAEKLALYEREFDGLLAEVDNRKKYDFPCFFKAAKIGLWSPANPDAVKIRIDNTAEKAKGYVVPRSAVIAEFRALVDAAAKQYPALKGKADFIMFGVSEEPYASYNPELRKKFGLKRGAESDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLPECRTDDDFLPYETTLALKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFEIAKNNKFELNKTNLKKFFKSIGAEVIDESQSKIEQPRSSGRASFSRPAMRILRNLVFSGKSPAEFYETELVKITNTDKNRGIVAEDIKFLKLMGNVPWGGIFVPDVGVFDFADSTECSRAVQINKLIGMQNDPIVRHRLSFFYGRIKSLDAEFGTPDKIVLEFVRDDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTALAETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEKPTLEQTIYAKRLIEGRETIVKKCNVRDLAYAGINPKYDLGKLKDRIRDIINPVSKRVISDFVNSNPNLSESEWEDWCRHEASIPSKSDKATRLLRVQCAVGDPAEYKDLSKDGCGAYRKGKSHKGQYIWKTKGGRYVVTPVYTFASKIRVYDDMRRDPNCEEICGFFRQNCLVEIPNDVYDNKGVLKLKAGIYRSNTIKTNGQVNLTTPNGIKFNGISIQYLMSAGMKRITLNTI
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-259 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-260 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-261 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG1-262 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG1-263 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENRVNIWGFDIGKGSLGEAVRIGSEIKHVQSLILDKDFGEIKTAAGIRRQYRTRKAHRAREKFLEKVLGECGIEVLRRREVGIVDGCWKLIAKGDIRLEKEFPSPGEDVCYNSIALRCKLLLGEPLESWQVFKALNSAIQNRGYDPDIPWTETDADKKEDSDWAKRLSAYEDEKKVLFSGLADPQRYDYPCFFKAYKMGLWSPEDPEIVKLRIDNHAEKAKNYVIPRKCVEAEFEKLVENASLQYPKLKGKALYIMFGPAQKEYASLNPELRRQFNLKRGADTDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLMPRFNVCKIKPLDEIKNPADFLPYEITTLMKLLNLRFLRNGTIESLACDELKEAFELARDNKYKLSKTALKKFLKKIGAEVLDEDQSKIEAPRSGGRASFSRPAMAVLKELILSGESPAKFYARKVSQIENTDKLKGLVASDFDFIKQMGDIAWGKIFMPDMRLLEFANRQNIDAEARINKLIGSQNDPIVRHRLGFFYDRIKFLESKFGVPDKIVIEFVRDDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRERTNKEKADRTPYEWLSRDQQRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTALAETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELYKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQKPRLEQTLYSKRVVGGKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDLQTIKKLVGKDQSESDIINPVVGALVREFIATDPTEEQWRAWCGEVCMPSESFTGSRIKRVLVRCGNPDEFKDLSKDGCGAYRKGDAHKGQTVWRSTNGKCYVLPIYVHASKYGLIEALKKRADFKEIVGLFRMHCLVNIERDVFDKKGQKLLPPGIYMLNTLRADSQALLTNTDGVKQKAININYLVESGMRPIKVDY
		
	
	 
		 
			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 MG1-264 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLYFIEQISDWKIMKVMEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKAYKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKDYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASYKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRTVGGKKIMARRVNLVDLAYKSGLKPVYDVSVLIKLLDKKERGIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGRGAFRRGDGHKGQIVWESTDGKYCVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIRTDGWIQLTSANGDKSKPININYLMKAGMKKVPVKDL
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 MG1-265 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVIEDEGGNHIWGFDIGKGSLGEAVLDGSEFKHVASLLLDADFGEIETAAGLRRQMRTRKAHKAREKWLESCLSGFGIETLKRREVGIVNGQWTLISKGDERLEREFPPDGENICYNSIALRCKLLLGEKLEGWQIFKALNSAIQNRGYDENIPWKESDASPSKKEGGDYAQKLSQYSREKSELFESFEGGEKYDYPCFFKACKMGLWSPDNPERVEVRIGSDAQKAKGYVIPRKDVEREFERLVEAASKWYPAMKGKAMYIMYGIAETPYASFKPLLRKKFDLKRGAESDWTALGQKIPRFDNRIIDKCRLIPRLNVCKIRPLSKIRGEADLLHYEITLSLKLLNLRFFRNSNVESLSFGEFKAAFEIAKGAKYKMGKAALKKFLKSISASVLSEDQSEIEAPRESGRAAFSRPAMLLLKELIFSGMTPAEFYAKKSGEISNADPNKGIVASDLDFIKLMGNCGWSGIFIPDVDTFHFANKGAEPAKLINELIGSQNNPIVRHRLSFFYERIKFLESKFGIPDKVVLEFVREDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLPREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTALAETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKKPKLEDGIYSMRMVGGKKIMARRVNLVDLAYKGGQGQKPVYDISVLMDKKNPKEKKIINPQIRKLVADFARTNPSEDEWKKWCGECRLPSKNGLGTRVIRVLLNYGEPAEYKDLSKDGCGAFRKGKEHKGQIVWESTDGKYYVLPIYVHASKAKLLAELCANPKKKRICGIFTSHCMVKVGNTYNNKGELLLPEGVYMLNTIQTDGRGKLTNANGEKSNLININYLMKAGMKKVSIKEL
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 MG1-266 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NNNNTQIWGFDIGKASLGEAVWCGGKFKHVESLILDKDFAEIKTSAGRRRQARTRKAHKAREEWLEKCLEDCGIEILKRRKVGIVNGQWKLISKGDARLEKEFPAEGEEVCYNSIALRCKLILGEKLESWQIFKALNSSIQHRGYDENIPWKETQNESKKEDGDYFKKIVLYESEKEDILNRLPQECKREDFDFPCFFKAKKMGIWSEENPYKVGLRISNNAQKAKGYVIPRKYVENEFVRLVQMASLQYPKLKDKQMFILYGISETPYASLFKDARKKFGLKRGADSDWTALGQKIPRFDNRMIGKCKLIPRLNTCKIKSPEKIKSEEDLLHYDITLALKLLNLRFFKDSEICALSFEEFKKLFEIGKSNKYKISKTDLKKFLKSIGASVLSQDHSEIEAPRTSGRSSFSRPAMKILKELIFSGEPPSKFLKAKIDKIANTDPNKGIIREDLDFIRIMGDCPWNGIFIPDVETYKYASQTQESSEAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKALSEKFGVPDKIVLEFVREDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTALAETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKKPKLEESIYSKRTINRKECIVRKFNLVDLAYKSGLKPVYDISAIEKLLEDKPKKIPPIINPTVRRIVRDFVSTNPNEDEWRNWCKTVRMPSKNRNGTRIIRVLVYVGTPEEYKDLSKDGCGAFRKGDSHKGQIIWMDKNGRYKVSPVYVHSSKSQTMESIKSNPDFIKIAGFFKSHCLVEIESPVVNGKRDVLLSPGTYMIN
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG1-267 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHTKDIIWGFDIGKGSLGEAVRVGNEFKHVQSLEIAPDFAETKTTAAARRAWRTREAHKARELWLEKCLSEAGIEVLLRRKVGVVDGAWKLVSKGDVRLEREFPPAGEDLCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDANIPWGDEDAADGGDGSSRKSSDSDASGDGESYAEKLAHYEREFDGILAELDNREKYEFPCFFKAAKMGLWSPENPDFVGVRIDNTAEKAKGYVVPREAVVREFRALVNAAALQYPNLKGKADFIMFGRACEPYASYNPELRKRFGLKRGAATDWTALGQKTPRFDNRVIDKCKLIPRLNVCKIKPLDECKTDDDFLSYTITLSLKLLNLRFFRGAGVDSLSFDEFLRAFELAKNSKFKLGKAALKKFFKTIGAEVMDESQSEIEQPRNGGRAAFSRPAMRILRDLIFSGKSPAEFYATELGKIANTDKNKGLVAGDLDFLKLMSDAPWSGIFIPDVGLSDFADTSEAARAAQINKLIGSQNDPIVRHRLSFFYERIKSLEAKFGVPDKIVLEFVRDDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPYEWHSLKGAEWDSYCDRVRELTKNLGAKRCRLLLAPNAAELVEKYTALAETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEEAAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEKSKLEQTIYSLRKGRIVKKCNVRDLAYEGINPKYNYTKLVKRIESIVGDVSKRIISDFVLSNPDLKESEWEDWCKYEAAIPSKNGAPTKLLRVLCEVGSPEEYKDLSKDGCGAYRKGDSHKGQFIWKTQKGKYMVAPVYAYASKAKVFAALKSNPDCAEVCGFFRQNCLVEISNDVIDKSGKMLLKSGIYKSNTIMSDGRAKFTNSDGISTNPISIQYLMPAGMKRIKLDTV
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-268 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTLPGALTSRIRKFYGLDRILHISAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVKRVLVYYGEADEYKDLSKDGCGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVELSEL
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 MG1-269 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDFCSHCKYFNNNKEFNKNMEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPELKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRFIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLLNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARIMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVGDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG1-270 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENRVNIWGFDIGKGSLGEAVRIGSEIKHVQSLILYKDFGEIKTAAGIRRQYRTRKAHRAREKFLEKVLGECGIEVLRRREVGIVDGCWKLIAKGDIRLEKEFPSPGEDVCYNSIALRCKLLLGEPLESWQVFKALNSAIQNRGYDPDIPWTETDADKKEDSDWAKRLSAYEDEKKVVFSGLADPQRYDYPCFFKAYKMGLWSPEDPEIVKLRIDNHAEKAKNYVIPRKCVEAEFEKLVENASLQYPKLKGKALYIMFGPAQKEYASLNPELRRQFNLKRGADTDWTALGQKIPRFDNRIVDKCKLMPRFNVCKIRSLDEIKNPADFLPYEITTLMKLLNLRFLRNGTIESLACDELKEAFELARDNKYKLSKTALKKFLKKIGAEVLDEDQSKIEAPRSGGRASFSRPAMAVLKELILSGESPAKFYARKVSQIENTDKLKGLVASDFDFIKQMGDIAWGKIFMPDMRLLEFANRQNIDAEARINKLIGSQNDPIVRHRLGFFYDRIKFLESKFGVPDKIVIEFVRDDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRESTNKEKADMTPYEWLSRNADRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTALAETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELHKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQKPRLEQTLYSKRVVGGKECIVRKFNLIDLAYKSGLKPVYDLQTIKKLVGKDQSESDIINPVVGALVREFIATDPTEEQWRAWCGEVCMPSESFTGSRIKRVLVRCGNPDEFKDLSKDGCGAYRKGDAHKGQIVWRSTNGKCYVMPIYVHASKYGLIEALKKRADFKEIVGLFRMHCLVNIERDVVNKNGQKLLPPGIYMLNTIMTKGTAVLTNTDGVKQKEVNMNYLVESGMRPIKVDY
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-271 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKEKNNHVWGFDIGKGSLGEAVRIGGDFKHIASVLLDPEFGEIKTAALARRQMRTRKAHKAREKWLEECLEGTGVEILKRREVGIVDGQWQLISKGDERLEREFPPSGEDVCYNSIALRCKLLLGEKLEGWQVFKALNSAIQKRGYDENIPWGEAEEKSSKKDDDDYAQKLSQYEKEKSELFESFADGEKYDFPCFFKAYKMGLWSPENPTRVEVRIDCRAQKAKSYVIARKYVEREFECLVEAAAKFFPKLKGRAKFILYGVSETPYASYYGNMRKKFGLKRGAESDWTALGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRMNVCKIRPLNEARNEKDLLYYEVTLALKLFNLRFFRNSNIEQLTFEEFKKAFEIAAGAKYKMTKTAMKKFLKSISATALGDDYAEIEPPKESGRASFSRPAMEILKELIFSGMPPREFYGRKISEISNTDKNKGVVSSDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVQTYQFANAAFPDPDAQINKLIGSQNNPIVRHRLTFFFERIKFLESKYGVPDKVVLEFVRDDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTALAETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKKPRLEDGIYSKRIIGGKACMVKRNNLVDLAYKSGLKPVFDIPTLIKLVDKKEKGIINPQIRKMIGEFAATNPDESAWRKWCEEVRLPSKSGLGARVMRVLVYYGEADEYKDLSKDGYGAYRKGDGHKGQVIWESVDGKYYVEPVYVHASKAGVMAALNANPKKKRICGMFNSHCTVDVDDVYNDKGDFILPAGRYMVNTIRSDNQCVLTNADGEKRNPININYLMRAGMRRVDLSEL
		
	
	 
		 
			 1273
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1273
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1273
					 
						 
							 note
							 MG1-272 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1273
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDYVLKAANQSPTNNDSFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRKKDKFLDAGVLICPEGINDLSGRNGLRRGRRTLDHRQNRRDWFAENLAKVLGLSLHKGTRLPNTAWTQNEKAGWIPVSPKFANPVSLRIDALGGKPLTAEQLFTALAHLIKHRGPSEKVPWSKTIAEEQRDLDEKESVSDTIPADQVRAEFEKARKEFTLSNADASGFHPAHYLQQLGEERKLQRKRAWPRDLVETEAAAILEAQANHHQKLKEEIKFVDVSGENRKATVAEWLLHGNSSIKSVREGDAEMSFHVFDRNYPNRERAPFTFQAARIHNRKPGLDLVEPRDEFGRPRYVMSRERPEYGQWQVEVALLNFKVLDLTSLKKDKAKIVPSAEALAELREIITRTGRLSVEDLQTWIKPYKENGIYDLVKEQPALVGEGKGRGRFSRVGLQRATEIIRPLQTEHNAMSKLTPKGQRAKKKLKTPEDKADAYVRQYVNYTPKLRYAWKNPATQITEPEPLPRALRRYILEIRDPVVRHRVELFDRMLDDLLGKYRSDGNPTHIVIECVRELEQDAEAAQDAWERRKKDREENQTARATLKDMGVKAPTDKDVRKFRLLQECKWRCPYTLERFMQTEFDDLVIQRIVPPAGDPRRSAYLEAARSAMQGTQVEHMVPQAAIVCDEWFNVTVTRPTTNTTKGDRTPYDFVLRDGDKDRRKQLLENAEQCFGKDSLKFKIFSSDNARSLIQERDKLQRTAYIARCLRYVCLLKFGWLSPEDRDPGHEKANDATRSYLVTNGGTTRRLRQAWNLDELLRETVSPEKWAGMTDVEKERALAQGARIPTEEWKKLDKAKQDDVLRARRTKNRQDVRHHALDAMVVACTLPWAANLTVWASGWCNLDTDDGSVSSVRCPIFGENDFGEGIYAAIEAKLSELKTALPEATSNAITHYRSHERHKQVFDSGLYGKRTTYGGKPLEKDEPVFFVIAKQLSRLTPAVLSYPAKGGGDSIFSPKLREHIASAWKTYTADNANWQHLLTRSEEDLQRELQDAENSKDNQYKFKTIKALKDRLRRVSQWRVAIPNETLWAELQEYLQQEKARRLKKPEARNNVFPDHFIEGLRHPNYNTPIHSVKVIALTKDEDAYVELRTGSKTFWKYKGGYEAMRVYGSPPKTRTGKGKFICWLVRRFYKRKKKENGQLQTVKEAHAAAMPAVCQGQKLLATFHNGQVVRFKQLAKDMDISHNWIICETNADTRNPRNSKIVVMPAHLAKIVADPENPKRTISLKETEGVPLFL
		
	
	 
		 
			 992
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rhizobiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 MG1-273 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..992
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKTDYVLKNKPEPASNDKFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRKGSEFKDVGVLICDSEGSELEGRRNLRRQRRTIRSRKSRREWFARELVKLGLPKSETALDDPISLRLRALNGEVLKPEELHAALTHLFKRRGYTKVPWANVEAVRKDGEKAKKEEGDTQKAISELEQEMKNAGCDYPCQLLDQRRKKLGERPQTKWGRNFPWGRATLEKEFWKIVEAQKEHCPELAKNAEKLLHGNTHKVTRIIDGQKREFHVYFKTDKEHKAGVLGVRWPKFENRSPGLDALEPFRKDPKTGAWIPQHTMRRDNLLFKEWQLEKSLHDFRVKRRMISSGRSKKEKFEFIPPPPAALAALRKLWNERGHLWAADLQEWAKAYEGQFELHYPDRDLTPRNNFSGRARFSKIGMASIRKVIDEARVRHDVAYEAWELKFKEKNKEAKEEDIFNGYARFLTQQSNAPVLAAGVADNSYARTVAPPPVLILPGETPEAAFQRYLNAIRDPQVRHRVELFGRELRRLMTLHSQNQAPDFIVIEMARDLMMNQEQKDAKEAKDKERRKERDEAAQILRDMGFAPDADNIKKFLLAQEAGWRCPFTLRPFCQSDFSQLTVTQLIQAENKPRFVKEASSVFDRLEIEHLVPRTPVVCNEWFNLTVTLHSTNAQKRKRTPFQWLFADKDGLPADLDWERIRKNAVERFGESSLKYQVFTSPDGAKLVEDNAKKSIQQTAYIARCLREACLIIFGKEWLDWTDGAGRDPRLLTDNRASKNYLTTNGVITSRLRGAWHLNEVLWPKPERLNDTEWDKLTDDEKIPLKAKYKEERELRALKNRQDHRHHAIDAMVISCAMPWQTCKTRTGSQQSDDGLCEVDSETGAITKIWNPVFNDYGYGIKQAAEAKSALLLKFSSERQVDLLRHHKSNNRNAQAFDTTIYGRRENFGGEILPQTLFVARKRLLDLKVSHLDPRGKGGFIFSKLLRDHIEKEWKLFSGDEKNWLRVQSDWM
		
	
	 
		 
			 1258
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 MG1-274 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPKENESSFLNGLVFGFDVGTGSIGYAVRKGAEFLDVGVLICDSKGSDLSKRRELRRQRRTLRSRKYRRQWLANELSELGLTKPVPSPDDPVSLRLRALNGEALKPEELHAALTHLFKRRGYSKVPWAKVEALRKNGEKAKQEDSDTQKGITELEQEMNEKGCTYPCQLLDLRRKDAGTLPKRKWGRNFPWGRQMLETEFRAIAEAQKDHFPELVQNVESLLHRNTLEIRREVDGKKQTFHVFFKTDTGKKPGVLGIRWPKFENRGPGLDALEPFRKDRKTGAWIPQHTLRRDSLFFKEWQSEVALRNFRVKRRLITVGRSKKEKFELIPPPPVALERLRNLWNEHGHLWAEDLREWAKNYEGQFELRDPDFNLTPRNDFSGRARFSKNGMAAIRQIIANAREKHDAAYNTWEQRFKDKNLKANEEDIANGYARFLTQLTNEAASNQATADNSYARTVAPPPVLILPGETTDGAFQRYLNSIRNPQVRHRVELFGRELQRLMNLHSEDQAPDFIIIEMARDLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSIQQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPRLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNAQAFDTTPYGRREKFGGDELGQPLFVARKRILDLKTSHLNPRNTGGFIFSPLIRDHIAKEWESFSGNEKNWIRIESDWIAIFEAQIATLRASGKDDQKTRLGIKARESRIYKLRQMEGCKDWEELLSFIAKELGAQQPQPKFPSQFIETLCHPIYKTPITSVKVTAQSKNDESFSLVRRPTSEKARSGTYVMRKQEDKYREMRVYRLPKPGRSGAYACWLLLPWYGMLDARGKRFKTVEKDLMTRACKGAKFVRAFRRDDIVCFANNLLANKGIKQNESWRIVRTDAKGDCLANVGLLPANLARETSHPITGEKVKLEPVVVALNDFMNALEPRLPTDELSHSPPVKPKSPGAAET
		
	
	 
		 
			 1260
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1260
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1260
					 
						 
							 note
							 MG1-275 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1260
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLISAQWKTISTNLSIMDYIIKPAPGSTSSPYDWANDPFYKSAIVLGIDIGIEGIGVWLRKGRNHVFARTFLFNTPEAAPLKGRRLLRGGRRCRQSEQHREVLLKQFCAEFGLPWTEIKDQENEDGPFKLRLRAVRSKLGSKEALVVCLRHIIRHRGYDYHETDGGSFPWGDELKADVATGWAKAAYCSPEDAAEFLHDVSDCGWNDKQLASFRHALTAAVERHKQGIEAALEKHFAQDKNNLRIPARKHNFPRSLIWKHMEKICANHRDFLGGEAGLSAALLKLKPILNYHRKKPGALAERKVNRCPVAIHLFGGTAPKCDPNSNPHIRRFKLLEFLATRSFVAKDGTRLLANADLMKWLLDEVLAEDIRAVVVNKVKGGQKQERRKFGGFRDEFIARFDPNGKIELAGDRVSHNKDFFEQLGDLLRPKLSVLNARASICGKSAEELFKRATKDGYQAEIISRNLKEKQFDGQSFYTLRQAAAAGFGIYPQVEFLLGRRGKKGNQAVPGVLRQMLELPEVSAKLDGQKIPDYVIIETVGDMPRNVVQAKEIQDEQKRRREFKEGLFEKFGVHDKQQDSEARKRVLLYDQQGGNRGEAICPYTGEPLGDPLSPKLQIDHIFPESLGGISEMVNLVLTHETTNNQRKGNQTPYQAFGGQQNTAEWQALVARVQKMGWNKQKRELVLREESSCPEWDNMTRIAQLARQLREEAARWLGVFGDDAKVRQKIGTPTGYQTSVCREAWSENVPKKDRTNLRHHLWDAAVISHIPPDRGMQLSHCGGIFFHAGEKKNGNILMRALPGLGPDLNSFENATKDQCLVEKKKTNRSKKSRFQQWIYGFPDKNGQMWARDSLKSLADKANLLELLRDAGIGENQLPTSHFEEWQEKRKAQFFTREEAWAAVEALALPPEQKIPEPIFEEWWSYRFSGDKRKVDEKLLRILIAKAGVKESVSKERLASVLTNRGDPGPLTRKDGTPINGVSGTAKQMTPMAIIPHRNHKREIIGFKLATESFVRAEIWVTEKPTKDGNAELNYHCRLIPHPRGLANLRQRVMQCTGKQLTWERRLTDEELRELGLLKELAALKREQEKISATHAKAVQKWQKEQQAKTNTLDLASSPSVQPIELKLPWLSLRKCYAGLPLYARRLTNKHGADISRIAKDDLLRVPLNSEGDICKREESAYQTLWYRVSAINKSGKIEMKMAERKQIKPPSERELRDGKRKPLTTDELWRVYAYTKEPSSTDVLAYLLEITRGNDQPPHPVK
		
	
	 
		 
			 780
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..780
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..780
					 
						 
							 note
							 MG1-276 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..780
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LFGPPARAYASFFVEERKRHGLREGSASDWQGVLSQKIPRFDNRIIGKCVLIPRLNVCKIRTGPDGGLLPQSRVAAEVVFLMKLKNMRLHRDGGARGLTAAEIGKILGDPKRSKLGLTPTQWKKWCVRFGGLPLPGQYEEVEEPRFSGRSRFCRPALEILRRLILSGDAPPLAHEKEVARLNGNTDPLKGLVPDDLRFLKQMGSTWEGIYVPNQKLDALARLTDDPQEAIRRLIGSQNDPIVRHRLALFAKRLDYLAVTKKFGPPDYVVLEFVREDFMGQKAKLEYLKFQRERARARAEAREEAAKAGATENSAGLKMELHKAQGGICLYTGDGLAVTSLDDYDIDHIVPESQGGPDALLNKVLTTRLANREKANRTPYEWLASSDRWDAYVERGKKRLTTLRNKKVQLLTSPEATALVEKYTALAETAWISKLAQTIVGLRFGWPGGIVDGKRKVIVVSGGLTGRIRRKYKLNRLLNPNASSEEEAETKNRDDDRHHALDAMVISFIPNWTRNAKLAGFFRFPEGVHGEFFANEIADVVPKNVALEKAAFEETCYGRRTLQGEQFAVGREDLSGLAVRLVGAKRVLKKRADIETHRIVDARIRSDVEAFLDANVGLTLEAWGAWCSTYKQGGNGPRVAKVMVTKSKADSLEEYKDVSKDGTGQLRRGAKHRGYFVYEHLAATKKDPDRKQLEVRPVYVHESKKAVAAGITGRIYAYFESGCLVRLAKPWVFQGKPYPPGQYICTSIWANRNAKLRHPEYGDIGPVGLRLLLDAGFERVE
		
	
	 
		 
			 1068
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 MG1-277 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDYVLKNKPEPASNDKFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRRGADFKDVGVLICDSEGSDLSKRRDLRRQRRTLRSKKFRRQWFAKELAKLGLPKSQTALDDPISLRLRALNGEALKPEELHAALTHLFKRRGYSAVPWAKETKETVKPKTEDDDGEILKQAHGLKAEMDKRGCKHPCQYLAQRRKEVGESPTDYWGRKLYWLRELLEAEFRAITEAQQKYFPQLAEKSDWLLYGDSQPKKTKDEETFHVFFKATEARSPGVLGLRWPRFDNRGPALDSLQPVDEQGRTQHVVRKNKEAFTKAQWELALMNFRVIDRASGKLVAPDRKSLVRLREIWESGKRKKKKESASDTEESETIKISEPVLKRWAKDFVGQYKLVDGQQPLTPQTGAGRARYSSPTLERIIAGEQFNPPQPLLRRKNESPEQALNRYMTDIKHPLVRHRLILFQRLLKKLVSQFGEPDTIVMEAVRSLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDLQHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKRQFFDTTRYGKRGKDLFIARKVLAKMNPKQLAKIYPESQSLYLTEAWNRFTAENPNVDLLLKEENRGKEQGAKVALPGKFISRLCFSEYQRWVESQKTSAPLGFRWPERVKIPFKSVSVIADDGDSAMFETKLGSKTYVSQTEFKEVRVFLPPNGKKFITQFVRPWVRKGIAEQSSIPEGSKHICTLTKGDILVMKNADLEKKIEAGTRWILKKTFSSGRVSILPSHLSPNREVLISLGFDPINFLRISMNDLMRVLGHELPHPPSVKPQSESSD
		
	
	 
		 
			 788
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 MG1-278 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..788
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSAKPQPMKTIWAFDLGKGSIGEAVRLDDKFPHAESLLIPAELARRGPATVSGTPANRYRALKTREAHHERERWLETVWKSAGLIPLYPREVWENPNTGKWELKRNGDHRLEREFAPKLGEKTKDGAPSDEAGAEVCYTSCLLRINLLQGNKLADWQIFKALRAALQCRGYGPVPWATKEARKQGRTAEEIQLEEEKKLQQADARYRDAVGKWPEFKRSVPAQFHFACYYDASKIGLWDVSNPNIFLHRANHLAASTRNVRFDRVDVRAEMIKLGDQAAAILPELRIAFARWQKDGWKFRHPNGKELTYPVRAKTFGEFLCDGPAGKPDETSFEAFLSQRRDVKVQRGSYEEWMAALGQKTPSFDNRILNICVLIPRFHVCKVDVRLETQKDENKKDKFTGNIVPESLLASEVTFLLKLKNLLVADGQRKLTAGEIQFVFNYAHRQLKELKLVTPGGELIKNWPGKIADCFALSKSEWGGKKSLSKLALRPLPGHEEVKAPKTSGRSAYSRVALRILKELILSGEAPSVFHAKLLRRDADLLRRLGSNSDRPLVLFDDSVAKDEKQRERENNENRKHVVLVSEVHFLCQMRKDNSAADSWENIFIPSQTLDALQQRHTNDGKLDADDAIQELLGTINDPIVRHRLGVFAGRLKKLQHGDGKEETPKCGVPDFIVLEFAREDFMGEEAVKKYQRFLNDRADERKKAREEAEKLGLESRSSGLRYELFKAQGGICLYTGKSLGETSLDDYEIDHIVPRSLGVPDAALNYVLTFHDVNHAKEKGKLTPYA
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG1-279 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDYVLKNKPEPASNDKFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRKGADFKDVGVLICDSEGSDLSKRRDLRRQRRTLRSKRFRRQWFAKELVKLGLPKSETALDDPISLRLRALNGEELKPEELHAALTHLFKRRGYSKVPWANEAKIVKETAKSKKDDDEGIIKEAVKEMKAKLGDKHPCQFLAEEKARVGNSPTTNWARKIYWPREVLRAEFLAILKAQQNNFPQLAEKADWLLYGDSQAKEKNGETFHVFFKSTEARNPGVLGLRWPRFDNRGPALDSLQPVDGQGRPLHVVRKNKEAFGNAQWELALMNFRVLDVETRQKRDPRTDFPIFIENVRNEWNKKGKVTEARLKTLAKPFKDKFLLIKDQKPLTPDHGGGRARYSSPTLDLIHKEISEGRRVDPPQPILQRKGENAEQALNRYLADVKHPVVQHRLVLFRRLLMQLVSRYGQPDMIVLEAVRSLALGQKAKNELNQRNEKFRKERENAREQLSSNKESFSRKAIQRYRLWQEAKGRCPFCLQMIERTELGHGADIEHLVPRSIVDCNEFYNLTVAHIKCNRELKGDRTPFAAFSGTSQWPDIKDHAEKTFFGRKLEIFLSPDAEQLIEQKSDLQHTAYIARVIRHISLIQLGWLNDAGRDPTPEKQNPALSFQVTNGQLTSRLRKSWGLNQILHPLPPGKRWDELTDEEQTQFTEKNRGDLRHHSLDAMVIACTLPWLAHRTHGATDQFGHHGWWTQDEKQRSKAANPLFPNEGQMHDVVKKEIEKVIVRHHVSRSNHKRTYDTTIYGKKSSNVYVAREKLTDLKEKDFESVYPKIFGVYIAAAWERFTTETPGLPEMLKATKNKLPEMFARKLCFSHFQNWREKKPVAFDWPDKVRIPIRSVKYIGVHDDKAVAKASSGTHGYVARGGYKEVRIHKTTDGKGWVPVFVPYWKGDRLIHEQPFQAEKPVQTIRLGDLIELKNGYGPNNPPGTYRVVSTMQKQIQLMPPNIADTKEALKASGYLENGINLRWPAFFKAAGYELPHPPSVKP
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 MG1-280 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KVLGLSLHKGTRLPNTAWTQNEKAGWIPVSPKFANPVSLRIDALGGKPLTAEQLFTALAHLIKHRGPSEKVPWSKTIAEEQRDLDEKESVSDTIPADQVRAEFEKARKEFTLSNADASGFHPAHYLQQLGEERKLQRKRAWPRDLVETEAAAILEAQANHHQKLKEEIKFVDVSGENRKATVAEWLLHGNSSIKSVREGDAEMSFHVFDRNYPNRERAPFTFQAARIHNRKPGLDLVEPRDEFGRPRYVMSRERPEYGQWQVEVALLNFKVLDLTSLKKDKAKIVPSAEALAELREIITRTGRLSVEDLQTWIKPYKENGIYDLVKEQPALVGEGKGRGRFSRVGLQRATEIIRPLQTEHNAMSKLTPKGQRAKKKLKTPEDKADAYVRQYVNYTPKLRYAWKNPATQITEPEPLPRALRRYILEIRDPVVRHRVELFDRMLDDLLGKYRSDGNPTHIVIECVRELEQDAEAAQDAWERRKKDREENQTARATLKDMGVKAPTDKDVRKFRLLQECKWRCPYTLERFMQTEFDDLVIQRIVPPAGDPRRSAYLEAARSAMQGTQVEHMVPQAAIVCDEWFNVTVTRPTTNTTKGDRTPYDFVLRDGDKDRRKQLLENAEQCFGKDSLKFKIFSSDNARSLIQERDKLQRTAYIARCLRYVCLLKFGWLSPEDRDPGHEKANDATRSYLVTNGGTTRRLRQAWNLDELLRETVSPEKWAGMTDVEKERALAQGARIPTEEWKKLDKAKQDDVLRARRTKNRQDVRHHALDAMVVACTLPWAANLTVWASGWCNLDTDDGSVSSVRCPIFGENDFGEGIYAAIEAKLSELKTALPEATSNAITHYRSHERHKQVFDSGLYGKRTTYGGKPLEKDEPVFFVIAKQLSRLTPAVLSYPAKGGGDSIFSPKLREHIASAWKTYTADNANWQHLLTRSEEDLQRELQDAENSKDNQYKFKTIKALKDRLRRVSQWRVAIPNETLWAELQEYLQQEKARRLKKPEARNNVFPDHFIEGLRHPNYNTPIHSVKVIALTKDEDAYVELRTGSKTFWKYKGGYEAMRVYGSPPKTRTGKGKFICWLVRRFYKRKKKENGQLQTVKEAHAAAMPAVCQGQKLLATFHNGQVVRFKQLAKDMDISHNWIICETNADTRNPRNSKIVVMPAHLAKIVADPENPKRTISLKETEGVPLFLNEFMWALGYETPTKDNELPHPTSVKPQS
		
	
	 
		 
			 837
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..837
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Thermoflexibacter ruber
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..837
					 
						 
							 note
							 MG1-281 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..837
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESPTDYWGRKLYWLRELLEAEFRAITEAQQKYFPQLAEKSDWLLYGDSQPKKTKDEETFHVFFKATEARSPGVLGLRWPRFDNPGPALDSLQPVDEQGRTQHVVRKNKEAFTKAQWELALMNFRVIDRASGKLVAPDRKSLVRLREIWESGKRKKKKESASDTEESETIKISEPVLKRWAKDFVGQYKLVDGQQPLTPQTGAGRARYSSPTLERIIAGEQFNPPQPLLRRKNESPEQALNRYMTDIKHPLVRHRLILFQRLLKKLVSQFGEPDTIVMEAVRSLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDLQHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKRQFFDTTRYGKRGKDLFIARKVLAKMNPKQLAKIYPESQSLYLTEAWNRFTAENPNVDLLLKEENRGKEQGAKVALPGKFISRLCFSEYQRWVESQKTSAPLGFRWPERVKIPFKSVSVIADDGDSAMFETKLGSKTYVSQTEFKEVRVFLPPNGKKFITQFVRPWVRKGIAEQSSIPEGSKHICTLTKGDILVMKNADLEKKIEAGTRWILKKTFSSGRVSILPSHLSP
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG1-282 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDYVLKNKPEPASNDKFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRRGADFKDVGVLICDSEGSDLSKRRDLRRQRRTLRSKKFRRQWFAKELAKLGLPKSQTALDDPISLRLRALNGEALKPEELHAALTHLFKRRGYSAVPWAKETKETVKPKTEDDDGEILKQAHGLKAEMDKRGCKHPCQYLAQRRKEVGESPTDYWGRKLYWLRELLEAEFRAITEAQQKYFPQLAEKSDWLLYGDSQPKKTKDEETFHVFFKATEARSPGVLGLRWPRFDNRGPALDSLQPVDEQGRTQHVVRKNKEAFTKAQWELALMNFRVIDRASGKLVAPDRKSLVRLREIWESGKRKKKKESASDTEESETIKISEPVLKRWAKDFVGQYKLVDGQQPLTPQTGAGRARYSSPTLERIIAGEQFNPPQPLLRRKNESPEQALNRYMTDIKHPLVRHRLILFQRLLKKLVSQFGEPDTIVMEAVRSLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDLQHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKRQFFDTTRYGKRGKDLFIARKVLAKMNPKQLAKIYPESQSLYLTEAWNRFTAENPNVDLLLKEENRGKEQGAKVALPGKFISRLCFSEYQRWVESQKTSAPLGFRWPERVKIPFKSVSVIADDGDSAMFETKLGSKTYVSQTEFKEVRVFLPPN
		
	
	 
		 
			 1319
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1319
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1319
					 
						 
							 note
							 MG1-283 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1319
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKTNYVLKNKPEPAANETVWAFDLGKGSIGEAVRRGNEFLHKASLLIPAELARRGPAKVSGTPANRHRALKTREAHYERERWLETVWRTAKVTSLLTPLRPREVWENPETHKWELKHPADYQLEREFAPAEFRRNSKTGEKEKIVYPNGHAENDGAPASTSEDFNLCYTSCLLRIKLLNGDSDLKAWQIYKALRAAIQCRGYGKVPWAAKEARKQGKTAEELELEEEKKLLQADPRYREAVGRWPDFKRSIQKLKLPLFDGMQPRKADNFYFVPPCYYDASKMGLWNPSAPDKLLSHSNLANSTRNVRFDRFDVRNELIMLGDQAAALLPEIRDAFARWQREGWKIKHPVTGKELTYPVHAKTFGEFFCDGPAGKPDETSFEAFLNQREKAGLHRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNDCTLIPRFHVCKVDLKLETAKHGEITGKILSESLLASEVTLLLKLKNLLISDPVNGQRKLTVEEVRDVFAYAQRQLKALNLIAADGDLIKGWPEKVADRFALNNSDWEKIAAEAEFFRKMSAFNLSQGGENRRLTEVEIYSLLRAAADSKRKLEHELPDNLKTLFKAAKAEWKKAKVVADTTMLRPLTNHEIVKAPKTSGRSGYSRVALRIIKELILSGQAPSVFHARLLRRESKLLGKLGASPAKPLCLFADSTATSEEQRKKEDTENRKRGLLESELNFLLQMRKDDATEDSWKDISPPSQTIDALQQRHTKGNKLDADAAISELLGSINDPIVRHRLEVFDKRLKKFELGDVKESIPAFGVPDAIVLEFVREDFMGEKAKRELKDFQDKREAARKKAREKATAAGSEEKSAALKFELCEAQGFICLYCGQPFATTKLNECRIEHIVPTAQGGPDAMVNYVAAHDECNEAKGKQTPFQWWHHNTSGKAPTISWDGYKALVDKYATTLRNKKVQLLTREDAVELVGRYTALAETAWVSKLAQTIANLRFNWTNGYDQNRKKRVIVISGGVTARVRRKYGLDKLLYNKDTDAEVFAKKLKNRADKRHHALDAMVLTFVPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDANGREDYEQIRKLFGDSIAKVMPRYLTYERPVLRDRAYGQRDNKTMMVQRTPLRELAYKPVQQKLVYDLTYAVDQIKDVRDERIKQELQKFIAASPEEPAWNVFCDRLGKGELESLPGIKVSKVSQNLNGDLSEYKDMSKDGCGAFRRRKERHRGQFVYLDEKGKPRVEVVRVFDSIAKVKTELGAKGQGIKIIGFFQSDCLVKIGKPVAHGTITLAPGTYQLNKIVKEGQGRVQVTSAGGEKSPAISLSKFLEAGFERVD
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG1-284 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKFNISTNTDPFLTGLVFGFDVGTGSIGYAVRRGSTFLPDGVGVLICDSEGSKLDERRNFRRQRRTLRSKKFRRQWFAKELVKLGLPKPTKEQLKRANNETNEQFDQRTNPVSLRVRALNEPLEKWQLFIALTHLFKRRGYEKDVPWANKEKDTKANKENDAEEWGSGTVPPEKVQSEFDASGCKYPCEFLARNPKHQRRRVWPRVLLENEFHAIAKAQTENKNFPQLTEKTNWLLYGETKEVKGHHVYFKTTEAQNPGVLGLRWPRFDNRGPALDSLQPLDEQGRPLHVVRKNKETFRKAQWELALINFRVIDRATGNLVRPDDKSLTRLREIWESGKRKKKKESGSNAAESEIIKISEPVLKRWAKDFAGQYKLVDGQQPLTPQTGAGRARYSSPTLERIIAGEQFNPPQPLLRRKNESAEQALNRYMADIKHPLVRHRLTLFQKLLQQLVSRFGEPDMIVLEAIRSLAMGEKKRREHIQRIKENRDERESIRTELKKDNFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQEVVYKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHQECNKKKDSRTPWEAYGTTKDWEALRKNAEDCFGLGSLKYRLFTNPDAQNLVEEKSDLQHTAYIARVIRQVSLIQLGWLAEDGRDATGLKDPEMTAWRFQVTNGSLTSRLRKSWGLNQILNPFPSKDAWEAMTPEEQEKKKTEMQEKNRGDLRHHSLDAMVIACTLPWLAHRTHGAKDSFGRPGWWWLDEKKRSQASTPIFPKEGQMHEVVKKEIEKVLVRHHVSRSNHQQSYATTLYAKKAENKYVAREVFTSLTPKNLGNIWPDKFALYCEAAWRRYSDESANLEGELKKTKGNVPASFTNKLCFAHFQKWRADDCPEFYWPKEIKIPIRSVRLISVKDDTAVVPFSPGTHAYVKRTGFKEVQVFLAEDEKSFVPAFIPHWKSDKPICEKPIKADRKPIAVIRRGELVKLLKPTGPKNPPGAYRVSTTMQDNIQLIPAHIAKDKDALLASGFLANGVTISWKSFFAAVGYELPHPPSVKSQPPGAAEA
		
	
	 
		 
			 1065
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 MG1-285 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MITYELKKVALQNQTDEIVWAFDLGKGSIGEAVRRGNEFLHKASLLIPAEFAETRTARDRRRMFRTREAHKAREKWLCKVMHEAGIEILHGRNYDAAGNWKLGEPAEKRLEQEFPAPGDDTCYTSCLLRIKLLRGEKLEPWQVFKAFHSAIQRRGYDKDIPWKTRESRNPKAKDGDDDDAGTEKRMHDFELALEKMAPGKTAFHFPAYFDAHEMGLWSPDKPDGLKLRSDCHAKTTRNQIVPRKLVEAEIRQMVEGAAKHYPALADKADYLLYGIAQQSYASYKPELRQKFKLREGGATDWQGVVGQKIPRFENRIIAKCALIPRLNVCKLREGEKGQPHEKSLVAVEVAFLMKLKNLRVQRPGGNGWLSAEEIRGILEDPKRKDWKITESVWRKYCVRIGAGWLLGHEEVKSPRFSGRSRFCRPALEVLKRLILSGQKPSKFLQEEIVRLNGNKDPLKGLVEADLKFIGDMAAKNDAWEGIYIPNQQLDALVELSSDSAEAITTLIGRQNDPIVRHRLSVFYKGLRELEQTTKSRPDQVVLEFVREDFMGKKAKIEYFSFIKRRAEERIKAREEAANAGATEKSAGLKLELLRAQDGCCLYTNEGLVPSRLDEYQIDHIVPRSKGGPDAVVNYALTTQKANEAKADRTPYDWFHQEMPDKWDAYVNRVRSRATHLRNKKVQLLVALNAAELADKYTALAETAWIAKLAQAIVGLHFGWRNGVDESGNKRVTVISGGLTGRIRRKYALNQILNPNAKTEEEAEKKNRDDDRHHALDAMVISFIPSWVRDAMKEKFFRFPEPIHQNAKGFFEKEIQSVKPRNIALQKAAFEETIYGQRTIDGHKFIVGRESLASLAIKTTQNSQTIKKVSDIEFGRIVDARIQKDVKEFWESNPAATLESWKKWCADYRLGANGPLVNFVLVKKSKEDAVEEYKNVSKAGVSSERGQYKRGAKHRGYYIYERPAPTRKEPNKMQVEVCPVFVFQSKKAVQENLLKQTGIKMHGYFESGCQVRTQREWEFQGKKYPADEFILGSVWANRNAKFRHPIHQEIGPVGLRILLDAGFERI
		
	
	 
		 
			 1294
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 MG1-287 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1294
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VWAFDLGKGSIGEAVRQGNDFKHKESLLIPHELARRGPAAVSGTPANKYRAKKTREAHLERERWLDTIWKVAGLTPLQARAVWENPETQKWELKHKGDYRLEREFAPKQFKKGAGGELVPIKYPNGKATDGAPAEKKADFETCYTSALLRIRLLQGDPSLKDWQIFKALRAALQSRGYGPVPWATKEARKQGRTPEELAREEEKKLQSADPRYREAVNKWQAFKDSVPKAFHFPCYFDAWKLGLWLHAKPDELGCRINHLAESTRNIRFDRADVRVELIRLGDQAAEILPALKKAFSDWQSGGWKYQHPVTGEKLTYPLRAKTFGEFLCDGPAGTPDESSFEAFLDQRHKAGLNRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCVLIPRFHVCKMDVRLVMDEQGKLTGQIVTESLLATEVTLLLKLKNILVADPSAKDGQRKLTVGEVQDILAYAHRRLAELELVAADGTLLNLWPSKVAQRFSISKSSWRDVAVEAEFLRRMTASNIVVGSETRRLTIAEASSLLRAIANPKKGLEAQLPKDLQLLTKTAKSEFKKAKTASDEKTLRPMPGHEEVKAPKSSGRCGYSRVALRILKELILSGQAPSAFHSRLRELDTELLRKLGSSPEKPLVLIDDSKSQDQEQRKKENIENGKRGLLVSELNFLRQMRKERATEDSWENFFIPSQTIDALQQRHTQDGKLDSQSAIRELLGTINDPIVRHRLGVLAERLRKLQCGDEKRDSPGFGVPDAIVLEFVREDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTALAETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFERAALADTSFGLRVEGGKRIIVKRVSLFDLAQEPAGAPGKTKFSSKYLLKKIEWVRDATIRRRVKEEFLHKEPTEPNWQKFCDSFRQNSRNGVPGARIMKVWVYAGEPNEFKDLSKDGEGAMRKAKDDHQGQIIYTANDGELAVNPVYAHASITREMKRLRESGSKAKVHCFVRSKCIFHLRKAVPQPEYKLVVKNEQKQKRRIPATLALAPAKFMLNTIITDSMDVEFSAANGQRLVAPLRVLIDAGFEPV
		
	
	 
		 
			 1294
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1294
					 
						 
							 note
							 MG1-288 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1294
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VWAFDLGKGSIGEAVRQGNDFKHKESLLIPHELARRGPAAVSGTPANKYRAKKTREAHLERERWLDTIWKVAGLTPLQARAVWENPETQKWELKHKGDYRLEREFAPKQFKKGAGGELVPIKYPNGKATDGAPAEKKADFETCYTSALLRIRLLQGDPSLKDWQIFKALRAALQSRGYGPVPWATKEARKQGRTPEELAREEEKKLQSADPRYREAVNKWQAFKDSVPKAFHFPCYFDAWKLGLWLHAKPDELGCRINHLAESTRNIRFDRADVRVELIRLGDQAAEILPALKKAFSDWQSGGWKYQHPVTGEKLTYPLRAKTFGEFLCDGPAGTPDESSFEAFLDQRHKAGLNRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCVLIPRFHVCKMDVRLVMDEQGKLTGQIVTESLLATEVTLLLKLKNILVADPSAKDGQRKLTVGEVQDILAYAHRRLAELELVAADGTLLNLWPSKVAQRFSISKSSWRDVAVEAEFLRRMTASNIVVGSETRRLTIAEASSLLRAIANPKKGLEAQLPKDLQLLTKTAKSEFKKAKTASDEKTLRPMPGHEEVKAPKSSGRCGYSRVALRILKELILSGQAPSAFHSRLRELDTELLRKLGSSPEKPLVLIDDSKSQDQEQRKKENIENGKRGLLVSELNFLRQMRKERATEDSWENFFIPSQTIDALQQRHTQDGKLDSQSAIRELLGTINDPIVRHRLGVLAERLRKLQCGDEKRDSPGFGVPDAIVLEFVREDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTALAETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFERAALADTSFGLRVEGGKRIIVKRVSLFDLAQEPAGAPGKTKFSSKYLLKKIEWVRDATIRRRVKEEFLHKEPTEPNWQKFCDSFRQNSRNGVPGARIMKVWVYAGEPNEFKDLSKDGEGAMRKAKDDHQGQIIYTANDGELAVNPVYAHASITREMKRLRESGSKAKVHCFVRSKCIFHLRKAVPQPEYKLVVKNEQKQKRRIPATLALAPAKFMLNTIITDSMDVEFSAANGQRLVAPLRVLIDAGFEPV
		
	
	 
		 
			 808
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 MG1-289 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..808
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VGNTQEHVWAFDLGKGSIGEAVRQGNDFKHKESLLIPHELARRGPAAVSGTPANKYRAKKTREAHLERERWLDTIWKVAGLTPLQARAVWENPETQKWELKHKGDYRLEREFAPKQFKKGAGGELVPIKYPNGKATDGAPAEKKADFETCYTSALLRIRLLQGDPSLKDWQIFKALRAALQSRGYGPVPWATKEARKQGRTPEELAREEEKKLQSADPRYREAVNKWQAFKDSVPKAFHFPCYFDAWKLGLWLHAKPDELGCRINHLAESTRNIRFDRADVRVELIRLGDQAAEILPALKKAFSDWQSGGWKYQHPVTGEKLTYPLRAKTFGEFLCDGPAGTPDESSFEAFLDQRHKAGLNRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCVLIPRFHVCKMDVRLVMDEQGKLTGQIVTESLLATEVTLLLKLKNILVADPSAKDGQRKLTVGEVQDILAYAHRRLAELELVAADGTLLNLWPSKVAQRFSISKSSWRDVAVEAEFLRRMTASNIVVGSETRRLTIAEASSLLRAIANPKKGLEAQLPKDLQLLTKTAKSEFKKAKTASDEKTLRPMPGHEEVKAPKSSGRCGYSRVALRILKELILSGQAPSAFHSRLRELDTELLRKLGSSPEKPLVLIDDSKSQDQEQRKKENIENGKRGLLVSELNFLRQMRKERATEDSWENLFIPSQTIDALQQRHTQDGKLDSQSAIRELLGTINDPIVRHRLGVLAERLRKLQCGDEKRDSPGFGVPDAIVLEFVREDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELW
		
	
	 
		 
			 1048
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium RIFOXYA12_FULL_61_11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 MG1-290 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1048
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTETSVLNERFHHGLVIGLDVGTAGLGWAVRRGPDLLDLGVLVVPEKVGNLEERRTLRRMRRTIRSRRQRMQQLRAMLTEVGLPSPGANAELDSPAVLRLQALNGEPLRPEELHAALFHLWKHRGWLDAWWKKKTVERTADDEPELTAEQKTAQKEAKETAARIAGLLAAMKDRGCRFACHYLALKEGRWDRTMGCLPRPKPGQAIAPEGHKNLIFPRELLREEFLAIVEAQRERWPTLYVARERILYGAWGEDSHHPAPEAAGRQHRLHGGVWHQRQARFDNRKPGKCVACGVNNVCRADAPEFAEAQRAIVLGNYRVFSAVQGKAVPVGQAALPELADILAKHQAGLKELRALAKTGGYTPLEPGIKKKDQARDLLVQQWADRNGYELLPGQQLTARKLSDGRCAFCRPCLRAVRYEYERTGTIRTFQPLLRRPGESLASARARYVRELRNPLVRQRVEALDRLLDRLERDHGSPAVIVVEAVRSLGLGKKANDDLKKKQATQREEREAARQEAAEHHAAGSQAVLRFRLAKEVGKVCPYCHQPFHADLADAEIEHILPRALGGSDQQVNLTVAHTHCNHEKHDQLPHAAWGEADRWPCLERFAREHFKGLKLQLFLHQGNPEEALALLAPPADLTQTAYIARALRGLCLLRQNWLTPEGRDPSDQPGGPGQFFQLTNGYLTAGIRRCWGLDELLPSALDDEGGKNRHDLRHHALDAAVIACTLPWAAHQPLSRGGWREAPPFGSARREQWRTPFDHLRSQIRARVPDIVPTQKVGTSAKQKMMNTTAYGPRPQRDRKGKETTVLVTRVPLVQLKEKQLNDIYPQVLMRYIAAALSEFRRTHGDEHAFQQKAPNTGKLSPAFVATLHNPGTGRPIHKVHVLGKDPAACREVRPNVFVEYTDATAYLVYPDPKKGRTWAVYLVKPWEKLGQLRASFPTPVYVFQKKQLIEFPREVVVSATNKAQAGKYRFMSCNKNGNVRLCPAHIVQGKEGFLSAGLPYYGFELHIRHLMEALGYGASPPPPAEAGVAAHPRPEPPHPQRRRGRRA
		
	
	 
		 
			 932
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..932
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..932
					 
						 
							 note
							 MG1-291 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..932
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ERLLREFPKDGDNTIYTSCLLRIALLQGKKLDGWQIYKAVWSAIQHRGYDKNLPWITRIKRNIEEENEDDSGAKNESTMDEKENIEGVGNYYKYLKDNFGDNKEFWYPCYYEAHKIGIWSPANLNDLSVKIGTNPNSARNKGKDKNYAVIPRELIKKELEELLKKAAEQFHKIKGKEKYIIYGLAEKEYASYIDKTFYKYRGKNWEWQGLLGQKVPRFDNRIISKCALIPRLNVCKAGDQLNKEVTFLMKLKNTKYVSHAGEELSFTSEQINKLFEKYKEKAYITKTQLEKWIKTELNGYSHPVHIKIDKSKTSGRSRFCRPALLIIKEIILSGKSPHDIYKEKITNNIITDSNKGLINGDYYFLLNMPKEWEKFWIPDKRENFSKISENKRIEEIETTIGEINNPIVRHRLNIFCDRLKKLKQKFSEPKKIVIEFIREDFMGDKKRREYIKIMNQRRKAKDEAFNEIKDLVKGKQSLIKQLLLKEQGCKDIYSYETLIPSQLNDYEIDHIVPRSKGGSDAMYNKVLTKASNNQEKGNRIPFEWLSADKEKWNMFYKNVESFRLNWKKKELLLAKDPTLLIEKYTTLAETAYITKLTQKIAHLFFGWDWQTKGSHRKIIVQSGGYTSKIRKIFKLNALLYPEKTGDEIREIVETGKNRDNKRHHALDALVLSITPEIKYDEKKDADVYPVWFNPEYCKNALDKVNPTYIDFEKPVLAETIYGKRTVNENGEKKEYFISKMKTGLEKEWYLDVINAKKYSKDIFDSRINKDFTREIEKNPTQEEWEKFVNIYFKNNRPKKLSLIQSDSPEIFKEINSIKGQYFTDKREHQGQLVYKNEKKWKVEPVFVYESLYLKRKEYEKKYGKVYFFNSLCQVKTNKDISFGRSNQLLSKGFYILRTITEGGQVKLESNNGLEFVIALSILMEEAQMERVD
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG1-292 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ERLLREFPKDGDNTIYTSCLLRIALLQGKKLDGWQIYKAVWSAIQHRGYDEKNHWKNDDDSAENKKNVNEYIKYCKDNKFEEKYWLPCYVDAHRMGIWSPEDSNNLYRKRNNETNPAPARNKNHSKYHLVFPRSKVEEELKHLLSQAAKLFPKLAGKENYIVYGPGEVQYASMKKMEFSKYRGKEWDWQGLLGQKIPRFDNRMLNKCCCMSHFNVCRADDMLNQEVMFLMMLKNMRYHSKNKPDEMLTAEQIKELFNKFKDRLKFEKNEKDKVKNRKKEVIPKSLLRKWVIEKLNGEIHPAHSLIPMPNAGGRSRYCRPALEVIREVILSGKTPKQVYEECVAKNKIENPEQNSKKGRIQSDFDFLIKKGTSEKWENFYISDNRYELREMSADERKIEIEKTLNEINNPIVSHRLKWFKKELNKLAFGEPEKKNPGYGIPEKVVLEFARDEFMGKQAKEDYYKFIKEQTKERKIVVEELEKAGFSKPSGEMIRKMMLFRQQDGIDFYSMQNIKLSHLGEYEIDHVIPRSRGGSDAFYNIILTTNKNNSAKGDKTPYEWLGKGDIWDNISEKLKVNKKMGSKKKLLFMASSEEQYKLLIDKYTQLSQTAYISKLAQKVTALTFGWGMQTKDDNRNIVIATGGQTARIRSRFKLDRLLHSGMTDEEFEKALRNGEIEKKNRSNPRHHALDALVLSAVPEIRVDKNRKGKYDDIYPSWLTRDFCEKEVAHVYPKQIKFSKAQLAEVLYGKREVKKEDGLWYTYAITRQNEGTRIEDYYVKKSEKKSDIEDMEKLRNKILKKVNHIFSNDIRTDFKKKLEEKPTEEQWNDFIKNYKVNGTCPHRISVIGNPGVKGFKEKQPLPPNYKEIRPNSKQYYETKTGQKWSYTAQLICLNEKDEWEVHPVYAWDSLYERIKKAEQEFKKVVKFHSRQSVEIKNDCANGKIKKGIYILATIQNGNWGVLESQGEKIDASLNELMNIGEMWPII
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG1-293 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ERLLREFPKDGDNTIYTSCLLRIALLQGKKLDGWQIYKAVWSAIQHRGYDEKNHWKNDDDSAENKKNVNEYIKYCKDNKFEEKYWLPCYVDAHRMGIWSPEDSNNLYRKRNNETNPAPARNKNHSKYHLVFPRSKVEEELKHLLSQAAKLFPKLAGKENYIVYGPGEVQYASMKKMEFSKYRGKEWDWQGLLGQKIPRFDNRMLNKCCCMSHFNVCRADDMLNQEVMFLMMLKNMRYHSKNKPDEMLTAEQIKELFNKFKDRLKFEKNEKDKVKNRKKEVIPKSLLRKWVIEKLNGEIHPAHSLIPMPNAGGRSRYCRPALEVIREVILSGKTPKQVYEECVAKNKIENPEQNSKKGRIQSDFDFLIKKGTSEKWENFYISDNRYELREMSADERKIEIEKTLNEINNPIVSHRLKWFKKELNKLAFGEPEKKNPGYGIPEKVVLEFARDEFMGKQAKEDYYKFIKEQTKERKIVVEELEKAGFSKPSGEMIRKMMLFRQQDGIDFYSMQNIKLSHLGEYEIDHVIPRSRGGSDAFYNIILTTNKNNSAKGDKTPYEWLGKGDIWDNISEKLKVNKKMGSKKKLLFMASSEEQYKLLIDKYTQLSQTAYISKLAQKVTALTFGWGMQTKDDNRNIVIATGGQTARIRSRFKLDRLLHSGMTDEEFEKALRNGEIEKKNRSNPRHHALDALVLSAVPEIRVDKNRKGKYDDIYPSWLTRDFCEKEVAHVYPKQIKFSKAQLAEVLYGKREVKKEDGLWYTYAITRQNEGTRIEDYYVKKSEKKSDIEDMEKLRNKILKKVNHIFSNDIRTDFKKKLEEKPTEEQWNDFIKNYKVNGTCPHRISVIGNPGVKGFKEKQPLPPNYKEIRPNSKQYYETKTGQKWSYTAQLICLNEKDEWEVHPVYAWDSLYERIKKAEQEFKKVVKFHSRQSVEIKNDCANGKIKKGIYILATIQNGNWGVLESQGEKIDASLNELMNIGEMWPII
		
	
	 
		 
			 1033
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobiumproavitum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 MG1-294 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1033
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADEKLIYSFDLGSGSLGICVREGSNIKYLDSLLIDSEYASIKEVANRRRQIRTRLAHKARESWWIQQAQSAGIEVLSTKQPNKNNPNDKADVKMLKQFDKNDNQTIYSSLLLRIALLQGKKLEGWQIFKAVWSAMQRRGYEKVPWANDSDAEKNSKAVTEYEKKLENLFGDKKEYYYPCYYEAYIQGIWSPSEPSNFSKKLSNNPEPIRNKDKENMIVPNRELVYKELKDLLTQAAKQYPKLKGKEDFIIYGPSEEKNASYNNPKYKKYRGTNWDWQGLLGQKIPRFDNRIISKCKLIPRLNVCKANKKLNKEVTFLLMLKNMRFTKDGVTSCSLNHEQIRKLFETYKDNFSTKESRTNKALINSKKWKNYLEEIGAEANPNQKDIPQPKLCGRSKFCRPALNILHSLILSGKNPHDYYKELISVNNNTNPQKGLIKDDYKFLLNMPNDWNSISIQDTREEDKNLNEEERLYKIDRIISATQNRIARHRLLVLFEYLQKLKKQYGEPEKIVFEIAREDFAGEEKRKEYIDTQNKNTKNIELAVKLLKEANKQLNNRNILKARLLIEQNNVDLYEIDEHRKISITNIDDYEIDHIIPRSRGGSDSFSNFVITSINNNQTKLNRTPYEWFHQDKSFDAWNTYIKNIEGIKGLSKHKIKLLISDKAIELENKKTDLQATSQIEKEAQTIASLLFGWGINTKGDKKKILFFTGGNTADVRKNLNLNRLLHPALSDEEYNELKKKKDFKDKNRKNTKHHALDALVLSVLPEITMDKKSIENKPEFFNIKFCEEQLKKVYPIIIKQTKPKLRETIYSLKCRKENGKNLYYFVSRFEKNISMFKILSDAKKQVEKIFSLQIQKDFNDKLNDKNLTQEKWEKFLDEYTLNGRKIKKVSMIDSKSFKENDVFDINGNIKKIIGEYGQNKINGQWIKAKESHQGQIAFKENNKWKIVPIYVFESKYLKLKQYKEKYNDILFFKTGDLVELTKNYDEVKAGIYKLRTLKSSGTTKLTSLDTYEDIEKTISMFIEKCGMKLYKK
		
	
	 
		 
			 1049
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1049
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1049
					 
						 
							 note
							 MG1-295 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1049
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLRMSEKSERLVFAFDVGTGSLGLAARRGNTMLEARSLLLDENYGKRDEQRKIIRAFRTRKAHLAREKYLQAVCEEVGIPVLKGRENSKKGDPRLEREFPRQGDSTVYNSALLRIMLLQGKKLEPWQVYKALHSAIQRRGFDKSVPWKNRPSNRKDSEEEDSKTAESASAYRQELIAAVGEDTQYQYPCYFAAYKMGLWDPKTHQLKQRINHHADTVRNYIIPRDLVVKELVDLLKAASRQFPRLEGREMRIIYGPSARAYASYYPDARAEYGLKEGGENDWQGLLGQKIPRFDNRLPAPCALIPRFNVARSNDIAIYEATFLMKLKNIRFYRDHLQNKDFNESSLTVEEIHQLLKEARQRAKEARQNGETEEHIAAAYSLNKTEWKKWLKKNCHAPISTHPCIEAPSSTGRSRYSRPAARLIRELVLSGQSPADFYKEAQDLCGKKGTPYYKLSKDDLVFLRYIKGEWQNIYIPVLPLSGDWSGKSTEMDLIREQIKKLIGAQRNVLVVHRIGLFYEQLERMISLYGVPDEIIMEFIREDFMGEEAKKKLQKFQNENRKAWDQARSQARELNLSGGGNVRKLRMLREQNFICPYTGDTLSENEVDTLEVEHIVPRARGGSDNQYNKVVTRTRTNREKGDHTPYEWLTQKEEFAAFCERVEKMGLSRKKKEILTAKDPFTLDQKWDSLAETAYIARVARDVAALRCGWQPGEAGEKRHIHIINGANTAKVRGLYHLNSLLASDQGGLEPDKFMKKVRENKKHHALDAMVLSFIREWIRNPKTRQYEFPAGIDREYFRKCLENVVPYNCILPKASLQETFYGTRLLEGSAGGKTVVVRTKITELGVTFNKFDQKKALKEAASIIDPFLKESIISALESRDFKLNEWQEWCQNFRHPRTEARVLKVQITAQKPDTKEYVNMAKEGEEDGFRGQYKLGAQHQGYFVYLEKDKKGNDIPKVRPVYAFHSHRKVEKELRAQGCDVIGFFQSQCLVEFKNDYEHGNIVIPAGKYILSTILSDGRFKLEGINDIPCPLKKIQDIRHSFRRVDGPDQ
		
	
	 
		 
			 1089
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG1-296 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKIFSFDLGSGSIGECVREGKNILHLNSLLIDNDFASLAEVRKNRRAFRTRIAHKSREDWWRHCAKIGKLEILSTEQPSVKNPYAKPDKRMLTEFSKEGDNTIYTSCLLRIALLQGQKLESWQIYKAVWSALQHRGYDANVPWAKNIREIQKKKKEELTAKEKELLKDLEEENKASKLYSEKISVLPQEYQFPCYFEAYTLGLWNPNNPNNFIRNINCSTKNIRNKENREQIIIPRSFIQKELRQMLDNARKQYPNLPETDFILYGTPKKEYASYYKPAENKKYEREGILGQKIPRFDNRMISKCCCMPRFNVCKANDELSIEVRFLLALLNMRFTKGNTTTAQLSPEELKQIFEKYKGNLSNIKNDNVLVIKQAEWKKEIENKIGGKVNENQKAIPHPNTTGRTKYCRPALEVLKDLILSGKNPHDFYEEQIAKLNNTDPMKGIVKEDLSFLKLMPNKWEKIYIPDQREENKQLSFEEAQVKIEDIIKNITNAVVKHRLTMFYRRLTALTQQYGMPNKVVLELAREEFLGEDKRAQYIKTQNENRKDKDLAKEELMTVIKSADPSYQTKLLKVRLLREQHYKDVYDLTENCALSIQDIDDYDIDHIVPISCGGADSMVNKVLTKKELNETKKQNQTPYEMYFQNASAETWAKYLEHLKDVYGKNISKHLEKKYELLTSDKAIEIESKRNDLQATMYIEKYAQKITALFFGWGEQTKGDERHIFVCNGGLTAKLRKENGLDRLLWSEEEFYKLMASGKLDEKNRENKKHHALDALVISFADDLRTDPKTGRKLFPEFAQNNPAFFSEAMDKVFPKQLRKKAPPLRETIYALRCRKEKGVDKYYMVSRFNTELKTNFGDLKEASKQIDKIFDYQIKKDLQAKLADKPTKEEWLNFLENYKLLGKTPVYKVAMIASKAFSKEEVFDENGNKRHVIGEYKEMGKMKGQYLMPKEGNKGQIIFKQGKKWKVTPIYPFDSVTVKLKAAKQKYGKALFWSSGDTLILQNDIEGSEIYKEETKELVEYKNKKGKILTREKISSKEKTRPATLPKGKYKLNTLKTEGRIIITNLSSSKKYVTNLNIFIEGKVYKEK
		
	
	 
		 
			 969
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 MG1-297 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..969
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEKSERLVFAFDVGTGSLGLAARRGNTMLEARSLLLDENYGKRDEQRKIIRAFRTRKAHLAREKYLQAVCEEVGIPVLKGRENSKKGDPRLEREFPRQGDSTVYNSALLRIMLLQGKKLEPWQVYKALHSAIQRRGFDKSVPWKNRPSNRKDSEEEDSKTAESASAYRQELIAAVGEDTQYQYPCYFAAYKMGLWDPKTHQLKQRINHHADTVRNYIIPRDLVVKELVDLLKAASRQFPRLEGREMRIIYGPSARAYASYYPDARAEYGLKEGGENDWQGLLGQKIPRFDNRLPAPCALIPRFNVARSNDIAIYEATFLMKLKNIRFYRDHLQNKDFNESSLTVAEIHQLLKEARQRAKEARQNGETEEHIAAAYSLNKTEWKKWLKKNCHAPISTHPCIEAPSTTGRSRYSRPAARLIRELVLSGQSPADFYKEAQDLCGKKGTPYYKLSKDDLVFLRYIKGEWQNIYIPVLPLSGDWSGKSTEMDLIREQIKKLIGAQRNVLVVHRIGLFYEQLERMISLYGVPDEIIMEFIREDFMGEEAKEKPKKFQNENRKAWDQARSQARELNLSGGGNVRKLRMLREQNFICPYTGDTLSENEVDTLEVEHIVPRARGGSDNQYNKVVTRSQTNREKGDHTPYEWLTQKGEFAAFCERVEKMGLSRKKKEILTAKDPFTLDQKWDSLAETAYIARVARDVAALRCGWQPGEAGEKRHIHIINGANTAKVRGLYHLNSLLASDQGGLEPDKFMKKVRENKKHHALDAMVLSFIREWIRNPKTRQYEFPAGIDREYFRKCLENVVPYNCILPKALLAETFYGTRELNGKDGGKTVVIRTKIMELGVTFNKFDQMKALREASSIIDPFLRDAVSTALKSRDFKINEWQEWCRNFRHPRTGARVLKVQITAQKPDTKEYVNMAKEGEEDGFRGQYKLGDQHQGYFIYLEKDKKENDVPKVRPVYAFHSRRKVEEE
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG1-298 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKIFAFDLGSGSIGECVREEGKSPIHLNSLLIDSDFASLDLIRAQRRAFRTRLAHKARESWWIQIAQEAGLPIPAADIKKDKFGHYVFTADEKMLREFPKTNDETVYNSALLRIALIEGKKLEGWQIFKAVWSAFQHRGYETNNWKDEELSEEEKKAEQEEQKASELYKEKLSVLPKEYQLPCYYEAYKMGLLNPQTKQIVTRLKTSTGNARNKDGRGEQIIAPRNIVEKELRLLLKQAKKQYAALPDTEYILYGTNRKAHAGLKDHSARKFESEGLLGQKTPRFDNRIIAKCSLIPRLNVCKSKEPLSREVRFLLALKNFRFIKNGQVSAFDFEEINELFNMYKGRLLDKVHANYIDKRDIKNYLKSKQYEIFSEDVIPMPKDGGRSRFCRPALRILKELILSGKNPHDFYRESTENITNTDTTKGLVKEDYKFLLAMPNDWYKIHIPDFREEDKNLSQEERLAKIDNLLNSITNAVVRHRLIMLMHRIEYLHKIYGVPDYCIMEIGRDEFLSEEEKADLNRANKERQKNNKKAYEELKKYGLEISHDNMEKYKLCESQKWTDIYNVFDDKKKISPEDLPNYDIDHIVPVSSGGADSLANKVVTARHLNQSQKSNKTPYQWLFEDKIKWADFLENIKNAGIDKNSKKYLFLTAKDAVSQAKSLNDLQATRYIEKLAQKLISLYFGWGEQTTGDKRKMFVCTGGLTAKIRSQYGLNRLLHKDLSGEEFKKIVAEGKLDEKNRNNKRHHALDALVISFTRDIKYDNKGKPVLPDYACNPAFFADAIEKVFPVTIRSKKPALRETVYALRARQEGKELKYYMVSRFNTRIDELFKKISDAKDNVKKIFDLSVKKAFEDKLNTNPSQEEWEQFLKDFRVSGNPVYKISMINSKGFKKQDVLNPDGSFKNPIGEYRAMGKVKGQYLMPKEGNKGQIIYNNGRKWVVEQIYPFDSIVKKLKAAKEKYGKVLFWNTGITLCLPNTIKGSLITKDENKKQQSIPTDVKVSKYKLNTIKGTTVIITDLSSGLKYSASLTTLIEEGKAYKERS
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG1-299 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSTETVFAFDCGLASLGEAVRQGQSFPLVESWLIPDKFAETKSAAMRRRMMTTRDAHKERELWLLKTFEDLGIEVLRGKEVSKTPAGWSVTRKADPRLTREFPKPGDDTCYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIYKAIRSAIQKRGYDPDIPWKNREEKQQKKEEESAAVLFDETLLRKTVGDHPDWLYPCFLDAFRMGLWSPANPTQLGTRIDHKAQSTRKTIMLRALVEKELRDLLHQAAQQLPALAGKEEFVLYGPNGKYSSSSVRAGALAQKVPRFDNRIIDKCALIPRLNVCKVRMEGTHPHPASQIIFEITFLQKLKNMRVQGSSGIRGLAPAEIALAAFSQKNSLPSKAWAAFCEERGLYPAPAFKKLAFKDVAPVLPPEVFRSALLEKLASVSVLDSGKRVRNLTDDERSALLALMQKPRDSFSFTSSQWANFCEDLGASPLPGHEEIKPPKAAGRARFCRPAAHILKRLILSGQAPATFHAAEILNLGGSADPRKGLVAADLDFLLNMGDSWDAIRIPDGKLDAIACQYTDADEAIRKLIGSQNNPVVRHRLGVFAQRLRELERRFGVPDQVVLEFVREDFMGDKARMELKKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYTDDPLAETELDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYVLTLNQTNDDKDDRTPFEWLSCNPARWLAYVNRVESRLKAADGISRKTAQLLTLPNAVELAEKYTALAETAWISRLAQKIADLSFGWKNGIDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPGASSEEEAEKKNRSDKRHHALDAMTISFIPQWARDPGKTGFFRFPKAIRDNPLPFFQARIDAVVPRQLCYEKAPLAETIYGLRKTPEGNQVVKRTDLRDLAYQTVNMKTVFNIDSAVKNGIPKILDERIQSALLEFARLKPTEEEWNRFVADFTPFGSRVRRVRLVETALPPDTMGEFKNMSKDGTAMLRKPLKANKGQYVFTEPDGKIKVRPVYSFESPFQVRTLLLAEEPGRVIQGFYQTGCLVSLERDVEAGKHKIPKGVYRLSTIRADAFVGIFNTHGNLLGPVGIQHLLRSGFRRIDG
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG1-300 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRPTESVFAFDCGLASLGEAVRQDLAFPHVESWLIPEDFAETKSAAGRRRMLVTRQAHKEREAWLRMTFQDLGIETLNGKEVAKTPQGWQEVKKADERLTREFPKPGDDTCYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIFKAIRSAIQKRGYDPDIPWKNRETEKKEEDKEKPAVTYDAETLQKIIGSNESWLYPCYFEAHQMGLWSPERPDHLEARITHMAGSTRKTVMFRSLVEKEVRALLQAAALQIPALKGKEESILYGPDGKYSSSSVREGVLSQKVPRFDNRIIDKCALIPRMNVCKIRMDGTKPHPASRVIFEVTFLQKLKNMRVQSAAGIRGLTHEEIELATVLQKNSAAPKAWAEFCDSRGLTPSPSCKKLVFKETTPTLPPDQFRAAILEKLKSVSVMDGQKMIRDLTGDETLAALELFQKPRESLGFTAAQWTSFCEDLGVSSIPGHEEVKPPKASGRARFCRPAAFILKRLILSGQSPKDLHVAEIKSLNGNTEPNKGLVPSDLDFLLKMGDSWVNIHIPDGKLDAISQQSGSPDEAIRKLIGSQNNPVVRHRLSVFAQRLLSLASRFGTPDHVVLEFVREDFMGEEAKKRYLKFMNDRAKSRAEAREKVAALGISDKNILRYELWKSQGCRCLYTDLPLEETKLDDYKVDHIVPRAQGGPDSRLNYALTHNATNDEKDDRTPYEWLSGDSVKWQAYLNRVNARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTALAETAWISRLSQKIIDLTFGWSNGVDASGRKRSIIVSGGLTARIRRKYHLNHILNPDAETDEEAEKKNRKDKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPKEIRDNPLPFFAKRIDTVIPRQLCFEKSPLAETIYGTRSEDGVVQVVKRSDLRDLAYKTENMKTTFNMEFAKEKSIPRIVDERIRNALLHLVEKDLSEEEWNHAITQFAPFGSIVRRVKLIETTLSPGSMGEFKNMSKDGTPMLRKPKKANKGQFVYLEENGEIEVRPVYPFESTHQIKREILSGRKGRSIQGFYQTGCLVELTSEVRSGNTVIPPGVYR
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG1-301 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSKETVFAFDCGVASLGEAVRQGLDFPQVESWLIPDTFAETKTAAMRRRMMTTRDAHKEREMWLLNTFRDLGIEVLRGKEVSKTSAGWAVTRKADPRLTREFPKPGDDTCYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIYKAIRSATQKRGYDPDIPWKNREEKNQKKEEEETAAILFDEKLLRKTVGDNPDWLYPCYLDAFRMGLWNPARPNQLETRINHKAQSTRKTVMLRALVEKELRDLLRQAALQLPALAGREEFILYGPDGKYSSSSVRAGALSQKVPRFDNRIIDKCALIPRLNVCKIRMEGNHPHPASQIIFEITFLQKLKNMRVQGASDIRGLTPAEIALAAFSQKNALTPKVWASFCEDRGLHPAPAYKKLAFKDVSPVLPPETFRTALIEKLNAVSILDSNKRIRNLTEEEHAALLALFQKPRDSFSFSATQWSNFCEDLGVSPLPGHEEVKPPKAAGRARFCRPAAQILKRLILSGQAPAAFHAAEIHNLNGNVDPRKGLVASDLDFLLNMGDSWDAIRIPDGKLDAIANQCSSADEAIRKLIGSQNNPVVRHRLGVFSQRLRQLERRFGAPDHVVLEFVREDFMGEKARMELRNFQNRRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELFKAQGGRCLYTDDPLAETELDNYRVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKTTDGISRKTAQLLTLPNAVELAEKYTALAETAWISRLAQKIADLTFGWQNGVDAAGRKRTIIVSGGLTARIRRKYGLNRLLNPDASSEEEAEKKNRSDKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRFPKEIRDNSLPFFKARIDAVVPRQLCYEKAPLAETIYGLRKTPKENQIVKRTDLRDLAYQTVNMKTVYNIDYAVKTSIPKIMDDRIKSALLEFAQSKPPEEDWNRFVAQFAPFGSLVRRVRLVETALPPDSMGEFKNMSKDGTPMLRKPLKANKGQYVFVEPDGKIKVRPVYSFESPFQVQAHLLADNAGRTIQGFYQTGCLVELAKDTEAGKHKIPKGVYRLSTIRADAYVGIFNTSGNLLGPIGIQHLLPSGFKRIDG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG1-302 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTPETVFAFDCGLASLGEAVRQGLEFPQLESWLIPDTFAETQTAALRRRMMTTRAAHKERELWLQKTFEDLGLEVLYGKEVSKTPAGWAVTREADPRLTREFPKPGDETWYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIYKAIRSAIQKRGYDPDIPWKNREEKQQQKEDKETAAVLFDEKLLRQTVGDNPEWLYPCYLDASRMGLWNPARPDQLETRQDHKAQSTRKTVMLRALVEKELRDLLRQAARQLPVLAGKEEFILYGPNGKYSSSAVRAGVLAQKVPRFDNRIIDKCALIPRLNVCKIRMADNRPHPASQIIFEITFLQKLKNMRVQGSGGIRGLTPAEIALATFSQKNALPPKAWTAFCEERGLHPDPAHKKLAFQDISPVLPPEAFRSALAAKLNGISIMDSGKRVRNLTEEERAALLALFQQPRDSYSFTSSKWADFCEDIGVASLPGHEEVKPPKAAGRARFCRPAAQILKRLILSGQAPAAFHAAEIRALNGNADPRQGLVASDLDFLLNMGDSWDAIRIPDGKLDAIASRCADADEAIRKLIGSQNNPVVRHRLGVFAQRLRELKRRFGEPDHVVLEFVREDFMGDKARKELQKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYNDDPLAETDLDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTALAETAWISRLAQKIADLAFGWHNGVDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPNVATEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPREIRDNPWPFFQARIDAVVPRQLCYEKAPLAETIYGLRKTPEGDQVVKRTDLRELAYQTVNMKTVYNIDYAVKTSIPKILDERIQSPLLEFARTKPTEEDWNRFVSGFAPFGSLVRRVRLAETALPPDSMGEFKNMSKDGTPMLRKRLKANKGQYVLVEPDGKILVRPVYSFESPFQVRAQLLAEKAGRTIQGFYQTGCLVELEKEVEAGKRILPKGIYRLSTVLADGRAWLFSHEGPLLPRLSLKPLLSAGFKRIDS
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG1-303 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTPETVFAFDCGLASLGEAVRQGLEFPQLESWLIPDTFAETQTAALRRRMMTTRAAHKERELWLQKPFEDLGLEVLYGKEVSKTPAGWAVTREADPRLTREFPKPGDETWYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIYKAIRSAIQKRGYDPDIPWKNREEKQQQKEDKETAAVLFDEKLLRQTVGDNPEWLYPCYLDASRMGLWNPARPDQLETRQDHKAQSTRKTVMLRALVEKELRDLLRQAARQLPVLAGKEEFILYGPNGKYSSSAVRAGVLAQKVPRFDNRIIDKCALIPRLNVCKIRMADNRPHPASQIIFEITFLQKLKNMRVQGSGGIRGLTPAEIALATFSQKNALPPKAWTAFCEERGLHPDPAHKKLAFQDISPVLPPEAFRSALAAKLNGISIMDSGKRVRNLTEEERAALLALFQQPRDSYSFTSSKWADFCEDIGVASLPGHEEVKPPKAAGRARFCRPAAQILKRLILSGQAPAAFHAAEIRALNGNADPRQGLVASDLDFLLNMGDSWDAIRIPDGKLDAIASRCADADEAIRKLIGSQNNPVVRHRLGVFAQRLRELKRRFGEPDHVVLEFVREDFMGDKARKELQKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYNDDPLAETDLDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTALAETAWISRLAQKIADLAFGWHNGVDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPNVATEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPREIRDNPWPFFQARIDAVVPRQLCYEKAPLAETIYGLRKTPEGDQVVKRTDLRELAYQTVNMKTVYNIDYAVKTSIPKILDERIQSPLLEFARTKPTEEDWNRFVSGFAPFGSLVRRVRLAETALPPDSMGEFKNMSKDGTPMLRKRLKANKGQYVLVEPDGKILVRPVYSFESPFQVRAQLLAEKAGRTIQGFYQTGCLVELEKEVEAGKRILPKGIYRLSTVLADGRAWLFSHEGPLLPRLSLKPLLSAGFKRIDS
		
	
	 
		 
			 941
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..941
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..941
					 
						 
							 note
							 MG1-304 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..941
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRNDKDNSLEGQKRTQVYQDILKRNEDRRETARKALRASSLPDSDEMVVRWLLYQEQGPFCIYSGQPIRCSELPNLQIEHIVPRALGGPDAYWNWVLCKTDQNVEKGNRVPYQWFHEEKKSGEWEDYRRRVRNRATWLGSRKVDLLLRADAKELVGEKYTALAATSWIARITQSIVRLHFGWQLDDEPGKEKVMTISGGLTARIRRKYLLDSLLGTDKESQKVCEQVDQVLAEMEKLKSQPRSEETKVQWRELSQKRSQLARDSEKNRGDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFLRLEDIGDNAPYTDEGKRNAEKITDEIKKLVEETKPIYKQIKTARKANDFGEVDRLKHSIFPQRKRMAELFQSRDRLKQPRNIHKVRNWFREQLGGDRPVLPRPAAFKKVNIEATLYRCAYLIRNQTEPRRIPLPMLGRRPDFADDTQELFDLKWLRTRIQSITDADYDRAKLKALLGDRLKAAMSACLTHGHQFGEADWLAIVESKEVRELFSGKGRGKSKALPESADCQVKVFKVEMLPVKRYPLADLAYATGKTDVWNPVYFEDSISKILRRDESQPRGSRGKRRFQQIRPAPELPQGIASRWKGFFLDTDTQQKLKELQGEVAKIAALLPGPKPKKGETEKQNWEAADEKFGEALEEFRKKHDLPRKLFLFTSESDPPPKSPKTSLKRILFEPKDRIFSASVLKGQAADVVDLHFGRSLECFAESLLLVPDEQQRENLWKEFCNVVCIPTKKALQEFVAQKESISAKQWIDFFKSQDGPRVDQAEQEIGTLNEYCDLSKDGTGQFAKAGGMGGKPSYEGYFICKCKTDERIQAFPIRFFESKKTVRDRLNRSGWEMLDNSIWRSGELLHLKNKAVTKPKKQSQKPKEISSGYFMLGSIQKGTGVNLNACLGGEIPKAISLKILWDCGLRRASEPPHPSANV
		
	
	 
		 
			 917
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 MG1-305 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..917
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFAFDCGVASLGEAVRRGLEFPQVESWLIPETFAETKTAAMRRRMMKTREAHTEREVWLLKTFEDLGIEVLCGKEVSKTPAGWTVTRKADSRLTREFPKPGDDTCYTSCLLRIKLLRGEKLAPWQIFKAIRSAIQKRGYDPDIPWKNREDAGQKKKDEESTAVLYDEHLLRKTVGDNPDWLYPCYLDAFRMGLWNPDRPEKLETRITHKAQSTRKTVMLRALVEKELRGLLRQAACQLPALAGKEEFILYGPDGKYSSSAVRAGALAQKVPRFDNRIIDKCALIPRLNVCKIRMEGNRPHPASQIIFETTFLQKLKNMRVQGSAGIRGLTAAEIALAAFTQRNSLPTKVWNAFCEERGLHPAPACKKLSFKDVSPALSPDVFRSALAEKLNGVAVMDSSKCVRNLTGEERASLLALFQKPRDSHSFTAAQWANFCEDLGVSPLPGHEEVKPPKASGRARFCRPAAQILKRLILSGQAPTTFHSAENRNIGVNADPRKGLVAADLDFLLNMGDSWDSLRIPDGKLDAIASQCSNADEAIRKLIGSQNNPVVRHRLGVFAQRLRELERRFGTPDQIVLEFVREDFMGDKARMELKKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYMDDPLAETELDNYRIDHIVPRAKCGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPERWRAYLNRVEARLRAADGISRKTAQLLTLPNAVELAEKFTALAETAWISRLAQKIADLSFGWQNGVDAAGRKRTIVVSGGLTARIRRKYGLNRLLNPNATSEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRFPKEIRDNPHPFFQARIEAVVPRQLCYEKAPLAETIYGLRKTPEENQVVKRTDLRDLAYQTVDMKTVYKIDYAVKTGIPKIMDER
		
	
	 
		 
			 1037
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 MG1-306 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1037
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTANETIWAFDLGKGSIGEAVRQGNKFLHKASLLIPADFAETKTAAGRRRMWRTRQAHKAREAWLDEVMRAAGIPVLQGRRVTWNEATKKWDVSLGDPRLEREFPAECDSTCYTSCLLRIKLLRGEKLEPWQIYKALHSAIQRRGYDPDIPWKNRAQRKAGTPDDDEAGTETRMKEFERRLEEMAPGKTEFQWPCYFDAKEMGLWHPAKPDELKLRQDCHAKTTRKQIVPRKLVEKEVRALVEAAAKFHPKLNGRADFILFGPAQRQYASFYADERKKHHLREGGANDWQGVLGQKIPRFDNRIIGKCVLIPRLNVCKIRTDDKGALLTQSRPAAEAVFLMKLKNMRLQCPGGQRGLTAKEIATIFTDPKRKKLGLTPTQWKNWCLLFGGKPLPGQYQEVKEPSFSGRSRFCRPALEILQRLILTGDTPQVAHDKERARLNGNTSPLKGLVPDDLMFLLKMGTTWEGIYIPNQKLDALAQSTDDPSETIRTLIGSQNDPIVRHRLTLFAERLNELAEKFGIPDAVVLEFVREDFMGKKAKIEYFKFQRDRAAQRAKAREEAAKAGAGEGAAGLKMELLEAQGGACLYTGEALAPTSLDDYVIDHIVPRAKGGPDSALNYVLTTRRANDDKADRTPHEWLSATNGWDAYVERVKKRTTALRNKKASLLVSPEAETLVQRYTALAETAWISKLAQTIIGLRFGWPNGIANGERKVIVISGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEIKNRGDDRHHALDAMVISFLPTWARNSRFTGFFRFPDEVTRELFKREIAEVIPQNVCFERPALAETIYGARHDHGEKVIVQRAELISLAYKPTAPGKSVFDLKYAGKQTQSIRDNSIREGLAEFLSSGPTEIQWREFCGKYCLKNKDGTDGSRVRFVNMTVGDPTEYKDLSKDGTGAYRKALKGHKGQIVYLDEKGKPRVRPIYAFESAAAAKTELLSRNPKFRICGLFQSGCLVELTKPIEHPTNPLLPGTYKLNTILADGRAKVTDKTGKMTLPMSLEKFLAAGMKRIES
		
	
	 
		 
			 760
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..760
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..760
					 
						 
							 note
							 MG1-307 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..760
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HGHLRSEDLREWAKNYEGQFELRDPDFNLTPRNDFSGRARFSKNGMAAIRQIIANAREKHDAAYNTWEQRFKDKNLKANEEDIANGYARFLTQLTNEAASNQATADNSYARTVAPPPVLILPGETTDGAFQRYLNSIRNPQVRHRVELFGRELQRLMNLHSEDQAPDFIIIEMARDLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSIQQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPLLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNAQAFDTTPYGRREKFGGDELGQPLFVARKRILDLKTSHLNPRNTGGFIFSPLIRDHIAKEWESFSGNEKNWIRIESDWIAIFEAQIATLRASGKDDQKTRLGIKARESRIYKLRQMEGCKDWEELLSFIAKELGAQQPQPKFPSQFIETLCHPIYKTPITSVKVTAQSKNDESFSLVRRPTSEKARSGTYVMRKQEDKYREMR
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 MG1-308 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKMTQKQANNVFQRETVITKWQGAPFYTKDVVLGIDIGIEGIGIAVRRGPELLYCKTLMMKLPEQAPLEARRVLRSSRRARKSRRVRMNRLKQLFQKHGLPWVDDEIMARSDPFLLRDRAVNKNGLASKEALSICIRHLVAHRGYDFYAFLSDGEAPWGECSDFKAAKKWLSSTFVSEDIQEELLQDAENFFAEKDLEVWKALVQERLDWSRQNSMEKNLREYASNKANWRRGRGISYPRPQIEAHLRQIIERHKHLIKSHKKFTGVLFKKCDDDNKDICIFHYNRKTKEECEKVYERKIRTCPFAKYWDGAAQKCASRGDHAVRKWNLLDFLSNRRFRFAEGSIQIMRTMPEDCVKLLIDSLEESFDQKLTWSDHKQKLVESLKQHGLKIANPPKELSGKAKKSDAWKQLQDLLAPGKPLTSRAKLSSESAQKLFDTTTRNGTSFDPAQISARKKEMDYYEILSHTSMDYGVYPQVQKLLGTLRKPKAGEAPSFGTKGFLQRLFETELKDQLKRKTVPDRCIIECIKDPPRNKKEQDARASLNVENREFIENLLKDYGYEGAHSRSLINRLKLYRQQGGEAKDGQVTKEAVCPFTGMPLGKNPLSSDLDLAHLFPDGRGGLAIEDNLVLTKRSVNQDMGQRTPREVAGTRMGKTSFLSWNEMLARSKSFKWNDKKRELFAFEPAKGQPVPDFENLTRTAQLARQLRRMICFWMGIQEDSKETRERIGNPSGLHTAAARRGWKITKDRSDLTHHRMDAAVLSFIPPGAGLNSVMYGGIFEEVHSTKEINGNKFKVVQMRGAPELKPDLSALKKDSLTECPVINIRSKSKCKPLGDSTFWSVDEKGETWQRTTLIPLDKDALKDFTPEKIREKLAAEGIKESDIPGDRKLEAWLQNPKYSLHLKHGQPVRFVHKKGNKGDFRNPVGWSGIRHPNGKIDQLRKLDLVNDRLELWVGYDPKKGWQYYKRVIPSKDSMRGLKRLGIPWHGQEGLSEYTKKLINEENCKDLKEFYCGTLPQYSHKVGEFKLGDTFLIDVSKKKQKKQNAEGTEIFKDTPIPNSKEWFRVSAIILFREKGKKGIKRKVEFKPIITKGDSFTKEIACDLAQLLGKPKSPEKCAQQNGWKAPSNKKG
		
	
	 
		 
			 892
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..892
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..892
					 
						 
							 note
							 MG1-309 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..892
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DELKLDSIRAWGKRGVLPEKYGNYLKLLIEDAGDFRGDKQAEALRIIDEAVARYRSDPIRTMLEEHLHERQHVNLRTPARGHNFPRELVKAHLREICERHRHFFPAEGFEEAMRELIGPVKNGAEEYDSKAESIMDWHRRTPGEARRLWERREGHCLLAPHLISTGLLPAGVYRRSPAGAGGIRRWKLVQFLAERRVELATGERTHVTADVVRQALDFVTADNAAVCERRRRPHAPKMPQAIEKAVGALASKKDSRLNADFFDQLGDLLKPSLSKLRGKAPLAEATAEALFQLATNGGANFEPEAIRARLNDSGYYDWRKHPGATRALYHQVDYLLGDARQYDPDTGEPKDHRDGAPRYHGLLRRLFAGQLRLDTGEIVDLRDRLDGRKVPDYVIIESVRDMPRNQDQSREIQKEQKERREERRHIAAIYGLDFDVLTEPQKRRLFLFHEQAGRDGEAVCPYTGESLGRDPLAADLEIEHIYPQRRGGLSIMENLAITRRATNAEKGNRTPVEWLGYEKAAEQASRMRWSKRKLEVFLWREERCPDWENLTRTAQLARELRRRVVEWLGIERRHAGIADPTQRALAREAEERRRVAAPAGALTAACREAWKDRLPEAYFTPIEIRGQTVLTKNRGNLRHHMWDAGVLAHIPPGDGLNHVRYGGIFETADIGGAPRPVPLPELAPDLAEIEKADPLACRVFHLRPRHPRSSRTTQQPVSLPDAEGRSWQRVAIRKTIHEKDGVVKTVEPENLLDAIRRAGLGPDRIADAEIERWKNDPRPIEQHPLRLRDGTPVHGLKIPIAQKKNEFGQYPHLTDAATAPDAPAYRSRDGRRQSRLIGIKGSTDTYDRLEIWRGPDLDRRGERRLDAKGQPKWKYFSFPVPGPRNLAAYRRM
		
	
	 
		 
			 1205
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1205
					 
						 
							 note
							 MG1-310 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEYILREPDRKPLAEEWLNHEFYRSAVVLGIDIGLEGIGVYLRRGPQEIFARSIMLELPEAEALAERRQKRAWRHCRKNRKRRLHRLKLLFAKHGLPWLDADRISRAHPFRERYRAINNGVASKEALSICIRHCVVHRGYDYGGTEEGTFPWGESPLLSKAAEWLATAYVTPELKEQIEQLAPGLVPGKNEEEQRNKFAELLRERLEWSQQHDIARVLAEHVKGGHDNLRTRARGYNFPRQKVWEHLETIVRKHAHLIDDVEGFLAVLGLNPNRAANAKEAAKARKRAIFFYNRKTRFDMERHWEKKVNRCPFAGKLGGNPDERCAENGDLNVRRWKALEFATTRRVEIEATEGKGATKKKRRCLHSLSASATRKLIEFIEKHHGAASPATAPKWEEGKAIILDDITAVHGEKAKPVAEKQSEWNKSYFTQLKDLLTPTIANRKKRASLSAFAAGQLFNIATADGSDFTPENVVARLREARFYDWRRNASVDFNPFPQVELLLGRRIKHGKRRGELSPTCQGLLRRIFAEHREALGGATAPDYCVIEVIGDPPRNAQQRAERQKEIEANREKHEKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGKDLPSNPLDPSLEIEHIFPAEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTAQLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVPCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQSKTQSLGDSTFWKQVRPTEATVAQRTALDADSLTKLRIVDGESLHAHLCRMGIQATKIPNRDALQKWLDEATAATKADKDKPIAPLKLTDGTPVKNLWKFDSKGSFSSPVGWSGKRNPDGKLRELRTISLKYDRLELWLGYDHQKAERARRAKQPDWEQAGWVYQKRLIPDARALRHVKQMGFSFARDKRHKAPAFMQNKPDKPETHQTLRDLVLGGRLLPFSHKVGEIRKGDVFKLHLLPDGSIRKRTPVGQPEPAAALSTFYVVTALKHGRGNPVVELTSQLFKDKEGTPMERFAGDVLSKILSTADDLAYVLGLPPAAEEAQKHGWRIPTSPPPPAAAAKETDGNLL
		
	
	 
		 
			 1231
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1231
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1231
					 
						 
							 note
							 MG1-311 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1231
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNELISPNTAWKTQSEYWLQHEFYRTAVVLGIDIGLEGIGLYLRKGPQEIFARSLILDLPQAEALAERRAKRAWRHCRKNRKRRLHRLQLLFAKYRLSWLPAERMSRSNPFKERLRAVTTGVASREALSICLRSCVAHRGFDYGGTEEGQYPWGGSSKLSDATQWLHTAVVTNELKDLIEDKLDELEADKSPEERRAAFRDLLRERLDWSLHHDIEMILREHAKGGHDNLRPRARGVNFPRKEVWKHIEKIVRHPRHREFLPDPEAFLKELGIDPNKAGGASPKERLANAARARRKAIFFYNRKAYPEMERHWAKKVNDCPYGQRLDPGLQGSKITCGEKGELPIRKWSALEFSATRRVEMETIFGKGKEKTIRRSLHSLSGGAVGKILKAIEQHDRALKSGDKSAAPSWDEVKAMLVEDLPPLANAKVKLATSKKGDWNETFLEQLRNLTLPSLANRKQRASLSALAAERLFALATQDGRDIDPAQFAPRLKAIGFYDWRRAATVDFNPYRQVEVLLGRRIKRGKKHGQLAESCQGWLRRIFADQSEALDGCTAPDYCVIEVIGDAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTAQLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQSKTQSLGDATFWRQVRQGEPTLAQRTVLNPENITDADELKATLQRMRVDWNKQKQQTESKIPSRDALQDWLDAATPTTKADKNRPIPTLKLTDGTPIKSMWKIDSKGSLTSPVGWSGKRNADGKLRELRSISLKYDRLELWLGYDHREAERARKSKTLDWEQSGWVYQKRLIPDARALRHLKQMGFSFGRDKRRKAPAFMQGKPDKPETHLSVRDLVLGGRLLPFSCRVGAIKKGDEFLLHLLPDGSVRKRTPGGEAEPAAAFSTFYAVTALSHEGGNPRVELKSRLFKEKEGTPLERFPGDLTTRKVAVSSDLAFLLGLPPAWIAAQQRGLRPPSPQIEHAKTTTERNSRDPNPRLL
		
	
	 
		 
			 923
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..923
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..923
					 
						 
							 note
							 MG1-312 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..923
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERHWAKKVNDCPYGQRLDPGLQGSKITCGEKGELPIRKWSALEFSATRRVEMETIFGKGKEKTIRRSLHSLSGGAVGKILKAIEQHDRALKSGDKSAAPSWDEVKAMLVEDLPTLANAKVKLATSKKGDWNETFLEQLRNLTLPSLANRKQRASLSALAAERLFALATQDGRDIDPAQFAPRLKAIGFYDWRRAATVDFNPYRQVEVLLGRRIKRGKKHGQLAESCQGWLRRIFADQSEALDGCTAPDYCVIEVIGDAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTAQLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQSKTQSLGDATFWRQVRQGEPTLAQRTVLNPENITDADELHATLQRMRVDWNKQKQQTESKIPSRDALQDWLDAATPTTKADKNRPIPTLKLTDGTPIKSLWKFDSKGSLSSPVGWSGKRNADGKLRELRSISLKYDRLELWLGYDHREAERARKSKTLDWEQSGWVYQKRLIPDARALRHLKQMGFSFGRDKRRKAPAFMQGKPDKPETHLSVRDLVLGGRLLPFSCRVGAIKKGDEFLLHLLPDGSVRKRTPGGEAEPAAAFSTFYAVTALSHEGGNPRVELKSRLFKEKEGTPLERFPGDLTTRKVAVSSDLAFLLGLPPAWIAAQQRGLRPPSPQIEHAKTTTERNSRDPNPRLL
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 MG1-314 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKMTQKQANNVFQRETVITKWQGAPFYTKDVVLGIDIGIEGIGIAVRRGPELLYCKTLMMKLPEQAPLEARRVLRSSRRARKSRRVRMNRLKQLFQKHGLPWVDDEIMARSDPFLLRDRAVNKNGLASKEALSICIRHLVAHRGYDFYAFLSDGEAPWGECSDFKAAKKWLSSTFVSEDIQEELLQDAENFFAEKDLEVWKALVQERLDWSLQNSMEKNLREYASNKANWRRGRGISYPRPQIEAHLRQIIERHKHLIKSHKKFTDVLFKKCDDDNKDICIFHYNRKTKEECEKVYERKIRTCPFAKYWDGAAQKCASRGDHAVRKWNLLDFLSNRRFRFAEGSIQIMRTMPEDCVKLLIDSLEESFDQKLTWSDHKQKLVESLKQHGLKIANPPKELSGKAKKSDAWKQLQDLLAPGKPLTSRAKLSSESAQKLFDTTTRNGTSFDPAQISARKKEMDYYEILSHTSMDYGVYPQVQKLLGTLRKPKAGEAPSFGTKGFLQRLFETELKDQLKRKTVPDRCIIECIKDPPRNKKEQDARASLNVENREFIENLLKDYGYEGAHSRSLINRLKLYRQQGGEAKDGQVTKEAVCPFTGMPLGKNPLSSDLDLAHLFPDGRGGLAIEDNLVLTKRSVNQDMGQRTPREVAGTRMGKTSFLSWNEMLARSKSFKWNDKKRELFAFEPAKGQPVPDFENLTRTAQLARQLRRMICFWMGIQEDSKETRERIGNPSGLHTAAARRGWKITKDRSDLTHHRMDAAVLSFIPPGAGLNSVMYGGIFEEVHSTKEINGNKFKVVQMRGAPELKPDLSALKKDSLTECPVINIRSKSKCKPLGDSTFWSVDEKGETWQRTTLIPLDKDALKDFTPEKIREKLAAEGIKESDIPGDRKLEAWLQNPKYSLHLKHGQPVRFVHKKGNKGDFRNPVGWSGIRHPNGKIDQLRKLDLVNDRLELWVGYDPKKGWQYYKRVIPSKDSMRGLKRLGIPWHGQEGLSEYTKKLINEENCKDLKEFYCGTLPQYSHKVGEFKLGDTFLIDVSKKKQKKQNAEGTEIFKDTPIPNSKEWFRVSAIILFREKGKKGIKRKVEFKPIITKGDSFTKEIACDLAQLLGKPKSPEKCAQQNGWKAPSNKKG
		
	
	 
		 
			 953
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 MG1-315 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..953
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AGASKKERLPHAAPPRRKAIFFYNRKSRPEMERHWATKVNECPYAHRLDPGLAGTKITCGENGELPIRKWSALEFSATRRVEMETIFGKGKEKRIRRSLHSLSGRVVGKILETIERHDRALNSGDKAAAPSWDEVKAIIEDDLRTLADAKVKLATSKKGDWNETFLAQLRNLTLPSLANRKQRASLSALAAERLFALATHDASDIDPAQFAPRLKAIGFYDWRRAATVDFNPYRQVEVLLGRRIKRGKKRGQLAESCQGLLRRIFAEHSEALDSSAAPDYCVIEVIGDAPRTTKQAQEIKFAQDERGQKRRELFAARNLEDSGVASKRRRISLWDQQKGVCPYTGNELPKDPLDPSLELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTSRTVNSDKGKHTPLQFANKLRVPFDQLVAHTQDMRWSAKKREIFAWGTLREDKDDQKSHYLPDGVSLRVPDFGNTTRTAQLARQLRAEVMRWMHVEDQPDEAARRIGTPSGWLVAQARKSWLAASDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSIICKGIFYDVRERVRDEATGITSHRFLTKALPELSPLPRLKQWLPDNGEYAVCPVLKPRHQSKTQSLGDATFWRQVRQGEPALAQRTALNPENITDADELHATLQRMRVDWNKQKQQTENKIPSRDALQNWLDTATPATKADKHKPIPPLKLTDGTPIKSLWKFDSKGSLSSPVGWSGKRNLDGKLRELRSISLKYDRLELWLGYDHKQAERAHKSNTPDWEQSGWVYQKRLIPDARALRHLKQMGFSFGRDKRRKAPAFMQDKPDKPETHLSLRDLVLGGRLLPFSCNVGAIKKGDEFLLHLLPDGSVRKRTPAGQAEPAAAFATFYAVTALSHEGGNLRVELKSRLFKEKEGTPLERFPGDLTTRKVTVSADLAFLLGLPPAAVAAQHHGLRPPPPRIEHPKATTEMIPRDANPRLL
		
	
	 
		 
			 993
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thiorhodospirasibirica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 MG1-316 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..993
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GPGLDALEPFRKDRKTGAWIPQHTLRRDSLFFKEWQSEVALRNFRVKRRLITVGRSKKEKFELIPPPPVALERLRNLWNEHGHLWAEDLREWAKNYEGQFELRDPDFNLTPRNDFSGRARFSKNGMAAIRQIIANAREKHDAAYNTWEQRFKDKNLKANEEDIANGYARFLTQLTNEAASNQATADNSYARTVAPPPVLILPGETTDGAFQRYLNSIRNPQVRHRVELFGRELQRLMNLHSEDQAPDFIIIEMARDLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSIQQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPRLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNAQAFDTTPYGRREKFGGDELGQPLFVARKRILDLKTSHLNPRNTGGFIFSPLIRDHIAKEWESFSGNEKNWIRIESDWIAIFEAQIATLRASGKDDQKTRLGIKARESRIYKLRQMEGCKDWEELLSFIAKELGAQQPQPKFPSQFIETLCHPIYKTPITSVKVTAQSKNDESFSLVRRPTSEKARSGTYVMRKQEDKYREMRVYRLPKPGRSGAYACWLLLPWYGMLDARGKRFKTVEKDLMTRACKGAKFVRAFRRDDIVCFANNLLANKGIKQNESWRIVRTDAKGDCLANVGLLPANLARETSHPITGEKVKLEPVVVALNDFMNALEPRLPTDELSHSPPVKPKSPGAAET
		
	
	 
		 
			 1119
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 MG1-317 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AERMSRSLPFRERHRAVNKGVASKEALSICIRHCVEHRGYDYGGTEEGAFPWGDSPLLSKAAAWLSTAYVTPDLADKLQDIEPQLQAGRKEEEQREHFLYLLRDRLAWSGENDIARVLADHSQGGHDNLRTRARGHNFPRTKVWEHLEGIIRRHAHLRADVEGLLAVLGLDPNREPDAKRAVKAKRRAIFFYNRKTRLEMERHWAKKVNICPFAAKLGLDHPEERCAENGDVNIRRWKLLEFAATRRLEIDVAEGKGATKKRRSLLHRLSADAIRKLVETVQKHHAAVVASNRDAEPKWDESKDTILEDITTAWGERAKPIPETKSDWNKSYFSQLKDLLVPTLSNRKQRAALSAASAVRLFDLASADGMSFTPEEVIERLRKAGFYDWRRDASVDFNPYPQVEVLLGRRIKRGAKRGHLSETCQGLLRRIFAEHEEQLEGKTAPDYCVIEVIGDPPRNALQRAERDQEMKERREKRNKLFEQHHLDDSGVASRRRRVTLWEQQKGKCPFTGKELPANPLDPSLELEHIFPEDMGGLSVEENLALTWRTVNADKGKRTPLQFAAKLGVPFDQLMAHTQEMRWSAKKREIFAWGAIKEDRGDQASHYNPDGALRIPDFGNITRMAQLARQLRAEVMRWMKVEGDPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAQGDYEKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVLYKGIFYVVREPVRNEITGTTSQRLLTKALPQLSPLPRLNHWLPDNGEYAVCPVLKPRRQSKTQSLGDATFWRQVSPVEGTLAQRTVLNPEKITDADELHATLQRMRVDWNKKQQQTENKIPNRDALQAWLDAATPATRADKDKPVPPLKLTDGTPIKNLWKFDSKGSLSSPVGWSGKRNADGRLRELRSISLKYDRLELWLGYDHQKAERARKAKTPDWEQAGWVYQKRLIPDSRALRHLKQMGFSFGRDKRRKAPAFMQAKPDQPETHLTVRDLVLGGRLLPFSCKVGAIKKGDEFLLHLLPDGSIRKRTPAGQPEPSSAYSTFYAVTALSHEGGNPRVELKSRLFKEKQGTPLERFPGDLITRKVAVPSDLAFLLGLPPAGMAAQQRGLRLPPPQIEQITTTTEMNSRDPNPGLL
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG1-318 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HRLQLLFAKYRLSWLPAERMSRSNPFKERLRAVTTGVASREALSICLRSCVAHRGFDYGGTEEGQYPWGGSSKLSDATQWLHTAVVTNELKDLIEDKLDELEADKSPEERRAAFRDLLRERLDWSLHHDIEMILREHAKGGHDNLRPRARGVNFPRKEVWKHIEKIVRHPRHREFLPDPEAFLKELGIDPNKAGGASPKERLANAARARRKAIFFYNRKAYPEMERHWAKKVNDCPYGQRLDPGLQGSKITCGEKGELPIRKWSALEFSATRRVEMETIFGKGKEKTIRRSLHSLSGGAVGKILKAIEQHDRALKSGDKSAAPSWDEVKAMLVEDLPTLANAKVKLATSKKGDWNETFLEQLRNLTLPSLANRKQRASLSALAAERLFALATQDGRDIDPAQFAPRLKAIGFYDWRRAATVDFNPYRQVEVLLGRRIKRGKQRGQLAESCQGLLRRIFAEHHEALDGSAAPDYCVIEVIGDAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTAQLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQSKTQSLGDATFWRQVRQGEPTLAQRTVLNPENITDADELHATLQRMRVDWNKQKQQTESKIPSRDALQDWLDAATPTTKADKNRPIPTLKLTDGTPIKSLWKFDSKGSLSSPVGWSGKRNADGKLRELRSISLKYDRLELWLGYDHREAERARKSKTLDWEQSGWVYQKRLIPDARALRHLKQMGFSFGRDKRRKAPAFMQGKPDKPETHLS
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVLAFDLGKGSIGEAVRLGNDFVHVASWLIPQDLAARGPSAKPGTPASRYRAWRTRVAHRERENALRRICADAGIEVLAAKRVARDAADKKKWIVVSKADERLTREFPKKGDSTCYNSALLRIQLLRGVKLEGWQVFKALHAAIQRRGYDNAVPWKHRAVRDTETEEDGITQQRADSYCLALEQMAPNKPECQLPSYLDAHRLGLWDASRPDEYILRIDHHVAPARNREHPDNTPIVAPRELVIKETRALLTAAAKFFPKLAGREDEILFGRGGKAYASYFDDVRRAHSLRLGGANDWDGILGQKVPRFDNRIIAKCALIPRLNVCKATTRKDKTGAIISESLLPSEVTFLFKLKNVRVQRPDKSITGLKPDEIRTLFNDPKREPEKLSYTKKQWSKEIARFGCEAAAGHEEIAAPSFGGRSRFCRPALEILKKLILSGESPATAHSRELAERVKGNTNPQQGLVVSDLDFLSPARIGETWDGIHVADQQHGALLRLAAEQGPEVAIRALIGKVNNPVVRHRLEAFWGRLRAIEADLKKRFGRGPDEIAIEFIRTDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTALAETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYERSELEATAFGQRTLGGKLYGVARVDFCNLVVKVALNGNRSLNIKPDGSGEADTIVDQAIRRDVQAFIDQNRATITLAIWDAWVSSYHRGGSNGPLVKKVLVTITNPDSLEEYADLAKDQSGQLRRGKKHKGYWILRILSPTKKDPTKTTLQVRPIYAHANPHALKAEIGEDHGCEIILELESGCLVQIDKPIAHAKTPLAAGIYKLNSVWTQGNVVVSSQSGVTSAPIGLAKFIEAGLRRLK
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVLAFDLGKGSIGEAVRLGNDFVHVASWLIPQDLAARGPSAKPGTPASRYRAWRTRVAHRERENALRRICADAGIEVLAAKRVARDAADKKKWIVVSKADERLTREFPKKGDSTCYNSALLRIQLLRGVKLEGWQVFKALHAAIQRRGYDNAVPWKHRAVRDTETEEDGITQQRADSYCLALEQMAPNKPECQLPSYLDAHRLGLWDASRPDEYILRIDHHVAPARNREHPDNTPIVAPRELVIKETRALLTAAAKFFPKLAGREDEILFGRGGKAYASYFDDVRRAHSLRLGGANDWDGILGQKVPRFDNRIIAKCALIPRLNVCKATTRKDKTGAIISESLLPSEVTFLFKLKNVRVQRPDKSITGLKPDEIRTLFNDPKREPEKLSYTKKQWSKEIARFGCEAAAGHEEIAAPSFGGRSRFCRPALEILKKLILSGESPATAHSRELAERVKGNTNPQQGLVVSDLDFLSPARIGETWDGIHVADQQHGALLRLAAEQGPEVAIRALIGKVNNPVVRHRLEAFWGRLRAIEADLKKRFGRGPDEIAIEFIRTDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTALAETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYERSELEATAFGQRTLGGKLYGVARVDFCNLVVKVALNGNRSLNIKPDGSGEADTIVDQAIRRDVQAFIDQNRATITLAIWDAWVSSYHRGGSNGPLVKKVLVTITNPDSLEEYADLAKDQSGQLRRGKKHKGYWILRILSPTKKDPTKTTLQVRPIYAHANPHALKAEIGEDHGCEIILELESGCLVQIDKPIAHAKTPLAAGIYKLNSVWTQGNVVVSSQSGVTSAPIGLAKFIEAGLRRLK
		
	
	 
		 
			 862
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..862
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEAYVDELNAMSPLQLEFQLPSYFDAWKMGLWNPKNPTELKDRIDCHAQSTRNKIVPRWLVEKEIRLLAENAGKQIPELAGKSDYLLWGPTRRPYASYDCSVRKEFGLREGSVTDWQGVVGQKTPRFDNRIIEKCTLIPRLNVCKIKSDGKNPLPESRIVFETTFLMKLKNMRVQQGPTEQRGLSAAEINAIFKDEKFRSFKITEAQWNKLCISMGVRPQPGYETVDPPRSGGRSRFCRTSLEILKRLILSGKNPPEFLEEELRRLNGNTDPKRGLIADDLKFIEKMGSTWEEIHIPNQRLEAILQLAGGADAAVRQIIGSQTDPIVRHRLDIFYQRLQSLREAYGTPKSVVIEFVREDFMGKKAVIEYRAFLKKREAERKRAREDAAKTGSTERSAALKLELLREQGGICLYTGSALKETALEQYEIDHIVPRSKGGPDAVINYVLTLRSANDEKGDRTPFEWLSRTNQWDAYVQRVDSRGTVLRNKKTKLLLNENASELAERYTALAETAWIAKLSQAILDAFFGWKNGVDDEGRKRVISVNGGLTARIRRKYQLNSILNPSLNEEEAEKKNRSDKRHHALDAMVINFIPSWTRDTAKEHFFRFPSGIHRETFVQQIANVTPRNLCLEKPTLTETIYGARRGDQGLVIVQRAKIVDLAYRSITPSKSVYDLTYAAKQFKAIRDAHIRRLLEDFLKRNPTEQDWQEFCASFALPRRDGTLGSRVAQVTMNIGSASEYKDLSKDESGSWRRGKRHRGQIVYLTDGKPKVKPIYAFESEQEALKELLLSGAKIVGIFRSTCAVRLTEAVTHPKTPLVAGLYVLNTIREDAFAVLTDRSGARSQPISLNKLLAAGFQRVESLEI
		
	
	 
		 
			 862
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..862
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEAYVDELNAMSPLQLEFQLPSYFDAWKMGLWNPKNPTELKDRIDCHAQSTRNKIVPRWLVEKEIRLLAENAGKQIPELAGKSDYLLWGPTRRPYASYDCSVRKEFGLREGSVTDWQGVVGQKTPRFDNRIIEKCTLIPRLNVCKIKSDGKNPLPESRIVFETTFLMKLKNMRVQQGPTEQRGLSAAEINAIFKDEKFRSFKITEAQWNKLCISMGVRPQPGYETVDPPRSGGRSRFCRTSLEILKRLILSGKNPPEFLEEELRRLNGNTDPKRGLIADDLKFIEKMGSTWEEIHIPNQRLEAILQLAGGADAAVRQIIGSQTDPIVRHRLDIFYQRLQSLREAYGTPKSVVIEFVREDFMGKKAVIEYRAFLKKREAERKRAREDAAKTGSTERSAALKLELLREQGGICLYTGSALKETALEQYEIDHIVPRSKGGPDAVINYVLTLRSANDEKGDRTPFEWLSRTNQWDAYVQRVDSRGTVLRNKKTKLLLNENASELAERYTALAETAWIAKLSQAILDAFFGWKNGVDDEGRKRVISVNGGLTARIRRKYQLNSILNPSLNEEEAEKKNRSDKRHHALDAMVINFIPSWTRDTAKEHFFRFPSGIHRETFVQQIANVTPRNLCLEKPTLTETIYGARRGDQGLVIVQRAKIVDLAYRSITPSKSVYDLTYAAKQFKAIRDAHIRRLLEDFLKRNPTEQDWQEFCASFALPRRDGTLGSRVAQVTMNIGSASEYKDLSKDESGSWRRGKRHRGQIVYLTDGKPKVKPIYAFESEQEALKELLLSGAKIVGIFRSTCAVRLTEAVTHPKTPLVAGLYVLNTIREDAFAVLTDRSGARSQPISLNKLLAAGFQRVESLEI
		
	
	 
		 
			 1324
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1324
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1324
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1324
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLRPCVRKDRLTVLCRPPGRLPSRREFLRLDQPRRAEGQLGIVTSDPCPCAGGKHLICRKAAGNNGSMSAKDYVLRGAVPMDSTLMPNHIWAFDLGKGSEGEAVRHGTDFPHVESLLIPAELARRGPAATSGTPANKYRALKTREAHRARERWLETVWTAAGFTPLHGRQVAKVCSLPVKLDENGEPKFDKGHWAQVAKGDYRLEMEFAPKLGTKTKDGAPSDLAGADICYTSCLLRIKLLTWKESGPKVADWQIYKALRSALQTRGYGRVPWAAKESQREQQTKEEEAKETETATRWAEFKQSVAPEFRFPCYYDAAKMGLWNPAAPNEPTPQNSHLANSTRNVRFDRADVECEIKQLAENADRILEGRLSLAKEKLVQEFMEGRRKRVREINERRALKNLTLPPDKRKQPRKDPAFQRISASVADFFCYGPSGVSCASYDRSLQADLALRAGSAYDWQGALGQKVPRFDNRILNDCVLIPRFHVCKVDVRVAEKDDDKQGVKAGQVFADSLLATEVTFLLKLKNVLVADLEKGQRKLKAHEVRAIFEYAHRQLQSLKLLSQDGGLVKNWPGKVADCFALTKSEWGNKKKGIGLLGLRPLAGHEEVKAPKTGGRSAYSRAALRILKELILSGEAPSVFHARLLKREPELLGRLGSSLAKPLALHADSTAQDAEQSKREDTEHRKCGLLVSELKFLLQMRKEDGQPDSWENLFAPSQTLDALKGRHTTDGKLDSEAAIRELLGTINDPIVRHRLGVFAGRLKKLQFGDAKENIQAFGVPDAIVLEFVREDFMGEKALAELQDFQRRREADRKEAKEMAAAAGATSSLSALKYQLWKAQGGECLYGKEVFNESGVSKAQCLYRGTALPFTKLDDYVIDHIVPRAKGGPDAMVNYVLTTHETNEAKGDRTPFEWLRSAPDWDAYNKRVAARAHTLRNKKVQLLTREDAPELVQRYTALAETAWVSKLAQAIVNLTFGWTNANDEEGRKRVIVVSGGLTARVRRKYSLDKLLYTNTTDPEVLTKQVKNRSDKRHHALDAMVLTYIPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDATGREDYSAIQRLFKDKLAKTTPRFLAYERSGLADTAYGRRTDGEKCVVVQRTPLRGLAYKQVKMKSVFSLEYAATQVAAIRDGRIQAEMKRVIAAQPNEAQWRAICDALENGTHSGFEGVRVVKVTVNRNEDPAEFKDLSKDGTGALRMRKKEHQGQFVFLDSKGRPRVEVVRVFDSLRDVKARLAKEHAGLKEVGFFQSMCQVELDQPVKHGNCTLLPGTYLLNTIKQDGRAQLTSAGGDKSPEIGLVKLLPAGFRRKA
		
	
	 
		 
			 1324
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1324
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1324
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1324
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLRPCVRKDRLTVLCRPPGRLPSRREFLRLDQPRRAEGQLGIVTSDPCPCAGGKHLICRKAAGNNGSMSAKDYVLRGAVPMDSTLMPNHIWAFDLGKGSEGEAVRHGTDFPHVESLLIPAELARRGPAATSGTPANKYRALKTREAHRARERWLETVWTAAGFTPLHGRQVAKVCSLPVKLDENGEPKFDKGHWAQVAKGDYRLEMEFAPKLGTKTKDGAPSDLAGADICYTSCLLRIKLLTWKESGPKVADWQIYKALRSALQTRGYGRVPWAAKESQREQQTKEEEAKETETATRWAEFKQSVAPEFRFPCYYDAAKMGLWNPAAPNEPTPQNSHLANSTRNVRFDRADVECEIKQLAENADRILEGRLSLAKEKLVQEFMEGRRKRVREINERRALKNLTLPPDKRKQPRKDPAFQRISASVADFFCYGPSGVSCASYDRSLQADLALRAGSAYDWQGALGQKVPRFDNRILNDCVLIPRFHVCKVDVRVAEKDDDKQGVKAGQVFADSLLATEVTFLLKLKNVLVADLEKGQRKLKAHEVRAIFEYAHRQLQSLKLLSQDGGLVKNWPGKVADCFALTKSEWGNKKKGIGLLGLRPLAGHEEVKAPKTGGRSAYSRAALRILKELILSGEAPSVFHARLLKREPELLGRLGSSLAKPLALHADSTAQDAEQSKREDTEHRKCGLLVSELKFLLQMRKEDGQPDSWENLFAPSQTLDALKGRHTTDGKLDSEAAIRELLGTINDPIVRHRLGVFAGRLKKLQFGDAKENIQAFGVPDAIVLEFVREDFMGEKALAELQDFQRRREADRKEAKEMAAAAGATSSLSALKYQLWKAQGGECLYGKEVFNESGVSKAQCLYRGTALPFTKLDDYVIDHIVPRAKGGPDAMVNYVLTTHETNEAKGDRTPFEWLRSAPDWDAYNKRVAARAHTLRNKKVQLLTREDAPELVQRYTALAETAWVSKLAQAIVNLTFGWTNANDEEGRKRVIVVSGGLTARVRRKYSLDKLLYTNTTDPEVLTKQVKNRSDKRHHALDAMVLTYIPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDATGREDYSAIQRLFKDKLAKTTPRFLAYERSGLADTAYGRRTDGEKCVVVQRTPLRGLAYKQVKMKSVFSLEYAATQVAAIRDGRIQAEMKRVIAAQPNEAQWRAICDALENGTHSGFEGVRVVKVTVNRNEDPAEFKDLSKDGTGALRMRKKEHQGQFVFLDSKGRPRVEVVRVFDSLRDVKARLAKEHAGLKEVGFFQSMCQVELDQPVKHGNCTLLPGTYLLNTIKQDGRAQLTSAGGDKSPEIGLVKLLPAGFRRKA
		
	
	 
		 
			 1086
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSQVTGLPLVLAFDLGKGSIGEAVRLGNDFVHVASWLIPQDLAARGPSAKPGTPASRYRAWRTRVAHRERENALRRICADAGIEVLAAKRVARDAADKKKWIVVSKADERLTREFPKKGDSTCYNSALLRIQLLRGVKLEGWQVFKALHAAIQRRGYDNAVPWKHRAVRDTETEEDGITQQRADSYCLALEQMAPNKPECQLPSYLDAHRLGLWDASRPDEYILRIDHHVAPARNREHPDNTPIVAPRELVIKETRALLTAAAKFFPKLAGREDEILFGRGGKAYASYFDDVRRAHSLRLGGANDWDGILGQKVPRFDNRIIAKCALIPRLNVCKATTRKDKTGAIISESLLPSEVTFLFKLKNVRVQRPDKSITGLKPDEIRTLFNDPKREPEKLSYTKKQWSKEIARFGCEAAAGHEEIAAPSFGGRSRFCRPALEILKKLILSGESPATAHSRELAERVKGNTNPQQGLVVSDLDFLSPARIGETWDGIHVADQQHGALLRLAAEQGPEVAIRALIGKVNNPVVRHRLEAFWGRLRAIEADLKKRFGRGPDEIAIEFIRTDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTALAETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYERSELEATAFGQRTLGGKLYGVARVDFCNLVVKVALNGNRSLNIKPDGSGEADTIVDQAIRRDVQAFIDQNRATITLAIWDAWVSSYHRGGSNGPLVKKVLVTITNPDSLEEYADLAKDQSGQLRRGKKHKGYWILRILSPTKKDPTKTTLQVRPIYAHANPHALKAEIGEDHGCEIILELESGCLVQIDKPIAHAKTPLAAGIYKLNSVWTQGNVVVSSQSGVTSAPIGLAKFIEAGLRRLK
		
	
	 
		 
			 1086
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSQVTGLPLVLAFDLGKGSIGEAVRLGNDFVHVASWLIPQDLAARGPSAKPGTPASRYRAWRTRVAHRERENALRRICADAGIEVLAAKRVARDAADKKKWIVVSKADERLTREFPKKGDSTCYNSALLRIQLLRGVKLEGWQVFKALHAAIQRRGYDNAVPWKHRAVRDTETEEDGITQQRADSYCLALEQMAPNKPECQLPSYLDAHRLGLWDASRPDEYILRIDHHVAPARNREHPDNTPIVAPRELVIKETRALLTAAAKFFPKLAGREDEILFGRGGKAYASYFDDVRRAHSLRLGGANDWDGILGQKVPRFDNRIIAKCALIPRLNVCKATTRKDKTGAIISESLLPSEVTFLFKLKNVRVQRPDKSITGLKPDEIRTLFNDPKREPEKLSYTKKQWSKEIARFGCEAAAGHEEIAAPSFGGRSRFCRPALEILKKLILSGESPATAHSRELAERVKGNTNPQQGLVVSDLDFLSPARIGETWDGIHVADQQHGALLRLAAEQGPEVAIRALIGKVNNPVVRHRLEAFWGRLRAIEADLKKRFGRGPDEIAIEFIRTDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTALAETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYERSELEATAFGQRTLGGKLYGVARVDFCNLVVKVALNGNRSLNIKPDGSGEADTIVDQAIRRDVQAFIDQNRATITLAIWDAWVSSYHRGGSNGPLVKKVLVTITNPDSLEEYADLAKDQSGQLRRGKKHKGYWILRILSPTKKDPTKTTLQVRPIYAHANPHALKAEIGEDHGCEIILELESGCLVQIDKPIAHAKTPLAAGIYKLNSVWTQGNVVVSSQSGVTSAPIGLAKFIEAGLRRLK
		
	
	 
		 
			 1333
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1333
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1333
					 
						 
							 note
							 MG2-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1333
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTNPYVITHVTKNWMKDEFYDSALVLGLDIGIEGIGVWLRKGREPLFARTFMVSLPEAAPLKNRRAKRAQRHARQSLRRREAMLREWVVRYGLLPQEKTDGRWWKNPAVFERAFEHRHRAITTGVASPECLVVCIRHLLRHRGFDYHLTDEGAFPWGDELDDKEIIQWAKNSCCAPEYRTHLCNLIEADAAWAKNSDGSFTEKYLKVRQALDDAVREYENRPVERMLEQHMSEKNHPHLRPRARGRNFARELVKQHLYAICEKHRHFFAPGTFDQAMRELLGDQTGPSQWKLTWMDQDGKARQTILDYHRRTREEAEELWKRKVKKCPFAPLLFEKRHPTTPQHDCAVRSDPRIRRFNLLMFLAERRIELETHDAEGRLQNPRVNLDANVVRDLLGDLEQDIRAVEALRNKQSASRPDKPGKKTFEQRWRICNDCGKETGQDETGKSSCCKAKTKPKMPLAGVAKGSFNADFFDQLGDLLRPELRSLKGRASLSGEAAEVLFKLVTRNGTDFEPARIRQALEDCGYYDWRTNLPAGLGIYPQVTFLLGNRGHYDKDGNPRQIDKTTGNPVHHGILRRLFAGQLRLDDGTLVGLKDKLDDKVVPDYVVIETIGEIPKNQKEKKEFQDEIKANRSRKTDIIEKKYGLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANEEGEAFSPYSGVSLGTNPLAHDLEVEHIYPERRGGISVMDNLVITWRTENQTKGDRTPWEWAKDEGWRVDVHLQKMHWSANKRALFVRQESDPPQWDNTTRMAQLARHLRAEVIHWLGLDQIQDQKERNKEIARRIGTPTGFQTSVCRESWTPPHVFPQMYRLLCDKKGVPVRDRNGQERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPGVGLNSADCGGIFVHRRDPQNGEWSVSALADLGPDLVAFEKANADRCLVVRLRQRKSKKSRYKETIFSLPDQQNRVFAREPLSKVVTSLLKSKKKNPDAELRKLLDRPGLLNPLEITNKKTGQTKQIKLLNKADVERWLSCKDVSLDQEGFRKFIEDVGVPTEQIPDDAVKAAFMKRNGETLLRKTFKPNSLVSFIRQKCRIKDSEIEARVEIAIAERNERTVLRAANGRDGQPGQVIRSILIEQDKLPPCGFGLHFNPTAKPKRGSEVAGFKPVDNSNSVVYLRREIWIGQRTKKKGRKTTVETFYKSRLIPHPRHLASYQKLHGQPWKADPLPLGMKLAGKLAVGDLLRIPLKKEKRNRNDNLIAKRGETPLESRFYRVKSMKTNGTIEFQMAEFAEPKLVKGQIPDPATERLLETYELTCSNEADLLWLLEVTTGKRIKLPPPVVENAPTTGKREGELL
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 MG2-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQGQIAFSFDIGHSSIGWAAFQVSDAPGTFHSLLGTGVVLFPKDACLASARRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLAGLGVLSRDQLDANSNSYPWLLAARILASDGKKTLTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDDADAGDKEDTDKVKNSIALMEKHKTATMAETVCKALGLDPMGEVKASRIYFKGNNAAFPRGVVTEEVRRILAAHAGKLPKVDDALSDILLRNAATSGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNTPLKRCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGADGQIRTLLPAERQALHSRMEADGFFTKRTLNAALKDVTGCTPANTESFFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQIMKDLWPQLSAESREKAQSSLSAGKKIRLGDILAEMETAGQDTTAASDALASHQKKAKKKNADLATRRLSADYPKGRAAYCREILAKTFDESISGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVQQTNNHLVRHRLLVFERLLAHMVEEFAGGDEKRIAATVVEVVRELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIPAKMHGIIVDQTTWGTVAAGAITTLRQKTTEKNARCDENGKRFIKTTEKKRSLLLGGPDAPDGKLAKIKGAILVTENWGCALDPSPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPIRILRKGSLIQVKAGTYQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKVKLENRSDDSKINVRLDSLRKSGLKILKPKLTGACPTTSSP
		
	
	 
		 
			 1471
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 MG2-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1471
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGNRADLELAFDVGHSSIGWAVLKTQPELEMKGCGTVIFRPDDCLASKRRDYRRQRRHIRSTRLRIERMTNLLLGIGAITQSDVESGKKQHKGEPPPWLLAARVLAARTETEKAKALLTWPELWKVLRWYAHNRGYDANVRWSGESKVEAFSPSPQINTEDVEEQAVEAEESELADVEVAEDSDSDSDKLRAGKHLMSSKYGFHTATFAETVAKILLGPKRDVKPGQAGKTGKLAETTESFSESDFRKLLFDTPTESWSHPRHLSIYFKGIRAAFPRRIVKVIGGQRTLVGGTEWEVRAILRAHFDAPKGKALCDETFEAAICGRLPETREDWRAYAETHPTLYLSSDDQAKLRSLRAPPKASQEKSERIRQQRRNILTGKLFLPSRYEGGLLFGQLGTRFFNRIISRCPFSFARIVAAILSGDENTLRLYGTTLAAVNRSRHSRNGVMETDLDLARRWAAKLSKVPAAKSREFLLYRWAMTLANVIVARPGRERLTGYERRCIHRRLRRTGYFTKDSFKEAVRQTTGCEPANLDQMFDTTTEAENSLFIDPVRKYLATNEVAGVVLPVLSQFLQVRLARLLQKGKGVRVREIAEWLDETAKRELSQRIEQYVQENNAKAKAAKKKPHDTHSPDEDRRKKQNKLTAAAVLRVRLEAPLPKGRASYHRVVLRKAVAEVLKGFDPRKPKRDRSNTDGENKPSHGCLFRTPETNRQLLGNPNNEAEYERWKQRWLSHQKNYQRYIARERLSPGSGEAFVRSEYHAAQSYRWLASQSNNHIVRHRLTILDRLLRDIIADQNYCAGDPKRIRRISIEVANDILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDLTITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTPADMSGLAAEETVWRIFDPSDNHPSARRLKQWFEKKIKDGEIQKLPDPTNEADKTVLIVCRKRRDAKSNDKGKTLHDTGNVWRWVYDEVNKVRVVGLNPGKLHRIKAVKLIRENFGIALDPEPTIVPFHKVWQRLMELKAKNGGKMPRVLRNGQLIRVLSGSRAGLWRVTSVKQTEAYGLVLDLAYPDSVHLSRPNAPVEQLLKEGLEILKHSLTGYDASVVAYAPVKRRPRKPKAAQSEQ
		
	
	 
		 
			 1196
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1196
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1196
					 
						 
							 note
							 MG2-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1196
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNNKMKIPTMKIAASKADLQLAFDVGHSSLGWAVLQTTPEKASSIELLGCGVVTFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKTLLIHLGVLTKAQLDQPGCAWPWLLAARVLHGGKLLSWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWTKQEVTPDESTDFDDSELERILSDATATEDEKSDAEKVKEAKILMRSHGVKTMAETFCAICGLDPLGQKKSCNLPGDKRPKAMNAAFPRAVVEGEVRRIMRAHFGGKLPKVDEALERMLLGLNSQDKVAWRAIPCPGLKLPKRYQGALLFGQLVPRFDNRIIATCPITHYQEYQRALGAIRDNDPAYLKKHSVNLDNHDPSWWAKHIADKLAKVPSRDCVEFMNFRWGMQLANIRVARFGEKELSPLKVEERKQLDDMMRAAGAMGPGEFKKSVRHVTSAIRDNLDTMLMHPDAKDALVLDAVQKLIRSDDLESIWKLLPERLQKRTRGRWRQGWRISFADLRRQLAELGGDTEAFDAELTRQVDAANVNLKKKGKQTTREELLKKPFFVKKLGQRAAFARHLLKQAYEEVMAGSHPKEKDGCLFISEEMREAQLQREIAQQTNNHLVRHRLLILTGNEKAKPHPKEGLLQHIIKEYAGGDGTRIGKITIEVNRDLREMSGKSNYDKQADLNNRVKNHHSVVEYLHEHLPAKYHNRINGSLIRKARVAADLDWKCPYTNEAIQPIHLITKVVDLDHVVPHALRPSDGLDSLVVTFCAVNKMKGKRTAWQFIKDEETRSVSYRNEQGKEEKVDGMPNLKIRFFSDYKKFVDDLKIKAKGEHKADAERRERRQQLLRLANYEEKAFLPRDLTQTSQLVRLAAQALRRNLPHLGPENVVSLPGSVTGMVRKSWNVTGCLELACPQVMEEVVDQDGKAVRRAKDKGEIRGITHLHHALDACVIGFSSHFIPNNGGLWELMVKRRWTPAEEKELEARRVFSKGMDGRFQMTDLHKRHKEAIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNMWRVVSVKDGEATLRQRIRHVDGSRPKKAGTEKKTKLLGLEPGKLQTNKGVLIIPDNFGVALVQPEPVIVPFHKVWVRLRDLKKVNSGTKPEIIRNGQIIRIAEGKYKGVWRVFSAKNNSTGMALDIGLPDVVRLKNKTEGHKINVLLSSLVKNGIEAIKAPLTGVPVSAGKGESHSSPLEPRQSSNAS
		
	
	 
		 
			 1119
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 MG2-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQVENFLNKVENRELEVAFDVGHSSIGWAVLSRKTSQESQNVAEYFYPEIIGCGVVIFEPDTCLAKKRRDYRRQRRHIRSTRQRIKRMKSLLQHLGVLTEAELDKPGNSSPWKLAAKVLQNSGLLTWQELWDVLRWYAHNRGYDENRLWSETLPDDEKEESKRVENARKLMAQFQCGSMAETVCKMLGVDPLSTDKRSSHLRYKGTDIAFPRNVVVREVREILKKHIGKLPQVSEQLVETLTGDKENSWKTIPCPSINLPKRYYGSLLFGQLLPRFNNRNIARCPISGEKLPLKECVEFYRYRWAMLLCNIRVKVNGSKERPLNVNEREYINGIMEKKGFFTKHELRIAVNDAVMQTLKNENYNGTPVILTNISAMFLTEDMEKALTLYPVKKIINSEKVQVFWNIIPERLQKRISGLWRKGKQITPQEFRNQLEKISPEKLLDFDNAVEEFLKKNRKEKNYLESKIPDSPLKDLQGRAPFSKAILKKAYEEVLSGRDPREEGGCLFRSEEIRLRELNKKITEQTNNHLIRHRLLILERLFDDIVKEYANNDKNRIGQVTIEVNRDLREFSGMTAKEIASELTKITSDHRKAVQYLEENLKGKPYKITASLIRKTRIAMDLDWTCPYTGQKYDIYDLLEKRVDLDHIIPQSIRPSNSLESLVITFPEVNRFKAQRLAFQFVKEEQTKTVKGLPNLQIRTLENYKNWGENLKESRFDRNKSPQSKRKKLLLLPEYVQEEFLPRDLTQTSQLVRLAAQVIRKKYVDSKEPKIVSMPGSVTAVFRKSWKVMGCLSKAVPAILDENGEVRPKDEIRNITHLHHAIDACVLALASHLFPNNGRLWELLVKNKLNSSEVDELKKIPLVQVGVDNKINISDLPEFIKEQISNRLLERRVVQHISKDMSGLKCDETVWRVVDQNCDNSYGKKLLRWCKEMNVEIPAPDSDSVLIVSRKRKDKGTTKPTKILHESQSFWWQYDIVKKSKVIGLNPENGDGKLKKLKAVKIIGDNWGLALDPKPQIIRAFKIYQQVREIKNANDGKPPRIIRKGQLIYVPNGRYKGLWKVFSVKDKKTGIYLDIGEVDQVSLRSERKSAKENVDVRTLMKNGLRPLSTPYTGINACLIT
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG2-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASRRNAPDLQLAFDVGHSSIGWAVLQANPDVEIAGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG2-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 952
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..952
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..952
					 
						 
							 note
							 MG2-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..952
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WTAADIETLKEDTEKEENAINLMQKNGLTTMAETFCKELGIDPLGSKKSSIVRFKGFNAAFPRKTVEDEVRRILRAHFNKLEKANADLERALLGRDRNDKLAWQAIPCPNLKLPARYQGGLLFGQLIPRFDNRIIVRCPITGQKVPTRHCAEFLNFRWGMQLANIRVACGGERWLHPLNVEERKAIDARMREQGSMTEGELKKAVRTNTGCSRDNLDTMLMHPDAKGALLLDPVRKLTKSEKLKTLWPLLPEPVQRRAANMWRRGKAITLLALRDRIETAGSSPAAFDAEVERLLDAANTKKRRKDQPITREELLAEPLVVRPLDGRAAYARRILRQAFEEVMAGKHPTKEGGCLFRSEEIRAAQLQCRVDEQTNNHLVRHRLLILERLQSDIIKEYANRDPARIGRATIEVNRDLREISGKTAKEKAQELGQRLANFKSVTKKLEEAFEGRNVHISPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGQRYDPLDLLNAKVDKDHVIPRTERASDSLDSLVITFPAVNKWKDKRTALKFIEDEQGQPVLDMPNLSIKTFAQYEADVKALRPSFDPRPAKRDGRTKGPIDDDLRRWNRKQLLLNVRKWEEKEFLPRDLTQTSQLVRLGAQILKKGFTGLERQPVITSMPGSVTGVMRKGWNLIGCLSAANPNVLDEIGQPKIKTEIRDITHLHHALDACVLVLASYFIPNKGAVWELIVKRRLDETEQLQLRTATRGIFNFSPGRRFGLADLPNSLKEQIRQRLAERRVVQHVPSEMTGLRTEENSWRVVGIENGEALLRQRIRQPDGSRPVKEMRERTEKLIGPEPRNRTGKLKRNKAALIISDNYGVALDPEPTIIPFHNVWKRLAELKQANGGRPPRVLRNGQLIVVPNGKFKGAWKVFSAKNNKSGMALDIGWPDVVRLRNKVEGHKINVLLASLLRSEMRLAKTPLTGMAACPSTSSA
		
	
	 
		 
			 829
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 MG2-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..829
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNAKRKNEVAGGTKPDLQLAFDVGHSSLGWAVLQTGEANSFEVSLLGCGVVTFGADDCLASQRRAYRRQRRHSRSTRQRIVRMEKLLLYLKLIEPQQLATKHQQAGGHPAPWLLAARILASNGDPRYLLDWPELWDVIRWYAHNRGYDGNARWANACDRALSDAEQEEKKADTEKEKKADELMENYGKKTMAETVFADLFAPFHLNDPTKVSSLPFFQRRFKANQCAFSRETVEAEVARLLDAHTGNLKGCNKQFIRLLLTRKLMGEDRGMLSEAGIRLPKRFEGGLLFGQLVPRFDNRIIAACPVTGEKVPNKHCLEFLEFRWAMTLANIGVGFGTETYRNREGNESTLRPLTGDERRKVDARARRLGFLKAEPDRPGKDGLVRSGRNELREIVVAATNCDRHNLDTLLLHPDAREGLRLLRVKGDTTAFRVAWGSFGDPLDIQGHYHDDPLRHRFTTQLLRLKKLNLRSILSELERLGKVEVALCLRAAAELQAKGKKVKLDPIKLDGLLDAEFSCDKLKGRARYSRAKLAQAVQEVFNKSEPIHPLQKGGCLEQTNEIKQAALDKPMDQQTNNHLVRHRLLILKRLQEHLFNDYADGDKLRVSRITVEVARDVQTTSGMTNKEKAKELGSKIKHHHETAAWLAERLEDERDENGRRFVIGPSLIRKARIADDLGWECPYTGRKFEPADLIHRRYDKDHIVPRSKRLSDALEAMVITSCEVNREKKNRTALQFIKDMNLPENRAVRERLNIRTEAQFREFVDELKAKGSHADDVRRRKRRKELLLVQKYEEKEFTPADLTKTRFINKLAAQQLQAAFRDLPEQQRPP
		
	
	 
		 
			 1083
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1083
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1083
					 
						 
							 note
							 MG2-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1083
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTTASPDTTSKKSIGDLSLAFDVGHSSIGWAVLQNIDASAPSILGCGAVIFAADDCLASQRRTFRRQRRHVRSTRQRIARMKALLAHLGVLSREQLDQPGCAWPWQLAARALCGGPLLNWSELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAADIEMLKEDTEKEENAINLMQKNAVTTMAETFCKELGVDPLGSKKSSTVRFKGFNAAFPRKTVEDEARRILRAHFGKLEKVNTDFKRALLGRDTNDKLAWQAISCPDLKLPKRYQGGLLFGQLVPRFDNRIIMRCPITGEKVPTRHCAEFLNFRWGMQLANIRVASGDGRELRPLNVEERKATDAQMREQGSMTEGELKKAVRSVTGCSRDNLDTMLMHPDAKDALLLDPVPKLTKSDKLKPLWPVLPERVQRRAANIWRRGKAITLLGLRERIQMAGGSLATFDGEVERLLDAANTKRRRKVQPITREEFLAEPLVVRRLEGRAAYARLILRRAFEEVMAGKHPKEEGGCLFRSEEVRAAQLQRRIDEQTNNHLVRHRLLILERLQRDIVKEYLGGKSAHIGRVTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGQRLANFKNVAEKLEEAFEGKDVHISPGLIRKARIAEDLGWTCPYTHHSYDAFQLLNRTVDKDHIIPRTERASDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAMKFVEDEQGNPVPDMPNLSIVTLTHYKAFVEGLDTFRGHDDDKRRKKNRQRLLLVRDYEKPEFTPRDLTQTSQLVRLGAQVLKKGFTGLERQPVITSMPGSVTGVMRKGWNLIGCLSAANPNVLDEIGQPKIKTEIRDITHLHHALDACVLALVSHFIPNNGGVWELIVKRRLDETEQLQLRAATHGIFNFSPGRRFGLADLPDSLKEQIRQRLAERRVVQHVPTEMTGLRVEQNAWRVVGIADGEALLRQRIRQPDGSRPVKEKRERTEKLIGPEPHNGTGKLKRNKAALIIPDNYGLALDPEPTIIPFHKVWTRLQDLKGANNSKTPRVLRNGQLIRVAESAGEYKGIWRVFSTKNAAVGFLVDMGRPDVVRLKNGVEGHKINVRLSSLLKHGVELVRSNYAGMAACPSTLSA
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG2-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLALSFDIGHSSIGWAVLDVKGKDPEIVGCGSVVFPAEDCQNQQRASFRRQRRHIAATRNRIKRLEAFFVASGVLSEKDIWECRRRPHPWPWLLAARTIVSGQTLSGVELWAVVRWYAHNRGYDGNALWAGEDSNQDDVMKVQAARQLMDKCGTETMCETICSLLEADPRSDSNPKPKHYFKGENAAFPRQTVTDEARSVLELHIAKIDGVNEAFVSALVDEWRRAKSAGFDVKLPQRYCGGLLFGQLKPRFENRIIPKCRLTGEKTPSKHSREFYRYRWAMFLNNLRVHDLMTGFSRPLDSNERVKLDGIMREAGYFTKTTLTKALVKELQLEPANLEAMLLLPEMENALTLDPALREVSTNKILKTIWPCVDNVWQRVFLNQLFHERRFRGQPVSLNQWRDRLLSDGKSVEDFDKALQSAFETEASFLWNKKNLKVTFEQFLSRPICLTSKHVASGRAPYSKSKLRAAVDAVMQGEDPRMIGGPLEETIEVGQRQRDKEIDQNSNNHLVRHRLKIFARTLNDLVARYASGDASRVNWFAVEVVRDLVQFSGKTAKEKSQILGQQLWHHRKIVSYLEEERENTNGTWDINAGLIKKVRIADDMGWQCPYTGKTYSLNDIIHGEVDREHIIPRSSRPTDALHALTLTFRQINKEKGARTALQYIEDTRGESHTFSPKEFREFVGGLKNKNGPAKDDEVRCKKRKIALLTPIYERRGKVKQTDTGEEVLEAFTDGTLSQTSYLNKLAVQQANHWFRQQLGLDTKLPLVIQLSGSVTAAIRTGWDLFGQLNEVCPATRNKTKTEVREITHLHHALDAIVIGLSAHYFPRDKRLWSLMSRRAVKNSVDQAYMKQQLGDLVCFNSDGKWKLQELDIGIKKQVAARLSEKRVVRHNPRTMRGLRVQQNVWRVEGEDPQDDSKLLISMRPRNEEGSKGFSKQRSEKKSKLLGPSPNIGSGKLKELKGALIVEDNFGLALLASGPVVIPYIGVWKRIKELTQMNNGVRPEILRNGSIVEIPKQEGKPYKYEGRWLVRGIDNSAQGMRIKFDTVDGVGGIAFKSFINPLLKRGMRILSADLSGE
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG2-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LRMSLALSFDIGHSSIGWAVLDVKGKDPEIVGCGSVVFPAEDCQNQQRASFRRQRRHIAATRNRIKRLEAFFVASGVLSEKDIWECRRRPHPWPWLLAARTIVSGQTLSGVELWAVVRWYAHNRGYDGNALWAGEDSNQDDVMKVQAARQLMDKCGTETMCETICSLLEADPRSDSNPKPKHYFKGENAAFPRQTVTDEARSVLELHIAKIDGVNEAFVSALVDEWRRAKSAGFDVKLPQRYCGGLLFGQLKPRFENRIIPKCRLTGEKTPSKHSREFYRYRWAMFLNNLRVHDLMTGFSRPLDSNERVKLDGIMREAGYFTKTTLTKALVKELQLEPANLEAMLLLPEMENALTLDPALREVSTNKILKTIWPCVDNVWQRVFLNQLFHERRFRGQPVSLNQWRDRLLSDGKSVEDFDKALQSAFETEASFLWNKKNLKVTFEQFLSRPICLTSKHVASGRAPYSKSKLRAAVDAVMQGEDPRMIGGPLEETIEVGQRQRDKEIDQNSNNHLVRHRLKIFARTLNDLVARYASGDASRVNWFAVEVVRDLVQFSGKTAKEKSQILGQQLWHHRKIVSYLEEERENTNGTWDINAGLIKKVRIADDMGWQCPYTGKTYSLNDIIHGEVDREHIIPRSSRPTDALHALTLTFRQINKEKGARTALQYIEDPRGESHTFSPKEFREFVGRLKNKNGPAKDDEVRCKKRKIALLTPIYERRGKVKQTDTGEEVLEAFTDGTLSQTSYLNKLAVQQANHWFRQQLGLDTKLPLVIQLSGSVTAAIRTGWDLFGQLNEVCPATRNKTKTEVREITHLHHALDAIVIGLSAHYFPRDKRLWSLMSRRAVKNSVDQAYMKQQLGDLVCFNSDGKWKLQELDIGIKKQVAARLSEKRVVRHNPRTMRGLRVQQNVWRVEGEDPQDDSKLLISMRPRNEEGSKGFSKQRSEKKSKLLGPSPNIGSGKLKELKGALIVEDNFGLALLASGPVVIPYIGVWKRIKELTQMNNGVRPEILRNGSIVEIPKQEGKPYKYEGRWLVRGIDNSAQGMRIKFDTVDGVGGIAFKSFINPLLKRGMRILSADLSGE
		
	
	 
		 
			 1137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1137
					 
						 
							 note
							 MG2-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTSHSSPDLELAFDVGHGSIGWAVLQNGSQTQIKGCGVVIFRPDDCLASKRREFRRQRRHIRSTRQRIKRMKLLLAHLGVLTQEQLDKPGCAWPWKLAAQVLVGGPTLTWPELWDVLRRYAHNRGYDANRRWSTIEIDLDEEQEDTEKLKTAEGLLKKHGVRTMAEAFCKELGVDPLGSKCASKVWFKGVNAAFPREVVEAEVRSILRAHFGKLKAVDELLEKALCDDWRAIECPAIRLPKRYEGGLLFGQLIPRFNNRIISKCPITGKKVPSRNCPEFLKFRWAMLLANVKVAGTADRELRPLTVAERQAVDAKMREKGALTAEEFKHAVRTASGCSRDNLDAMLMHPDAHEALLLDPVQRELSRDELIAALFAKLPVRIQKRARGQLRRGKTITLGQLRDQAIALGESVEAFDNELNRLLEAATIRRRRKKDAALTAESVLKRSLYVEKLTGRAPYSREILVKAYEEVMAGKHPAEEGGCLFVTDQMREAQLQREIDEQTNNHLVRHRLKILDRLLRDIITEYAGNDKTRIAKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQYFRLLTADHHRVAEKLKKALAGQTVDGKPIRISASRIRKARVAEDLNWTCPYTGQKYEPIDLVTERVDEDHIVPRSQRMSDSLESLVISFSAVNKWKGKRTAMRFIKEEQGKPVPGLPNLSIVSLNRYLEFVDSLPPRNDPRKLKRHLKLLQPIDDDLRKWRRKELLKLEEYEQEEFTPRDLTQTSQLARMAAQMVKRTFQDVEQKPVIVSMPGSVTSTVRKGWDLLGCLSKACPEVLDETGQVKTKSEIRDITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGDIWKLIIKQDLNETEKDLLRPLGIFDIGEKRFRLKDLPNELKNQLRERLAELRVVQHIPKRMTGMRVDQTVWRVFDPQDQHPSARRLARWFKKAGVNVPAPDADTVLIVCRKRRSQPDSETGKTLHETKTWRWVYQEIAKSKLIGLQPRPGSEGRLKKLKAVKILADNYGVALDPEPQIIRFHKVWPQLNELRQKNGSKPVRVLRNGQLIRVPRGTYAGIWRIVSTKSTEAFGLALDLALPDRVKLTRGNVPIKRLIEDGLEVVDCPYTGVDASKIEFAPVKKRPRKSKTAPAETTTPPSSSA
		
	
	 
		 
			 1471
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 MG2-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1471
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGNRADLELAFDVGHSSIGWAVLKTQPELEMKGCGTVIFRPDDCLASKRRDYRRQRRHIRSTRLRIERMTNLLLGIGAITQSDVESGKKQHKGEPPPWLLAARVLAARTETEKAKALLTWPELWKVLRWYAHNRGYDANVRWSGESKVEAFSPSPQINTEDVEEQAVEAEESELADVEVAEDSDSDSDKLRAGKHLMSSKYGFHTATFAETVAKILLGPKRDVKPGQAGKTGKLAETTESFSESDFRKLLFDTPTESWSHPRHLSIYFKGIRAAFPRRIVKVIGGQRTLVGGTEWEVRAILRAHFDAPKGKALCDETFEAAICGRLPETREDWRAYAETHPTLYLSSDDQAKLRSLRAPPKASQEKSERIRQQRRNILTGKLFLPSRYEGGLLFGQLGTRFFNRIISRCPFSFARIVAAILSGDENTLRLYGTTLAAVNRSRHSRNGVMETDLDLARRWAAKLSKVPAAKSREFLLYRWAMTLANVIVARPGRERLTGYERRCIHRRLRRTGYFTKDSFKEAVRQTTGCEPANLDQMFDTTTEAENSLFIDPVRKYLATNEVAGVVLPVLSQFLQVRLARLLQKGKGVRVREIAEWLDETAKRELSQRIEQYVQENNAKAKAAKKKPHDTHSPDEDRRKKQNKLTAAAVLRVRLEAPLPKGRASYHRVVLRKAVAEVLKGFDPRKPKRDRSNPDGENKPSHGCLFRTPETNRQLLGNPNNEAEYERWKQRWLSHQKNYQRYIARERLSPGSGEAFVRSEYHAAQSYRWLASQSNNHIVRHRLTILDRLLRDIIADQNYCAGDPKRIRRISIEVANDILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDLTITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTPADMSGLAAEETVWRIFDPSDNHPSARRLKQWFEKKIKDGEIQKLPDPTNEADKTVLIVCRKRRDAKSNDKGKTLHDTGNVWRWVYDEVNKVRVVGLNPGKLHRIKAVKLIRENFGIALDPEPTIVPFHKVWQRLMELKAKNGGKMPRVLRNGQLIRVLSGSRAGLWRVTSVKQTEAYGLVLDLAYPDSVHLSRPNAPVEQLLKEGLEILKHSLTGYDASVVAYAPVKRRPRKPKAAQSEQ
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG2-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTLLRHLGALTQEQLDKPGCAWPWKLAAKVLVSNGAHTLSWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSGAEVDAQEEQEDAEKLKTAKNLLQKHGVQTVAETFCKELGIDPLGQKSASTVRFKGLNAAFPREIVEEEVRRILRAHFGKLKGVDENLERALCGRDSRDKDAWQAIPCPDIHLPERYEGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPARNCREFLEFRWAMQLANVKVAATGNGPLRPLTADERRQVDTKMREKGALTPTEFKEGVRVATGCVRDNLETMLMHPDAREALTLDPVQKALTSDERIAALFAKLPARIQKRARGQLRRGKTITLGQLRDHALAVGESVTDFDEELGRQLNAAAAKKRKKDAGISRESLLARPLHVEKLSGRAAYGREILRKACEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEQVRQAQIQRDIDQQINNHLVRHRLKILERLFHDIIAEYAGGDKSRIGRITIEVNRDLREFSGKTAKEKAQDLGLRIADHHRVAEKLQKALAGQTLNGQPIRIGPALIRKARIAEDLGWTCPYTGQKYEPIDLVTRRVDKDHIVPRSQRASDSLDSMVITFSAINKWKGKRTALKFVEDEQGKPVPDLPNLSIVSLSRYRDFVEKLDTFKGHDQDKKRKKRRKALLLVRDYEEEEFTPRDLTQTSQLVRLGAQMLKRPFLREKHQPVITSMPGSVTGEVRKGWNLLGCLSKACPQVLDENGEVRTKTEIREITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGRIWELIVKRNLTDTEKLQLRALGIFDFSPEGFRLKELPDELKNQIRERLAERRVVQHVPKRMTGLRVEQNAWRVVKIEGDEAIIRQRMRQPDGSRPVKETTERVTKLFGLNPVGGSGKLKALKAALIIPENFGIALDPEPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKWPRVLRNGHLIHVPKGRYQGTWRVFSAKNNKSGMAVDMGWPDVVRLRNGVQGHKINVLLASLLRDGMTILDTPLTGVASPVR
		
	
	 
		 
			 1125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1125
					 
						 
							 note
							 MG2-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQEKILSTKDGGKNLEVSFDVGHSSIGWAVLKSPDKNGENNPEFPQIELLGCGVVTFEPDTCLAKKRRDYRRQRRHIRSTKMRIKRMKQLLEHLKVLTPSELEKPGSPYPWKLAASVLQGKHLLNWNEIWDVLRWYAHNRGYDENRHWSEVAEKDKDDTESVKKSIELMKEHQTKTMAETICKELGTDPSESDKRASHKSYKEVGAAFPRSVVVNEVREILDKHIGKLPGLSQELVETLVGESKDAWKTIPCPSINLPSHYWGSLLFGQLLPRFNNRNIKKCPFSGDTLPLKECVEFYRYRWGKILTNIRVSANGLFGQKRPLNPEERKYVDSKMRELGSMTETELQKAVEEAVLMTLNKEGILKPGKINTNLETMFLTPEMEKGLVLDPVKNLINSDTVQSFWGVLPPQLQKRLTGKWRRGKQIKIGEIQKELEKIAPEKVEEFISTIKKNLKGKNKNQNYLEIKIPDSPLKQLKGRAPYGRKLLQQAYEEVLEGKDPHEKGGCLYRAENILKEEIQEDIEKQTNNHLVRHRLLILERLFDDIVKEYAGNDKNKIKLITIEVNRDLREFSGMTAKEIESELNARSADFKKAKKQLEDMLLKAGLSNTRITATLIKKARIAQDLDFTCPYTGAKYELIDLINKQVDLEHIIPKSKRPSDSMESLVITFKEVNRWKGNRTALRFIKEEQNKPVQGKGNLMILTEKRYQELVNGLNTKGHPKDTERKKKRKELLLMEDYVEEEFLPRDLTQTSQLVRLAVQVLKKKYIGEKEKPVFVSMPGSITGKFRAAWNLLGCLLKAVPWAADEDNQVKPKDELRNITHLHHAIDACVLALAGHFIPTYKNGKVWELMIKGTVKPSEKSYIEDVPMLQLDSENRLHIKDLPDSIKEQITERLYERRVVQHIPKDMSGVKCDETIYRVVDPNDNHPYAKKLIRWAKEKDIQIPSADDDTALIVAKKRRGADGATGSKILHEGKKYVWQYDIVRKTKLLGIEPIGGNGKLKRLKAAKLIGENYGIALDPKPQIIRHFKVYQTIRELKKLNNGKPPRILRKGSIINVPKGRYKGVWKITSIKDSKDEIKVNILRPQAVKNVGKTNYSKGDVLLRTLIKNGMQVIEAPYTGVNVALYS
		
	
	 
		 
			 834
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..834
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..834
					 
						 
							 note
							 MG2-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..834
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AARQHLTELAARQGAFTKGEFKKAVREAAGWPEKGGHDNLDALLLHPDAEEALVFDPVQAALRKHPLAEAFLTLPPQFLKRLRGKLARGKSVAPGTVRDWLSRAQAPPPSASDPLAAFDAAIQRVLDAANTRKGRKQSALTREQLLEEPLRATYPKGRAPYARPVLRQAYEEVMKGWDPRAEANDHQPRGCLCQTDELKEAQLQRRLEEQTNNHLIRHRLLILGGEQPKPNATPEHERRRLKGLLHDLIQDFANGDKSRIASLTIEVNRELRDLSGKTRKEQEQDLGLRLGDFKRVAAKVEEACRRRGIPCTAGLIRKARVAEDLGWKCPYTGKEFSVDTLLDGVMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVITWNEVNKWKGKRTALEFIREEGGKPVPGRPELTVMTLAEFQKHVASLDIRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEYYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRAFPPEQRPPVISLPGSVTGEVRKAWKVTACLEAANPAVMEVVEEPDPQTGEMRRIRRAKKKEDIRGITHLHHALDACVLGLASLYFPRHGAVWSAAVKAGQHAATEYDNNEHPLWQAMTKRRPTAQEVVLLKATGLYDGPDSNGRMQLRDLPAELKGQIRRRLAEKRVVQHIPADMSGVKVEENTRGVVAVKDGRVILRQRSARDAKTGLQAVKTTDEAPGKLLGLNPPGGDGKLKRQKGVRVITDNFGVAILDHAPEGEEKFVVIPWHRVWHRVEELKAANGGQRPRLLRNGMLIRVAGLPGKMASKNGVWRVFSVKQTKKLDLGGPDRVAMEDKGLGVWREVSLETLTPARIAILRHGLAGGPQPDP
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 MG2-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQEEILNTSDVSKNLEVSFDVGHSSIGWAVLKSPDKNKMNNPEFPQIELLGCGVVTFEPDTCLAKKRRDYRRQRRHIRSTKMRIKRMKQLLEHLKVLTASELEKPGSPYPWKLAASVLQGKRLLNWNEIWDILRWYAHNRGYDENRHWSEVAEKEDEDDTESVKKSIELMKNHQTKTMAETICKELETDPSESDKRALHKSYKEIGAAFPRSVVVNEVREILEKHIGKLPGLSQELVETLAGESKDAWKTIDCPPIKLPSHYWGSLLFGQLLPRFNNRNIKECPFSGDTLPLKECVEFYRYRWGKILTNIRVSADGLFGQKRPLNPDERKYVDSKMQELGSMTKTELRKAVEEAVLMTLNKEGVPQPVKINTNLETMFLTSEMEGGLVLDPVKKLINSDTVQSFWGVLPPQLQKRLAGKWRRGKQITIGEIQKELEKIAPEKVEEFNLAIKSNIKRKKKTENHLNDKIPESPLKMLKGRAPYGRKLLQQAYEEVLAGKDPHEKDGCLYRTENILKKEIRKAIDKQTNNHLIRHRLLILERLFDDIVKEYAGNDKNKIKLITIEVNRDLREFSGMTAKEIESELNARSADFKKAKKQLENMLQEAGLSNTRITATLIKKARIAQDLDFTCPYTGAKYELIDLINKQVDLEHIIPKSKRPSDSMESLVITFKEVNRWKGNRTALRFIKEEQNKPVPGKENLMILTEKRYQELVNGLNTKGHPKDTERKKKRKELLLMEDYVEEKFLPRDLTQTSQLVRLAVQVLMKKYIGEKEKPVFVSMPGSITGKFRAGWNLLGCLLKAVPWAADEDNQVKPKDELRNITHLHHAIDACVLALAAHFIPTYKNGKVWELMFKGTVKPSEKMYIEDVPVLQLDSENRLHIKDLPDSIKEQITERLYERRVVQHIPKDMSGVKCDETIYRVVDPNDNHPYAKKLIRWAKEKDIQIPSADDDTALIVAKKRRGADGATGSKILHEHKGKTKYVWQYDIVKKTKLLGIEPVGGNGKLKRLKAAKLISENYGIALDPKPQIIRHFKVYKTIQELKKLNNGKPPRILRKGSIINVPKGTYKGVWKVISIKEGYSEIKVDILKPQAIKIVDKTDYCKREVLLRTLITSGMQVIEAPYTGVNVALYN
		
	
	 
		 
			 1471
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1471
					 
						 
							 note
							 MG2-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1471
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGNRADLELAFDVGHSSIGWAVLKTQPELEMKGCGTVIFRPDDCLASKRRDYRRQRRHIRSTRLRIERMTNLLLGIGAITQSDVESGKKQHKGEPPPWLLAARVLAARTETEKAKALLTWPELWKVLRWYAHNRGYDANVRWSGESKVEAFSPSPQINTEDVEEQAVEAEESELADVEVAEDSDSDSDKLRAGKHLMSSKYGFHTATFAETVAKILLGPKRDVKPGQAGKTGKLAETTESFSESDFRKLLFDTPTESWSHPRHLSIYFKGIRAAFPRRIVKVIGGQRTLVGGTEWEVRAILRAHFDAPKGKALCDETFEAAICGRLPETREDWRAYAETHPTLYLSSDDQAKLRSLRAPPKASQEKSERIRQQRRNILTGKLFLPSRYEGGLLFGQLGTRFFNRIISRCPFSFARIVAAILSGDENTLRLYGTTLAAVNRSRHSRNGVMETDLDLARRWAAKLSKVPAAKSREFLLYRWAMTLANVIVARPGRERLTGYERRCIHRRLRRTGYFTKDSFKEAVRQTTGCEPANLDQMFDTTTEAENSLFIDPVRKYLATNEVAGVVLPVLSQFLQVRLARLLQKGKGVRVREIAEWLDETAKRELSQRIEQYVQENNAKAKAAKKKPHDTHSPDEDRRKKQNKLTAAAVLRVRLEAPLPKGRASYHRVVLRKAVAEVLKGFDPRKPKRDRSNPDGENKPSHGCLFRTPETNRQLLGNPNNEAEYERWKQRWLSHQKNYQRYIARERLSPGSGEAFVRSEYHAAQSYRWLASQSNNHIVRHRLTILDRLLRDIIADQNYCAGDPKRIRRISIEVANDILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDLTITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTPADMSGLAAEETVWRIFDPSDNHPSARRLKQWFEKKIKDGEIQKLPDPTNEADKTVLIVCRKRRDAKSNDKGKTLHDTGNVWRWVYDEVNKVRVVGLNPGKLHRIKAVKLIRENFGIALDPEPTIVPFHKVWQRLMELKAKNGGKMPRVLRNGQLIRVLSGSRAGLWRVTSVKQTEAYGLVLDLAYPDSVHLSRPNAPVEQLLKEGLEILKHSLTGYDASVVAYAPVKRRPRKPKAAQSEQ
		
	
	 
		 
			 778
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..778
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..778
					 
						 
							 note
							 MG2-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..778
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQLANVRVAGSGNGQMRPLTADERRRVDAKMREKGALTPTEFKDAVRSATGCVRDNLETMLMHPDAKEALTLDPVQKLLTSNECIAALFAKLPARIQKRARGQLRHGKTVTLGQLRGYALAVGESVADFDEELQQQVDAAATKGRKKVAGVSRESLLAQLLRMEKISGRAAYSREILRKACEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEQMRQAQIQREIDQQTNNHLVRHRLKILERLFRDIIAEYAGGDKSRIERITIEVNRDLREFSGKTAKEKTQDLGLRVADHHRVAEKLQKALAGQTVNGQPIRIGPGLIRKARIAEDLGWTCPYTGQKYEPIDLVTRRVDKDHIVPRSQRMSDSLDSLVITFSAINKWKGNRTALKFVEDEQGKPVPDLPNLSIVSLSRYREFVEKLETFKGHDDDKKRKKRRKALLLLRDYEEEEFTPRDLTQTSQLVRLGAQMLKRPFLGEKHQPVITSLPGSVTGVVRKGWNLLGCLSKACPQVLDETGEVRTKTDIREITHLHHAVDACVLGLAAHFVPNNGRMELIVKRNLTETEKLQLRALGVFDFSPDGFRLKELPEGLKNQIRDRLAERRVVQHIPKRMSGLRVEQNAWRVLKIEGDEATIRQRVRQPDGSRPLKETTERITKLFGLNPTGGSGKLKALKAALVIPDNFGIALDPEPTIIPFHKVWPRLQALKKANGGKWPRVLRSGQLIHVPKGRYQGTWRVFSTKNNKSGMAVDMGWADVVRLRNGVEGHKINVLLASLLRDGMTILDTPLTGVASPPL
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG2-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTAKQNLADLHLAFDVGHSSIGWAVLRHTPPPALPEILGTGVVIFGADDCLASKRRQYRQQRRHARATRKRIELLARFLFHRLQGETDPATTQFREHLKPYLEQTAATRQLQGDGDSFAWQRAAEILTAARENKPLPDLGWSELWDILRWYAHNRGYFAPPWANRGDESAAPDTDDEVSDTEKVEHANDLMRELGTRTMAETVAAYTARYEREAAEWQQGRRKEKPKHFKGLNAAFLREKIVWPEVCALLTALKGRLPGLDDAFIRTLLGNDVDPLRDRDAWRTIPCPDIQLPKRYHGGLLFGQVIPRFENRIIGVCPIWFSVCQDLCLHHPEITQDDPLRREKEAVVQAFEQWLPRAKKANERLSPEKQKSPEALIAEFAAKQSKLPAKASPEFLRFRWAMQLANVFGAAPGERETRPLTADERKQLTARAEKQGAFTKGEFKQAVREIAGWLEQSSRDNLDALLLHPDAEQALIFEPVQAALRKHSLAEALLALPPQFLKRLRNKLTRGKEVKPQAVRDWLGGAQASTPSASAPLAAFDAEVQRVLEAAATRRAKKQTALTRDTLLAQKLCATYPKGRAPYARPVLRQAYEEVMQGWDPRAEKRADQPRGCLCQTDELKEAQLQRRLEEQTNNHLIRHRLLILERLQRDLIAAPEFANGDKSRIAGMTIEVASDLRDLSGKTRKEQEQDLGLRLGDFKRVAAKVEEACKRRNLRVTAGIIRKARVAEDLGWRCPYTGKEFCIDTLLDGVMDKEHIIPHADRQSDSLDSLVITWNEVNKWKGKRTAMEFIREEGGKPVPGRPELEIMSLAAFQKHVASLDTRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRVFPKDQRPPVVSLPGSVTGEVRKAWRLTGCLEAANPAVMEEVQERNPDTGELQTVRRPKKKDEIRGITHLHHALDACVLGLASLCFPRHGAVWSAMVKAGGDREADDDRRLWLAMTKRRPTPQEATLLKATGRYQQDSEGRLHLADLDEQLKQQIRARLAEKRVVQHVPADMSGVKTEENTRRVLRVREDGRVELRQQAPRDA
		
	
	 
		 
			 1337
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1337
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1337
					 
						 
							 note
							 MG2-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1337
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTPTLSSDPNAKLELAFDVGHSSIGWAVLRPVAADVRRLTSTPAKESSQSLVTSAATGIELLGCGVVTFGADDCLASKRRDYRRQRRHARSTRQRIARMEKLLAALNVIPKAELERLHSQAKGHSKQNPHERKGASAPWLLAARVLAARTEEERKKAELDWPELWDVLRWYAHNRGYDGNIRWSGGFRVEAFSETPQVSVSALTEQVDKAKQNEDDPDEDWKKLESAAKRMADYGFTSPTFAEMVAKYLLGPDRTLKPAQPGKPAEVEPTKASFTEADLHKLLFHCEPGFEHHPRHLSNYFKGLRAAFPRRIIKDIDGKPTLVGGTEWEVRYILRAHFGTLTGCDARFEQVVCGGIPEAETDWLALGELLPALYLSDDQKRQLKALRIPKDAFAGDKPGRKREKERLRFLRTAITRDKLVVENRYSGGLLFGQLVPRFDNRIITRCPISGDKVPVKQSPEFLRYRWAMQLANIQVAASAQEKLRKLTADDRAALHKLMQAKGALTEGELKKAVRALPGVARDNLDTMLMHPDAKDALIFDPVQKLLASDELAPFWATLPANLQARFRGKLRHAKAITLADLRTALPDPKAFDVELQRQLDAQNTRKAKKQPAFSRDQFLAQSFDARKALARLSGRAPYARPLLQQAYEQVLAGKDPREEGGCLFRSEEIRQRELHKKLEDQTNNHLVRHRLLILERLLKDLVNAPEFAAGQPERVAQVTIEVNRDLREFSGMTRKAIEMDLGSRLKNFKSVSDKLEKAFDSQTYNGKPVQVTAGLIRKARIAEDLGWQCPYTGQSFEPVHLVSRAVDKDHVIPRSQRPSDSLESLVVTFSEVNKMKGQRTAWQFIQEFGGKPVEGMPNLMIRTPKQFEEFVTKLESFKGHEDDKRRKKRRKDLLLLPKFEDKGFVPRDLTLTSQLVRLGAQVIKRFFAGGARVNNPREAPTDSTARGFVNPRSGPRITSLPGAVTGAVRKGWRVLGCLAQAAPQILEPTGEPKSKTDIRDLTHLHHALDACVLALAAHYFPKDGSLWEAMIVRAPNAAQKQLLHATGFYEFIAEDKPNLKDLPIELKQQIANRLAEKRVVQHIPADMSGMKVEENTRGVVKVENGRATLRQQKRNAEGKLEVKETEEVVGKLVGLHPEPKREAHPSPALRAPSPLAGRGEREESNDAAAGSPPSPFAQRGERDGVRGAAQGKLTPMRGVRVITDNFGVAILDHASNPDDRFVIIPWHKVWHRIEALKEKNGGQPARVLRIGTLIRVPNKSGRSDYRGTWMIRGAQLNQNAGMLVDLSNPDVITYRVSGRKDCKQNVSLKSLVEGGLEILKPSLCGVAQTAQAMAPG
		
	
	 
		 
			 853
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..853
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..853
					 
						 
							 note
							 MG2-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..853
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QRLAKGASAAEATAHARKLAKVPSRNCPEFHRFRWAMQLANVQVASGRSPELRPLTVPERRQVHARMLQRGFLTAAEFKKAVREITGATRDNLDQMLMHPDAQEALILDPVRRLVTTSPILEAVWPQLPEAAQKRAAGQWRRGKTLTLQDVVRHTNAAERARIEAAVKNHLDLENTRRKKKDKTLRADEIMTQPLSIKRLSQRAPYTRVVMDEVWADVMERGLHPKEKGGCLYRDEAIRQAQLQREIDEQTNNHLVRHRLRILERLHRDILQEYAQADPARVARVTIEVNRDLRELSGKTRKEQEQDLGQRLANFKSVVRKLEESFDGKKVKITPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGKAYDAFDLLNRAVDKDHIIPRSQRASDSLDSLVITFAEVNKMKGKRTALRFIEEFQGQPVPGAPRLSLRTLRDYQQWVEGLETFKGHPDDQRRKKQRKKLLLLPEYVEKDFVPRDLTQTSQLVRLGAQVLQRAYLGLARPPVVTSLPGSVTGTVRKGWDLLGCLATANPGVLDESGEVKNKTEIRDITHLHHALDACVLALAARAIPNNGRVWELLTRRDNGLNEVERQQLLALGIYARDSEGRLVLRDLSPDLNEQVRQRLAERRVVQHIPSDMTGLAADQTVWRVFDPADSHPSARRLARWFKEAGVKVPPAGADTVLITCRKRRSQAGAETGRLLHQSPTWRWIYQEIPRSKVIGLEPRPGSPARLQRLKAVKILGDNYGLALDPEPQVIRFHKVWSQLQELKRRNEGKPVRVLRNGQLFRVQNGRYRGIWRVFSTKDNSSGMALDMGYADVVRLRNKTEGHKINVLLSTLLRDGLCILQSSYIGVSTCPTTSSA
		
	
	 
		 
			 1016
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 MG2-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASLEFSLDVGHSSIGWAVFQSDPFQPLGAGSVIFGADDCLAKKRRDYRRQRRHIRSTRQRIERMKQLLSHVGFLTREQLDQPGTAWPWLKAAEVLKPEGGVKLSAQELWDVLRWYAHNRGYDGNRAWARDETEAQEDTAREQAARQWMQDHNTQTMAETVCAVLDVGPGKRSDGGDKRSSNLRFKGRGVAFPRSVVTSEVRHILENHQGKLPGLDSRTIRILMDDARHENLAAEAGIRLPHRYEGGLLFGQLIPRFDNRIISSCPVTYEREYARALDEGKSEDEAKHQAVRQAKVPAKKSREFLLFRWAMILANVQVADASGTRPLSVEERQSLHQLMVKSGKLTKREFLKTLDATVGSPRHNGSALLMPPDADKALVLRPEKDALKRLSGRAPHARVVMKQAVKDVFAGRHPMAEGGALFRSEELRALQLRRTVEEKTNNHLLRHRLLILRRLVKDMLATYAGNDPSRISQVTIEVNPDLRSFSGMTAEEKKQEMGQRLGDFKKVVQKLRGDLPEVTAISAGLIRKARIAQDMNWTCPYTGMEYDALDLLHGHVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVLTLRTINEMKGQRTAVQFIKEFEGREVQDGKKRSLEILPWSQFQKLVESLDAKGIHDQDRARKKRRKALLLQEHYTEKEFVPKDLTQTSHLVRLAAEELKKEFGGVQCSTRIVSMPGSVTAETRKAWKLEACLAQANPEVAELRERRKTEPAPVSIKQELRDISHLHHALDACVLACAAHYLEKKGNIWKALVQRRKSEAENLELLSTGLFKRGQDGQARLQDLPAQLKNQISRVLAECRVVQHIPSNRRGLKAEETVWRVLDSEDHHPSAEKLRKWAQLAQVELPNPDSGKVLLVKRIRHTAAGAKAPKNLLHQGSEFWWAYEVVALSKLVGPGASGKLRKIKGAKQIGDNFAVTLGPKMEVIPHHQVQERWKGLGCPRYLRNGQIIEMPTGKYSGAWKVFSIKNARQGILLDIARADSPRAKQGNPGTRINVLLKTLV
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG2-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTTQRNSSPNASRKFGGQLAFAFDVGHSSIGWSVLTAPERDHPEILGCGVVLFEKDSALACQRRQHRRQRRHIRATRQRIARMEKLFMHIGALTREVIESKHRAGGGNSAPWLLAARVLASNGQKTLSWQELWDVLRWYAHNRGYEPVSDEAEADKEDIEKVENAKREMGRLGTVTMAETITAWLGLDTFGKRAASRENYKARNCAFDRGMVVAEVRRILEAHVDRLPGLDERVVKAILDDVHAIEVPSIRWPRRYRGGFLFGRLATRYHNRIIGKCPISGAKLPKKRCREFLCYRWAMLLANIRVVDSDDGRSRPLSREERSNIHKSMERKGYLTPGDLKRLVGTLPGVKQHNVDQIVVHPDAGEALVFDPIRKLIVSNERVAAVWETLPPQVKKRATGKWRRGKSLNLAALRAEVVELGHDVSGFDSAVTTFVSSRQKTRRRSRTHSKETVDDIIEAPIDARRDLAKLSGRAPYARQLLDQAFKEVMDGKDPRARGGCLEETEEVRRRREERPIAEQTNNHLVRHRLQILGRLLNHLIEDPAYGANRPERIRRITIEVNRDLREMAGRTSQEIAKELGARVANHKKVANRLFGELPEGTRITGSLIRKARIADDLGWRCPYTGVEFEPVDLVEGRVDRDHIIPRSQRMSDSLDSLVITFSAVNKWKGQRTAWQFIQEEGGKPVPDAPNLSIVTPARFRDFVEHLDTKGHRDDYRRKKRRKELLLLERYEERTSGFTPGQLTQTSQLARLAAQILRTPFNDTSNPPEIVSLPGFVTATVRRSWDVLGCLSQAAPGVLNTDGSTRSKTEIRNITHLHHALDACVIGLASHFIPNRGDVWRLLAQRNLRAWEKQQLADLGVFDFDAHGGLRLRDLPQQLKEQLRQRLTERRVVQHVPADMNGMRVEENTRGIVRREDGRVYLRQKTLTSDGRRNVKNSDELDIMVVGLNAGGKLAELKGIRVVKENFGVAILENTSLPSGDRFVIIPHVRVWKQLQELRMRNGGKPPEVWRKGQIVRIPSGNREGKWRIFSVMASNRGIMLKLDRPDSPSFDDSGGASGFKMTLTSLIKRGTIRLETRLTGS
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG2-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTFESDGCLASKRRVHRGMRRNIRSRRLRIADIEKLFVHQGILSADQIAEKHKPGAGSSSPWLLSAAVLASGGTFVLNAEELFDVVRWYAHNRGYDGNRRWAHNAEDDDGDSDREKAAFSLMDAHHTSTMAETICAQLGLMPGGQKKASMAPYKDSDIGAAFPRKTVVAEVVRVLEAHVGKIEGCSAEFIEALCGENDGAWKTIAVPNLGKPKTFKGGLLFGQKVPRFDNRILPFCPVTNKPTPLKSCIEFMEFRGAMFLSNVRVGSGDGFELRPLSADELNVVWDKIHKKGYLTSRQFKDEIRGLEGVEKDNLQALMTIDSADKNLVVDPALKLISSSTVLKPVMSLLSEASREELLSNLRRKHGVTISEMISDLSISEELTKAIDTSFKKESKKKREKYGTQERWLSERVFSAEFDSGRAPYGRLVMKQAVEEILSGKDPRAKGGCLYLTDEMQKRQESRSLESLTNNHLVRHRLLILKRLFNDMVKEFCEDDKGRILSVVVEVNREVSSMSGKTMKLIKMEEGLKRSDHKKASKIMEAAVEESGENIRVGAGLIRKARVAQDLDWTCPYTGEKFDPLALIHSQVDLDHIIPRSERLSDAMAGLVVTFSEINRWKGARTAYQFISEEQGKQVPGKPNLSIMSLKAYEDFVGKLKISGGHDSDVGRRKARKGYLLLASYQDKEFTPRDLTISSYVAKLAVGQIKKEFSELSKKPPVISLPGRLTGEARKSWKLLGLLSAVNENITSETPKNDIRGLTHLHHAMDAAVMGLMAHCADNLSDGTSWQLLLKRNLRPEEKNLLKANMRNIGFDGNRAHLLDVPNEIKEQLRRCLLERRVVQHVPSSMEGLKVEENTRGIVAFNEERKKVTLRQTGNETEEVSGKLLGYKTEGSKLADQKGVRVINQNFGVALTHPPQIITWHKVYPKLKKIEQETGRWPQVLRNGMLIHVPEGNYAKASKIWKIFSLKNNASGMAVDMGYADSVKPVKINVLLKSLIKDGLQIIGSDFSGEGICHITSSTLEAQPSD
		
	
	 
		 
			 1065
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 MG2-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRDLIFSFDEGHSSIGWNVIQETEAGPNVLALGTVTFTADGCLASKRRIFRGQRRTVRSRRQRIEDIEKLFIHQGILSETQAKEKHEQAGGNACPWLLASAVLASNGKFTLNEKELFDVIRWYAHNRGYDGNKRWAGSADDENKEDSAKEEVAIDLMKNLSTQTMAETICAQLGLQPNGHKKASMKKYKDAGAAFPRKIVEKEVFKILQAHVGKIAGCTETFIETLCGENDSAWKKIPVENIKKTKTFRGGLLFGQKIPRFDNRILSFCPITDKPVPLKSAKEFMEFRCAMFLANIRVKDVIASEMRSLSKNELHIIWELIKEKGYLTASEFKRAVRSLGKFSQDNLDGLMIITESATNLIIDPVQKLIHSNQILSVLWSEIPDFIAKECLFQLGKKRSITLSEIISKMEENLSEGFVTALDKAYKKVQKKNPDKQQWLERKNYRASFDKGRAPYGRDIMKKVVLEVLGGKDPREKGGCLYITEEIREKVNHRKLDELTNNHLVRHRLLILNRLFDDMVDDFADGDKERIKTVVLEVNREISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDLTLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVPSNMGGMHVEENTRGIVGFDSEKGKVLLQQKKDGLKNITTEVAGKLLGYDAEDGSKLKKQKGVRVINKNFGVALTQSTPEIITWHKVYPKLSSIYKRDGVWPNVLRNGMIVYIPDGNYAKVSKVWRILSIKNEKRYMAVDIGFPDSCKSVKRSVNLTTLLKDGMKIVYTKLTGDGICHITSSKSIAPPFD
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG2-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRDLIFSFDEGHSSIGWNVIQETEAGPNVLALGTVTFTADGCLASKRRIFRGQRRTVRSRRQRIEDIEKLFIHQGILSETQAKEKHEQAGGNAYPWLLASAVLASNGKFTLNEKELFDVIRWYAHNRGYDGNKRWAGSADDENKEDSAKEEVAIDLMKNLSTQTMAETICAQLGLQPNGHKKASMKKYKDAGAAFPRKIVEKEVLKILQAHVGKIAGCTETFIETLCGENDSAWKKIPVENIKKTKTFRGGLLFGQKIPRFDNRILSFCPITDKPVPLKSAKEFMEFRCAMFLANIRVKDVIASEMRSLSKNELHIIWELIKEKGYLTASEFKRAVRSLGKFSQDNLDGLMIITESATNLIIDPVQKLIHSNQILSVLWSEIPDFIAKECLFQLGKKRSITLSEIISKMEENLSEGFVTALDKAYKKVQKKNPDKQQWLERKNYRASFDKGRAPYGRDIMKKVVLEVLGGKDPREKGGCLYITEEIREKVNHRKLDELTNNHLVRHRLLILNRLFDDMVDDFADGDKERIKTVVLEVNREISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDLTLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVPSNMGGMHVEENTRGIVGFDSEKGKVLLQQKKDGLKKITTEVAGKLLGYDAEDGSKLKKQKGVRVINKNFGVALTQSTPEIITWHKVYPKLSSIYKRDGVWPNVLRNGMLISVFSGRYAGIWRILSIKNNATGINFSIAKPDAIAPFKQNVLLKSLMSAGLKKVETKLTGDGICHITSSKSIAPLFD
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG2-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRDLIFSFDEGHSSIGWNVIQETEAGPNVLALGTVTFTADGCLASKRRIFRGQRRTVRSRRQRIEDIEKLFIHQGILSETQAKEKHEQAGGNAYPWLLASAVLASNGKFTLNEKELFDVIRWYAHNRGYDGNKRWAGSADDENKEDSAKEEVAIDLMKNLSTQTMAETICAQLGLQPNGHKKASMKKYKDAGAAFPRKIVEKEVLKILQAHVGKIAGCTETFIETLCGENDSAWKKIPVENIKKTKTFRGGLLFGQKIPRFDNRILSFCPITDKPVPLKSAKEFMEFRCAMFLANIRVKDVIASEMRSLSKNELHIIWELIKEKGYLTASEFKRAVRSLGKFSQDNLDGLMIITESATNLIIDPVQKLIHSNQILSVLWSEIPDFIAKECLFQLGKKRSITLSEIISKMEENLSEGFVTALDKAYKKVQKKNPDKQQWLERKNYRASFDKGRAPYGRDIMKKVVLEVLGGKDPREKGGCLYITEEIREKVNHRKLDELTNNHLVRHRLLILNRLFDDMVDDFADGDKERIKTVVLEVNREISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDLTLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVPSNMGGMHVEENTRGIVGFDSEKGKVLLQQKKDGLKKITTEVAGKLLGYDAEDGSKLKKQKGVRVINKNFGVALTQSTPEIITWHKVYPKLSSIYKRDGVWPNVLRNGMLISVFSGRYAGIWRILSIKNNATGINFSIAKPDAIAPFKQNVLLKSLMSAGLKKVETKLTGDGICHITSSKSIAPLFD
		
	
	 
		 
			 789
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..789
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..789
					 
						 
							 note
							 MG2-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..789
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRDLIFSFDEGHSSIGWNVIQETEAGPNVLALGTVTFTADGCLASKRRIFRGQRRTVRSRRQRIEDIEKLFIHQGILSETQAKEKHEQAGGNACPWLLASAVLASNGKFTLNEKELFDVIRWYAHNRGYDGNKRWAGSADDENKEDSAKEEVAIDLMKNLSTQTMAETICAQLGLQPNGHKKASMKKYKDAGAAFPRKIVEKEVLKILQAHVGKIAGCTETFIETLCGENDSAWKKIPVENIKKTKTFRGGLLFGQKIPRFDNRILSFCPITDKPVPLKSAKEFMEFRCAMFLANIRVKDVIASEMRSLSKNELHIIWELIKEKGYLTASEFKRAVRSLGKFSQDNLDGLMIITESATNLIIDPVQKLIHSNQILSVLWSEIPDFIAKECLFQLGKKRSITLSEIISKMEENLSEGFVTALDKAYKKVQKKNPDKQQWLERKNYRASFDKGRAPYGRDIMKKVVLEVLGGKDPREKGGCLYITEEIREKVNHRKLDELTNNHLVRHRLLILNRLFDDMVDDFADGDKERIKTVVLEVNREISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDLTLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRS
		
	
	 
		 
			 789
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..789
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..789
					 
						 
							 note
							 MG2-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..789
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRDLIFSFDEGHSSIGWNVIQETEAGPNVLALGTVTFTADGCLASKRRIFRGQRRTVRSRRQRIEDIEKLFIHQGILSETQAKEKHEQAGGNACPWLLASAVLASNGKFTLNEKELFDVIRWYAHNRGYDGNKRWAGSADDENKEDSAKEEVAIDLMKNLSTQTMAETICAQLGLQPNGHKKASMKKYKDAGAAFPRKIVEKEVLKILQAHVGKIAGCTETFIETLCGENDSAWKKIPVENIKKTKTFRGGLLFGQKIPRFDNRILSFCPITDKPVPLKSAKEFMEFRCAMFLANIRVKDVIASEMRSLSKNELHIIWELIKEKGYLTASEFKRAVRSLGKFSQDNLDGLMIITESATNLIIDPVQKLIHSNQILSVLWSEIPDFIAKECLFQLGKKRSITLSEIISKMEENLSEGFVTALDKAYKKVQKKNPDKQQWLERKNYRASFDKGRAPYGRDIMKKVVLEVLGGKDPREKGGCLYITEEIREKVNHRKLDELTNNHLVRHRLLILNRLFDDMVDDFADGDKERIKTVVLEVNREISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDLTLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRS
		
	
	 
		 
			 783
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..783
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..783
					 
						 
							 note
							 MG2-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..783
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VVIGGSRPLLKEERFALNSIMEATGYFTKATLKKAFEKSLKLDPVNLDAMFLIPEMEQALTLDPARREVTTNKIIKPVWKTVPAIWKNIFSNQLFHGRNYQGKPPSFSQWRDRIKEKGDSIEEFDDSVASAYKVECQNLSKKGLEVSFEEFCGRPIRVSKRHMASGRAPYSRGKLTEAVHCVFNGDDPKAEGGPLEETEAVRCAQWNLEIDENTNNHLVRHRLKVFVRVLEDLVKRYADNDPRNVSSVCVEVVRDLVEFSGKSAKEKARILGQQLWHHRKISKFLEEEKAKNEGNWEISAGLIKKARIADDLNWICPYTGKQYSLNQIIHGDVDLEHIIPRSKRPTDALHALVLTFSHINREKGARTGLQYIEDTKDSPHTLTPEQYRKFVGRLKKNGPSKDDELRCTKRKIALLTQDYEPRGKAKEKSDSESVSGFTEGSLTQTSYLNKLAAQQVQRWFSDQLDEDVKLPPVVQLSGSVTAAVRRSWDLFDQLQQVCPETRGKSKSDIRGMTHLHHALDAVTVGLAAHLFPKDGHLWALMSKRKITRPSDRDYMRSRLGDLVSFNNDGKWRLEALPESLLFEVAGKLAEQRVVRHMPGTMRGLKVQQNVWRILGEDSRDESKMVIRMRPRGEDGKKTIKQKTEKKSKLLGALPKNASSKLKDLKGALIVEENYGVALDPEPVVMPYRQVWKQLVELRKQNGGQPVRVIRNGNVISVKKGRYAGKWRVHSIKDASMGLVLDMAAPDLVKAENQSHRSKMNVLLKTLLKNGLVVMQSDSALFSL
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLKMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSGGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 817
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..817
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..817
					 
						 
							 note
							 MG2-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..817
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDIYGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVSVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGE
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG2-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDVKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPRRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDIYGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVVPEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 MG2-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWGLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKS
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPEISPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQCTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKIGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVCEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 888
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..888
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..888
					 
						 
							 note
							 MG2-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..888
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTAYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIAREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLVVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDIYGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 865
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..865
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..865
					 
						 
							 note
							 MG2-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..865
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSINILNNLRESNKFELSFDIGYSSIGWSVFKKQSGGIFPTLLGAGTVIFDDDACLAKSRAGFRRMRKNIASRRNRIKRLRDAMLNLDVMAVDELDNAKTAYPWFLSAKVLACGKKLSWSELWSVIRYYAHNRGYDGNSAWAEIESDSDGDFEKEANAKKLMAELGTSTQAETVCAYLGVDVKSDKPLSLRKYFKGQNLAFPRETVVKEVERIIDAHIGVLPKCDGNFKKLMIGNWREVPSNIELPRRFTSDRGLLFGQYIPRFDNRIITKCPISGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGADLIAARAKVDAAMFLYGALKKTVLKKILKEVLGELPSNYNAMFLASEMEKALELDPVKALILKTAYPNISFSLPSAELVEKLWKLIPKFVFTRMFKLKEYSFADICALLDSEKSEELKNVVRAIFDSSASSKKSPKPDFETAFNYKMRVKKISGRSPYSRRLMKLASEEIMRGIDPRSEGGSLYPRRDSTRKELLSNIDSWTNNHLVRHRLKMFKRLYMDIVNEYCGGDISLVKSVAIEVVKDMTAFSGLDSKKKAAKLKDLVAHHESVSKYLKNEYPNLKTNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEKEHIIPRSLRPSDSLESLVVTWKEVNDMKGQRTALEFIKECQGMKVPGRPNLSIVTPARFEEFVSGLRKPMHRAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKNREGEFLPSDLTQTSHLNKLAFKLVKSLYVDAGKTPELVHLPGSVTSAVRKNWELLPCMGDVCPEIYETLENGDKVLLLKDKIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTKRFYEAVSKRHLSEADREELLNTGLVLFSDDKWKLVEL
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG2-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVDRIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLKMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPRRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWNLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTSKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG2-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDVKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKIGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVCEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 MG2-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDPANLALSFDIGYASLGWAVFLLKDPFPSLLGSGSVLFQKDSCLASSRRAFRRARRNIAARRSRVARLKKYLASLGVLEREQLDENACAYPWLLAARVLASDGKEKLSWQELWHVLRWYAHSRGYDGNALWAGDALDETGADDEDTQKVKAARALMEKYGKTTMAETVCADLQLEPFGEKRASRRYFKGNNAAFPRETVRDEVRRILLAHAGVLPKVDDALAATLLNDVPENLCAALRLPARFSAKGGLLFGQYVPRFDNRIIGHCRITGKNVPLKNCREYLLYRWGRLLNNLTVFARDGSIRTLSADKPNGRPSEREKLDAEMRSRGFFDKKKLNDLLKEITGCEPANTESYFLIPEMEDALILDPVRKLIATKKLVKDFWGYFSERGKKIFAAELAKGKTLKLSDCIKRMDGWGGWKTKPLFAAALEKLKAAEMKKKPEKRRNLLNLRIKAEFPTGRASYCREILKKTYEEALAGKDSTQPGGCLYETPEIRERLLRGNAVGDDAGTVATEQWLAGQTNNHMVRHRMLIFSRLLRDIIREYAEGDAARVKDVVVEVVRELKEFSGLSAQEIATKLNEKFANFNSVAEKIEAAAQEKGVSVSASLIRKARLLEDQGFACPYTGKNISYNELFSGALEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRAVNDMKGQRTAMQFMKECAGKDVPGTNLQIQPLANFKEWVEAHRSQKLRRGFSKEDQARCKRRAELLLVERYEERNADFTERDLTQTSHLNKLAIRLVKRELGIDARHLAGAVTGFVRKNLSIDECLVAAVPRMQRAQRVSEHDSRKLLKSQMRELSHLHHAMDAITQGLTGILFRVEDWKLLVKRHLTERERAVLAAKYPTLLRFSANGEIALKPLPDSLLSEITARLKECRVVQHVPAKMHGLAVEQTTWSIVSQDEATRKVSLEQHTTDLKKGRYKDDGTRFVKNCEEKPALLLGFGVPEEQKSKLQAIKGVVKICENWGCALDPEPVVIPYFKVFPRLRELRERNGGKPVRVLRRGQQIEVLSGKFKGVWTIVSIKDATRDGILLDICAPDKVRQTEHGTTDSKVGVLLKSLLRAGLKILKPPLTGFACPTTSSQ
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGATIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 888
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..888
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..888
					 
						 
							 note
							 MG2-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..888
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTAYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIAREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLGVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDIYGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG2-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LPSYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLNNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLYGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDFEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILR
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLKMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSGGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPEISPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQCTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFTFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMDDLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKVYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG2-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LASYSTKKNGAIIRAAEQENSFIFEVPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDMWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 MG2-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRSDFCLFKLSFDIGYSSIGWSVFKIAHGDAFPILCGCGSLVFDDDCCMAKSRAAFRRARKNIASRRNRIKRMRKVLLSMGVMGPEELDNAKTDYPWLLASRVLSCGNKLSWGELWSVLRYYAHNRGYDGNSAWAKFDGDDGDSEKEANAIKLMQELGTRSQAETVCAYLVVDPSSSAKPALRKYFKGQNVAFPRQIVISEVGRIIDAHIGHLPGCDENFKKLIMGNWREVPSPIEMPGRFTSDRGLLFGQYVPRFNNRIIPKCPIEGRNVPSCHSREFLNFRWKSLLSNMSFSEGIDIAAARKNIDSAMRLYGSFKKTTLKTIFKSLLGELPLNYESMFLSEEMDKALLLDPVRALILKTIYPNISHSLPSAELVQNLWDLIPKFIFTQMFRLKEYSLEDICGLLEDKKRARFRSLLLEIFDSSPNSKKTPRGDFENVFKLKMRINKISGRAPYSRIAMKKACAEIMEGRDPRANGGALYRNAENARSELLSNIDTWSNNHLVRHRLKMFKRLYVEIVNRYCGGDLSAVKSVAVEVVKDMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADLTQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLPRKMSGMDVEQTLWGVVKEDVGGLVTIRQYHSKANSAKRRERKIEIEKKIKLLGYEPENVAESKLARNKAVIIIKGNFGVALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 MG2-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDPANLALSFDIGYASLGWAVFLLKDPFPSLLGSGSVLFQKDSCLASSRRAFRRARRNIAARRSRVARLKKYLASLGVLEREQLDENACAYPWLLAARVLASDGKEKLSWQELWHVLRWYAHSRGYDGNALWAGDALDETGADDEDTQKVKAARALMEKYGKTTMAETVCADLQLEPFGEKRASRRYLKGNNAAFPRETVRDEVRRILLAHAGVLPKVDDALAATLLNDVPENLCAALRLPARFSAKGGLLFGQYVPRFDNRIIGHCRITGKNVPLKNCREYLLYRWGRLLNNLTVFARDGSIRTLSADKPNGRPSEREKLDAEMRSRGFFDKKKLNDLLKEITGCEPANTESYFLIPEMEDALILDPVRKLIATKKLVKDFWGYFSERGKKIFAAELAKGKTLKLSDCIKRMDGWGGWKTKPLFAAALEKLKAAEMKKKPEKRRNLLNLRIKAEFPTGRASYCREILKKTYEEALAGKDSTQPGGCLYETPEIRERLLRGNAVGDDAGTVATEQWLAGQTNNHMVRHRMLIFSRLLRDIIREYAEGDAARVKDVVVEVVRELKEFSGLSAQEIATKLNEKFANFNSVAEKIEAAAQEKGVSVSASLIRKARLLEDQGFACPYTGKNISYNELFSGALEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRAVNDMKGQRTAMQFMKECAGKDVPGTNLQIQPLANFKEWVEAHRSQKLRRGFSKEDQARCKRRAELLLVERYEERNADFTERDLTQTSHLNKLAIRLVKRELGIDARHLAGAVTGFVRKNLSIDECLVAAVPRMQRAQRVSEHDSRKLLKSQMRELSHLHHAMDAITQGLTGILFRVEDWKLLVKRHLTERERAVLAAKYPTLLRFSANGEIALKPLPDSLLSEITARLKECRVVQHVPAKMHGLAVEQTTWSIVSQDEATRKVSLEQHTTDLKKGRYKDDGTRFVKNCEEKPALLLGFGVPEEQKSKLQAIKGVVKICENWGCALDPEPVVIPYFKVFPRLRELRERNGGKPVRVLRRGQQIEVLSGKFKGVWTIVSIKDATRDGILLDICAPDKVRQTEHGTTDSKVGVLLKSLLRAGLKILKPPLTGFACPTTSSQ
		
	
	 
		 
			 1089
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG2-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VPYERAVFKFEPLILSLIPFKINDNNLRMSTTNLSNFNLSFDIGYSSIGWSISSKPANAVFPNWLGAGVVVFDDDSCMAKSRAEFRRMRRNIASKRNRIKRMREVLSGLGVMGKDELDNAKTEHPWFLAAETLASGKILSWSELWSVLRYYAHNRGYDGNSMWAKFGDDSDGDSEREANAEKLMADLGTSTQAETICAYLGVDAKSPKPLRFKKYFKGQNLAFPREIVFKEVERIIDAHIGILPKCDENFKKLMIGNWREVPSNIKLPGRFTSDRGLLFGQYMPRFSNRIITKCPLSGEKTPNCHSREFLDFRWKSLLANMAFPDGTDLMETRRKIDDFMLLYGALSKNALKKILKEVIGELPSNYNGMFLASEMEKALEVDPVRALILRTVYPNISFSLPNAELVEKLWKLIPKFVFTRMFRLKEYSFADICALLSPEKSAELAEFVRVIFDSSPASKKSPKPDFETAFNFKMRVQKISGRSPYSRQLMKSASEEIMRGVDPRSEGGSLYPRSESTKKEVLSNIDTWTNNHLVRHRLKIFKRLYMDIVREYCGADKSLVKSVAIEVVKDITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDLTQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLPRKMSGMDVEQTLWGVVKENENGTVTIRQYGAGKGESRRSIKKAYEPKLKLLGYESKNTAKSKLARNKAVIIIKGNFGVALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 876
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..876
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..876
					 
						 
							 note
							 MG2-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..876
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNPPPDLSLSFDVGHSSIGWAVLQTSPDVEIKGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLCVLTQAQLDKPGCAWQWKLAGRVLAGGKTLTWTELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFVKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDIIEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPDR
		
	
	 
		 
			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 MG2-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNPPPDLSLSFDVGHSSIGWAVLQTSPDVEIKGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLCVLTQAQLDKPGCAWPWKLAGRVLAGGKTLTWHELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFGKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDIIEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIPKRITGLRVEQNTWRVQSIEDGDVTLTQRIRQPDGKRPRKQVIQRSGKLIGLEPGKLQTLKGALVIGENFGVALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 MG2-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNPPPDLSLSFDVGHSSIGWAVLQTSPDVEIKGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLCVLTQAQLDKPGCAWPWKLAGRVLAGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFGKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDIIEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIPKRITGLRVEQNTWRVQSIEDGDVTLTQRIRQPDGKRPRKQVIQRSGKLIGLEPGKLQTLKGALVIGENFGVALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 MG2-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNATQKIQPATNSDLQLAFDVGHSSLGWAVLQSSAGIPPAAKRTAGDNSINILSCGAVVFRADDCLASSRRTYRRQRRHIRSTKQRIARMKIILRHLGVLKENELNQPGCAWPWQLAARILQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEAEAQKEDSEKEANARTLMGKHGVHSMAETFCKELGVDPLGKKKSSMKRFKGLNAAFPREVVEGEVRKVLQAHSGKLKGVDVNLEKNLFSDWRAIPCPDLKLPKRYEDGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIKVGKTKDRELQPLKTEYRVALDKQMRERGYLTPKELKDTVRSITSCERDNLDTMLMHPDAKEALLLDPVQKLICSNDLQPLWKLLPERLQKRLRGQWRHNKVFTLAQIRKQLESLGDVSAFDAEFQKQLDTQNSKAKKKEKQVTREQLLQQHFPSRPLKLDGRAAFARHLLKQAYEDVLAGKPHPKEEGGCLFITKKIREAQLNRAIADQTNNHLVRHRLLILERLLADIIKEYAAGDKKRVGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEKAFAEERNGKSIPITAGLIRKARIAEDLGWRCPYTGIDYEPKDLVTKRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVITLSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSIVSLTRYKQFVESLETYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEREFVPRDLTQTSQLVRLGGQVLKRAFANSEEKPTLVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLANQQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLTSHFIPNNGRVWELIVKRNPNDLERQQLMALGVFGFNAEKRFEMRDLDNKLKEQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVSSDENGNVTIRQRIRQADGSRPEKLGEEKTTKLLGLKPANGNGKLAANKGVLVIPDNYGVALDPLPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQTIKVPEGKYKGVWRIFSAKNNATGMAIDIGQPDVVRLKNKTEGHKINVLLTSLLKNKMEVVKTPFTGISAIPATSST
		
	
	 
		 
			 974
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..974
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..974
					 
						 
							 note
							 MG2-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..974
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFGKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDINEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIPKRITGLRVEQNTWRVQSIEDGDVTLTQRIRQPDGKRPRKQVIQRSGKLIGLEPGKLQTLKGALVIGENFGVALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 851
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..851
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..851
					 
						 
							 note
							 MG2-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..851
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPKLEFSFDVGHSSIGWAVLQSSAVVSPVANAPRVNILGCGVVTFGADDCLASKRRDYRRQRRHARSTRHRIAQLEKLLAHLKVLSADQLKQKHQQAGGHAAPWFLAARVLASNGAAKYLLDWPQLWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAQEAEAQSEDTEKEKTANALMEKHGTTTMAETLCKALGLEPLGDKQSSKENFKRLNAAFPRSIVEKEVRRLLELHQKKLPAITDTFLKSLFEDWRAAKISDLKLPDRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPITGEKVPSKNCPEFLKFRWAMTLANIRVAGAKEKELRPLAADERKKINVVMESEGALTPRELTKLVRETTGCTRDNLDTMLMHPDAKDGLLLNPIQKLVQGDKLKTLWPTFSPRVQKRARDLWERGKPVTLEHICGIAKKLGESLANFEAKLNKLADSANTKRSKKAGSLDSEALLKEPLTIKKSDGRAAYARPLLVRAYAEVMAGKHPKEDGNSLCVTEEMRQAQLQKQIDQQTNNHLVRHRLLILERLLKDLIADSAFANGDKSRIARTTIEVNRDLREMSGKSAKEIQQDLGRRLANHHGVAAKLDADLDGRTFNGKPIQITAGLIRKARIAEDLGWTCPYTGKTYDAIDLVSRQVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVVTFAEVNKMKGQRTAWKFVSDEQGKVVEGSPQLSIVSLTRFKQWAESLETYKGHDDDKRRKKKRKELLLLPNYEEKGFVPRDLTVTSQLVRLGAQIIKKTFAGSEKPPMVVSLPGSVTGTVRKGWNLLGCLELAAPQVKEADGGIKNKTDIRDVTHLHHALDACVLGLASYYLPNNGGLWEVMIKRNPNDGEKAL
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG2-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PDLSLSFDVGLSSIGWAVLQTSPDVEIKGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLCVLTQAQLDKPGCAWPWKLAGRVLAGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFGKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDIIEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLKDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIPKRITGLRVEQNTWRVQSIEDGDVTLTQRIRQPDGKRPRKQVIQRSGKLIGLEPGKLQTLKGALVIGENFGVALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 MG2-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIKGKISNGADANLQISFDVGHSSIGWAVLEKTGQQVSDIKINGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLKHLGVLTEKELDKPGCAWPWKLAAQILQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAENDAQSEDSEKEENARSLMGKYGTKSMAETFCAISGINPLGEKKSANLSGDKRPKGQNAAFPREIVELEVRQILQKHFGKLKNADENLEKVLFTDWQTISCPDLKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGQKVPTRNCTEFLNFRWAMQLANIRIACAGEKELRPLTAAERKIIDQAVSEKGGVTPFQLKLIVREKTKCVRDDLEQMLMLPDFEKALLLNPIQKMISADDFQPYWKLLPDRLQKRLRGKWRRGKVFSLAQIRTQLESLGDASAFDAELQRQLDAHNSNAKKKDKQITRENLLQKHFPSKPLKLDGRAAFARHLLKQAYDEVLAGKDPNGKGGCLFRSEEIRQKELNREISDQTNNHLVRHRLLILERVLNDIIKEYAGGKKDRIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDLTQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITHLHHALDACVLGIAANYFQNQKLGASSLWELLIKRKYNEQEKTILRALGIFQFDKEGNSQIKELPKEIREQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAVKDGEVILKQRIRQPDGTRPEKIAEEKPGKLLGLNPTNGNGKLAANKGALVIPDNFGVALDPQPIVIPFHKVWTRLQELKKANAGKLPRVLRNGQLIRVKDGTYKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVLLSSLIKGGLEPIQSSFTGITSK
		
	
	 
		 
			 938
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 MG2-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..938
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VYHNGDMASRRNAPDLQLAFDVGHSSIGWAVLQANPDVEIAGCGVVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRL
		
	
	 
		 
			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 MG2-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNPPPDLSLSFDVGHSSIGWAVLQTSPDVEIKGCGVVIFRADDCLASARRVYRRQRRHIRSTRQRIKRMKALLLHLCVLTQAQLDKPGCAWPWKLAGRVLAGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAGEAANEKEDQEKVQNAHALMREHDKQTMAETFCAVCGIDPMGAKCSSNIDPAKRFKAKNAAFPRGIVEAEVARLLRTHFGKLKGVDEKFATAMFSDWRALSCPAIKLPIRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISKCPITGQKVPSRNTREFLSYRWGMLLANVRVARLADRELKPLTVEERKELDKLMRAEGSMTAKQFTEAVEKVAGSIRHNLSTMLMHPDAKDALVLDAVQECLTTEKPMPVKALFAALPTRIQKRARGQLRRGQSFTFAALYEAAKQAEELVAAFDAAVQQQLDKAAGKGRKKDKPLTRDELLAKSLSVRKLSGRAAYARPILVQAFAEVMNGKHPKEEGGCLFVTEKMREAQLNRTLAQQTNNHLVRHRLLILARVLKDIIEEYAGGDKKRVGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADLTVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIPKRITGLRVEQNTWRVQSIEDGDVTLTQRIRQPDGKRPRKQVIQRSGKLIGLEPGKLQTLKGALVIGENFGVALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG2-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 909
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..909
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..909
					 
						 
							 note
							 MG2-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..909
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LENAKTLMDKPGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG2-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG2-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKALLLHLGVLTQTQLDKSGCAWPWKLAARVLVGGKTLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAEAEKEDTEKLENAKTLMDKHGVKTMAETFCKELGVDPRGAKSSSMTRFKGLNAAFPRGVVEAEVARILQAHFGKLKGADEKFAAALFSDWRAIPCPKIKLPQRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLVDRELKPLTVEERRELDRLTRAEGAMTAKQFTDAVEKVTGAIRHNLATMLMHPDAKDALVLDPVQKLVTTGHRAALWPTLPERIQKRARGQLRRGKPVTLGDLGNEVPAFHAQVQSILDKTAGRGRKKDKALTRDDLLREILQVRKLDGRAAYSRPILRKAFEQVMDGKHPAEDGGCLFVTEQTRQAQLSRSLTQQTNNHLVRHRLLILSRLLNAIVKEYADGDKTRIGKMTIEVNRDLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRIAGLRVEQNTWRVRGSKDGDVTLQQRIRQPDGKRPLKQAVERASKLIGLEDGKLHRLSGALVVGENFGVALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 807
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..807
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..807
					 
						 
							 note
							 MG2-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..807
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIKGKISNGADANLQISFDVGHSSIGWAVLEKTGQQVSDIKINGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLKHLGVLTEKELDKPGCAWPWKLAAQILQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAENDAQSEDSEKEENARSLMGKYGTKSMAETFCAISGINPLGEKKSANLSGDKRPKGQNAAFPREIVELEVRQILQKHFGKLKNADENLEKVLFTDWQTISCPDLKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGQKVPTRNCTEFLNFRWAMQLANIRIACAGEKELRPLTAAERKIIDQAVSEKGGVTPFQLKLIVREKTKCVRDDLEQMLMLPDFEKALLLNPIQKMISADDFQPYWKLLPDRLQKRLRGKWRRGKVFSLAQIRTQLESLGDASAFDAELQRQLDAHNSNAKKKDKQITRENLLQKHFPSKPLKLDGRAAFARHLLKQAYDEVLAGKDPNGKGGCLFRSEEIRQKELNREISDQTNNHLVRHRLLILERVLNDIIKEYAGGKKDRIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDLTQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITH
		
	
	 
		 
			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 MG2-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIKGKISNGADANLQISFDVGHSSIGWAVLEKTGQQVSDIKINGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLKHLGVLTEKELDKPGCAWPWKLAAQILQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAENDAQSEDSEKEENARSLMGKYGTKSMAETFCAISGINPLGEKKSANLSGDKRPKGQNAAFPREIVELEVRQILQKHFGKLKNADENLEKVLFTDWQTISCPDLKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGQKVPTRNCTEFLNFRWAMQLANIRIACAGEKELRPLTAAERKIIDQAVSEKGGVTPFQLKLIVREKTKCVRDDLEQMLMLPDFEKALLLNPIQKMISADDFQPYWKLLPDRLQKRLRGKWRRGKVFSLAQIRTQLESLGDASAFDAELQRQLDAHNSNAKKKDKQITRENLLQKHFPSKPLKLDGRAAFARHLLKQAYDEVLAGKDPNGKGGCLFRSEEIRQKELNREISDQTNNHLVRHRLLILERVLNDIIKEYAGGKKDRIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDLTQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITHLHHALDACVLGIAANYFQNQKLGASSLWELLIKRKYNEQEKTILRALGIFQFDKEGNSQIKELPKEIREQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAVKDGEVILKQRIRQPDGTRPEKIAEEKPGKLLGLNPTNGNGKLAANKGALVIPDNFGVALDPQPIVIPFHKVWTRLQELKKANAGKLPRVLRNGQLIRVKDGTYKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVLLSSLIKGGLEPIQSSFTGITSK
		
	
	 
		 
			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Verrucomicrobiae bacterium Tous-C5FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG2-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELWDVLRWYAHNRGYDGNQRWSNREMIRAFNSEGLHQTSKPSADDEKSLVAAAEKADAEAGVQNEADSDVKKVKEAFKQMHDYGTSTMAETMASHIAKFEIQAAEHRLGKRQEKPTRFKGLGAAFPRRIIRVINNEQTLAGGVEWEVRYILRAHFGHLPNCDANFERAICGGLPESKFDWRAYEQSHPTLYLTSKAEKLKLRELRIPRKADKQTKADKKKLRTEFLRNKLVLSSHFEGGVLFGQAVPRFDNRIISICPITGEKVPSKNCREFLKFRWAMMLANIHVAGAKEKELHPLTGDERKKINAVMENEGALTPTTLKRSVRETTNCTRDNLEMMLMHPDAKDALLLNPIQKLVRSEKLKTIWPTFSYPVQKRARDLWLRGKLVTLERICGIAQKLGESLTGFEAELNKLADVANTKRGKKESSFNREALMREPLTIIKLDGRAAYARPLLVRANAEVMAGKHPKEEGGCLEVTDAMRQVQLQKQIDQQTNNHLVRHRLLILERLVKDLVAEPAFASGDKSRIAKCTIEVNRDLREMSGKSSKEIQQDLGRRLANHHGVAAKLEKDLDGRTFNGKPIQITAGLIRKARIAEDLSWMCPYTSKAFDAIDLVSRQVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVVTFAEVNKMKGQRTALQFVSDEQGKTVEGSPQLSIVSLTRFKQWAESLETYKGHDDDKRRKKKRKELLLLQTYEEKGFVPRDLTVTSQLVRLGAQIIKKTFAENEKLPTVVSLPGSVTGTVRKGWNLLGCLATAAPQ
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG2-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQDQIAFSFDVGHSSIGWAVFKIADTPESFHTLLGTGVVLFPKDSCLASSRRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLVGLGVLSREQLDTNSNSYPWLLAARVLASGGKKALTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDAADAGDKDDNEKVQNAIALMDKHKTGTMAETVCKELGLDPRGEVKASRIYFKGNKAAFPREVVTEEVRRILAAHVGKLPKVDDALSDVLLKNAAPAGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNVPLKKCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGTDGQIRTLLPAERKALHARMEAEGYFTKRTLNAALKEATGCTPANTESYFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQVLREVWPHLSAESRTQAQSALAAGKKIRLADILAAMESAGQDTAAAREALAHLQKKAKKKDADLVAHYFKANYPTGRAAYCREILAKTFAESMAGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVKQTNNHLVRHRLLIFERLLDQMVAEFADGDKKRIGATVVEVVRELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIPAKMHGIVVDQTTWGIVASGAITKLCQKTTEKNARYDENGRRFVKTAEEKRSLLLGGPNAPEGKLARIKGAILITENWGCALDPAPPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPVRILRKGSLIQIKTGRFQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKIKIENGSVDSKINVRLNSLLNSGLKILKPKLTGTCPTTSSP
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG2-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQDQIAFSFDVGHSSIGWAVFKIADTPESFHTLLGTGVVLFPKDSCLASSRRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLVGLGVLSREQLDTNSNSYPWLLAARVLASGGKKALTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDAADAGDKDDNEKVQNAIALMDKHKTGTMAETVCKELGLDPRGEVKASRIYFKGNKAAFPREVVTEEVRRILAAHVGKLPKVDDALSDVLLKNAAPAGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNVPLKKCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGTDGQIRTLLPAERKALHARMEAEGYFTKRTLNAALKEATGCTPANTESYFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQVLREVWPHLSAESRTQAQSALAAGKKIRLADILAAMESAGQDTAAAREALAHLQKKAKKKDADLVAHYFKANYPTGRAAYCREILAKTFAESMAGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVKQTNNHLVRHRLLIFERLLDQMVAEFADGDKKRIGATVVEVVRELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIPAKMHGIVVDQTTWGIVASGAITKLCQKTTEKNARYDENGRRFVKTAEEKRSLLLGGPNAPEGKLARIKGAILITENWGCALDPAPPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPVRILRKGSLIQIKTGRFQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKIKIENGSVDSKINVRLNSLLNSGLKILKPKLTGTCPTTSSP
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 MG2-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQGQIAFSFDIGHSSIGWAAFQVSDAPGTFHSLLGTGVVLFPKDACLASARRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLAGLGVLSRDQLDANSNSYPWLLAARILASDGKKTLTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDDADAGDKEDTDKVKNSIALMEKHKTATMAETVCKALGLDPMGEVKASRIYFKGNNAAFPRGVVTEEVRRILAAHAGKLPKVDDALSDILLRNAATSGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNTPLKRCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGADGQIRTLLPAERQALHSRMEADGFFTKRTLNAALKDVTGCTPANTESFFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQIMKDLWPQLSAESREKAQSSLSAGKKIRLGDILAEMETAGQDTTAASDALASHQKKAKKKNADLATRRLSADYPKGRAAYCREILAKTFDESISGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVQQTNNHLVRHRLLVFERLLAHMVEEFAGGDEKRIAATVVEVVRELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIPAKMHGIIVDQTTWGIVAAGAITTLRQKTTEKNARCDENGKRFIKTTEKKRSLLLGGPDAPDGKLAKIKGAILVTENWGCALDPSPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPIRILRKGSLIQVKAGTYQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKVKLENRSDDSKINVRLDSLRKSGLKILKPKLTGACPTTSSP
		
	
	 
		 
			 953
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteriabacterium RIFCSPLOWO2_12_FULL_68_19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..953
					 
						 
							 note
							 MG2-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..953
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQDQIAFSFDVGHSSIGWAVFKIADTPESFHTLLGTGVVLFPKDSCLASSRRGFRRSRRNIAARRSRIDRLNNFLVGLGVLSREQLDTNSNSYPWLLAARVLASGGKKALTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDAADAGDKDDNEKVQNAIALMDKHKTGTMAETVCKELGLDPRGEVKASRIYFKGNKAAFPREVVTEEVRRILAAHVGKLPKVDDALSDVLLKNAAPAGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNVPLKKCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGADGQIRTLLPAERKALHARMEAEGYFTKRTLNAALKEATGCTPANTESYFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQVLREVWPHLSAESRTQAQSALAAGKKIRLADILAAMESAGQDTAAAREALAQLQKKAKKKDADLVAHYFKANYPTGRAAYCREILAKTFAESMAGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVKQTNNHLVRHRLLIFERLLDQMVAEFADGDKKRIGATVVEVVRELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAFEAYVAKHTKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFTAVPRLQKTAKGEGKRPKRKNADEVTAEPMQSDMPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLTDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMEIQDLPEATLKTISDRLAECRVIRHIPAKMHGIVVDQTTWGIVAAGTITKLRQKTTEKNARCDENGHRFVKTIEEKRSLLLGGPNAPDGKLA
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 MG2-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTRREKSATAKFITFSFDVGHSSIGWAVLGSGQKRPSIQDAQILGCGVVTFPVDDCLANQRRDFRRQRRHIRSTRLRIERMKRLLLHLGVMTREQLDKPGCAWPWLLAAQAFHGLRTLTWPELWDVLRWFAHNRGYDGNRAWSRFEEEEPEDTERVGQGRALLIEHKTQSMAEVFCHVLGINSRDPAAQKSSRKRIREVLQAAFPRETVKAEVSAILKNHEGKLPKCDDKLATALLTDRKAIDCPTVKFPLRYIWGYLFGQLAPRFENRILTRCPFTDEKVPAKDCPEFYRFRWAMQLANVVVDEDGNSRPLTQTERQAVNARMAECGALTKSEFKKAVADATGGRPNNLETMLMHPDAEKSLVLMPARKTALSGKNKDVFNLLPSALQARLLGKLIRRGSVRLRDIRSWTENDPALLAKFDAVISSWKTKAAGREKTKLDEDETQDPLDRTWKAHPESGRAPFARPILQQAYDDVMAGKDPRMEGGILYRSEEVLRRERDRTLAEQTNNHLIRHRLLILQRLAKDLLKDYAGGKASRIVKAIIEVNSDLRTMSGMTAKERETEMKKRLSNFTSAKIALEKALTGKKIGGKPIPITAGLIRKARLAMDLDMTCPYTGQIYDFIDIAKGRMQRDHVIPYAERASDSLAAQVLTFAEVNKWKDKRTAAQFVREEQGKAVKGKPNLVVLPFEKYKAFVEGLDKGKHPHPDDKARKEKRKKLLLLEEYAEKEFLPADLTITSQLVRLGARTLEKAFTDGNHAPKIVSMPGSVTGRVQRAWSLMGCIAKANPSVLDENGKPKPKGDIRDISHLHHAVDACVLGIAGTLFPNDGSLWKAMAARSPARAEAEQLLATGLYERDSEKHLRLRDLPAALKNQIADRLSERRVYQHVSADMAGLKADQAVWRVVDFKDNHPSAQKLVRAIRIAKLDKDMAEDMAFLAHWKRKGKGVERPKNLLKETESYFVEYDIVPKAKLMGLQPGKLQELKAVKVISENYGLALDPKPEIIPFAQVWRRLAELRAENDGKPVRVLRKGSLFRVGQGKFAGEFKVFSIKKNHNGLSLDIGPRDIPRPLNKMTAQGHYINVLLSSLLKGGLEIMDTDYAMN
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 MG2-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQGQIAFSFDIGHSSIGWAAFQVSDAPGTFHSLLGTGVVLFPKDACLASARRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLAGLGVLSRDQLDANSNSYPWLLAARILASDGKKTLTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDDADAGDKEDTDKVKNSIALMEKHKTATMAETVCKALGLDPMGEVKASRIYFKGNNAAFPRGVVTEEVRRILAAHAGKLPKVDDALSDILLRNAATSGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNTPLKRCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGADGQIRTLLPAERQALHSRMEADGFFTKRTLNAALKDVTGCTPANTESFFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQIMKDLWPQLSAESREKAQSSLSAGKKIRLGDILAEMETAGQDTTAASDALASHQKKAKKKNADLATRRLSADYPKGRAAYCREILAKTFDESISGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVQQTNNHLVRHRLLVFERLLAHMVEEFAGGDEKRIAATVVEVVRELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIPAKMHGIIVDQTTWGIVAAGAITTLRQKTTEKNARCDENGKRFIKTTEKKRSLLLGGPDAPDGKLAKIKGAILVTENWGCALDPSPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPIRILRKGSLIQVKAGTYQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKVKLENRSDDSKINVRLDSLRKSGLKILKPKLTGACPTTSSP
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 MG2-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQDQIAFSFDVGHSSIGWAVFKIADTPESFHTLLGTGVVLFPKDSCLASSRRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLVGLGVLSREQLDTNSNSYPWLLAARVLASGGKKALTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDAADAGDKDDNEKVQNAIALMDKHKTGTMAETVCKELGLDPRGEVKASRIYFKGNKAAFPREVVTEEVRRILAAHVGKLPKVDDALSDVLLKNAAPAGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNVPLKKCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGTDGQIRTLLPAERKALHARMEAEGYFTKRTLNAALKEATGCTPANTESYFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQVLREVWPHLSAESRTQAQSALAAGKKIRLADILAAMESAGQDTAAAREALAHLQKKAKKKDADLVAHYFKANYPTGRAAYCREILAKTFAESMAGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVKQTNNHLVRHRLLIFERLLDQMVAEFADGDKKRIGATVVEVVRELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICDCEKHGRDVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIPAKMHGIVVDQTTWGIVASGAITKLCQKTTEKNARYDENGRRFVKTAEEKRSLLLGGPNAPEGKLARIKGAILITENWGCALDPAPPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPVRILRKGSLIQIKTGRFQGIWSVAYIKDNADGICLDIN
		
	
	 
		 
			 916
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..916
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bradyrhizobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..916
					 
						 
							 note
							 MG2-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..916
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQDQIAFSFDVGHSSIGWAVFKIADTPESFHTLLGTGVVLFPKDSCLASSRRGFRRSRRNIAARRSRIDRLKNYLVGLGVLSREQLDTNSNSYPWLLAARVLASGGKKALTWEELWSVLRWYAHNRGYDGNALWAGDAADAGDKDDNEKVQNAIALMDKHKTGTMAETVCKELGLDPRGEVKASRIYFKGNKAAFPREVVTEEVRRILAAHVGKLPKVDDALSDVLLKNAAPAGLELPARFKGGLLFGQYVPRFDNRIIPACRITGKNVPLKKCPEYLLYRWGRLLNNLTVFGTDGQIRTLLPAERKALHARMEAEGYFTKRTLNAALKEATGCTPANTESYFLTEEMEEALVLDPVKKLLATNQVLREVWPHLSAESRTQAQSALAAGKKIRLADILAAMESAGQDTAAAREALAHLQKKAKKKDADLVAHYFKANYPTGRAAYCREILAKTFAESMAGKDSTKEGGCLYETEEIRNRLLREPLVKQTNNHLVRHRLLIFERLLDQMMAEFADGDKKRIGATVVEVVRELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDLTQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSEKRLLKARYPFLLFNGDNNISIQDLPEAALQTISDRLAECRVVRHIPAKMHGIDLKQTTWGVVTSGAIKKLRQK
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 MG2-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEKQKISPVTVPDLQLAFDVGHSSIGWAVLQNNTGISPATAKPGNDNRSINILGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTKQRIARMKIILNYLGALTENELNQPGCAWPWQLAARVLQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEAEAQKEDSEKEANARTLMGKYGVHSMAETFCRELGVEPLGKKKSSMKRFKGLNAAFPREVVEGEVRNILQAHSGKLKGVDVNLEKVLFSGWRAIPCPDLKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIKVGKVKDRELQPLKVEHRSALDKQMRERGYLTPKELKDAVRSIAGCERDNLDTMLMHPDAKDALLLDPVQKLICSDDLQPFWKLLPERLQKRLRGQWRRGKVFSLTQIRKQLELLDDAGAFDSKLQKQLDTQNTKAKKKDRQVTREELLQKHFPSRPLKLDGRAAFARHLLKQACEDVLAGRPHPKEEGGCLFISEEIRQKQLNREIAEQTNNHLVRHRLLILERLFGDIIKEYAAGKKGRIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEKAFAEERNGKSIRITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGQPYEPKHLITRFVDKDHIVPRSDRASDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFVSEEQGKPVPDLPNFSILSLARYKQFVETLETYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFVPGDLTQTSQLVRLGAQVLKRVFANSEKKSPVVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLANQQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLTSHFIPNNGRVWELIVKRNPNELEKRELMALGVFGFNAEKRFEMRDLDNKLKEQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVSSDENGNVTIRQRIRQPDGSRPEKVGEEKATKLLGLKPVNSNGKLAANKGVLIIPDNYGVVLDPVPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKMPRVLRNGQTIKVPEGKYKGVWRVFSAKNNSTGMAVDIGQPDVVRLKNKTEGHKINVLLASLLKNKMQVVKTPFTGIASCPTTSPA
		
	
	 
		 
			 961
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..961
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..961
					 
						 
							 note
							 MG2-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..961
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YDGNQRWSKNASSESESHTLDDASLDKILSDASATEADKDDAKKVKEAKNLMQKNGTHSMAETFCKELGLHPMGKAKASMKRFKGLNAAFPREIVEGEVRRILKAHFGKLPKVDAHFERVLLGKDNQDKLAWQAIPCPELKLPKRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGEKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANVQVARFGEQKLSPLKPDERADLDKQMRAAGGMTAKQFTEAVRSTTSAIRDNLDTMLMHPDAKEALLLDPVQKVVCSDDLAPFWKLLPERLQKRLRGKWRHGKVFTLAQIRTQLELLGDATAFEVELQNQLDTRNTKTKKKDKQVSREELLQKHFPSKPLKLDGRAAFARHLLKKAYEEVLTGKHPKEEGNCLFLTEEIRKKQQEREIADQTNNHLVRHRLLILERLVGDIVKEYAGGDKEQISKATIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVSDKLEKAFAEEGKRTPITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGQDYEPKQLVSRYVDKDHIVPRSQRASDSLDSLVITFGAINKWKGNRTAWQFVEQEQSKPVPDLPNLSILTLTRYKQFVESLETYKGHDDDKRRKKRRKDLLLLPKYEEKTFVPRDLTQTSQLVRLGAQVLRNVLPHLKQNDVISLPGSVTGTVRKAWKVLGCLSLANPQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLVSHFIPNSGQVWELIVKRNPNDTEKKQLTALGVFGFGKDNRFEMRDLDDRLKEQIRQRLAEKRVVQHVPARMDGLRVEQNTWRVVSIKDGEATIQQRIRQADGSRPLKQTEEKVGKLLGLEPGKLSANKGALVIPDNFGVALDPQPTIIPFHKVWTRLQELKKANSGKMPRVLRNGQIIQVPTGRYKGIWRVFSAKATLTLDLGSPDKVRLESKGDGQKREVQIKTLLQDGMVFQKIPLTGIAACPTTSSS
		
	
	 
		 
			 1011
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 MG2-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1011
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DAVPDTEKVKNAGELAHDLGTETMAETIAAYTVRYEAAMQAWHRARTAAVTEGKEFKEPKPMVHFKGRNCAFPRESVVWPEVQRLLTALKGKLLNLDDALIRALLGNDVDPLKDREAWKTLPCPALKLPKRYHGGLLFGQMIPRFENRIIGVCPIQFARLEARYLSEGLDAAEAKHRAAKEAKLPAKATPEFLRFRWAMQLANVFGAAPGESKTRPLSAEERRKLTEQAEQRGAFGKVEFKKAVRAVTGWLDKPARDNLDSLLLHPDAERALELDPVQNEIRKSSLRPALDALPDRYRKRLHGKLASGKTVTLAEVRGWLEAGSRRREEAESLAAFDAVLDQEVEKANTKRGKKQEATTRESLLAEKLTAAFPTGRAPYARPILRQAYEEAMSGIDPRAEKSADQPRGVLCQTDELKEAQLHRRLDEQTNNHLIRHRLLILERLLEDLIAAPEFADGDKARVAGLTIEVNRELRDLSGKTRKEQEKDLGIRLKDFKDVAKKVEDACKRRGVSITAGIIRKARVAEDLGWKCPYTGKAFEIDALLGDTMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVMTWKEVNTWKGKRTAMQFIREEGGKTVPGRPELSIMPLEPFKKHVASLDTRKGHNDDKARKKRRVQRLLTENYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLKRHFSDLPREHRIQLEPVSLPGSVTGEIRKAWKLIGCLAVANPQVLNPDGTVKPKQDIRGITHLHHALDACVLGLAAFYFPRHGSLWAAMVKRRPSAEEAALLRQTGFYQTDSEGRFRLIDFPEVLAQQIRQRLAEKRVVQHVPADMGGVLVEENTRGIQGISEDGRRVALRQRAPRDPKTGVRPSAKTTDEAAGKLLGLQPEGGSGKLKRQNGVRVITDNFGVAILDHAPEGEEKFVVIPWHRVWHRLEELKERNGGNRPMLIRNGQLIRVAKGNYAGVWRVFSAKNNTSGMALDIGWPDVVRLQNKTEGHKINVLLASLVKAGLEALPNSLLGLDSRAVCQTAT
		
	
	 
		 
			 762
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 MG2-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..762
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HGGLLFGQMIPRFENRIIGVCPIQFARLEARYLSEGLDAAEAKHRAAKEAKLPAKATPEFLRFRWAMQLANVFGAAPGESKTRPLSAEERRKLTEQAEQRGAFGKVEFKKAVRAVTGWLDKPARDNLDSLLLHPDAERALELDPVQNEIRKSSLRPALDALPDRYRKRLHGKLASGKTVTLAEVRGWLEAGSRRREEAESLAAFDAVLDQEVEKANTKRGKKQEATTRESLLAEKLTAAFPTGRAPYARPILRQAYEEAMSGIDPRAEKSADQPRGVLCQTDELKEAQLHRRLDEQTNNHLIRHRLLILERLLEDLIAAPEFADGDKARVAGLTIEVNRELRDLSGKTRKEQEKDLGIRLKDFKDVAKKVEDACKRRGVSITAGIIRKARVAEDLGWKCPYTGKAFEIDALLGDTMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVMTWKEVNTWKGKRTAMQFIREEGGKTVPGRPELSIMPLEPFKKHVASLDTRKGHNDDKARKKRRVQRLLTENYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLKRHFSDLPREHRIQLEPVSLPGSVTGEIRKAWKLIGCLAVANPQVLNPDGTVKPKQDIRGITHLHHALDACVLGLAAFYFPRHGSLWAAMVKRRPSAEEAALLRQTGFYQTDSEGRFRLIDFPEVLAQQIRQRLAEKRVVQHVPADMGGVLVEENTRGIQGISEDGRRVALRQRAPRDPKTGVRPSAKTTDEAAGKLLGLQPEGGSGKLKRQNGVRVITDNFGVAILDH
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG3-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTDMKNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDDGLPIQKLALVTFRHDGGLDPTKNKTPMSRKETRGIARRTMRMNRERKRRLRNLDNVLENLGYSVPEGPEPETYEAWTSRALLASIKLASADELNEHLVRAVRHMARHRGWANPWWSLDQLEKASQEPSETFEIILARARELFGEKVPANPTLGMLGALAANNEVLLRPRDEKKRKTGYVRGTPLMFAQVRQGDQLAELRRICEVQGIEDQYEALRLGVFDHKHPYVPKERVGKDPLNPSTNRTIRASLEFQEFRILDSVANLRVRIGSRAKRELTEAEYDAAVEFLMDYADKEQPSWADVAEKIGVPGNRLVAPVLEDVQQKTAPYDRSSAAFEKAMGKKTEARQWWESTDDDQLRSLLIAFLVDATNDTEEAAAEAGLSELYKSWPAEEREALSNIDFEKGRVAYSQETLSKLSEYMHEYRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLDKLEEPTGQPAVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPRAITVEHTRTGLMGPTQRQKILNEQKKNRADNERIRDELRESGVDNPSRAEVRRHLIVQEQECQCLYCGTMITTTTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRACNAKKKRELFYAWAGPVKSQETIERVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLNQTEADEPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLALDDKSRVVLDVYAGAVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAVDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRTFYEQGLDKLDRNQLKPEEDWRDFTGLAPASQEKFLEWRKAATILGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRPQNGSVHLETISAVKKQTLGSDWPADAVKRIVDPEIYLAMKDALGKLKELPEDSARSLELPDGRFVEADDEVLFFPENAASILTPRGVAEIGGSIHHARLYGWLTKKGELKVGMLRVYGAEFPWLMRESGSRNVLSMPIHRGSQSFRDMQDTTRKAVESGEAVEFAWITQNDELEFDPDDYIAHGGKDELRQFLGFMPECRWRVDGFKKNYQIRIRPAMLSREQLPSDIQRRLESKTLTKNESLLLKALDTGLVVAIGGLLPLETLKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
		
	
	 
		 
			 1131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 MG3-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEHTKYRIGIDVGDRSVGLAAIEFDDDGFPLSNLAMVTYRHDGGLDPTTNKSPKSRKETRGVALRTMRMRRRKKSRLKDLDKTLRALGYVVPACEEPQTYEAWKSRALLATTKVEGAQELGEHLVRAVRHMARHRGWRNPWWTFNQLEIASTAPSDTFAKIRERAEKEWPGVVPEEATLGMIGALAASNNVLLRPRTYRKDQPRHSKKLNVLGQEPILVDKVRQEDLLAELRTICKKQDIEDQYEKLAQAVFEQTRPYVPLDRVGKDPLQPNKSRASRASLEFQRFRILDAVAHLRVRVGASDRRALTDEEHDKAVHFLMGYSKKDVPTWGDVADEIGVEPAHLIAPVIDDVRLNKAPYDRSSTEFEQKMKKKTRARQWWDEANLESRSQLILLVSDPTDETMRLAEVSGLYEVFESWPDEEKEALEGLKVESGRAAYSTDTLNKLSDHMRLKRIDLHEARKIAFGVDDMWHPPLDRIDEPTGQPTVDRVLTIVRRFIFDCERAWGCPENVVIEHARTGLMGPAQRADVLNEIAKNRKKNDKIREDLRAGGINNPTRADIRRNAIVQDQESQCLYCGATIGVSYSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRACNDSKKDTPFAVWAKNTSRPVTLEGTIQRLRELKAFKRPKDRRMVDLIIRRLKQTEKDDPIDERSLASTSYAATAIRERIEQYFNEKAEKLDLAKVHIDVYSGSLTRESRRAGGIDKMVLLRGQSDKNRFDVRHHAIDAAVLTLLNRSVAVTLEQRRLIKQQREYSLEKSRRERDNVWRDFMGLGPAAQEKFAKWKKTAYVLADIIKEAISNDAIPVVSPLRLRPQNGSVHLDTVDAVLERTIGDAWTVDQVHRIVNPQIYLAFAGYLGNQKALDPDSSRVLALNDGRKLTAEDVIYVFPEKAASILTPRGVVKIGESVHHVRLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSFTVRKNIEKGEAAEIGWLTQNEELEFNPESYLQEGGKDKLAKFLAFLPETRWRVDGFPMPDKLRIRPALLSREEIPEGVFRTEEQSLLEEALTKGLIIATKGLLSLPDVKVLRRNNLGIPRWRGGSYRPVSLDIQRAALAALDEQE
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 MG3-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTDMKNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDAGFPIQKLALVTFRHDGGLDPTDNPKSRKETRGEARRRMRMTRRRKQRLRDLDKVLENLGYTVPEGPEPETYEAWTSRALLASIKLASADELNEHLVRAVRHIARHRGWVNPWWSLDQLERASQEPSETFEIILARARELFGERVPANPTLGMLGALAANNEVLLRPRAEKKKKTGYVRGTPLLAAQVRQIDQVAELRRICEVQGIEEQYETLRNAIFAHKVAYVPTERVGKDPLAPSKNRTIRASLEFQEFRILDSVANLRVRTDSRAKRELTEGEYDAAVEFLMGYTAKEQPSWADVAEEIGVPGNRLIAPVLEDVQQKTAPFDRSSAAFEKAMSKRTEARQWWEANDDDQLRSLFIMFLADATNDTEEAAAVAGLPELYMSWPAEEREALSNIDFEKGRVAYSHETLSKLSEYMHEHRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLAKLEEPTGQPTVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPRAITVEHARIGLVGPAQRQNILKEQEDNRKNNECIRDELRKSGVENPSRTEVRRHLVVQDQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNSKKDRTLFYDWAGSVRLQETIDRVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLRQTEADEPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKNRVVLDVYAGSVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRNFIGLSLASQEKFLEWKKVTTVLGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRPQNGRVHKDTIAAVKKQTLGSAWSADAVKRIVDPEIYLAMKDALGKSKVLPEDSARTLELSDGRYLEADDEVLFFPKNAASILTPRGVAEIGGSIHHARLYSWLTKKGELKIGMLRVYGAEFPWLMRESGSHDVLRMPIHPGSQSFRDMQDTTRKAVESSEAVEFAWITQNDELEFEPEDYIAHGGKDELRQFLEFMPECRWRVDGFKKNYQIRIRPAMLSREQLPSDIQRRLESKTLTENESLLLKALDTGLVVAIGGLLPLGTLKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
		
	
	 
		 
			 1050
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dermabacterhominis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 MG3-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRKRKRQRLKALDRYLAEHGYPDVQPQITPYDAWHARARLVSTKVDDPAQLKNDLALALRHIARHRGWRNPWKTLASTRKLPVPSETLLANQARAREHFGDEVNDSTTVGQIGALAASRDYLLRPRNITVTKGVNQKKNVNDLERSSEEALAAGHPTAPILGWQVRQEDQINEVERIWERQGLPSEELPQILTLLFAQTKPHVPSERVGRDALQPKLYRAPIAALEFQDFRILAAIANLRVRTEGGRRLTKDERFTAFQFMSGWREKEPLSWADVAEELGFSAHALAAPTTETNQRLAFAPTNRTLTTLGTFFKGKKIDAGAREWWQSASYAERSLLAQLIADATPDTQEQADASGLSDVLLQWDEDTVADLMELDLQSGRAAYSTDTLLRLNARMENDGTDLFESIQAEFNIDPSRLPRPDWDDQTGQPTVDRVLTIVRRFVGGCERKYGKPESVTVEHVRTGLMGAEQRSSIIAENNRNRRDSDRIRAELQADGLSEPSRLDVRRHRQVQRQNCTCLYCGTPITTTTSELDHIVPRRGGGSSQGSNLVAVCRECNASKAHRIFAEWAEDSQREGVSVKEAAKRVRHWLNASASMKREVTRRLQQKRTDPPIDERDLASTSYAATEITRRILGHFHDEVPVVAFGGSGTREARRAGRVDHIIRLRGSLDKSRLDTRHHAIDAAVLTLQSPAIYRVLLTRVNLKHEHEVTGEAPEWRDYEGADQAEKVLYRRWQKNIATLAELMRQEIENNRVPVTRPIRLRKSRGAVHDATVMKALERDLWGEWDAQAIDRLVDPELHLALRKLFTSTKSKKIDVDATSQGLPERYLANQTVQLFDADAPSVMSPRGILRIGAGTHHARLLTWDDPKKGPQLGIQRVFAAEFGEILKDASSNDLFEAPIPFHTMSHRDLQPKVRAAVEQGLTRQIGWITQGDELEIDPADFVGEANAFGNFLREFPERSWSIAGLKKSNTIVIRPLLLSQEGVTAAISPHAAKIVENGIELSNSTLFTAPGTGIIRRTGLGRPRWDSGPAHLPESFNVHARMTQQSARD
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Micrococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG3-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCINGDSMAAVSGFSPCKFGIGIDVGDRSVGFATIEFDDDGFPLSVLASVSYKHDGGLDPTKNKNPISRKATAGVAHRVRRMRKRRRRRLEMLDVKLRSLGFPVPNGEEPQTYQAWQSRAKLIDGRVDEVRELNDHLVRAVRHIARHRGWRNPWWRFPQLLEASENPSDALVAMRREAAQRWPGQALESATIGQLGWLGAHPDVLVRPRSARSEVPVLSSRVMQQDQCAEIRRYWQLQDLPQEALHPILKAVFHQEPPTVPAERIGRDALPGQDAPRAIRAALEFQEYRIRDAVANLRVRTGGANRKRKLTPEENHAVVKYLMEFRQNPSPSWAEVAEHIDIAPTSLIAPIIDDMRIAAAPTDRSTITAEAVLSNMKKDSGARLWWESADQKMRSLLIRFLADTSDYTQPEAEMAGLVDIVSTWPDSEIEKLSSASWQSGRAAYSLQSLERMNAYMAEYSTGAHEARKGVFGVDDSWKPEADPWDAQTGQPVVDRVMTIVRRFVGACERKWGEPERIVIEHVRTGLMGPAQRAEVLREMASGRRKNDRIRQELRTSGIDEPNLSDVKRHRKIQMQGGVCLYCGTDITSATAELDHIVPRAGGGNSTSTNLVAVCRVCNAAKGRRTFPEFASSDTRDAVSLEAAVERVKLWIDDKGIKNIGESRYARDVIRRLKQSTQDEPIDERSLSATAFAAVEIRRKLENHFKDRTKPVRVDVYRGALTRESRRAGRIDAKIRLRGNIDKDRLDIRHHAIDAAVLTLLDPSVAKTLAMRLDLKREQQDSGRDTRWKEFKGLTPASQERFIKWCQASECLADMLRQQIEADRVPVVVPLRISPSNGAVHDDSVRPLTRQKIDSTWDRKSINRIVDPEIHVAMRRLLNNGTSLPEDKNRVLDLPDGNELGPHDEVELFSTSAASIKLRRGGSAEIGGSIHHARVYAWMGAKGQLEYGMMRVFGAEFPTLTKLSGSKDILRMPIHAGSMSYRDMQDRVRKPIESDIAVELGWITQGDELEILPEAHLETAGGLGDFLKSFPETQWTIDGFNDPSRLRVRPRLMSLEGRDTIDAMGHLSDTEKLKIKQALSKGLMVSASELLSHGAKIIRRDHLGRPRWRGNARPVSIELEQVANQLVNHRSVDGQ
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 MG3-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSADSLNYRIGVDVGDRSVGLAAIELDDDGFPLKKLAMVTFRHDGGKDPATGKTPKSRKETAGVARRTMRMRRRKKKRLKDLDKKLRDLGYFVPRDEEPQTYEAWSSRARLAESRFEDPHERGEHLVRAVRHMARHRGWRNPWWSFSQLEEASQEPSETFGRILERAQHEWGERVSDNATLGMLGALAANNNILLRPRRYEHNPKTGKNAEKLNVRGQEPILLDKVRQEDVLAELRRICKVQGIEDQYPELAHAVFTQVRPYVPTERVGKDPLQPMKIRASRASLEFQEFRIRDAVANLRIRVGGSERRPLTEEEYDRAVDYLMEYSDTTPPTWGEVADELEIAENTLIAPVIDDVRLNVAPYDRSSAIVEAKLKRKTQARQWWDDDANLDLRSQLILLVSDATDDTARVAENSGLLEVFESWSDEEKQTLQDLKFDSGRAAYSIDTLNKLNAYMHEHRVGLHEARQNVFGVSDTWRPPRDRLDEPTGQPTVDRVLTIVRRFILDCERAWGRPQKIVVEHARTGLMGPSQRADVLKEIARNRNANERIRQELREGGIEAPNRADIRRNSIIQDQESQCLYCGKEIGVLTAELDHIVPRAGGGSSKRENLAAVCRACNASKGSRPFAVWAGPARLERTIQRLRELQAFKTKSKKRTLNAIIRRLKQREEDEPIDERSLASTSYAATSIRERLEQHFNDDLPDGFAPVAVDVYGGSLTRESRRAGGIDKSIMLRGQSDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNPSVAVTLEQRRMLKQENDYSSPRGQHDNGWRDFIGRGEASQSKFLHWKKTAVVLADLISEAIEQDTIPVVNPLRLRPQNGSVHKDTVEAVLERTVGDSWTDKQVSRIVDPNTYIAFLSLLGRKKELDADHQRLVSVSAGVKLLADERVQIFPEEAASILTPRGVVKIGDSIHHARLYGWKNQRGDIQVGMLRVFGAEFPWFMRESGVKDILRVPIPQGSQSYRDLAATTRKFIENGQATEFGWITQNDEIEISAEEYLATDKGDILSDFLGILPEIRWKVTGIEDNRRIRLRPLLLSSEAIPNMLNGRLLTQEEHDLIALVINKGVRVVVSTFLALPSTKIIRRNNLGIPRWRGNGHLPTSLDIQRAATQALEGRD
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG3-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTDPKNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDAGFPIQKLALVTFRHDGGLDPTKNKTPVSRKKTRGDARRTMRMNRRRKQRLRDLDMMLTNLGYTVPEGPEPETYEAWTSRALLASIKLANVDELNEHLVRAVRHMARHRGWANPWWSIDRLENASREPSETFEIILARARELFGEKVPADPTLGMLGALAANNEVLLRPRDGKKKKTGYVRGTPLLVAKVRQEDQLAELRRICEIQGIEGQYDALRSAIFTHKMAYVPTERVGKDPLNPSKNRTIRASLEFQEFRILDSVANLRVRTDSRSKRELTEAEYDVAVEFLMSYTANEQPSWADVAEVIGVPGNRLIAPVLEDVQQKTAPFDRSSAAFEKAMGKKTEARQWWESTDDDQLRSLFISFLVDATDDTEEAAAEAGLPELYMSWPAEEREVLSDIDFEKGRVAYSQETLSKLSEYMHEYRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLDKLDEQTGQPTVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPRAITVEHARTGLVGPAQRQEILNEQKKNRENNELIRGDLRKSGVENPSRAEVRRHLIVQEQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENMAAVCHYCNSKKKRTLFYDWAGPVKLQETVDRVRQLEAFKDSKKAKMFKNQIRRLKQTEADVPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKSRVVLDVYAGAVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYELELDKLDRDQLKPGEDWRNFTGLYEASQNKFSEWKKAATVLGDLLAEAIEDDAIAVVSPLRLRPQNGSVHDDTINAVKKLTLGSAWPADAVKRIVDPEIYLAMKDVLGKLKELPEDSARSLELSDGRYIEADDEVLFFPKKAASILTPRGAAEIGNSIHHARLYSWLTKKGELKFGMLRVYGAEFPWLMRESGSRDVLHMPIHPGSQSFRGMQDGVRKAVESGEAVEFGWITQDDELEFDPEDYIAHGGDDELNRLLRVMPERRWRVDGFYNAGTLRIRPALLSAEQLPSELQKKVADKTLSDVELILLRAVQRGLFVAISSFLPLESLKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 MG3-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTDMKNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDAGFPIQKLALVTFRHDGGLDPTDNPKSRKETRGEARRRMRMTRRRKQRLRDLDKVLENLGYTVPEGPEPETYEAWTSRALLASIKLASADELNEHLVRAVRHIARHRGWVNPWWSLDQLERASQEPSETFEIILARARELFGERVPANPTLGMLGALAANNEVLLRPRAEKKKKTGYVRGTPLLAAQVRQIDQVAELRRICEVQGIEEQYETLRNAIFAHKVAYVPTERVGKDPLAPSKNRTIRASLEFQEFRILDSVANLRVRTDSRAKRELTEGEYDAAVEFLMGYTAKEQPSWADVAEEIGVPGNRLIAPVLEDVQQKTAPFDRSSAAFEKAMSKRTEARQWWEANDDDQLRSLFIMFLADATNDTEEAAAVAGLPELYMSWPAEEREALSNIDFEKGRVAYSHETLSKLSEYMHEHRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLAKLEEPTGQPTVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPRAITVEHARIGLVGPAQRQNILKEQEDNRKNNECIRDELRKSGVENPSRTEVRRHLVVQDQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNSKKDRTLFYDWAGSVRLQETIDRVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLRQTEADEPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKNRVVLDVYAGSVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRNFIGLSLASQEKFLEWKKVTTVLGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRPQNGRVHKDTIAAVKKQTLGSAWSADAVKRIVDPEIYLAMKDALGKSKVLPEDSARTLELSDGRYLEADDEVLFFPKNAASILTPRGVAEIGGSIHHARLYSWLTKKGELKIGMLRVYGAEFPWLMRESGSHDVLRMPIHPGSQSFRDMQDTTRKAVESSEAVEFAWITQNDELEFEPEDYIAHGGKDELRQFLEFMPECRWRVDGFKKNYQIRIRPAMLSREQLPSDIQRRLESKTLTENESLLLKALDTGLVVAIGGLLPLGTLKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 MG3-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKDYAVGFDVGDRSVGVAFVEFDGDVPVKLLRAVAYRHDGGIDPTTNKTPQSRKATAGVARRVRRMRKERRRRLNELDKFLRQAGYPVEGDDRGETYEPWKARANCVTGFIEDEAQRKLELSRAIRHMARHRGWRNPWHTVSQELREHVPSSQHQKNVANAQEIFPGELDANATVGQLGAVAGKYNRLLRPRTNEKAKESGLIPVLSYKVLQCDQLDELQRMCKMQRLDEDFESELLELVFGQKRPVVRAENIGRDELPGMNGHPRAPRSSLEFQEFRIRDSIANLRVKSSRRDRKGVGLASEVVNNVVDYLLEWREPDDPTWAEVAELIGVDPDLLVAPVFDDVRRMIAPVDRTSRLLEKTLSKKAFKPVLEWWNNTSFEQKSMLVALISDPTDHHEDWAVSAGIADVIASWPDGLLEELNSLNFESGRSAYSLLSLKKMNDCMAIRGCNLHDARKEVFDVDDSWRPTPPKIHEPVGHPTVDRVLPIVRRTIMEAHRRWGVPRSIHIEHTRSSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSLESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSAITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSLWAAESTRPEVSVEAALTRLQNFNWERRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSLESTAYAATEIRRRLQYYFEENCGANSPQPEILVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKNDKDRFDARHHALDAAIMTVVDRSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKDFKGDSPESRKKFERWVQTSNRLADLVSDAIVTDSIPVIFPLRLGTNRGPLHKDTVRCADWKPIAEEWSEKEIERIVSPDVHAAVTEAIGLKGGKLSATSCSNVILQNGKFGEKVALAKSSAACIQVNGGVVEIGESIHHARLFAWRGRRGAIEMGMVRVFTAELPYILKNSTHGDVLTATIPASTFSFRNTPATLRKKLLAGEAVSVGWLTQNDEIEIEVDEFACGNTSFAKFLTEIPEKRWRVDGFYDNRRLRIRPAYLSAEGLTDNHSKVVHETLEKGQFVNAGALLSASRTLLIRRTALGAPRWKLDSSGLPVSFSPLKLAEEAL
		
	
	 
		 
			 819
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..819
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..819
					 
						 
							 note
							 MG3-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..819
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKDYAVGFDVGDRSVGVAFVEFDGDVPVKLLRAIAYRHDGGIDPTTNKTPQSRKATSGVARRVRRMRKERRRRLNELDKFLRQEGYPVEGDDRGETYEPWNARANCVIGFIEDEAQRKLELSRAIRHMARHRGWRNPWHTVAQELREEVPSSQHQKNVANAQEIFPGELDANATVGQLGAVAGKYNRLLRPRTNEKAKESGIIPVLSYKVLQCDQLDELQRICRMQRVGEDFESELLELVFGQKRPVVRAENIGRDELPGMNGHPRAPRSSLEFQEFRIRDSIANLRVKSSRRDRKGVGLASEVVNDVVDYLLEWREPDDPTWAEVAELIGIDPDLLVAPVFDDVRRMSAPVDRTSRLLEKTLSKKAFKPVLEWWNNTSFEQKSMLVALISDPTDHHEDWAVSAGIADVIASWPDGLLEELNSLNFESGRSAYSLLSLKNMNECMATRGCNLHDARKEVFDVDDSWRPTPPKIHEPVGHPTVDRVLPIVRRTIMEAHRRWGVPRSIHIEHTRSSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSIESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSTITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSIWAATCTRPEVSVEAALVRLENFNWEKRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSLESTAYAATEIRRRVQYYFEENCGANVPQPEIFVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKGDKDRFDARHHALDAAIMTVVDWSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKEFKGDSPEARKKFERWIQTSNRLADLVSDAIVAAAIPV
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 MG3-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKDYAVGFDVGDRSVGVAFVEFDGDVPVKLLRAVAYRHDGGIDPTTNKTPQSRKATAGVARRVRRMRKERRRRLNELDKFLRQAGYPVEGDDRGETYEPWKARANCVTGFIEDEAQRKLELSRAIRHMARHRGWRNPWHTVSQELREHVPSSQHQKNVANAQEIFPGELDANATVGQLGAVAGKYNRLLRPRTNEKAKESGLIPVLSYKVLQCDQLDELQRMCKMQRLDEDFESELLELVFGQKRPVVRAENIGRDELPGMNGHPRAPRSSLEFQEFRIRDSIANLRVKSSRRDRKGVGLASEVVNNVVDYLLEWREPDDPTWAEVAELIGVDPDLLVAPVFDDVRRMIAPVDRTSRLLEKTLSKKAFKPVLEWWNNTSFEQKSMLVALISDPTDHHEDWAVSAGIADVIASWPDGLLEELNSLNFESGRSAYSLLSLKKMNDCMAIRGCNLHDARKEVFDVDDSWRPTPPKIHEPVGHPTVDRVLPIVRRTIMEAHRRWGVPRSIHIEHTRSSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSLESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSAITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSLWAAESTRPEVSVEAALTRLQNFNWERRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSLESTAYAATEIRRRLQYYFEENCGANSPQPEILVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKNDKDRFDARHHALDAAIMTVVDRSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKDFKGDSPESRKKFERWVQTSNRLADLVSDAIVTDSIPVIFPLRLGTNRGPLHKDTVRCADWKPIAEEWSEKEIERIVSPDVHAAVTEAIGLKGGKLSATSCSNVILQNGKFGEKVALAKSSAACIQVNGGVVEIGESIHHARLFAWRGRRGAIEMGMVRVFTAELPYILKNSTHGDVLTATIPASTFSFRNTPATLRKKLLAGEAVSVGWLTQNDEIEIEVDEFACGNTSFAKFLTEIPEKRWRVDGFYDNRRLRIRPAYLSAEGLTDNHSKVVHETLEKGQFVNAGALLSASRTLLIRRTALGAPRWKLDSSGLPVSFSPLKLAEEAL
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG4-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGDQQTLQATSYCLGLDVGVQGVGWAVIDLDDQGQPLGVRRTGVRCFDSGVGSETEFEKGVDEPPSTKRRQARQQRRQLWRRAQRQRRVFRALQEAGLLPPGPPTPVSRDKILRTLDADLAIQFGSLEDRIAAHLLPYRLRALALDTPLPPYALGRAFYHLAQRRGFLSNKKALKEEKEAGEVKKGIAELQEEMNRAGARALGEYFSSLDPEQRRIRNRWTARQMYLDEFDRVWEAQSRYHPRLTDELKTKVRRAIFFQRPLKSQKGLIGRCELEPRHRRAPLASLLAQRFRYWQKINDLEVIQPDGVVRPLSPEERHKLAHFLETQAEATFARIRKLLDLKKPKGSQEDFAFNLERGGEKRILGNRTAAKMAAVLGQRWAAMDDEDKRRLVNEILSFEKEAPLARRLVRAWNLDEPTAAQLAALDFEPGYAALSARAIRKLLPLMQREGMRFATARKQVYGDHLLGTRAYDALPPVAKAIPSLRNPAVCRALTEVRKVVNALVRAYGKPAMVRIELARDMKRGRKQRKETWQAMRENERCRLDARKLLQDHGIQEPRPADILKVLLAEECNWECPYTGKAISMDALIGSQPQFDVEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCYHEENRNVKQNRTPFEAYGGDEQRWHEILQRVRRFRGSAAESKLRKFQLRQLPADFTNRHLNDTRYASRLAADYLALLYGGRVDANGRQRVQVGTGATTGFLRDEWGLNAILGDNDEKERADHRHHAIDAVVIALTGPGTVQALTRAALRAKELGRRLFVPLDPPWADRDSFLRDVRASVEAITVSYRVDRKVSGQLHEESNYSKPHMTVDNKGNLVEHRHIRKPLKDMSVEEVEAIVDDRVRKLVQEKLRQLGQEPKKAFADEANHPYFTTADGRLVPIHKARIRKTVATITVGPPQCPRHVAPGLNHHIEILAVRDPAGAVTHWEGELVSLFEAARRVKAGEPVVRRNHGPNKDFLFSLAKGEYVEMELQPGKRQLFRVTVISAKQIEFRLHHDARPTMLLRKTPGARVIRSPGSLFKAKARKVAVDPLGNVFPAND
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG4-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LVGYEKSFFLGDLSKWQPVSAGMVAKGNLEGGPYLNYPGPLDRGPGRWTARAYSNVGRADHNQVLNKQNRKNLSMNKKNSYVLGLDLGTASIGWSIIPLDSAAIDADNINMGVVIVDEPVDKKKKTPLNVDRRNARQQRRMKDRKNRRKVHLFNCLQRAGLLPSTPCHTPFQRQDLLNELDSTHYGLDMSGNDLDLLLYRLRAMALDEKLELYAIGRILYQLAERRGFKSNRKDTTKDNEDGEVKKAIAGLGEEIDKAGSRTIGEHFAAYDTTQKKIRQTYTSRQWYEDEFDLIWAKQSSYYPDMLTDALRKEIRDIIYYQRPLKAPKRGMCDLEKGQVRVSKSDVAFQRFRYWQVLNNLEVADGHSSFRPLRAKEKAVLVQKLEVTKKVTYKAIKKLLGFSESAVFNYEAMTDTIPGNSTIASVYAVLKDKKTKPSLELCATIAEKILAFEDTGALVKNLVRKYHINRDVAEKLAGLEFEDGVAMHSKQAIERILNKMKHEGKSYATALKELYPDRNRADKVYDLLPPVDEWTKGSTKITNPSVHRILTQLRKLVNALVREYGKPALIRIELARDLKHNVKTKSKIIAQIKSREEEREAARKGLADLGIDNPTPANIKKWVIAERCNWTCVYTGKRADKRVEFGPHPQFDIDHIQPYSRSGNDSLGNKVLCFSAENRHVKKNQTPLECYGDDEERWNEIMGRVSAITGPDRVKTYRYFITTAEENEGFTARSLTDTSYISKKAVEYVSLLFGGSIDAKGKRRVFATKGGITGRLRREWGLNVLLGGEDEKNRADHRHHAIDALVIALSTPAVIKKIGGEDTRPKEDILPPIDNLADVAREVLEKVNVVYRCSQKIRGELHDAGIERYPGRKQKRKGEVYCIGTAERTKRYVHLNSNHHMEVVEGKDGRWEAVTVPRMEVYQRCRAKRPIVNRNHGDKWYVCSLAIGDYFTVDGGEKKLYVVKMLSGQVVGYMEHNDGRLQKTSGDDMSVFRTSINKLRQKGFRKVQLDVMGRLAVGKERCPTPQF
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG4-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPNSNAPYVLGLDLGIASVGWAIRPINPSDITVDNLKMGARIFDLAVEDDIEKGKDKPKNATRRDARSARRRLWRRRRRKLKIFNLLVRYGLLPEGDYPTPDARQDMLSALDLQLVKEYFPNATHHDQQTFTYALRALALDRELSPHAFGRALYALAQRRGFKSNKKLDGREKEGEKETSQIKQDIAELEKNVAEHARTLAEYFTTVNPEEERIRARWVGRKSYEEEFEAIWTAQARFKPELLTDELKAKIEDAIFFQRPLKSQKGKIAKCELELDENGKRYLPVARKGEPCFQKFRVWEKIINLRVWDDAVDGRYGGGWRPLTHQEQDAAYELAEKSEKVTYKALRKELGFKSIKGVKKGEAVFETGYFNLEVAEDAMIGDRTSARIWKVLNETGDTLTQEEVDQAALYILDYESEDGLRRRLLKSFPTLSDAAATKLAYDVVLEEGYGAYSSVALNKLLAVMTKKRVNQALAKMEVYKAQYGEACDLLPPLEEAVGDIRNPTVTRTLAEMRKVVNAIIRRYGKPAQIYVELARDLKRSRKQRDEIFRKNQARKKERENIEKTLQNEFYIKSPKGRDVLKYRLWKECGGICPYTGMVISPDDLFGPNSRFDIEHIIPFSRSMDDSFANKTLCYAEENRNVKKNQTPIECYGDSPKFREILERVRKTFTGEFKFRKLKLFETQEPESITEFSKACLNDSRYMSKLALRYLGVLYGAVNGCVGGQDEDEGGKRVIFASTGKVTAWIRREWRLNEILCDDDEPTGEGADVEKNRNDHRHHAIDALVISLSTPSYVQQLNRAAQLADNDAKARLFKKGNFMPPVTGFKALVAQVVDGIVVSKRVDSKVRGALHEETNLGAIAYPDPYTKKQRRKKRVFVTGLTSSKLLDSVVDPGVRRAIAEKLEEVGDAKKLADNPPRLPAHNRNFGVLIVKTAIWETNNPIRVGKGRSARFVKSGDNHHMEFYAVLDDKGNEIEWKFNIVSLYEAYERRRKHLPIVSRDFGPKTRFKFSLVKGDAIREKATGKIYFIAGLSTQGEGKGIYITGALNTCAKPVTVIKEEYSKMSKMKRGVAQGDMKGLPKEVAYFRSTNLVDLMKRFEKVRIDPLGNVERSNS
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 MG4-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQKESYILGLDLGANSIGWALLEAHPDPEEKGRLKAHGIKQIGVRIFEAGVEGEIEQGKDQSRAVDRRDARLARRRLDRISRRLSHLFYLLMSAGLLPEHPAYKTELGKKKSAKERKQERDLKAKARHEVINQLDQDLVKKWREKEPLAKETLPYILRAKALDEKLELYELGRALFHLAQRRGFLCNRKAKAKDDEELGKVNQGILELEGKIEGAGARTLGEYFSKLNPKEERIRSRWTSREMYLKEFEQIWNAQEKHYPKILTPEFKKKIWRCIFYQRPLKIQHHLIGECQYEKGKKRAPSACLAFQRFRMLQQLNNSYLISPDGEILNDGRLTKEQRERLIEVLEKKAELKFSKAKKILGLTKEYRFNFEKEDGKGEFLGNETAEKLIKVFGEERWSRFSEQEKNEIVQDLISIQHKSGLVKRGKNKWGLDDENAEEFSKINLEEGYCGLSRLALSKLIPLMETGLTYMEAVKQVYPDRLQNEAFDQLPMVINQMPELKNPVVKRVLTELRKIVNAIIRKYGKPEQIRIELAREMKKTRQQREEIWKKNKQNEEKRKQAAQAIIKEAGENPKPADIEKYLLWDECNGICPYTGKSISLKQLFSGEVDVEHIIPYSICLDNSYFNKTLCFHDENAKVKNNKTPWQAYGSDEKKWNEILERVKRFKGDAAKEKLKKFQIKDLEELDDFISSQLNDTKYASKLAKKFLGLLYPGQEALSRVQATKGGITANLRDVFNLNSILKDGDSVERDGYEPKKTRADHRHHAIDAICIALTEPSTVKMLSEASSRALKERKRRFGKVQPPWENFWEDVKKAIDNTIVSHRVSKKVNGPLHQETFYSPPKEVQGKIICHVRKPLENLSAGDIEDIVDPVVKKKVQEKIKELGGGDPKKLFAGSSTLPPEKLPCMTAKDGRVIPIRKVRIKCVMTPFQVGDKGRERFVTSDTNHHLEIFETKDKKGNVRWDGAIVSQYEAMRRLRAGEPIVKREHGKGKEFKFSLALNECVKLLDEKGQEIVCVVKGISQLSAGPIVITLRHICDARPTSEYQKQIKMRKELKKNYDKKLAEEIEKMLPVFIFKGPDSLREAKGQKILITPLGEIRTAND
		
	
	 
		 
			 1047
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1047
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1047
					 
						 
							 note
							 MG4-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1047
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQLPFSDYVLGLDIGANSLGWALVSLKDGIPQSILKVGVRVFEAGVEGDIESGKDQSRAAKRREARLHRRMLERRSRRLAKIAGLLQRAGLLPDGDLKSEESRIKVLRELDDSISARHHPTSEKPDPASAHLLPYRLRALALDQKLHPFELGRALYHLAHRRGFLSNRKAPAKDPNEEGKVNQGIHTLRQKIEESGARTLGEYFSRLDPEQERIRQRWTARDMLDQEFEAIWNAQAKHHPTILTHDFKKQLRRAIFHQRPLKIKKNLIADCELEKGQKVAPRCCLLFQRFRLLQQVNNLKVTEPTGKSRPLTRDERETLLHALETQDKLSFSEIKRLLKLRDHRFRMGEGDEEVLTGNKTAAKLREIFGDRWDELSPQERDRVVEDWWSIQKSETLRKHGVKYWRLDPEAAERLGKLALETGYCKLSKKAMRKLLPLMEEGISHAKAQEQLYGNEPPPKPFDKLPPLDRAPLPKPHNPAVHRALTEVRKVVNAIIRRYGRPSLIRVELARDLKKSKEDRKKISDQIARNRRDRERAKKALIDNGIQEPSRDDIEKWLLYEECNGICPYTGKSISLASLFGPNPQFDVEHIIPFSRCLDNSFTNKTLCDIEENRNRKRNQTPYEAYGADPARWEEIIQRVKRFRGKAAAAKLHRFQLESVDSLEEFASKQLNDTAHASRSALRYLGLLYGSNKAGVGPDGRRRVQAGRGQVTAFLRDEWRLNSILGDLQKSRADHRHHAVDALAIALTDSRIIKTLSDAASRALSERRRRFGRVAPPWKSFLEEAKNAIAATIVSHRVSRKVSGALHEETIYSKPHTDKDGRVCHHIRKRLDKYFTRPMLDKIVDPVIRDIVRKHFQANGSDPKKAFSDPGNHPFLCAKDGRHIPIHSVRVREDRSTVQVGSGVSRRQVLTGSNHHVEIVEVEDEKGQPRWEGRIVTLIEAIKRLRNRQPIVQRDHGEGKKWVFSLAGGETIQLTDGGITKLYTVRTITVRRGQYVEIAYVPISDARTKTEIREKKEWRTDLLEPLRKLQCRKVLVTPLGEVRYARD
		
	
	 
		 
			 943
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 MG4-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..943
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIEIDNDGGQSLLGAGVRCWELSNASLEEVEKGKEEPPGQSRRQARRLRRQMFRRAQRLRRTYRVLQEMGLFLTGPRSSTARKAYLETLDQKAQEWLRTNVPDANDDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRTLEKNKDEELGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEQIWNAQRSHHPNSLTDSKKARLYKAIFFQRPLKLQHGLVGRCPLEVLPRKRPNGQVEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGQRRVLSPEERQKLYDLAERNEDLSFTLIKKTLGIPTGKKGEGWECNLERGGEKKLPGNRASAQIRKVIDDATWEDLGRERQKALVDTLIAFLRADTLEEHLHRVWGFNREVASQLAGLPLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTQRKINQHAELPPVRQVLPTVRNPLLIRALTELRKVVNAIIRKYGIPRCIRVEVARELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLVRFQAEEIPPDFALRQLSDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTDPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRRLSGALHDQTYYAPPTEQGKTKVRKPLREMSSHEVERIVDPTVRDLVKEKLKRLGTSDPKKAFATDANLPIIRGKNNTALPVKSARIWVSSSVIAVGDGPRQRYVVPGNNHHIEIYALLDG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIEIDNDGGQSLLGAGVRCWELSNASLEEVEKGKEEPPGQSRRQARRLRRQMFRRAQRLRRTYRVLQEMGLFLTGPRSSTARKAYLETLDQKAQEWLRTNVPDANDDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRTLEKNKDEELGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEQIWNAQRSHHPNSLTDSKKARLYKAIFFQRPLKLQHGLVGRCPLEVLPRKRPNGQVEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGQRRVLSPEERQKLYDLAERNEDLSFTLIKKTLGIPTGKKGEGWECNLERGGEKKLPGNRASAQIRKVIDDATWEDLGRERQKALVDTLIAFLRADTLEEHLHRVWGFNREVASQLAGLPLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTQRKINQHAELPPVRQVLPTVRNPLLIRALTELRKVVNAIIRKYGIPRCIRVEVARELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLVRFQAEEIPPDFALRQLSDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTDPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRRLSGALHDQTYYAPPTEQGKTKVRKPLREMSSHEVERIVDPTVRDLVKEKLKRLGTSDPKKAFATDANLPIIRGKNNTALPVKSARIWVSSSVIAVGDGPRQRYVVPGNNHHIEIYALLDGQGQEVRWKGKIVSLYEAYERKKRGEPVVCRDHGPNTRFKFSLAKSEYIEWINDDGQKQLLRVVGISDDNLELRLPHDARPITLIREQRERIRATYRQLFQRRARKVMVTPLGEVLPAND
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 MG4-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIQIEGNGGRSLLGAGVRCWDLSSGSLEKVEKGKEEPPGQLRRQARQLRRQMYRRAQRLRRTFRVLQDMGLFPAGSCSSMARKAYLEKLDRQAQQWLRQHVPNSDGGGLLAHTFIYRLRAVALDHPLPAELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRDSQKEEERGVVKQAISQLRADIEKLGARTLGEFLSKLNPHEQRIRNRYTSRRMFQDEFEQIWNTQRRHHPNSLTDSNKARLYKALFFQRPLKSQRGLVGRCPLEVLTRNHSNGQVAYIHAFRRAPMACLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGGARLLSPDERQKLYDLAERNEDLSFTVIRKALGIPTGKKDQGWQCNLERGGEKKLPGNRTAARIRKIIGDVAWENLGSVKQKPLVDTLIALLSPDALTEHLRTVWGFDCKIASQLAELQLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTRLRITQHLKLPPVRQVLPTTRNPLLVRALTELRKVVNAIIQKYGIPQFIRVELARELKRSRKERAEISKRMREQQKRREEAAQKVLEELGRTATPRDIEKYLLAQECNWQCPYTGRQITVQSLLGDDPQFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHHENRSVKAGRTPYEAYATDPLRWQEILSRVRSFRGPFARQKLDRFQAVEIPPDFAMRQLNDTRWISKAAADYFGYLYGGRIAPTGQQRVFTVTGGLTALFRRAWNLNAVLGGNPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTEPSMIQRFSNEAEKLIKAFPRVAVRLDPPWDTFLSDVQQHVERIVVSFRVNRRLSGALHDQTHYSPPVEEGKTKVRKRLNALSAHEVERIVDPEVRRLVQEKLKQLKMSDPKKAFATDVNLPIIHGKNHTALPVKSVRIWVNSLVIPVGDGPRRRYVVRGNNHHIEIYAVLDGQGYEIEWKGKIVSLYEAYERKKRGEPVVCRDHGPNTRFKFSLAKSEYIEWIRIDGQKELVRVVAISDNKLEFRLPYDARPSTLIREAHERIFATYRQLFERRARKVLVTPLGEVLPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIEIDNDGGQSLLGAGVRCWELSNASLEEVEKGKEEPPGQSRRQARQLRRQMFRRAQRLRRTYRVLQEMGLFLTGPRSSTARKAYLETLDQKAQEWLRTNVPGANNDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRTLEKNKDEELGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEQIWNAQRSHHPNSLTDSKKARLYKAIFFQRPLKLQHGLVGRCPLEVLPRKRPNGQVEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGQRRVLSPEERQKLYDLAERNEDLSFTLIKKTLGIPTGKKGEGWECNLERGGEKKLPGNRTSAQIRKVIGDATWEDLGRERQKALVDTLIAFLRADTLEEHLHRVWGFNREVASQLAGLPLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTQRKINQHAELPPVRQVLPTVRNPLLIRALTELRKVVNAIIRKYGIPRCIRVEVARELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLDRFQAEEIPPDFALRQLSDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTEPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRRLSGALHDQTYYAPPTEQGKTKVRKPLREMSSHEVERIVDPTVRDLVKEKLKQLGTSDPKKAFATDANLPIIRGKNNTALPVKSARIWVSSSVIAVGDGPRQRYVVPGNNHHIEIYALLDGQGQEVRWKGKIVSLYEAYERKKRGEPVVCRDHGPNTRFKFSLAKSEYIEWINDDGQKQLLRVVGISDDNLELRLPHDARPITLIREQRERIRATYRQLFQRRARKVMVTPLGEVLPAND
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 895
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 MG4-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..895
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGIVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPTVRESVREKAASFGGDLKKWTPK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIKLARDKKNPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETNTQTGSYILGIDLGSASLGWAAISLDGAGMATGLLRSGVRLFNPAVTGDIEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFQLLQRYTLLPPYKGAEADASQQRHSILNALDQELTAKWVKPGNAGAQAAIELPLYLLRKTALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKDQASDKGTPGKAKKADDLGAVQGGIKELEDAIRSSGTRTLGEYFTSLDPHSQKVRGRWTARRMYEEEFAAIWAKQVTFHPALLTEELHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIELARDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWSPTQDALRKLDAVKVVIDSLGRIHQSGG
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 770
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..770
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..770
					 
						 
							 note
							 MG4-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..770
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LNLERDYVFSIERGGEKTLKGNPTNADFRKALGERWDKMTPEERDRAVEYVHAFQRPDKIKVAAMKKWGLDEQSAEELAKISLEPDYLNLSRVAIEKLMPLLEGGFPYGALAPRYSAIGAEAVQKLLASAEAGTPFKETCETILGEPTVSSQEHDLLPPVGQALSEIRNPAVMRSLTELRKVVNGVLRHFGKPAQIRIELARELKKSKKQREAESKRNRENEAVRVKAKQTIKEITGDEHPSTDDVRRVQLFNDCRGTCVYCGETIAARNFLGRESQVDIDHIIPFSRSMDNSYANLVICHARCNRNKGDRTPFEAFSVDPESYGQIRDRVKIFAGDGRTVSEKIKRFEMDEGELEKFLGDFRNRQLNDTAYASRLAADYLGILYGGRTDREHRLRVQATAGQATARLRARWNLDSILDDGPTKHGGRASKERTDHRHHAIDAVVIGVTDQGMMERLSDAAKRGQEVGKRFARLDEPWNGFLEQVRKEVGQIVVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPFPVGAGFKPAPTKAKPRCTDAEATEVRVRRGLSPSAKSTKQISAPEVEDIADPAVRKLVVAKLAELGGDLKKFADEKNLPFFETKDGRRIPIKRVRVSKALPTFTLGHGRSARHVASESNHHVEIYAELDQNGTEGEWDGEVISMYEAYQRLKAGRPVVQRDHGPLARFKFSLAPGEVVECDDKNGARSLFVMRKASQISSGQLQIGFAPPNDARKAREIQTSRAWLWANPNTLGDRNSRKVVVNPLGEVSESHE
		
	
	 
		 
			 866
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..866
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..866
					 
						 
							 note
							 MG4-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..866
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DKEDDKNETEFKQDMAELSQLVKQHDPPYLGAYLACLNPDEQRLRGKRTSRQMYLDEFDAIWDEQSKHHGDLLTAEVQKTLHNTIFYQRPLKSQRHLRGKCSLTGKTRAPIALRIVQRFRAIQKLNDLQIVFADGTKRKLDEQERAKVFELQMTKGDVTFHSLKAKKVLGLPKDATFNLAEIDKKLIGHRTDAKLRKALGDRFDGLSEDQRDAIVQDIRSYRDTGPLAKRLKATYDLPSDIAADLSKVKLEKDRAAHATEAIRALLPLMERGIQYATARKQVYPESFASNTKTYDLLPSVNDWLKQHEKAVAIRNPAVMRGLTELRKVVNAIIRRYGKPKCIRIELARDLKNSRKKRADISKQNMERRGQREKAAELLAKQFGIEQPSHHDREKVLLHWECGGFCPYTGKPIELNDLFGPNPSFQVEHIWPLSASMDDSFMNKTLCHVDENARKGGRSPVDCYDQKTLDLIKERIGRFNCDWKVREAKRRRFTEPIPEDFHQRHLNDTRYLARESANYLGCLFTAEETEGPNPLRVFVVTGGLTNMMRGLWGLNTLAGGPANEKDRIDHRHHAIDALVVALTKQAHTQKLMSAAARAERQHLLRNFQDVAHPWADFAEQAKVAVDKIVVSYRPDRKLRGKLHQDTLYSEEIHGTRRIRRELHSLKPNEVEKIIDPRIRSVVSKKLAELKESNPAKAFADPTNLPTLTDHNGRTTRLRKARVRVSAKPTKIGKGASERSVNLGSNYHTVISQDERGRWCETTVSLIEAMRRKEDGEPVIQTPEGHTFLYSLVKNDHVEIPNGNGMGRIMRVESISQGFVEFGEHNDARTQAERGSERFYLRSGKKWTEVRPRKVAVTHLGEVKHAGG
		
	
	 
		 
			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG4-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASEFILGLDVGVASIGWAIIDWDGAPCGIRLAGTHLFEAGVDPGKSDPETAMLLGREQSRAKPRRDARAMRRQTWRRARRKKKVLGALIRADLLPPGDIRTPAAIDAYMKSLDASLRDRWESKGASHRDRQLLPYRLRAAAVTREVERHELGRGLYHLAQRRGFLSNRKAPDRADEDRSEMKKAIGDLATQIAAHDPPTLGAYLASLDPDDARLRGRWTSRQMYLDEFDRIWDTQAERIGLTQAQREEIHNAIFHQRPLKDQSHLVGRCSLVDGAKRCPIGERIAQRFRVLQQVNHLRVVLDDRTERPLTPGERQAMLDALLTKGDLKVAAARRAAGLPRSATLSIERGGEKRLVGHRTDAKLRKVFGDERWASMSEEEKDAAVHDLRSVRLPATLRRIGLTRWGLDTESAEEFAGLSLEEGHAAHSREALRRLVPRMEQDGLSYSEARKDEFPGSFESDEPHDLLPALDQWDRDLRNPSVARALTELRKLVNAIVRRYGKPVRIHIELARDLKSGRGRRERIANRMRDREKEREAAASAIAREIGVADPPRWMIEKHLLAEECGWRCPYTGKGFGIHDLLGRNSQFDLEHIWPFSRSLDNSYANKTICYHEENRNRKQGRTPAEAYSEEELQAILERVRAFKGDPFLIQAKLRRFTDPIEEGFTERHLQETRYIGRLACDYLGLLYGGQVEAQGTAVSERRILTPTGGLVAWLRRGWGLNSVLSDRDEKERNDHRHHAVDAIVIACADQRAIQRLSESAERMEREGRERPYESVDPPWEGFEQSVQEAIHAVVVSHRQSRKVRGPLHKETLYSKEHNGRRRVRKRVETLSKTDVEKGRIVDERALAAIRAKLDELGEPNPAKAFKDPANLPTVRGHDGRSVTLRKVRVEVGVQPRAFGKGAKRRYAQTARNHHMAFYKRSLPGGRMERTTKLVALADMVDRSSVVDREADDGFEFAFSLAPNEFVVIKDDQGDDRLCRVLSISADDLELVEHTDGRTSTDRKGERIRFRRRALSEDPIRKVHVNYLGEVHDAGG
		
	
	 
		 
			 787
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..787
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Insolitispirillum peregrinum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..787
					 
						 
							 note
							 MG4-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..787
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLDYTLGLDLGAASVGWAVVKEPTTDQDTDSVLHLGVHRFEAGVADPGKMGHGGEESSAKPRRDARQMRRQLWRRKRRRRLLLARLQEHGLLPAGELDTPEAIHVYLRELDQAILDRNYPSATHEQQLKLPYLLRAKAVSERIEIDELGRVLYHLAHRRGFLSNRKTDKEDDKNETEFKQDMAELSQLVKQHDPPYLGAYLACLNPDEQRLRGKRTSRQMYLDEFDAIWDEQSKHHGDLLTAEVQKTLHNTIFYQRPLKSQRHLRGKCSLTGKTRAPIALRIVQRFRAIQKLNDLQIVFADGTKRKLDEQERAKVFELQMTKGDVTFHSLKAKKVLGLPKDATFNLAEIDKKLIGHRTDAKLRKALGDRFDGLSEDQRDAIVQDIRSYRDTGPLAKRLKATYDLPSDIAADLSKVKLEKDRAAHATEAIRALLPLMERGIQYATARKQVYPESFASNTKTYDLLPSVNDWLKQHEKAVAIRNPAVMRGLTELRKVVNAIIRRYGKPKCIRIELARDLKNSRKKRADISKQNMERRGQREKAAELLAKQFGIEQPSHHDREKVLLHWECGGFCPYTGKPIELNDLFGPNPSFQVEHIWPLSASMDDSFMNKTLCHVDENARKGGRSPVDCYDQKTLDLIKERIGRFNCDWKVREAKRRRFTEPIPEDFHQRHLNDTRYLARESANYLGCLFTAEETEGPNPLRVFVVTGGLTNMMRGLWGLNTLAGGPANEKDRIDHRHHAIDALVVALTKQAHTQKLMSAAARAERQHLLRNFQDVAHPWADFAEQA
		
	
	 
		 
			 1066
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 MG4-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1066
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIAERRREREFILGLDLGVASIGWALLEVDESMRPTGVIRAGAHLFEAGVEGAIEQGRDESRAAPRRGARAMRKGHWRRQRRRRQVLLALQRHGLLPPGDVSTPSAVDRYIKSVDERLRETWCSNGDHRAQLVFPLQLRAAAATQDLGPHDIGRAIYHLAQRRGFLSNRRTEAVRGDEEDEGKVKSAIKDLAQAIDHSEQPTLGAYLATLDPDTERIRGRWTGRQMLLDEFETIWSRQAPKHEAMTDTAYEEIRHAIFHQRPLRKQQHLIGRCSLIPDKRRAPVAHRLYQRFRLLQKLNDLEILEPGRLQRPISAQERAIALALLEKNESVRFTTLRKKKGGLGLPKGTTFNFETDGESSLIGHRTDAKLRDVFGDDYDALSEREKDQIVEDLRSIREPAALKQRGVQRWGLAEEQAIRFASVRLEEGYGSHSLAAIRRLLPHMEEGARYAAARLAEFPESFTAVEPVDALAPVESALGKIRNPAVERALTELRKVVNAIIAEHGKPQLIRIELGRDLKRGRKEREKQSKRMAARRKQREEAKRRLLKETGIADPRRSDIERVLLADECNWICPFTGVKFGWSDLFGPTPRFDVEHIWPYSRSLDDSFLNKTICDQRENRTRKRNQTPHEAYGATPEVYERILQRVRAFSGDPWVLAAKLSRFEAESIPEGHVDRHLNDTRYMSRVACEYLGALYGGLSDEYHRRRVQSTTGGLTFELRRGWSLNSILGIGDEKNRADHRHHAVDAIVVALTGPKAIQQASRAAQRAETRGGARLFEEFEDPWPGFRDDVKAIVKSIVVSHRQSRKLSGALHAETNYSRPIHPAGAHHVRKELHKLTASDVDRIIDPRIRELVRQKLETIGEPNPKKAFAAPEHLPTITGSDGRTRTVRKARVRTGVKAKPIGKGVNRRYVAPTQGSNHHTVIVAHLNDAGEEVRWTDHPVTLLEAQQRKSNGEPVVQRDWGPGKRFKFSFASNEFIEMDADDGVRRIYRVLSLSEGNYELSEHIDGRKKTDRIQDQKRVKTEWERSKKVGTLIRERIVESAESMRRRKAGKISVSHLGEVRRAGG
		
	
	 
		 
			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG4-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASEFILGLDVGVASIGWAIIDWDGAPCGIRLAGTHLFEAGVDPGKSDPETAMLLGREQSRAKPRRDARAMRRQTWRRARRKKKVLGALIRADLLPPGDIRTPAAIDAYMKSLDASLRDRWESKGASHRDRQLLPYRLRAAAVTREVERHELGRGLYHLAQRRGFLSNRKAPDRADEDRSEMKKAIGDLATQIAAHDPPTLGAYLASLDPDDARLRGRWTSRQMYLDEFDRIWDTQAERIGLTQAQREEIHNAIFHQRPLKDQSHLVGRCSLVDGAKRCPIGERIAQRFRVLQQVNHLRVVLDDRTERPLTPGERQAMLDALLTKGDLKVAAARRAAGLPRSATLSIERGGEKRLVGHRTDAKLRKVFGDERWASMSEEEKDAAVHDLRSVRLPATLRRIGLTRWGLDTESAEEFAGLSLEEGHAAHSREALRRLVPRMEQDGLSYSEARKDEFPGSFESDEPHDLLPALDQWDRDLRNPSVARALTELRKLVNAIVRRYGKPVRIHIELARDLKSGRGRRERIANRMRDREKEREAAASAIAREIGVADPPRWMIEKHLLAEECGWRCPYTGKGFGIHDLLGRNSQFDLEHIWPFSRSLDNSYANKTICYHEENRNRKQGRTPAEAYSEEELQAILERVRAFKGDPFLIQAKLRRFTDPIEEGFTERHLQETRYIGRLACDYLGLLYGGQVEAQGTAVSERRILTPTGGLVAWLRRGWGLNSVLSDRDEKERNDHRHHAVDAIVIACADQRAIQRLSESAERMEREGRERPYESVDPPWEGFEQSVQEAIHAVVVSHRQSRKVRGPLHKETLYSKEHNGRRRVRKRVETLSKTDVEKGRIVDERALAAIRAKLDELGEPNPAKAFKDPANLPTVRGHDGRSVTLRKVRVEVGVQPRAFGKGAKRRYAQTARNHHMAFYKRSLPGGRMERTTKLVALADMVDRSSVVDREADDGFEFAFSLAPNEFVVIKDDQGDDRLCRVLSISADDLELVEHTDGRTSTDRKGERIRFRRRALSEDPIRKVHVNYLGEVHDAGG
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG4-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTYVLGLDIGARSVGWALLEKEGDTFTRIVRAGVRVFEAGTEGDIERGRDESRGATRRLKRLARRQIRRRRQRARALYRELANAGLLPAIKPSPGSPMALLIQDEINRLDHELRERYAGERAVSQLPYLLRARALDHRLEPYELGRAVYHLGQRRGFRSNRKAESGKKATEDPSKAKEEKSLVYRGIDDLKEQIRQAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRPHHAALTRELKDRLREILFGQRPLRDTEDLVGECEWIPGEKRAPVWSLEYQRFRLLQTVNHLRVTENRSSPRPLTPEERQCLLEELEKKPKVTIAQAKRVLGLQRAEFTIEEGGQKDLPGDKVASQFHEILGQRWLELRPEQQRALVECVASAGSDEQLLEDLKQQWRLSDDQATQIVRNVHLPSGYASLSLKAIQKVMPYLEQGMDVQRARLEARIPLDRPVPVRELLPPLADSGVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAVIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMNESKRMRGREKEREEILRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECDGKCPYCGESLGGFASLYGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNNYKGDRTPWEAYGSNPERWDQILQRVSVFRGSYSKAKLNRFKMDENAVRELSEQFSSRALNDTRAASVAAARYLALLYGGEIVDGKRKILKITGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAADAEAESRTLKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQRWIQRLSEANRGALAARRRWFAPVEPPWVGFKEQLKDTLKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTRIGQNEKGGDVVRVRMPVTNLGSKEVEAIADPAVRQIVQAELKEVGGDARKLENNWPLLPNRHGKPVPIRKVRVNLNRAVVSVGKGPWQRWAEPSETHHIEIYEVEENGRRVWRGDVVSMREAIERATRGEPVTRRRGGAGVRYLFSVSKEDTLRLHGKYEGLWVVKKIAQKGQITLVSQFDARSEQNRTVFSPRVGGLQGYSAEKVVVLPIGDVVPCNE
		
	
	 
		 
			 754
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..754
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..754
					 
						 
							 note
							 MG4-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..754
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPYVLGLDIGARSVGWALLEKEGDSFTRILRAGVRVFEAGTEGDIEQGRDESRGATRRAKRLARRQIRRRRQRARALYRELSGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVNQLPYLLRARALDHRLEPHELGRALYHLGQRRGFKSNRKAESGKKAMEDSSKAGEEKSLVYRGIDDLKRQIREAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRRHHAALTRELKDRLWQILFEQRPLRDTEDLVGECAWIPREKRAPVWSLDYQRYRVLQTVNHLRVAENRCAPRPLTHEERWRLLEELEKKPKVTVAQAKRVLGLQKAEFTVEEGGEKELPGDKVAAQFYEKLGESWSRLNPEERRALVECVATAESDEQLSETLQQQWGLSADQANKVVREVHLPSGYAPLSLKAIRAVMPYLEQGMDVQRARLAAGIPLDRPVPVHALLPPVADSRVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAIIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWNEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRALNDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDD
		
	
	 
		 
			 1032
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1032
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1032
					 
						 
							 note
							 MG4-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1032
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDYVLGLDLGARSVGWALIELQGDEPKRVVAAGVRVFEAGAEGNIEEGREESRGVKRRQARLARRQTRRRRQRLRQLYRELAGAGLLPAVQASPGRPFAVAVQEAINVLDGQCRLQYQHDPCANRIPYLLRARALDEPLAPWELGRVFYHIGQRRGFKSNRKAEARDPEERSLVYDGIRRLEEEIQRTGARTLGEYLSKLDPRQERIRCRYTQRSMYEREFDAIWAAQSPHHPCLTTELRERLAAVLFSQRPLKDGAELVGSCSWDPSQKRAPAWSLEYQRFRVLQEVAHLRYADESQVWQPLDAEQRSKLVAALSTTRELDFRAIRKLLGFAGKVRFSVEAGGEKKLRGNVVAAEFIRAIGEEWNALGAERQAELVRQVALAEDDDKLREELITNWRLTPEQAGRLVADVRLPRGYAALSLKAIRAALPYLEQGMSVQQAREAAGYELMPPVPARDLLPPLASSGIEVFNPAVKRSLTELRKVVNAVVRKYGKPAEIHIEVARELRKSREERQKESRRMREREAERERMRQKIHKEVGIPLEQIREEDVRKGLLYEECCRTCPYTGKPLGGFAGLFSGTSPVQIEHIIPYSISLDDSFANLTLCLASENAVKHNRTPYQAYSADPGRWEDIQARVRAFRGPYAAEKLRRFLMDEQAAAALLQRFSARHLNDTRYAAVVAGRYLSLLYGGEVIDGKRKILKVTGQITAHLRRVWGMNEILGRAGVKSRDDHRQHAIDAALVAVADQRSVQRLSQAAARAELQHRRRLPALEPPFVGFKEGLQCLVQTMNISFRPDHRVSGPLHKETFYAVSGAPAAPTGTIRTRKPVFRLTEEDVDRIADPAVRCLVKQKLAGVGEARKLEKDWPVLPNAHGQPVPIKRVRLELRDAVRAVGQGHRRRWAEVGESHHVAVFEVTKRSRQGTRTAWEGEVVSLWEALERLRLGKPVIDRAGGPDRRFLFSLCKNDTLQLNGPRPGIYVVRKIRQNKQITLVPQHDARPEKQREQFSPTVSGLLEYAARKVVVTPLGELVESHE
		
	
	 
		 
			 784
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..784
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..784
					 
						 
							 note
							 MG4-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..784
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLQPMRVPYVLGLDIGVQSVGWALAQLDEEGNPCGILRLGVRSFESSSGSEQEIEKGTDEPASRQRREKRLMRRQLFRRQQRLRRTARVLQQAGLLPQFSLEPASRDAAITQLDAQLRSQFIGSGNHVDAQLLPYRIRAAALDEVLPAYALGRAFYHLAQRRGFLSNKKASAKKDDEDKGKVKAGIAELTRQIEVAGARTLGEFFARLDPHQQRIRSRWTSRKMYQQEFDAIWEAQAPHHPQTLTAELKARLYRAIFFQRPLKSQKGLIGRCSLEKGRRRAPLACLEAQRLRYWQKLNDLRLKDARRILNAIPEAERLIDWLPQEGQGRLTLYAKQLLAQEFETNEELTFNRIRQILGLKKKKDSDLDFTFNLEEGDEKKLPGNRTAAKLLKALGQRWQDMPEDQRQRLVDEILSFEKEEPLARRLEKAWGFSPSEAANVAAIDFEQGYHSFSRQAIRKILPHLQQGQALATIIKQLYKDTQPQATVWDRLPPLRDVFPQVNNPVVRRALTEVRKVVNAILRVYGKPQRVHIELARDLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDVEHIIPYSRCLDNSFANKTLCEVAENRAAKKNRTPYEAYGNAPQRWHEILQRVSRFRGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHLNDTRYSSRLASEYLSLLYGGRSDAQGNLRVQASTGAVTSLLRDQWGLNAILAELGRQLGVSGLDDDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTP
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSAGDQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRMYKEEFEAIWTAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLRALSEHDPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 811
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 MG4-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..811
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLQPMRVPYVLGLDIGVQSVGWALAQLDEEGNPCGILRLGVRSFESSSGSEQEIEKGTDEPASRQRREKRLMRRQLFRRQQRLRRTARVLQQAGLLPQFSLEPASRDAAITQLDAQLRSQFIGSGNHVDAQLLPYRIRAAALDRPLPVYALGRAFYHLAQRRGFLSNKKASAKKDDEDKGKVKAGIAELTRQIEAADARTLGEFFARLDPHQQRIRSRWTSRKMYQQEFDAIWEAQAPHHPQTLTAELKARLYRAIFFQRPLKSQKGLIGRCSLEKGRRRAPLACLEAQRLRYWQKLNDLRLKDARRILNAIPEAERLIDWLPQEGQGRLTLYAKQLLAQEFETNEELTFNRIRQILGLKKKKDSDLDFTFNLEEGDEKKLPGNRTAAKLLKALGQRWQDMPEDQRQRLVDEILSFEKEEPLARRLEKAWGFSPSEAANVAAIDFEQGYHSFSRQAIRKILPHLQQGQALATIIKQLYKDTQPQATVWDRLPPLRDVFPQVNNPVVRRALTEVRKVVNAILRVYGKPQRVHIELARDLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDMEHIIPHSRCLDDSFANKTLCELAENRAAKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHLNDTRYSSRLAAEYLSLLYGGRYDAQGNLRVQASTGTVTAQLRGQWGLNAILAELGRQLGVRDLDNDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPAMIKRFSDESQRARQYGRQFRCFFDPP
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG4-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSGGEQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRIYKEEFEAIWAAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG4-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSGGEQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRIYKEEFEAIWAAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGENIETILGLDLGANSVGWALIECVDGKARRILGMGSRIFEAAIEGDLEKGQEEPRAVERRMARQMRRQHKRRVMRMIRVGELLQQAGWFPPGNLRDSVERDRILKELDKSLRQQYADRGFHLSGIDAIRGIAYFLRARALDEPLEPYALGRAIYHLAMRRGFLSNRKAPMKKDEELGAVKKGISDLESEMKQCQARTLGEYFYKVDPVHEKRIRKRWTARQMYKDEFDTILQQQVKLGAIRDDPKFFRKLRKAIFRQRPLKSQCGLIGPCQFEKNEKRAPWHNLLAQEFRLLQKINDLRLIDPSTREERPLNAEERKILYDWLMEHGEATFAELRKKLGFNPRDGQKFNLEAGDETRLKGNEVAARLIAVLGEERWRGITDQEKAQLISELNSDITEERLRYRAEKVWGITDPERVDKLVKLTLPKGYCSLSKIALKKLVPLMREGKDYVTAAREVYGDLQYKNQTFDRLPPFLKVDRTLRSPVVIRTLSETRKVVNEILRVFGRPNRIHIELAREMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECSWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWEAMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKRNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKLNDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAAQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHRLQGRLHNDTLYSPPRVDENGKTYHVVRKPLDGNFKKVGDIEDPEVRRIVQEHLADHDGDPKKAFNDPDNHPKINDIPIHAVRVRDYVKPEKIGKDFCPRYALTDSNHHMEIIEEKDKKGNPRWTAIVVSRFEAMQRKIRGEPIVQREHGEGRRFVCSIASGDTFSYREKEDGPGIFARVRSIWKQNVEFVQINDARLKAEIKKENEWYVRSVNELRKMGFQKVSVSPIGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGENIETILGLDLGANSVGWALIECVDGKARRILGMGSRIFEAAIEGDLEKGQEEPRAVERRMARQMRRQHKRRVMRMIRVGELLQQAGWFPPGNLRDSVERDRILKELDKSLRQQYADRGFHLSGIDAIRGIAYFLRARALDEPLEPYALGRAIYHLAMRRGFLSNRKAPMKKDEELGAVKKGISDLESEMKQCQARTLGEYFYKVDPVHEKRIRKRWTARQMYKDEFDTILQQQVKLGAIRDDPKFFRKLRKAIFRQRPLKSQCGLIGPCQFEKNEKRAPWHNLLAQEFRLLQKINDLRLIDPSTREERPLNAEERKILYDWLMEHGEATFAELRKKLGFNPRDGQKFNLEAGDETRLKGNEVAARLIAVLGEERWRGITDQEKAQLISELNSDITEERLRYRAEKVWGITDPERVDKLVKLTLPKGYCSLSKIALKKLVPLMREGKDYVTAAREVYGDLQYKNQTFDRLPPFLKVDRTLRSPVVIRTLSETRKVVNEILRVFGRPNRIHIELAREMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECSWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWEAMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKRNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKLNDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAAQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHRLQGRLHNDTLYSPPRVDENGKTYHVVRKPLDGNFKKVGDIEDPEVRRIVQEHLADHDGDPKKAFNDPDNHPKINDIPIHAVRVRDYVKPEKIGKDFCPRYALTDSNHHMEIIEEKDKKGNPRWTAIVVSRFEAMQRKIRGEPIVQREHGEGRRFVCSIASGDTFSYREKEDGPGIFARVRSIWKQNVEFVQINDARLKAEIKKENEWYVRSVNELRKMGFQKVSVSPIGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG4-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSGGEQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRIYKEEFEAIWAAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPYVLGLDIGARSVGWALLEKEGDSFTRILRAGVRVFEAGTEGDIEQGRDESRGATRRAKRLARRQIRRRRQRARALYRELSGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVNQLPYLLRARALDHRLEPHELGRALYHLGQRRGFKSNRKAESGKKAMEDSSKAGEEKSLVYRGIDDLKRQIREAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRRHHAALTRELKDRLWQILFEQRPLRDTEDLVGECAWIPDEKRAPVWSLDYQRYRVLQTVNHLRVAENRSAPRPLTHEERWRLLEELEKKPKVTIAQAKKLLGLKKAEFTVEEGGEKELPGDKVAAQFYEKLGESWSRLNPEERRALVECVATAESDEQLSETLQQQWGLSADQANKVVREVHLPSGYAPLSLKAIRAVMPYLEQGMDVQRARLAAGIPLDRPVTVHPLLPPVADSGVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAIIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRALNDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDRQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKESHYGYSKVSESDNPVFKIRKPVYELTKSMVQKIVDPAVRSAVQEKLAAVGGKVEALKGNWPVLQSKNGQSRPIKKVRIQVALSPIEVGKNHRKRFVEVEDTHHMEVFEVPGRLSKWKARVVKMHEAAARLVCGANIFDRHLDSKSRYLFSLMKGDCLQMHGEMSGIWIIKTIRANTQIELVSQYDARPVGSSKGGARVTRKCISEFQKFSPRKVVVLPIGDVVRCNE
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG4-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRQDEHGTVHIVDSGVRVFPWTIEEDTLKSRNIERRTARHRRRQLERRARRRRVLARLLHHYGFLPPWPADWRTFDFHRDPAWGPLLAKDPYELRAKALDQLLEPWEFGQVIYHLAHRRGFAGFRKVRDDEELGNIRREIEQLDQEIKRSGARTLGEYLAQLDPRERRRRGRHTSRDWYRAEFELIVATQQRLGLPLTPDMVRTLRRAIFHPRPLKVVPSAIGRCPLVRGRRRAPQGLREAQEFRYLQNLANLRIILPNGVQRGLTPPERKTVIQHLEQVEEMTFNELRKLLFADRVESARSRSQTAPERSHTPAAVTADGRTPAAMPVDTTVPSTMEQWNPGWKLQDIRFNLEEGEREEIEGNVTAARIRKAIGAKWDPATPDIRRAMVEMWIGIEDEDVCKQVALRQTEWGLTESEAEALSQVAFEGGRCRFSSTALRRLLPHLRQGRSLYDAIQQEFPEHGEQVALDEVPPLGEEIPNPLVRRALSETRRIVNAILTTYGKPSEIHIELARDLRRPLCEVREMIKQMRKREKMRREAERKLCEEHGIRKPTAREIEKYLLWKECNARCPYTNQDIRAEALFGSHPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEAKHNREQKRNRMPTEAYSREALEQIWERVRRFQGDYAAEKLRRFQMDPPPELHLIHRGDQLHATAYAARVAARELARLYPNQERAHRIWVSSGRATACLRDAWQLNQLLGRKDEKNRADHRHHMVDAVVVALTTPKIVQDLTHAAQNAVRARRFQGMEPPSGLHEALRQRLEKVIVSHRVERKVQGPLHEETFYGLIRSPETGEIRPVVRKRIDTLTLNEVKNIVDPNIRQIVLERCGEKDPKTVFKDPQQIPWLDFGSKRVRLRRVRIYVNQEPIEIGQNPPRRCFTGSNHHLEIFDCRGQWRCEVVSRWEAMRRLRAGEPVVRRQDAHGCPLVFSLARGDTVELKWKSGTLIAVVQKFSERDYTFRAHDDGRMDKEIREDRIRIRSDRRLQEVLVRKLSVDVLGRAYVSRE
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 MG4-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLQPMRVPYVLGLDIGVQSVGWALAQLDEEGNPCGILRLGVRSFESSSGSEQEIEKGTDEPASRQRREKRLMRRQLFRRQQRLRRTARVLQQAGLLPQFSLEPASRDAAITQLDAQLRSQFIGSGNHVDAQLLPYRIRAAALDEVLPAYALGRAFYHLAQRRGFLSNKKASAKKDDEDKGKVKAGIAELTRQIEAADARTLGEFFARLDPHQQRIRSRWTSRKMYQQEFDAIWEAQAPHHPQTLTAELKARLYRAIFFQRPLKSQKGLIGRCSLEKGRRRAPLACLEAQRLRYWQKLNDLRLKDARRILNAIPEAERLIDWLPQEGQGRLTLYAKQLLAQEFETNEELTFNRIRQILGLKKKKDSDLDFTFNLEEGDEKKLPGNRTAAKLLKALGQRWQDMPEDQRQRLVDEILSFEKEEPLARRLEKAWGFSPSEAANVAAIDFEQGYHSFSRQAIRKILPHLQQGQALATIIKQLYKDTQPQATVWDRLPPLRDVFPQVNNPVVRRALTEVRKVVNAILRVYGKPQRVHIELARDLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDMEHIIPHSRCLDDSFANKTLCELAENRAAKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHLNDTRYSSRLAAEYLSLLYGGRYDAQGNLRVQASTGTVTAQLRGQWGLNAILAELGRQLGVRDLDNDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPAMIKRFSDESQRARQYGRQFRCFFDPPWGTRAQFVADVRNAVLAINVSRRVDRRLKGPLHEETIYGKPKQCVDEKGKTIQVAHVRKPLESLSPNNVDHIVDPVIRELVKKKLQELGTTDPKKAFQAKDNHPYMKARDGRIIPIHKVRIRVPTETLMAIGHGPTLRHVKPGVNHHMEIVATLDAAGNEIRWEGITVSLFEALQRLRNKQPVVQRDHGPGKRFKFSLSGGEYLEFVENGRNKLVRVSVISGDDVEFRLHNDARPNTMLRGVKGARAGLVRSADALRKLKARKVLVDPLGNILPAND
		
	
	 
		 
			 770
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..770
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..770
					 
						 
							 note
							 MG4-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..770
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALVLGLDLGARSVGWALLEKQGDNWTRIVRAGVRVFEAGTEGNIEQGRDQSRGATRRIARLARRQIRRRRQRARALYRELASAGLLPEVTPSPGSPLAVLIQQAINDLDEHLRQKYAQESAVSQLPYFLRARALDHRLEPHELGRVIYHLGQRRGFKSNRKAEAREKADGDPLKEQKDKSVVYREIEELKAQIQDTGARTLGEYLSRVDPAVERIRHRYTQRRMYEEEFEAIWEAQRPHHAALTRDLKDRLWDILFKQRPLRATDDLVGECDWIPGEKRAPVWSMDYQRFRLLQAVNHLRVSENHSAPRPLSSEERLRLLDVLETQSKISFAQAKKILGLRKAEFTIEEGGETNLPGNAVAAQFYEKLGQDWIRLKPEDRQALVECVAVAESDEQLLEALKQQWGLSEDQARRIVQEVSLPSGYARLSLKAIRAVMPYLEEGWDVQRARIEAGIPLHRPVELHDLLPPLADSGVAVYNPAVKRVLTEMRKVVNAIITHYGKPDEIHLETARELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETGISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGSNPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRALNDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQ
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG4-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPYVLGLDIGARSVGWALLEKEGDSFTRILRAGVRVFEAGTEGDIEQGRDESRGATRRAKRLARRQIRRRRQRARALYRELSGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVNQLPYLLRARALDHRLEPHELGRALYHLGQRRGFKSNRKAESGKKAMEDSSKAGEEKSLVYRGIDDLKRQIREAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRRHHAALTRELKDRLWQILFEQCPLRDTEDLVGECAWIPGEKRAPVWSLDYQRYRVLQTVNHLRVAENRSAPRPLTHEERWRLLEELEKKPKVTIAQAKKLLGLKKAEFTIEEGGEKELPGDKVAAQFYEKLGESWSRLNPEERRALVECVATAETDEQLSETLQQQWGLSADQANKVVREVHLPSGYAPLSLKAIRAVMPYLEQGMDVQRARLAAGIPLDHPVSVHALLPPVADSRVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAIIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQWVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRALNDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTRIGKNEKGGDVVRVRVPVTGLGSKDVEAIADPAVRAIVRAKLEEVGGNAKKLENNWPLLPNRNGKPVPIKKVRVNLNRAVVSVGKGRWQRWAEPSETHHIEIYEVDEKGKKVWRGDVVSMREATERAARGTPITHRRGGVNTRYLFSVSKEDTLRLHGEHEGLWVVKKIAQKGQITLVSQYDARPEQGRTVFSPRLGGLQVHSAEKVVVLPIGDVVRCNE
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG4-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSYILGLDVGANSIGWAVVPLQNGAPAGVTRAGVRVFAAAVANLEEAQPETANAQRRLARLTRRRLDRLARRLEHLFRLLQRHGLLPPDPAPSPPASRLEAAHRRHDLLRRLDADLLSEWAARGARGEVPLPDPATLPHVLPYLLRARALDEKLSPYALGRALYHLGQRRGFLSNRRAGAKEEEGEVKKGIDSLAAEMAAAGARTLGEYFSRLDPQSARIRGRYTSRRMHEDEFALIWAAQCVHYPDRLTDDLKKQVHHAIFYQRPLRFRKDAIGPCQFELNRRRAPMALLACQRFRLLQSVNHLQVLLPDGRPRPLAESERQALIAALEEQGDLKFAQVRKLLALPRDTAFNLERGGEKKLPGNRTAAALRAVFGAARWAQLTPADRDRLVDDLRSIQQDEALVRRAMRVWGLDAAAAQQLAAVRLEQGYLNLSRQAVAKLLPLLEAGKPYATAVAEVYGPRPAPPPVDQLPLVSAALPHLTNPVVQRALTEVRRVVNALIRQYGKPECIRVELAREVKKNARQRHQIALRNRENERLRRAAAERIVREVGIANPSRADIEKVLLAEECNWHCPYTGKPISMAALFGEHPQFDVEHIIPFARSLDDSFMNKTLCDAEENRRVKRGRTPFEAYGSQPERWAEILRRVRAFKGSAADAKLERFRCESPPDATELCSRLLNDTRYAARAAAEYLGRLYGGQSDAGHRRRIQVATGQVTAFLRREWGLNAILGDGDEKSRDDHRHHAVDALCVALTDAGIVQALAAAAARAPAEGRRCFARLAPPWPSFLADARRAVLEITVSHRVRRKVSGPLHAESFYSRPHRDPQGRECRHIRKPVEALSPDEVAAIVDDKVRECVRAALRAKNLDPDAIRNSRAIAQAFASPADHPCLVARDGRRIPIHRVRIRKVVNAFTLGDRHVVTETNHHVEIFARLNPDGEVARWEGKVVTLLEAVQRLRAGLPIVNRDHGPDTRFLFSLALREAVRMDDGQGGRMLCVVVVVSQTQQGRIDLEFRRHHDARPGMQGERIRKTPNSLRLAHAEKVVVDPLGRVWPAHD
		
	
	 
		 
			 813
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..813
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..813
					 
						 
							 note
							 MG4-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..813
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFDAIWAAQSPHHPCLTTELRERLAAVLFSQRPLKDGAELVGSCSWDPSQKRAPAWSLEYQRFRVLQEVAHLRYADESQVWQPLDAEQRSKLVAALSTTRELDFRAIRKLLGFAGKVRFSVEAGGEKKLRGNVVAAEFIRAIGEEWNALGAERQAELVRQVALAEDDDKLREELITNWRLTPEQAGRLVADVRLPRGYAALSLKAIRAALPYLEQGMSVQQAREAAGYELMPPVPARDLLPPLASSGIEVFNPAVKRSLTELRKVVNAVVRKYGKPAEIHIEVARELRKSREERQKESRRMREREAERERMRQKIHKEVGIPLEQIREEDVRKGLLYEECCRTCPYTGKPLGGFAGLFSGTSPVQIEHIIPYSISLDDSFANLTLCLASENAVKHNRTPYQAYSADPGRWEDIQARVRAFRGPYAAEKLRRFLMDEQAAAALLQRFSARHLNDTRYAAVVAGRYLSLLYGGEVIDGKRKILKVTGQITAHLRRVWGMNEILGRAGVKSRDDHRQHAIDAALVAVADQRSVQRLSQAAARAELQHRRRLPALEPPFVGFKEGLQCLVQTMNISFRPDHRVSGPLHKETFYAVSGAPAAPTGTIRTRKPVFRLTEEDVDRIADPAVRCLVKQKLAGVGEARKLEKDWPVLPNAHGQPVPIKRVRLELRDAVRAVGQGHRRRWAEVGESHHVAVFEVTKRSRQGTRTAWEGEVVSLWEALERLRLGKPVIDRAGGPDRRFLFSLCKNDTLQLNGPRPGIYVVRKIRQNKQITLVPQHDARPEKQREQFSPTVSGLLEYAARKVVVTPLGELVESHE
		
	
	 
		 
			 950
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..950
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Flavobacteriumhercynium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..950
					 
						 
							 note
							 MG4-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..950
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKELDKSLRQQYADRGFHLSGIDAIRGIAYFLRARALDEPLEPYALGRAIYHLAMRRGFLSNRKAPMKKDEELGAVKQGISELEREMKQCQARTLGEYFYKVDPVYEKRIRKRWTARQMYKDEFDTILQQQVKLGAIRDDPKFFRKLRKAIFRQRPLKSQCGLIGPCQFEKNEKRAPWHNLLAQEFRLLQKINDLRLIDPSTREERPLNAEERKILYDWLMEHGEATFAELRKKLGFNPRDGQKFNLEAGDETRLKGNEVAARLIAVLGEERWRGITDQKKAQLISELNSDITEERLRYRAKKVWGITDPERVDKLVKLTLPKGYCSLSKKALKKLVPLMREGKDYVTAAREVYGDLQYKNQTFDRLPPFLKVDRTLRSPVVIRTLSETRKVVNEILRVFGRPDRIHIELAREMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECGWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWETMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKHNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKLNDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAEQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHRLQGRLHNDTLYSPPRVDENGKTYHVVRKPLDGNFKKVGDIEDPEVRRIVQEHLAAHDGDPKKAFNDPDKHPKINDIPIHAVRVRDYVKPEKIGKDFCPRYALTDSNHHMEIIEEKDKKGNPRWTAVVVSRFEAMQRKIRGEPIIQRNHGEGKIFVCSIATGDMALVDLEPTNPNVLVRVRGISFNEVSLVRANDARQKKEIVSSGDFIRKTPLMLQKMNFRKVSVSPIGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 878
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Pseudoxanthobacter soli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 MG4-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..878
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVSQMPYLLRARALDHRLEPYELGRAVYHLGQRRGFRSNRKAESGKKATEDPSKAKEEKSLVYRGIDDLKEQIRQAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRPHHAALTRELKDRLREILFGQRPLRDTEDLVGECEWIPGEKRAPVWSLEYQRSRLLQTVNHLRVAENRCAPRPLTPEERQCLLEELEKKPKVTIAQAKRVLGLQRAEFTIEEGGQKDLPGDKVASQFHEILGQRWLELRPEQQRALVECVASAGSDEQLLEDLKQQWRLSDDQATQIVRNVHLPSGYASLSLKAIQKVMPYLEQGMDVQRARLEARIPLDRPVRVRELLPPLADSGVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAVIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMNESKRMRGREKEREEILRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECDGKCPYCGESLGGFASLYGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNNYKGDRTPWEAYGSNPERWDQILQRVSVFRGSYSKAKLNRFKMDENAVRELSEQFSSRALNDTRAASVAAARYLALLYGGEIVDGKRKILKITGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAADAEAESRTLKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQRWIQRLSEANRGALAARRRWFAPVEPPWVGFKEQLKDTLKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTRIGQNEKGGDVVRVRMPVTNLGSKEVEAIADPAVRQIVQAELKEVGGDARKLENNWPLLPNRHGKPVPIRKVRVNLNRAVVSVGKGPWQRWAEPSETHHIEIYEVTSRGKTAWSGDVVTMRDAIGR
		
	
	 
		 
			 911
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 MG4-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..911
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEGKKVGGYILGLDIGANSVGWAILSQKDGKPTGIVKTGVRVFEAATEGDISAGKDESRNKKRRQMRLQRRQAERRARRKRKVFNLLVKSGLLPPGHITGVINDIDKAAYAKYVASADKSARPILAHVVPYILRARALDHPLSREELGRALYHLCQRRGYKSNAKMQEDEKEKGEVKEGIGKLEQAIKASGARTLGEYFSKINPEEERIRQRWTSREMYENEFEQIWEAQKKHYPELLTDALKEKMRDAIFHQRKVTWDKNTIGDCELEPGQKRAVAALLICQRFRFLQRLNDLKIISPLGEIVDLTPEQRRALAEKLDVEGDLSWTKVRKILQLTKEHHFNLEKVSDKGLIGNRTAGKLHKIFGDKWLSFTEEQRNRIVDDVRSFEDRRALALRAMKTWGLTDEKAADLAAVAFEPDYFNLSLRAIRKLLPLLENGMPFATARDQVYGKPKPVEPVDALPVVNEALPALRNPVVARSLTQLRKVVNNIIREYGKPAAIRVELARDLKRSKKQRQTLTERIRSREKLREDARKRLENEKLVERPTRNDIDKVLLADECNWICPYTGRQIGWKTLFGPSPQFDIEHIIPFSRCLDDSLANKTLCDIEENRNVKRNRTPWEAYGSNPEKWGQILDRVRRFKGDDAILKLQRFQLKDVGDFEEFSSRQLNDTRYASVLAAKYLGALYGGAIDAEHTRRIQVSAGMVTAYLRNEYGLNPILGDGGEKSRDDHRHHAIDAICVALTDAATVKMLSDAASRALSERRRQFGHIDPPWPSFLADVRKHIDDLIVSHAVSRKVNGPLHEETLYTKPRIDKDGNQVVCVRKPLDALSESEAKQIVDPVIRKMVLDRIEKEGAPPKKVFADKSRHPVICGKNGTRIPVHSVRIAKTGSVIPIASGGRSRNIMPGSNHHMEI
		
	
	 
		 
			 976
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..976
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..976
					 
						 
							 note
							 MG4-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..976
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVNQLPYLLRARALDHRLEPHELGRALYHLGQRRGFKSNRKAESGKKAMEDSSKAGEEKSLVYRGIDDLKRQIREAGARTLGEYFATLDPAEQRIRNRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRRHHAALTRELKDRLWQILFEQRPLRDTEDLVGECAWIPREKRAPVWSLDYQRYRVLQTVNHLRVAENRCAPRPLTHEERWRLLEELEKKPKVTVAQAKRVLGLQKAEFTVEEGGEKELPGDKVAAQFYEKLGESWSRLNPEERRALVECVATAESDEQLSETLQQQWGLSADQANKVVREVHLPSGYAPLSLKAIRAVMPYLEQGMDVQRARLAAGIPLDRPVPVHALLPPVADSRVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAIIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNPPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWNEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRALNDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTRIGKNEKGGDVVRVRVPVTGLGSKDVEAIADPAVRAIVRAKLEEVGGNAKKLENNWPLLPNRNGKPVPIKKVRVNLNRAVVSVGKGRWQRWAEPSETHHIEIYEVTSRGKTAWSGDVVTMRDAIGRASRGEPVVRRDGGPNSRFLFSLAKEDTLRLQGEKPGIWVVKKIRANTQMMLVPQYDARKEKDSSNGRESFSPTPGGLQKYSAEKVLVLPIGDVVRCNE
		
	
	 
		 
			 1057
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG4-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPYVLGLDIGARSVGWALLEKEGDSFTRILRAGVRVFEAGTEGDIEQGRDESRGATRRAKRLARRQIRRRRQRARALYRELSGAGLLPPITPVPGSPMAVLIQEAINRLDCELRRKYAGERAVNQLPYLLRARALDHRLEPHELGRALYHLGQRRGFKSNRKAESGKKAMEDSSKAGEEKSLVYRGIDDLKRQIREAGARTLGEYFATLDPAEQRIRTRYTHRSMYEEEFEAIWEAQRRHHAALTRELKDRLWQILFEQRPLRDTEDLVGECAWIPGEKRAPVWSLDYQRYRVLQTVNHLRVAENRCAPRPLTHEERWRLLEELEKKPKVTIAQAKKLLGLKKAEFTIEEGGEKELPGDKVAAQFYEKLGESWSRLNPEERRALVECVATAETDEQLSETLQQQWGLSADQANKVVREVHLPSGYAPLSLKAIRAVMPYLEQGMDVQRARLAAGIPLDRPVSVHALLPPVADSRVAVFNPAVKRALTEMRKVVNAIIRRYGKPDEIHLETARELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRALNDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTRIGKNEKGGDVVRVRVPVTGLGSKDVEAIADPAVRAIVRAKLEEVGGNAKKLENNWPLLPNRNGKPVPIKKVRVNLNRAVVSVGKGRWQRWAEPSETHHIEIYEVTSRGKTAWSGDVVTMRDAIGRASRGEPVVRRDGGPNSRFLFSLAKEDTLRLQGEKPGIWVVKKIRANTQMMLVPQYDARKEKDSSNGRESFSPTPGGLQKYSAEKVLVLPIGDVVRCNE
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG4-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSGGEQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRIYKEEFEAIWAAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 MG4-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTPSNVPYVLGLDLGVASIGWAVLDTDAKGRPTSIRAAGSHLFEAGVGGGSQSTPEMAMARGKEESKAAPRREARAMRRQTMRRARRKKKLLGALIRHGLLPEGDIRTPAAIDAYVKALDAALRATWCPPGSSHVEYQNMAYRLRAEAAQRPLDAHAVGRALYHLAQRRGFESNRKTPKRDDEDTSDFQNKLDDLGDAIRSHTTQTLGAYLASLDPDEKRLRGRWTHRSMYEQEFETIWDAQAGALGLDGGAKQDIHHAIFYQRPLKDQSHLVGRCSLVPGKKRAPIAMRIAQDFRVLERVNHLRIVHDDHSERPLSKDERDNLLAALRREEKLTMHQAKKAAGLPTKHVKFSIEAGGETKLVGHRTDAKLCKIFGDRWDEMSEQEKDTVVEDVRCVRLPDTLRRIGEVRWGLSREKAQELADVQLEEGHSAHCLRALRKLVARMDADGLAYSTARKDEYPASFQSVEPMDLLPPVDAWEKDLRNPAVSRALTELRKLVNAIIDRHGKPVRIHLELARDLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHLQDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQRVRGPLHKDTIYSPKIDGKHRVRKELHKLTAKEVQSGKIVDTRALAAIQAKLAELAKTDPALADPAKAFKAPENAPLVPGPNGSKVRLRRVRIDTGDKPTRFGGAKGKGSARYAKNELNHHVAFYDQPLPGGGVERTAEVVPLHEAMRRHASGEPIVDRTPRGKKGEYAFAFSLAKNGYVWYRQKNSDEPVLCMVDGIADGDIELKRHTDGRGRPQRGKDRIRLRSKSIREGLFEKAHVTYLGEVRRAGG
		
	
	 
		 
			 787
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..787
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..787
					 
						 
							 note
							 MG4-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..787
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PAGPASITQAKTAVNKLSDADKKDVAIVAITLDPEGDTRTDQWKRIRGRRTHRAMYVEEFEHIVQRQADFHPVLKDKAFVRRLSHAIFDQRPLKSQASLIGVCDLVPGRRRAAIASLPYQRFRLLQKLNDLSYVDHDGQKKRPTENQIRPLREKLQTEGDLTWATVGRLLGLDRKSKETGLPRLSHEEGGDKKLIGDRTSAKLRRVMAQKLDALSVAEQTAIIDEILSYGDVEEKLAERLRKAWQLTDAEAAEVAALRFEPGYGSVSRTAIARLMPHLEQGTPYATARKIEFGEVEESVPWPLLPPQGDNAKLWKENKKPDRLVYQSFSNPTVARCLSEMRKVVNALIRRYGKPAYIRVELARDLKNSRSRRADLTTRRNRNQARRERAKEAIEKECNNSRPSRFDIEKWLLAEECGFQCPYTGQSIPRHRVLSAEFEVEHIVPFSRSLDNSFTNKTLSHRDANAKKGNRTPMEAFGQPEEKWEQILARVKRFDGPFARRKLDLFQQRTPPEADFYERQLSETRYIARQAADYLGLLYGGRIEQRAGDEVGRRRVLVTPGRATALLRNGWQLASVTGGLKNRQDHRHHAIDALIVGLTQDGFLKQLSEAAARADELQLTRLTTEMDSPWETFLDDVGKGYERIHVSTRPTRKLNGPLHKETVFSKPHEASGSAKVFHAVRRPLQLMTKSEVGNIVDKRVREAVLEHLDRHDGDLTAAFGDPNNHPQLPCKDGRTIPIHRARVQRREKPWPIGKKSSKRYVVPGANHRLEIIARLNEEGEEIRWLGNI
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 MG4-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTPSNVPYVLGLDLGVASIGWAVLDTDAKGRPTSIRAAGSHLFEAGVGGGSQSTPEMAMARGKEESKAAPRREARAMRRQTMRRARRKKKLLGALIRHGLLPEGDIRTPAAIDAYVKALDAALRATWCPPGSSHVEYQNMAYRLRAEAAQRPLDAHAVGRALYHLAQRRGFESNRKTPKRDDEDTSDFQNKLDDLGDAIRSHTTQTLGAYLASLDPDEKRLRGRWTHRSMYEQEFETIWDAQAGALGLDGGAKQDIHHAIFYQRPLKDQSHLVGRCSLVPGKKRAPIAMRIAQDFRVLERVNHLRIVHDDHSERPLSKDERDNLLAALRREEKLTMHQAKKAAGLPTKHVKFSIEAGGETKLVGHRTDAKLCKIFGDRWDEMSEQEKDTVVEDVRCVRLPDTLRRIGEVRWGLSREKAQELADVQLEEGHSAHCLRALRKLVARMDADGLAYSTARKDEYPASFQSVEPMDLLPPVDAWEKDLRNPAVSRALTELRKLVNAIIDRHGKPVRIHLELARDLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHLQDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQRVRGPLHKDTIYSPKIDGKHRVRKELHKLTAKEVQSGKIVDTRALAAIQAKLAELAKTDPALADPAKAFKAPENAPLVPGPNGSKVRLRRVRIDTGDKPTRFGGAKGKGSARYAKNELNHHVAFYDQPLPGGGVERTAEVVPLHEAMRRHASGEPIVDRTPRGKKGEYAFAFSLAKNGYVWYRQKNSDEPVLCMVDGIADGDIELKRHTDGRGRPQRGKDRIRLRSKSIREGLFEKAHVTYLGEVRRAGG
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 MG4-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPEQPKMTYVLGLDLGAESLGWAILETRDGEPVRIERTGVHTFEAGVEGDIESGKDESRAKARRDARLPRRQLWRRAARRRKVLHILQRHGLLPPGEARTPEQIHDLLLKLDADLRAAYLPAGDEVAAHLLPYRLRAKALDEKLEPWALGRVFYHLAQRRGFLSNRRSPERKDEDEGKVKAAIGELAADMKARGARTLGEYLAGLDPRCQGVRRRWTARTMFLEEFDRIWAAQAPHHPCLTEELRGQLRRALFFQRPLKSQKALVGRCELIPDRRRVALALPIAQRFRLLQKVNDLKVREPEGTERFLTPQEREKLARELDDKGDLKFDKVRKCLGLPRGVTFNLQEGGEEKLPGNRTYAKLKAVLGARWGGLSAADREQIVVELLSFQKPEALARRLMKVWNLDEPSATKLAEVRLEQGYARHCRKAIARLLPLMESGVPYATARKEVFPESFAAGTPVDRLPPVTDVLKDLRNPAVCRALTELRKVVNAIVRRYGKPECIRIELANDLKRPRKQREEISKRNRGRQKDREEAAEAIRSALPGLEPRRADIEKWLLAEECNWRCPYTGRSINAAALLGSTPQFDVEHIWPMSRSLDNTFANKTLCYHEENRARKGNRTPLEAYGSDPQRWEEILQSVRRFNGPLAWEKLRRFMAREIPQDFTDRQLQDTRYACRLAADYLGRLYGGRVDAQGKMRIEVRPGGLTAHVRNELMLHAILDDGGAKTRADHRHHAVDALAVGLTSQSMVQQLQTAAGRALQAGRRLFAPVPEPWTGFLEDARRSIGQIIVSRRPDRKVAGKLHAETFYSKPIPGADGDVRHVRKELRKLTLGEIQGDRIVDPVIRRLVQERHRQLGGGKPDSVFADPASHPVLRTRDGREVPIHKVRIRSKEKPWPIASGSRLRYVVAGGGTNHHLAIVARPGRRGRGEYWEDHIVSRYTAQQRLARGEPVIQKDWGPGRRLVMVLMPNDFIVMPDDRGVQQVYRVLSISEGDTELRLHCDARRAEDLKKARERVRVSGEKLRKLGGRRVEVSLLGELIGAHD
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 MG4-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLQPLQVPYILGLDIGVQSIGWALVRLDEEGNPCGILRLGVRSFESSSGSEQEIEKGTDEPASRQRREKRLMRRQLFRRQQRLRRTARVLQQAGLLPPFPLQPASRDAAITQLDAQLRSQFIDSGNHVDAQLLPYRIRAAALDQPLPAYALGRAFYHLAQRRGFLSNKKAGGKKDEEEKGKVKAGIAELAKQIEAAGARTLGEFFARLDPHQQRIRSRWTSRKMYQQEFDAIWAAQEPHHPQILTAELKAKLYRAIFFQRPLKSQKGLIGRCSLEKGRRRAPLACLEAQRLRYWQKLNDMRLKDARRILNAIPEAEGLIDWLPQEGQGRLSLYAKQLLAQHLETSEELTFNQIRHILGLKKKKNSDLDFTFNLEEGDEKKLLGNRTAARLLKALGQRWQDMPEDQRQRLVDEILSFEKEEPLARRLEKAWGFTPAEAANVAALDFEQGYHSFSRQAIRKILPHLQQGQSLASIIKQLYKDTQPQATAWDRLPPLRDVFPHVNNPVVRRALTEVRKVVNAILRVYGKPQQVHIELARDLKKSRYERQQLFKGMRQQQKQREEAKSWLQCQMGITNPTAHDILKYRLWIECNQQCPYTGKPISKEALFGREPQFDVEHIIPFSRCLDNSFTNKTLCEIAENRNVKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHLNDTRYSSRLAAEYLALLYGGRSDAQGNLRVRAITGAVTAQLRDQWGLNAVLAELGRQLGVRDLDDNVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPGMVKRFSDESQRARQYGRQLRCFFDPPWGTRTEFVADVRNAVLAINVSRRLDRRLKGPLHEETIYGKPKQYVDEKGKTIQVAHVRKPLESLSPKNVDDIVDPVIRELVKKKLQDLNTTDPKKAFQKKENHPYMIARDGRIIPIHKVRIRVTTETIMTVGHGPTLRHVKPGTNHHMEIVATLDAAGNEIRWEGITVSLFEALHRLRNKQPVVQRDHGPGKRFKFSLAGGEYLEFVENGQKKLVRVTTVYHSNVEFRLHNDARPITMLLGVKGARAGLGHSVDALRKLKARKVLVDPLGNILPAND
		
	
	 
		 
			 1042
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1042
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1042
					 
						 
							 note
							 MG4-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1042
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSISDLSPSYILGIDLGAESIGWLLLDVDGDRPTAIRRAGTHCFDAAVEGDLESGKDESKAKARRDARSPRRQHWRRARRRRRVLRTLQQAGLIPPGPLASPIDIHELILRLDQALREKFIPADDRVAAHLLPYRLRAKALDERLEPFEVGRALYHLAQRRGFLSNRKAGKKGDDEGMVKAAISELSDRMTAAGARTLGEYFSGMDPEEERIRKRWTSRQMYLDEFEKIWTKQAEFHPQMTDEVKAQIHAAIFFQRPLKPQTHLIGVCDCDPPHRRAPVALRLAQRFRLLQKVNDLEVLEPTGFPRPLSSDERAKLIAALEQSGDLTFAKIRGKSILALPKETSFNLEKGGEKKLPGHRTDAKLAEIFGDKWPRLSEAERDQIVEDILTFEKSEALAARAQRAYGLDREAALRLAELELEPGYAMHCRKVLRQLVAKMEGGTRYAAARRELYPDQFQAKPAVDLLPPVKDALRNLRNPAVCRALTELRKLINAIIRRYGKPAEIHIELARDLKRSRKDRQELSKVIRENEKLREKAKERILRELGDQQPTRADIEKVLLAEECGWECPYTGKRFGMQELLGQNPQFDVEHIIPLSRSLDNSFGNKTLCYHEENRNHKRNRTPWEAYHADEQRWHQILERVRRFQGASARGKMRRFLMEAIPDDFTSRQLNDTRYASRLAAEYVGLLYGGRADAEHRQRVYVCTGGTTAFLRNEWKLNTILGDGGPKTRDDHRHHAVDALVIALTGPATVKMLADAADNPWQHRRRLFAPIQEPWVGFLDQAREAILRINVSHRVNRRVAGPLHDESIYSPPQRGVGSSPKVVPSYHIRKPLASLSIHEVEDIVDPIIRARVKAVLDEKGGDPKKVFSVAANLPALRTRDGRTIPIRKARIRKSQNMVAIGKGPTQRYVAPGSNHHMAIVAKVDSEGNDREWEGVLVSRLEAAERARRRVPVVQREWGEGRVFRFSLAPGEMFTLEDGNGKGLYIVRSISQNRVEFVKANDARKKVDIKAAKHWLTHPPSVLFRKRCQKVSVGYLGDIVPAND
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG4-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAECQVRANEKNYVLGIDLGVLSLGWAVVEYAGDKPVGILKTGARIWEYSDASTLTVQKGQETPPGQERRQARQQRRQIFRRAQRLRRTCSVLQAMGLLDPGRRNSRARKQLWETVDQQAKEWLKSNIPGLADDPQLDHKFVYHLRAAALDHPLPKILLARVFFHLAQRRGFQSNRRVVSRSEEEGEVKKAISLLEHEISESGCRTLGEYFATLDPYTTRIRGRWTSRKMYQDEFERIWSAQIAINPGILDLSQKSRLFKAIFYQRPLKSQKRLVGRCSLEVIVRRGPDGPREVRPRQAALASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPEGERRTPTQLEREQLYQLAETVEEISFSQIRKALGIPTGKKGAEWECNLERGGETKIPGNKTAARLRKILGNKTWDGFSESDQKKLVDTILAYLSPEALQSHLENVWKFDSDTARQLSNIELEQGYHSFSRRAIRKLLPLMHQGKRLNEAIKAVYGHTGRLRSVQERLPPVWKVMPELRNPLLVRALTELRKVINNLIRKFGKPQYIRIELGRELKLGKKRRQELAKEMRKREAERERAAKVIEETLHRKARPNEILKYLLADECDWECPYTGKKISVLTLLGDQPQFDVEHIWPFDRTLDDSFGNKTLCYHEENRQVKGNKTPFEAYSDSPDRWREILERVKRFKGPFAKEKLRRFLAADIPQDFPMRHLSDTRWITTAAADYLGYLYGGRIDSEGRQRVFTVTGPLTALIRRGWNLDGILGGPEKNRFDYRQHAIDAIVIALIDQAIVQQISLLSSRLWGTDRPTAVQLPEPWPSFYHDAKNAILNIVVSHRISRRLSGALHEQTHYAPPDNNGRTKIRKPLAALSAKEVENIVDDTIRKYVQHALANAEKKSPKEFFGNPENLPVLKGKNNHVAVVKSVRVWVSAKPVAVGNGDRVRYVKPGNNHHIEIYAIVDEHGNPVKYDGRCVTLLEAVQRKRRGEPVVCRNHGPNTRFLFSLSKNECIEWTNENGEKELLRVVGIADNDIEFRLLYDARPSNLVREAKDRIRGGYSKLFERRARKVLVTPLGEVLPAHD
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG4-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALVLGLDLGARSVGWALLEKQGDNWTRIVRAGVRVFEAGTEGNIEQGRDQSRGATRRIARLARRQIRRRRQRARALYRELASAGLLPEVTPSPGSPLAVLIQQAINDLDEHLRQKYAQESAVSQLPYFLRARALDHRLEPHELGRVIYHLGQRRGFKSNRKAEAREKADGDPLKEQKDKSVVYREIEELKAQIQDTGARTLGEYLSRVDPAVERIRHRYTQRRMYEEEFEAIWEAQRPHHAALTRELKDRLWDILFKQRPLRATDDLVGECDWIPGEKRAPVWSMDYQRFRLLQAVNHLRVSENHSAPRPLSSEERLRLLDVLETQSKISFAQAKKILGLRKAEFTIEEGGEKNLPGNAVAAQFYEKLGQDWIRLKPEDRQALVECVAVAESDEQLLEALKQQWGLSEDQARRIVQEVSLPSGYARLSLKAIRAVMPYLEEGWDVQRARIEAGIPLHRPVELHDLLPPLADSGVAVYNPAVKRVLTEMRKVVNAIITHYGKPDEIHLETARELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETRISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGANPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRALNDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQGSIHRLSEASKTAVAARRRLLAPMAPPWVGFREQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTKLGQNQKGGDMVRLRVPVTSLSSKDIENIADPTVREIVRAKLEEVGGDAAKLEKNWPLLPNRNGNPVPIKKVRVNLNRAVVSVGKGRWQRWAEPSETHHIEIYEVTANGKTTWSGDVVTMRDAISRASRGELVVRRSREPNSRFLFSLAKEDMLRLQGDKSGIWVVKKIKSNTQIVLVPQHDARKEKEKDKSNGRETLNPTASGLRKYYAEKVVVLPIGDVVVCHE
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 MG4-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFSRANSVSDNDCSSVNAPAAPRDTASEAQPQPSQPSAGTNVPYVLGLDIGATSVGWAVLDLDAQGEPCCVRAMGARCFEAGVDGDIEHGKDSSRAVARRQARMARRILRRRARRLKKVFHLLQRHGLLPAGPSRTPEERHRLLADLDRQLFPKYAPGGDRVAAHVVCYRLRAAALDRALEDHELGRALYHLAQRRGFLSNRRDDRRASEKGEKSQDTKVIEKEIASLKEQITASGARTLGEYLSRIDPEQQRIRKRWTSRQMYIDEFEAIWSAQSQHRPGRLTEALKRELRQAIFHQRPLKPQTQLIGRCELEPPRHPGALPPRRAPLALPVAQRFRLLQKVNDLQVIEPDGRIRPLTAEERNKLLQALSEQARMEFDDVRKLLGLSAPRKRKDKATGQQICTPGHRFNLEEGGETSIPGDTTTARLLPVLGDKWRTMPEPLRESLVRDLLDFNYPAALAEHLQRVHRFDRHEAEALSEISLEDGYAPYCRMALRKLVARMENGTPFATARKLEYPQSFAAKPPCELLPPVRRAVPDLRNPAVIRALTEVRRVVNALIRRWGKPEIIRVELARDLKKPRKEREKAWKGNREREKERKAAADRLLKEAGITNPSPADIEKVLLMEECGGICPYTGRPITIPALFGDSPQFDVEHIIPFSVSLDDSFVNKTLCWHEENRHHKRNKTPYEAYSGNRERYEEILRRVSRFSGRFRKEKLRRFQMTLADVKAEYGDDFTARHLTDTRYASRLAADYLGLLYGGTVDAAGRRRVQTSSGTATWYLRSEWDMNAVIPGLSGSPTGSASGTFIEKVRTDHRHHAIDAVAIALTSARVVKMLADAARNPEQHRRRRFAPVPPPWPNFKDEVSAAAEKIIVSHRVDRRVAGPLHAETNYSPPIVHENREYRHRRVPLSSITRSQIAQIVDDVIRQLVEQKVGSAGDPAKVFSDPRNLPVLRSRDGTRCIPIKKVRVREHVAATTVGAGPRQRHVVSGKDTLHHTVIVARQTPSGEVWEDNPVDRLEVHRRLRNGQPVIQTDWGSDARYVFHLCKNDCIEMDVESGNPSAGRQIYVVRSISKRDIAVRLHYDARTLEQIVRAKERGKFRISSADLLRRRNARKVMVSPLGEVLPCRE
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 MG4-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VSEHLDYVLGIDLGSNSLGWAVIGLIDGEPAQLVRAGVRVFDAGMEGDLESGREESRNLKRREARLHRRLLWRRQRRLTKLFNLLQRFDLLPPAPSISEHLPNGHRRPITPEQRQDLLNQLDRRILSSAWFQTKVNSGAFPEPEHTMPYILRAAALDEPLEPHMFGRALYHLGQRRGFLSNRKQAPKKNDDEGAVKEGIAELRKAMQTSGARTLGEYFSRLNPSTERIRCRWTARDMYEKEFNAIWDAQAPHHADLLTPERKKQIYDAIFFQRPLWLDPGTVGNCELEPGEKRAPAYLLVSQRFRLLQTVNNLRVLPPDDVDMPLTPTDRKKLVDALEMKGDLTFKEISKLLKLEKGYKFNLESGGEKRIKGNRTNADFYAVFGERWLAMSPEERDRAVEYVHSFQKAEKLKDAARKKYDLTEEQAEQLAGISLEADYINLSRKAIEKFLPLLEEGVTYGEARKKLYPESFEAREAMPLLPPVETALAQIRNPAVMRSLTELRKVVNALVRRYGKPSCVHLELARDLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPERYQAILDRVRKFAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQLNDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAQLEHRRRFASLEAPWPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPMGKDGEVRVRKPLDSLSRPEVEKIADEGVRKLVQQKLEQLGGIEPKKAFPNPENLPRFPSSGVVIKNVRITKPLPIFTLSEGRRARHVTSESNHHVEIYAELDEHGNEKKWGGEVVSMAEAYQRLKTGKPIVQRDHGPLVKFKFSLAPGEVVECEGKDGMRGLFVMRKASQLTSGQLQIGFAPLADARKAREIQTSRAWLWASPNTLGERNPRKVVVSPIGEVTETHD
		
	
	 
		 
			 824
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..824
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..824
					 
						 
							 note
							 MG4-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..824
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFSRANSVSDNDCSSVNAPAAPRDTASEAQPQPSQPSAGTNVPYVLGLDIGATSVGWAVLDLDAQGEPCCVRAMGARCFEAGVDGDIEHGKDSSRAVARRQARMARRILRRRARRLKKVFHLLQRHGLLPAGPSRTPEERHRLLADLDRQLFPKYAPGGDRVAAHVVCYRLRAAALDRALEDHELGRALYHLAQRRGFLSNRRDDRRASEKGEKSQDTKVIEKEIASLKEQITASGARTLGEYLSRIDPEQQRIRKRWTSRQMYIDEFEAIWSAQSQHRPGRLTEALKRELRQAIFHQRPLKPQTQLIGRCELEPPRHPGALPPRRAPLALPVAQRFRLLQKVNDLQVIEPDGRIRPLTAEERNKLLQALSEQARMEFDDVRKLLGLSAPRKRKDKATGQQICTPGHRFNLEEGGETSIPGDTTTARLLPVLGDKWRTMPEPLRESLVRDLLDFNYPAALAEHLQRVHRFDRHEAEALSEISLEDGYAPYCRMALRKLVARMENGTPFATARKLEYPQSFAAKPPCELLPPVRRAVPDLRNPAVMRALTEVRRVVNALIRRWGKPEIIRVELARDLKKPRKEREKAWKGNREREKERKAAADRLLKEAGITNPSPADIEKVLLMEECGGICPYTGRPITIPALFGDSPQFDVEHIIPFSVSLDDSFVNKTLCWHEENRHHKRNKTPYEAYSGNRERYEEILRRVSRFSGRFRKEKLRRFQMTLADVKAEYGDDFTARHLTDTRYASRLAADYLGLLYGGTVDAAGRRRVQTSSGTATWYLRSEWDMNAVIPGLSGSPTGSASGTFIEKVRTDHRHHAIDAVAIA
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 MG4-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VSEHLDYVLGIDLGSNSLGWAVIGLIDGEPAQLVRAGVRVFDAGMEGDLESGREESRNLKRREARLHRRLLWRRQRRLTKLFNLLQRFDLLPPAPSISEHLPNGHRRPITPEQRQDLLNQLDRRILSSAWFQTKVNSGAFPEPEHTMPYILRAAALDEPLEPHMFGRALYHLGQRRGFLSNRKQAPKKNDDEGAVKEGIAELRKAMQTSGARTLGEYFSRLNPSTERIRCRWTARDMYEKEFNAIWDAQAPHHADLLTPERKKQIYDAIFFQRPLWLDPGTVGNCELEPGEKRAPAYLLVSQRFRLLQTVNNLRVLPPDDVDMPLTPTDRKKLVDALEMKGDLTFKEISKLLKLEKGYKFNLESGGEKRIKGNRTNADFYAVFGERWLAMSPEERDRAVEYVHSFQKAEKLKDAARKKYDLTEEQAEQLAGISLEADYINLSRKAIEKFLPLLEEGVTYGEARKKLYPESFEAREAMPLLPPVETALAQIRNPAVMRSLTELRKVVNALVRRYGKPSCVHLELARDLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPERYQAILDRVRKFAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQLNDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAQLEHRRRFASLEAPCPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPMGKDGEVRVRKPLDSLSRPEVEKIADEGVRKLVQQKLEQLGGIEPKKAFPNPENLPRFPSSGVVIKNVRITKPLPIFTLSEGRRARHVTSESNHHVEIYAELDEHGNEKKWGGEVVSMAEAYQRLKTGKPIVQRDHGPLVKFKFSLAPGEVVECEGKDGMRGLFVMRKASQLTSGQLQIGFAPLADARKAREIQTSRAWLWASPNTLGERNPRKVVVSPIGEVTETHD
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG4-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALVLGLDLGARSVGWALLEKQGDNWTRIVRAGVRVFEAGTEGNIEQGRDQSRGATRRIARLARRQIRRRRQRSRALYRELASAGLLPEVTPSPGSPLAVLIQQAINDLDEHLRQKYAQESAVSQLPYFLRARALDHRLEPHELGRVIYHLGQRRGFKSNRKAEAREKADGDPLKEQKDKSVVYREIEELKAQIQDTGARTLGEYLSRVDPAVERIRHRYTQRRMYEEEFEAIWEAQRPHHAALTRELKDRLWDILFKQRPLRATDDLVGECDWIPGEKRAPVWSMDYQRFRLLQAVNHLRVSENHSAPRPLSSEERLRLLDVLETQSKISFAQAKKILGLRKAEFTIEEGGEKNLPGNAVAAQFYEKLGQDWIRLKPEDRQALVECVAVAESDEQLLEALKQQWGLSEDQARRIVQEVSLPSGYARLSLKAIRAVMPYLEEGWDVQRARIEAGIPLHRPVELHDLLPPLADSGVAVYNPAVKRVLTEMRKVVNAIITHYGKPDEIHLETARELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETRISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGANPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRALNDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQGSIHRLSEASKTAVAARRRLLAPMAPPWVGFREQLKDILKSMNISFRPDHRVTGALHKETFYTKLGQNQKGGDMVRLRVPVTSLSSKDIENIADPTVREIVRAKLEEVGGDAAKLEKNWPLLPNRNGNPVPIKKVRVNLNRAVVSVGKGRWQRWAEPSETHHIEIYEVTANGKTTWSGDVVTMRDAISRASRGELVVRRSREPNSRFLFSLAKEDMLRLQGDKSGIWVVKKIKSNTQIVLVPQHDARKEKEKDKSNGRETLNPTASGLRKYYAEKVVVLPIGDVVVCHE
		
	
	 
		 
			 1057
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG4-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALVLGLDIGARSVGWALLEKQGDEWKRIVRAGVRVFEAGTEGDIESGRDHSRGATRRIKRLARRQIRRRRQRARALYCALAEAGLLPEISPQPGSPMSLLIQQQINRLDGQFRIKYAAHPAVQQLPYLLRARALDQPLELFELGRVIYHLGQRRGFKSNRKAESRKAGAGDHSRAKEEKGKVYEGIDALRTLIDQAGARTLGEYFSRIDPAKQRIRGRYTHRSMYEQEFDAIWAAQKPHHPALTQELKDRLWNILFQQRPLQDKEEFVGECSWFPGEKRAPVWSLEFQRYRIWATLNHLRITGNRSAPRPLSPEERALLFTSLDAAEKLTIAQAKKALGLRRTAGFTLEEGGENHLPGNKVGAKFHAILGNRWTSLPPEKQNELVTVVARASTDEELEEALQRDWGLDGEMSRRIVREIVLPSGYALLSLRAIREVMPFLQQGYSVQEARQKAGIPLERQVPVHPLLPPLADSGVAVFNPAVKRTLTELRKVVNAIIRHYGKPDEIHIETARELRKSREERAEDSKRMRGREREREAVRDQIHKEIGIPLDQISREDVLKGLLYRECEGMCPYCGQSLGGFASLFGGNSPVQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAEKGNRTPWEAYGHDPGKWEQILQRVGAFKGSYAKAKLNRFKMDEQAVADLLQQFSSRHLNDTRAAAVAAARYLALLYGGETVDGKRKILKPTGQVTAYLREVWGLNGLIPSIHREAAGAEESDDGRTIRKSRDDHRHHAIDAVAVALCDQGTIQMLSEANRGAAAARRRRFAPVPPPWVGFKDELRQVLRSMNISFRPDHRVTGALHKETLYKYVGRNERDGDVVRVRVPVHTLSVRELGQIVDPNVRVIVQAKLAEIGGDLKKLENNWPCLPNRNGAPVPIRTVRVDLNRAVVTVGTGFRQRWAEPSETHHIEIYEISENGRTVWTGDVVSMREAILRAARGEPVVRRSAGANGRFLFSLAKEDTIRLFGDRAGIWVVKKIKGNEQIILVPQHDARKEGSGAASRTEFAPTAGGLRRYSAEKVTTLPIGDVVPCHE
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG4-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLIPNDSLVLGLDIGSSSVGWSLIQNRGEAVEIVASGVRVFPWTVDEQTLMSRSVERRRARQRRRQLERRARRRRLVASLLQRQGFLPPGPPDHRDPSWKAVLAMDPYELRGRALETRLEPWEFGRVMYHLAHRRGFAGSGRGADDSETGVIQEQIEKTAREMQKVNARTLGEFLAQLDPRERRRRGWHTAREWYRTEFEAIVQAQQRMGLNLDPDWVKRLRRAIFFQRPLRTSPRAVGRCGLVPGRLRAAWGLLEAQRFRYLQKLNDLRVLLPDGQVRPLTPQERELVRGELERSERLTFDRLRRLLSSCDPSEALGEPSTGKAGNCDEDPGARSTSDFSRQKAGLAFNLECGGQDCLPGNTTAARIRSAIGQKWDQASEDVRRAMVELLLGVKDRKLRARLALRRKEWALSDLEAERLAQVNLEPGRCRFSSAALRRLVPHLEAGCALTEAIAREFPEHEARFRTEADPPPETPVTNPLVRRALAETRRVVNAIVRTWGLPGRIHIELARELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQLQATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRRVQGPLHEETFYGRIQTPPTGESRTVVRKRIDALSATEAQRIVDPRVRELVAQVCNGRAPKEVFRDPSLIPEVPFGSRKVRIRHVRIWVSENPISLKDGDPRLVLPGSNHHLEIFDCREGPRPGWRCVVVSRWEAMRRLRAGKPVVRRFDEHGCPLVCSLARGETVRLNLPGGPVIAVVQKLSQDDYNFRLHTDGRRAADIPASERIRIRSSKALKKCLGCKLVVDVLGRCHVSRD
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG4-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLIPNDSLVLGLDIGSSSVGWSLIQNRGEAVEIVASGVRVFPWTVDEQTLMSRSVERRRARQRRRQLERRARRRRLVASLLQRQGFLPPGPPDHRDPSWKAVLAMDPYELRGRALETRLEPWEFGRVMYHLAHRRGFAGSGRGADDSETGVIQEQIEKTAREMQKVNARTLGEFLAQLDPRERRRRGWHTAREWYRTEFEAIVQAQQRMGLNLDPDWVKRLRRAIFFQRPLRTSPRAVGRCGLVPGRLRAAWGLLEAQRFRYLQKLNDLRVLLPDGQVRPLTPQERELVRGELERSERLTFDRLRRLLSSCDPSEALGEPSTGKAGNCDEDPGARSTSDFSRQKAGLAFNLECGGQDCLPGNTTAARIRSAIGQKWDQASEDVRRAMVELLLGVKDRKLRARLALRRKEWALSDLEAERLAQVNLEPGRCRFSSAALRRLVPHLEAGCALTEAIAREFPEHEARFRTEADPPPETPVTNPLVRRALAETRRVVNAIVRTWGLPGRIHIELARELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQLQATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRRVQGPLHEETFYGRIQTPPTGESRTVVRKRIDALSATEAQRIVDPRVRELVAQVCNGRAPKEVFRDPSLIPEVPFGSRKVRIRHVRIWVSENPISLKDGDPRLVLPGSNHHLEIFDCREGPRPGWRCVVVSRWEAMRRLRAGKPVVRRFDEHGCPLVCSLARGETVRLNLPGGPVIAVVQKLSQDDYNFRLHTDGRRAADIPASERIRIRSSKALKKCLGCKLVVDVLGRCHVSRD
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 MG4-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLAGKTHPSGSRTAASEYLLGLDIGTTSIGWALIALKNEEPCGILRAGVRCFEAGVEGDIEEGKDSSRAKPRRIARLARRQIWRRAARARKVFRVLQELDLLPPGEARSPHARHALLHALDQKLLQKYDLARDHVKAHLLPYLLRAWAVKRRLERYELGRALYHLAQRRGYQTNRRAEADNDDEDNEKQRKIVQGSIETLQQDLAGRTLGQFLATLDPCQRRIRQRWTSRSMYQDELARIWQRQAAALGLTEEDRKQLYKAIFFQRPLRSARGLIGQCDLETGQRRAPLASLVAQEFRILQQVNHLRVRLPDHTERPLTDQERATLSQILMHQEELSCAEARKLLGLTKHGTKFTIELAREKSLRGNRTQARLVAVLGPRWDTFTPQERNELIWDVIHYEKAAALARRAQKRWGLDPQTAEKLANVRLETGYAAHSAAALEKLNERMRAGEAYATAKQAVYPHAHQPDRVVSRLPPVKEALGELRNPAVLRALTELRKVVNAILRRYGKPKAIHLELARDLRRSRKEREKISAEQAKREKARRDALQKMLREFPNYQPKRGYDPAIEKILLAEECDWECPFTGKKINMQTLLGKSPQFDVAHIYPRRYLDDSFANKTLCYHEENRHRMLDRLPMEAYAGNPQRWQEILARVKRFQGPYAAEKLRRFQTEKVPDDFVSRQLNDTRHSTKLAAQYLGLLYGGPYDAQGHRRLVAVSGSITAHLRRAWRLGVHPGPDQAGPGKNRDDHRHHALDAIVVALTSHATIQKLSTFAARSQPGQQRLITGDLQEPWPSFQRDVRQALMAIYVSFRAEHKLAGPLHAETNYSPPIPTPDGKFVHHVRKSLSKLTETEIRGDAIVDPVIRALVQKKFEELGGKQPEKVFADPANHPYLTARDGRRIPIHKVRIRARANPVRIADDPARQRWVAPSGNHHAVIVAQLDPQGRESRWEDHVVTRLEAHQRLRQAGPRPRNQLIQRDWGPGKRFKFSLMLNDMLELDAPGGGRQVCRVLGISKGDYELCLHYDARSQTEIARQKQRIRVNAEKLRLLRARKVVVTPLGDIQPAGG
		
	
	 
		 
			 806
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..806
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Rhodobacteraceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..806
					 
						 
							 note
							 MG4-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..806
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALVLGLDIGARSVGWALLEKQGDEWKRIVRAGVRVFEAGTEGDIESGRDKSRGATRRIKRLARRQIRRRRQRARALYRALAEAGLLPGISPQPGSPMSLLIQQQINALDAQFRARYAAETGVHQLPYLLRARALDHPLEPFELGRVIYHLGQRRGFRSNRKAESRKAGAGDESKANEDRGKVYEGIDSLRTAMQQAGARTLGEYFSRLNPAEKRIRGRYTHRSMYEQEFDAIWTAQKAHHPALTREFKDRISDILFRQRPLQDKEEFVGECSWLPGEKRAPVWSLEFQRYRIWATLNHLRITGNRSAPRPLSPEERALLFTSLDAAEKLTIAQAKKALGLRRTAGFTLEEGGENHLPGNKVGAKFHAILGNRWTSLPPEKQNELVTVVARASTDEELEEALQRDWGLDGEMSRRIVREIVLPSGYALLSLRAIREVMPFLQQGYSVQEARQKAGIPLERQVPVHPLLPPLADSGVAVFNPAVKRTLTELRKVVNAIIRHYGKPDEIHIETARELRKSREERAEDSKRMRGREREREAVRDQIHKEIGIPLDQISREDVLKGLLYRECEGMCPYCGQSLGGFASLFGGNSPVQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAEKGNRTPWEAYGHDPGKWEQILQRVGAFKGSYAKAKLNRFKMDEQAVADLLQQFSSRHLNDTRAAAVAAARYLALLYGGETVDGKRKILKPTGQVTAYLREVWGLNGLIPSIHREAAGAEESDDGRTIRKSRDDHRHHAIDAVAVALCDQGTIQMLSEANRGAAAARRRRFAPVPPPWVGFKDELR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG4-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESKRLKQPFVLGIDLGVQSLGWAMLSLDDDDNPTGVVRLGVRCFDSGVGSEEEVAQGKEQSQNVERRGARLLRRQTWRRARRIAKVFHALQRFGLLPAEPAPTPEQRDALIKQLDADLRAEFLPAGDRAAFHLLPYRLRALGLDQPLPPFAFGRALLHIAQRRGFLSNRKAEGKENEKERSVVKESISFLQNELVRTGARTIGEYFAGIDPEEQRIRGRYTARQMYLDEFEKLWAVQAPHHQLDESAKKAIHQAVFFQRPLKSQSGLIGLCELEPGQRRAPAASLEAQRFRYLQKVNDLQIITPDGFILAPSEEQRRSLIDYLEHHAEITFDKLRTLWGLKLPRKSKKKSPAASGSDGDSDLASDAAQSDERPGYNFNLERGGEKKLKGNVTRARIEAALGCDLDELPAHVREPLVADVLEYENADALQRRLVQRYGLAEEQAAALAETHFEDGYASLSLAALRKFLPLMEQGMPFATARKELYKDSRQFQPHDILPPLFMVKAQLRNPAVSRGLNELRKVVNAVIRRYGKPKYIRIELARDLKQPRKVREERSKSMRKNEALRQQIIDDIRRFGIANPSETDILKVRLADECNWQCPYTGKAISMETLLGPHPQFDIEHIQPYSRSLDNSFTNKTLCDVHENRIAKRNLTPFEAYSGDEQRWHEIIARVRRFRGPASPAKLRKFLAKAIDSDFVERQLVDTRYMSRAAAEYVGLLYGGAVDSQGTRRVQVSPGGVTADLRRLWGLNRVLPRDPGDDERPGKKSRSDHRHHALDAAVIALTSPAMVQQLSRCAQDALLIGSRRFVALELPFPSLIDDLKKAIDEIVVSYRVKRKVRGRLHDQTYYSPPKPACDENGRTVEYRHVRKPLASISADRIEKIVDPVVRKTVQEHLARHGGDLKKAFGNPNNLPYLTAGDGRIIPIRRVRIRENISVLPIGKPPQLRFAAPGTNHHMEIVEVTDARGRVRWEGKLVNMFEAYQRRRQHLPVVCRDHGPNANFLFSLACGEYVEMEHVPGQRKVYRVTTISGERLEFRLHCDARPITVLKKLPKARINRSASTLLEAKARKVFVDPLGNVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG4-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTEYQKSGSVLGLDIGPTSVGWALIEENEQQPCRLIDMGVRIFEAGVEGDIESGRDESRAAKRRMARLHRRQLERASRRLKVLAEELQRRGLLPPGDVSTPDARKRFFDELDKLLAQGLDNPALLPFILRARALHERLDPHETGRALYHLAHKRGFLSNRKSQPKEDEELNTIAQAVGQLRQAMQETGAQTPGEHFAALLRNNGRVRGHHTFRNMNAQEFDLIWDTQRAFHPDVLSDEARKSIGKKIFFQRPLKSNKGLTGRCELEGARRAPLALLVSQRFRMLQKVNDLRLVSPDGLQRELTASERAELLRHLELQQNMKFTAIRKKLKLQGKFNFEIGGEESLPGNRTAARMASVFGQQRWQSMTPGEQDLAVQHVRSIRKPEALERAAADYWKLDPNAARAFAKISLEEGHVMLSQKAMSKLLPLMERGMPFATARKELYGAAPPPRAYDKLPPVHSPEMPAVTNPAVRRALTEMRKVVNAVTAKYGKPGLIRIELARDMKRPRKARQQISKRIRANKNKRDAARQQLLKEASGALGSAWEPKRSDIEKWLLRDECGGICPYTGKPISFHSLFVEPEFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCCATENRIKSKRTPWEAYGGTARWDEIIGRVRKFTGDANVAKLQRFQIRDADKEIDGFAARELNDTRYISRLAVQYAGLLYGAGADGVDPSGRRRVQAARGQITAHLRDVYELNSLLGDGGEKYRGDHRHHAVDALCVALTTPRAVKQLSDAAAAGEDRRRAWYDTRLITDPWPGFLDDARNAVNAIVVSHCPSRKVNSAMHDETVYSKPHADPMGRACVHVRKPLAALTDKMVDNIVDDRVREKVRQALNGRAPKDAFKDSASLPFFETRDHRRIPIKTARIRVYQSVNSLGRNAAARNVVPGSNHHVEIFAVEQEKGGVKWEGRMVTTIEAMARLHPKSRIPVVNRAHENGGKFLFSLSPGDTVRVTLDGEQKLLRLRTISKNNQGRLRLDAVCIREARKKAEIMQDKKWIIFPTLHALADMQFQKVTVTPLGEVFPCND
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG4-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADPGLLKYVLGLDIGANSIGWALLTARGDERLTPTGIVQTGVRIFEAGVEGDLERGREESRGIQRRLARQARRRLDRTARRLAKVFGLLQDAGLLPRADTPASLPGVGVPREHMTARERRDERLRASAERDALLAQLDRELVAQCQDGLRAAGASQGEIWLVPHRLPYLLRARALDNKLPAHQLGRALYHLAQRRGFLSNRKAAPKKDEDQGVVDQGIQKIVAGMRETGARTLGEYFSRLDPTGERIRGRWTSRAMYQDEFDAIWAAQAPHHPEILTADLRKRLKRAIFYQRPLKVQKELIGECEFEKGRKRAPMALLVAQRFRLLQQVNNTRILTPDAVERGLTAEEAGKLIDALDTLGDITFKKAKRLLGLSQQHVFKFESGGEDKFIGNRTATKLIRVFGLDRWKTLKPSDRDRIVDDLLTIQKPETLARRAQRVWGLSPEAARELARTSLEDTHCRLSRLAIKNLLPLMETGMPYMTAARQVYGEKPAEPPRDSLPAVSEALPALRNPAVHRALTELRKVVNAIVRTYGKPAAIRIELARDLRKSPKQREQTWKKNRDNEALRKDAAEKLFREMGIQNPKRSDIEKMLLLQECGCMCPYTGKHISMRDLFGDAPQFDVEHIVPFSRSLDDSFLNKTLCEVAENRNVKGNRTPWEAYGHDLVRWNQILQRVSHFQGSAQREKLRRFQLQTIESPEQFASSQLNDTRYAAVEAMDFLKLLYGEEAQRKVIVQAARGGTTRFLREEFGLNQILGDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDPATVKMLSDAAARALSEGRRRFASVPFPWGRFLDDVRASIQGINVSFRVSRKVGGALHEATFYSPPKKDPKTGQEHVHVRKPVTALSEQRVGNIVDPVVRAAVQAKLKEVGGDVRKLADNPPTLRAKDGREIPIRKVRLRESITPFGIGQGGARQVVTDTNHHVEIVQVPGKAGQPKWEGCVVSQYEALRRLRAKEPVVRRDHGNGRTFVFSLALGETVQMKGDDGQLALFKVAGVSQTGRGQIMLEFRRNADARPATVLRKIKGGRVFRTPDSLRSAMGTKVLLTPLGELRRVGRD
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG4-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLIPNDSLVLGLDIGSSSVGWSLIQNRGEAVEIVASGVRVFPWTVDEQTLMSRSVERRRARQRRRQLERRARRRRLVASLLQRQGFLPPGPPDHRDPSWKAVLAMDPYELRGRALETRLEPWEFGRVMYHLAHRRGFAGSGRGADDSETGVIQEQIEKTAREMQKVNARTLGEFLAQLDPRERRRRGWHTAREWYRTEFEAIVQAQQRMGLNLDPDWVKRLRRAIFFQRPLRTSPRAVGRCGLVPGRLRAAWGLLEAQRFRYLQKLNDLRVLLPDGQVRPLTPQERELVRGELERSERLTFDRLRRLLSSCDPSEALGEPSTGKAGNCDEDPGARSTSDFSRQKAGLAFNLECGGQDCLPGNTTAARIRSAIGQKWDQASEDVRRAMVELLLGVKDRKLRARLALRRKEWALSDLEAERLAQVNLEPGRCRFSSAALRRLVPHLEAGCALTEAIAREFPEHEARFRTEADPPPETPVTNPLVRRALAETRRVVNAIVRTWGLPGRIHIELARELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQLQATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRRVQGPLHEETFYGRIQTPPTGESRTVVRKRIDALSATEAQRIVDPRVRELVAQVCNGRAPKEVFRDPSLIPEVPFGSRKVRIRHVRIWVSENPISLKDGDPRLVLPGSNHHLEIFDCREGPRPGWRCVVVSRWEAMRRLRAGKPVVRRFDEHGCPLVCSLARGETVRLNLPGGPVIAVVQKLSQDDYNFRLHTDGRRAADIPASERIRIRSSKALKKCLGCKLVVDVLGRCHVSRD
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG4-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLIPNDSLVLGLDIGSSSVGWSLIQNRGEAVEIVASGVRVFPWTVDEQTLMSRSVERRRARQRRRQLERRARRRRLVASLLQRQGFLPPGPPDHRDPSWKAVLAMDPYELRGRALETRLEPWEFGRVMYHLAHRRGFAGSGRGADDSETGVIQEQIEKTAREMQKVNARTLGEFLAQLDPRERRRRGWHTAREWYRTEFEAIVQAQQRMGLNLDPDWVKRLRRAIFFQRPLRTSPRAVGRCGLVPGRLRAAWGLLEAQRFRYLQKLNDLRVLLPDGQVRPLTPQERELVRGELERSERLTFDRLRRLLSSCDPSEALGEPSTGKAGNCDEDPGARSTSDFSRQKAGLAFNLECGGQDCLPGNTTAARIRSAIGQKWDQASEDVRRAMVELLLGVKDRKLRARLALRRKEWALSDLEAERLAQVNLEPGRCRFSSAALRRLVPHLEAGCALTEAIAREFPEHEARFRTEADPPPETPVTNPLVRRALAETRRVVNAIVRTWGLPGRIHIELARELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQLQATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRRVQGPLHEETFYGRIQTPPTGESRTVVRKRIDALSATEAQRIVDPRVRELVAQVCNGRAPKEVFRDPSLIPEVPFGSRKVRIRHVRIWVSENPISLKDGDPRLVLPGSNHHLEIFDCREGPRPGWRCVVVSRWEAMRRLRAGKPVVRRFDEHGCPLVCSLARGETVRLNLPGGPVIAVVQKLSQDDYNFRLHTDGRRAADIPASERIRIRSSKALKKCLGCKLVVDVLGRCHVSRD
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG4-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSGYVMGIDIGVASIGWSVVEPGSEERPGRIVRLGTHLFEPGVDGTQTAIEQGKDEPKGAARRGARQVRRQLWRRAHRKRKLLFALMKHGIMPHATVPDGAAIDAYIKALDSRLRAAWCRAGDHQAHQIMPYLIRSAGVQRKITLEEFGRALYHLAQRRGFLSNRKAKKKKDEDTSQVKAEINELQSLIDRHVPATLGAYLASLNPDEQRLRDWWTARSMYLHEFEALWTEQSRHHRELTDEAKAAIHRAIFHQRPLKSQAHLIGRCSLEPGRKRAPLAHREFQYYRVLQGVNHLTIAPPGEAARKLDAAQRKVLTDALLAQGDLTIAKVRTLLKLPKGTDIAGERGEEEKKIVGHRTDAKLRDAIGPRFDAMSDRERDQLVLDLRSFRETEPLIGRLKSHWGLSDEQARKVADADLEEGYASYSLAAIRRLIPHLERGLSVSEARKAEYPESFRATQVHDLLPPVTDVMGDLRNPSVMRALTEARKVVNAIIRRYGKPEKIHVELARDLKHGRDRRAAITKQIRQREKQHADAKHRILAEIKGYEPTRIDREKVLLADECDWRCPYTGKKFGMKELIGEHPQVDVEHIWPFSRSFDNSFMNKTLCWHDENRRVKRGRTPYEAYSASPERYQEILGRVLAFKSDRRTVSEKFRRFTAEAIDEDFTNRHLSDTRYIARAVSEYLGVLYGGRTDADGKQRIVACSGGLTSWLRREWGLDALLSPTGDDAEAEKNRIDHRHHAVDALVVALTTPRTQAMLQAAAARQEQEGRFRLFGRIEPLWSAFPREAKAAVEAIVVSHRQQRAVSGKLHAESNYSKPIHGGHRIRKELHKLTRNEVSRIVDPRCRALVEAQLEKLGVDDPAKAFSKRENCPVIKGRDGVERRLRRVRLFSTASPTIVGQNARIRYVEPDSNHHCIVWAKRTKEGEEGPWEFEPVRLLDAYDRVCRGLPVVNRDGGSDRIFKFSVSINEFIEMDDPDSGGRQLYRIKKTSLREIGVQLHHDARTVDEVRKAGDLNKYRISPSALKSRNARKVFVNHLGEVSGAGG
		
	
	 
		 
			 834
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..834
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..834
					 
						 
							 note
							 MG4-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..834
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PREERIRQRWTSRPMYLNEFARIWSVQADAHGLTEEDRQRVFKAIFFQRPLKSQKGLIGRCELEPKHRRAALAMLVAQEFRILQKVIDLRVRFPDGTTRPLTADERQTLIDALQQVGEMTSASARKLLGLNKKGITFSIEEWGEKNLPGNRTNAKLAAIFGRRWLQFTPEERDQIVLEVLHYQKPAALVRRAMKHWGLDRQAAEKLSETRLEAGYARHSLAALTKLNASMRTGMPYMTAVKEAYPARFQAGKPMKLLPPVVKALRDLRNPAVCRALSELRKVVNAIVRLYGKPEKIRLELARDLRRSRKDRKRIAEQQREQETRRRKALERMMREFPNYQAKAGFDPAIEKILLAEECNWECPFTGRKIEMATLLGKNAQFDVAHLFPRRYLDDSFLNKTLCYHDENRHRMHDLLPKQAYGGDPQRWAEIIARVKAFKGSAATLKLERFLAAEVPEDFVESQLNDTRHNSKVAAEYLGLLYGGLWDASGKRRIEAITGGITALLRNAWRLRKDRADHRHHALDAIVLALVDPAQVKSLQESAERASEGSARFRLGELDEPWPGFRDAVRSALEEINVSIRADRKVGGALHAATNYSKPVRAANGSAVHHVRKPLHKLSVTEIEGDAIVDPVVRAAVQQRFADLGGKDPQKSFSDKANHPTLTAKDGRSIPIHKVRVRVREKAKMIAKGTVRQRFVTAGANSNHHCVIVAVLDAAGKETKWEEHIVDRLEANKRRASAPPGGMIQRDWGPARRFKFSLMPNDMLEMADESGTRQLYRVANISKGDYELRLHTDARESKELRSLKQRIRVHAEDLRRGRARKVTVTPLGEIQPAGD
		
	
	 
		 
			 795
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..795
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..795
					 
						 
							 note
							 MG4-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..795
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGFLMDASVSYGLGLDQGVASIGWAIVRLDAKGKAIGVERLGVHLFEAGTEGDIEGGRDESRAGPRRMARQARKQYRRRVLRKKRLLRWLQELGLMPAGDISTAEGRDKLLKDLDADLRTRWEADASIDHRLRQLLPYRLRAAGLTRRLEPFELGRALYHLAQRRGYLSNRKAQGASADPCAAGDATKPKKAGKGKKGTPAPPAEHAPAQPGASASPGEDQAGKGSGEAGGKEDPGVVRAAIVELERQMRGAGCTTLAEYFSKLDPTGTLGDRLRGRWTAREMFLEEFGRIMAEQAKHHPALTNEVQRKLHRAIFFQRPLQSMSHLIGTCDLVKGAKRCPLGHRLAQRFRLLQRVNDLDIRLPDFTRRPLTTEERGRLLAALDREGDIAFSTLKRKDWFGLPKGSTFNLEEGGEKKLVGNRTEAKCRCIFGDERWDAMSEADRDAVVHDLIVFEKPSALARRGESVWKLSPQRARALGDCVLEPGFAAHSKEALAVLVPCMEEGTPYAKAVQDKFKKVDATAEVRDRLPPVEKALGNLRNPTVTRALTELRKLVNAVVRKYGKPAWIRLELARDLKRARKQRERLSKEMREQEARRDSARAAIVRKAGLAGPSRSDIERYILAEECGFICPYTGKPMDRERLTDLVGRTPQFDVEHIWPLSRSLDDSYLNKTLCHVEENKAKGNRTPFEAYSQSPERWEQILDRVKRFGGTAARIKLERFTAKEIPDGFAERHLAETRKIGAASAGFLGLLYGGEIDAAHKRRVFVTTGGLTAHLRREWHLNGILGTEGEKARDD
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG4-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTPSNVPYVLGLDLGVASIGWAVLDTDAKGRPTSIRAAGSHLFEAGVGGGSQSTPEMAMARGKEESKAAPRREARAMRRQTMRRARRKKKLLGALIRHGLLPEGDIRTPAAIDAYVKALDAALRATWCPPGSSHVEYQNMAYRLRAEAAQRPLDAHAVGRALYHLAQRRGFESNRKTPKRDDEDTSDFQNKLDDLGDAIRSHTTQTLGAYLASLDPDEKRLRGRWTHRSMYEQEFETIWDAQAGALGLDGGAKQDIHHAIFYQRPLKDQSHLVGRCSLVPGKKRAPIAMRIAQDFRVLERVNHLRIVHDDHSERPLSKDERDNLLAALRREEKLTMHQAKKAAGLPTKHVKFSIEAGGETKLVGHRTDAKLCKIFGDRWDEMSEQEKDTVVEDVRCVRLPDTLRRIGEVRWGLSREKAQELADVQLEEGHSAHCLRALRKLVARMDADGLAYSTARKDEYPASFQSVEPMDLLPPVDAWEKDLRNPAVSRALTELRKLVNAIIDRHGKPVRIHLELARDLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHLQDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQRVRGPLHKDTIYSPKIDGKHRVRKELHKLTAKEVQSGKIVDTRALAAIQAKLAELAKTDPALADPAKAFKAPENAPLVPGPNGSKVRLRRVRIDTGDKPTRFGGAKGKGSARYAKNELNHHVAFYDQPLPGGGVERTAEVVPLHEAMRRHASGEPIVDRTPRGKKGEYAFAFSLAKNGYVWYRQKNSDEPVLCMVDGIADGDIELKRHTDGRGRPQRGKDRIRLRSKSIREGLFEKAHVTYLGEVRRAGGWARARLRRSARAPFRSPRAAGHPRRRRTRGHHAIGRGRHRRGR
		
	
	 
		 
			 930
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 MG4-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..930
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VSSQPRRQGYILGLDLGIASVGWACLEHDGQGKPTGILAAGTHVFEAAVENGQAADQTPAAKRRAVRSQRRLLWRRRQRRRKTARLLQQAGLLPVGPMDTSEELDKLIKDLDADLAKRWSGRVPPSRRDRLVYHIRAAAAQGPVEPDELGRAIYHLAQRRGFKSNRRTDRKADDKEIGKVKEGINELRRLMHEAGARTLGAYFATVDPHERRIRNRYTHRAMYEEEFEAIWSAQQPHHAVLTPELHDALHDALFFQRPIRKQPGLVGMCSLVQGKRRAPKALRAYQRFRMLQGVNHLRVDEPGRSARPLTAEERKKVIEALEREGDLTFAKLRQKKLLALPKEVEFDLAQAQFDRGEDKKGDRKIIGHRTDAKLRKVLGDRFDALTEEEKDQLVHELRSIPTEEGLIRRATRHWHFTMEQAEQLADLQLEDGYAALSLTAINRLLPHLEQGLSYAEARKREFPESFKSEDALDALPPVDKAIDNLNNPSVRRAMRELRMVVNALIREHGKPGRIHIELARELKHGRSRREQTERRMRERAKQREAAAETIIRETTARGFRIDKPRRDDIEKYLLAEECGWICPYTGRSIGWESLFGPHPEFDIEHIWPFSRSLDNRFLNKRLCHAATNRSVKKNRTPYEAFGQDTEQWEQILDRVRRFKGDPYARREKLRRFEAQEIDEGFLERHLRETSYFARLAQEYVGLLYGGIVDAEGTRRVIASSGGATHWLRRELGLDSILSDDEEKNRSDHRHHAVDAITTALLDSRTIQLLARAAQEAEERGSRRLFLSLQEEPWQGCRRDVEEAVARINVSHRQRRRVRGPLHEETNLSELINGGHRVRKALASLSPAEIKSDRIVDPRARELIRRALEEHAGGEITKKTITQVFSDENNLPLVPGPGGRLVRIRHVRVEVRDKPTLFGRDASRRWANTGS
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNGNLGKERFILGLDLGTNSIGWAMVGLDDNDKPCSVIRTGVHVFPAGTQGTDEDFAQGRDESRAQRRRMKRLLRRQIYRRKARARDAYKHLAEYGLLPKLEGYKGQNRDKAIKRLDVELLDRYLTAHPELIDEYELRDRVTAQTLVYRLRKEALDRQLQPDELGRILYHLSQRRGFKSNRKAPMKEDEKPGEVKAAIESLADEIKSAGARTLGEYFAGLDPEQRAIRRRKTDRSMYEQEFELIKKAQAPHHQRLDEKFWGRMRRILFYQRPLKSTKGLVGRCPLEPPRRRAPMASPAYQEFRLLQKLNDLCWIEVETGDSFALVDHPEHYETLYDALHKTDYLKFTEIAKLLKLKRNGKERTRFNLEAGGEKGLYGNRYASLMYQLFGENWQKEPSSCLSGIWQDLRSIQNETLLKRRAEEKWGLDASQIEILLQADIEEGYAAYSAKALQKLNQEMAQKIPFATALKSCYPEQAAEECVDLLPPYAEVGSDLRNPVVNRTLTELRKVVNAIVRRYGKPEKIRLEIVRDIKLGRKRRAEISKKMRTRQSEREDAKEQLRQWGVPVTHDAIERELLRRECNGVCPYTGREISPSQLFGESPQFDIEHIIPYSRSLDNSFANKTLCWHATNRNRKRGKTPYEVFSQDGDWEVILRRVAAFKGGYRDEKLRRFKLADLSEFDDFERRQLTDTAYAARLARDYLGVLYGAESLRRIQVLPGRLTSLLRGAWQLNRILGDPERNTKSRADHRHHAIDALVAAVTDRSMVQKICTRAKQLEDLKQVRLLPEIDPPWAGLLNDTREALARTIPSSRVDRKANGKLHEETIYGRILHKGEERTVLRRPLEALSSKEIDNIVDECIKDRVVQALEASGEKNPNKAFANPANLPRMVVRDRNGRSREVFIRRVRVFRSDNPVPVGRDRRLVKTGGNHHMELYEVRKKGERRMVGVIVTTLVAAQRKAARRSVYNCRLIPNGSYMFSIHKGDVLRLEHPRKGEVLVTIRKISRLPGGNYVEGTEIKDARLDKDIKPKSIENGWFKLSDKQLGEMQARVVRITPLGEELDRV
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNGNLGKERFILGLDLGTNSIGWAMVGLDDNDKPCSVIRTGVHVFPAGTQGTDEDFAQGRDESRAQRRRMKRLLRRQIYRRKARARDAYKHLAEYGLLPKLEGYKGQNRDKAIKRLDVELLDRYLTAHPELIDEYELRDRVTAQTLVYRLRKEALDRPLQPDELGRILYHLSQRRGFKSNRKAPMKEDEKPGEVKAAIESLADEIKSAGARTLGEYFAGLDPEQRAIRRRKTDRSMYEQEFELIKKAQAPHHQRLDEKFWGRMRRILFYQRPLKSTKGLVGRCPLEPPRRRAPMASPAYQEFRLLQKLNDLCWIEVETGDSFALVDHPELYETLYDALHKTDYLKFTEIAKLLKLKRNGKERTRFNLEAGGEKGLYGNRYASLMYQLFGENWQKEPSSCLSGIWQDLRSIQNETLLKRRAEEKWGLDASQIEILLQTDIEEGYAAYSAKALQKLNQEMAQKIPFATALKSCYPEQAAEECVDLLPPYAEVGSDLRNPVVNRTLTELRKVVNAIVRRYGKPEKIRLEIVRDIKLGRKRRAEISKKMRTRQSEREDAKEQLRQWGVPVTRDAIERELLRRECNGVCPYTGREISPSHLFGESPQFDIEHIIPYSRSLDNSFANKTLCWHATNRNRKRGKTPYEVFSQDGDWEVILRRVAAFKGGYRDEKLRRFKLADLSEFDDFERRQLTDTAYAARLARDYLGVLYGAESLRRIQVLPGRLTSLLRGAWQLNRILGDPERNTKSRADHRHHAIDALVAAVTDRSMVQKICTRAKQLEELKQARLLPEIDPPWAGLLNDTREALARTIPSSRADRKANGQLHEETIYGRILFKGEEKTVLRRPLEALSSKEIDNIVDECIKDRVVQALEASGEKNPNKAFANPANLPRMVVRDRNGRSREVFIRRVRVFRSDNPVPVGRDRRLVKTGGNHHMELYEVRKKGERRMVGVIVTTLVAAQRKAARRSVYNCRLIPNGSYMFSIHKGDVLRLEHPRKGEVLVTIRKISRLPGGNYVEGTEIKDARLDKDIKPKSIENGWFKLSDKQLGEMQARVVRITPLGEELDRV
		
	
	 
		 
			 1039
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 MG4-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1039
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEDSPALLGIDIGPNSIGWALLDSEGKAIDDMGARVFEAGLADIEQDGKGKSRNVERRDARCIRRRLERTGRRLSKLARILQDAGLLPPGDVLSDEKRHQLVKRLDAQMDSPYSLRAKALDEKLKPYELGRALYHLAQRRGFLSNRKSAPKDEKEEGVVKEGIGQLRRDIDEAGARTLGEYFAKLDPHQQRIRGRYTSRKMYEDEFKMIWQEQRQYYPDLLTDDLKKAIHSAIFYQRPLKSAKHLIGGCQLENGKRRAPWALLIAQRYRYLSVLNNLTIRLPDGSERELTADERSKLIDYLEKNAELKFTTARGKKLLALPRGTKFNLEEGGEKRMLGNATAAKLRKIFGDRWDSFSEEEQDQIVEDIRSIVKDEALVKRGITKWGLDEESARKLTEVQLPDGYCRFSRKALEKLVPLLEQGKRLQTAIRELYPEKWARGSQPLDSLPPLSQCEDPALSELRNPIVSRALTEIRRVVNGVIAKHGKPDVIRVELARDVAQPAKRRQQAWKQNRQQERARKDAAERITKEAGIEKPSRDDILKVLLADECNWECPYTGRRINITELFGEHPQFDIEHIIPFDRCLDDSYVNKTLCEANENRNIKKGKTPYEAYYGTDKWENIISRVSRFNGRDRIKQAKLRRFKMHGEELEEFLDNFTNRQLNDTRYGSKLAKKYLGLLYGGVDNDGIDASRKRRVQATIGAVTAKLRDAMGLNAVLGKGAKSRDDHRHHAVDAVVIALTSPGTIKGISDASQHPALTDVRKIKLAEPWQGFLAEVRQAVDRIVVSHRVDRRVRGPLHEETFYGKPRKDESGKSYVHTRKPLSGISAKDVDSIVDPVIRRIVQQKLSELGESDPKKAFKDAANLPLDPQGRVVRRVRLKRNLEVFPIAKEEHRRRYVVLGNNHHMEIVGVGEPDEHGEHPKWEAHVVSMFEAYQRKKNKEPIVKRDWSDETEKDGKPRKFLFSLAGGDTIELQKEEGKRELFIVRTVPQMKQVRFVPINDARRLKDIGKVGFTAYPETLRKWHCRKVAVNPIGEVHYQND
		
	
	 
		 
			 1072
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1072
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1072
					 
						 
							 note
							 MG4-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1072
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQEAEEKYILGLDLGSNSVGWTLLAARQGKPDTPLRPVGLVAAGTRVFDAGVEGDIEKGREKSRAVQRREARLARRGTDRRARRMHLVYSILERAGLLPSLDPPSNSSEGNSRGIREQESQLRHETLVTLDRELAEKWREKLRSEGADKDKLRQINHTIPYILRARALDEKLEPYEVGRAIYHLAQRRGFLSNRKSPLKKDEDLGKVKGDINKLQEKIEETGSRTLGEYFSKLDPEEERIRQRWTGRKMYEEEFGKIWAVQQKHHPNILTEDLKKQLIGSKRHPAIFYQRPLKSQKHLIGKCELEKDRRRAPMAILDFQRFRMIQMLNDTRVITPMGELREMTAEEREKLLAELDIKGDLTFAKAKKVLGLSREHHFNWEGGIEKRIIGNRTAAKLVEIFGIERWKGFSEEERNRIIEDVLSIQKEDTLFRRGINAWGLDEESAKKFSELQLKPDYARFSRRALKKLLPLMQQGIPYKTAEKQVYGDRLAADAHASLPAVADVLPELRNPIVNRTLNELRKVVNAVIRKYGKPALIRIELARDLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQLNDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRRVNGPLHEETNYSPIKKDENGRDCVHIRKPVESLDKKNLKDIVDPVVRERVREWMEQANEHRPYPVHKTKDGREIPIKKVRIRKYDKPMTIGRDHRSRNVLSGSNHHLDIFEVTDKKGRPKWEGRLVSAFEAMQLKRQGKSVYSRERKEGGKFLFSLSQGEIIELDEKDGNRGLYRVRILSQLNQRGIKYPRVSYVRINDARLKADILKAKEWNTKLLEPLRKLNCRKVTITPLGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 835
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..835
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..835
					 
						 
							 note
							 MG4-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..835
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEDSPALLGIDIGPNSIGWALLDSEGKAIDDMGARVFEAGLADIEQDGKGKSRNVERRDARCIRRRLERTGRRLSKLARILQDAGLLPPGDVLSDEKRHQLVKRLDAQMDSPYSLRAKALDEKLKPYELGRALYHLAQRRGFLSNRKSAPKDEKEEGVVKEGIGQLRRDIDEAGARTLGEYFAKLDPHQQRIRGRYTSRKMYEDEFKMIWQEQRQYYPDLLTDDLKKAIHSAIFYQRPLKSAKHLIGGCQLENGKRRAPWALLIAQRYRYLSVLNNLTIRLPDGSERELTADERSKLIDYLEKNAELKFTTARGKKLLALPRGTKFNLEEGGEKRMLGNATAAKLRKIFGDRWDSFSEEEQDQIVEDIRSIVKDEALVKRGITKWGLDEESARKLTEVQLPDGYCRFSRKALEKLVPLLEQGKRLQTAIRELYPEKWARGSQPLDSLPPLSQCEDPALSELRNPIVSRALTEIRRVVNGVIAKHGKPDVIRVELARDVAQPAKRRQQAWKQNRQQERARKDAAERITKEAGIEKPSRDDILKVLLADECNWECPYTGRRINITELFGEHPQFDIEHIIPFDRCLDDSYVNKTLCEANENRNIKKGKTPYEAYYGTDKWENIISRVSRFNGRDRIKQAKLRRFKMHGEELEEFLDNFTNRQLNDTRYGSKLAKKYLGLLYGGVDNDGIDASRKRRVQATIGAVTAKLRDAMGLNAVLGKGAKSRDDHRHHAVDAVVIALTSPGTIKGISDASQHPALTDVRKIKLAEPWQGFLAEVRQAVDRIVVSHRVDRRVRGPLHEETFYGKPRKDESGKSYVHTRKPLSGISAKDVDSIVDP
		
	
	 
		 
			 889
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..889
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..889
					 
						 
							 note
							 MG4-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..889
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTTRVLGLDIGTSSVGWALIEGRDPDHVRIIAAGVRVFPMGVDEATLESRNIQRRQARLRRRQIERRARRKTKARHILQSHGFLPPGDPSHADPAWASVLALDPYKVRAEGLHRRLQPYEFGRAIYHICQRRGFKSNRKRPLTKKEKGAVHEDIAGLKREMDAAHAETLGEYLNRLDPRQQRRRGRHTNREWYREEFRQLCERQRDFGLPLSPALQKELEETIFSQRKVWWKRGSIGRCSLEPGKQRAARALPVCQRFRMLQRVNDLQIILPDGTTRQLSDEEREKLLARLDWEENLSFKSIRKLLRLPAEARFNLEEGGETKLPGNSTAYRISRAIGKREWERCSPESKAQILEALMSIEDEDLFKRVALRKQWGLNEEQAERLSEVALEEGRLDLSTKAIRKLLPLMEKQRLSYAEAAWRVYGDRGPAQAYESVPPVEDLRNPTVQRSLAETRRIVNAVIRRYGKPDRIHIELARDLKAPKQIRLRRSRQMRRNEAERKSARKELIEQGLPEPTGRDIEKYRLWKECGKRCPYTGKMISFSDLFGPHPKFDIEHIIPWHRCLLDSFANKTLCEVQENRSRKGNRTPYEAYSGDPDRYEEIKQRVREFTGPFGKAKLRRFRCEDIQKLPESLPLYGGEQLNATAYAARYAARHLALLYPQEERRKRVQVSAGRTTAYLRRAWNLNRLIGLADEKNRADYRHHAVDAVVIALTTPKLTGELSKAAARSVRPGTFQGLTPPPGLTRQLEEILDQMVVSHRVDRRVNGQLHEETFYGRIDNDSVTVVRKPLADLTDRDVAHIVDKKVQRLVREKLSGGAPPSKVFANPANLPAFVSPSGRTMRIRHVRVRVDASPVRIGSGAKTRLVLTGGNHHLEVFRVVEDGREKWRG
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG4-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METAENNSVLLGLDIGPNSIGWSLLQPDNGTSPDVNLISGVHIFEGGLDDLETDGKGKSRNLDRRNARAVRRLLWRRAHRLQKLAVSLQGAGLLPDNSDLENPQQRNALFDKLDKEFKSPYQLRARSLDSKLEPYELGRALYHLGQRRGFLSNRKTPVKDEKELGVVKGGINDLSKKISEAGARTLGEYFANKVIPEGGRVRGHYTSRQMYEDEFELIWNKQKEYYPDLLNDEFKEKIHHHIFYQRPLKSQKHLIGECSLERGRRRAPWALLIAQRFRYLQRLNDLSYFDRDEMRERKIEGDQRKILIELFETKEKVSFGAIRKALKLRGIKFNLELGGEKNLPGNKTTARIIKAIGKTKWFSLSEREKEALVVDLRCIRKEETLKRRGIKAWGLDEEAAEKFGTIQLEDGYCNYSRQALQKLLPLLEKGVPLQTAIKELYPEQFENTGKPMDSLPPILESGLPELRNPVVMRSLTEIRKLVNAIIKRYGKPDIIRIELARELKQSPKQRQETTKRMRRNEKERNDIREQIRNETGIENPTYTDILKVRLAKECNWECPYTGTHISMQQLIGPHPQFDIEHIIPHYRSLDNSFTNLTLCEARENREVKRNRTPYEAYHDTAKWEDIIRRVERFDGPMRNAKLRRFLLQGEELEKFLDGFTNRQLNDTAWASKWAKKYLGLLYGDIKSKGIDSAGKLRVQAVSGRLTSELRRIWGLNNILGDGNTKSRDDHRHHAIDAIVIALSNPAVVKQLAEASKRAVNIGDKLLKDFPQPWEGFHNDVKRVIDGIIASHRVSKRVRGALHQGSNYGKPRKDKNGNQYVHIRKPIDGISKKEVENIVHPTTRKLVMDKLAELGESDPKKAFKEKDNHPRLMTKSGEFPIHRVTVRMNLSATFPVGKNYRTRYVISDRNHHIEIVEKPDGKWDGYVVSMFEAYQRKKNGEPIVKREFENDEKFLFSLANGEIIELDGPDNKSRALYVIRTIPQSKQLYFVPINDARKSGDIGRTGLTAIPNALKSRNCKKMLVTKLGEVRFAND
		
	
	 
		 
			 1050
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 MG4-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WTLLAARQGKPDTPLRPVGLVAAGTRVFDAGVEGDIEKGREKSRAVQRREARLARRGTDRRARRMHLVYSILERAGLLPSLDPPSNSSEGNSRGIREQESQLRHETLVTLDRELAEKWREKLRSEGADKDKLRQINHTIPYILRARALDEKLEPYEVGRAIYHLAQRRGFLSNRKSPLKKDEDLGKVKGDINKLQEKIEETGSRTLGEYFSKLDPEEERIRQRWTGRKMYEEEFGKIWAVQQKHHPNILTEDLKKQLIGSKRHPAIFYQRPLKSQKHLIGKCELEKDRRRAPMAILDFQRFRMIQMLNDTRVITPMGELREMTAEEREKLLAELDIKGDLTFAKAKKVLGLSREHHFNWEGGIEKRIIGNRTAAKLVEIFGIERWKGFSEEERNRIIEDVLSIQKEDTLFRRGINAWGLDEESAKKFSELQLKPDYARFSRRALKKLLPLMQQGIPYKTAEKQVYGDRLAADAHASLPAVADVLPELRNPIVNRTLNELRKVVNAVIRKYGKPALIRIELARDLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQLNDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRRVNGPLHEETNYSPIKKDENGRDCVHIRKPVESLDKKNLKDIVDPVVRERVREWMEQANEHRPYPVHKTKDGREIPIKKVRIRKYDKPMTIGRDHRSRNVLSGSNHHLDIFEVTDKKGRPKWEGRLVSAFEAMQLKRQGKSVYSRERKEGGKFLFSLSQGEIIELDEKDGNRGLYRVRILSQLNQRGIKYPRVSYVRINDARLKADILKAKEWNTKLLEPLRKLNCRKVTITPLGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 1050
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 MG4-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WTLLAARQGKPDTPLRPVGLVAAGTRVFDAGVEGDIEKGREKSRAVQRREARLARRGTDRRARRMHLVYSILERAGLLPSLDPPSNSSEGNSRGIREQESQLRHETLVTLDRELAEKWREKLRSEGADKDKLRQINHTIPYILRARALDEKLEPYEVGRAIYHLAQRRGFLSNRKSPLKKDEDLGKVKGDINKLQEKIEETGSRTLGEYFSKLDPEEERIRQRWTGRKMYEEEFGKIWAVQQKHHPNILTEDLKKQLIGSKRHPAIFYQRPLKSQKHLIGKCELEKDRRRAPMAILDFQRFRMIQMLNDTRVITPMGELREMTAEEREKLLAELDIKGDLTFAKAKKVLGLSREHHFNWEGGIEKRIIGNRTAAKLVEIFGIERWKGFSEEERNRIIEDVLSIQKEDTLFRRGINAWGLDEESAKKFSELQLKPDYARFSRRALKKLLPLMQQGIPYKTAEKQVYGDRLAADAHASLPAVADVLPELRNPIVNRTLNELRKVVNAVIRKYGKPALIRIELARDLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQLNDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRRVNGPLHEETNYSPIKKDENGRDCVHIRKPVESLDKKNLKDIVDPVVRERVREWMEQANEHRPYPVHKTKDGREIPIKKVRIRKYDKPMTIGRDHRSRNVLSGSNHHLDIFEVTDKKGRPKWEGRLVSAFEAMQLKRQGKSVYSRERKEGGKFLFSLSQGEIIELDEKDGNRGLYRVRILSQLNQRGIKYPRVSYVRINDARLKADILKAKEWNTKLLEPLRKLNCRKVTITPLGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG4-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METAENNSVLLGLDIGPNSIGWSLLQPDNGTSPDVNLISGVHIFEGGLDDLETDGKGKSRNLDRRNARAVRRLLWRRAHRLQKLAVSLQGAGLLPDNSDLENPQQRNALFDKLDKEFKSPYQLRARSLDSKLEPYELGRALYHLGQRRGFLSNRKTPVKDEKELGVVKGGINDLSKKISEAGARTLGEYFANKVIPEGGRVRGHYTSRQMYEDEFELIWNKQKEYYPDLLNDEFKEKIHHHIFYQRPLKSQKHLIGECSLERGRRRAPWALLIAQRFRYLQRLNDLSYFDRDEMRERKIEGDQRKILIELFETKEKVSFGAIRKALKLRGIKFNLELGGEKNLPGNKTTARIIKAIGKTKWFSLSEREKEALVVDLRCIRKEETLKRRGIKAWGLDEEAAEKFGTIQLEDGYCNYSRQALQKLLPLLEKGVPLQTAIKELYPEQFENTGKPMDSLPPILESGLPELRNPVVMRSLTEIRKLVNAIIKRYGKPDIIRIELARELKQSPKQRQETTKRMRRNEKERNDIREQIRNETGIENPTYTDILKVRLAKECNWECPYTGTHISMQQLIGPHPQFDIEHIIPHYRSLDNSFTNLTLCEARENREVKRNRTPYEAYHDTAKWEDIIRRVERFDGPMRNAKLRRFLLQGEELEKFLDGFTNRQLNDTAWASKWAKKYLGLLYGDIKSKGIDSAGKLRVQAVSGRLTSELRRIWGLNNILGDGNTKSRDDHRHHAIDAIVIALSNPAVVKQLAEASKRAVNIGDKLLKDFPQPWEGFHNDVKRVIDGIIASHRVSKRVRGALHQGSNYGKPRKDKNGNQYVHIRKPIDGISKKEVENIVHPTTRKLVMDKLAELGESDPKKAFKEKDNHPRLMTKSGEFPIHRVTVRMNLSATFPVGKNYRTRYVISDRNHHIEIVEKPDGKWDGYVVSMFEAYQRKKNGEPIVKREFENDEKFLFSLANGEIIELDGPDNKSRALYVIRTIPQSKQLYFVPINDARKSGDIGRTGLTAIPNALKSRNCKKMLVTKLGEVRFAND
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFKDDMILGIDIGSNSVGWALLGYDADSREVTGITDAGVRIFEAGMDGDISTGNATSRCAERRAKRLIRRNLDRRRRRMLKLQHILQRAGLLPEGDDIEKIILDLDAEVRKFCLAVPEGERPSREVLAHTYPYFLRALAINGKLPPHLLGRAVYHLAQRRGFWSNRKSLVDEKELGQVKQGISELRGKMEETGARTLGEYFAYRDPTRDRIRGLWTSRDMYRHEFDLIMNNHPHLVTPDLRKSIEKAIFFQRKLKSVKSLIGHCALEKNKRRCPWYRFEAQEFRILQTITNLKVIEPDGELRELSAEEWENLYRVMMGETGDLDRHGNIKISKAKKLLGLPKGSKFTIEDGGEKTLKGNKTLSSLLAVFGDSWNEFSPRDKEDILHDLRSFEKREPLVRKAMRKWNLEQEEAEAFADIKLPEDYCNLSYKALCKLLPLLREGWSYGSAVKEIYPEAFKSDGIVHELLPGLDTSSIDLRNPVVERSLTELRRVVNAVIRKYGKPGIIRLEMAREMKLSANRKKEIIKRNRDLEKQREKAAEKIRDVFPGMTPGRTDTTKVLLAEECGWRCPYTGRSISIRTLFGPHPQFDIEHIIPRSRSLDDSFLNKTLCYHEENRNVKRNRTPYEAYHGTPRYDEILDRVAKFNGRLAKEKLRRFRMTPEEVEDRFADFTQRQLNDTRYAAKEAAAYLGMLYGGSVTSIDGRKRVQVLSGGLTYKVRSAYNLNGILNDGDVKTRNDHRHHAVDAIAIGMTSPGMVKKLTEIAKELENRRDYIRFGTGKGILPDKWNTFDEDVRRVIGKIKVSHKIPRKVRGAFHEETFYSKEYEHKVNGKTGMYRHVRIPLENLEKNKIPKVVDKGVREAIIRKLDELGIDDPRRAFRNGENLPEIVSADGAKRIPIKKVKIIRKQNTIRVGEGRRARNVVPGNNHHMMIYAVLDKRGEVKKWDGEVVTLLEARRRLMNGEPLVNKVNTPTARYVMTVQRGDVFEMDIKGKRELVITRDVPQTKQMSFVRLNDARLKKEIKSSGEWFTKRPNSMRTSNVKKFTITPLGELRNSNA
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFKDDMILGIDIGSNSVGWALLGYDADSREVTGITDAGVRIFEAGMDGDISTGNATSRCAERRAKRLIRRNLDRRRRRMLKLQHILQRAGLLPEGDDIEKIILDLDAEVRKFCLAVPEGERPSREVLAHTYPYFLRALAINGKLPPHLLGRAVYHLAQRRGFWSNRKSLVDEKELGQVKQGISELRGKMEETGARTLGEYFAYRDPTRDRIRGLWTSRDMYRHEFDLIMNNHPHLVTPDLRKSIEKAIFFQRKLKSVKSLIGHCALEKNKRRCPWYRFEAQEFRILQTITNLKVIEPDGELRELSAEEWENLYRVMMGETGDLDRHGNIKISKAKKLLGLPKGSKFTIEDGGEKTLKGNKTLSSLLAVFGDSWNEFSPRDKEDILHDLRSFEKREPLVRKAMRKWNLEQEEAEAFADIKLPEDYCNLSYKALCKLLPLLREGWSYGSAVKEIYPEAFKSDGIVHELLPGLDTSSIDLRNPVVERSLTELRRVVNAVIRKYGKPGIIRLEMAREMKLSANRKKEIIKRNRDLEKQREKAAEKIRDVFPGMTPGRTDTTKVLLAEECGWRCPYTGRSISIRTLFGPHPQFDIEHIIPRSRSLDDSFLNKTLCYHEENRNVKRNRTPYEAYHGTPRYDEILDRVAKFNGRLAKEKLRRFRMTPEEVEDRFADFTQRQLNDTRYAAKEAAAYLGMLYGGSVTSIDGRKRVQVLSGGLTYKVRSAYNLNGILNDGDVKTRNDHRHHAVDAIAIGMTSPGMVKKLTEIAKELENRRDYIRFGTGKGILPDKWNTFDEDVRRVIGKIKVSHKIPRKVRGAFHEETFYSKEYEHKVNGKTGMYRHVRIPLENLEKNKIPKVVDKGVREAIIRKLDELGIDDPRRAFRNGENLPEIVSADGAKRIPIKKVKIIRKQNTIRVGEGRRARNVVPGNNHHMMIYAVLDKRGEVKKWDGEVVTLLEARRRLMNGEPLVNKVNTPTARYVMTVQRGDVFEMDIKGKRELVITRDVPQTKQMSFVRLNDARLKKEIKSSGEWFTKRPNSMRTSNVKKFTITPLGELRNSNA
		
	
	 
		 
			 867
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..867
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..867
					 
						 
							 note
							 MG4-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..867
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYHLGQRRGYKSNRKQEAKDSEAGVVLSQIAELKEAIRNSGARTLGEYFSTLDPEQRRIRTRYTERGMFEEEFRKICAAQRPLISEALERALYHAIFFQRKLKSCKHLIGFCRLEPEERRCSFQDPLAQRFRILQEVNHLRVDGRGVLRPLTEEERQKVLTVLDGLSGELNAQGTIALSALGRLAGLRRGEKFTLGDEDKKVYGNELHAILFRVFGARAAAMKEEERQAFFHHLACMEKDDALRRILRTRWGLSEEAAEKAAHISLPDDYCGFSRKALKQLLPDLESGIALSTVIKLKYPEQFQASERVLEFLPPLDETGLQLRNPVVHRTLTEMRQVVNAVIRKYGKPDLIRLELARDLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEVFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNLNDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINRARGAFHKETIYSKSHGGDLRHVRRRLDTLEPKTVAEIVDVAIRRAVEEKLAELKMTDPRKAFKDGGNLPVLRDRQGRFVNTIRSVRVRQNVKTRSIGEGDRKREVANGANLVLAIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWSKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKTLKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTT
		
	
	 
		 
			 1021
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 MG4-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQRILGLDLGINSVGWAIVDDDNDAQVDLLDWGSRIFAPGLAATTEEIVSGKGESRCAERRLKRAQRIAYRRRRQHKDELTRVLSGSGLLPEQVSPEFFLQIDRAFLAGLPEDEQKRAAHVVPYLLRAAALDRPLAPMQLGRALYHLGQRRGYKSNRKQEAKDSEAGVVLSQIAELKEAIRNSGARTLGEYFSTLDPEQRRIRTRYTERGMFEEEFRKICAAQRPLISEALERALYHAIFFQRKLKSCKHLIGFCRLEPEERRCSFQDPLAQRFRILQEVNHLRVDGRGVLRPLTEEERQKVLTVLDGLSGELNAQGTIALSALGRLAGLRRGEKFTLGDEDKKVYGNELHAILFRVFGARAAAMKEEERQAFFHHLACMEKDDALRRILRTRWGLSEEAAEKAAHISLPDDYCGFSRKALKQLLPDLESGIALSTVIKLKYPEQFQASERVLEFLPPLDETGLQLRNPVVHRTLTEMRQVVNAVIRKYGKPDLIRLELARDLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNLNDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINRARGAFHKETIYSKSHGGDLRHVRRRLDTLEPKTVAEIVDVAIRRAVEEKLAELKMTDPRKAFKDGGNLPVLRDRQGRFVNTIRSVRVRQNVKTRSIGEGDRKREVANGANLVLAIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWAKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKTLKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTTPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 MG4-106 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQRVLGLDLGISSVGWAVIDDDNTNRIELIDWGSRIFEPGVDATEDEIRAGKGESRCSVRRQKRSLRRMYQRRRRHKEEVTAILMREGMLPEKLTPEFFVKVDRDFLLTLPENERKRAAHVVPYLLRSLALDRPLDRYQLGRALYQLAQRRGYKSNRKQEAKDSESGKVLSGIADLKQAMADSGARTLGEYFSMLDPEESRIRTRYTERGMFEDEFHKICVAQRHIISVEVEAELHHAIFFQRKLRSCKHLIGNCRLEPDKKRCSYSTMAAQRFRLVQGVNNLKVSNKSGVIRELTEDERKMLLWCLDGLSGHLNSKGRIALSKLGKLVGLDKGEKFTLGDDDKDICGNELNAILFRAFGDKAVELSEAERNIFLNTLNSVENNAVMRKILMEKWHFNEETAEELSHIVLPDDYCNYSRKAIENLLPDMEAGIALNTIIKLKYPEQYQPSDVVEPVLPRLEEVDLDIRNPIVQRTLSELRRVVNAVIRKYGKPDLIRVELARDLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYVEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNLNDTRYASKLATEYLALLYGGMNDRNRVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGLKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNKLRGALHKETIYSKSYGGDVRHARKALEDLEADKVKDIVDDAIRKAVEEKLDDLGIADPKKAFKGGTNLPVLRDRNGNIVNIIKRVRVLQTQSTRTIGSGDGQREVANGANHVLAIYSVLDKDGNEIGWDGEIVSLMDARLRMLKGEAVYPLEKNGNPLKFTLRKGDIVRWTKDGEELLCVIRGVALPQFQCVPVYEARDVKALKSAKKWFTPTLSAAFKGKMEKYTTTALGELRRAND
		
	
	 
		 
			 992
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 MG4-107 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..992
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IDWGSRIFEPGVDATEDEIRAGKGESRCSVRRQKRSLRRMYQRRRRHKEEVTAILMREGMLPEKLTPEFFVKVDRDFLLTLPENERKRAAHVVPYLLRSLALDRPLDRYQLGRALYQLAQRRGYKSNRKQEAKDSESGKVLSGIADLKQAMADSGARTLGEYFSMLDPEESRIRTRYTERGMFEDEFHKICVAQRHIISVEVEAELHHAIFFQRKLRSCKHLIGNCRLEPDKKRCSYSTMAAQRFRLVQGVNNLKVSNKSGVIRELTEDERKMLLWCLDGLSGHLNSKGRIALSKLGKLVGLDKGEKFTLGDDDKDICGNELNAILFRAFGDKAVELSEAERNIFLNTLNSVENNAVMRKILMEKWHFNEETAEELSHIVLPDDYCNYSRKAIENLLPDMEAGIALNTIIKLKYPEQYQPSDVVEPVLPRLEEVDLDIRNPIVQRTLSELRRVVNAVIRKYGKPDLIRVELARDLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYVEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNLNDTRYASKLATEYLALLYGGMNDRNRVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGLKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNKLRGALHKETIYSKSYGGDVRHARKALEDLEADKVKDIVDDAIRKAVEEKLDDLGIADPKKAFKGGTNLPVLRDRNGNIVNIIKRVRVLQTQSTRTIGSGDGQREVANGANHVLAIYSVLDKDGNEIGWDGEIVSLMDARLRMLKGEAVYPLEKNGNPLKFTLRKGDIVRWTKDGEELLCVIRGVALPQFQCVPVYEARDVKALKSAKKWFTPTLSAAFKGKMEKYTTTALGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1021
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 MG4-108 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQRILGLDLGINSVGWAIVDDDNDAQVDLLDWGSRIFAPGLAATTEEIVSGKGESRCAERRLKRAQRIAYRRRRQHKDELTRVLSGSGLLPEQVSPDFFLQIDRAFLAGLPEDEQKRAAHVVPYLLRAAALDRPLEPMQLGRALYHLGQRRGYKSNRKQEAKDSEAGVVLSQIAELKEAIRNSGARTLGEYFSTLDPEQRRIRTRYTERGMFEEEFRKICAAQRPLISEALERALYHAIFFQRKLKSCKHLIGFCRLEPEERRCSFQDPLAQRFRILQEVNHLRVDGRGVLRPLTEEERQKVLTVLDGLSGELNAQGTIALSALGRLAGLRRGEKFTLGDEDKKVYGNELHAILFRVFGARAAAMNEEERQAFFHHLACMEKDDALRRILRTRWGLSEEAAEKAAHISLPDDYCGFSCKALKQLLPDLESGIALSTVIKLKYPEQFQASERVLAFLPPLDETGLQLRNPVVHRTLTEMRQVVNAVIRKYGKPDLIRLELARDLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNLNDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINRARGAFHKETIYSKSHGGDLRHVRRRLDTLEPKTVAEIVDVAIRRAVEEKLAELKMTDPRKAFKDGGNLPVLRDRQGRFVNTIRSVRVRQNVKTRSIGEGDRKREVANGANLVLAIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWSKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKALKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTTPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 883
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..883
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..883
					 
						 
							 note
							 MG4-109 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..883
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQLGRALYHLGQRRGYKSNRKQEAKDSEAGVVLSQIAELKEAIRNSGARTLGEYFSTLDPEQRRIRTRYTERGMFEEEFRKICAAQRPLISEALERALYHAIFFQRKLKSCKHLIGFCRLEPEERRCSFQDPLAQRFRILQEVNHLRVDGRGVLRPLTEEERQKVLTVLDGLSGELNAQGTIALSALGRLAGLRRGEKFTLGDEDKKVYGNELHAILFRVFGARAAAMKEEERQAFFHHLACMEKDDALRRILRTRWGLSEEAAEKAAHISLPDDYCGFSRKALKQLLPDLESGIALSTVIKLKYPEQFQASERVLEFLPPLDETGLQLRNPVVHRTLTEMRQVVNAVIRKYGKPDLIRLELARDLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEVFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNLNDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINRARGAFHKETIYSKSHGGDLRHVRRRLDTLEPKTVAEIVDVAIRRAVEEKLAELKMTDPRKAFKDGGNLPVLRDRQGRFVNTIRSVRVRQNVKTRSIGEGDRKREVANGANLVLAIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWSKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKTLKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTTPLGELRRAND
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 MG4-110 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 MG4-111 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..879
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1021
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 MG4-112 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 MG4-113 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..992
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1021
					 
						 
							 note
							 MG4-114 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG4-115 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-116 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..972
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..972
					 
						 
							 note
							 MG4-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..972
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLQRHSLLPTPEGVIGSPEEQRHLILNSLDQQLTDKWQSAFPINRFAELPIYFLRKAALDQPLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMSRFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGEPRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENAPCLESRNGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRIHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 853
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..853
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..853
					 
						 
							 note
							 MG4-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..853
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLNSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPADVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALS
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAHGLSEENDYILGIDLGSASLGWALVALSESGDPTGIIKLGVRIFEPAVSGDVEKGQDESNSVARRGARLIRRQRRRRAARQAALFRLLQKQNLLPGTTGVERDSSAQRHVILNELDSALSLKWRQRDSENGFVDLPIYHLRKAALYHALDPFELGRVFYHLSQRRGFRSNRKAERIEKKGEDQGAVKTAISELDEAIRAAGAQTIGEYFAGLDPHTQKVRRIWTGRSMYEEEFGKIWAIQSRFHPTLLTEELHREIWRLLFYQRPIKAQKNLIGECELEPGERRASWATLEAQRFRLLQKVNDLEIIYPGKLMGVALSADQRQHVYRLLDEHGDQTFKAIREHLGLDKNIGFNLERGGERSLKGNIVQRRMIEAFGPRWQALADEEKRQVVDDWRSIESPESLQRKLIAKWRLVPEAASRLAKSSPPSGYCMLSRKAIRRVLPLMFDGKRFMAARQEIPEYVPKLEAPLDRIPPVLDALRNLRNPAVERALTEVRKVVNALVGEYGKPSEVRIELARDLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQLNDTRYSSRLACDLIAKLYGGRVIETETGTRQVVFASSGMVTATLRKGLGLEAVLCEASGSSNGETRGKSRTDHRHHAIDALTIALTRQSMIQTMSRTASLEPNWAITSRSLRTIPSPWSNFIDSVRPHVQELLVSHRPEHRLTGALHDETNYSKPRKVNGKSVVHIRKPVNGLSANDIENIVDPVIRDAVRRKAIDLGGDLKRCNPNAGVDDWPQLVTKTGKHVPIKRVRISKSLEVETIATGNRTRYVATSSNHHLAIFAQIDSQGREKHWEPRIVSLYAAMDRKRKGLPVVQRFHPETGDFTFKFSLMGGDTVLLHKDCDHSKGICNASVWRLRTIASNGQLSLVRINDARLKADIQKAKEWWSPATDSLRKFSAIKVSIDSLGRLHGAND
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-124 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAHGLSEENDYILGIDLGSASLGWALVALSESGDPTGIIKLGVRIFEPAVSGDVEKGQDESNSVARRGARLIRRQRRRRAARQAALFRLLQKQNLLPGTTGVERDSSAQRHVILNELDSALSLKWRQRDSENGFVDLPIYHLRKAALYHALDPFELGRVFYHLSQRRGFRSNRKAERIEKKGEDQGAVKTAISELDEAIRAAGAQTIGEYFAGLDPHTQKVRRIWTGRSMYEEEFGKIWAIQSRFHPTLLTEELHREIWRLLFYQRPIKAQKNLIGECELEPGERRASWATLEAQRFRLLQKVNDLEIIYPGKLMGVALSADQRQHVYRLLDEHGDQTFKAIREHLGLDKNIGFNLERGGERSLKGNIVQRRMIEAFGPRWQALADEEKRQVVDDWRSIESPESLQRKLIAKWRLVPEAASRLAKSSPPSGYCMLSRKAIRRVLPLMFDGKRFMAARQEIPEYVPKLEAPLDRIPPVLDALRNLRNPAVERALTEVRKVVNALVGEYGKPSEVRIELARDLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQLNDTRYSSRLACDLIAKLYGGRVIETETGTRQVVFASSGMVTATLRKGLGLEAVLCEASGSSNGETRGKSRTDHRHHAIDALTIALTRQSMIQTMSRTASLEPNWAITSRSLRTIPSPWSNFIDSVRPHVQELLVSHRPEHRLTGALHDETNYSKPRKVNGKSVVHIRKPVNGLSANDIENIVDPVIRDAVRRKAIDLGGDLKRCNPNAGVDDWPQLVTKTGKHVPIKRVRISKSLEVETIATGNRTRYVATSSNHHLAIFAQIDSQGREKHWEPRIVSLYAAMDRKRKGLPVVQRFHPETGDFTFKFSLMGGDTVLLHKDCDHSKGICNASVWRLRTIASNGQLSLVRINDARLKADIQKAKEWWSPATDSLRKFSAIKVSIDSLGRLHGAND
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG4-125 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAHGLSEENDYILGIDLGSASLGWALVALSESGDPTGIIKLGVRIFEPAVSGDVEKGQDESNSVARRGARLIRRQRRRRAARQAALFRLLQKQNLLPGTTGVERDSSAQRHVILNELDSALSLKWRQRDSENGFVDLPIYHLRKAALYHALDPFELGRVFYHLSQRRGFRSNRKAERIEKKGEDQGAVKTAISELDEAIRAAGAQTIGEYFAGLDPHTQKVRRIWTGRSMYEEEFGKIWAIQSRFHPTLLTEELHREIWRLLFYQRPIKAQKNLIGECELEPGERRASWATLEAQRFRLLQKVNDLEIIYPGKLMGVALSADQRQHVYRLLDEHGDQTFKAIREHLGLDKNIGFNLERGGERSLKGNIVQRRMIEAFGPRWQALADEEKRQVVDDWRSIESPESLQRKLIAKWRLVPEAASRLAKSSPPSGYCMLSRKAIRRVLPLMFDGKRFMAARQEIPEYVPKLEAPLDRIPPVLDALRNLRNPAVERALTEVRKVVNALVGEYGKPSEVRIELARDLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQLNDTRYSSRLACDLIAKLYGGRVIETETGTRQVVFASSGMVTATLRKGLGLEAVLCEASGSSNGETRGKSRTDHRHHAIDALTIALTRQSMIQTMSRTASLEPNWAITSRSLRTIPSPWSNFIDSVRPHVQELLVSHRPEHRLTGALHDETNYSKPRKVNGKSVVHIRKPVNGLSANDIENIVDPVIRDAVRRKAIDLGGDLKRCNPNAGVDDWPQLVTKTGKHVPIKRVRISKSLEVETIATGNRTRYVATSSNHHLAIFAQIDSQGREKHWEPRIVSLYAAMDRKRKGLPVVQRFHPETGDFTFKFSLMGGDTVLLHKDCDHSKGICNASVWRLRTIASNGQLSLVRINDARLKADIQKAKEWWSPATDSLRKFSAIKVSIDSLGRLHGAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENAPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 973
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..973
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..973
					 
						 
							 note
							 MG4-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..973
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRD
		
	
	 
		 
			 951
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 MG4-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..951
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAAKKPYILGLDLGVQSAGWAMIDVDDHGRPCGIRRSGVRCFDSGVGSETEIASGKDESQNIKRRQMRLQRRQLWRRGRRLKKVFLVLQKAGILPPGETRSPEQRHELLKLLDAELAKTHLPEHDRVAGHLLPYRLRALALDQALPPFAFGRALFHLAQRRGFLSNRKSASKDGDDEGAVKAGIAELQQNMQEAGVRTLGEYFSKLDPEAEKQRIRKRWTARSMYLDEFEKIWVAQSPHHPMLGEEWKTRVYDAIFHQRPLKSQKGLVGVCELEPTCRRAPRASVEAQRFRYLQKVNDLEIVTPDGEIWALTDPEHVDLRKKLIELLDTQAEVKFASLRSKLGLWAKLGRKKPKGTDKDFTFNLEAGGESKLKGNTTATKIRGVLGDDYGKLSPEQLAGLVDDLLEYEKKEALARRLTKNYEIAPAKADQLADVTLEPNYASLSREAMHKLLPIMENGRRFASLTQEELEKLFPNRRKGGITYDLLPPVLGIIDLRNPVVCRGLTELRKVLNALIRQYGKPELIRVELARDLKKSRQQREDLTKQNRDNEKARDAARTKIAERLHCDENAVSNLDILKVRLAEECNWECPYTGKSIAIEALVGKHAQFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCDNHFNRHVKKNGTPHETCSSNEREWQEIIGRVKRFRGSAAHAKLRKFQQEKPDEDFAARMLQDTRYMSRLATEYLGLLYGGTIDADHTRRVQVSAGRVTAYLRDEWGLNAILADGGEEEKNRDDHRHHAVDASVIALTNAGTVELLSHSAEVAAERGRRLFVREEIQQPWPTFLDDVRRAIEAINISYRVNRRVTGALHEETNYSKPHKSRDGNGNGKEVEYRHVRKPLQNMSANEVENIVDDIIRKLVQTKLDQIGGEPKKVFADPGNHPYLTAKDGRRIFIHKARIRKTVAVIPLGKSSSPRYAAPGSNHHMELFATL
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 835
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..835
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..835
					 
						 
							 note
							 MG4-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..835
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSVSAGSEHPYVLGLDLGSASLGWALIGIDAIETPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLHRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTCDVPGAGIGSEQRHRILNALDMALTVRYRTGADKATFDQMPLYVLRKKALYEPLAFDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKEDEDQGQVKSAIYELEQAIQASDAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRRMFKEEFERIWVAQQAYHPSLLTPELHDRVWGLLFDQRPVSAQKHLVGKCELEPDKRRSPWAALPAQQFRVLQKVNDLRLLQENGKETPLYPQQRAAVFDLLENHGTQSFVKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGVRWEEFSEGKQNQIIENWRNCEKDEDLKREAIEHWGLDEASANVLLAEKAPADYCALSLTALSKILPLMRAGKSFKEAETEVYDNRFSGAAVHPFIPVLRPHRKHFHNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERAITEMRKVVNAIVREHGRPYEIRIELARELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVTENGKNRQVIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRGIIPAEPGESSGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNNVIQAMARASALEAWQSGTRSWRHVPQPWRTPDFFRSVEQ
		
	
	 
		 
			 785
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..785
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..785
					 
						 
							 note
							 MG4-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..785
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNA
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-134 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGIRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 MG4-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSVSAGSEHPYVLGLDLGSASLGWALIGIDAIETPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLHRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTCDVPGAGIGSEQRHRILNALDMALTVRYRTGADKATFDQMPLYVLRKKALYEPLAFDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKEDEDQGQVKSAIYELEQAIQASDAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRRMFKEEFERIWVAQQAYHPSLLTPELHDRVWGLLFDQRPVSAQKHLVGKCELEPDKRRSPWAALPAQQFRVLQKVNDLRLLQENGKETPLYPQQRAAVFDLLENHGTQSFVKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGVRWEEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEDLKREAIEHWGLDEASANVLLAEKAPADYCALSLTALSKILPLMRAGKSFKEAETEVYDNRFSGAAVHPFIPVLRPHRKHFHNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERAITEMRKVVNAIVREHGRPYEIRIELARELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVTENGKNRQVIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRGIIPAEPGESSGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNNVIQAMARASALEAWQSGTRSWRHVPQPWRTPDFFRSVEQQVAEVLTSHRPEHKVGGELHRGSNYGRPYMYNGASTIHTRKLISALKIEDIDADDVIVDRVIRDILRAKLAELGGNPKAFEKPENTPYMTTPAGKRIPIRKVRIRETRNPLRVGEGPRERYVASGGIQHVELFVARDEKRREHWLSHVVQTTEMYDLFPKRDHRPGRPKAVTKSIPIRRQMPGQPEAEFLFSLLKNDTIELEKAGCREIFRVKKFEATGKITFVPINNAMPDTLQYGTGSAWSKMPTTLKVMSPQKVVIDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1001
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 MG4-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFRLLQTRGLLPSYQGSEADASQQRHTILNALDLKLAAKWAKSGSNEEQTAIELPLYLLRKTALDAALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQASGKEASGKAKKADDLGAVEGGIKELEEAMHPFRTLGEYFASLDPHIQKVRRRWTGRKMYEDEFAAIWAKQAAFHPDLLPEELHHQIKRLLFYQRPIKAQSNLIGGCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRKIVLDLLENSAEATFKKIRKALGLAENIGFNLQRGGDTRLKGNLTNTLMAEAFAERWPEMSNEEKMQAVEDWRTIEQKESLVRRAIEHWKLDETGAQWLAEKPAPNGYCMYSRKAIRKLLPLMATGTRFKAAEKEIYGNRLAGGKVYDRIPPVRDALKTLRNPAIERALTELRKVINALVHEHGKPAEVRIELARDLKKPRHERAKAVSYNRDREKQRTTAKEKMLREVGPGFQHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLFGENPPLQVDHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQHKGNRTPFEAYTDPAQYEAILNRVRSWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYASKLACELVGTLYGGRDVPLKDGKSRQVVFASSGMVTSTLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIAALSRNNAQDPYWPNNGRTTPKIQSPWKDFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPRKEGGKDVVHIRKPLVGKNKGEGLSSEDIENIVDPAVREAVKEKAVQFGGSLKTWTPNAAQDDWPLLKTKTGKQIPIKRVRIRKAIKVFPVGETAYRTRHVAPGADSIHHIAVYVTKDKHGRDKWISEIVRIFEEKQRWQAWKKKGGAVVPLVYSTHSEDKDAEFLFYLMKKDTLELEVNGKRAVYLVTSFESDGRINLIPINSSGKREDQKDSKIV
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 MG4-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTESGSSQSNYVLGIDLGTTYAGWAAISLNQSGKPTGVLRAGVRVFDTTVTGNVEKGQDESNAIARRNARLVRRQLRRHVARQKALFQLLQQHGLLPPYQGTESDSSRQRHQILNALDHELVIKRASTGDANAKAAVELPLYLLRKIALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYKSNRKEKPTDKKKVAELGVVESGIEDLTEEMHRAHARTLGEYFASLDPHAQKIRGRWTARKMYEEEFALIWEKQATFRPDLLTEELHHQVKHLLFYQRPLKAQSHLIGRCELEPGERRAAWATLEAQEFRLLQEVNNLEIILPGSVIGVPLTAQQRQTVLDLLENSAEVTFKQIRKALGLANNAGFNLQHGGETRLKGNATNAYMNEVFGERWSAMPDGDKKQVVEDWRTIEQEDSLVRRAVSHWHLDEANAQWLASRSAPNGYCAFSRKAISKMLPFLAAGKSGQEAEIKIYGSRLSGGKVYDRIPPVRDFLKNLRNPAVERSLTELRKVVNALVQEYGKPVEIRIQLARELKKSRRERMESVSTNRDREKQRNAAKEKLLKELGLQHPSRADIEKALLWEECQGVCPYTGKQFPFSSLFGENPSMQVQHIIPFSRIPDDSFQNKTLCSVEENQYKANRTPFEAYADPAQYEAILDRVKNWPRPNRGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNCIRYASQMACKLMGTLYGGRDMETAGRSRQIIFASTGMLTGTLRRAWGLEAILREETPSSIEGKPRNDYRHHAIDAIAVALSHPKLIAALSRSDDSYAWATRALLKIESPWKNFIDSIRPHFDQMLISHRPEHRLTGEIHKATNYSMPHEEDGKQVVHLRRPVPGLTMKDIENIVDPATREAVRAKAVEYGNELVKWTPNQGGTDWPQLVNKSGKHIPIKKVRVKEVLNVRAIGKGESTRYVALKNNHHVAIFALLNEVADEKRWVPVVVSLFDAMQRKNKSEAVIQTTYSGSGKAAFKFSLMGGDTLLLHKDCDHGNSKCNPSVWQVRTIAASGQLSLVRINDARQKADILKAKEWWSPSVETLRKLEAIKVTIDSLGGIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 MG4-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FQGLDRSKAVGRRIARQMRRQIDRKGIRLKALFKLLQSKSLLPIYPELKGEPLAAERHHLFTRLDKELTDALCAEKRKRGTDGLMLEADQALPYVLRKEALERKLELHELGRALYHLCQRRGYRPSAADDSEKEETASTEEEIESKRGRRKKPEPEDKGDKDSESPKKVAEWISDLQAKMDAAHTPTIGAYFADFKHNNPHQERIRHRWTGREMFVKEFDLIWERQSEFYRDSRPGLLNDDLRNRVYDCLFFQRPLASAEHLIGMCDLERGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLAYIPSGLFNERKLSLEQCATLAAALQDKGDMPFPEIAKLLGLPPKTEFNLMRGKKKKIEGNRINQVMLQVFGDRWRAFTEQERSSAVALWTKTEGFEERKNVAISQCGLDAWKAKEWAENRPPKDCCRHSRKALVKLIKRMEEGVPYATAKLEIYDSQLAGKAPLDFVPKVIETLPSINNPAVLRALTELRKVVNAIIRTYGDKPYEIRIELARELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRLNDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRRIVVSRRPEHKLSGALHEATSYGKVRYYNAKGDPVRYQRIAIGKLLTDKQIEKIVDEEVKKSVVKLGETIGGYKKWSQEKHGWPKMPNRNGEPVPIKKVRIKITKNAKEIEAERFRGFGTGRPESNVEDKEIAYASFFTVQDRKGTKTVWEIVKLFEAAQRVRALPKSERGHEKICWKYPKYPDATFFRFSLMKGDLVELVLNGKPAIFIVRRFEFDSRLWVAPINAAGKDEEMEAAGHLLRLGFSRFLTMGAGDDKIPRPVFVDLLGQPHYINIGA
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 764
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 MG4-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..764
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGEYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEP
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNGADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELTQKWQSTYQGIRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 752
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..752
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..752
					 
						 
							 note
							 MG4-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..752
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNH
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 MG4-146 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LNGADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLISEAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 901
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..901
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..901
					 
						 
							 note
							 MG4-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..901
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SASLGWALIALDESDNPVSLIRAGVRIFEPGVDGAKPGTPASAQEIQFGKDQSTAVARRQERLRRRQLRRRVARQRKLFGVLQGAGLLPTGDVLGAGIGSEQRHRVLNNLDADLMNRYRSSADKANFGQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVQKKTKGSEDQGQVKSAIHELEQAIQVAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTSELHGRIWDLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIEEDGNELPLNEDGRIAVFNLLENHGTQTFAKIKQHLGLPKTAEFNLERGKAKELKGNITAQSMRKVFGERWTQFSAGKQNQIVENWRNSEKDEELRREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLMALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSLIPVLRPNRKHFRNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGMPQNSSRNDLEKAKLWVEQQGQCPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKSRKFEIRSTDELAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDLAENGRKRQIIFASSGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPNESSGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQAMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWHTPNFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHKGSNYGRPYLYNGKPTVHSRVSISALRSQDIEDDDVIVDRRVRDILRTKLAEIGGNPKAFEK
		
	
	 
		 
			 1105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 MG4-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSVSAGSEHPYVLGLDLGSASLGWALIGIDAIETPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLHRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTCDVPGAGIGSEQRHRILNALDMALTVRYRTGADKATFDQMPLYVLRKKALYEPLAFDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKEDEDQGQVKSAIYELEQAIQASDAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRRMFKEEFERIWVAQQAYHPSLLTPELHDRVWGLLFDQRPVSAQKHLVGKCELEPDKRRSPWAALPAQQFRVLQKVNDLRLLQENGKETPLYPQQRAAVFDLLENHGTQSFVKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGVRWEEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEDLKREAIEHWGLDEASANVLLAEKAPADYCALSLTALSKILPLMRAGKSFKEAETEVYDNRFSGAAVHPFIPVLRPHRKHFHNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERAITEMRKVVNAIVREHGRPYEIRIELARELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVTENGKNRQVIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRGIIPAEPGESSGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNNVIQAMARASALEAWQSGTRSWRHVPQPWRTPDFFRSVEQQVAEVLTSHRPEHKVGGELHRGSNYGRPYMYNGASTIHTRKLISALKIEDIDADDVIVDRVIRDILRAKLAELGGNPKAFEKPENTPYMTTPAGKRIPIRKVRIRETRNPLRVGEGPRERYVASGGIQHVELFVARDEKRREHWLSHVVQTTEMYDLFPKRDHRPGRPKAVTKSIPIRRQMPGQPEAEFLFSLLKNDTIELEKAGCREIFRVKKFEATGKITFVPINNAMPDTLQYGTGSAWSKMPTTLKVMSPQKVVIDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPETLGGSPEEQRHSILNGLDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQNEFEKIWEAQVIHCPNLLMPELHDKIAHLLFFQRPIATQSHLVGKCELEPGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLNSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPADVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGDRWDRMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWALDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETVVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGKILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSTPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAADIAGDEVIVDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLSARDGRLIPIRKVRVRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDHRKGRSQPVVTESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIHILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG4-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEIQVAVPYVLGIDLGANSVGWAALLHEHGESVGILDLGVRIFAAGVTGLEAGRDESHAAARRVARLQRRQTDRRRRRIHKIYGILADYGLLPAKATPADRAKALSALDNELSARYGAHDNLPYVLRARALGEALSPFELGRALFHLAQRRGFLSNRKSTKEPDDEKGKVKSGITILAHAIAESGSRTLGEHLSRLDPHEARIRGRYTSRQMYLDEFDKIWESQAANHPELLNPERKRELLQAMFHQRPLRDQSDLIGDCELEEGEKRAPAWHPLAQRFRLLQEVNHLRLIDPAGVSRALSAEERQAVVPLLEKGDLPIRELRKLLEIKRNVEINLDRGGKKALIGDRTEEKMRGAFGAAWDALSQEEKLEAITDLAGDLGDTQLARKAQDRWGLSAEQAERYSSTSLEVGRYLGFSLKAIAKMLPLLESGADATTARDAAYPAGTFRTDLLGALPPVAERLKDLRNPAVLRSLTELRKVVNALIGRYGKPLEIHVELARDLKASRPEREDRWARMRRNEKARAEAAAKIQSEIGIHTPGRADTEKWLLAEECHWRCPYSGRGFSATQLYQSGEIQVEHIIPFSRSLDDSFANKTLAYSWVNKAKGNRSPREAFQEQSQWEAILTEVGSFHGPYAKHKLQRFQWTSEQIAELLDDFTKRQLNDTRYASKLAARYMACLYGGLSDSCGQRIFVSPGQVTAFLRRLWAIEGLLSGGGGKSRDDHRHHAIDAVVVALTGPAWVKALSDAASRAREEGRRRFASLEAPWPGFAAAVQDRLQGLTVSHRANLKVGGAMHDETFYGVIQHPELGPTAVCRKLVHRLSKEDLEHIVDPRVRERVALQLGLQGGDFKQLEAHPPTIPTHDGREVPIRKVRIMKAEHTRRIGQGARARNVMGDDYHHLEVIRQTDPRTGKTKWALAAVTCQQAMERVRDHKPLVSRDHGPHAEFVCSVAKDDTLEINEAGNKRLVVVKALEAGRNVVGFKDLRDARPYSATTKNRERVAVARLMDALKCRKVTVSPLGETHYAND
		
	
	 
		 
			 1037
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 MG4-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1037
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SMLGVDLGSAALGWAVVGVADGKPACHVDGGVRIFPEAVENLEQGKDDPKSAQRRLARQMRRQTDRRARRVASVFRVLQKAGLLPRFSEGADPADPLARHELINRLDEDLACTVPGLIDPAAEHRSRSVFHYRLRALAIHQDLPPYAIGRAFLHIAQRRGFKSGRIEEASGSEKAKERESDSRKERRQVAARIESLPAEFLRLGACTIGEYWSKLDPNQKRIRGIGNWSGRQMHVDEFDRIWERQAPRQQEIMTPLLYRIVKRRIFFQRPLKSAAGLIGHCELERESQRRRAPLAHPLYQRFRILQTVNDLRIVEGSGLSRPLTVEQRIKALDTLSRQQTVTFKSLHKKLGLVPGETFSHEEGDRKDLPGNRTECKLREVFGEQWDSLPEQQKNVIAGYVRSMDDSAVLARIAETRWGLGHLRAARLAGIQLEQGYGRLSVAALRKLLPLMEEGLPYMTAVERIYPDRAFAPTQELLPKVLDLKNVRNPAVVRALTELRKVVNGVIREYGRPERIQIELARELKKPAKARERIAQENRQREDLRKKTIERIFRECGLGKPSNADIEKAILWEECQHHDPYTGGSINFHDLFGSDAKWEIEHIIPHSRSQDDSLTNKTLCSRETNRQKGNRTPFEVFGNTPEWEAMVERVTKFQGDKRAMTRKLARFTMEGGVEELFGEFTQRQLNDTKYASLLAMEFLGQLYGGVCDERGIRRVNAVSGGVTAQIRKGWRLHSILRDGPSQGEAKPRDDHRHHAIDALVIAMTDAGAVQAVSRASERSRLDHRHGFRVDDPWNGFLEQVQAVIRAIRVSHRPDHHLRGALHAESLYSPPRSERGAAPRHRIRKWLSSLTPEQVRDIVDTKVREAVEAKLKELGQTDPRDAFKNNADPPTLGNRHGDPVPIRRVRVYVSVSPQRIGTGATARHVVSKDNHHLAIYRLSADKKGTARWTGEAVSLLEALKRMNLPGRPVIAPVNESGAPLVMALYKGDLVEMTVPKSQPPERDLFVVRGFSIEKRGGPEINFARHTLAAEMASQKKRGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 MG4-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAAKKPYILGLDLGVQSAGWAMIDVDDHGRPCGIRRSGVRCFDSGVGSETEIASGKDESQNIKRRQMRLQRRQLWRRGRRLKKVFLVLQKAGILPPGETRSPEQRHELLKLLDAELAKTHLPEHDRVAGHLLPYRLRALALDQALPPFAFGRALFHLAQRRGFLSIRKSASKDGDDEGAVKAGIAELQQNMQEAGVRTLGEYFSKLDPEAEKQRIRKRWTARSMYLDEFEKIWVAQSPHHPMLGEEWKTRVYDAIFHQRPLKSQKGLVGVCELEPTCRRAPRASVEAQRFRYLQKVNDLEIVTPDGEIWALTDPEHVDLRKKLIELLDTQAEVKFASLRSKLGLWAKLGRKKPKGTDKDFTFNLEAGGESKLKGNTTATKIRGVLGDDYGKLSPEQLAGLVDDLLEYEKKEALARRLTKNYEIAPAKADQLADVTLEPNYASLSREAMHKLLPIMENGRRFASLTQEELEKLFPNRRKGGITYDLLPPVLGIIDLRNPVVCRGLTELRKVLNALIRQYGKPELIRVELARDLKKSRQQREDLTKQNRDNEKARDAARTKIAERLHCDENAVSNLDILKVRLAEECNWECPYTGKSIAIEALVGKHAQFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCDNHFNRHVKKNGTPHETCSSNEREWQEIIGRVKRFRGSAAHAKLRKFQQEKPDEDFAARMLQDTRYMSRLATEYLGLLYGGTIDADHTRRVQVSAGRVTAYLRDEWGLNAILADGGEEEKNRDDHRHHAVDASVIALTNAGTVELLSHSAEVAAERGRRLFVREEIQQPWPTFLDDVRRAIEAINISYRVNRRVTGALHEETNYSKPHKSRDGNGNGKEVEYRHVRKPLQNMSANEVENIVDDIIRKLVQTKLDQIGGEPKKVFADPGNHPYLTAKDGRRIFIHKARIRKTVAVIPLGKSSSPRYAAPGSNHHMEIFATLDQEGKENRWESKIVSLFEAHRRVRAGEPVIQRDHGSNTEFKFSLAGGEYLELDDDGGGRRLVRITVISGKIAEFRLHTDARPITILRQTKGGRAGLSKPVDSLRKANARKVVVDPLGNILPAND
		
	
	 
		 
			 780
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..780
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..780
					 
						 
							 note
							 MG4-161 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..780
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 792
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..792
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..792
					 
						 
							 note
							 MG4-162 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..792
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LHYKIKHLLFYQRPIKAQSHLIGDCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRQTVLNLLESSSEATFKKIRKALGLGENIGFNLQRGGETKLKGNLTNSHMADVFAERWLEMSEEDKKQVVEDWRTIEREESLIRRATEHWKLDETGAKWLASRPAPSGYCSISRKAIRKLLPLMMEGKRFKEAENEIWGSRFSGGQVYDRIPPVRQALKSLRNPAVERALTELRKVVNALIRELGKPTEVRIDLDRDLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPHKEGGKDVVHIRKQVVGMSAGDIENIVDPAVRESVREKAASFGGDLKKWTPKEGSEDWPLLRTKTGKEIPIKRVRIKKSLGVETIAKGDRARHVALSSNHHVAIFALLDERGGERRWEPMIVSLFEAMERKRKGQPLIQTRYPVVGEFIFKFSLMGGDTVLLHKDCDHKNNHCNPSVWRLRTIGSNGQLSLVRINDARLKAEIQKAKEWWS
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-163 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLSQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWRTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1015
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG4-164 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ARRVARLLRRQLRRRSARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-165 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusSulfotelmatomonas gaucii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-166 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPETLGGSPEEQRHSILNGLDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQNEFEKIWEAQVIHCPNLLMPELHDKIAHLLFFQRPIATQSHLVGKCELEPGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLNSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPADVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGDRWDRMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWALDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETVVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGKILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSTPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAADIAGDEVIVDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLSARDGRLIPIRKVRVRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDHRKGRSQPVVTESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIHILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 MG4-167 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSVSAGSEHPYVLGLDLGSASLGWALIGIDAIETPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLHRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTCDVPGAGIGSEQRHRILNALDMALTVRYRTGADKATFDQMPLYVLRKKALYEPLAFDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKEDEDQGQVKSAIYELEQAIQASDAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRRMFKEEFERIWVAQQAYHPSLLTPELHDRVWGLLFDQRPVSAQKHLVGKCELEPDKRRSPWAALPAQQFRVLQKVNDLRLLQENGKETPLYPQQRAAVFDLLENHGTQSFVKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGVRWEEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEDLKREAIEHWGLDEASANVLLAEKAPADYCALSLTALSKILPLMRAGKSFKEAETEVYDNRFSGAAVHPFIPVLRPHRKHFHNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERAITEMRKVVNAIVREHGRPYEIRIELARELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVTENGKNRQVIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRGIIPAEPGESSGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNNVIQAMARASALEAWQSGTRSWRHVPQPWRTPDFFRSVEQQVAEVLTSHRPEHKVGGELHRGSNYGRPYMYNGASTIHTRKLISALKIEDIDADDVIVDRVIRDILRAKLAELGGNPKAFEKPENTPYMTTPAGKRIPIRKVRIRETRNPLRVGEGPRERYVASGGIQHVELFVARDEKRREHWLSHVVQTTEMYDLFPKRDHRPGRPKAVTKSIPIRRQMPGQPEAEFLFSLLKNDTIELEKAGCREIFRVKKFEATGKITFVPINNAMPDTLQYGTGSAWSKMPTTLKVMSPQKVVIDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 890
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 MG4-168 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..890
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKW
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-169 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-170 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 902
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..902
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..902
					 
						 
							 note
							 MG4-171 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..902
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENAPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-172 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGIRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRIHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 766
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..766
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Ignavibacteriales bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_30_11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..766
					 
						 
							 note
							 MG4-173 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..766
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LRLRLDDGNERKLTPNERAVLLDLCEKREKLTIAKARSEIGISKGQKFTIEEGGEKNVPVNLTATRLRAALGQTWDGLTPLQKDDLVEDVGDGKRNPTDEGLERCGRDKWGLPQEIAEALGKVRLPDAYGRYSLRALVALLPAIEEGLTVEDAIRALYAGARKSAEPLPLLPPVRDEKMKTLLGEIRSPAVQRSLTELRKTVNAIIRRYGLPEKIHIELARDLKKSKKERQKQTEINRDREKLRQEATGELRKHDVVRFANPRNSDIEKYLLATEARWQCPYTSKKYGVTDVFGDHPQVDVEHIIPRSRSLDDSYLNKTLAYRSANMEKGNRTPREWLFESDQEQYDRMIGVVSGFDPRFEVGKKLRRFSMELSDPDSLLKEFTERQLQDTRYASKLACRYLGVLYGGTSDASGNQRVFASAGQVTAKLRRAWDLDRILSPDKPEKSRDDHRHHAIDALTVALSSTTLIRALATAAGEADRLFRRKIILPVPWVGFGEQARSAVENIQPSHRPMRKLSGPLHKETFYSRPRKHAVGTDRKGKPIEEECVHYRVPVTSLSSAKSFESIVDSRVRAAVEERAAQLGGGGNRFEKNWPELVTRKGQTVPIKRVRIRKVEGVVSIGKNGRERFVIPGSNHHAEILAELDANGRVKRYLCETVTMLEAVERKRQSVPVVNRDHGPGYKFHCTLSEGDLVEARGPGDEASRIWKVRTVRESQQLALTPALDARPKAVVQKDGMWSPSVNPLFRGGARKVLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 764
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 MG4-174 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..764
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDNGSLAQDYILGVDLGSASLGWAAIRQDENGMATRLLRAGVRIFDPAVSGDVEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFRLLQTRGLLPSYQGSEADASQQRHTILNALDLKLAAKWAKSGSNEEQTAIELPLYLLRKTALDAALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQASGKEASGKAKKADDLGAVEGGIKELEEAMHPFRTLGEYFASLDPHIQKVRRRWTGRKMYEDEFAAIWAKQAAFHPDLLPEELHHQIKRLLFYQRPIKAQSNLIGGCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRKIVLDLLENSAEATFKKIRKALGLAENIGFNLQRGGDTRLKGNLTNTLMAEAFAERWPEMSNEEKMQAVEDWRTIEQKESLVRRAIEHWKLDETGAQWLAEKPAPNGYCMYSRKAIRKLLPLMATGTRFKAAEKEIYGNRLAGGKVYDRIPPVRDALKTLRNPAIERALTELRKVINALVHEHGKPAEVRIELARDLKKPRHERAKAVSYNRDREKQRTTAKEKMLREVGPGFQHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLFGENPPLQVDHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQHKGNRTPFEAYTDPAQYEAILNRVRSWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYASKLACELVGTLYGGRDVPLKDGKSRQVVFASSGMVTSTLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHA
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-175 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-176 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 948
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..948
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..948
					 
						 
							 note
							 MG4-177 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..948
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSFPDGVRQKYILGLDLGSASIGWAVIDLDGNLDPCGLLAAGSHIFDPGVEVPPAAGKMARDEAVFQGLDRSKAVGRRIARQMRRQIDRKGIRLKALFKLLQSKSLLPIYPELKGEPLAAERHHLFTRLDKELTDALCAEKRKRGTDGLMLEADQALPYVLRKEALERKLELHELGRALYHLCQRRGYRPSAADDSEKEETASTEEEIESKRGRRKKPEPEDKGDKDSESPKKVAEWISDLQAKMDAAHTPTIGAYFADFKHNNPHQERIRHRWTGREMFVKEFDLIWERQSEFYRDSRPGLLNDDLRNRVYDCLFFQRPLASAEHLIGMCDLERGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLAYIPSGLFNERKLSLEQCATLAAALQDKGDMPFPEIAKLLGLPPKTEFNLMRGKKKKIEGNRINQVMLQVFGDRWRAFTEQERSSAVALWTKTEGFEERKNVAISQCGLDPWKAKEWAENRPPKDCCRHSRKALVKLIKRMEEGVPYATAKLEIYDSQLAGKAPLDFVPKVIETLPSINNPAVLRALTELRKVVNAIIRTYGDKPYEIRIELARELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRLNDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSHRPEHKLSGALHEATSYGKVRYYNAKGDPVRYQRIAIGKLL
		
	
	 
		 
			 878
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 MG4-178 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..878
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENAPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-179 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-180 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-181 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-182 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 766
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..766
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..766
					 
						 
							 note
							 MG4-183 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..766
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDNGSLAQDYILGVDLGSASLGWAAIRQDENGMATRLLRAGVRIFDPAVSGDVEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSELFRLLQTRGLLPSYQGSEADASQQRHTILNALDLKLAAKWAKSGSNEEQTAIELPLYLLRKTALDAALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQASGKEASGKAKKADDLGAVEGGIKELEEAMHPFRTLGEYFASLDPHIQKVRRRWTGRKMYEDEFAAIWAKQAAFHPDLLPEELHHQIKRLLFYQRPIKAQSNLIGGCELEPGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEIILPGNVTGIPLTPEQRKIVLDLLENSAEATFKKIRKALGLAENIGFNLQRGGDTRLKGNLTNTLMAEAFAERWPEMSNEEKMQAVEDWRTIEQKESLVRRAIEHWKLDETGAQWLAEKPAPNGYCMYSRKAIRKLLPLMATGTRFKAAEKEIYGNRLAGGKVYDRIPPVRDALKTLRNPAIERALTELRKVINALVHEHGKPAEVRIELARDLKKPRHERAKAVSYNRDREKQRTTAKEKMLREVGPGFQHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLFGENPPLQVDHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQHKGNRTPFEAYTDPAQYEAILNRVRSWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYASKLACELVGTLYGGRDVPLKDGKSRQVVFASSGMVTSTLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAID
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-184 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-185 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGIRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-186 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 794
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..794
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..794
					 
						 
							 note
							 MG4-187 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..794
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-188 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNGADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELTQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-189 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-190 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-191 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG4-192 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-193 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 MG4-194 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLR
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-195 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 862
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 MG4-196 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..862
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-197 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 MG4-198 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKSEELKGAPYILGLDLGAASLGWAVVGLADGKPACHVDGGVRIFPEAVENLEQGKDDPKSAQRRLARQMRRQTDRRARRVASVFRVLQKAGLLPRFSEGADPADPLARHELINRLDEDLACTVPGLIDPAAEHRSRSVFHYRLRALAIHQDLPPYAIGRAFLHIAQRRGFKSGRIEEASGSEKAKERESDSRKERRQVAARIESLPAEFLRLGACTIGEYWSKLDPNQKRIRGIGNWSGRQMHVDEFDRIWERQAPRQQEIMTPLLYRIVKRRIFFQRPLKSAAGLIGHCELERESQRRRAPLAHPLYQRFRILQTVNDLRIVEGSGLSRPLTVEQRIKALDTLSRQQTVTFKSLHKKLGLVPGETFSHEEGDRKDLPGNRTECKLREVFGEQWDSLPEQQKNVIAGYVRSMDDSAVLARIAETRWGLGHLRAARLAGIQLEQGYGRLSVAALRKLLPLMEEGLPYMTAVERIYPDRAFAPTQELLPKVLDLKNVRNPAVVRALTELRKVVNGVIREYGRPERIQIELARELKKPAKARERIAQENRQREDLRKKTIERIFRECGLGKPSNADIEKAILWEECQHHDPYTGGSINFHDLFGSDAKWEIEHIIPHSRSQDDSLTNKTLCSRETNRQKGNRTPFEVFGNTPEWEAMVERVTKFQGDKRAMTRKLARFTMEGGVEELFGEFTQRQLNDTKYASLLAMEFLGQLYGGVCDERGIRRVNAVSGGVTAQIRKGWRLHSILRDGPSQGEAKPRDDHRHHAIDALVIAMTDAGAVQAVSRASERSRLDHRHGFRVDDPWNGFLEQVQAVIRAIRVSHRPDHHLRGALHAESLYSPPRSERGAAPRHRIRKWLSSLTPEQVRDIVDTKVREAVEAKLKELGQTDPRDAFKNNADPPTLGNRHGDPVPIRRVRVYVSVSPQRIGTGATARHVVSKDNHHLAIYRLSADKKGTARWTGEAVSLLEALKRMNLPGRPVIAPVNESGAPLVMALYKGDLVEMTVPKSQPPERDLFVVRGFSIEKRGGPEINFVRHNLAAEIADLKDAGEWQRIRSWDELRLLNPRIVRLGAMGRVMPDDSQPNS
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-199 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-200 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-201 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-202 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-203 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 830
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 MG4-204 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..830
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 819
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..819
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..819
					 
						 
							 note
							 MG4-205 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..819
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAIAPPSFRPGLVLGIDLGSNSLGTALIRTDLDLIEFMGVRIFPAGVEGNLEEGKEESRAAKRRQARLARRQTQRRQRRLYKVFHFLQRIGLLPTGDRLEVLGRLQNELEHCYPQTTVLPWFLRARALDQALGPHELGLALYHLAQRRGFLSNRAGGKDNEKERSEVKASIKGLAAAIEAAGKRTLGEYMASLNPREKLRNSAEFSGHYTHRSMFEREFDMIWDSQKAHHPEILTENHGAKLHDAMFHQRPLKDQSYLVGQCELEPTEKRAPLRLLAAQRFRILGFVNNLRLRLEDGNERKLTPNERAVLLDLCEKAEKLSLAAARRVLGLSTAQRFTIEEGGEKNVPVNLTATRLRAALGQAWDGLTAAQKDDLIEDVGDGKRCPTDEDLERCGREKWGWPQEVANALSKVRLPDGYGRYSLRALVALLPALEGGITVEEAIRAIPAYAETRNAAEPLPMLPPVRDLKAMLGEIRNPAVLRSLTELRKTVNAIIRRYGIPEQIHIELARDLKKSKKERQYQAELNREREKMRQEATEELRKYDAVRFANPRNTDIEKYLLAKEARWQCPYTNKKYGFTDVFGDHPQVDVEHIIPRSRSLDDSYVNKTLAYRSANAEKGNRTPREWLFESDQEQYEQMIRVVKQFDPRFEVGKKLRRFSMELSDPDSLLREFTERQLQDTRYASKLACRYLGVLYGGTIDASGKRRVFASAGQVTAKLRRAWDLDRILSPDKPEKCRDDHRHHAIDALTVALSSTTLIRELARAAGEADRLFRRKIILPVPWVGFGEQTRSAVERIQPSHRPMRKLAGPLHEETFYSR
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-206 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHSLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENAPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRIHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG4-207 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAIAPPSFRPGLVLGIDLGSNSLGTALIRTDLDLIEFMGVRIFPAGVEGNLEEGKEESRAAKRRQARLARRQTQRRQRRLYKVFHFLQRIGLLPTGDRLEVLGRLQNELEHCYPQTTVLPWFLRARALDQALGPHELGLALYHLAQRRGFLSNRAGGKDNEKERSEVKASIKGLAAAIEAAGKRTLGEYMASLNPREKLRNSAEFSGHYTHRSMFEREFDMIWDSQKAHHPEILTENHGAKLHDAMFHQRPLKDQSYLVGQCELEPTEKRAPLRLLAAQRFRILGFVNNLRLRLEDGNERKLTPNERAVLLDLCEKAEKLSLAAARRVLGLSTAQRFTIEEGGEKNVPVNLTATRLRAALGQAWDGLTAAQKDDLIEDVGDGKRCPTDEDLERCGREKWGWPQEVANALSKVRLPDGYGRYSLRALVALLPALEGGITVEEAIRAIPAYAETRNAAEPLPMLPPVRDLKAMLGEIRNPAVLRSLTELRKTVNAIIRRYGIPEQIHIELARDLKKSKKERQYQAELNREREKMRQEATEELRKYDAVRFANPRNTDIEKYLLAKEARWQCPYTNKKYGFTDVFGDHPQVDVEHIIPRSRSLDDSYVNKTLAYRSANAEKGNRTPREWLFESDQEQYEQMIRVVKQFDPRFEVGKKLRRFSMELSDPDSLLREFTERQLQDTRYASKLACRYLGVLYGGTIDASGKRRVFASAGQVTAKLRRAWDLDRILSPDKPEKCRDDHRHHAIDALTVALSSTTLIRELARAAGEADRLFRRKIILPVPWVGFGEQTRSAVERIQPSHRPMRKLAGPLHEETFYSRPRKEAVGTDKKGNPIKKEFVHYRVPVTSLASAKDFESIVDSHVRAAVKEKAAQLGGGGNKFEKNWPALVTRKGQTVPIRRVRIRKVQSVVSIGKDERKRFVVPGSNHHAEILKELDANGRVKRYLCETVTMLKALERKRQGVPVVSRDHGPGYKFHCTLSEGDLVEARGPGDEALRIWKVRTVRDSQQLALTPALDARPKADVQKDGMWSPRVNSLFLGGARKVLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-208 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-209 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 827
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..827
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Kazan bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..827
					 
						 
							 note
							 MG4-210 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..827
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QMRRQIDRKGIRLKALFKLLQSKSLLPIYPELKGEPLAAERHHLFTRLDKELTDALCAEKRKRGTDGLMLEADQALPYVLRKEALERKLELHELGRALYHLCQRRGYRPSAADDSEKEETASTEEEIESKRGRRKKPEPEDKGDKDSESPKKVAEWISDLQAKMDAAHTPTIGAYFADFKHNNPHQERIRHRWTGREMFVKEFDLIWERQSEFYRDSRPGLLNDDLRNRVYDCLFFQRPLASAEHLIGMCDLERGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLAYIPSGLFNERKLSLEQCATLAAALQDKGDMPFPEIAKLLGLPPKTEFNLMRGKKKKIEGNRINQVMLQVFGDRWRAFTEQERSSAVALWTKTEGFEERKNVAISQCGLDAWKAKEWAENRPPKDCCRHSRKALVKLIKRMEEGVPYATAKLEIYDSQLAGKAPLDFVPKVIETLPSINNPAVLRALTELRKVVNAIIRTYGDKPYEIRIELARELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRLNDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSH
		
	
	 
		 
			 845
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..845
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..845
					 
						 
							 note
							 MG4-211 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..845
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-212 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 MG4-213 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-214 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1109
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 MG4-215 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RSKAVGRRIARQMRRQIDRKGIRLKALFKLLQSKSLLPIYPELKGEPLAAERHHLFTRLDKELTDALCAEKRKRGTDGLMLEADQALPYVLRKEALERKLELHELGRALYHLCQRRGYRPSAADDSEKEETASTEEEIESKRGRRKKPEPEDKGDKDSESPKKVAEWISDLQAKMDAAHTPTIGAYFADFKHNNPHQERIRHRWTGREMFVKEFDLIWERQSEFYRDSRPGLLNDDLRNRVYDCLFFQRPLASAEHLIGMCDLERGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLAYIPSGLFNERKLSLEQCATLAAALQDKGDMPFPEIAKLLGLPPKTEFNLMRGKKKKIEGNRINQVMLQVFGDRWRAFTEQERSSAVALWTKTEGFEERKNVAISQCGLDAWKAKEWAENRPPKDCCRHSRKALVKLIKRMEEGVPYATAKLEIYDSQLAGKAPLDFVPKVIETLPSINNPAVLRALTELRKVVNAIIRTYGDKPYEIRIELARELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRLNDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSHRPEHKLSGALHEATSYGKVRYYNAKGDPVRYQRIAIGKLLTDKQIEKIVDEEVKKSVVKLGETIGGYKKWSQEKHGWPKMPNRNGEPVPIKKVRIKITKNAKEIEAERFRGFGTGRPESNVEDKEIAYASFFTVQDRKGTKTVWEIVKLFEAAQRVRALPKSERGHEKICWKYPKYPDATFFRFSLMKGDLVELVLNGKPAIFIVRRFEFDSRLWVAPINAAGKDEEMEAAGHLLRLGFSRFLTMGAGDDKIPRPVFVDLLGQPHYINIGA
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-216 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQKAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDEVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPAPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 754
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..754
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..754
					 
						 
							 note
							 MG4-217 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..754
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSENTPRIAEDLILGLDLGTNSLGWCLLSAPEGNPASIVAIGVRSFDAGGDISAANGKSPCVIRREARVARRVVARRAKRLRDALRALQAAGLLPAGKAKDVIPPLDAAWLEERLSSFPQRDPERLRQAHLLPYLLRKEALDRPLTRQELGRALYHLAQRRGFLTNRKAEPKKDEKPGEVKQSIDSLRGKMEQAHARTLGEYFAGLDPQETRIRRRWTARGMYLDEFECIWTAQAPHHAEVLTSALKADLYRAIFRKRPMSSAASLVGPCAHEPNRRRAPACILPAQRFRLLQQVINCRVIEPNQVGRLLTDEEFAKLVQALEERDEMTVTEAKKVLGLPSRSKFTFEEGGEKKFNGNGTNAGLANVFGPAWETFTPDQRDAVVTEVRSFEDPEALIRRATSGRAFWNLDAQAGKALADVRLQQGYCALSRRALERLLPLMESRVPYQTAVEQIYKESCRKTAVKDLLPRVSELKELRNPVVSRVLTETRKVVNAIIRKYGIPGRVRIELGRDLKQSKDHRLRATKNARDNEESRKAAIRKILAETPVRSPGPDDILRAQLYEECNHECPYTGRKIAFAALFGDSPQFDIEHIIPFSRCLDDSFANKTLCYHEVNRHVKGNRTPLEAFGSTPEWERIVQSVRLFSGKAAEGKLRRFLMTEEEILKLQDFANSQLSDTRYASKLAMRYLALLYGGLSDEGGTQRIQAGSGNVTKHVRQAHRLNGILGDGPGKNRNDHRHHAVDALAIALTDQALV
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG4-218 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MANPTGVPYILGLDIGASSIGWALLAANTDRSERLLRCGARVFDAGMEEGDFSAGKENSRSAVRRLARQARKLTSRRMRRQRKLFNLLVKAGLLPAGEPSQVVPALDADLRRKHVAMLPKGSDARRQAEHVLPYRLRALALDQKLEALELGRAIYHLAQRRGFLSNRKAPPRKDEKPGEVKEHITELEKNIKAAGARTLGKYLSGLDPEQERIRRRWTSRPMYLDEFAVLWAAQAAYHPAILTDDLRKRIHRAIFHQRPLKNQSNLIGTCELERGRQRAPKALLLFQRFRTLQQITSARVVARSGAGRELGAAERATLLAALDRQGELAFSKAKKLIGLPPGSTFNWESGGEDKFNGNHTGARLAEIFGDRWHRMCPSGKDQVVEDVLSIHSDAALERRGLKWDLDSEAAARFGHVNLEDGHGGLSRQALQKLVPLMEQGVPYATAVDKVYGRKEHKPLEVLPPPAPTYPHLRNPMVLRVLAELRKVVNAVIAAHGKPDAVRVELARDMRRSKKQRQESWLRMRQNERDRKRAAQKILAEMNNDSPSRQDKEKVLLAEECNWTCPYTGKCISMQSLLGPTPQFDIEHIIPFSRSLDDSFTNKTLCDIAENRDHKRNRTPFEAYAAEPDKWNAILGRVGRFRSNAREEKVRRFRQEEIEGIEDFAARQLNDTRYATRQATDYLALLYGGLYEKGGKRFIQAAKGGTTAYLRNEWQLNSILGDGGTKSRDDHRHHAVDAVAIALTDAGTVKMLSDAAGRAAQEGRRRFGRVEDPWPGFLDDVRQAIEGLNVSHRVSRKVNGPLHEETNYGPGKKRDAAGRPESLSVRKRLDALTPADMKLIADERVRGLVTAKLATLGGDAKKAFSDVKNHPCFELKDGRRIPIHAVRLRRSGTALAVGEGARVRYVLTGSNHHMELYEVTDAKGKTRWKGRVVSRFEAIRRQGRKQPVVDRTPPDGGTFKFSLAPGEIVHLTDEKGEARLYRVRTVSQAASGSIEIAGAKVNDARLKDEIIKGGDWLRITSMDKVAAMSCHKVIITPLGEIRDAND
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusSulfotelmatomonas gaucii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-219 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPETLGGSPEEQRHSILNGLDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQNEFEKIWEAQVIHCPNLLMPELHDKIAHLLFFQRPIATQSHLVGKCELEPGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLNSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPADVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGDRWDRMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETVVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGKILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSTPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAADIAGDEVIVDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLSARDGRLIPIRKVRVRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDHRKGRSQPVVTESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIHILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1068
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 MG4-220 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTALVPSDYILGIDLGSNSIGWAMIGLDQGKPTGLIRAGARVFDAGMEGDLESGQEESRNVARRDARMQRRQMARRARRLTKIFHILQRIGLLPPADLKTPEQRQEFLNQLDSNIIGSDWFKTKRAGNNFGEIDQVMPYLLRAAALDEPLDPHQLGRALYHLGQRRGFLSNRKKPMKKGEDEGVVKESIAELRQKMQESGARTLGEYFMRINPFERRIRQRWTHRDMYEGEFEKIWEAQAAHHPLLLTPERKKELKRAIFYQRPLRFPRELVGHCELEPEEIRAPRHYFIAQRFRLLQSLNNLRVAMPGEAERDLTAEERAKLDNELELHGDRTFGQIRKLLGIKRATFNLESGGEKLLRGNRTTAQFYKVFGERWLEMSSVEHEQALQDVRSIVKDETRLRRGSEHWKLDPEHAREFAAISLEPDYFNLSRKAMERLLPLLETGVSYATARRQLYPERFQAREPVPLLPPLHDVFEYLRNPAVERSLTELRKVVNALVRQYGKPAQIRLELARDLRKSRKEREANWKKNRDIEKSRKIMAERITAEAGITDPSREDIRKALLAKECGWVCPYTGRAISMRALVGPDAQFDIEHIIPFSQSLDNSFFNVTLCYHEENRNRKRNQTPYGAYGNEPEKFQEILDRVRRFDSDLADEKLKRFQLTDTADILKGFVDRQLNDTRYASTMAGDYLGFLYGGKIDSQRNLRVRATTGQVTAYLRDEWMLNRILRDGPTEQGGKVAKSREDHRHHAVDAIAIALTDESTIQQLSRAAQQAPQLGRRRFAPVQAPWPDFVDSVRAEIGRIVVSHRPNRKVSGALHEETLYSKSMPVPDSLKSQEKAPRVRKPLERLSKSEVEDIADPIVREMVQKKLEQLDGDPKKFSVAANLPFFKTADGREIPIKSVRVIKKTPTFPLGMGSRMRNVTSESNHHLEIFAELDEHGEEVEWDGVVVPMAEAYKRLAEAKRLRTKVPIVQRDFGAHRHFKFSLAAGDVVQCDNNHEGRRLLVVRGTSIEGGKTGRVALVPINDARKKNEIVASKDYFRFPLEKLRKLHTCKVTLSPLGDLGTAND
		
	
	 
		 
			 876
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..876
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..876
					 
						 
							 note
							 MG4-221 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..876
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGRKMFEKEFQMIWDKQKEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHKVSGELHQGSNYARPYMYKGKSIVHSRTLVSELKVEQIEADDVIVDRAVRDILRAKLKEIGGTLKGSDKVKTFEKPENTPYILTPAGKRIPIRKVRIRETKNPLLVGAGSNERFVASGGIHHVDLFVTRDEKRRETWDSKVIQTTEMYDRFPKHDRRPGRPHTESKNLSRLRQNDDDDESRFLFSLMKSDTIQLEQDGHRQIFKVKKFEATGKMTFIPINNAMPDKLQYSTGAAWSKMPATLKSMSPQKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 MG4-222 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALEQQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADDPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSIEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRVLQRHCLLPAPETLVGSPEEQRHSVLNELDQELAQKWQSTYQGKRFAELPLYYLRKMALDERLEAHEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWEAQTAHRPELLTQELHDKIAHLLFFQRPIAAQTHLIGKCELETGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLINPGSLISDPLTEEGRQRLYHLLDREGDQTFKAIRKYLSFSAEVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFGERWDTIGEGKQHQIIENWRNSESDDVLIREAMEQWSLDAAAATLLSEQTPEPGYCAVSLAAISKLLPLMASGKSFKEAETELYGARFSGGTIFETLPEVRKQLESLRNPAVERSLTELRKVVNAIVREYGKPHEIRIELARELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQMNDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYPPPHNYKGKPTVHTRCALSALSAADIADDEVIVDPAVRDAVRAKLEKLGGNPKLFDRPENVPCLESRDGRFIPIRKVRIREAKKPILVGTGVRERYVASGGIHHIGLFVVRDARRREVWESEVVQITDAYERHREHLPVVCRTHDAEEAAFLFSLMKDDTVELEKDGTRGIYRVKKFEATGKITFVPVNNAMLDKMQYTTGAAWSRMPATLKPMSPRKIVIDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-223 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 MG4-224 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALERPQKYVLGLDLGSASLGWALIALNDADNPTSLIRAGVRIFEPGVDGTSMEIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQRHSLLPAPGTLDGSPEEQRHSILNELDQALARKWQSAFPDNRFAQLPLYYLRKRALDEPLEAYEIGRILFHLIQRRGFLSNRRENKQNPDQKKELGQVKAEIHSLEQEIQNAGARTLGEFFAGLDPHAQKVRRRWTARKMFQDEFEKIWETQVIHCPNLLTPELHDKIAHLLFFQRPIAAQSHLVGKCELESGKQRAPWAAMEAQRFRILQKVNDLRLVNPGSLISDPLTEEDRQRLYSLLDREGDQTFKAIKKYLSFPTDVQFNLEKGDEKRLRGNRTQAAMRKVFADRWDTMSAGKQHQIVENWRNSESDEALIREAEEQWSLDDTAATLLSEQIPEPGYCAVSLTAISKLLPLMQCGKSFKEAETEVYGARFSGGVVFDTLPEVRKQLESLRNPAVERALTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQMNDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHKMSGELHKGTNYSAPYNYKGKPTVHTRCLLSALSAAKIADDEVIIDTAVRDAVRKKLAELGGNPKLFDRPENAPCLCARDGRLIPIRKVRIRETKNPVKVGKGVRERFTSSGGIHHVALFVTRDEKRREKWDSEVAQVTEIYRRCPRNDRRKSRSQPVVIESPISRQLKSDPEAQFLFSVMKDDTIEVTDPNGIYILRVKKFSDNKQMWFVPVNDAHDDTQQMKLGITWSKTPNSLKELRPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1179
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1179
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1179
					 
						 
							 note
							 MG4-225 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSFPDGVRQKYILGLDLGSASIGWAVIDLDGNLDPCGLLAAGSHIFDPGVEVPPAAGKMARDEAVFQGLDRSKAVGRRIARQMRRQIDRKGIRLKALFKLLQSKSLLPIYPELKGEPLAAERHHLFTRLDKELTDALCAEKRKRGTDGLMLEADQALPYVLRKEALERKLELHELGRALYHLCQRRGYRPSAADDSEKEETASTEEEIESKRGRRKKPEPEDKGDKDSESPKKVAEWISDLQAKMDAAHTPTIGAYFADFKNNNPHQERIRHRWTGREMFVKEFDLIWERQSEFYRDSRPGLLNDDLRNRVYDCLFFQRPLASAEHLIGMCDLERGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLAYIPSGLFNERKLSLEQCATLAAALQDKGDMPFPEIAKLLGLPPKTEFNLMRGKKKKIEGNRINQVMLQVFGDRWRAFTEQERSSAVALWTKTEGFEERKNVAISQCGLDAWKAKEWAENRPPKDCCRHSRKALVKLIKRMEEGVPYATAKLEIYDSQLAGKAPLDFVPKVIETLPSINNPAVLRALTELRKVVNAIIRTYGDKPYEIRIELARELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRLNDTLYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSHRPEHKLSGALHEATSYGKVRYYNAKGDPVRYQRIAIGKLLTDKQIEKIVDEEVKKSVVKLGETIGGYKKWSQEKHGWPKMPNRNGEPVPIKKVRIKITKNAKEIEAERFRGFGTGRPESNVEDKEIAYASFFTVQDRKGTKTVWEIVKLFEAAQRVRALPKSERGHEKICWKYPKYPDATFFRFSLMKGDLVELVLNGKPAIFIVRRFEFDSRLWVAPINAAGKDEEMEAAGHLLRLGFSRFLTMGAGDDKIPRPVFVDLLGQPHYINIGA
		
	
	 
		 
			 794
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..794
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..794
					 
						 
							 note
							 MG4-226 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..794
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSESGVSTQPYVLGLDLGSASLGWALVGIDAMERPSSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGAGLLPTDDTQGTGIGSEQRHRILNNLDVTLSNRYRNGADQEIFAQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDSEDQGQVKSAIHELEQAIEAAGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFQMIWDKQNEYHTDLLTPELHDRIWNLLFFQRPVAAQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALLAQQFRLLQKVNDLRLIGEDGNELPLNEDGRAAVFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERGKAKELKGNVTAQSMRKVFGERWKEFSEGKQNQIIENWRNSEKDEELKREAMEHWGLDEAGANALVNEKAPGDYCSLSLVALGKILPLMRAGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHSIIPVLRPNRKHFRNGTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERSITEMRKVVNAIVREYGKPCEIRIELARELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQ
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 MG4-227 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNESGSLAQDYVLGIDLGSVSLGWAVIGLDKTDMPVVLLRAGVRLFDPAVTGDIEKGQDESNAVARRVARLLRRQLRRRAARQSELFRLLQGHALLPPYEGNEADASQQRHAILNALDLEIAAKWAKSGGAGAQAAIDLPLYMLRKTALDEALEPYELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQAEKKEAAIKGKKDDDLGTVESGIKELGEAMRSFRTLGEYYASLDPHTHNVRRRWTSRKMYEDEFAAIWEKQAALHPTLLTEELHRQIKHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGEPRAAWAALEAQQFRVLQQVNELEVISPGRVTGIPLTAEQRQTVLDLLENSSEITFKKISKALGLADYIGFNLQRGGDTKLKGNLTNTHMAEVFAERWTEMSEEEKKQVVEDWRTIDQEDSLIRRAIEYWNLDESSAKWLASRPAPNGYCMYSRKSIRKLLPLMATGARFRAAEKEVYGIRLTGGLVYDSIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALVREYGKPTEVRIELANDLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQLNDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHRLTGALHDETNYGRPHKEEGKDVVHIRKPVEGLSARDINNIVDPAVREAVRAKAAQLGGDLKKWTPKEGRGDWPQLGTKNGKQIPVKRVRIKKALSVETIGKDERTRHVALSSNHHVAIFAMLDKRGIEKRWKSIIVSLFEAMDRKRKGQPIVQTSYPEAGDYVFKFSLMGGDTVLLHKDCDHNQNPCNPSVWRLRSIAANGQLSLVRINDARPKSEIIKAKEWWSPIEDTLRELDAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 MG4-247 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVKQESPQLILGLDIGTNSIGWSLLEDKGQDQGRIVGSGVRVYEAGMEGLIEQGKEESRNKNRRDARLHRRNLQRRARRMGGLWSLLQSSGLLPEGKAEGVLPELDKGLSETWTKKLGLDTKDKVGEKTQFSHVFPYFLRARALDEKLSCHELGRALYHLAQRRGFLSNRKAAPKKKEEEKGMKAEISELGRKIEESEARTLGEYFSRLNPEEGRIRSKHTSRKMYQEEFEAIWNAQTPHYPTILTEELKKKVSHAIFYQRPLKIRKEFIGNCEHEHNPDHPDRSPRRAPWALLDAQRFRLLQKVNDLVLTDTSTGEVRKLTPDERTKLLEALETQGDLTFGKIRKLTGLRKARFNFEAGGNDKLPGNRTASKLIKIFGEEKWKEFSTEQREQIVEDVHSIQSEEAQARRGIRAWGLEGEKAKDFGQLALEDGYCNLSRQALAKLLPRMEKGTAYKTAVKEVYGEPPAEKPLDSLPLVTEHLSSLRNPAVTRTLTELRKVVNNVVRQYGKPNMTRIELARDLKKSKKDREDIWKRNRENEKAREEAAKKILAEIPNLKPSRRDKEKVLLYEECGHKCPYTGKQISMASLLGDHPQFDIEHIIPFPRSLDDSFLNKTLCYAEENRNVKQGKTPHEAYGSNPTRWEEIIQRVKDFKGKARDIKLERFEAHGEKLDKLLGEFANRQLPDTAYASRLAVEYLGRLYGGRGGVDADGNRRVQAGRGQVTAYLRNEWGLNKILNDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDAGTVKMLSDAASRATIERRRRFGKVNPPWPTFLDDVRKSIEGLIVSHRVSRKVSGPLHKGTNYSKPIRGTDKKGNPCEFRRVRKPLAELSEPEIKDVADPTIRQLVLDKLQALGVKEPKKAFSSNEANHPCLTTKDGREIPIHKVRINKKVTPFTVGEGLRQRHVTTESNHHIEVVEVLDKNGKPKWEGCLVSLKDAYDRLKAGLPVVKLDHGEGRRFVFSLAKGEAIKIDEENGGNRGLYVVKKLGDNRIWFVDTREARKLKEAGYNSKLMEPLRTLNCQKVLITPLGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 1014
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1014
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1014
					 
						 
							 note
							 MG4-248 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1014
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVKQESPQLILGLDIGTNSIGWSLLEDKGQDQGRIVGSGVRVYEAGMEGLIEQGKEESRNKNRRDARLHRRNLQRRARRMGGLWSLLQSSGLLPEGKAEGVLPELDKGLSETWTKKLGLDTKDKVGEKTQFSHVFPYFLRARALDEKLSCHELGRALYHLAQRRGFLSNRKAAPKKKEEEKGMKAEISELGRKIEESEARTLGEYFSRLNPEEGRIRSKHTSRKMYQEEFEAIWNAQTPHYPTILTEELKKKVSHAIFYQRPLKIRKEFIGNCEHEHNPDHPDRSPRRAPWALLDAQRFRLLQKVNDLVLTDTSTGEVRKLTPDERTKLLEALETQGDLTFGKIRKLTGLRKARFNFEAGGNDKLPGNRTASKLIKIFGEEKWKEFSTEQREQIVEDVHSIQSEEAQARRGIRAWGLEGEKAKDFGQLALEDGYCNLSRQALAKLLPRMEKGTAYKTAVKEVYGEPPAEKPLDSLPLVTEHLSSLRNPAVTRTLTELRKVVNNVVRQYGKPNMTRIELARDLKKSKKDREDIWKRNRENEKAREEAAKKILAEIPNLKPSRRDKEKVLLYEECGHKCPYTGKQISMASLLGDHPQFDIEHIIPFPRSLDDSFLNKTLCYAEENRNVKQGKTPHEAYGSNPTRWEEIIQRVKDFKGKARDIKLERFEAHGEKLDKLLGEFANRQLPDTAYASRLAVEYLGRLYGGRGGVDADGNRRVQAGRGQVTAYLRNEWGLNKILNDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDAGTVKMLSDAASRATIERRRRFGKVNPPWPTFLDDVRKSIEGLIVSHRVSRKVSGPLHKGTNYSKPIRGTDKKGNPCEFRRVRKPLAELSEPEIKDVADPTIRQLVLDKLQALGVKEPKKAFSSNEANHPCLTTKDGREIPIHKVRINKKVTPFTVGEGLRQRHVTTESNHHIEVVEVLDKNGKPKWEGCLVSLKDAYDRLKAGLPVVKLDHGEGRRFVFSLAKGEAIKIDEENGGNRGLYVVKKLGDNRI
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fuerstiamarisgermanicae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG4-249 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADQLEQKPFILGIDLGTNSVGWALIRLEDGKPAGIIRAGARVFDAGMEGSAKDFESGGEKSRNLDRRRMRHQRRQTWRRARRMKKIFGLLQKFGLLPEGRCATPEDRQNFINELDRTIRASPWFQKKHPVCSKQNSELTKDEREEAHRLSQLLPYILRASALSEKLEPYILGRALYNLAQRRGFQSNRKQVAGKKEEDEEKGKVKPAIKALESKIEEQEARTLGSLLSGASPLKERIRGPQRWTGREMFRNEFDEIWKAQSHFHPELLTEDKRNELFDKDYPRHDPRVGAVFYQRPLKIQTHLVGFCELEPNLRRAPIHLLSSQRFRLLQKVNDLRIELPDSGERPLTPEERDKLVRILQDEGNQTVSDVKSKGVLNLRGCTFTLERNREKTIPGNRTAASFRKALGEKWEDMGSEERNDLVAKVYDIDDDESLKKAAVEQWHFTPQEAERLAQIKFEAKYLNLSETAVERLLPLMEIGFSYGSLAPYYSHLSSQEFLAKLFSALEEGVPHAEACRMVFGDLPVPAEAPKDVLPPVVEAFREIRNPAVTRSLTELRKVVNAIVRRYDKPAEIRIELGRELKKPKKRRELISKRNDENRSERETARREITEETGDPYPGKTDIRKVLLRRECGDQCVYCGEQFSGSNFFSDDAPIEIDHIIPRSLHWDDSFLNLALCHAKCNREKGDNTPAQVFSDEVIEQIRDRIRRFSGNEKTKRERFRRFTLAGAELSAYLEEFSRRQLQDTAYASKLAKRYLGLLYGGEIDNLGKRRVTATSGMVTWDLRGGWDLNGILNDGRTSNGSTVVKTRDDHRHHAVDAVVIALTDDRSIQQLNKAAAMGQMQGKRGIIKLPSTWNNFVDTVRAEIGRIIVSHRVSKKVSGALHEETIYSPPIAERGPDGKPNGEAVPHVRKPLFAITKGEIENIADDAVRQRVIARLEELGGGDPKKLFATEANLPFLVTRDGRHIPIKKVRVRKQLSPLVLGAGRVARHVVTEVNHHLEVFAYLDEKGNEYEWDGAVVSMAEAYRRTYSKPPLPPVQRNHGPETQYKFSLSPGEIIQCDPDNKGNSKLLVVRSVSQFETGTVQIGLAEINDARKKSDMTKDRKFIRVVPNKLRQWNARKVAVSPLGEVSEAND
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG4-250 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADQLEQKPFVLGIDLGSNSVGWALIRLEDGKPAGIIRAGARAFDAGMKGSIESGREESRNVKRRQMRLQQRQTWRRARRLKKIFRLLQEFKLLPDGEASTPDKRQDLLEALDKNILASAWFKQKESAGSKHEARQVLPYLLRAAALDEKLEPHYLGRALYHLAQRRGFKSNRIQSSVKKKEDDEGPVKQEIKSLGNRMGEATLGQYFSGLSPFVQRIRTQKTLRDWYRKEFDLIWDKQAQHHPELQMTEKKKEELFHAIFDQRPLKDQSHLIGPCELEPGERRAPTYLLSSQRFRLLQKVNDLRVRVPEGSELELLAEDRTKLIQALEEKGNQTFVQVAKKLKLGEPEFNLQRGGEKKLPGDRTGSQFRKVFRKSWDQMTDEERDEKVSVVYDCLDDQKLVGIGEKEWSLDAKFAAKLTEIKFESSYLNLSRAAIGKLLTLMEAGFSYGSLAPFYRHLTPETTASLLSKVQEGMPPKLASQVVFAECINPAGEPKSLLPPVAMEIPWLRNPTVMRSLTELRKVVNAIIRQYGKKPEEIRIELAREMKKPKWRRKQISKRNRENETGRKQAKEEIKRETQNPYPSPYDIRKLILYKECRGQCVYCGAQISRSNLFGDNSDSEVDHIIPFSRLQEDSFTHVVLCHARCNAEKGNRTPSEAFTGEEHERILDRVSRFDNDEATRKAKLRHFTLAGEELANYLNDFSSRQLNDTAYASKLACQYLGVLYGGVEDSTGKKRVKASSGGVTGYLRRLWNLNRILNDGPTKSGGFIPKTRDDHRHHAVDAVVIGLTDESVVHKLSRAAERGFYRGRPFAPLEGLWPNFVPSIKTEIDRVVVSHRVSKKVSGALHEETIYSPSIPERGPDGKPNGEGIPHVRKPLAAITKGEIKDIADDAVRQRVQKRLQELGDGDPKKLFAIEANLPFLIAKDGRHIPIKRVRVKKKLPTFPLGSGRAERNVTTESNHHLEIFSKLDEDGNEVGWDGAVVSMLKVYSRKRLGLPIVQREHGPGTQFKFSLGAGEVVECDIAPGQRGLFVFRKVSRITATDQIQIGFAPLNDARKAKDMQTSRSWLWSGPNRLMERHARKFVVNPLGEVSEAHD
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG4-251 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGLTTLGIDLGITSIGWGLITEDAAGIKLNGWGSRIFTPGMDDDIESGKGVSRCAQRRQKRALRIQYRRRRQRKDDLVDLLQRNDLLPTPLTPGFFIDMDKRFLMLFPVAERRVMGHLVPYLYRKKALDTKLEKFELGRTIFHLAQRRGYLSNRKQDLKDEETTGVVKAGIDALKSEMRKVGARTLGEYFCTVDPEKSRIRTRYTDRGMFQEEFRLICSAQRHLISPELEDELYKAIFFQRKLRSAKNLIGRCQIYPEERRCSYAKDEAQRFRIYSTLNHLRVAQKQQIRALTEAERAAAISVLEGFSGHLDRRGKITLAKLAKAVGLGKGEKFTLSDEEKDIHGNVLNAILYHVFGEKASSLTEKERALFFNDLNSIEKTEVLERRLRGFWQLPEDKAAEALKISLPDEYCAYSLRALHEMLPDLEAGIPLSQIRKLSYPTSTGVVYDRLPMLDGDEVDLDLRNPVVHRTLTELRAVVNAVIAKYGKPDRIRVELARDLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNLNDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNKLRGALHRETLYGKNRGGDMRHVRIGVDKLTVKDIPDIVDPVIKKLILERLEIDEDQISTITDKLLKKLVDTENPLFYRNKKGDVVNEIKAVRVKKHVTARTIGAGDGVREVANGANYLLAVFAVQDAQGNESSWEGEIVTLMDAVYRKQHDLPLFERERPGRKFKFTLKKGDIVKWNKDGVEQLCVIRGVSLPQFSCVPVCDARQQKELKNAKCWFTPTLSAAFAGKMTKYRMDILGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1033
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bdellovibrioexovorus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 MG4-252 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1033
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRILGLDLGITSIGWALTEQPSASVTDVSEIKLVDWGSRIFEPGMAGTKNDIDTGKGVSRAVERRLARSLRHQYQRRRQRRKELIRIMTEAGFLPQELTPAFFIRMDAKLLSAFPKEDRRILGHVIPYLYRKMALNQDLSPEELGRAIYHLAQRRGYKSNRKKALKENEEEKGKVLQGIQTLKADMEAKGARTLGEYFCMLDPEEERIRGRYTERSMYEHEFHLICERQRELVSEELEKKLYKAIFFQRKLKSVKGLIGACQFEPDEKRCTFACEEAQLYRLYTSIDNLRIQKGGELRKLTDTERVAAIAILNGYSDKLDKSGKISLSALGKELHLLKGEKFTLGDEEKNIYGNALHAMLFYVFGEKSANMTPEEQSKFWHDLNSIEKEEVLQRRLASYWELNDEQVRKAMTLALPDDYCSLSLKALRTILPDLEAGIQLRKILELHYPENFRPSNNELAFLPAVDYSGIELRNPVVHRTLTELQKVVNAIIHRYGKPDYIRIELARDLKNTNKEKERITKQNREKEKERVKIIQQIIKEVGIASPTRNDILKVQLAEECGFECPYTGKHFSMAQLFDGNTIQIEHIIPFSRSFDDSYRNKTLCMATENGRKNNRTPYEAYAKEEYKAILTRVSHFKGPFRESKLQIFETKEFSPDDFLQRNLNDTRYASRLAMNYLGLLYGGAIDRNGKRRIQACSGGCTALIRRAWGANYLLGDGEKKREDHRHHAIDALTIAIITPEIVKTVANISKDEYKRRHMQNLPMLDDALYLQAEGKIDSATVSHHVVNKVRGALHNDTIYSKDGNQTYKRIRLDSISLKDIPKIRDKAIRTAVMKALGIDGDKTEAFMDSSLDPAKVFNDEHNLPWLTDKDGKNINRIKSVKVACNDKTRTIGSGDSRREVKPNDNYGLAIFAKIDANGQDKTWIYQVITLMDACQRLKKQLPIINKELQGFKFRFSLMKGDIVTITKDNHNTLCIVRAISEDEIVCTPVTDARQQKELKAAKVWFRLHPATALQLSLQKYQMNLFGDLRRAND
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG4-253 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGLTTLGIDLGITSIGWGLITEDAAGIKLNGWGSRIFTPGMDDDIESGKGVSRCAQRRQKRALRIQYRRRRQRKDDLVDLLQRNDLLPTPLTPGFFIDMDKRFLMLFPVAERRVMGHLVPYLYRKKALDTKLEKFELGRTIFHLAQRRGYLSNRKQDLKDEETTGVVKAGIDALKSEMRKVGARTLGEYFCTVDPEKSRIRTRYTDRGMFQEEFRLICSAQRHLISPELEDELYKAIFFQRKLRSAKNLIGRCQIYPEERRCSYAKDEAQRFRIYSTLNHLRVAQKQQIRALTEAERAAAISVLEGFSGHLDRRGKITLAKLAKAVGLGKGEKFTLSDEEKDIHGNVLNAILYHVFGEKASSLTEKERALFFNDLNSIEKTEVLERRLRGFWQLPEDKAAEALKISLPDEYCAYSLRALHEMLPDLEAGIPLSQIRKLSYPTSTGVVYDRLPMLDGDEVDLDLRNPVVHRTLTELRAVVNAVIAKYGKPDRIRVELARDLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNLNDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNKLRGALHRETLYGKNRGGDMRHVRIGVDKLTVKDIPDIVDPVIKKLILERLEIDEDQISTITDKLLKKLVDTENPLFYRNKKGDVVNEIKAVRVKKHVTARTIGAGDGVREVANGANYLLAVFAVQDAQGNESSWEGEIVTLMDAVYRKQHDLPLFERERPGRKFKFTLKKGDIVKWNKDGVEQLCVIRGVSLPQFSCVPVCDARQQKELKNAKCWFTPTLSAAFAGKMTKYRMDILGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG4-254 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQTTLGLDLGVASIGWALIREDGTKTTLDGWGSRIFKPGAEDDASDGKGLSLCAIRRQKKALRVQYRRRRKRKDELIRLLQENHLLPDPLTPSFFVNVDRQYLMIFPEEQRKTVGHVIPYLYRRKALDTPLSKEELGRTLYHLAQRRGYLSNRKKDLKDEEESGKVAAGIDTLKKEMEKSGARTLGEYFCLVDPEESRIRTRYTDRAMYQDEFRKICQAQRHLISAELENLLFHVIFFQNKLKSYKHLIGACSVYPEEKRCSYACEEAQIFRIYTTLNHLRIAKADQIRSLTGDEREKVFALLNGFSDLLTRKGSITLRNLGKAIGLGKGEKFTLSDDEKEIYGNVLHAILFSLFGTRAESLSQEEREKFFNDLNSIEKTEVLRRRLKSYWQLPDEKIAAAEKIPVPDDYCAYSLKALKEILPDLAEGIPLATILKLKHPMQAKDEMDQLPILDSDEADIELRNPNVHRVLTELRILINAIIVRYGKPDRIRIELARDLKSSAKERERRMWEMRQREKERTAIAGKIAEEAGIENPSRNDILKVMLAEECGYECPYTGKHFSMRDLLHGKDIHIEHIIPYSRSFDDSYRNKTLCLASANAAKNNRTPFEAFSGKEYQDILQRVARFRGPFAEAKLALFKLEKVEPEEFLERNLNDTRYASRLAMQYLALLYGGIIDKTGKQRIFATSGSCTAMIRRAWGGNYLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPEMIKVIASMTREERSRKQKSCNDTIIDNEIFRQASADLDNIPVSHHVVNKIRGALHDENPCGKDYGEQIRHKRIELSKLKADSVLKIVDRTVKNIILKRIGCSEKELAGLSEKEFAKRLDAGTPLLFKDKEGGTVNVIKKVRIKAKVTAKTIGSGDSLRNVANGSNYLLAIFAVLDEQGNETAWEGEIVSLMDARYRLTHKMPLFEKDRPGRKFKFTLKKGDIVKFRKDGTEYLCIIRGVSLPQFSCCPVKDARMQRDLKAAKVWFTPTVSAAFQGTMTKYRMNIFGELQRAND
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG4-255 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGLTTLGIDLGITSIGWGLITEDAAGIKLNGWGSRIFTPGMDDDIESGKGVSRCAQRRQKRALRIQYRRRRQRKDDLVDLLQRNDLLPTPLTPGFFIDMDKRFLMLFPVAERRVMGHLVPYLYRKKALDTKLEKFELGRTIFHLAQRRGYLSNRKQDLKDEETTGVVKAGIDALKSEMRKVGARTLGEYFCTVDPEKSRIRTRYTDRGMFQEEFRLICSAQRHLISPELEDELYKAIFFQRKLRSAKNLIGRCQIYPEERRCSYAKDEAQRFRIYSTLNHLRVAQKQQIRALTEAERAAAISVLEGFSGHLDRRGKITLAKLAKAVGLGKGEKFTLSDEEKDIHGNVLNAILYHVFGEKASSLTEKERALFFNDLNSIEKTEVLERRLRGFWQLPEDKAAEALKISLPDEYCAYSLRALHEMLPDLEAGIPLSQIRKLSYPTSTGVVYDRLPMLDGDEVDLDLRNPVVHRTLTELRAVVNAVIAKYGKPDRIRVELARDLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNLNDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNKLRGALHRETLYGKNRGGDMRHVRIGVDKLTVKDIPDIVDPVIKKLILERLEIDEDQISTITDKLLKKLVDTENPLFYRNKKGDVVNEIKAVRVKKHVTARTIGAGDGVREVANGANYLLAVFAVQDAQGNESSWEGEIVTLMDAVYRKQHDLPLFERERPGRKFKFTLKKGDIVKWNKDGVEQLCVIRGVSLPQFSCVPVCDARQQKELKNAKCWFTPTLSAAFAGKMTKYRMDILGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG4-256 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGLTTLGIDLGITSIGWGLITEDAAGIKLNGWGSRIFTPGMDDDIESGKGVSRCAQRRQKRALRIQYRRRRQRKDDLVDLLQRNDLLPTPLTPGFFIDMDKRFLMLFPVAERRVMGHLVPYLYRKKALDTKLEKFELGRTIFHLAQRRGYLSNRKQDLKDEETTGVVKAGIDALKSEMRKVGARTLGEYFCTVDPEKSRIRTRYTDRGMFQEEFRLICSAQRHLISPELEDELYKAIFFQRKLRSAKNLIGRCQIYPEERRCSYAKDEAQRFRIYSTLNHLRVAQKQQIRALTEAERAAAISVLEGFSGHLDRRGKITLAKLAKAVGLGKGEKFTLSDEEKDIHGNVLNAILYHVFGEKASSLTEKERALFFNDLNSIEKTEVLERRLRGFWQLPEDKAAEALKISLPDEYCAYSLRALHEMLPDLEAGIPLSQIRKLSYPTSTGVVYDRLPMLDGDEVDLDLRNPVVHRTLTELRAVVNAVIAKYGKPDRIRVELARDLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNLNDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNKLRGALHRETLYGKNRGGDMRHVRIGVDKLTVKDIPDIVDPVIKKLILERLEIDEDQISTITDKLLKKLVDTENPLFYRNKKGDVVNEIKAVRVKKHVTARTIGAGDGVREVANGANYLLAVFAVQDAQGNESSWEGEIVTLMDAVYRKQHDLPLFERERPGRKFKFTLKKGDIVKWNKDGVEQLCVIRGVSLPQFSCVPVCDARQQKELKNAKCWFTPTLSAAFAGKMTKYRMDILGELRRAND
		
	
	 
		 
			 974
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..974
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..974
					 
						 
							 note
							 MG4-257 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..974
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VESTGLILGLDIGVRSVGWALLDLKAKEIKGLGVRVFDAGVEGNVERGRDTSKAAARREARLRRRQTERQVRKQVKLAHILQDAGLLPEGKVSKPTERHQLLSVLDRQIGESYSSADRGKLPYILRAAALHVALEPFELGRALYHLAQRRGYKSNRKSDAKVDEKQGKVKPAIHELEKKIISVGAETLGEYLAMQDSPKVALRGPGQYTSRDMYLAEFEAIWSEQAKYYPALLTEKLKANVSDAIFFQRPLKSQAHLVGKCQLETGEKRAPWALPIAQRYRMLQTVNSLKVLAADGKARELSASERAKLLEKLECSKKQSFDEIRKCLKLGDDCSFNLEQLGRKEIPGNKTAALLATAFTKKRWASIPEKDKQRIYAVFNSEEDEDKLILIAQDEWKLDEKQARKIAGVSAEAGYCRFSEKALFRLIPYLEAGSDLESAIHKEYPGSRVASEKRDILPPVLSTVQLRSPAVTRALTEVRKVVNAIVHEYGLPETIRIELARDIKRNREERQNINKKISERTKEREAARTRLQEDFNLADPKSSDIEKYLLWQESGPKCPYCGNPIAGEVLFSGATHIDHIIPRKVSLDNSFVNKVLCCSKCNNDKSDRTPHEAFNGDTQRWEKIAERVGAFRSEYRREKLRRVLMTKKEAQEFYTGFTDSQLNDTKFASREAGDYLGLLYGGRVDADGNTRVQMTKGGITSELRNALQLGSIPSQVEDWICDPEEKRGKDRGDHRHHAIDAIAIALSSPGIIKPLMGAYSSSETAKKEMRRDIWASFAKKAAWPGFSDNVVEAVNSISISRRPKHRVRGKLFDENPLSEKGAARKSGDISEAYIRIGKDEAHSRLLKSAGNHHIEIYETKDAKGRPEWKGKAVTLYEAHNRIIDDEPVVNRHHGPNTRFLFSLAVGDTIELGEKQERKLYNVCSVWEDEPGSCRIEYKPLNSATTDRGVNARLNPIRKLKCKKVEVSPLGEHGS
		
	
	 
		 
			 831
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..831
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..831
					 
						 
							 note
							 MG4-258 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..831
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHSYVLGLDLGSASIGWAILEPNKKVIDCGVRIFDPGVNLEMFNKGQEGSSNNLVRRMARLHRRQLRRRAARQRDLFELLQQHSLLPGNATRDSQQRHDILQHLDSDLRAAWMNRLTAAGVPEQSLIYLVRKQALDAPLEPYEVGRVLYQLAQRRGFKSNRREQAAVEAAEGSKKKSVRAKDEASVVKDGIKELRAEMEAAGARTLGEHFANLSTSGQTIRRHWTDRKWFEAEFEAIWQAQAPHHAALIPELKQQVFQLLFFQRPIATNAHLIGKCELEPTERRAPMANLLAQRFRYLQKLNDLAIDDPLNPQRLTEEQRAVLLSAFECKPDLTFDAIRKLLSFDKAVRFNLERGGEKKLPGNRTNAAMLRAIPDLWPTLSDADKGAIVEQWIDANDDEDLIARLTTHCALSLDDATAICKVHPEDRYHNVSLLAMSRLLPLMEQGVAFKTAENEIYGTRFSGGKPLDLLPPAKDVLASIPNPAVMRALSELRKVVNAIVQKHGKPGQVRIELARDLKRNAKQREMNWRRGRDRETVRTAAVKRILDEAHRPQPWKQDVDRVLLLEECRDLCVYCGQAISFQRLFDGDIDIDHILPRNRFPDDSFANRCLAHRACNQLKLGRTPYEAFGSDEELWPNIIARVKTWDNPDKLERFNLRDDGEFDPEREDSFAARRLNDTRYVSKLAARYVGMLYGGRDVPQPDGAAKRVVFASTGMLTASLRRTWGLEAILREPEPAETSRKPGKQRTDNRHHAIDAIVIALTSNAVIQKASSVAATGSYGDAARAISRVQPPWGDFVGDFVDSIRPAIERMVVSHRPSHKLLGALHEETNY
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG4-259 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPLRADLPPYVLGLDLGSASLGWALIAIDHQHNPTALIRAGVRIFQPGVEGSAFDIERGKDKSRAADRRTARLHRRQLRRRAARQRDLFNLLQAHALLPGASDGASSSERRHTLLNELDKQLTDCLLRTAADDALAANRIADSLPYQLRKAALDRRLEPHELGRVLYHLIQRRGFKSNRREGKKSKDKQEEQGKVKAGISELQQKIAAAGARTLGEYFAGLDPHQQKIRRLWTARSMFEEEFEQIWRTQEAYAPDLLTQDLKSQIGYLLFYQRPIASQEHLIGRCELEPGEPRAPWATLEAQEFRVLQKVNDLAIVIPGSLHDQSLTREQREKVYLALQDTGDQKFSALRKLFELPRVQFNLERGGEKTLRGNRTHAHMFSVFGARWNEFSTDEKKRAVQVWRTAEDPGDLIAKGMEEFGLEEALARRWADVEPEDGYCSLSLKAIGELLPQMREGVSFKTVEREKYGEPFSGQEPQELLPRIREALPTLRNPAVERAVTEMRNVVNAIIREYGKPYEIRLEMARELRKSRKERENVTKRNRSRERERQQAKARILQECGLQNPSRADIEKALLFEECGGVCPYTGRTIEFSSLFRDSQFDVEHIIPLSRYPDDSFLNKTLCYHEENRSVKRGRTPWEAYGPDSERWDAILSRVQGFNNPAKLTRFKLRTEEELGEFTQRQMNDTRYTTRLAADLLGSLYGGRDETLPDGAKRRAIFATTGQVTATLRRVWNLESILREALPSANGESKGKPRTDHRHHAIDAIVVALTSQRTVQLLSMAAAQSVAGESRSRVFTGIQSPWPNFVDSIRPHIEQMIVSHRPEHKMSGELHDETNYGRPYRDGKKTYVHIRKPIASLSTKDIQAIVDPIVRTAVQKKAEALGGDLSKCEVSQNWPVMPTNKERAVPIRSTRIRKVLDVTAIGEGPRQRFVAESSNHHVEVFASLDAQGRESKWESITVSLLEASERNRKKQKVVQRLYPESEDYTFKFSLMGGDSVDLHRNCDHNLGRCNPALYRVRTIAANGQLSLVKITDARLKQDIQKVSEWWSPMCNALRKLDCRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 815
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 MG4-260 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..815
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KHLLFYQRPIKAQSHLIGGCELEPGERRAPWASLEAQQFRILQKVNDLETILPGNVTGIRLTPEQRKTVLNLLENSPEATFKKIRKALDLAENIGFNLQRGGETRLKGNLTNARMAEAFSDRWPTMSDEEKKQVVEDWRTIEQNESFMRRAIEYWKLDEAGADWLADQSAPQGYCSISRKAIRRLLPLMMEGKRFKEAETEVYGNRLTGGKVYDRIPPVRDVLRTLRNPAVERSLTELRKVVNALVREHGKPAEVRIELARDLKKPRHERAEAITKNRNREKERVAAKTKLLQELGPGFEHPSRADVEKALLHEECGGVCPYTGRHIEFASLFGENPQFDVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENRLVKRNMTPFEVYKDPAQYEAILNRVRTWKKLNPGKQRRFELRTLEELEGFSARQLNDTRYASKLACELVGSLFGGRDAQTENGSRQIVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDPYWPQNGRTAPRIQSPWKDFVGSIRPHFEQMLVSHRPEHRLTGALHDETNYGRPRKDGSKDVVHIRKQVAGLSAGDIENIVDPAVRDAVCTKAREFGGDLKKWTPNEDKEDWPLLVTRTGKPIPIKRVRIKKALRVETIAKGERVRHVALSSNHHVAIFALLDERGREKRWESEIVSLLTAMERKRNRQPVIRTRLPEVPEAAFKFSLMWGDILLLHKDCEHSKNICNPSFWRIRSIWEQGTLTLVRINDARLLTEIRAAKDWLLPSPDTLRKLGAVKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 911
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 MG4-261 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..911
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NRIGHVLPYLLRKTALDRPLDKYDLGRALYHLAQRRGYLSNRKQELKDSEDFGVVKSKINELRQAMTSSGARTLGEYFSMVNPEEERIRCRYTDRAMYQDEFRKICNAQRQHISEALETELFQVIFFQRKLKSCKHLIGKCQVYPEQKRCSLCHPEAQLFRICTTVNNLRISCDSQIRSLTDDERLRVTEVLNGFSDLFNKSGKITLAKLKQATGLLSSEKFTFGDDEKEIYGNELHNILYRAFGSEAALMSQEKQSCFINDLRSIEKNEVLKKRLTEYWQLSEEKASEVATIKLPDDYCAYSLKALKQMLPDLQAGVNLADWLKCNNHSTESYIELDQLPLVDECGFELRNPVVHRVLTELRRVVNSIISRYGKPDLIHIELARDLKASNKEREQITKRNQQRERERNAIAERIIKETGLEKISRKDILKVMLADECDFTCPYSGKRFSMTELLNGGLVEVEHIIPFSRSFDDSFANKTLCVRELNAKKNNRTPFEAFGGSPQYSEMLTRVKYFKGHFAEHKLNLFKLAEIESSGFLERNLNDTRYASKLSMRYLAFLYGGIVDKNSIRRIFSVAGGCTALIRRAWGGNYLLGEGEKVRDDHRHHAIDAVTVALTTPELVQKIAKLSQEGRRKLNDSTKNFIDNDFYYQAQGMMDSCAVSHHQTNKMRGALHEETIYSKDYGDGQSIRHKRIALDQLSPKDIENIVDPAVKTIILKALKVSAPGDVTKATLKIFKDEANYPQMLDHNGNAVNTIKKVRIARTVNTRTIGKGDGKREVANGANYILAIFAKLNEKGEETGWEGEVVSLMDAVQRKQRRQEIFSKERPGMKFKFSLQKGDIVKINKNGEEKLCRIRGISLPQFYCCQISDARTQNDLKSAGCWYTPTVSAAFNWKMQKYNMNIFGELQTAND
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG6-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEITLGLDIGSNSIGWALLNLDENPSIINVGVRVFQEGVNRDTKGAEISKNETRRMARGARRNRFRRNYRKDKLLRLMKRNGLLPKEASTNGEIFLLNPYQLRAKGLDEKLSLHEFGRVLYHLNQRRGFLSNRKSGKAKDDGIVIKSAGELQQKMDAQGARTLGEYFSRIDITQERIRDNYTFRGMYQKEFDLLWEKQSSFYPEILTPELRQTIADETIFYQRPLKPTDELIGDCALEPDHKRCPRGDWHARRFRILQDVNNLMVCEPDGRKRILTEQERSIALKELFGRKEVGFDSLRKKLGLIENQTFNFEEGSLDKKESKLKGDFFASEMSSKKILGKKGWEALDIATQIEINDLLLDDNLADEEVVEMLKQQYGFSDEQAEAAIKISLPRGYMTYSRLAIQKLLPHLERELRTDEAVQAAYGHIHSVQDTGQTVDFLPLPEDLRNPIVNKALIEARKVINAVIQTYGKPGKIVVEMARDVKGNAKEREELRIKMNRNEKENERARHELIHNMGITRPTRDDILKYKLWQECGRECPYTGRPISQQALFGEHPEFQIEHIIPYSRCLDDSFMNKTLCYVDENRRKGDQTPYEFYKNSDQYEHMLQRIRKLPYPKRQKFTQKEVSLDEFIKRQLNDTRYITREILRYLKQLGCTVTGSRGKVTSELRHQWGLNSILESDLPGPKNREDHRHHAIDAVVTALTNQKHLHELAATKYAVAHDGFPVPWEGFRDAVAQAVNKIQVSHRVTRKVSGPLHEETSYGPTGLKDDKGQDIFVYRKKLEALTCPMVEKIVDPVVKEVVKTRLLEFGIDPKKKGSIPKEVWAEPLYMKSTKSAKVPIKKVRIRDVFNNMIPVNDEIGKPYRYVASGNNHHIEIFEYTDAKGNLKRNGKVISMFEAVQRSRQGKPVIYRDYGDGKRFVCSLAKNEMFMLEVEEGRHILHRVQKFGEVGGTIIIVLRPHTFAGKVNDSDKPPYIQRKTPNTLKGYKVTIDPLGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 994
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..994
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..994
					 
						 
							 note
							 MG6-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..994
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDYTLGLDMGSNSIGWALLDTNNRAVVDAGVRVFQEGVDRDTKGAEVSKNETRRTARSARRARKRRNYRKDKLFRMLIRHGLLPKGPDELKEVFELDPYLLRAKGLDEKLDAYEFGRVLYHLNQRRGFWSNRKSGKSKEDGVVVKSATALAEAMDESRSRTIGEYFAGVDSHEKRIRGHYTFRSMYEEEFEALWTKQASFDGELFTDGLKKAIKDETIFFQRPLRWDPETIGDCELEPGEKRCPRADWHARRFRILQTVNNLKLYNPDGREGDLSKYRETIIGELCNRKEVYFDSLRRKLGLIDSQTFNFEEGAAEKKAKLKGDEFVPQLKKAIGAKALKGLEEADIIEINDALIDDNIEDEELVEKLMEQYGFSEEQANGVVNISLPSKYTNFSRLALQKLLPKMEAGLRTDEAIEAVYGKRQAVGEIEKRRRLGSVPDLRNPIVMKALWEVRKVVNGLVREYGIPRKIKIEMARDVKGSVKERDEIRVKQWKNEQENKRAEEELKLMGIRNPSFNDRLKYKLWEECGKECPYTGKPISQHQLFGEHPDIQIEHILPYSRTLDDSYMNKTLCYVNENRLKGNETPYEYYAENRVEQWEEILQRIKVLPYAKRRRFWQKEVVLDNFIQRQLNDTRYISREVVKYLKQLGCIVTGTKGQITSELRHQWGLNNILDYTGAGLKNRDDHRHHAVDAVVTAVTEQKHLGGLAASKYDKSGIEFDPPWEGFREQVAEKINAINVSHRVTRKVSGQLHEETSYGPTGLKDDKGQDIFVYRKPLEALTLPMAAKIVDPVVREIVYERLREFGIDPDGKSKIGKEVWKEPLYMKSKSGKGPQIKKVRIRDVFNNMIYIKDDAGKEYRAVAPGNNHHIEIFEYANKKGRIKRDGKVVTMYEAVRRSVNNKQVIRRDYMDDKKFVCSLSKNEMFMLEVEDGVHVLHRVQKLIQDGRIVLRPHTYAGKVSDSDNPPLVQRKNYNTLRGYKVTVDPIGRIHRAND
		
	
	 
		 
			 896
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..896
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..896
					 
						 
							 note
							 MG6-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..896
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LNEKLELFEFGRAIYHINQRRGFKSNRKTGKAKEDGKVAKAAGELQKKIEANGCRTLGEYFASINPEEERIREQYTFRTMYEEEFDKLWNRQAEFYKNVLNGDLHKKIRDEIIFYQRPLKPTDDLIGDCELEAGEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLKVYNPDGTARELEDDESGIILKKLATHKEVKFSSLRKELGLLKTQEFNAEYQIDNKGKKQEKLKGDAFNASMRSKNIFGAKTWDAMDEAEKIKLNEWLVDLDDDELIEKLSSEYGLRDEQIDRVLKISLPQRYMNFSRKAIQKLLSLMEKGKRTDEALAEIYPDRNKRAKGEEKDRLDLPDDLRNPLVNRGLFEVRKLVNAVIREHGKPSGIVIEMARDVKGSLKEREEIQWKMRENEKRNEAARTRLIQDMDILNPSRDDVIKYKLWEECGKRCPYTGKVISLTDLFGSNPVFQVEHILPYSRSLDDSYMNKTLCCVNENRIKGNKTPYEFYSGDEEKYEQVKQQIKVLPWPKRRRFLQKEIKLDECIQREMNDTRYICKEVVKYLKQLGVNVRGSKGRVTAELRHQWGLNSILDLNNSNMKNRDDHRHHAIDAVVTAVTKNEHLRRLAKSKYSKTDSSFSEPWEDFREELAEKVKHINVSHRVRRKVSGKLHEDTSYGLTGAKDDKGQEIFVYRKKIEDLTIPMVSKIADHVVRQIIESRLKKHGIDLDKNQTIPKDVWTKPLYMKNTKSNKKVLIKKVRIRDAFNNMIFLKDKEGKTYRAVAPGSNHHIEIFEYTDKKGKMMRGGEIVTMFEAVKRKREDQPVIKRECGADKKFICSLAMNEMFMLDTNNKEKELHRVQKITQSGNSISIILRPHSYAGKVSDYDKPPIIQRRSPNTLKGHKVTVDMLGRVHLAND
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 MG6-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKYTLGLDIGSNSIGWALLDTGKSPKIIDLGVRVFPEGVDRDTKGAELSKNATRREARGARRNRWRRAYRKDKLVRMLQREGLLPREFDLIQKLMETNPYLLRAKGLDEQLGLHDFGRVLFHINQRRGFKSNRKTGKASDNNKVAKEAGQLQEAIDNTGCRTLGEYYANLNPEKNRIRSQYTFRSMYEKEFALLWAKQSEFYPEILTEQLKEEIKDKTVFYQRPLKPTDDLIGECDLEEGEKRCPRGDWYARKFRLLQDVNNLKIHHSDGSEDPLTDEQRAIVLEQLKKSKAVKFSSLRKKLGLLETDEFNMEYEVNEKGKKKDKIQGDEFNASMQKNIFGLKRWGEMAEGEKIRLNEWLVDLEDDELIEKLASEYGFSDEQTEKVLKISLPSRYMSFSQKAIKKLLPLMEEGKRTDEALDKIYPDRNQKKQVEAERLGLPEDLRNPLVNKALFEVRKVVNAVIREYGKPAKIAIEMARDLKGSLRERKEIHFKQKENERENKRVRERLKNDFNHVSLNRDNIIKYKLWEECNGLCPYTGKKIPQYALFGENPEFQIEHILPYSRSLDDSYMNKTLCEVHENISVKGNQTPYEAYHHDEEKYEQIKQRIKVLPWPKRRKFLQKEIELDEAITRELNDTRYICREAVRYLKQICSNVKGTRGKITSELRHQWGLNSILNLTDPNMKNRDDHRHHAIDAAVVAVTRNKHLRELAESKYAKTGSGVKFEAPWKDFREELAEKIKHINVSHRVTRKVSGQLHEETAYGPTGLKDDKGQDIFVYRKKLEDFTMPMVGRIVDPVVKEIVVDRLKKHGLNPEKKQTIPKEVWREPLYMKSKTGNGPRIKKVRIRDVFNNMIMLKDQNGKPYRAVAPGNNHHIEIFEYKDKDGNIKRDSKVVSMFEAVRRRRKGEPVIQRDHGEGKKFICSLSTNEMVMMPDKEGNNDLFRVQKMSINKQIYFRHHTAATIDNEETLIRKQANLFNGKKVAVDPIGRVFPAND
		
	
	 
		 
			 994
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..994
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..994
					 
						 
							 note
							 MG6-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..994
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDYTLGLDMGSNSIGWALLDTNNRAVVDAGVRVFQEGVDRDTKGAEVSKNETRRTARSARRARKRRNYRKDKLFRMLIRHGLLPKGPDELKEVFELDPYLLRAKGLDEKLDAYEFGRVLYHLNQRRGFWSNRKSGKSKEDGVVVKSATALAEAMDESRSRTIGEYFAGVDSHEKRIRGHYTFRSMYEEEFEALWTKQASFDGELFTDGLKKAIKDETIFFQRPLRWDPETIGDCELEPGEKRCPRADWHARRFRILQTVNNLKLYNPDGREGDLSKYRETIIGELCNRKEVYFDSLRRKLGLIDSQTFNFEEGAAEKKAKLKGDEFVPQLKKAIGAKALKGLEEADIIEINDALIDDNIEDEELVEKLMEQYGFSEEQANGVVNISLPSKYTNFSRLALQKLLPKMEAGLRTDEAIEAVYGKRQAVGEIEKRRRLGSVPDLRNPIVMKALWEVRKVVNGLVREYGIPRKIKIEMARDVKGSVKERDEIRVKQWKNEQENKRAEEELKLMGIRNPSFNDRLKYKLWEECGKECPYTGKPISQHQLFGEHPDIQIEHILPYSRTLDDSYMNKTLCYVNENRLKGNETPYEYYAENRVEQWEEILQRIKVLPYAKRRRFWQKEVVLDNFIQRQLNDTRYISREVVKYLKQLGCIVTGTKGQITSELRHQWGLNNILDYTGAGLKNRDDHRHHAVDAVVTAVTEQKHLGGLAASKYDKSGIEFDPPWEGFREQVAEKINAINVSHRVTRKVSGQLHEETSYGPTGLKDDKGQDIFVYRKPLEALTLPMAAKIVDPVVREIVYERLREFGIDPDGKSKIGKEVWKEPLYMKSKSGKGPQIKKVRIRDVFNNMIYIKDDAGKEYRAVAPGNNHHIEIFEYANKKGRIKRDGKVVTMYEAVRRSVNNKQVIRRDYMDDKKFVCSLSKNEMFMLEVEDGVHVLHRVQKLIQDGRIVLRPHTYAGKVSDSDNPPLVQRKNYNTLRGYKVTVDPIGRIHRAND
		
	
	 
		 
			 896
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..896
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..896
					 
						 
							 note
							 MG6-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..896
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LNEKLELFEFGRAIYHINQRRGFKSNRKTGKAKEDGKVAKAAGELQKKIEANGCRTLGEYFASINPEEERIREQYTFRTMYEEEFDKLWNRQAEFYKNVLNGDLHKKIRDEIIFYQRPLKPTDDLIGDCELEAGEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLKVYNPDGTARELEDDESGIILKKLATHKEVKFSSLRKELGLLKTQEFNAEYQIDNKGKKQEKLKGDAFNASMRSKNIFGAKTWDAMDEAEKIKLNEWLVDLDDDELIEKLSSEYGLRDEQIDRVLKISLPQRYMNFSRKAIQKLLSLMEKGKRTDEALAEIYPDRNKRAKGEEKDRLDLPDDLRNPLVNRGLFEVRKLVNAVIREHGKPSGIVIEMARDVKGSLKEREEIQWKMRENEKRNEAARTRLIQDMDILNPSRDDVIKYKLWEECGKRCPYTGKVISLTDLFGSNPVFQVEHILPYSRSLDDSYMNKTLCCVNENRIKGNKTPYEFYSGDEEKYEQVKQQIKVLPWPKRRRFLQKEIKLDECIQREMNDTRYICKEVVKYLKQLGVNVRGSKGRVTAELRHQWGLNSILDLNNSNMKNRDDHRHHAIDAVVTAVTKNEHLRRLAKSKYSKTDSSFSEPWEDFREELAEKVKHINVSHRVRRKVSGKLHEDTSYGLTGAKDDKGQEIFVYRKKIEDLTIPMVSKIADHVVRQIIESRLKKHGIDLDKNQTIPKDVWTKPLYMKNTKSNKKVLIKKVRIRDAFNNMIFLKDKEGKTYRAVAPGSNHHIEIFEYTDKKGKMMRGGEIVTMFEAVKRKREDQPVIKRECGADKKFICSLAMNEMFMLDTNNKEKELHRVQKITQSGNSISIILRPHSYAGKVSDYDKPPIIQRRSPNTLKGHKVTVDMLGRVHLAND
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 MG6-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKYTLGLDIGSNSIGWALLDTGKSPKIIDLGVRVFPEGVDRDTKGAELSKNATRREARGARRNRWRRAYRKDKLVRMLQREGLLPREFDLIQKLMETNPYLLRAKGLDEQLGLHDFGRVLFHINQRRGFKSNRKTGKASDNNKVAKEAGQLQEAIDNTGCRTLGEYYANLNPEKNRIRSQYTFRSMYEKEFALLWAKQSEFYPEILTEQLKEEIKDKTVFYQRPLKPTDDLIGECDLEEGEKRCPRGDWYARKFRLLQDVNNLKIHHSDGSEDPLTDEQRAIVLEQLKKSKAVKFSSLRKKLGLLETDEFNMEYEVNEKGKKKDKIQGDEFNASMQKNIFGLKRWGEMAEGEKIRLNEWLVDLEDDELIEKLASEYGFSDEQTEKVLKISLPSRYMSFSQKAIKKLLPLMEEGKRTDEALDKIYPDRNQKKQVEAERLGLPEDLRNPLVNKALFEVRKVVNAVIREYGKPAKIAIEMARDLKGSLRERKEIHFKQKENERENKRVRERLKNDFNHVSLNRDNIIKYKLWEECNGLCPYTGKKIPQYALFGENPEFQIEHILPYSRSLDDSYMNKTLCEVHENISVKGNQTPYEAYHHDEEKYEQIKQRIKVLPWPKRRKFLQKEIELDEAITRELNDTRYICREAVRYLKQICSNVKGTRGKITSELRHQWGLNSILNLTDPNMKNRDDHRHHAIDAAVVAVTRNKHLRELAESKYAKTGSGVKFEAPWKDFREELAEKIKHINVSHRVTRKVSGQLHEETAYGPTGLKDDKGQDIFVYRKKLEDFTMPMVGRIVDPVVKEIVVDRLKKHGLNPEKKQTIPKEVWREPLYMKSKTGNGPRIKKVRIRDVFNNMIMLKDQNGKPYRAVAPGNNHHIEIFEYKDKDGNIKRDSKVVSMFEAVRRRRKGEPVIQRDHGEGKKFICSLSTNEMVMMPDKEGNNDLFRVQKMSINKQIYFRHHTAATIDNEETLIRKQANLFNGKKVAVDPIGRVFPAND
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 MG6-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EAFDEANPYTLRKMALYGPLTSEQFGRVLFQQGKRRGLKSNRKAERKADDGDVNRATKRLEAKIADDDCQTLGERLYRIGAGQIADSQNVKPGDLNPHRIRGRYTLRKMYEEEFEKLWNKQEQHIPELRAEGLKSRIRRIIFDQRALRSSKHLIGRCECTGQRRAAKADWYAQEFRLLKDLNHLRIHNSDGSEQDLKKEQRLRLAELLRCTDRLTFDEMRQELGLIDSQIFNLEEGPSATVGQTNEGKKSKVRAGAKRKSLAGNSIESALWKAFGKNWALQTEVRKDEIRQAIVEIEDEEKLMRLAVGLWGLKRTQAEALAKLHLPEGYAKYSLDALKNLVAELRKGLKSERGIAEYEARERCGYNSPVTQSLLDFLPSPVKPDRRPLVNNPIVRQSLFEVRKVVNAIIRQYGRPKRVVVEMIREIKGSLRQRAEIRDQQEASRKDREEIRTMLRDPIEFGKDNPSNDDILAYRLWEQQGHLSPYSGKTICQTDLRRFLNGEGVLEIDHILPYSKSWDNSQSNKCLCFSDENKNKKDFTPRQWLGDGTDAYTSMLQYVAGMKTTGMPFSKRRKFSQLEVDPEDCAKRQLNDTAYIAREVRQYLKCLYSEEELVRDESVVCTRGQVTSDLCWCWELNSILNPDDQRETKNRADLRHHAIDAIVVALTTRQRLFALSQVFAKKHSLAKAKHEPWPHFREDVENAVLAIKVSHRPRKRVSGPLHNDTIYGATDEDGRFVSRKFLTDLTPTMVSRIRDARVREAVVERLRKHGIKAKGADSIRDVGPEETPGDSDKRIPKKIWEEPLILVRKDCTEGPRPTPIMKVRLIGPEKTIRPIRNGAALVKPASTHHLSLFEIRKSNGDPEWIAHFVHLIDAAQIVGERQRRFSMIRKQLGAARLPSSEIKRRLELEQCRLDIELPLIVKTHPDIPSARFLFSLSKGEMLLLSIKGKEQLYRFETAASTTEQMWFLKHNEAAIPKNKRLSKKPDNLRGLKPRKVILDPLGRDVSGTGKVYDRVDSKVGDLAKEIIANGMSNSRGHKLLKQMGLGQLGAQLTAELRRLRSGGL
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 MG7-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKIVGLDIGVSSIGWSYVLESEIETDEETEDIIELGSRIIPLSNDDADQFSKGQSITKNKERTQKRTARKTNNRYKLRKHKLGEVLKNQEIIINPELFDLTAYELYALRVRAIHEPITLAELARLWYQFNQKRGYQSLRGVVDEEADKKSDYLSSINDRSQFLKDNKQTVGQFLFNRLKDYEQNRGVIEPITHIIFNRQDYFNEFNLIWERQKMEYPEVLTDELLANIRDRIIFYQRPLMSQKHLVSDCTFEKNHKAAPKSSPLFQVFKIWQDLNHFEIKTKRGAIVAFTVEMKQKVFEVLDNQFDINKTKFWEILELKASEHRLNFKEIRGNVSKAKLVEAFAELDINRPDLLSFDPHGDPDEQPLFRIWHLLYSINEKNADEILLRTLQNTPYNFSEKEAIGLIQKVSFKNDFGSLSSRAMRKILPHLEQGLNYADACLEVGNRHSHYRTKEENNERVLADKLLPLPKNSLRQPVVEKIVNQVINVMNAILADSNLGRPDEIRIELARELKQNIKQRERTERNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKDVTNRMIQKYELFQETNGICVYTGTEMKLGAVLSGQGFDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRKKGMTSFEKFTEIIHKLHKDKKISDTKLDNLLTTLNPVWIAEQEAKALSTDFINRQLNETQYITKQVKAELDKICRTITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAGKVSDEDYRDRQGHWRTRKKIADWSKRDDHRHHAIDALVIACTKPAYIKRLNDLNQEYDSYKEMKKDGGKMESLTKFPQPKMKGGFIQNVTKATENILISFKAGKKAVSTSKNKKTGQVNIIPRGQLHEETVYGQKFDESGKPYFVIRKKLEFNKQGYFNSLAQIDKIEDEIIKKKVLKRIDEYGGDLQKALSTVIYHNEDQKIPIKKVMIQAQIKKAVPLGNHEGKFVAEGNNHHLALYRNEKGKYLTELVSVWTAVVRKQNDLDIICRNHPEGLKFITCFQQNEMFIYELSPEQVQEAIDRKDRKLLSKYLYRMQKISKKESGGIEVGFRHHLETKIDDSETAKKIKKFFIVQGVETLLKFTKVKINHLGQITKIFAEGE
		
	
	 
		 
			 781
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 MG7-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..781
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKIVGLDIGVSSIGWSYVLESEIETDEETEDVIAMGSRIIPLSQKDTDEFSKGDSITKHKARTQKRTARKTNNRYKLRKHQLGEVLNNQGIIINPELFGLTARELYALRVRAVHEPITLSELARLWYQFNQKRGYQSLRGVVDEEADKKSDYLSSINERSQFLKDNKQTVGQFLFNRLQDYEQNRGVIEPITHIIFNRQDYFNEFNQIWERQKLEYPEILTDELLANIRDRIIFYQRPLMSQKHLVSDCTFEKNHKAAPKSSPLFQVFKIWKDLNHFEIKTKRGAIVEFTVEMKQKVFGVLDNQFDINKTKLWEILGLKASEHRLNFKEIRGNVTKAKLVEAFTELNINRPDLLSFDPHGNPDEQPLFRIWHLLYSINEKNADEILLKTLQNAPYSFTEKEAIGLIQKVSFKNDFGSLSSRAMRKILPHLEQGLPYDKACLEVGIRHSHYRTKEENNERILADKLLPLPKNSLRQPVVEKIVNQVINVMNAILADPNLGRPDEIRIELARELKQNIKQRERTESNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKEVTQRMIQKYELFQETNGICVYTGTEMKLGAVLAGQGYDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRNKGMTAFEKFTEIIHTLHKNKKISDAKLDNLLTTLNPVWIAEKEAKELSTDFISRQLKETQYITKQVKAELDKICRKITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAGKVHDEEYRDRQGHWRTRKKIADWSKREDHRHHAIDALGIAC
		
	
	 
		 
			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG7-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKIVGLDIGVSSIGCSYVLESKIETDEEIEDVIAMGSRIIPLSKEDTDEFSKGQTITKHKARTQKRTARKTNNRYKLRKHQLGEVLNNQGIIINPELFGLTARELYALRVRAIHEPVTLSELARLWYQFNQKRGYQSLRGVVDEEADKKSDYLSSINERSQFLKDNKQTVGQFLFNRLQDYEQNRGVIEPITHIIFNRQDYFNEFNQIWERQKTEYPDILTDELLANIRDRIIFYQRPLMSQKHLVSDCTFEKNHKAAPKSSPLFQVFKIWQDLNHFEIKTKRGAIVDFTVEMKQKVFEILDNQFDINKTKFWEILGLKASEHRLNFKEIRGNVTKAKLVEAFSELNINRPDLLLFDPHGDPDEQPLFRIWHLLYSINEKNADEILLKTLQNAPYSFTEKEAIGLIQKVSFKNDFGSLSSRAMRKILSHLEKSLNYADACLEVGNRHSHYRTKEENDERILADKLLPLPKNSLRQPVVEKIVNQVINVMNAILADPNLGRPNEIRIELARELKQNIKQRERTESNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKEVTQRMIQKYELFQETNGICIYTGTEMKLGAVLSGQGYDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRNKGTTAFEKFTEIIHKLHKDKKISDTKLDNLLTTLNPVWIAEQEAKALSTDFISRQLNETQYITKQVKAELDKICKKITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAEKVHDEEYRDRQGHWRTRKKIADWSKRDDHRHHAI
		
	
	 
		 
			 1131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 MG7-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGIASIGWALIAQNSENEEISHIIDCGVRVVPLSTDEHSEFAKGGSVPTNQIRRRARGMRRNLQRYRWRRHRLYCVLGQLGMMPDQRLMTRLSPLELYSLRSRALSEPLSLQEIGRILIHLNNWRGYRSNRREAVKDDEKSRYLKEIKNNEDQLKVEDKTIGQFFAERLHQGDRQRIRGRIFGRNTYIDEFNRIWDAQAQYHPSVLTEEHRRLIRDRIIYYQRPLKSAKGLVGTCALEWYYALYKETRQPKYENGRKKIVRPKCAPKSSPLNQECKVWESIHNLRIYRRDRNGRRESQPIALTLEQKKHLFWYLQESKKNLKAEEALRLLGFSAGAYAVDDHTLENNRTLSRLKEVFKKLGIRRDDLLRFDPAIEEVEWDDLETGERRRRLQVRGDFDREPLYQLWHLIYATEDEGDLIQLLEERYGFTTEQAREIAKIDFTSEGYARKSHRALRRLLPHYREGLDYTKACEAAGYRHADYITKAENEARILSERLELLPKNALRNPVVEKILNQMVHLVNDLMTTYGRPDEVRVELARELKQSAQERKKTHELNQKRRRENERIKKDIADHLAIPPEKVTRAQIEKYRFYKEIDGISLYTGKRFSLADVLNGDTVDVEHIIPRTLRFDDSYHNKTLCERNINQEKGNMTACDYMRSRGAQEYEAYLERVKAFYEKNGREVRLKYKNLTTTQEDLLKDNEFLQRQLRESQYIARKAVEVLREVCRNVYTTTGSITDFLRHRWGWDEVIPYLRLPQFKEAGLTEIIPVQNGQKTKEVIKGWSKRDDHRHHALDALVVACTRQSHIQRINELSPILAGTYGEERRQQLLDIVRDKYIAGKIPFSFRQVCEAMNQVLVSHKQRTRVATRNCPKGSQKVQITLTPRGRLHEETIYGRIRRYKKVSLDGKFSVAMLDDMVHPHQRELVEARLAQYANNPKAAFKDLDKNPIRYGPNGEKHLREVTVWEYIMVSRKALDPKATGKALKGIIDPVVHQVVKQHFEAGNVGGLPFRHVRVENRAEEWIRLPRGYAEPGSNHHIAIYRDADGKKHEHVVTFWEAFQRVHIGLPPIITDVAGALEYLSHLPGELPELHLPENPDWQFVVSLARNDMFVFGLDPADIDLRDLKN
		
	
	 
		 
			 1225
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 MG7-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1225
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKVLGLDLGVSSIGWAMTLQDPNNEERSEIIDCGVRIVPLDTDEIKEFGKGGNVPTNVARRQARGMRRNLQRYRWRRQQLFRALKQLGMLPDERLLRQLSPLQLYALRERALSEPLSLPEMGRVLIHLNQWRGYRSNRKEQTESDGKKPSEYLEQIEKNEERLQGQTIGQYFAARLRESGGYRIRQQLFSRETYKQEFDRIWEKQAEYHPQVLTEANRSWIRDRIIYWQRPLKSAKGLVGECALEWCYALDKNQQPIRLPNGQLKIVRPKCAPKSSPLVQVCNVWESIHNLRVYDHFGEERPLSQEEKERLFRILQDRSLTARQIIKDVLLLSPKTHTVDRLIQEKGLEYNRTRARLLEVFKEQKINREDLLEFNPVIEEVEWDNPETGERLRRLQVRGDFTQQPLYQLWHLLYATEDERNLVALLQKRYGFTEAQAKALAKLDFTSAGYARKSHRALRRLLPHYQRGLDYAAAAQAAGYRHANQMTKEENQARPLLDRLEVLPKNSLRNPVVEKVLNQLVHLVNDLIATYGRPDEIRIELARELKQSAQERQQIEKLINKNKKTNEEARKKIAEILGIDPQAVSRTMIEKWKLYEETDGLSLYSGKKIDLPTLLRGNAVDIDHIIPRVSRFDDSFQNKIFCEASLNQAKSNSTAHDFMRDQPVSGLQPYDDYRKMVKDLYEGKKISKAKYDNLMMTAEDLLKDGEFLQRQLRETQYIAKKAVEMLRQVCREVRSTTGSITDFLRHQWGWDEVIKELRLPQFRQAGEDLIEYRPAANGGRDRVVIKDWDKRKDHRHHALDALVVAFTRVSHIQRVTKLNQIMSGKFGEERRKELLRTGRDLYIAGKAPFTFAQVSKAIANILISFKQGLRVATRSRNRPKGSTTVQITLTPRGALHEETVYGRIKRYKKVPLNGKFSPAMVTEIAHPHQRALVEARLAQHNGDPKKAFKDLEKHPITYGPNGSKHLTHVTVWDYVLVARKSVDASLSEKAVEKIADRGVRRAVAERLKAGGGKSKEAFKNVGTDPVQPPRHHPVKRVRVENYAEKAIRLPRGYVEPGSNHHIAIYRDADGNKHEHVVTFWDAFQRVRLGLPAIITDVPAALQYAQDQLPEGVTDLLLPEGWDWQFVVSLAQNDMFVFDLDPSEINFTDPNNRARISKHLFKVRKLSANDYSFLHHLETEIVDDLVSKSINRCKRCSMSALSRSRAVKVKINRLGHVVEVGQPFS
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 MG7-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDIGVNSIGWAYIAEPENKNEKYNILGAGSRIIPLNSDETSEFKSGNAISKNSARRIKRGIRRGGHRYKMRKWKLTAKLKELGMFPDKELFSLHSLELYSLRTKAISEKISLQEIGRIFYHLNQKRGYKSNRKANNDENIEVNVSDKPGKKKGYLDLINDRENILTSQKITIGQYFYYKLKEQPFFRIKDNIFTRKSYQQEFKKIWDQQSIYYPNILTEEAFNILFNEIIYFQRPLKSQKHLVTDCRFEFVFAKNNKGELLKDDTGSLRKIKLKAAPKSSPLFQLAKVWQDINNLKIQDTYGNIIEITLEKKKLIADKLQETDKITLKELKKILGLSSKEEYYYNLKKEYIEGNRTFVQLKKILGDNPLLEFNVEINERSISDYNTGETEVRKVINSSIEQSPLYQLWHLLFAAEENENLISTLCKKYSLSPETALALSKLDMTKAGYGALSTKAYRKILPYLMEGSGYSDACQLAGYRHSDYLSKEENESRQLLAKLDLYPINSLRNPVVEKVINQVINLVNAILEDPAYGRPDEIRVELGRELKQNAEERNKTFSRNKKEDAKHKDIIHRLMTECNFKKVSRRDIERYKLWEEFGYVSPYEPSKPISLSELFSGAYEVEHIIPKSRLFDDSFANKTICPRPINAAKDNQTAFDYMSGLGQQKLDEFTDFIQKHKTKKDGISQTKAKYLLCKGSEIPQDFINRQMRETAYISREVKNLLLGICRNVHSTSGTVTNYLRHIWGLDSILQELNIEKYRACGQTVKEIIGSNGSTKENERIVNWSKRDDHRHHAIDAIVIALTKQSHIQKLNNLNQEFQNYRELKQSAYNFPLPWATVHSDVLRTVSNILVSFKSGKKVATKNINRIKKNGKVVKELPTLTPRGFLHKDKFYGKIKRYETVPLTPRFKEWDRIADNNIYNQLKERLSRYKDNTKLAFSENEKDPIPKSLQSITLFQEKFVIRQELNKDFNLARTENIIDERIKRIVKGRLSQNQGNPIKAFGDLENDPIWINKEKAIDIKAVRCFTDLKDLSSLHKNDKGENIHYVSTKNNHHIAIYEDQNGNLAFNAASFWDALNRKLHDLPVIIKDPKSLWNKVLEKGIDNQDVLSNLPPENCSFRTSLQQNEMFIFGMTREEIEDDIRNENYSRISKGLYRVQNISTGKGIDVFFRHHLETKLQDSNNDKEVGKFIRCRTLNSLSLIKVLINYTGSIYLYD
		
	
	 
		 
			 1223
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG7-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKVLGLDLGVSSIGWAMTLQDPNNEERNEIIDCGVRIVPLDTDEIKEFGKGGNVPTNVARRQARGMRRNLQRYRWRRQQLFRALKQLGMLPDERLLRQLSPLQLYALRERALSEPLSLPEMGRVLIHLNQWRGYRSNRKEQTESDGKKPSEYLEQIEKNEERLQGQTIGQYFAARLRESGGYRIRQQLFSRETYKQEFDRIWEKQAEYHPQVLTEANRSWIRDRIIYWQRPLKSAKGLVGECALEWCYALDKNQQPIRLPNGQLKIVRPKCAPKSSPLVQVCNVWESIHNLRVYDHFGEERPLSQEEKERLFRILQDRSLTARQIIKDVLLLSPKTHTVDRLIQEKGLEYNRTRARLLEVFKEQKINREDLLEFNPVIEEVEWDNPETGERLRRLQVRGDFTQQPLYQLWHLLYATEDERNLVALLQKRYGFTEAQAKALAKLDFTSAGYARKSHRALRRLLPHYQRGLDYAAAAQAAGYRHANQMTKEENQARPLLDRLEVLPKNSLRNPVVEKVLNQLVHLVNDLIATYGRPDEIRIELARELKQSAQERQQIEKLINKNKKTNEEARKKIAEILGIDPQAVSRTMIEKWKLYEETDGLSLYSGKKIDLPTLLRGNAVDIDHIIPRVSRFDDSFQNKIFCEASLNQAKSNSTAHDFMRDQPVSGLQPYDDYRKMVKDLYEGKKISKAKYDNLMMTAEDLLKDEEFLQRQLRETQYIAKKAVEMLRQVCREVRSTTGSITDFLRHQWGWDEVIKELRLPQFRQAGEDLIEYRPAANGGRDRVVIKDWDKRKDHRHHALDALVVAFTRVSHIQRVTKLNQIMSGKFGEERRKELLRTGRDLYIAGKAPFTFAQVSKAIANILISFKQGLRVATRSRNRPKGSTTVQITLTPRGALHEETVYGRIKRYKKVPLNGKFSPAMVTEIAHPHQRALVEARLAQHNGDPKKAFKDLEKHPITYGPNGSKHLTHVTVWDYVLVARKSVDASLSEKAVEKIADRGVRRAVAERLKAGGGKSKEAFKNVGTDPVQPPRHHPVKRVRVENYAEKAIRLPRGYVEPGSNHHIAIYRDADGNKHEHVVTFWDAFQRVRLGLPAIITDVPAALQYAQDQLPEGVTDLLLPEGWDWQFVVSLARNDMFVFDLDPSEIDFTDPNNRARISRHLFKLRKASKKQYWFLHHLETEVLEDLASKKAYRCKQCSMESLAGAVKVKINRLGHVVEVGQPFS
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG7-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDIGTNSIGWALITEPENGESGEPEILRCGVKVIAMDQKQINAFEGGQALSANQERRLKRQMRRNNWRYKLRREALVARLVELGWFPREWKDDLQARHEALKLHDARYIYGLRDKAARGERITLRELGLIWYHLNQKRGYKSNRKAQDEEESNDSVLLSQIAANDQLLREQGLTVGQYLYQQHKEHPRRPLKGKVFSRKAYLEEFDRIWEAQAAHYPDILTPELREEIRDRIIYYQRPLKSQKHLIAECPFEKRYYKDANGQLQVKGIKVAPRSSPVFQEYKIWQTLANIRITNLALAGQMGFDDRGERPLTEQERELAYQYLIKKKKVKSDTLLKRALRLDPEAGGYSIDNYEEIEGDVTRAAILSAFKKAEQRPPQWLFRFDPTREIEQQPLFQLWHMLYSIEDPAALQRKLQEKFDFDDELAAALTRVTFKEDYGSLSTRAMQRLIPHLKNGLTYDKARVKVYEETGIDSYKTHTLSKDEQLQRALAPAIEQIKVNSLRNPVVERIVQHVINLVNAIIADKSLVSDEERQSGKFEIRMEMARELKQTAKQRQKTSKQIRAREQQREAARNRLIEEGILTRPSRADIDRYLIWLEGNQMCPYTFKPIPISDLFNGRCDVDHIIPRSRLFDDSQLNKVVCYAAANREKGNRTAYEYMEQKGELEKFREHVMNTNYPFPKKKRLLSPEVPEDFIQRQLKETQYITKVVREKLWEVSHEVRTTTGAITGFLRHEWGLSNLLHDLNFPKYEAQGLVEEWVDEETGEVIKRIEDWSKRMDHRHHALDALVVALTRPAHVHYLNNLNKQFGNLARENGWRTPLRSPVTNLYQKARAAMEPILVKHQKKSRVVTSMTHRLKVKGHFSGKTQEVLVPRGPLHKESVYGLIHDNGKEEFVIRYPLDTNFRPEYVPYIVDKKVQQIVAARLRQFGNDPKKAFADLESDPIWFDEERKIPVKRVRCRTGLQAVVPVHHKADGTSVDYVQTRNNHHLAIYQRPDGSRFHRIVTFWEAVERINQGQPLYQPTIEDGQLLLTLSANDMFVFELDPDEIDFTNPANYGLISRHLYRVQKMTGDDRKLDIWFRHHLDPTTEHRKPYGEMGNFRRITSLSKLVGTKVWLDQTGRIVQHLRCIG
		
	
	 
		 
			 1134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG7-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDIGTNSIGWALITEPENGESGEPEILRCGVKVIAMDQKQINAFEGGQALSANQERRLKRQMRRNNWRYKLRREALVARLVELGWFPREWKDDLQARHEALKLHDARYIYGLRDKAARGERITLRELGLIWYHLNQKRGYKSNRKAQDEEESNDSVLLSQIAANDQLLREQGLTVGQYLYQQYKEHPRRPLKGKVFSRKAYLEEFDRIWEAQAAHYPDILTPELREEIRDRIIYYQRPLKSQKHLIAECPFEKRYYKDANGQLQVKGIKVAPRSSPVFQEYKIWQTLANIRITNLALAGQMGFDDRGERPLTEQERELAYQFLIKKKKVKSDTLLKRALRLDPEAGGYSIDNYEEIEGDVTRAAILSAFKKAEQRPPQWLFRFDPTREIEQQPLFQLWHMLYSIEDPAALQRKLREKFDFDDELAAALTRVTFKEDYGSLSTRAMQRLIPHLKNGLTYDKARVKVYEETGIDSYKTHTLSKDEQLQRALAPAIEQIKVNSLRNPVVERIVQHVINLVNAIIADKSLVSDEERQSGKFEIRMEMARELKQTAKQRQKTSKQIRAREQQREAARNRLIEEGILTRPSRADIDRYLIWLEGNQMCPYTFKPIPISDLFNGRCDVDHIIPRSRLFDDSQLNKVVCYAAANKEKGNRTAYEYMEQKGELEKFREHVMNTNYPFPKKKRLLSPEVPEDFIQRQLKETQYITKVVREKLREVSHEVRTTTGAITGFLRHEWGLSNLLHDLNFPKYEAQGLVEEWVDEETGEVIKRIEDWSKRMDHRHHALDALVVALTRPAHVHYLNNLNKQFGNLARENGWRTPLRSPVTNLYQKARAAMEPILVKHQKKSRVVTSMTHRLKVKGHFSGKTQEVLVPRGPLHKESVYGLIHDNGKEEFVIRYPLDTNFRPEYVPYIVDKKVQQIVAARLRQFGNDPKKAFADLESDPIWFDEERKIPVKRVRCRTGLHAVVPVHHKADGTPLDYVQTRNNHHLAIYQRPDGSRFHRIVTFWEAVERINQGQPLYQPTIEDGQLLLTLSANDMFVFELDPDEIDFTNPANYGLISRHLYRVQKMTGDDRKLDIWFRHHLDPTTEHRKPYGEMGNFRRITSLSKLVGTKVWLDQTGRIVQHLRCIG
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKYVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMAKPPLEIYFGDLVQIGDFIGRFSGYNINNANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 MG14-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKLAPIADPRDFGFDPETVASALMPYEQFSSKPRRLILGIDMGVASIGLALIDVLNGEIVLMASHIFKQPIVDKTKVSLAVSRRGYRSSRRNITREKNRKKAIRKLAADTGIAPAGAAADWFARRKGEPEVLALRVDALTRKLTDRELARILYSFASHRGYIDHGKGDKGDTEDGKVKKALSANLKILDEGGYETYAQYLATQPRSRNKRDDYTFSIDIATVAHEVSRIFAHQREMGNTKATVSLEQSYLAALCWLTDTTKKDKKTYDKVGYCTYLGKPEKRAASSALSYELVRAYQTLANVKIEHRGAAPTCISPKTRNEIVADLFKVTGKPKPLKWSQLRKRLHMAETDTFAGRLKSDEAADCIKLPAWTALCAGLYDKAPKLLEDMHEEPDFADSVCSCLTFASGESSLRSALGNLSADFTPAELAALLDLPYTSKAFSGYGTSGLKALHMLRSAFESEDVVTLYDAEEATGLYEARAALAADRNASLDGLLSPYVEFDPTCTNPVVLRATARLRRMVNSVIKHYGMPDAIRVELARELKHSAHEKRLINASKNKNEKVNAKARQDLIDYYHLPSDAHIKTGDFRKVKLYNEQGGKDPYTGEGIDFARMLAQSDYTEIDHILPISRSCDDSQSNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGESTAPDFAEFSARMQLWAENCELKRLASSKLKKLLNKDFTDKTQDFIARQLNDTRYMSRAVAKWLDGCLPFPDDGHRHVFAVSGGATAMLRRAWDIAILDEEGKKDRDDDRHHAIDAALIAACTPSIVMKVAKANEMWQSDAERESLFLGSMPFPDFKQKVEAWIPCIVPTLYLPRNATGSLFNDSFYSYRGTDARGKDLLKQNGTVKPKTTVWKDGNGTAKTYDGVYGLHAVFDKDRGKSGRWLFDPIYYVDIPHLSKDRMRVFSKDKAIDYWETTEIDPESPQLMIKMGDVLLQDGRAMRFYNFNVATGGICSYVTGAPHKSLQKTGPLSCESFPTPMKWASDLKIMHEDSLGLCWLRFLVARTESCDGA
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQSTVNREIGKLGLPRHLVMGMDPGISSCGFALIDTKNHEILEMGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLETLKRYGVVPQDATKDYFHTAKGDKQPLKLRVEGLDRLLTNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAFDQGSFRTVGEWLASQPQSRNRGGSYDKCVTHAQLVNEAHTLFEKQRAFESKVASTELEAAYIEVCDWERSRKDFDCRTYELVGYCSYFPQEKRAARCTLTSELVSAYGALGNVTIIHEDGSSRSLTAAERDECIAILFSCEPIRGNKDCTVKFGALRKVLDLSSGDYFKGVPTSEEKTREVYKPKAWRVLRNTLNPINPILLHRLRDDRDLADSVMEAVAYSSALPVLEEKLQELPLSEAEVTALCKLPYSSKVLNGYGNRSKKALDILLGCFEEPEVLTLTDAEDASGLLAMRIEGAGLERSDRLMPYEGWIEKTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQCAKDDIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCSVEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGDSIDVMRLIQDDSYTQIDHILPFSRTGENSKNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMHSGKPSAPSWSDFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSFTDTAYMSREVCSYLSDCLLFPEDGSKVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSTGEKDRTDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISQETHWSVTPGLTESQRKDARMKALESVMPWETFANEVRSRHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTTYQYAGVNDKGKDLARRVGSDKDIVMGNAVVSEDGKSVVKVSEMLCLRLWHDPDAKKGKGCWYADPVYKADIPALKDGSYVPRIAKAHSGRKAWKPVPESALKGGTIEIYLGDIVRIGDFIGRFSGYDINSANWSFVDRLTRNPIKCPTVGKLNNLIIPIVTRENIVE
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Actinobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQSTVNREIGKLGLPRHLVMGMDPGISSCGFALIDTKNHEILEMGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLETLKRYGVVPQDATKDYFHTAKGDKQPLKLRVEGLDRLLTNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAFDQGSFRTVGEWLASQPQSRNRGGSYDKCVTHAQLVNEAHTLFEKQRAFESKVASTELEAAYIEVCDWERSRKDFDCRTYELVGYCSYFPQEKRAARCTLTSELVSAYGALGNVTIIHEDGSSRSLTAAERDECIAILFSCEPIRGNKDCTVKFGALRKVLDLSSGDYFKGVPTSEEKTREVYKPKAWRVLRNTLNPINPILLHRLRDDRDLADSVMEAVAYSSALPVLEEKLQELPLSEAEVTALCKLPYSSKVLNGYGNRSKKALDILLGCFEEPEVLTLTDAEDASGLLAMRIEGAGLERSDRLMPYEGWIEKTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQCAKDDIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCSVEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGDSIDVMRLIQDDSYTQIDHILPFSRTGENSKNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMHSGKPSAPSWSDFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSFTDTAYMSREVCSYLSDCLLFPEDGSKVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSTGEKDRTDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISQETHWSVTPGLTESQRKDARMKALESVMPWETFANEVRSRHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTTYQYAGVNDKGKDLARRVGSDKDIVMGNAVVSEDGKSVVKVSEMLCLRLWHDPDAKKGKGCWYADPVYKADIPALKDGSYVPRIAKAHSGRKAWKPVPESALKGGTIEIYLGDIVRIGDFIGRFSGYDINSANWSFVDRLTRNPIKCPTVGKLNNLIIPIVTRENIVE
		
	
	 
		 
			 1037
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 MG14-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1037
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKLAPIADPRDFGFDPETVASALMPYEQFSSKPRRLILGIDMGVASIGLALIDVENGEIVLMASHIFKQPIVDKTKVSLAVSRRGYRSSRRNITREKNRKKAIRKLAVKSGIAPAGASADWFARRKGEPEVLALRVDALTRKLTDRELARILYSFASHRGYIDHGKGDKDDIEGGKVKKALSANRKILDEGGYETYAQYLATQPRSRNKKDDYTFSIDIATVAHEVSRIFAHQREMGNTKVTVSLEQSYLAALCWLTDTTKKDKKTYDKVGYCTYLGKPEKRGASSALSYELVRAYQTLANVKIEHRGADATHISPKTRNEIVADLFKVTGKPKPLKWSQLRKRLHMAETDTFAGRLKSDEATDCITLPAWTALCVGLYDKAPKLLEDMHEEPDFADKVCSCLTFASSESSLRGALSQISADFSPVELAALLDLPYTSKVFSGYGTSSLKALHMLRGAFESEDVATLYKAEKATGLYEARAALAANRNASADGLLSPYVEFDPTCTNPVVLRATARLRRMVNSIIKHYGMPDAIRVELARELKHSAHEKRLINASKNKNEKINAKARQDLIDYYHLPSDAHIKTGDFRKVKLYNEQGGKDAYTGEGIDFARMLAQSDYTEIDHILPISRSCDDSQSNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGESTAPDFAEFSARMQLWAENCELKRLASSKLKKLLNKDFTDKTQDFIARQLNDTRYMSRAVAKWLDGCLPFPDDGHRHVFAVSGGATAMLRRAWDIAILDEEGKKDRDDDRHHAIDAALIAACTPSIVMKVAKANEMWQSDAERESLFLGSMPFPDFKQKVEAWIPCIVPTLYLPRNATGSLFNDSFYSYRGTDARGKDLLKQNGTVKPKTTVWKDGNGTAKTYDGVYGLHAVFDKDSGKSGRWLFDPIYYVDIPHLSKDRMRVFSKDKAIDYWETTEIDSESPQLIIKMGDVLLQDGRAMRFYNFNVATGGICSYVTGAPHKSLQKTGPLSCESFPTPMKWARDLKIMHEDSLGLCWLKFLTDRTDRCALESIQ
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGIPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALTANQEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEVVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGTQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDGTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLGTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRTTAWLRRRWGLNFGLTGKKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKSAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRTVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKTLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFNGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAICEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMSSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGENTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRNARSIRRNTARTAARLKHCMELLVAAGLVPEDADKTWFQTRKGDKPVLKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDDTEGRKVLDAIKKNQAAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYALCVYNSQIQDEVKALFAAQRAHGNAAATEALEDDYLACLTWEKKSLEHDARVYELVGECPYFPGEKRAASADISSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQTLTANQIDGYLKILFSTASIKGNKDCKVTYGAIRKNLDISGKSVFKGIAQDKEKEEVFAPKAWRCLRHALPEELLARMVEDRQLGDAICEALTFASSEASLIERLSDLDLTDDEREAVLGVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEVRTLTDAERATGLLDLRQSDRGVRGQYLPPYNSYDETCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAAANKKWAEKAAGILGCTPEEVSGRVIRKLILREEQGEKDLYTGQPIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRTNKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETGAPSWDEYHARIMATVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVIAVAGGATGNLRWVWGLNFGDGNVKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITADKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINSDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPESAMASEPVVVFFGDVLVVDDKIGRYWSMGITNCAMEIRSLLNGSNLASGFPGTLNGWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGISINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 880
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..880
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..880
					 
						 
							 note
							 MG14-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..880
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLTSREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLVEETHILFEAQRNFGSQYASAELEEAYVQVCDWERSRKDFDRRSYDLVGYCTYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIVREDGTTRTLTAAERDKCIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRRELDLNSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLNTISPFLLRRLHDDRDLTDSVMEAVAYSSALPVLEEQLQALPLSPTEIGALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEDSEVLGLTQAEDDCGLLGLRTQGAQLKRSEHLMPYEMWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHIELDRELRLPQRAKDDIAKAHKKNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGKLIEKYRLWEEQEYFDLYTGTKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEEDLEAKEGEFLTRSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGTNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAHISEQTHWTVTKNLDKDERNRLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPRKGKGELFEQTTYRYAGVNDKGKDLARKANSDQDIVMGNAVVSEDGKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGCWYADPVYKADIPALKDGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMKHAPLEIYLGDLVKIDDFIGRFSGFDINSANWSFSDRLTRQKLNCPTVGRLNNALLPTIIRESTID
		
	
	 
		 
			 813
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..813
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..813
					 
						 
							 note
							 MG14-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..813
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAFENPRESGFDPELVKTALMSREQFCSKPRKLILGIDMGIADIGICLMDELNYEIVLMATHLFDCPRNPKDQTSLASTRRQARSQRRNIARRAARKKHIRTILMAHGVIPEGTTADWFSVRRGEQDNIQLRVKGLSEVLTDRELARVLYAFASRRGYIDHGKADNDKDAGKVKKALKANAEIMEANGYETFAQYLVTQPRIRNRQNDYTHCIDIDMVVDEVHAIFRHQRELGNELATESLEGEYLATLRWLTDTTRRDRIIYSKVGYCTYLGEPVKRAPKSSISSEMVRAYQTLANVKIEHIGGPATQIAPAVRNQIVHELFKVSKNPKPLKWSQLRKKLDLADTATFAGIRQSDEKNDACVTAPAWNALCSTLHDLNPTLLNRLHDDIDLADAVCAAATFASSSEAFATRIAELTDGLSKEDVEALLELQYGSKLFTGYGSTSLKALQMLRDAFEDAKIERLYDAEVATGLYDAREALAARHNAPDNGFLKPYSSYSPICTNPVVLRSCAQLRRIINSIIRHYGLPDTIRVEVANDLKHTKREKKLITSGNIYNRKVNEKAKDDIVEFLGLANADRVRGRDLEKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKSYVEVDHVLPFSRSCDNSKTNKVLVLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNLNDTRYMSKDVAKWLADCLPFPKDGRRHVFCVSGAATGLMRRVWRIGILDENGKKDREDDRHHAVDAAVIAACTPSVVKSIALISEEHATHRDADRLLNRSLPY
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEDNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKAIDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEDNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKALGTDIGELGFDPGTFATALMTLEEFRSKDRVIWAGLDIGVASTGLCLVDVLNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAALSDFGLIPADAGGEWFAARRDERTVVRLRPKALEYLLNSREFARVLYSFASHRGYIDHGKSDKDDDAGKVKKALAANHAALADGGCKTFGQYLAGQPRSRNRPGNYSYTADIDMTVDEVRTIFARQRELGSEIASEALEERYIAELTWLTDTSKRDMSTYLKVSLCTYLGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVILHADGTSSTIPGNIRIEIVRELFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLAECDSFKGSPAEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYEGHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTYATSAASLAGRLAPLALTDDEVEAIIDLPYSARLFSGYASASLEALQMLRGTLEDPCVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEERGGAADGLLCAFSDYDPTCKNPVVLRATAQVRRMVNSAIRHYGLPDVIRVEVARELKRSKHEREVVAESNRARRELNEQAKRDIVEFLGLPDDHHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPISRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEAAAPDWDEFCGRMDRWAKMCEPRRYVRKKLANLTCENLAEHAEDFIKRNLNDTRYMSAALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYLTVKRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMRALDAVFDASAGKRGRWSFDPVYCIDIPHRDAERRTIRAFSKEKAIDLWDTVEVPEAAPRMTIRRGDVLVCDGKAARFHCFDISVNAIRLFSQRGGKQLQATGPLSAEAFPPPSKWGEGVRVMQEDCLGLCWLSFLAQRAADMQSE
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREAYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALDLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACAIHIARVNWEPVPEAAMGANPVIVFFGDVLSVDDHVGRFGGFDIFGGRLALLNLLTKQKVSDWPSLGSWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDSIAINPEGSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAAHCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIAHKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYMPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMTKPPLEIYLGDLVQIGDFIGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPVIIRESIIMRH
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWHAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREAYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSTVNREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDINNHEILEIGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLEVLEKYDVIPQDATKEFFHTTKGDKQPLKLRVEGLDRLLTNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAFAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETRVLFEAQRNFGSQYASAELEEAYVQVCDWERSRKDFDRRSYDLVGYCTYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTTRTLTAAERDKCIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRRELDLNSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRALRNTLNTTSPFLLRRLYDDRDLADSVMEAVAYSSALPVLEEQLQALPLSPAEIDALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEDSEVLGLTQAEDDCGLLGLRIQGSQLERSERLMPYEMWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHIELDRELRLPQRAKDDIAKAHKKNEKNRERIAGQIAELRGCNPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEEDLEAKEGEFLTRSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGTNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWTVTKNLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPRKGKGELFEQTTYRYAGVNDKGKDLARKANSDQDIVMGNAVVSDDGKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGCWYADPVYKADIPALKAGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMKHAPLEIYLGDLVKIGDFIGRFSGYNIDNANWSFTDRLTRQKLSCPTVGKLNNALIPVIIRESSIR
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAICEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITADKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINSDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPESAMASEPVVVFFGDVLVVDDKIGRYWSMGITNCAMEIRSLLNGSNLASGFPGTLNGWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGISINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNLFGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREAYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1009
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1009
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1009
					 
						 
							 note
							 MG14-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1009
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAFEDPRGHGFDPDLVRTALMSREQFSSKHRKLILGIDMGIADVGVCLMDELNHEIILMAAHLFDCPWNPKTKTSLASARRQARSQRRNIARRAARKKHIREILMAHDVIPEGATAEWFSVRKGDQDNIQLRVKGLSEVLDSRELARVLYGFAGRRGYIDHGKADNDKDAGKVKKALKTNAEIMEANGYETFAQYLITQPKIRNRQDDYTHCVDLDMVVDEVHAIFRHQRELGSNLATESLEGEYLAALRWLTDTTKRDRIIYSKVGYCTYLGEPIKRAPKSSISSEMVRAYQTLANVKIEHIGGPATQIAPAVRNQIVHELFKVSKKPKPLKWSQLRKKLDLDDTATFAGIRQSDEKKDICVKAPGWNTLCSTLHDLNPTLLNRLHDDIDLADAACAAATFASSSESFATRISELTDELSKEDVEALLELPYGSKLFTGYGSTSLKALQMLRDAFEDTSINRLHDAEVATGLYDARKALAAKHNVPDDGLLKPYSSYSPICTNPVVLRSCAQLRRIINSIIRHYGLPDTIRVEVAKELKHTKHEKKLVDDGNKYNKREKEKAADDIVEYLGLSSADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDLYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPYSRSCDNSRTNKVLVLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNLNDTRYMSKDVAKWLTDCLPFPEDGRKHVFCVSGVATALMRGIWRIGILDDDGKKNREDDRHHAVDAAVIAACTPSIVRGIALISEEHATHRDADRLLNRSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPNRTATGALFEENTYSYRGVNEKGKDLIKKKKGKLGPCTTAWKDGKGSAKAYDKQYSLLAVYDESTLRWLIDPLYYIDVQKRKHEEPFMRKFSKNLSIDYWEKIPLTGTERALFLKPGVVLTQDGLVGRLHSYDISDNKVRMYYARGETSFQKTGPLAGEKFPTFSKWTDNLKVMQE
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAAHCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYMPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMTKPPLEIYLGDLVQIGDFIGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPVIIRESIIMRH
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAAHCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIAHKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYMPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMTKPPLEIYLGDLVQIGDFIGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPVIIRESIIMRH
		
	
	 
		 
			 1001
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 MG14-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVSPKTTFSERESNYLVLGLDIGIGSCGWCILDKAHNIIVDMGVRLWSPPQENKTKASLASTRRAARSSRRNCKRTKDRKKHCFKLFKAEGIAPSDAEANWVQTKAGEKPTIKLRAAGLNRKLSSREWAQVLYSLCSRRGYIPHGESDDDSEGKAVLAAIKTQQEKLDNNEFRTVGELLANGTHCRNHSGDYSLCVSNNQIRNEVAALFEAQRKLGNKHASETFEQQYLECLTWQKSVTDHDEIIYSKVGPCTYFKQEKRAADSCLSSEMCKAFESICHVTYVDSDGVEGKLPPDIKQRAIDVWFSPTSLPKNKDCKVEYSDLRSWLKAELCIGDDFFFKGVERDDENSKEPFKPSRWRNQRKQLSPSLMLSMRNNRRLADGIDSALAYASSKESLQHQLDELPLSEVDIEELCSLSYSSRLYSGYGTRSLKALDLLIESFESDEVSTLAEAEKASGLLSLRQSSSTEKGFTLPPYIAFDPTCTNPVVLRVMGQVRKVINACIAEYGPFDEVHIELARELKQSAKEKDAILKSNNKTNKSREVLRKKLAEELSCDEDAIPFKLLEKIELWNQQDGRDLYVDEPIQYERLISDDSYCEIDHILPYSRTCDDSRMNKILVLQKSNQNKRESTPFEWMSATGDWDNFKLRILRLAHYPQKKKQRLLNTDLAEKQPEFIARNLNDTRYASLAAKRYIEEYLTFKDNGKSRHVIAVAGGATAALRNAWGIRKDRSEDNLHHAVDASIIAACDESTVIAIAKASERKALTPKDKRKELFSRTEPWQDFANEVLSRKEHIIPSFMTDHKVSGRIFEDTVYRFDGYNEAGTKGILTATKEGMPKSKPSGNYIVRDDGSAVIPDGLAFLRLWWDPTFKVRKGKEPGCYIPEPVFLSDLPKAFDCDYIPLIAPPQKDKKPREKWDSLSEELRNQKPVVLFRNDAIVIGSTVRRFAGFDIDGCSWTLLDPLGKMSQKEATKGLRISSIGPKTRFSVIHEDPLGKCFAPFLED
		
	
	 
		 
			 839
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..839
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..839
					 
						 
							 note
							 MG14-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..839
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLNLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPPCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASTKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGENTVKKGN
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREAYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLNLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIGHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERNRPYLVLGLDPGIGSCGFCLLDMTNHRILEMGSHLFDVPQEPKTKTSLAVTRRNARSIRRNTLRTRMRLKHCLGLLKDAGLVPQDADKNWLQSTKGDKPILKLRSCGLDRLLTDRELAQVLYSLCTRRGYIPHGEGRFGETDDVEGRKVLAAIKTNNKAMESGNYRTVGEMLHARGKSRNRGGNYDFCVLNSQIQDEVRTIFSAQRTLGNDRASTEFEEKYLDCLTWEKKTLDHDKRTYDLVGKCSYFPEERRAALACLSSELCRAYERLGHLVIVHEDNSEQVLTAQQIDVYLKVLFSPAPLKGNKDCKVTYSAIRRDLDLSGKSVFKGVSQEKEKDEVFAPKSWRRLRKTLPEDLMVRMRNNRELADDICEALTYASSEDSLLTQLEPLDLSENETEAVLGVPFSGKFFKGYGSRSRKALGILLGAFEEPEVRTLTDAEKATGLLDHRLANDTVRSVLLPPYVTYDETCRNPVVLRAMGRMRHVVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSKREKDAVSKRQRQNEATNKKWAKTAAGILGCEPEEVPGKVIRKLAMREEQGEKDAYTNAPIDLERLVREDHYCEIDHILPYSRTSEDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTQDVGKPGVPNWDEYHARVVATVKHPRKRANLLNTDLGPETEAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPDSDRKRHVTAIAGGATGNLRWVWGLNSGSNNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSEATVQKVARARSLGRETFKHMRKSRLADTQPWPTFADEVIARKEFVIPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGFTDDKGKYPLVRAGQKTVKKGNVCISPDGSAKLIDGIAFVRLWLDPTARPNGKVKGKWYVEPVYYADIPAIRRGAYVPKACTIHVARTSWEPVPETALASRPITLYSGDVLRVDDHIGRYSSTDINGCRLVMLNLDSGNRVNDWPSIGSWGTTTQVQVLQEDCLGRCYGNVILHSDGSTFETR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprococcuscomes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 MG14-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVEYSDPRDFGFRPETVMTALMPYEQYSSKTRRLILGIDMGIASVGVCLIDIRNHEIILMASHIFKAPVEGKQKDISARQSGASIRRDYRSVRRTTKRRKNRKKAVREIEKKYILIPDDADGQWFAIRKGEPDVLHLRGKALLYKLNGRELARILYAFAGRRGYIDHGKGATDNDSGKVKKALSENRKILDENGYETIAQYLLKQPTSRNREGDYRYMVDIEMVTDEVHTIFRHQRDLGSDIATEGLEGEYLSALRWLTDTSARDEKIYSRVGYCTYLGAPEKRAASSLISFEMVRAYEKLSNIKIEHQGREATYISPEKRNEIVESLFAVSKNPKPLKWSQLREKLGMQSSDSFDSRLPTDEKSDCIKIPAWNALCTGLFTSNRALLDRLHDDTDIADAVCSALTYASSGESLRNALENLSLDLSEQDIDSLLDLPYASKLFSGYCSTGVRALQMLRDAFKDPQIEKLYDAEMATGLYEARQALAAERNESKDGLLCPYLEFDPTCTNPVVLRATAQVRRMINSIIRHYGLPDIIRVEVAKDLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNERDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNLNDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDRRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRTATGSLLKDTVYPYVGVDDRGKDLYRRNGKIEPASTLWKDGEGGCKLYDGVYGLAGVFDRTLKKSGSWRFDPIYYIDVPNVRQDFIRDFSKALSIDYWPKVQLKGNEPRIFLKQGDVLLQDGCAMRYYMYDVSYGGVKSYSRIGKESISLQKTGPLAEEPFPKQMKWDSSLTVMQEDCLGLCWLRFLSDRADQFENSPV
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRSFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDRQPLKLRVDGLDRPLSAREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGRKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALNATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDALSKLPVKMPTIGRLNNETIPTVIRELLI
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 MG14-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVEYSDPRDFGFRPETVMTALMPYEQYSSKTRRLILGIDMGIASVGVCLIDIRNHEIILMASHIFKAPVEGKQKDISARQSGASIRRGYRSVRRTTKRRKNRKKAVRDIEKKYVLIPDDADGQWFAIRKGEPDVLHLRGKALLYKLNGRELARILYAFAGRRGYIDHGKGTTDDDSGKVKKALSENRKILDENGYETIAQYLLKQPTSRNREGDYRYMVDIEMVTDEVHTIFRHQRDLGSDIATEELEGEYLSALRWLTDTSARDKKIYSRVGYCTYLGAPEKRAASSLISFEMVRAYEKLSNIKIEHQGREATYISPEKRNEIVESLFAVSKNPKPLKWSQLREKLGMQSSDSFDSRLPTDEKGDCIKIPAWNALCRGLFTSNRALLDWLHDDTDIADAVCSALTYASSGESLRNALENLSLDLSEQDIDSLLDLPYASKLFSGYCNTGVRALQMLRDAFKDPQIEKLYDAEMATGLYEARQALAAERNESKDGLLCPYLEFDPTCTNPVVLRATAQVRRMINSIIRHYGMPDIIRVEVAKDLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQVKKDLVAFYGLPNDAHVSSTDFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCGRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNLNDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGVVDEKGKTDRSDDRHHAVDGAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKDQVEAWIPCIVPTRTVSRTATGSLLKDTVYPYVGVDDRGKDLYRRNGKIEPASTLWKDGSGGCKLYDGAYGLMAVFDESMKKSGSWRFDPIYYIDVPNVRQDFIREFTKGLSIDYWPKVQLKGDERRIFLKQGDVLLQDGCAMRYYMYNVSNGVVNSYSKIGEKSVPLQKTGPLSDESFPKQAKWDSSLTVMQEDCLGLCWLKFLSDRVGQFENSPV
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVFNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGTKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWNAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMRYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNSERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 761
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..761
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..761
					 
						 
							 note
							 MG14-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..761
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFDRRTYDLVGHCSYFPTGKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSKAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQKYGRKVWKAVPNSALTQKPLEIYLGDLIKVGDKLGRYNGYNIATANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELQPIIIRESILDN
		
	
	 
		 
			 833
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 MG14-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..833
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVFNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFE
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 767
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 MG14-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..767
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YRGAPYRRGATSTTSFEMVRAHQTLANTVILHEDGTSSTIPGNTRIEIVRELFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSDGDSFKGRPLEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYEDHRDLLERLHDHIEDADAVCSALTYASSAASLAGRLSPLALTDDEVEAIIDLPYSARLFSGYASASLEALQMLRGTLEDPCVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEEHGEAADGLLCAFSDYDPTCKNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFRVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVISCCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDDAGKDLYLTVKRDKDGRIVDRKVNKATTMWKDGQGGWRAYGSMCALDAVFDASVGKRGKWSFDPVYCIDIPHREDEIRTIRAFSKERAIDLWDSIKVPEDAQRMRIRRGDVLVCDGKAARFYCFDISVNAIRLYSQRGGKQLQTTGPLSSEAFPPPSKWGDDIRVMQEDCLGLCWLSFLSNRAIAQMD
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSGMLCLRLWHDPEAKKGKGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPGSAMKKPPLEIYPGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 755
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..755
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..755
					 
						 
							 note
							 MG14-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..755
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAASSLISFEMVRAYEKLSNIKIEHQGREATYISPEKRNEIVESLFAVSKNPKPLKWSQLREKLGMQSSDSFDSRLPADEKSDCIKIPAWNTLCTGLFTSNRALLDRFHDDTDVADAVCSALTYASSGESLRNALENLSLDLSEQDIDSLLDLPYASKLFSGYCSTGVRALQMLRDAFKDPQIEKLYDAEKATGLYEARQALAAERNESRDGLLCPYLEFDPTCTNPVVLRATAQVRRMINSIIRHYGLPDVIRVEVAKDLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNLNDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRTATGSLLKDTVYPYVGADDRGKDLYRRNGKNEPASTLWKDGSGGCKLYDGVYGLMAVFDEGMKKFGSWRFDPIYYIDVPNVRQDFIREFTKDLSIDYWTKVQLKGDEPRIFLKQGDVLVQDGCAMRYYKYNVSNGAISSYSKIGEKSVPLQKTGPLSEEKFPKQAKWDSSLTVMQEDCLGLCWLRFLSDRVGKFENFPV
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG14-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDSEQPPYTLGHDRDEWQEIKKHLTNRPYLVLGLDPGISSCGFCLIDFNNHLILEMGSHLFKAPQQDKNNVSLAVVRRNARSTRRNNRRTAARLSHCLALLKEAGLVPNDVDKAWLQTRKGDKPVTKLRAVGLDRPLSDREFAQVLYSLCGKRGYIPHGEGRAGETDDAEGKKVLKAIADNTKAMESGGYRTVGEMLYRSDKGRSRNRGGNYDLCVYNSQIQDEVKVVFSAQRELGNNRATQELEKSYFECLTWEKKSADHDAKVYELVGPCTYFPEEKRAANADVSSELCRAYERLGHLVIVHEDGAEQTLTSEQIDKYIGILFSPSPIRGNKDCKVTYNTIRKDLDISAKSMFKGVAKEKEKDEVFAPKAWRKLRIILPTSLLTSMIEDRSFGDDICEAIAYSSTEETLSERLETIDLSEDDRETLLSVPFTSKLFKGYGNRSRKALDLLIGAFEEPEIRTLTEAEVATGLKGKRDEGRFPRSTLLPPYNAYDETCRNPVVLRAMGRMRRIINSIIKIYGVPDEIHVELARELKQSKREKDLATKRRNAREADNKRYAKLAADILGVEPEAVRGNIIRMLALREEQGCKDIYTGDRIDLERLVTDEHYCEIDHVLPYSRTCDDDQSNKTLTFASNNQNKRERTPYEWMTSDEEKAPNWEEYRNRVIAEVKNPRKRAKFLNTILDEDTQEGFINRNLNDTRYMSRAVKSYLEDCLIFPKGKREKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGAHGEKNRKDDRHHAVDAAVIAACNESAVMKVAKTTSMGREQFRKERKARLSNTQPWPTFADEVAAIRELVIPTRMVSHGVTGRMFEDTLYHIDDYTQDRGKYPLVRAKGKQNKGGNIRFISDDTAQKIDGIAFLRLWLDPDAPATGQTRGKWYAEPVYYADIPSIKHGDYVPRAIEQDVARINWQPIPESAKSSGPITVYPGDVVLVDNRAARFSKIGITKCQLTMLNLLSKERVTDWPSIGSWRQDTEVRVLGEDCLGHCYKHIAITRDSSTYRVE
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLALGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQKCFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMHQ
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRSFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHIELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEIGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRLVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKLRSPTVNKLSNDLPPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDANRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKVSLAVTRRNARSIRRNTARTAARLKHCLSLLVEADLVPPDADRAWFQTKKGDKPVLKLRATGLDRLLTDREFAQALYSLCGRRGYIPRGEGRLGEADDNDNEGKRVLDAIKKNQEAMEAGAYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQVQDEVKTLFKEQRALGNAKATKKLEQAYIDCLTWEKKSLDHDARVYELVGECVYFPEEKRAASADISSELCRAYERLGHLAIVREDGSDQALSAEQIAHYLGILFSTAPIKGNKDCKVTYGTIRKDLDISGKDVFKGVAQDKEKDEVFAPKAWRCLRRTLPQGLLERMFDDRKLGDAVCEALTFASSEASLVERLSGLELSDDEAEAILEVPFTGKLFKGYGSRSLKTLGLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGGLLPPYDEYDRTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKDLVDKRNRENEAAKKKWAKTAADILGIEPEEVPGRIVRKLIMREEQDNWDLYTGDAIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDEYRARVMALVKNPHKRANHLNTDLGEEAQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGSGNVKDRDDDRHHAVDAAIIAACSEGTVQKVAKASSKGREAFKHLRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVVPTRMVDHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKVAKQGNVHVNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWKPVPEAAAQQKPVVLYPGDVLQVGSHVGRYRSFDISNCGLSVNSLVNKDVIAPGFPKTLGGWGKDTQVRVLQEDCLGNCYDHIAINPDDSTFRQR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDATRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTSARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTAGEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDKPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALRLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKAREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVMGRVFKDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGAYVPRACTIHVARVNWKPVPEAAMQIEPIMLYAGDVVEINNQLVRYSGFDINGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGTWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG14-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAFEDPRELGFDTELVKTALMTREQFSSKPRKLVLGIDMGIAGIGICLMDKLNQEIVLMATHLFDCPWNPKNKTSLASARRQARSQRRNTARRAARKKHIREILMARGVIPEGVTAEWFSVRKGEQDNIQLRVKGLSEILSSRELARILYGFASRRGYIDHGKADNDKDAGKVKKALKENAEIMDANGYETFAQYLVTQPRIRNRQNDYSHTIDIDMVVDEVHAIFRHQRELGNELATESLEGEYLAALRWLTDTTKRDRIIYSKVGYCTYLGEPIRRGPKSSISSEMVRAYQTLANVKIEHIGSVATHISPLTRNQIVHDLFKVSKNPKPLKWSQLRKKLDLADTDTFAGVRQSDEAKDVCVKVPAWNVLCSTLHDLNPALLNRLHDDVDLADAVCAAATFASSSESFATRIAERTDGLKQEDMEALLELPYGSKLFTGYGSTSLKALQMLRDAFEDTNINRLYDAEVATGLYDAREALAAKRNASDDGLLMPYSKYSPICTNPVVLRSCAQMRRIINSIIRHYGLPDTIRVEVANDLKRTEHERKLITSGNIYNRRTNEKAKDDIVEYLGLSDADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPFSRSCDNARTNKVLVLTKSNRNKSNRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNLNDTRYMSKDVAKWLADCLPFPEDGRKHVFCVSGAATAFMRGIWRIGILDDVGKKNREDDRHYAVDAAVIAACTSSIVKGIALISEEHATNRDADRLLDGSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPTRTATGALFKENTFSYKGIDGKGKDLIKKKKGALGPCTTAWKDGKGTARAYDEQYSLLAVYEESAARWLFDPLYYIDVQKRKTEEPFIRKFSKDLSIDYWEKIPLTGNEPSLLLKRGVVLIQDGIVGRYYGYDIAHNNVKLSPSGKVSFQKTGPLAAEKFPTPTKWTDELRIMQEDCLGLCWLEFLTERANHC
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHTVIVHEDGSEQALTAGEIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRDVRGQLLPPYSSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGSLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPSFAAEAAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPEAAMEIEPVVLYAGDVVEINNQLVRYSGFNIRGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGSWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGITSCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRSFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDRQPLKLRVDGLDRPLSAREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGRKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYAKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALNATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLGRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKETIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRALRNTLNAANPILLQRLRDDHDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGSQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQNYGRKVWKAIPDSLLIQKPLEIYLGDLIRVGDKLGRYNGYNIAKANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELRPIVIRKSILDN
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKFASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALENVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAPGTDIGELGFDPGAFATALMTPEEFRSKDRVIWAGIDIGVASTGLCLVDILNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRSARSVRRNIMREGRRKKAIRAVLADFGLIPADAGGEWFSARRDERTVVRLRSKALGYLLNPRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKEDDAGKVKKALAANRAELADGGCETFGQYLAAQPRSRNRAGDYSYTADIGMTVDEVRTIFARQRELGSEIASEALENRYIAELTWLTDTSKRDMSTYLKVGFCTYRGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVIQHADGTSSSIPGDTRIEIVRELFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSEGDSFKGRPLEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYEGHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTFASSAASLAGRLAPLALSDDEVEAIIDLPYSARLFSGYANASLEALQMLRGTFEDPRVTSLRQAEEDSGLAQARAILAEERGEADDGLLCAFSDYDPTCKNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGVGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWNGFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNLNDTRYMSVALAKWLMECLPFAKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPSTVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYLTVNRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGHGGCRKYDEMCALDAVFDASVGKRGKWAFDPVYCIDIPHRDAERRTMRAFSKEKAIDLWDTVEVPEDALRMTIRRGDVLVCDGKAARFHGFNISDNTIKLFPQRVGKQLQETGPLSDEAFPSPSKWGDGIRVMQEDCLGLCWLSFLAQRAAVTQTE
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASTVNREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDINNHEILEIGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLEVLEKYDVIPQDATKEFFHTTKGDKQPLKLRVEGLDRLLTNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAFAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETRVLFEAQRSFGSQYASAELEEAYVQVCDWERSRKDFDRRSYDLVGYCTYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTTRTLTTAERDKCIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRRELDLNSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRALRNTLNTTSPFLLRRLYDDRDLADSVMEAVAYSSALPVLEEQLQALPLSPAEIDALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEDSEVLGLTQAEDDCGLLGLRIQGSQLERSERLMPYEMWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHIELDRELRLPQRAKDDIAKAHKRNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEENLEAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGINGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWAVTKDLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPHKGKGELFEQTTYRYAGVNSEGKDLARRANSDQDIVMGNAIVSDDGKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGCWYADPVYKADIPALKDGTYMPKIAKARTGRKAWKPVPECAMRHAPLEIYLGDLVKIGDFIGRFSGYNIANANWSFTDRLTRQKLSCPTVGKLNNALIPVIIRESSIR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYLHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAWQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPFSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREACAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSLDEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFMGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMH
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGITSCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFETAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMHQ
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEPYLVLGLDPGISSCGFALLDMNNHKILEMGSHLFDAPQDSQTKVSLAVGRRSARSARRNNLRTKNRQKHCMELLQEAGLVPQGVTKQWFQSTKGDRPLLELRFAALERPLTNREFAQVLYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAEAGKVLKAIGENNKLMAQGHFRTVGEMLYDQGKSRNKGGSYERCVLNSQIVDEVHIIFQSQRTQQNTAATQELEAQYVQNLTWEKRTLDHDAKVHALVGKCSYFPGEFRAARADLSSELCNAYERIKHLRIVNADGDEVALAPEQVETYIAILFSPEPLKGKKEKVTYARIRKDLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYVPKAWRAMRKVLSTELMERLRSDRTLADAVGEALTYASSEDSLVYQLDNLDLSDEERSQILGLPFSGKIFKGYGSRSLKALDMLVDAFEEPEVTTLAEAEESSGLLGLRMSDRGARYPLLPSYSNYDKENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHVELGRDLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGAPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLDNNLGPDQESDFLSRNLNDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVAGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAIDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHGVTGRAFEDTNYRFDGITNDTKKLGILYGNGKTTKKGNFVIGNDGNAHLVDGMAFLRLWLDPTARKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYIPRAAKAHVARVAWEPVPENALASAPVVLFSDNVIKVGSAIARYSRFDIGNAALVLENLRTGEECKKFPTLGRWNNELVPIIINEDCLGHCYKELAPNILEG
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG14-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESLVNREVGGLGKPRYLVMGMDPGIKSCGFALLDLNNQEILEMGSRLFDAPTHPKTKQSMAVIRRGYRSTRRNIDRTQDRLKHCLKTLKRFDVVPEDADKEFFHTVKGDKQPILLRTDGLNRLLTSREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSDSGTSEDGKVLAALKANERVFADAGYRTVGEWLASLPQSRNRGGNYDKCVTHAQLTDEVRTLFEAQRGFGSPVASQELEDAYIEVFDWERSREEFDKRAYGLVGTCSYFPNEKRAARCTLTSEMVAAYGALGNITIVKRDGSTHPLSAVERDQCIDILFAVDPMKGNKTCAVKYGFLRKRLDLESGDYFKGVPLDDEKNREVFKPKGWRSLRSVLHETNRELLVKLHDDRDLADAVMEAVAYSSSVDVLKSQLSSLDLSNGEIESICAMPYSSKVLNGYGNRSKKALDILLGCFEDPDVLSLTDAEDASGLGAVRMQGAAIDKGERLIPYETWIALTGRTNNNPVVIRALSQMRKVVNAVCRKWGVPDEIHVELDRELRLPKKAKDEIAKAKKRNEKDRQRVAAQIAELLGCSADDVKGDYIEKYRLWEEQECFDIYSGEKIEVDRLIREETYTQIDHVLPFSRTGDNSRHNKVLVLARSNQLKREQTPYEWMTSNTEGAPSWDAFKRRVEENKKLSRRKKNFLLEEDLVSKEGEFQSRNMTDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRKGRGELYGQTVYSYLGVDESGKDLGRKKGSNKKIVMGNAVISKDGKSMVKISEMLCLRLWFDPDAKGRGGKKGRWYSDPVYKADLGVIQSNAYIPRVAKAHRGRKAWSPVPQAALRRSPVVIYLGDVVKVGDVVGRFAGFDIDSANWSFVDCLDGKGIAFPTVGSLTSELRPEVIREKVLGNAEVYRSTQDDGTSSGAD
		
	
	 
		 
			 862
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 MG14-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..862
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGAFGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPAVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVISACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKSDGAG
		
	
	 
		 
			 895
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 MG14-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..895
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YINRGEETLINGEVSTEVSSESEEAGKVLSAISENKKALKESGYRSFGEYLYKESYVSTRSYRNKAGDYKHCVSHPMVVDEIKELFEQQKKFGNTHTSEEFKYAYLEQLNWLKDTKAFDKLTYQKVGYCVYFDQYSDEPQKRSANADLISEVVKAYEKLGNIRLKFDDKPEQSLTREVRDAVINEMFSVHQGAKVKSVTYKTLRKLIDDDNLIGFKGVKSDLEKNPVFVPKAWNTFCRVLSGSESGIQLLNRMRSDFKFANAIAESLTYASSLDSLERRISMYQEKEDLVISEDELALIESLPYNTKIFKGYGSRSVQALEMLHDQFSDGEAFTLDEAEKQSGLQGFRLREKGIRQSLLPPYSDYDVQCTNPVVLRVLAQARRMINSAIKQYGMPNIIRIELGNDIAKSAKEKSKIAKGQNENRKENERIKDKIAEILHIDQSEVTGKQITKMKLYEEQGGKDIYTGEGLGDIAFAGGRRFLIDDNYCEIDHVLPYSRSADDLKSNKVLVLAKSNQEKGNRTPYEWMNSNDGSHPNWEQFCLRVLSNVRLSDGKKSKLLEENFAEKEVSFIKRNMVDTQYMARAISAWLSDSLNFSTEFNQKQHVYAVNGRMTAKLRRKWGLNFGEDDTKDRSDNRHHAIDAAVIAVCSASMVKEFAISYSRLREVRDSVIAEPWEGFADQVREAREWVIPTMYRPNKKNGLLFEESRYRYVEKKKKHILTSKDGKEKSSGNIRFFENEKDGRHVKIVGNIAYIRLWLDENARKGKGEWLIEPVYFVDLQSIKNGSYVPRYISASHVTSDEWKSIPEEVLSKIPPVVIHIQDVIQVDSSYFRVDGVDIDAKALNLMPVFSDSNNSDPALAKMSKWNKSTEVTRISEDALGLVWFNYLKNQNSSES
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNTANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDLLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGFDINGANWSFSDRLTKKKLRSPTVNKLGNDPLPLIIRESPVR
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG14-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAAYEDPRDCGFDPELVKTALMSREQFGSKPRKLVLGIDMGIAGIGICLMDKLNQEIVLMATHLFDCPWNPKNKTSLASARRQARSQRRNIARRTARKKHIREILMARGVIPEGVTAEWFSVRKGEQDNIQLRVKGLSQILSSRELARVLYGFASRRGYIDHGKADNDKDAGKVKKALKENAEIMDANGYETFAQYLVTQPRIRNRQNDYSHTIDIDMVVDEVHAIFRHQRELGNELATESLEGEYLAALRWLTDTTKRDRIIYSKVGYCTYLGEPIRRGPKSSISSEMVRAYQTLANVKIEHIGSVATHISLLTRNQIVHDLFKVSKNPKPLKWSQLRKKLDLADTDTFAGVRQSDEAKDVCVKVPAWNVLCSTLHDLNPTLLNRLHDDVDLADAVCAAATFASSSESFATRIAERTDGLKQEDMEALLELPYGSKLFTGYGSTSLKALQMLRDAFEDTNINRLYDAEVATGLYDAREALAAKRNASDDGLLMPYSKYSPICTNPVVLRSCAQMRRIINSIIRHYGLPDTIRVEVANDLKRTEHEKKLITSGNIYNRRTNEKAKDDIVEYLGLSEADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPFSRSCDNARTNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNLNDTRYMSKDVAKWLADCLPFPEDGRKHIFCVSGAATAFMRGIWRIGILDDAGKKNREDDRHYAVDAAVIAACTSSIVKDIALISEEHATNRDADRLLDGSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPTRTATGALFKENTFSYKGIDGKGKDLIKKKKGALGPCTTAWKDGKGTARAYDEQYSLLAVYEESASRWLFDPLYYIDVQKRKTEEPFIRKFSKDLSIDYWEKIPLTGNEPSLLLKRGVVLIQDGIVGRYYGYDIAHNNVKLSPSGKVSFQKTGPLAAEKFPTPTKWTDELRIMQEDCLGLCWLEFLTERANHC
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAKGADIGELGFDPATFATALMTLEEFRSKDRVIWAGLDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSIRRNIMREGRRKKAIRAALADFDLIPADADGEWFSARRDERTVVRLRSKALGYLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKEDDAGKVKKALAANHAALADGGCKTFGQYLAGQPRSRNRAGDYSYTADIGMTVDEVRTIFARQRELGSEIASKALEERYIAELTWLTDTSKRDRSTYLKVGFCTYLGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVILHADGTSSTIPGDIRIEIVRDLFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSEGDSFKGRPVEEEKRDCIALPAWAVLCAGLYENHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTFASSAASLTGRLAPLALSDDEVEAIIDLPYSARLFSGYANASLEALQMLRGTFEDPRVTSLRQAEEDSGLAQARAILAEERGGSADGLLCAFSDYDPTCRNHVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLTERAGNFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFAKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNREDDRHHAVDAAVIACCTPGIVRNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPNAVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYLTVKRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALEAVFDASAGKRGRWSFDPVYCIDIPHRDAERRTMRAFSKEKAIDLWDTVAVPEAAPRMTIRRGDVLVCDGKAARFHCFDISVNAIRLFSQRGGKQLQTTGPLSAEAFPPPSKWGEGVRIMQEDCLGLCWLSFLAQRAADVQME
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGFDINGANWSFSDRLTKKKLRSPTVNKLGNDPLPLIIRESPVR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKTNKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMAKPPLEIYFGDLVQIGDFIGRFSGYNINNANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG14-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLCRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTGKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSKAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQKYGRKVWKAVPNSALTQKPLEIYLGDLIKVGDKLGRYNGYNIATANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELQPIIIRESILDN
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDIVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGRGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAKGADIGELGFDPATFATALMTLEEFRSKDRVIWAGLDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAALADFDLIPADTDGEWFSARRDERTVVRLRSKALGYLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKEDDAGKVKKALAANHAALADGGCKTFGQYLAGQPRSRNRAGDYSYTADIGMTVDEVRTIFARQRELGSEIASKALEERYIAELTWLTDTSKRDRSTYLKVGFCTYLGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVILHADGTSSTIPGDIRIEIVRELFDVKRSVKPLKWSGLRRRLGLAECDSFKGRPAEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYENHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTFASSAASLAGRLAPLAITDDEVEAIIDLPYSARLFSGYANASLEALQMLRGTFEDPHVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEERGGSADGLLCAFSDYDPTCRNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKALCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCETRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWISCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYITVKRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALEAVFDASAGKRGRWSFDPVYCIDIPHRDAERRTMRAFSKEKAIDLWDTVAVPEAAPRMTIRRGDVLVCDGKAARFHCFDISVNAIRLFSQRGGKQLQATGPLSAEAFPPPSKWGEGVRIMQEDCLGLCWLSFLAQRAADVQME
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRYLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEASYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENGCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDNRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTVIRELLI
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLNRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTLIRELLI
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGCKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAANEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDDAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKQPLEMYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRNARSIRRNTARTAARLKHCMELLVAAGLVPEDADKTWFQTRKGDKPVLKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDDTEGRKVLDAIKKNQAAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYALCVYNSQIQDEVKALFAAQRAHGNAAATEALEDDYLACLTWEKKSLEHDARVYELVGECPYFPGEKRAASADISSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQTLTANQIDGYLKILFSTASIKGNKDCKVTYGAIRKNLDISGKSVFKGIAQDKEKEEVFAPKAWRCLRHALPEELLARMVEDRQLGDAICEALTFASSEASLIERLSDLDLTDDEREAVLGVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEVRTLTDAERATGLLDLRQSDRGVRGQYLPPYNSYDETCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAAANKKWAEKAAGILGCTPEEVSGRVIRKLILREEQGEKDLYTGQPIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRTNKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETGAPSWDEYHARIMATVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVIAVAGGATGNLRWVWGLNFGDGNVKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITADKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINSDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPESAMASEPVVVFFGDVLVVDDKIGRYWSMGITNCAMEIRSLLNGSNLASGFPGTLNGWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGISINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLCDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSKAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQKYGRKVWKAVPNSALTQKPLEIYLGDLIKVGDKLGRYNGYNIATANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELQPIIIRESILDN
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthella sp.AM16-19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG14-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAQGVDIGELGFDPGTFATALMTLEEFRSKDRVIWAGIDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMTSHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAVLADSDLIPADADGEWFAARRDERTVVKLRSKALGHLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKDDDAGKVKKALAANHAALAGGGCETFGQYLAVQPRSRNRAGDYSFTSDIGMTVDEVRTIFLRQREMGSEIATEALEERYIAELTWLTDTSKRDMSTYLKVGFCTYRGAPYRRGATSTTSFEMVRAHQTLANTVILHEDGTSSTIPGNTRIEIVRELFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSDGDSFKGRPLEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYEDHRDLLERLHDHIEDADAVCSALTYASSAASLAGRLAPLALTDDEVEAIIDLPYSARLFSGYASASLEALQMLRGTLEDPCVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEEHGEAADGLLCAFSDYDPTCKNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDDAGKDLYLTVKRDKDGRIVDRKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALDAVFDASVGKRGKWSFDPVYCIDIPHREDEIRTIRAFSKERAIDLWDSIKVPEDAQRMRIRRGDVLVCDGKAARFYCFDISVNAIRLYSQRGGKQLQTTGPLSSEAFPPPSKWGDDIRVMPEDCLGLCWLSFLSNRAIAQMD
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDATRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTSARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTAGEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFAPKAWRSLRRVLPERLLASMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALRLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVMGRVFKDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYVDIPAIKAGAYVPRACTIHVARVNWKPVPEEAMQIEPIMLYAGDVVEINNRLVRYSGFDINGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGTWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVFNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
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					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-106 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..965
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..965
					 
						 
							 note
							 MG14-107 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..965
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG14-108 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 MG14-109 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-110 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 MG14-111 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1037
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-112 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-113 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-114 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-115 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-116 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFETAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCAADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSDGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPSLKDGTYVPKIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIATVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTVIRELLI
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLMLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDHLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNEDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGKGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPGSAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFVPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGHKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKNRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGKNTVKKGNVRINSDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQMALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG14-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESLVNREVGGLGKPRYLVMGMDPGIKSCGFALLDLNNQEILEMGSRLFDAPTHPKTKQSMAVIRRGYRSTRRNIDRTQDRLKHCLKTLKRFDVVPEDADKEFFHTVKGDKQPILLRTDGLNRLLTSREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSDSGTSEDGKVLAALKANERAFADAGYRTVGEWLASLPQSRNRGGNYDKCVTHAQLTDEVRTLFEAQRGFGSPVASQELEDAYIEVFDWERSREEFDKRTYGLVGTCSYFPNEKRAARCTLTSEMVAAYGALGNITIVKRDGSTHPLSAVERDQCIDILFAVDPMKGNKTCAVKYGFLRKRLDLESGDYFKGVPLDDEKNREVFKPKGWRSLRSVLHETNRELLVKLHDDRDLADAVMEAVAYSSSVDVLKSQLSSLDLSNGEIESICAMPYSSKVLNGYGNRSKKALDILLGCFEDPDVLSLTDAEDASGLGAVRMQGAAIDKGERLIPYETWIALTGRTNNNPVVIRALSQMRKVVNAVCRKWGVPDEIHVELDRELRLPKKAKDEIAKAKKRNEKDRQRVAAQIAELLGCSADDVKGDYIEKYRLWEEQECFDIYSGEKIEVDRLIREETYTQIDHVLPFSRTGDNSRHNKVLVLARSNQLKREQTPYEWMTSNTEGAPSWDAFKRRVEENKKLSRRKKNFLLEEDLVSKEGEFQSRNMTDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRKGRGELYGQTVYSYLGVDESGKDLGRKKGSNKKIVMGNAVISKDGKSMVKISEMLCLRLWFDPDAKGRGGKKGRWYSDPVYKADLGVIQSNAYIPRVAKAHRGRKAWSPVPQAALRRSPVVIYLGDVVKVGDVVGRFAGFDIDSANWSFVDCLDGKGIAFPTVGSLTSELRPEVIREKVLGNAEVYRSTQDDGTSSGAD
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIESCGFALIDTANHEILNLGVRLFDSPTHPKPGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYDLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCHTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSAMERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGIPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQKQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNKKNRERIAGQIAELRGCTIDEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRLDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGKLFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQNYGRKVWKAIPHSLLIQKPLEIYLGDLIRVGDKLGRYNGYNIAKANWSFVDALTKKEITFPSVGMLSNELRPIVIRESILDN
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKRCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKVLFASQRAHGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARVYELVGPCSYFPGEKRAASADISSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDHLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFAPKAWRSLRRVLPEGLLARMFADRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANHLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVTGRAFQDFSYRLEGLRETGYAEISRQTDPATRERRSDAAGNYALSSNGTVKLLDAIAFVRFWHDPDAGKNGKWYAEPVYCADIPAIQNGSYVPKYQKQKVARNSWLPVPDSAMHNEPLVLFQGDVLIIDSHIGRFWTYAIGGGTLNILSLLDKNEKAECFPPISKWVNSVEVRVLQEDCLGHCYDDISINPEDSTFRQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKHASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKTSSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-124 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-125 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 969
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 MG14-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..969
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 753
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..753
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..753
					 
						 
							 note
							 MG14-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..753
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG14-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG14-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLELPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDATRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTSARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTAGEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDKPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALRLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKAREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVMGRVFKDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGAYVPRACTIHVARVNWKPVPEAAMQIEPIMLYAGDVVEINNQLVRYSGFDINGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGTWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPNLLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCMLPYSSKVLNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQGENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQKYGRKVWKAVPNSALTQKPLEIYLGDLIKVGDKLGRYNGYNIATANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELQPIIIRESILDN
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVTYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDVLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMHQ
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG14-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAQGVDIGELGFDPGTFATALMTLEEFRSKDRVIWAGIDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMTSHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAVLADSDLIPADADGEWFAARRDERTVVKLRSKALGHLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKDDDAGKVKKALAANHAALAGGGCETFGQYLAGQPRSRNRAGDYSFTSDIGMTVDEVRTIFLRQREMGSEIATEALEERYIAELTWLTDTSKRDMSTYLKVGFCTYRGAPYRRGATSTTSFEMVRAHQTLANTVILHEDGTSSTIPGNTRIEIVRELFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSDGDSFKGRPLEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYEDHRDLLERLHDHIEDADAVCSALTYASSAASLAGRLAPLALTDDEVEAIIDLPYSARLFSGYASASLEALQMLRGTLEDPCVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEEHGEAADGLLCAFSDYDPTCKNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDDAGKDLYLTVKRDKDGRIVDRKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALDAVFDASVGKRGKWSFDPVYCIDIPHREDEIRTIRAFSKERAIDLWDSIKVPEDAQRMRIRRGDVLVCDGKAARFYCFDISVNAIRLYSQRGGKQLQTTGPLSSEAFPPPSKWGDDIRVMQEDCLGLCWLSFLSNRAIAQMD
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAICEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-146 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVQADADKPWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGTEQALTAGEINDYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALRLLLGAFEEPEIRILTDAEKATGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSCTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTHMANHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPEAAMELEPVVLYAGDVVEINNQLVRYSGFNINGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGTWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGILINPEDSTFQKR
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERNRPYLVLGLDPGIGSCGFCLLDMTNHRILEMGSHLFDVPQEPKTKTSLAVTRRNARSIRRNTLRTRMRLKHCLGLLKDAGLVPQDADKNWLQSTKGDKPILKLRSCGLDRLLTDRELAQVLYSLCTRRGYIPHGEGRFGETDDVEGRKVLAAIKTNNKAMESGNYRTVGEMLHARGKSRNRGGNYDFCVLNSQIQDEVRTIFSAQRTLGNDRASTEFEEKYLDCLTWEKKTLDHDKRTYDLVGKCSYFPEERRAALACLSSELCRAYERLGHLVIVHEDNSEQVLTAQQIDVYLKVLFSPAPLKGNKDCKVTYSAIRRDLDLSGKSVFKGVSQEKEKDEVFAPKSWRRLRKTLPEDLMVRMRNNRELADDICEALTYASSEDSLLTQLEPLDLSENETEAVLGVPFSGKFFKGYGSRSRKALGILLGAFEEPEVRTLTDAEKATGLLDHRLANDTVRSVLLPPYVTYDETCRNPVVLRAMGRMRHVVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSKREKDAVSKRQRQNEATNKKWAKTAAGILGCEPEEVPGKVIRKLAMREEQGEKDAYTNAPIDLERLVREDHYCEIDHILPYSRTSEDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTQDVGKPGVPNWDEYHARVVATVKHPRKRANLLNTDLGPETEAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPDSDRKRHVTAIAGGATGNLRWVWGLNSGSNNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSEATVQKVARARSLGRETFKHMRKSRLADTQPWPTFADEVIARKEFVIPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGFTDDKGKYPLVRAGQKTVKKGNVCISPDGSAKLIDGIAFVRLWLDPTARPNGKVKGKWYVEPVYYADIPAIRRGAYVPKACTIHVARTSWEPVPETALASRPITLYSGDVLRVDDHIGRYSSTDINGCRLVMLNLDSGNRVNDWPSIGSWGTTTQVQVLQEDCLGRCYGNVILHSDGSTFETR
		
	
	 
		 
			 828
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..828
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..828
					 
						 
							 note
							 MG14-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..828
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPIVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIV
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDCEWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGISRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 863
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..863
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..863
					 
						 
							 note
							 MG14-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..863
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGITSCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGKWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRDNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACNRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGN
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDCEWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGISRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAAHCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIAHKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYMPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMTKPPLEIYLGDLVQIGDFIGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPVIIRESIIMRH
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHTVIVHEDGSEQALTAGEIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRDVRGQLLPPYSSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGSLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPSFAAEAAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPEAAMEIEPVVLYAGDVVEINNQLVRYSGFNIRGATLYYQSLLNGATTTAIPSLGSWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLNLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIGHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 MG14-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDSEQPPYTLGHDRDEWQEIKKHLTNRPYLVLGLDPGISSCGFCLIDFNNHLILEMGSHLFKAPQQDKNNVSLAVVRRNARSTRRNNRRTAARLSHCLALLKEAGLVPNDVDKAWLQTRKGDKPVTKLRAVGLDRPLSDREFAQVLYSLCGKRGYIPHGEGRAGETDDAEGKKVLKAIADNTKAMESGGYRTVGEMLYRSDKGRSRNRGGNYDLCVYNSQIQDEVKVVFSAQRELGNNRATQELEKSYFECLTWEKKSADHDAKVYELVGPCTYFPEEKRAANADVSSELCRAYERLGHLVIVHEDGAEQTLTSEQIDKYIGILFSPSPIRGNKDCKVTYNTIRKDLDISAKSMFKGVAKEKEKDEVFAPKAWRKLRIILPTSLLTSMIEDRSFGDDICEAIAYSSTEETLSERLETIDLSEDDRETLLSVPFTSKLFKGYGNRSRKALDLLIGAFEEPEIRTLTEAEVATGLKGKRDEGRFPRSTLLPPYNAYDETCRNPVVLRAMGRMRRIINSIIKIYGVPDEIHVELARELKQSKREKDLATKRRNAREADNKRYAKLAADILGVEPEAVRGNIIRMLALREEQGCKDIYTGDRIDLERLVTDEHYCEIDHVLPYSRTCDDDQSNKTLTFASNNQNKRERTPYEWMTSDEEKAPNWEEYRNRVIAEVKNPRKRAKFLNTLLDEDTQEGFINRNLNDTRYMSRAVKSYLEDCLIFPKGKREKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGAHGEKNRKDDRHHAVDAAVIAACNESAVMKVAKTTSMGREQFRKERKARLSNTQPWPTFADEVAAIRELVIPTRMVSHGVTGRMFEDTLYHIDDYTQDRGKYPLVRAKGKQNKGGNIRFISDDTAQKIDGIAFLRLWLDPDAPATGQTRGKWYAEPVYYADIPSIKHGDYVPRAIEQDVARINWQPIPESAKSSGPITVYPGDVVLVDNRAARFSKIGITKCQLTMLNLLSKERVTDWPSIGSWRQDTEVRVLGEDCLGHCYKHIAITRDSSTYRVE
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRDGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREAYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKVGSDKDIVMGNAVVSADEKSVVKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDIVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGRGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-161 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-162 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAICEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITADKGKYPLVRAGEKTVKKGNVRINSDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPESAMASEPVVVFFGDVLVVDDKIGRYWSMGITNCAMEIRSLLNGSNLASGFPGTLNGWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDGISINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-163 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPNHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQTLKAYGVIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVQGLDRPLSNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKILSALAANKEALAETPCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITVIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVDAKGKNLARRANSTEDIVMGNAVVSDDEKSIIKISEMLCLRLWHDPKARKGRGAWYADPVYKAEISALKGGTYVPKIAKAHTGRKAWKPVPESAMVKPPLEIYLDDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKFRSPTVNKLSNDLSPLVIREPPIR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-164 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMFEDRQLGDAICEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMSSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGENTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-165 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLERLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAGTSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFTAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLDTANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSNRLMPYELWVERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSDDEKSIIKLSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIARAAIGRKAWKLVPKSAMTKPPLEIYLGDLVQIGNFIGRFSGYNIANGSWSFIDRLTKEALSCPSVAKLNNNLFPTIIRESIIMRK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM17-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-166 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGITSCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGKWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-167 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVFNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-168 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNTQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARIYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASQIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGVAQDKEKDETFAPKAWRCLRRVLPEELLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALDLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACAIHIARVNWEPVPEAAMGANPVIVFFGDVLSVDDHVGRFGGFDIFGGRLALLNLLTKQKVSDWPSLGSWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDSIAINPEGSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-169 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLVERLSDLDLSGDKQDAILTVPFTAKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITDDKGKYPLVRAGEKTAKKGNVHFNPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRAIVQGIARINWEPIPQTALESKPLVLFKNDVLVVDGHIARYSNIGISVCQLLMLNLLTRDRVTDWPSVGSWGKDTQVRILQEDCLGHCYDSIAINPEDSTFQQR
		
	
	 
		 
			 839
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..839
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..839
					 
						 
							 note
							 MG14-170 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..839
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMSNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKHCLELLAGAGLVPANADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESRKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDYLKILFSTAPIKGNKECKVSYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFVPKAWRSLRRVLPKGLLARMLEDRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLNLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPPCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASTKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGITEDKGKYPLVRAGENTVKKGN
		
	
	 
		 
			 1001
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 MG14-171 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVSPKTTFSERESNYLVLGLDIGIGSCGWCILDKAHNIIVDMGVRLWSPPQENKTKASLASTRRAARSSRRNCKRTKDRKKHCFKLFKAEGIAPSDAEANWVQTKAGEKPTIKLRAAGLNRKLSSREWAQVLYSLCSRRGYIPHGESDDDSEGKAVLAAIKTQQEKLDNNEFRTVGELLANGTHCRNHSGDYSLCVSNNQIRNEVAALFEAQRKLGNKHASETFEQQYLECLTWQKSVTDHDEIIYSKVGPCTYFKQEKRAADSCLSSEMCKAFESICHVTYVDSDGVEGKLPPDIKQRAIDVWFSPTSLPKNKDCKVEYSDLRSWLKAELCIGDDFFFKGVERDDENSKEPFKPSRWRNQRKQLSPSLMLSMRNNRRLADGIDSALAYASSKESLQHQLDELPLSEVDIEELCSLSYSSRLYSGYGTRSLKALDLLIESFESDEVSTLAEAEKASGLLSLRQSSSTEKGFTLPPYIAFDPTCTNPVVLRVMGQVRKVINACIAEYGPFDEVHIELARELKQSAKEKDAILKSNNKTNKSREVLRKKLAEELSCDEDAIPFKLLEKIELWNQQDGRDLYVDEPIQYERLISDDSYCEIDHILPYSRTCDDSRMNKILVLQKSNQNKRESTPFEWMSATGDWDNFKLRILRLAHYPQKKKQRLLNTDLAEKQPEFIARNLNDTRYASLAAKRYIEEYLTFKDNGKSRHVIAVAGGATAALRNAWGIRKDRSEDNLHHAVDASIIAACDESTVIAIAKASERKALTPKDKRKELFSRTEPWQDFANEVLSRKEHIIPSFMTDHKVSGRIFEDTVYRFDGYNEAGTKGILTATKEGMPKSKPSGNYIVRDDGSAVIPDGLAFLRLWWDPTFKVRKGKEPGCYIPEPVFLSDLPKAFDCDYIPLIAPPQKDKKPREKWDSLSEELRNQKPVVLFRNDAIVIGSTVRRFAGFDIDGCSWTLLDPLGKMSQKEATKGLRISSIGPKTRFSVIHEDPLGKCFAPFLED
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-172 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASTVNREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDINNHEILEIGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLEVLEKYDVIPQDATKEFFHTTKGDKQPLKLRVEGLDRLLTNREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAFAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETRVLFEAQRSFGSQYASAELEEAYVQVCDWERSRKDFDRRSYDLVGYCTYFPTEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIVHEDGTTRTLTTAERDKCIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRRELDLNSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRALRNTLNTTSPFLLRRLYDDRDLADSVMEAVAYSSALPVLEEQLQALPLSPAEIDALCKLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEDSEVLGLTQAEDDCGLLGLRIQGSQLERSERLMPYEMWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHIELDRELRLPQRAKDDIAKAHKRNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEENLEAKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGINGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWAVTKDLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPHKGKGELFEQTTYRYAGVNSEGKDLARRANSDQDIVMGNAIVSDDGKSIIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGCWYADPVYKADIPALKDGTYMPKIAKARTGRKAWKPVPECAMRHAPLEIYLGDLVKIGDFIGRFSGYNIANANWSFTDRLTRQKLSCPTVGKLNNALIPVIIRESSIR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-173 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNTANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDLLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGFDINGANWSFSDRLTKKKLRSPTVNKLGNDPLPLIIRESPVR
		
	
	 
		 
			 856
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..856
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..856
					 
						 
							 note
							 MG14-174 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..856
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EGSQDKSSEGGKVLSALAANKKALAETPCRTVGEWFAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIDETHILFEAQRSFGSAFASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRSYDLVGRCSYFPAEKRAARCTLTSELVAAYGALGNITIIHEGGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRTLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQELPLSEAEIEALCKLPYSSKTLNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSIIRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIAHKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESATKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-175 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRSFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDRQPLKLRVDGLDRPLSAREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGRKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALNATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellaaerofaciens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-176 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRSFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDRQPLKLRVDGLDRPLSAREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGRKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALNATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWVELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKTSCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-177 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGITSCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.GAM18
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-178 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDATRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTSARLKHCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGHRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKALFASQRARGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDTRVYELVGPCSYFPGEKRAASADVSSELCRAYERLGHTVIVHEDGSEQALTAGEIDGYLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDKEKDEPFAPKAWRSLRRVLPERLLARMLEDRNLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLDLSDDERDAILTVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRDVRGQLLPPYSSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIFRIHGIPDEIHIELGRDLKMSNKEKILVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHGVTGRVFEDTLYHLEGIAEGKGKYPLVRASEKTVKKGNVRINPDGSVKLIDGMAFLRLWLDPTARPNGKVKGKWYAEPVYYADIPAIKAGTYVPRACTIHVARVNWEPVPEAAMGANPVIVFFGDVLSVDNHVGRFGGFDIFGGRLALLNLLTKQEVSDWPSLGSWGKDTQVRVLQEDCLGHCYDSIAINPEGSTFQQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-179 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGTKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWNAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-180 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLMLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDHLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNEDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGKGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPGSAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-181 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEPYLVLGLDPGISSCGFALLDMNNHKILEMGSHLFDAPQDSQTKVSLAVGRRSARSARRNNLRTKNRQKHCMELLQEAGLVPQGVTKQWFQSTKGDRPLLELRFAALERPLTNREFAQVLYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAEAGKVLKAIGENNKLMAQGHFRTVGEMLYDQGKSRNKGGSYERCVLNSQIVDEVHIIFQSQRTQQNTAATQELEAQYVQNLTWEKRTLDHDAKVHALVGKCSYFPGEFRAARADLSSELCNAYERIKHLRIVNADGDEVALAPEQVETYIAILFSPEPLKGKKEKVTYARIRKDLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYVPKAWRAMRKVLSTELMERLRSDRTLADAVGEALTYASSEDSLVYQLDNLDLSDEERSQILGLPFSGKIFKGYGSRSLKALDMLVDAFEEPEVTTLAEAEESSGLLGLRMSDRGARYPLLPSYSNYDKENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHVELGRDLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGAPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLDNNLGPDQESDFLSRNLNDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVAGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAIDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHGVTGRAFEDTNYRFDGITNDTKKLGILYGNGKTTKKGNFVIGNDGNAHLVDGMAFLRLWLDPTARKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYIPRAAKAHVARVAWEPVPENALASAPVVLFSDNVIKVGSAIARYSRFDIGNAALVLENLRTGEECKKFPTLGRWNNELVPIIINEDCLGHCYKELAPNILEG
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-182 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKHASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKTSSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-183 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQEAHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTVIRELLI
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-184 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDVTRPYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSHLFKAPQEDKTKTSLAVTRRKARSIRRNTARTAARLKRCLELLAGAGLVPADADKTWLQTKKGDKPILKLRAGGLDRLLTDREFAQVLYSLCGRRGYIPHGEGRLGETDEDESKKVLGAIKKNQDAMAAGSYRTVGEMLNAQGRSRNRGGDYSLCVYNSQIQDEAKVLFASQRAHGNTKATRELEDSYLACLTWEKKSLDHDARVYELVGPCSYFPGEKRAASADISSELCRAYERLGHIVIVHEDGSEQALTASEIDDHLKILFSTAPIKGNKECKVTYGTIRKDLDISGKSVFKGIAQDREKDEPFAPKAWRSLRRVLPEGLLARMFADRKLGDAVCEALTFASSEASLIERLSDLGLSDDERDAILAVPFTGKLFKGYGSRSLKALGLLLGAFEEPEIRILTDAEKVTGLLDLRLSDRGVRGQLLPPYDSYDPTCRNPVVLRAMGRMRHIVNAIIRIHGVPDEIHIELGRDLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANHLNTDLGPETQAKFLARNLNDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHGVTGRAFQDFSYRLEGLRETGYAEISRQTDPATRERRSDAAGNYALSSNGTVKLLDAIAFVRFWHDPDAGKNGKWYAEPVYCADIPAIQNGSYVPKYQKQKVARNSWLPVPDSAMHNEPLVLFQGDVLIIDSHIGRFWTYAIGGGTLNILSLLDKNEKAECFPPISKWVNSVEVRVLQEDCLGHCYDDISINPEDSTFRQR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-185 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-186 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-187 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKRCLQVFKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSAREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCPYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATEHDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEENRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENAMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPKAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGFDIDNANWSFSDRLTRKKLRSPTVNKLSNDLSPLVIRESPIR
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-188 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-189 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-190 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-191 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-192 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-193 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-194 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-195 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-196 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-197 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-198 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..862
					 
						 
							 note
							 MG14-199 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..862
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 MG14-200 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..833
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-201 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLELPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-202 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-203 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-204 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 958
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..958
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..958
					 
						 
							 note
							 MG14-205 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..958
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNNDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTNELVSAYGALGNITIIHENGTSRALTATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDTFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGKGAWYADPVYKADIPSLKDGTYVPKIAKAATGRKAWKAIPQSVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGR
		
	
	 
		 
			 762
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..762
					 
						 
							 note
							 MG14-206 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..762
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-207 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-208 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-209 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-210 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-211 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGSQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDALSKLPVKMPTIGRLNNETIPTVIRELLI
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG14-212 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKAKGADIGELGFDPATFATALMTLEEFRSKDRVIWAGLDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAALADFDLIPADTDGEWFSARRDERTVVRLRSKALGYLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKEDDAGKVKKALAANHAALADGGCKTFGQYLAGQPRSRNRAGDYSYTADIGMTVDEVRTIFARQRELGSEIASKALEERYIAELTWLTDTSKRDRSTYLKVGFCTYLGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVILHADGTSSTIPGDIRIEIVRELFDVKRSVKPLKWSGLRRRLGLAECDSFKGRPAEEEKRDCIALPAWAVLCSGLYENHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTFASSAASLAGRLAPLAITDDEVEAIIDLPYSARLFSGYANASLEALQMLRGTFEDPHVTSLRQAEEDSGLAQARAMLAEERGGSADGLLCAFSDYDPTCRNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKALCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCETRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWISCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYITVKRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALEAVFDASAGKRGRWSFDPVYCIDIPHRDAERRTMRAFSKEKAIDLWDTVAVPEAAPRMTIRRGDVLVCDGKAARFHCFDISVNAIRLFSQRGGKQLQATGPLSAEAFPPPSKWGEGVRIMQEDCLGLCWLSFLAQRAADVQME
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-213 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLNRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTLIRELLI
		
	
	 
		 
			 1002
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1002
					 
						 
							 note
							 MG14-214 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1002
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLNRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAATGRKAWKAIPQNVLNSAPLEIYLGDLVQIGNQKGRFRGINIDTVSWSFVDTLSKLPVKMPTIGRLNNETIPTLIRELLI
		
	
	 
		 
			 798
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..798
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..798
					 
						 
							 note
							 MG14-215 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..798
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MELVKPYYVLGLDLGPASCGFALIDINNMRILEIGSHLFDAPQENKKQTKVSLAAKRRSARSARRNNQRTKNRQKHCIKLLREAKLIPQDASGVWFQTKKGDRPSLKLRDRGLEERLSDREFAQILYTLSARRGYIPHGEGKLGYSKESSDSDLGKVLKAVSENSNALSNGKSRTVGELLYERGSSRNTAGAYDHCVLNSQIVEEVHALFKAQRDFGNDKASEQLENDYIANLTWEKKTLDIDAASYARVGFCTYFEEEKRAARADYSSELCAAYERLGHLTIVDSDGTETRLDPSRRNRYLSILFSPKALPKNKYCKVRYSDIRRDLDLSSDSAFKGVEADQEKDKEPFEPKAWRCMRENGISENLLERMLSDRDFADAIGEALTYASTKDSLLNQLDTVDLTSAEKESIAGLPFSSKIFKGYGNRSLKALYMLLDAFEDPDILTLADAETATGLKGKRLADNYQRSAFLPLYEIYDNDCNNPVVLRAMSRMRRIVNAIIKIYGVPDEIHIELARELKQSKREKDAISKFQRKKEQANNRYREVAAGILNISPDEVSDRIIEKMAFREQQNDKDAYTGTTINLERLVTDSHYCQVDHVLPYSRTSDNSRNNRVLVLSTTNQNKRERTPFEWMNSGEANAPAWNDYKKHVLANKNYSQRKKQVYLLNENLDSETEAQFISRNLNDTRYMSRATMAFLADTLEYPDDGRKRHVIAVAGSATSALRHVWGLNFGEGNVKDRSDDRHHAVDACVIAACSESTLKKVARARSRGYRSFKKTQESRLSDTQPWPTFADDVIAM
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG14-216 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQILKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFETAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMHQ
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-217 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLGRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKETIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRALRNTLNAANPILLQRLRDDHDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGSQLERSDRLMPYETWIEHTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKQNYGRKVWKAIPDSLLIQKPLEIYLGDLIRVGDKLGRYNGYNIAKANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELRPIVIRKSILDN
		
	
	 
		 
			 769
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..769
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..769
					 
						 
							 note
							 MG14-218 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..769
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AAFGALPPKASARRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRDNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNATNPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDVLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLSFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKASSDKNIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-219 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG14-220 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVFNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIERFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-221 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVVYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAQQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIERTGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSADEKSVIEVSKMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFVGRFSGYNIDNANWSFVDRLTRIKISCPTVGKLSNDMSPFVVRESPIK
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-222 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVFKAHGLIPQDATKEYFHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLSDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAEASCRTVGEWLAQKPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPELEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHDDGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRDLADAVMEAVAYSSALPVLQERLQGLPLSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYELWAERTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAICHKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDTFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSFTDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDLARKAGSDKDIVMGNAVVSADEKSVIKVSEMLCLRLWHVPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPKSAMAKPPLEIYFDDLVQIGDFIGRFSGYNINSANWSFTDRLTRLNLSCPTVGQLNNDLSPVVIRESPIK
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG14-223 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIRLESGMDKAKGADIGELGFDPATFATALMTLEEFRSKDRVIWAGLDIGVASTGLCLVDVRNHEIVLMASHLFKSPVVDKKKATAAPESLASVRRGARSVRRNIMREGRRKKAIRAALADFDLIPADADGEWFSARRDERTVVRLRSKALGYLLNSRELARVLYSFASHRGYIDHGKSDKEDDAGKVKKALAANHAALADGGCKTFGQYLAGQPRSRNRAGDYSYTADIGMTVDEVRTIFARQRELGSEIASKALEERYIAELTWLTDTSKRDRSTYLKVGFCTYLGAPYRRGATSTISFEMVRAHQTLCNTVILHADGTSSTIPGDIRIEIVRDLFAVKKSVKPLKWSGLRRRLGLSEGDSFKGRPVEEEKRDCIALPAWAVLCAGLYEGHRDLLERLHDHIDDADAVCSALTFASSAASLAGRLAPLALSDDEVEAIIDLPYSARLFSGYANASLEALQMLRGTFEDPRVTSLRQAEEDSGLAQARAILAEERGGSADGLLCAFSDYDPTCRNPVVLRATAQVRRMVNSVIRHYGLPDVIRVEVARDLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAAIDFRRMLEEHRYAEIDHILPVSRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNLNDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVRNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPNTVTGSVLKDTVYPYLGRDEAGKDLYLTVKRDKDGRIVERKVNKATTMWKDGQGGCRAYGSMCALEAVFDASAGKRGRWSFDPVYCIDIPHREAVRRTMRAFSKEKAIDLWDTVAVPEAAPRMTIRRGDVLVCDGKAARFHCFDISVNAIRLFSQRGGKQLQATGPLSAEAFPPPSKWGEGVRIMQEDCLGLCWLSFLAQRAAGVQME
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-224 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEITINREIGKLGLPRHLVLGMDPGIASCGFALIDTANHEILDLGVRLFDSPTHPKTGQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQARLKHCLQVLKAYGLIPQDATKEYLHTTKGDKQPLKLRVDGLDRLLNDREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGNQDKSSEGGKVLSALAANKEAIAETSCRTVGEWLAWQPQSRNRGGNYDKCVTHAQLIEETHILFDAQRSFGSKYASPEFEAAYIEVCDWERSRKDFDRRTYDLVGHCSYFPTEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIIHENGTSRALSATERDECIAILFSCEPIRGNKDCAVKFGALRKALDLSSGDYFKGVPAADEKTREVYKPKGWRVLRNTLNAANPILLQRLRDDRNLADAVMEAVAYSSALPVLQEQLQGLPFSEAEIEALCRLPYSSKALNGYGNRSKKALDMLLDCLEEPEVLNLTQAENDCGLLGLRIAGAQLERSDRLMPYETWIELTGRTNNNPVVIRSMSQMRKVVNAVCRKWGVPNEIHVELDRELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSFTDTAYMSREACAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRKGKGELFEQTVYRYAGVNAQGKDIARKASSDKDIVMGNAVVSLDEKSVIKVSEMLCLRLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYVPRIAKAHTGRKAWKPVPESAMKKPPLEIYLGDLVQIGDFMGRFSGYNIANANWSFVDRLTKEALGCPTVVKLDNKLAPAIIRESIIMH
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-225 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG14-238 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-239 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-240 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-241 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG14-242 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG14-243 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 MG14-244 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 MG14-245 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG14-246 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG14-247 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGQQNQEMANARHYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTDHKILEMGSHLFDAPQNPKSKQNLSVERRNARSARRNLKRTRDRQKKCLELLKQCGLSPSDADKQWLQSRKGDKPVIKLRASALDRTLTDRELAQVLYSLTGRRGYIPHGEGHLDDVDDAEAGKVLAAVRENQNQMAKKGYRTVGQMLYKEGRSRNRGGDYTLCVLNSQIIDEAKIILDEQRSHGNAILTKMSNGEFEQFTNSYIDCLTWEKKSTKHDERVYSLVGACTYFPEEKRAAEADLSSELCRAYERFGHLVMVDADGTEHRLSAKDRARYLQILFSPVPIRGNKDCKVTYATIRKDLDLSAHVSFKGIEAERENKEEPFSPRRWRKLRACGVPEGLLARMLEDRDLADSIGEALAYASTEESLRDKLSSLDLSDDEINQLAVNVPFAGKLFSGYGSRSLKALHMLLDMFEDESILTLDDAERESGLQALRLADKGHRSLNLPPYDIYDPTCNNPTVLRALGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHIELGKELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNLNDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHGVTGSAFEDTIYRYEGIREGKDSLAVLSKSQGKDKPRAVKPSGNYRLDADGGAHLYDGIAFLRFWLDAEARPKGKVKGKWLIEPVYYADIPLIQCGRYIPKYIPAAHLARDQWVEIPESVLATDPVTVFFGDVLYVDGHIGRYSGFNINGLKLTMHSVISGESIAFPPVSSTWSKDSEVRIIEEDVLGRCWTPNIAKLVRLQEAASSS
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..858
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..858
					 
						 
							 note
							 MG14-248 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..858
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1027
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1027
					 
						 
							 note
							 MG14-249 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGQQNQEMANARHYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTDHKILEMGSHLFDAPQNPKSKQNLSVERRNARSARRNLKRTRDRQKKCLELLKQCGLSPSDADKQWLQSRKGDKPVIKLRASALDRTLTDRELAQVLYSLTGRRGYIPHGEGHLDDVDDAEAGKVLAAVRENQNQMAKKGYRTVGQMLYKEGRSRNRGGDYTLCVLNSQIIDEAKIILDEQRSHGNAILTKMSNGEFEQFTNSYIDCLTWEKKSTKHDERVYSLVGACTYFPEEKRAAEADLSSELCRAYERFGHLVMVDADGTEHRLSAKDRARYLQILFSPVPIRGNKDCKVTYATIRKDLDLSAHVSFKGIEAERENKEEPFSPRRWRKLRACGVPEGLLARMLEDRDLADSIGEALAYASTEESLRDKLSSLDLSDDEINQLAVNVPFAGKLFSGYGSRSLKALHMLLDMFEDESILTLDDAERESGLQALRLADKGHRSLNLPPYDIYDPTCNNPTVLRALGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHIELGKELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNLNDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHGVTGSAFEDTIYRYEGIREGKDSLAVLSKSQGKDKPRAVKPSGNYRLDADGGAHLYDGIAFLRFWLDAEARPKGKVKGKWLIEPVYYADIPLIQCGRYIPKYIPAAHLARDQWVEIPESVLATDPVTVFFGDVLYVDGHIGRYSGFNINGLKLTMHSVISGESIAFPPVSSTWSKDSEVRIIEEDVLGRCWTPNIAKLVRLQEAASSS
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 MG14-250 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESERAYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSRLFKTPQEDKTKVSLAVTRRNARSARRNNERTKSRMKHCMDILADEGLIPEDADKTWFQSKKGDKPILKLRSCGLNRALTDREFAQVLYSLCGHRGYIPHGEGKDAETDDAEGKKVLNAIKRNTEEMAAGGYRTVGEMLHSRGKSRNRGGNYDFCVYNSQIQSEVHAIFEAQRALGNLKANEKFEDRYLECLTWEKKSSDHDKKVYDQVGTCIYFPELKRAADADVSSELCRAYEKLGHLVIVHVDGAEQRLTGEQISHYIGILFSPTPLNNNKYCKVTYSTIRSDLDLSGKSVFKGVPQEKEKDEVFVPKAWRCLRKVLANDHEDLLDRMLNDRELGDAICEALTFSSSETSLQEQLEPLGLAEDECVALSSIPFNGKLFKGYGSRSIKALSILLGAFEEPGVQTLADAEKATGLDRKRLEDRVARSELLPPYNTYDETCRNPVVLRAMGQMRHIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNLNDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHGVTGCVFEDFSYSLEGIDEKGYAHISRQTDRTTGECRSLKASNFEIVNETTVKLLDSMAFLRLWHDPHAGKTGRWYIEPVYCADIPNLDGKTYHPRYQKQKVARSGWPLVPAEALKNKPLLLFRGDVLIVGNHIARYWKFDIGGGKVTMLSIVDINSEAKGFPSISKWKNDMPVRILSEDCLASCYKHMTIDSENSTFEER
		
	
	 
		 
			 1006
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 MG14-251 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAMQRPYLVLGLDPGIASCGFCLIDLANHKILLMGVRLFSVPKNRAGVSLAAERRAARSARRNNQRTKSRLKRCLTILKAAGLVPEDADRGWLQARKKDKPVIKLRAAGLDRVLSDRELAQVLYSLCEHRGYIPHGEGKEGATDDADGKKVLSAIKKNMEDMAKGGYRTVGEMLCAQGRSRNRGGNYDRCVYNSQIQEEARAIFAAQRSFGNLNVTAELEQEYMECLTSEKSSSDHDRRSYEVVGSCVYFPELKRAAKADISSELCRAYERFGHLVIVHKNGNEQTLTHEQINRYISALFMPSALQKKAQRITYATIRKDLDISGTSVFKGISHEQEKNEVFEPKAWRCLSKCLAENHGELLDRMWLDRALADSVCEALTYASTEVSLKGQLEALDLSEDECRAIKAIPFNSKIFKGYGTRSIKALSLLVGAFEDPDVRTLADAERATGLDMKRAEDRMPRSIMLPPYSAYDPTCRNPVVLRAMGQMRKIVNAIIKDHGVPDEIHIELSRNLKMSKREKDAIAKRQRSNEAANKKWAALAAGILDCEPSEVPHLVIRKLALREEQGDKDVYTGAAIDLERLVADDHYCEIDHILPYSRTGMSGWNNEVLVLAASNQKKRERTPYEWMQQDAGKSGVPAWDAYSSRVAATIGNPRKRRNLLCMDTGQEAMNGFLLRDLNDTRYMSVAIKNYLEDCLLFPEDGRKLHVTAVSGGATASLRRVWGLNTKGSDDEKTNSDTMRNAIDAAVIAACSVKTVQAVAKTRSLGRETFRHMRRSRLADTQPWETFADDVLAKCETVIPTRMAEHGVTGCALNEFVYRIDGFNEKGYAILSRQIDRATGERGVQVAGNYAPFGAGSAKLVGQTAFIRLWHDPDFGKGGRWYVEPVYYKDIPTLHDISYQPRYILSGRPRTEWPPVPEAALSRPPLILFSGDILVVGNHIARFKRLDINSQKLVMLNIFDERSLVKDFPTISRWKGDTNISIFSEDVLGKCFESVDIDSESSTFTLH
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellaumbonata
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-252 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEQYLVLGLDPGISSCGFALLDMNNHKILEMGSHLFDAPQESKTKVSLAVGRRNARSARRNNLRTKNRQKHCMKLLKEAGLVPDDATKQWFQSAKGDRPLLELRFAALERILTNREFAQILYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAETGKVLKAIGENNKLMVQGQFRTVGEMLYHQGKSRNKGGSYEHCVLNSQIVDEVHAIFQRQRAQQNPAATQELEDKYIENLTWEKRTLDHDARVYALVKKCKYFPSEYHAARADLSSELCSAYERLKHLRIVNADGHETALAPEQVEAYIAILFSPEPLSGRKEKVTYARIRKDLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYAPRAWRAMRKVLPTELMNRFRNDRALADAVGEALTYASSEDSLIYQLDSLDLSEAEREYILGLPFSGKIFKGYGSRSLKALGMLIDAFEEPEVTTLTEAEESSGLLGLRMSDNGMRYPLLPPYSTYDSENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRDLKRSKHEKDLISKRNRENERKNKQWRAQAAEIQGIDPDEVRPKLLKKMALWEEQGGLDAYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRSNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDAQKGAPSWDEYQARVIANRHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLNRNLNDDRYMSRAVKSYLEDTLIFPEDGRKKHVTAVSGGATGSLRHVWGLNFGDGNTKDRSDNRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKARKLGAEAYKHIREDRLKDTQPWPTFADEVVARREFVIPTRMVSHGVTGQAFEDTNYRFDGLTNDTKKLGILYGNGKFTKKGNYVIGGDGNAHLVDGMAFLRLWIDPTAKKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYVPRAGKATVARNAWEAIPEAAHRTKPLVLFCGDVISMDGHTARYWSFSINTLTLKTKDLITGDDYKDFPTLGKWSKDSYPKIIQEDCLGHCYKGLVPKSSEG
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 MG14-253 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGQSNGKTILGIDAGIASVGFCLLDIDNHQILELGSRLFDQPTEPKTDQNLSVARRQARSQRRLIARRKVRKGRCLGILKSCGLVPDDVDSGWLQSRKGDKNPLILRAEGLDRRLTDRELAQVLYLLCTHRDYIPHNADKAKTGDAAKDNERGKVLSAVGANRDKLAQLGYRTVGEMFAKEVKDDGNTAHRQGSYRNRRYKDSSGKEQSDYSHTVYMVELVDEVRQIVEAQRAFGNDRLTDSFLDTYLANMTAERGSKEKDAKVYQEQVAYCTYFPQEKRAASATLSNELANAYERLSNLRVINPDGTESCLDGVQIEQFINVLFSVKAPTLNYGKIRKTLDLSSEHYFKGIDRDRESKLEPCAPKAWRALCKSLSEKTLGHKSSLLVKMAVDRGFADTVLEAFAYASDEESFTDRVAELLANKGYDQLTDAELEDALSVPFTSRVFKGYCSRSLKALGLLLGCWEESEVSSLTEAEEASGLLQRRLADSYQRAELLPPYDSYDPTCTNPVVLRALSQMRRVINSIIKIHGIPDEIHVELSRDLKNSKAARDMIAKRQRDREKEKNALRKVIAELLSCELEDVTSNQLFRYELRQEQGDVDVYTGEQIDLMRMLLDQSYTQIDHILPYSRTAIDSRSNKVLVLSGSNAAKGERTPLEWMEEDVGAPDKDQYQSRIHSMSLPAAKKEKLLRRELTDADSRGFLDRNLNDNRYLSRAVMNWLAETLAFGDMDRRHVYAVTGAGTAILRKSWALNFGPNGLKDRNYDRHHAIDAAVIAACSVSTIQAIATAHAHERRLSESRMVSTQPWPSFAIELTQRIERVVPTHQVQHKGTGTVLQATIYGLRGMTKTNKYQIVTSGKTSTSGNLHIHPDGKSAQSIGDMAFLRLWHDSKNGKWYPEPVYYYDLPRLDSDAYVSRYITRNRSRDKWHEVPSEAMNERPLVVHRNDVLVVDGHVGRYITVDIAGGTIDVRSLLSKAKDGNLALATGFPSLSRWKDAWVVNEDCLGHCYDGFIVNSDCLAVIG
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 MG14-254 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESERAYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSRLFKTPQEDKTKVSLAVTRRNARSARRNNERTKSRMKHCMDILADEGLIPEDADKTWFQSKKGDKPILKLRSCGLNRALTDREFAQVLYSLCGHRGYIPHGEGKDAETDDAEGKKVLNAIKRNTEEMAAGGYRTVGEMLHSRGKSRNRGGNYDFCVYNSQIQSEVHAIFEAQRALGNLKANEKFEDRYLECLTWEKKSSDHDKKVYDQVGTCIYFPELKRAADADVSSELCRAYEKLGHLVIVHVDGAEQRLTGEQISHYIGILFSPTPLNNNKYCKVTYSTIRSDLDLSGKSVFKGVPQEKEKDEVFVPKAWRCLRKVLANDHEDLLDRMLNDRELGDAICEALTFSSSETSLQEQLEPLGLAEDECVALSSIPFNGKLFKGYGSRSIKALSILLGAFEEPGVQTLADAEKATGLDRKRLEDRVARSELLPPYNTYDETCRNPVVLRAMGQMRHIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNLNDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHGVTGCVFEDFSYSLEGIDEKGYAHISRQTDRTTGECRSLKASNFEIVNETTVKLLDSMAFLRLWHDPHAGKTGRWYIEPVYCADIPNLDGKTYHPRYQKQKVARSGWPLVPAEALKNKPLLLFRGDVLIVGNHIARYWKFDIGGGKVTMLSIVDINSEAKGFPSISKWKNDMPVRILSEDCLASCYKHMTIDSENSTFEER
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 MG14-255 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEQYLVLGLDPGISSCGFALLDMNNHKILEMGSHLFDAPQESKTKVSLAVGRRNARSARRNNLRTKNRQKHCMKLLKEAGLVPDDATKQWFQSAKGDRPLLELRFAALERILTNREFAQILYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAETGKVLKAIGENNKLMVQGQFRTVGEMLYHQGKSRNKGGSYEHCVLNSQIVDEVHAIFQRQRAQQNPAATQELEDKYIENLTWEKRTLDHDARVYALVKKCKYFPSEYHAARADLSSELCSAYERLKHLRIVNADGHETALAPEQVEAYIAILFSPEPLSGRKEKVTYARIRKDLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYAPRAWRAMRKVLPTELMNRFRNDRALADAVGEALTYASSEDSLIYQLDSLDLSEAEREYILGLPFSGKIFKGYGSRSLKALGMLIDAFEEPEVTTLTEAEESSGLLGLRMSDNGMRYPLLPPYSTYDSENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRDLKRSKHEKDLISKRNRENERKNKQWRAQAAEIQGIDPDEVRPKLLKKMALWEEQGGLDAYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRSNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDAQKGAPSWDEYQARVIANRHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLNRNLNDDRYMSRAVKSYLEDTLIFPEDGRKKHVTAVSGGATGSLRHVWGLNFGDGNTKDRSDNRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKARKLGAEAYKHIREDRLKDTQPWPTFADEVVARREFVIPTRMVSHGVTGQAFEDTNYRFDGLTNDTKKLGILYGNGKFTKKGNYVIGGDGNAHLVDGMAFLRLWIDPTAKKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYVPRAGKATVARNAWEAIPEAAHRTKPLVLFCGDVISMDGHTARYWSFSINTLTLKTKDLITGDDYKDFPTLGKWSKDSYPKIIQEDCLGHCYKGLVPKSSEG
		
	
	 
		 
			 800
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..800
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..800
					 
						 
							 note
							 MG14-256 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..800
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPEQLHGRTVLGIDAGIASVGFCLLDLDNHQILELGSHLFDQPTEPKTKQNLSVARRQARGQRRLIARRKVRKGRCLGILKDCGLVPADIDASWLQSRKGDKNPLILRAEGLDRRLTDRELAQVLYLLCTHRGYIPHNADKSATGDAARDNELGKVLSAVGSNREKLATSGYRTVGEMFAKEVKDDGVAAHRQGSYRNRRYKDSSGKEQGDYSHTVYMVELVDEVKQLVNAQRTFGNDKLTDAFLEAYLANMTAERGCKEKDAKVYEEQVGYCTYFPQEKRAATASLSNELANAYERFSNLRIINPDGSESRLDGMQIEQFVSALFSVKAPKVTYSKVWKALGLSSQHYFKGIDNDDKSRLEPYTPKAWRALCKSLSEKTLGHKSVLLAKMAYDRDYADAVLEAFAYASDDDSFSDRVNELLANKGYDQLTDAELEEAISVPFTSRVFKGYCSRSLKALGMLLECWEEKEITSLTEAEEASGLDRLRLSDRHERTLLLQPYDVYDPTCRNPVVLRSLSQMRRVINAIIKIHGVPDEIHVELSRDLKNSKAVKDKISNQQRRREAEKATLRRTIAELLQCEPDDVTGGQLLRYELRQEQNDQDVYTGDSIDLMRMLRDQSYTQIDHILPYSRTAIDSRSNKVLVLASSNAAKGERTPLEWMEQDANGPSIDAYQSRVHALNLPSAKKEKLLRRELTEDDAKHFLDRNLNDNRYLSRSVMNWLADTLAFDNLGHRHVYAVTGAGTAILRRHWALNFGSNGLKDRNDDRHHAIDAAVIAACSVSTIQSIATAHARGYRSSESR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKKHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLRKVLSLDPEDRFVGLRYDLKKGKAENLEEPVSEAEKRSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIGKADGEALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRAEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEENFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 MG15-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYILGLDIGIASVGWAAVALDANDEPYKILDLNSRIFEKAEDPQNGDSLAAPRRKARGSRRRTRRRRHRMERLRHLFAREGLLSADKIEEIFHVPDDVYRLRAEGLTRCLKDEEWARVLYHIAKHRGFKSNRKSAASDADEGKVIEAVRQNAVLLKNYKTVGEMLFRDEKFQAAKRNKGGSYNFCVSRDMLSDEIGALFEAQRKAGNQHASEKFEADYHKIFADQRNFDDGPDINSHSPYAGNQIENMIGNCSLEPSEKRAPKASYSFMRFALLQKINHLRLKKAKGEERFLNDEERAAVEELAWKTASLTYGAVRKALSLSDEWRFTDLYYRWGKTQEEIEKKKLQFTVPYHEIRKALDKREKGRIQKLTPDALDAIGYIFTVFKNDAKIAEALKSAGIGEEDAAALMAAGLTFSGFGHISVKACRKLIPNFEKGMTYDKACKEEGYEFQGKSGEKTKFLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVINAVIRRYGSPVGVNVELAREMGRTFQARRDMMKSMEDNSAKNEKLKEELKGYGVMHPSGLDIVKLKLYKDQGGVCAYSLAAMPIEKVFKEHDYAEVDHILPYSRSFDDSYSNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYMANMPGRKHDFITWVNSSIRDFRKRDNLLLENFDEEREDAWKERHLTDTQYISRFVKNLLDEHLEFAPWLSGKKQHVIAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKRIECACIKNSDGSYTNPDTGEILKKDELIVQMSKHFPEPWPKFRHELEARVSDHPKELIESLKLPSYSMEEIDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQNEGMILKKVPLESLKLTKEKDAIENYYAPESDRLLYEALLHRLQAFEGNGKKAFAEEFHKPKADGMPGPVVKKVKVAEKSTLSVPVHQGKGLAANGGMVRIDVFFIPEGRELGYYLVPVYTSDVVRGELPMRAVVAHKSYAEWKIMREEDFLFSLYPNDLIWIENKKGIKVNLPNKLAKNSSLTASRVQKEGFFYYKGMNIANAQFDVVVHDGTYRQESLGVKTLTKMEKWTIDVLGGEVNQVSREQRQGFNDMKRDPHAIK
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 MG15-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYILGLDIGIASVGWAAVALDANDEPYKILDLNSRIFEKAEDPQNGDSLAAPRRKARGSRRRTRRRRHRMERLRHLFAREGLLSADKIEEIFHVPDDVYRLRAEGLTRCLKDEEWARVLYHIAKHRGFKSNRKSAASDADEGKVIEAVRQNAVLLKNYKTVGEMLFRDEKFQAAKRNKGGSYNFCVSRDMLSDEIGALFEAQRKAGNQHASEKFEADYHKIFADQRNFDDGPDINSHSPYAGNQIENMIGNCSLEPSEKRAPKASYSFMRFALLQKINHLRLKKAKGEERFLNDEERAAVEELAWKTASLTYGAVRKALSLSDEWRFTDLYYRWGKTQEEIEKKKLQFTVPYHEIRKALDKREKGRIQKLTPDALDAIGYIFTVFKNDAKIAEALKSAGIGEEDAAALMAAGLTFSGFGHISVKACRKLIPNFEKGMTYDKACKEEGYEFQGKSGEKTKFLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVINAVIRRYGSPVGVNVELAREMGRTFQARRDMMKSMEDNSAKNEKLKEELKGYGVMHPSGLDIVKLKLYKDQGGVCAYSLAAMPIEKVFKEHDYAEVDHILPYSRSFDDSYSNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYMANMPGRKHDFITWVNSSIRDFRKRDNLLLENFDEEREDAWKERHLTDTQYISRFVKNLLDEHLEFAPWLSGKKQHVIAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKRIECACIKNSDGSYTNPDTGEILKKDELIVQMSKHFPEPWPKFRHELEARVSDHPKELIESLKLPSYSMEEIDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQNEGMILKKVPLESLKLTKEKDAIENYYAPESDRLLYEALLHRLQAFEGNGKKAFAEEFHKPKADGMPGPVVKKVKVAEKSTLSVPVHQGKGLAANGGMVRIDVFFIPEGREHGYYLVPVYTSDVVRGELPMRAVVAHKSYAEWKIMREEDFLFSLYPNDLIWIENKKGIKVNLPNKLAKNSSLTASRVQKEGFFYYKGMNIANAQFDVVVHDGTYRQESLGVKTLTKMEKWTIDVLGGEVNQVSREQRQGFNDMKRDPHAIK
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 MG15-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGITSCGWAVLELNHEDEPVRIVDLNSRIFDKAEAGNGDSLAAPRRMARGIRRLTRRRKFRLHRVRGFLVRHHILTKEEIENLYTNPHKTDIYELRYRVLTEKVSPSDWARLLIFFAKHRGFQSNRKNEKSGEDGLMLAAIGENKKILENYRSVGDMLYSDEKFKDCKRNKGGTYRFTVSRSMLKEEVQILFKKQRELGQTFAGEDLEDEYLSIFSAQRNFDEGPGANSPYAGDQIEKMIGDCTFEDGENGRPLQKRAPKASYAFMAFNLWQKINHIRVNSKGIQRSLETEEKNKIADLAWTKENITYHDLRQITGLDEETRFSEVTYPLDSTTEEAEKKVKFSWVKPYHAMRRALDKVEKNYIRKLSREEIDAIAYAFTVYKNDKKIRTALTEKGIKENVADVLITHLDGFSKFGHLSEYACYKLLPFLEKGEEYYKACDSAGLIESPARKIKDITNPVVKRAVTQTMKVIKAVQRKYGNPVEVHIELARELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPTGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTVIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHLQDTQYISRFLYNYLRNTLKLAPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLDIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEVRVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFVSRMPRRKVRGAAHEETVRSGKLREDGYTILKTDLSKLKLENGEIKGYYRPESDRLLYEALKKRLEAFGGKGEEAFKEPFYKPKADGTPGPLVKKVKIIEKSSLNVPVHKGKGVAYNDMMVRIDIFGVNEKGKNAYYFVPVYVSDTVKKELPCRGVVKRKSYENWKIMDDKDFLFSLYHNDMIHVVSKKPLSFTAAKGSSLLPKMETKDTYVYYKGADIKGVSITVINHDNSYGIKGMGIKTLLQLEKCEVDVLGNISFVKQEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 861
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 MG15-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..861
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLKEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILQYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 MG15-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGITSCGWAVLELNPEDEPVRIVDLNSRIFDKAEAGNGDSLAAPRRMARGIRRLTRRRKFRLHRVRGFLVRHHILTKEEIENLYTTPHKTDIYELRYRALTEKVSPSDWARLLIFFAKHRGFQSNRKNEKSGEDGLMLAAIGENKKILENYRSVGDMLYSDEKFKDCKRNKGGTYRFTVSRSMLKEEVQTLFKKQRELGQTFAGEDLEDEYISIFSAQRNFDEGPGANSPYAGDQIEKMIGNCTFEDGKNDRPPQKRAPKASYAFMAFNLWQKINHIRVNCKGIERSLETEEKNKIAGLAWTKENITYHDLRQITGLDEETRFSGVTYPLDSTTEEAEKKVKFSWVKPYHAMRRALDKVEKNYIRKLSREEIDAIAYAFTVYKNDKKIRTALAEKGIEDNVADVLITHLDGFSKFGHLSEYACYKLLPFLEKGEEYYKACDSAGLTESPAKKIKDITNPVVKRAVTQTMKVIKAVQRKYGNPVEVHIELARELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPRGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKERFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHLQDTQYISRFLYNYLRNTLELAPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLDIRKIRENGDLHHAVDAVVIAATTQGMIQKVTRYSQIKENETWIDDHTKVDERTGEIFFVKKAHEKDAFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLGLPSYENAGEIKKPFVSRMPRRKVRGAAHKETVRSGKLREDGYTILKTDLSALKLKNGEIEGYYRPESDRLLYEALKKRLEAFGGKGKEAFKEPFYKPKADGTPGPLVKKVKIIEKSSLNVPVHKGKGIAYNDTMVRIDIFGVNEKGKNAYYFVPVYVSDTVKKELPCRAVVSKKPYEEWKVMDDKDFLFSLYPNDMIHVVAKTPLSFTVAEGADLAPTMETKDTYVYYKKAAISVGTITVITHDNSYGIKSMGIKTLLQLEKCEVDVLGNISFVKQEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQCLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKLYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKVGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRQLKPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTADETADGDMLKAIQQNKEILSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEEYIDLFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIGKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIKKGTELHLTAEEAGKKYEKAWNKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLAYKWTETDKEETESKTKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDEIDNIAYVFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHENNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTDDAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENATEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKADGSSGPIVKKCKVLDKINLSVPVHGGKGAAANANGGMIRVDIFKAKGKNGKSSYYAVPIYVADTVKVELPNRAVVTKKTYAEWPEMKTEDFAFSLYPNDVVYIGGKEIKMNVMPGCTLATENHVKDDFFYYKGLDIATGAMIVINHDGTYKQRGVGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAIYRPREIFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAQEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLGEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLYRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTAVAGGDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLAFTEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFDGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKVLDKINLAVPVHDGKGITKNAGGSMIRVDIFKVKKSNGGHQYYSVPIYVADTVKEALPNRAVVAYKEYDEWKIVDDKDFVFSLYPNDLLFIGGKEIKLNGTGGDTLHQGIMVQDVFLYYRGLNIAVGSIGVENSDGRYAQDSLGIKQLPIIEKYEVSVLGDLVKAMYRTRETFKHKAQRAK
		
	
	 
		 
			 840
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..840
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..840
					 
						 
							 note
							 MG15-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..840
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDIGITSVGWAVLELDTHDEPIRIVDLNSRIFEKAEVPKTGESLAAPRRMARSARRLTRRRRFRLHRMRRYLIRNRILDARQVEELYVDSIGKTDIYELRYQALSQPVSNSDWARLLIFFAKHRGFKSNRKHISDSGDKGQMLNAITENQEILNNYHTVGEMLYKNEKFKACKRNKGGSYAFTVSRDMLADEIHALFDVQRSLGQAYASEELEEEYMELFSAQRNFDEGPGMNSPYSGNQIEKMIGCCTFEDDEKRAPKASYAFMAFNVWQKINHLRVTCEGTDRSLSQAEKETLAALAWKKENITFKDIRNKLGLDDTVRFLDVNYNLDKYKTAEEAEKKVKFSWVKEYHAIRKALDKVKKDRISELSHEQIDTIAYAFTVYKNDEAIKRYLLEHAIELADAEALLENISGFSKFGHLSVKACYKLLKPLKQGNVYTKACEIAGYDPQKSSQGNISDIPNPVVKRALSQALKVIKAIIRQYGCPPVEIHIELARELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHLQDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTIVDQETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALRLPTYEGIVTISAPFVSRMPNRKVHGPAHMETIRSAKM
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..784
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..784
					 
						 
							 note
							 MG15-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..784
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKKHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLRKVLSLDPEDRFVGLRYDLKKGKAENLEEPVSEAEKRSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIGKADGEALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRAEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 MG15-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 MG15-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1089
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG15-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYVLGLDIGITSVGWAVLELNIQDEPIRIVDLNSRIFERAEIPKTGESLAAPRRVARSSRRRTRRRRFRLYRIRRYLLRNQIITPSDMKILYDNCGDMKDIYTLRHEALDRAVTSKEWARLLIFFGKHRGFKSNRKSIIASGDEGVMLQAVKENQELLKAYRTVGDMLYSDTKFANAKRNKGESYTFTVSRRMLTDEIQTLFCIQRDLGQSFATPSLEDEYLSIFLAQRNFDEGPGGNSPYSGNQIEKMIGNCAFEKNEKRAPKASYAFMAFNLLQKINHLRIERKGKQRFLTQEERNNIAGLAWKKENLTFKDIRTAISLSGDELFQDVHYASEVSLEECEKKTKFNLVRSYHAMRKALDAVEKNRIQKLSHEQLDTIAYAFTVYKNDDKISSYLLAHSIEQQDVEALLAQLRTFNKFGHLSIKACYRILPYLKEGKTYAAACTSAGYDFRNSSLEEIKDIPNPVVKRAVSQTLKVIRAIIKKYGCEPVEIHIELARELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHLQDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDPFPEPWPHFRQELEARVGKQPQEAIAALHLPTYKNVESIYTPFVSRMPNRKVHGPAHLETIRSSKLLYKGITIVKTSLTNLKLKDGEIQGYYNPDSDRILYQALKRRLIQFDGEGRAAFKEPFYKPRSDGSPGPMVKKVKIMTNSSLNVLLNHGRGVADNGAMVRIDVFYVSEKGKKAYYFVPIYVADTVKKELPHKAVVAYKPCEEWKNVDDDDFIFSLYPNDLVYVRHKKSILLKASKRSTLSPQIKIKEGLFYYKGANISVGSISIINNDDTYGQHSLGIKTLECMKKANVDILGNVTFVGRENRQPFQLSKK
		
	
	 
		 
			 898
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 MG15-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..898
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GEEKRALFEGQPQWGQAYAAEELEKEYIEIFGAQRNFDEGPGAGSPYGGDQIEKMIGTCTFEPMEKRAPKVSYGFMAFNLWQKINHLGLIANGVAPSFTAEEKQQIADLAWSKNNLHLQHIRKELRIPEDTIFSGVNYGIRKQDTEWAKQLEEVEKKQKFNWLTPYHEMRVALDAVKKHRITELSPDQIDTIAYAFTVFKNDEKITSYLRENGIEEDDIRALLSKVKGFSKFGHLSLKACYKILPYLEEGNIYSKACELAGYDFRSSSQEQLEDIPNPVVKRAISQTLKVIKAIVRRYGNPVEVHIELARELARNFEDRRTMQKSMEDNQKRNEEIKERLVKEYNVLQPTGMDIVKFKLYEEQQGACAYSQKMFDVNRVLHDPSYSEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLKDNPVRIDAFTTWVNAIVRNSRKRANLLKSSFTEDAEQEWKRRHLQDTQYISRFLYNYLRQNLPLKEGFTNRKRRIIPVNGAVTSYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVIKRVSEYSKSRELWLYQLDDGTVIDGETGEVMTGQRGHKQEPFPEPWPEFRHELEDRVSENPPELLRHLQLPAYEGIDIETIKTPFVSRMPNRKVKGQAHEETIRSGRLKYEGYTVTKVDLKNLKLKNGEIEGYYNPDSDRLLYNALKQQLEVYDGKGDKAFAEPFHKPKADGTPGPIVKKVKIMTKSNLNVPVNGGKGVADNGSMVRIDVFGVEERGKMAYRFIPIYVSDTVKRILPNKAVTRDRGYKDWDIMDDKDFLFSLYPNDLIYVESKRDISLKAAKGSTLAKERKQKEALVYYRGADIATASIGVVNDDNTYSMRGLGIKTLQSIRKCIVDVLGNVAFVTKEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 898
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..898
					 
						 
							 note
							 MG15-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..898
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GEEKRALFEGQPQWGQAYAAEELEKEYIEIFGAQRNFDEGPGAGSPYGGDQIEKMIGTCTFEPMEKRAPKVSYGFMAFNLWQKINHLGLIANGVAPSFTAEEKQQIADLAWSKNNLHLQHIRKELRIPEDTIFSGVNYGIRKQDTEWAKQLEEVEKKQKFNWLTPYHEMRVALDAVKKHRITELSPDQIDTIAYAFTVFKNDEKITSYLRENGIEEDDIRALLSKVKGFSKFGHLSLKACYKILPYLEEGNIYSKACELAGYDFRSSSQEQLEDIPNPVVKRAISQTLKVIKAIVRRYGNPVEVHIELARELARNFEDRRTMQKSMEDNQKRNEEIKERLVKEYNVLQPTGMDIVKFKLYEEQQGACAYSQKMFDVNRVLHDPSYSEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLKDNPVRIDAFTTWVNAIVRNSRKRANLLKSSFTEDAEQEWKRRHLQDTQYISRFLYNYLRQNLPLKEGFTNRKRRIIPVNGAVTSYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVIKRVSEYSKSRELWLYQLDDGTVIDGETGEVMTGQRGHKQEPFPEPWPEFRHELEDRVSENPPELLRHLQLPAYEGIDIETIKTPFVSRMPNRKVKGQAHEETIRSGRLKYEGYTVTKVDLKNLKLKNGEIEGYYNPDSDRLLYNALKQQLEVYDGKGDKAFAEPFHKPKADGTPGPIVKKVKIMTKSNLNVPVNGGKGVADNGSMVRIDVFGVEERGKMAYRFIPIYVSDTVKRILPNKAVTRDRGYKDWDIMDDKDFLFSLYPNDLIYVESKRDISLKAAKGSTLAKERKQKEALVYYRGADIATASIGVVNDDNTYSMRGLGIKTLQSIRKCIVDVLGNVAFVTKEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 MG15-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDRRYALGLDIGIASVGWAVLAFDDADNPYRIINMGTRIFDAAEHPKDGASLAAPRREARSARRRLRRRHHRIERTRKLLIREGLLTKDALQHLFDAPPEKDVYTLRFEGLECCLDGEEWARVLLFFSKHRGFRSNRIVDDEAGDEGKVLSAIRQNEERLQGYRTVGEMLARDPKFADRKRNKAEDYQLTVSRTMLEKEICTLFDAQRQWKNPHASEDFEQEYLEIFSSQRHFDEGPGGRSPYGGDQIEKMIGRCTLEPKEKRAPKASYSFQRFSLLQNINHLRIKSQNTERSLSDEERKAVEALCWKSPSVTYYKIRQEVNLPDDVRFAGLYYDKAPEEVEKKTKFSYTVPYHEIRKVLDKWKKGGIQELDVHQLDTIGYAFTVYKNDDRIHRYLCGHGISDAIAEVLVQNLKSFQKFGHISLKACQKLIPFLEQGMVYSDACKAAGYAAPDAEPKKFLSGGMEEIREIPNPVVRRSLSQTVKIINAVIREYGSPVEVHIELAREMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNLNDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHKVRGAAHEKSLRSPRLQEDGIIVYSTPLTKLKLGKDNNSILNYYNPDSDRLLYTALLQRLQKFQGDAEKAFKEPFHKPKADGTLGPVVRKVKVTDKSNLNVSLNHGHSIAKNDSDGGMVRVDVYYIPDGKKHGYYLVPVYVSDVVRKTLPNKAIVADTPYAEWPEMREEDFLFSLYKNDLIHLRKKKPAKMKVIQKESTLQKEIAVSEGNAYYISTDSATASIKIINHDNTYYTKGLGVKTLLSLEKMQVDVLGNITPAPREPRQDFSAMKRDRFARK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 MG15-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGITSCGWAVLELNHEDEPVRIVDLNSRIFDKAEAGNGDSLAAPRRMARGIRRLTRRRKFRLHRVRGFLVRHHILTKEEIENLYTNPHKTDIYELRYRALTEKVSPSDWARLLIFFAKHRGFQSNRKNEKSGEDGLMLAAIGENKKVLENYRSVGDMLYSDEKFRDCKRNKGGTYRFTVSRSMLKEEVQTLFKTQRELGQTFAGEDLEDEYISIFSAQRNFDEGPGANSPYAGDQIEKMIGDCTFEDGKNGRPPQKRAPKASYAFMAFNLWQKINHIRVNSKGIERSLETEEKNKIAGLAWTKENITYYDLRQITGLDEETRFSGVTYPLDSTTEEAEKKVKFSWVKPYHAMRRALDKVEKNYIQKLSREEIDAIAYAFTVYKNDKKIRTALAEKGIEDNVADVLITHLDGFSKFGHLSEYACYKLLPFLEKGEEYYKACDSAGLTESPAKKIKDITNPVVKRAVTQTMKVIKAVQRKYGNPVEVHIELARELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPRGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHLQDTQYISRFLYNYLRNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFISRMPRRKVRGAAHEETVRSGKLREDGYTILKTDLSKLKLENGEIKGYYRPESDRLLYEALKKRLEAFGGKGEEAFKEPFYKPKADGTPGPLVKKVKIIEKSSLNVPVHKGEGAAYNKIRIRIDIFGVNEKGKMAYYFVPVYVSDTVKRELPCRAVVQDKSYENWKMMDDKDFLFSLYPNDMIHVVAKRDLSFTAAEGSSLAPKMKTKDAYVYYKGADINGGTITVINHDNSYGIKSMGIKTLLQMEKCEVDILGNISVVKQEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 MG15-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDRRYALGLDIGIASVGWAVLAFDDADNPYRIINMGTRIFDAAEHPKDGASLAAPRREARSARRRLRRRHHRIERTRKLLIREGLLTKDALQHLFDAPPEKDVYTLRFEGLECCLDGEEWARVLLFFSKHRGFRSNRIVDDEAGDEGKVLSAIRQNEERLQGYRTVGEMLARDPKFADRKRNKAEDYQLTVSRTMLEKEICTLFDAQRQWKNPHASEDFEQEYLEIFSSQRHFDEGPGGRSPYGGDQIEKMIGRCTLEPKEKRAPKASYSFQRFSLLQNINHLRIKSQNTERSLSDEERKAVEALCWKSPSVTYYKIRQEVNLPDDVRFAGLYYDKAPEEVEKKTKFSYTVPYHEIRKVLDKWKKGGIQELDVHQLDTIGYAFTVYKNDDRIHRYLCGHGISDAIAEVLVQNLKSFQKFGHISLKACQKLIPFLEQGMVYSDACKAAGYAAPDAEPKKFLSGGMEEIREIPNPVVRRSLSQTVKIINAVIREYGSPVEVHIELAREMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNLNDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHKVRGAAHEKSLRSPRLQEDGIIVYSTPLTKLKLGKDNNSILNYYNPDSDRLLYTALLQRLQKFQGDAEKAFKEPFHKPKADGTLGPVVRKVKVTDKSNLNVSLNHGHSIAKNDSDGGMVRVDVYYIPDGKKHGYYLVPVYVSDVVRKTLPNKAIVADTPYAEWPEMREEDFLFSLYKNDLIHLRKKKPAKMKVIQKESTLQKEIAVSEGNAYYISTDSATASIKIINHDNTYYTKGLGVKTLLSLEKMQVDVLGNITPAPREPRQDFSAMKRDRFARK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRNGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTFEGKKEKRAPKESYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLRKVLSLDPEDRFVGLRYDLKKGKAENLEEPVSEAEKRSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNHILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEQYLEEGGIGKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRAEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKLYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRVPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGIASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYFKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 768
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..768
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..768
					 
						 
							 note
							 MG15-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..768
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AGGDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLIDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEGYIDLFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIYEKAWNKEAMTYKDIRSEIGLGDEASFKGLPYKWTETDKEETEGKTKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIEKLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFKKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTNRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDATVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKADG
		
	
	 
		 
			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 MG15-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDRRYALGLDIGIASVGWAVLAFDDADNPYRIINMGTRIFDAAEHPKDGASLAAPRREARSARRRLRRRHHRIERTRKLLIREGLLTKDALQHLFDAPPEKDVYTLRFEGLECCLDGEEWARVLLFFSKHRGFRSNRIVDDEAGDEGKVLSAIRQNEERLQGYRTVGEMLARDPKFADRKRNKAEDYQLTVSRTMLEKEICTLFDAQRQWKNPHASEDFEQEYLEIFSSQRHFDEGPGGRSPYGGDQIEKMIGRCTLEPKEKRAPKASYSFQRFSLLQNINHLRIKSQNTERSLSDEERKAVEALCWKSPSVTYYKIRQEVNLPDDVRFAGLYYDKAPEEVEKKTKFSYTVPYHEIRKVLDKWKKGGIQELDVHQLDTIGYAFTVYKNDDRIHRYLCGHGISDAIAEVLVQNLKSFQKFGHISLKACQKLIPFLEQGMVYSDACKAAGYAAPDAEPKKFLSGGMEEIREIPNPVVRRSLSQTVKIINAVIREYGSPVEVHIELAREMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNLNDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHKVRGAAHEKSLRSPRLQEDGIIVYSTPLTKLKLGKDNNSILNYYNPDSDRLLYTALLQRLQKFQGDAEKAFKEPFHKPKADGTLGPVVRKVKVTDKSNLNVSLNHGHSIAKNDSDGGMVRVDVYYIPDGKKHGYYLVPVYVSDVVRKTLPNKAIVADTPYAEWPEMREEDFLFSLYKNDLIHLRKKKPAKMKVIQKESTLQKEIAVSEGNAYYISTDSATASIKIINHDNTYYTKGLGVKTLLSLEKMQVDVLGNITPAPREPRQDFSAMKRDRFARK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYFKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 MG15-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDIFSKYFVQRREAIYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFQAEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGIASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGIASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSASDASDDGDMLDAIRKNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGLAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEIGLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQAMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFYKPKSDGSLGPIVKKCKVIDKISLAVPVHGGKGATANANGSMIRVDIFRVKEKNNKHSYYAVPIYVADTVKDKLPNKAIVAKKNYDEWLEMKKEDFVFSLYPNSAVYIGGKDIKMNVISGCTLELEKTMRDTILYYKGLDISPGALKIINHDGTYQQRGLGIKSLPFIEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFNHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRLIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFEKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEINTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFASQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYVFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLRKVLSLDPEDRFVGLRYDLKKGKAENLEEPVSEAEKRSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIERYLEEGGIGKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKESIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTGDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNDGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKVSRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSAAVAGGDDGVMLDAIRKNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSAHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEAYFKGLSYKWTEADKEETESKVKFSLVKEYHTLRKVLDRVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIEHLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRILYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKVLDKINLAVQVHGGNGATSNANGSMIRVDIFKVKEKNDKSSYYAVPIYVADTVKSELPKKAVCQKPYDEWPEMKEADFAFSLYPNDVIYIGGKELKMNAVLGCTLETTRSMQDVNLYFKGMDISTGAIQVVNHDGTYKQRSLGIKQLPLIEKCEVSVLGDLVKAQYRPRETFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG15-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 APRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKMDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTAVAGGDDGIMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTHLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYNILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMAKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHEDNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTTDAENDWKIRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKVLDKINLAVQVHGGKGITKNAGGSMVRVDVFKVKKSNGGHQYYLVPIYVADTVKERLPNRAVMAHKEYDEWKIVDDKDFVFSLYPNDLLFIGGKEIKLNGTGGDTLHQGIMVQNVYLYYRGLNIAVGTISVEDHDSKYIQESLGVGRVPVLEKYEVSVLGDLIKAQYRPRETFKHKAQRTKDQVNV
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELDEKDEPIRIIDLSSRIFDKAEVPRTGASLAQARRIARGVRRRLRRRRFRLHRVRSYLIRQSILTKEELQNIYHCSHEESIYELRYKGLSEKLSATNWGRLLLFFAKHRGFRSNRKNDQSKEDGLMLKAISENEELLKKYRTVGEMIYSDEKFKEYKRNKGGNYQFTVSRSMLIDEIKMLFETQRKLGQFFAEQELEEKYLDIFSAQRNFDEGPGGNGFYSGNQIEKKIGVCTFEKGENGENPPKRAPKASYAFMAFTLWGKINHLRINSKGTRRALTQEEKEKVAKLSWEKASINFSTIRKELQLSPEDHFIDVRYTYGKTDEECEKGTKWNYCASYHTMRKALDKVYKNRIKELMSEQDEQKQLDDIAYAFTVYKSDEKIKNYLLQCQLEEKDAEALLAGVNNFSGFGHLSNKACYKILLHLKQGYEYAKACEMAGYDFKNISLEDIKDIPNPVVKRAIIQTLKVVRAVVREYGNPVEVHIELARDLGRNFKDRDLIKSNMEKNQKKNDEIKERIVNEFGIMQPKSQDIVKLKLCEQQDNVCVYSQKSFDLHRLFEKNYVEVDHIIPYSRSFDDTYANKVLVFNKENRDKGNKLPLEYLANQPERKEKFIAWVKSHIKDRKKRDNLLRESYSAEDKNGWKQRNLQDTQYISSYLYRYLMQNITLAPGYTDRKERIISLNGVVTGYVRKRWRIPKIRANGDLHHAVDAVVIACINDRLIKRVTEYSKAKELEYTPSDSGAVKTSMKDGFPEPWYCFRQELKARLSETPDEAIRNLHLATYCNVGNIKTPFVSRMLKCKVTGQANKETIGSGRLKDEEYVIEKTLLTELKLDKNNEIEGYYRPEDDKLLYEALKKQLMNHGGKGDKAFQAPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLKVKLNSQVHVYQGKGIAQNGDMIRIDVFCVNKKGKKAYYFVPIYVADTVKKELPGKAVVSGKPYSAWKPMDDKDFIFSLYKNNLIYIEFNKPKSFVAEEGCTLSQTVDVKKAFLYYIKADRFAGTITVVNHDNTYKTRTGIKNTLLRFKKCVVDPLGRISFVEKEKRQRFQ
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 MG15-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGITSCGWAVLELNHEDEPVRIVDLNSRIFDKAEAPKTGESLAAPRRMARGIRRLTRRRKFRLHRVRGFLVRHHILTKEEIENLYTTPHKTDIYELRYRALTEKVSPSDWARLLIFFAKHRGFQSNRKNEKSGEDGLMLAAIGENKKILENYRSVGDMLYSDEKFKDCKRNKGGTYRFTVSRSMLKEEVQTLFKKQRELGQTFAGEDLEDEYISIFSAQRNFDEGPGANSPYAGDQIEKMIGDCTFEDGKNGRPPQKRAPKASYAFMAFNLWQKINHIRVNCKGIERSLETEEKNKIVGLAWTKENITYHDLRQITGLDEETRFSGVTYPLDSTTEEAEKKVKFSWVKPYHAMRRALDKVEKNYIQKLSREEIDAIAYAFTVYKNDRKIRTALTEKGIEDNVADVLITHLDGFSKFGHLSKYACYKLLPFLKKGEEYYKACESAGYDFRKSSMEKLEDIPNPVVKRAVTQTMKVIKAVQRKYGNPVEVHIELARELARSFKDRAAMDDRMKENHAKNEEIKEYLSKELHVMSPTGQDIVKWKLYKQQQGYCAYSQKLFDVDKLLHDRTYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHLQDTQYISRFLYNYLRNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIHKIRENGDLHHAVDAVVIAATTQGMIQKVTRYSQIKENETWIDDHTKVDERTGEIFFVKKAHEKDAFPEPWPRFRQELEARVSEDPEETIRRLRLPSYENAGEIKKPFVSRMPRRKVRGAAHKETVRSGKLREDGCTILKTDLSALKLKNGEIEGYYRPESDRLLYEALKKRLEAFGGKGKEAFKEPFYKPKADGTPGPLVKKVKIIEKSSLNVPVHKGQGVAYNDTMVRIDIFGVNEKGKNAYYFVPVYVSDTVKKELPCRAVVAHKPYEEWKVMDDKDFLFSLYPNDMIHVVAKREIPFTAAKGSDLEPKIQIKDTFVYYVGANIATGNIAVISHDHSYEQGSMGIKTLSQLEKCEIDVLGNVSFVKQEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKLYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKIEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADERLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADSAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLRRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGIASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG15-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAQEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLGEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAELLKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLIEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFVAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSSFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRKKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 MG15-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 840
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..840
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..840
					 
						 
							 note
							 MG15-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..840
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
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							 note
							 MG15-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
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							 note
							 MG15-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG15-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 MG15-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
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							 MG15-106 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
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							 MG15-107 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-108 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 MG15-109 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-110 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-111 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-112 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-113 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 MG15-114 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-115 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
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							 note
							 MG15-116 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAQEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLGEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
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					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 MG15-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 MG15-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDPKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTAVAGGDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLVFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRESAKGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLNGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTDDVENDWKERHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGSIVKKCKVLDKINLAVQVHGGKGITKNTGGSMVRVDVFKVKKGNGGHQYYLVPIYVADTVKEKLPNRAVVGSTSYDGWKILHDDSFVFSLYPNELVHISGKKIKLKGTGGNTKGQEINIEDAYLYYKALNISNGMITVVTHDNTYIQESLGIGRVPTLEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFKHKAQRFK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG15-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLYRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTAVAGGDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLAFTEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFDGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKVLDKINLAVPVHDGKGITKNAGGSMIRVDIFKVKKSNGGHQYYSVPIYVADTVKEALPNRAVVAYKEYDEWKIVDDKDFVFSLYPNDLLFIGGKEIKLNGTGGDTLHQGIMVQDVFLYYRGLNIAVGSIGVENSDGRYAQDSLGIKQLPIIEKYEVSVLGDLVKAMYRTRETFKHKAQRAK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-124 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-125 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellamagna
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 MG15-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-134 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSASDASDDGDMLDAIRKNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGLAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEIGLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQAMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFYKPKSDGSLGPIVKKCKVIDKISLAVPVHGGKGATANANGSMIRVDIFRVKEKNNKHSYYAVPIYVADTVKDKLPNKAIVAKKNYDEWLEMKKEDFVFSLYPNSAVYIGGKDIKMNVISGCTLELEKTMRDTILYYKGLDISPGALKIINHDGTYQQRGLGIKSLPFIEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFNHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 796
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..796
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..796
					 
						 
							 note
							 MG15-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..796
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG15-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 MG15-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 MG15-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG15-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 MG15-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFEKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIISVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLRRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 1089
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1089
					 
						 
							 note
							 MG15-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1089
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYVLGLDIGITSVGWAVLELNIQDEPIRIVDLNSRIFERAEIPKTGESLAAPRRVARSSRRRTRRRRFRLYRIRRYLLRNQIITPSDMKILYDNCGDMKDIYTLRHEALDRAVTSKEWARLLIFFGKHRGFKSNRKSIIASGDEGAMLQAVKENQELLKAYRTVGDMLYSDTKFANAKRNKGESYTFTVSRRMLTDEIRTLFCIQRDLGQSFATPSLEDEYLSIFLAQRNFDEGPGGNSPYSGNQIEKMIGNCAFEKNEKRAPKASYAFMAFNLLQKINHLRIERKGKQRFLTQEERNNIAGLAWKKENLTFKDIRTAISLSGDELFQDVHYASEVSLEECEKKTKFNLVRSYHAMRKALDAVEKNRIQKLSHEQLDTIAYAFTVYKNDDKISSYLLAHSIEQQDVEALLAQLRTFNKFGHLSIKACYRILPYLKEGKTYAAACTSAGYDFRNSSLEEIKDIPNPVVKRAVSQTLKVIRAIIKKYGCEPVEIHIELARELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHLQDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDLFPEPWPHFRQELVARVGKQPQEAIAALHLPTYENVESIYTPFVSRMPNRKVHGPAHLETIRSSKLLYKGITIVKTSLTNLKLKDGEIQGYYNPDSDRILYQALKRRLIQFDGEGRAAFKEPFYKPRSDGSPGPMVKKVKIMTNSSLNVLLNHGRGVADNGAMVRIDVFYVSEKGKKAYYFVPIYVADTVKKELPHKAVVAYKPCEEWKNVDDDDFIFSLYPNDLVYVRHKKSILLKASKRSTLSPQIKIKEGLFYYKGANISVGSISIINNDDTYGQHSLGIKTLECMKKANVDILGHVTFVGRENRQSFQLSKK
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG15-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKVGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRQLKPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTADETADGDMLKAIQQNKEILSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEEYIDLFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIGKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIKKGTELHLTAEEAGKIYEKAWNKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLAYKWTETDKEETESKTKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDEIDNIAYVFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHENNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTDDAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENATEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKADGSSGPIVKKCKVLDKINLSVPVHGGKGAAANANGGMIRVDIFKAKGKNGKSSYYAVPIYVADTVKVELPNRAVVTKKTYAEWPEMKTEDFAFSLYPNDVVYIGGKEIKMNVMPGCTLATENHVKDDFFYYKGLDIATGAMIVINHDGTYKQRGVGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAIYRPREIFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 831
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..831
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..831
					 
						 
							 note
							 MG15-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..831
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LAKAGLDCLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSTAVAGGDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGLVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDRNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIV
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG15-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSASDASDDGDMLDAIRKNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLVDEIKLLFEKQRDFGLAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKVKFSLVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIEHLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWAQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKADGSTGPIVKKCKVLDKINLAVQVHGGKGATANANGSMIRVDIFKVQEKNGKHSYYSVPIYVADTVKAELPKKAVYRRPYDEWPEMKEADFAFSFYPNDVVYIGGKEIKMNIMPGCTLATENHVKNDFFYYKGLDIATGAMIVINHDGTYKQRGVGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAPYRQRETFKRKVHGSK
		
	
	 
		 
			 757
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..757
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..757
					 
						 
							 note
							 MG15-146 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..757
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AEGLSRRLDDGEWVRVLYHIAKHRGFKSNRKSAASDADEGKVLDAVKENAELLKNYKTVGEMLFRDEKFRDAKRNKGGSYSFCVGRDMLADEIAALFDAQRRNGNKHASEEFEKACLKIFADQRSFDDGPDINSPSPYAGNQIEKMIGNCSLEPKEKRAPKASYSFMRFSLLQKINHLRLKDAKGEERPLDDEERAAVEALAWKSASLTYGAIRKALSLSDDLRFTDLYYRWDKKPEEIEKKKLPFAAPYHEIRKALDKLEKGRIQKLTPDALDAIGYIFTVFKNDTKIAAALKTAGVEEEDAAALMDYGLTFRGFGHISVKACRKLIPHLEKGMTYDKACKEAGYDLQKTGGEKTKLLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVVNAVIRRYGSPVAVNVELAREMGRSFQERRDMMKSMEDNNAANEKLKEEIKKDYGIAHPNGLDIVKYKLFKEQGERCAYSLKPMDARQVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHLNDTKYISSFVKNLLDDHLEFAPWLTGKNRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKQIERSRAFAKNPDGSYSDRETGEILKKDELIVRMSKHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQKEGLIV
		
	
	 
		 
			 913
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 MG15-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..913
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDDYKMTISREMLLQEIRSLFASQRNYGNPYASKDFEEAYTSIFLSQRNFDEGPGEGSPYAGNQIEKMIGKCTLEGGELRAPKASYSFMQFNLLQKLCHIRIRGKAGERALTADEIKRLESLAWSNASLNYGHFRKELCLADTERFTDVYYKTEDFVQEEKKNKIKITAAYHEIAKALKDKGKDYIATLSIDQLDAIAYAFSAYKSDSKIRDYMQAKGVLSEDVDLLLANLSGFSKFGHISIKACRKLIPYLKKGMGYIKACEAAGYKDKLVQKKKTLSGNIEEVQEIPNPVVKRAVSQTIKVINAIVRKYGSPVEIHIELAREMARSKKDRDAMTTSMEKNRAENETIKRELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHLNDTRYITKLVKDLIEKYLEMAPFNTNRKRHVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIREDGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNNKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLLREMKLPTYTEAELENLREPYVSRMPCHKVRGAGHESKIRSPRLLKDGKTAIKTPLVELKLTNDKTKIAGYVNPESDKLLYDALYERLCKFGGKAEKAFAEPFYKPKADGGQGPLVKSVKISKLSTMNVELNKGNGIADNERRVRVDVFYVSEGKKKGYYLVPIYVADTIKPVLPKKAVKAHKAYDEWEEMKAEDFSFSLYPNDLIYIEHKTGIKFSLISKNSTLSKEINVKKGYFYYRGMDIAAGAINIENFDGVYQARGLGVKTLNCLRKGEIDILGNIRLINREYRHCFTKMKRDRYKKE
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG15-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQRYILGLDIGIASVGWAALALNDKDEPYRILDMNSRIFPEAEQPETGESLAAPRRQARGMRRRLRRRRHRLARLRSLLVREGVLSKAALAALYEKPVTDIYAVRCEGLERRLTPEEWTRVLLYFAKHRGFKSNRLAEAGNAEEGQVKEALKANAELLADYRTVGEMLYKDAKFQAHKRNKAAAYQMTVSRNMLLSEIKQLFAAQREQNNEHASEQFEEKYVEVFSSQRNFDEGPGGESPYGGNLIERMIGTCTLERAAGEKRAPKASYSFMRFSLLEKLSHIRITANGATRSLTDEERQQLEQLAWQSPSLTYAHLRKALGLHETERFNDLYYSKDIAETEKKKKFGFTAAYHEVRKALDKLEKDYIKKLSPDELDVIGYAFSVFKNEGNLRSYLLNNGIADEVCSTLLVNLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLEQGMTYDAACRAAGYEPSGDNGLKHKFLSGAMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARNFQDRRDMQHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKLNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHLNDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWQGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRKIRAAAHEATIHSAKHLNEGITVVKKKLSELKLTNDKMAIAGYFNPSSDKLLYQALLTRLQAFAGNAKKAFAEPFYKPRADGSPGPLVRSVKIAAKSVLQVDVNKGKGVAANDSMVRVDVFYRAEGKGKGYYLVPVYVADTVKDELPVKAVTRRKAYKDWDEMKSDEFLFSLYKDDLLLVRSAKDIELSFLGRKGESGNLLTTYKTREFLCYYQGTNRAACSITICNQDNTYAKESMGIKTLALLKKMQVDVLGQVSEAPAEKRQGFKQMKKDPHRRCGKNVSAPDD
		
	
	 
		 
			 1039
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 MG15-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1039
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDLRYVLGLDIGIASVGWAVLALDDNDEPYKIEALNSRIFEKAENPKDGSSLAAPRREARSMRRRLRRRRHRSERVRHLLVREGVLSAEEAESLCSSAIPKNAVRGKGLHALRYEGLDRKLSPVEWSRVLLYFAKHRGFKSNRKNGTADKDEGRVLQAIAVNMELLSKYRSAGEMLYLDERFKARKRNASDDYKMTISRDMLLQEIRILFASQRNYGNPYASEGLEEAYATIFLSQRNFDEGPGEGSPYAGNQIEKMIGKCTLEGEELRAPKASYSFMRFNLLQKLSHIRIRGKVGERALTEEEIKRLESLAWSNASLNYGHFRKELGLADTDRFADVYYKTEDFVQEEKKNKIKITASYHEIAKALKDKGKEYITTLSIDQLDAIAYAFSAYKSDSKIRAYMQAKGVSSEDAALLLANLSGFSKFGHISIKACRKLMPYFEKGMGYIKACEAAGYKDKLVQKRKTLSGNIKEVQEIPNPVVKRAVSQTIKVINAIVRQYGSPVEIHIELAREMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHLNDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLIRGLKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHKVRGAGHKDTIRSPRLREEGRSVTKKALTELKLTKDKIRIEGYVNPESDRLLYEALYEKLCQFDGDAKKAFSAPFYKPKADGGQGPLVKKVKISEVSTLNVSVHKGKGIADSDRMLRVDVYYVSEGKKKGYYLVPIYVADTLKPVLPNKAVKAHKVYDEWEEMNVEDFVFSLYPNDLVYIEHKSGFKLKVVSKKSTLQNEMYGKTGVFYYCS
		
	
	 
		 
			 786
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..786
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..786
					 
						 
							 note
							 MG15-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..786
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WDKKPEEIEKKKLPFAAPYHEIRKALDKREKGRIQKLTPGALDAIGYIFTVFKNDTKIAAALKEAGIDEADAAALMDYGLTFQGFGHISVKACRKLIPHLETGMTYDKACKEAGYDFHGKSGEKAKLLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVVNAVIRRYGSPVAVNVELAREMGRTFQERREMMKSMEDNNTKNEKLKEELKDYGVAHPSGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLNDYDYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMEKTPGKKHDFVTWVKASVRNPKKRDNLLLEKFDEDKEAAWKERHLTDTKYIGSFVANLLRDHLDFAPWLNGRKQHVLVVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKQIERSRAFDKTANGSYADRETGEVLKKDELMVRMSKHFPEPWPGFRHELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQKEGLIVKKVSLEALKLTKEKDAIENYYAPESDRLLYEALLQRLKACDGDGKKAFAEPFHKPKADGTPGPVVKKVKIAEKSTLSVPVHHGRGLAANGGMVRVDVFFIPEGKEKGYYLVPVYTSDVVCGALPMRAVIGAKPYDEWKNMKEEQFLFSLYPNDLVYIESKRGIKGKLPDKMAKKSSLLQTRTQTEGLFYYKGTDIFTASIKVVATDGTYEFRGLGVRTLQKLEKWTVDVLGGALHPLHQEVRQGFSVMKRDPHSPKTMDDC
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG15-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQRYILGLDIGIASVGWAALALNDKDEPYRILDMNSRIFPEAEQPKTGESLAAPRRQARGMRRRLRRRRHRLARLRSLLVREGVLSKAALAALYEKPVTDIYAVRCEGLERRLTPEEWTRVLLYFAKHRGFKSNRLAEAGNAEEGQVKEALKANAELLADYRTVGEMLYKDAKFQAHKRNKAAAYQMTVSRNMLLSEIKQLFAAQREQNNEHASEQFEEKYVEVFSSQRNFDEGPGGESPYGGNLIERMIGTCTLERAAGEKRAPKASYSFMRFSLLEKLSHIRITANGATRSLTDEERQQLEQLAWQSPSLTYAHLRKALGLHETERFNDLYYSKDIAETEKKKKFGFTAAYHEVRKALDKLEKDYIKKLSPDELDVIGYAFSVFKNEGNLRSYLLNNGIADEVCSTLLVNLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLEQGMTYDAACRAAGYEPSGDNGLKHKFLSGAMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARNFQDRRDMRHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKLNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHLNDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWPGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRKIRAAAHEATIHSAKHLNEGITVVKKKLSELKLTNDKMAIAGYFNPSSDKLLYQALLTRLQAFAGNAKKAFAEPFYKPRADGAPGPLVRSVKIAAKSVLQVDVNKGKGVAANDSMVRVDVFYRAEGKGKGYYLVPVYVADTVKDELPLKAVTQRKDYADWEIMRSKDFLFSLYKDDLLLVRSTKDIEMKFNEKKKEKSTLPAIFRTREVFAYYQGTDSSTASITVCNHDNTYGKRGMGVKTIALLKKMQVDVLGQISEAPAEKRQGFKQMKKDPHRRCGKNVSAPDD
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG15-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQRYVLGLDIGIASVGWAALALNDKDEPYRILDMNSRIFPVAEQSDGASLAAPRRQARGIRRRLRRRRHRLDRVRRLLVREGVLNKAGLTALYEKPVTDIYVIRYEGLERRLTPEEWARVLLFFVKHRGFKSNRLAETANDEDGQVKAALKANEELLVGYRTVGEMLYKDAKFQGHKRNKTADYQMTVSRNMLLEEIKQLFVAQREQNNGHATESFEEKYVEIFSSQRNFDEGPGGDSPYGGNLIEKMIGACTLERANGEKRAPKASYSFMRFNLLEKLSHIRITANGTMRSLTDEERRQLEQLAWRSPSLTYAHLRKALGLQETERFNDLYYSKDTAETEKKAKFSFTAAYHEIRKALDKVEKDYIKKLSPNELDVIGYAFSVFKNERNLRSYLLNNGITENICSTLLDNLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLEKGMTYYDACKAAGYDILGKNSRKQKFLSGGMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARSFQDRKDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKTFDVERLLHDGKYDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMRDNEEKWTSFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKNFCSEEKEWKERHLNDTKYISRFVYNLLRNHLEFNPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALKPIFVSRMPRRKVRAAAHEETIRSAKHLDEGFTVVKKKLSDLKLTKDKMAIEGYFNPSSDTLLYQALLERLQKFDGKAAKAFAEPFYKPKADGTPGPLVRTVKIAAKSVLQVDVNKGKGVTDNESMVRVDIFYRAEGKRKGYYLVPVYVADTIKDELPIKAVTRGKPHKDWEEMNPDEFQFSLYKDDLLLVRSTKDIDMKFNEKNGEGALPPIFRTREVLVYYQATDRATASITVCNHDNTYGKRGMGVKTIALLKKMQVDVLGQVSEFPPMKRQGFKQMKKDPHRRCDRNVSASND
		
	
	 
		 
			 999
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..999
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..999
					 
						 
							 note
							 MG15-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..999
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VTDIYAIRYEGLERRLTTEEWARVLLFFVKHRGFKSNRLAETANDEDGQVKDAIKANAELLVGYRTVGEMLYKDAKFQGHKRNKTADYQMTVSRNMLLEEIKQLFVAQREQNNGHATESFEEKYLEIFSSQRNFDEGPGGNSPYGGNLIEKMIGVCTLERANGEKRAPKASYSFMRFSLLEKLSHIRLTANGTTRSLTDEERSRLEQLAWQSPSLTYAHLRKALGLQETERFNDLYYSKDTAETEKKAKFSFTAAYHEIRKALDKLEKDYIKKLSPNELDVIGYAFSVFKNERNLRSYLLNNGITENVCSTLLDNLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLETGMTYYDACKAAGYDVLGKNGCKEKFLSGGMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARSFQDRRDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKTFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMRDNEEKWTSFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKNFCSEEKEWKERHLNDTKYISRFVYNLLRNHLEFSPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALNPIFVSRMPRRKVRAAAHEETIRSAKHLDEGFTVVKKKLSDLKLTKDKMAIEGYFNPSSDTLLYQALLERLQKFDGKAAKAFAEPFYKPKADGTPGPLVRTVKIAAKSVLQVDVNKGKGVTDNESMVRVDVFYRSEGKGKGYYLVPIYVADTVKDELPLKAVTPRKCYMDWETMKPEEFLFSLYKDDLLLVCSSKDIDMKLNEKNGEGVLPPIFRTREVLVYYQATDRATASITVCNHDNTYGKRGMGVKTIALLKKMHVDVLGQVSEFPPMKRQGFKQMKKDPHRRCDRNVSASND
		
	
	 
		 
			 963
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..963
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..963
					 
						 
							 note
							 MG15-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..963
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDGSSLAAPRREARSMRRRLRRRRHRSERVRHLLVREGVLSAEGAESLCSSAIPKNAMLGKGLHALRYEGLDRKLSPVEWSRVLLYFAKHRGFKSNRKNGTADKDEGRVLQAIAVNMELLSKYRSAGEMLYLDERFKARKRNASDDYKMTISRDMLLQEIRILFASQRNYGNPYASEGVEEAYTTIFLSQRNFDEGPGEGSPYAGNQIEKMIGKCTLEGEELRAPKASYSFMRFNLLQKLSHIRIRGKVGERALTEEEIKRLESLAWSNASLNYGHFRKELGLADTDRFADVYYKTEDFVQEEKKNKIKITAAYHEIAKALKDKGKEYITTLSIDQLDAIAYAFSAYKSDSKIRAYMQAKGVSSEDAALLLANLSGFSKFGHISIKACRKLMPYLEKGMGYIKACEAAGYKDKLVQKRKTLSGNIEEVQEIPNPVVKRAVSQTIKVINAIVRQYGSPVEIHIELAREMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHLNDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKEKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLIRELKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHKVRGAGHKDTIRSPRLRKEGRSVTKKPLTELKLTKDKTKIEGYVNPESDRLLYEALYEKLCQFDGDAKKAFSAPFYKPKADGGQGPLVKKVRISEVSTLNVAVHKGKGIADSDRMLRVDVYYVSEGKKKGYYLVPIYVADTLKPVLPNKAVKAHKACDEWEEMKAEDFSFSLYPNDLIYIEH
		
	
	 
		 
			 910
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..910
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..910
					 
						 
							 note
							 MG15-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..910
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KANEELLTGYRTVGEMLYKDAKFQGHKRNKTADYQMTVSRNMLLEEIKQLFVAQREQNNGHATESFEEKYLEIFSAQRNFDEGPGGNSPYGGNLIERMIGTCTLERASGEKRAPKASYSFMRFSLLEKLSHIKIKTNGTTRSLTSEERRQLEQLAWQSPSLTYAHLRKALGLQDTERFNDLYYTKDIAGTEKKTKFGFTVAYHEIRKALDKMEKAYIKKLSPEDLDVIGYAFSVFKNEGNLSAYLLNHGITKDVCSILLANLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLEQGMTYYDACIAAGYDVAGKNSRKQKFLSGGMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARSFQDRKDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKTFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMSNNEEKWTAFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKKFCSEEKEWKERHLNDTKYISRFVYNLLRNHLEFSPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALKPIFVSRMPRRKVRASAHEDTIRSAKYLDEGFTIVKKKLSDLKLTKDKMAIEGYFNPSSDTLLYQALLKRLQEFDGKAAKAFADPFYKPRADGTPGPLVRTVKIKTKSVLQVDVNKGKGVTDNKSMVRVDIFYRAEGKRKGYYLVPVYVADTIKDELPIKAVTKGKAYKDWDEMKPDEFLFSLYKDDLLLVRSVKDIELSFLGKKGELGNFLPTYKTREFLCYYQGTNRGACSITICNQDNTYAKESMGIKTLALLKKMQVD
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 MG15-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YLFINEIEMGRKVMEQRYILGLDIGIASVGWAALALNDKDEPYRILDMNSRIFPEAEQPKTGESLAAPRRQARGMRRRLRRRRHRLARLRSLLVREGVLSKAALAALYEKPVTDIYAVRCEGLERRLTPEEWTRVLLYFAKHRGFKSNRLAEAGNAEEGQVKEALKANAELLADYRTVGEMLYKDAKFQAHKRNKAAAYQMTVSRNMLLSEIKQLFAAQREQNNEHASEQFEEKYVEVFSSQRNFDEGPGGESPYGGNLIERMIGTCTLERAAGEKRAPKASYSFMRFSLLEKLSHIRITANGATRSLTDEERQQLEQLAWQSPSLTYAHLRKALGLHETERFNDLYYSKDIAETEKKKKIGFTAAYHEVRKALDKLEKDYIKKLSPDELDVIGYAFSVFKNEGNLRSYLLNNGIADEVCSTLLVNLKPFRKFGHISVKACRKLIPYLEQGMTYDAACRAAGYEPSGDNGLKHKFLSGAMEEVREIPNPVVRRAISQTIKVLNALIRRYGSPVEIHVELAREMARNFQDRRDMQHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKQNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHLNDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWPGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRKIRAAAHEATIHSAKHLNEGITVVKKKLSELKLTNDKMAIAGYFNPSSDKLLYQALLTRLQAFAGNAKKAFAEPFYKPRADGSPGPLVRSVKIAAKSVLQVDVNKGKGVAANDSMVRVDVFYRAEGKGKGYYLVPVYVADTVKDELPLKAVTQRKDYADWEIMRSKDFLFSLYKDDLLLVRSTKDIEMKFNEKKKEKSTLPAIFRTREVFAYYQGTDSSTASITVCNHDNTYGKRGMGVKTIALLKKMKVDVLGQVSEAPAEKRQGFKQMKKDPHRGCGKNVSAPDD
		
	
	 
		 
			 861
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 MG15-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..861
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EQPKTGASLAAPRREARGSRRRTRRRRHRMERLRHLFVREGLMTADTLAALFEAPADVYQLRAEGLSRRLDAGEWARVLYHIAKHRGFKSNRKSAASDADEGKVLDAVKENAELLKNYKTVGEMLFRDEKFRDAKRNKGGSYSFCVGRDMLADEIAALFDAQRRNGNQHASEEFEKACLKIFADQRSFDDGPDINSPSPYAGNQIEKMIGSCSLEPKEKRAPKASYSFMRFSLLQKINHLRLKDAKGEERPLDDEERAAVEALAWKSASLTYGAIRKALSLSDDLRFTDLYYRWDKKPEEIEKKKLPFAAPYHEIRKALDKREKGRIQKLTPDALDAIGYIFTVFKNDTKIAAALKTAGVEEEDAAALMDYGLTFRGFGHISVKACRKLIPYLEKGMTYDKACKEAGYDLQKTGGEKTKLLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVVNAVIRRYGSPVAINVELAREMGRSFQERRDMMKSMEDNNAENEKRKEELKGYGVAHPNGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHLNDTKYISSFVKNLLEDHLEFAPWLTGRKRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKRIEHAFIKNRDGSYTHPDTGEILKKDELMAQMSRHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEEIDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQKEGLIVKKVSLDALKLTKEKDAIENYYAPESDRLFYEALLQRLQACDGNGK
		
	
	 
		 
			 764
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..764
					 
						 
							 note
							 MG15-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..764
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YYKTEDFVQEEKKNKIKITAAYHEIAKALKDKGKEYITTLSIDQLDAIAYAFSAYKSDSKIRAYMQAKGVSSEDAAILLANLSGFSKFGHISIKACRKLMPYLEKGMGYIKACEAAGYKDKLVQKRKTLSGNIEEVQEIPNPVVKRAVSQTIKVINAIVRQYGSPVEIHIELAREMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHLNDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTTRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNNKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTGKNPALLIRDLKLPTYTEAELENLHEPYVSRMPCHKVRGAGHEAKIRSPRLLKDGKTAIKTPLVKLNLTNDKTKIAGYVNPESDKLLYDALYERLCKFGGKAEKAFAEPFYKPKADGGQGPLVKSVKISKSSTMNVELNKGNGIADNERRVRVDVFYVSEGKKKGYYLVPIYVADTIKPVLPNKAVKAHKACDEWEEMKAEDFSFSLYPNDLIYIEHKTGIKFSLISKNSTLSKEINIKKGYFYYRGMDIAAGAINIENVDGVYQARGLGVKTLNCLRKGEIDILGNIRLINREYRHCFTKMKRDRYKKE
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 MG15-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDLRYVLGLDIGIASVGWAVLALDDNDEPYKIEALNSRIFEKAENPKDGSSLAAPRREARSMRRRLRRRRHRSERVRHLLVREGVLSAEGAESLCSSAIPKNAMLGKGLHALRYEGLDRKLSPVEWSRVLLYFAKHRGFKSNRKNGTADKDEGRVLQAIAVNMELLSKYRSAGEMLYLDERFKARKRNASDDYKMTISRDMLLQEIRILFASQRNYGNPYASEGLEEAYATIFLSQRNFDEGPGEGSPYAGNQIEKMIGKCTLEEEELRAPKASYSFMRFNLLQKLSHIRIRGKVGERALTEEEIKRLESLAWSNASLNYGHFRKELGLADMDRFADVYYKTEDFVQEEKKNKIKITAAYHEIAKALKDKGKEYITTLSIDQLDAIAYAFSAYKSDSKIRAYMQAKGVSSEDAALLLANLSGFSKFGHISIKACRKLMPYLEKGMGYIKACEAAGYKDKLVQKRKTLSGNIEEVQEIPNPVVKRAVSQTIKVINAIVRQYGSPVEIHIELAREMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHLNDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKEKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLTRELKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHKVRGAGHKDTIRSPRLRKEGRSVTKKPLTELKLTKDKTKIEGYVNPESDRLIYEALYEKLCQFDGDAKKAFSAPFYKPKADGGQGPLVKKVKISEVSTLNVSVHKGKGIADSDRMLRVDVYYVSEGKKKGYYLVPIYVADTLKPVLPNKAVKAHKVYDEWEEMNVEDFVFSLYPNDLVYIEHKSGFKLKVVSKKSTLQNETYGKTGVFYYCSMNISTGALNLENLDGTYQVESLGVKTLICLRKGEIDTLGNIRLLENEVRKGFSYMKKDRYRKV
		
	
	 
		 
			 911
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 MG15-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..911
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RRRTRRRRHRMERLRHLFVREGLMTADALAALFEAPADVYQLRAEGLSRRLDEGEWARVLYHIAKHRGFKSNRKSAASDADEGKVLDAVKENAELLKNYKTVGEMLFRDEKFRDAKRNKGGSYSFCVGRDMLADEIAALFDAQRRNGNKHASEEFEKACLKIFADQRSFDDGPDINSPSPYAGNQIEKMIGSCSLEPKEKRAPKAGYSFMRFSLLQKINHLRLKDAKGEERPLDDEECAAVEALAWKSASLTYGAIRKALSLSDDLRFTDLYYRWDKKPEEIEKKKLPFAAPYHEIRKALDKREKGRIQKLTPDALDAIGYIFTVFKNDTKIAAALKTAGVEEEDAAALMDYGLTFRGFGHISVKACRKLIPHLEKGMTYDKACKEAGYDLQKTGGEKTKLLSGNLEEIREIPNPVVRRAIAQTVKVVNAVIRRYGSPVAINMELAREMGRSFQERRDMMKSMEDNNAENEKRKEELKGYGVAHPNGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHLNDTKYISSFVKNLLEDHLEFAPWLTGKKRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKRIEHAFIKNRDGSYTHPDTGEILKKGELMAQMSRHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKALLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRKVRGAAHLETVVSPRLQKEGLIVKKVSLDALKLTKEKDAIENYYAPESDRLLYEALLRRLKEFDGDGKKAFAEPFHKPKADGTPGPVVKKVKIAEKSTLSVPVHHGRGLAANGGMVRVDLFFIPEGKERGYYLVPVY
		
	
	 
		 
			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 MG15-161 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDRRYALGLDIGIASVGWAVLALDDADNPYRIINMGTRIFDAAEHPKDGASLAAPRREARSARRRLRRRHHRIERTRKLLIREGLLTKDALQHLFDAPPEKDVYTLRFEGLECCLDGEEWARVLLFFSKHRGFRSNRIVDDEAGDEGKVLSAIRQNEERLQGYRTVGEMLARDPKFADRKRNKAEDYQLTVSRTMLEKEICTLFDAQRQWKNPHASEDFEQEYLEIFSSQRHFDEGPGGRSPYGGDQIEKMIGRCTLEPKEKRAPKASYSFQRFSLLQNINHLRIKSQNTERSLSDEERKAVEALCWKSPSVTYYKIRQEVNLPDDARFAGLYYDKAPEEVEKKTKFSYTVPYHEIRKVLDKWKKGGIQELDVHQLDTIGYAFTVYKNDDRIHRYLCGHGISDAIAEVLVQNLKSFQKFGHISLKACQKLIPFLEQGMVYSDACKAAGYAAPDAEPKKFLSGGMEEIREIPNPVVRRSLSQTVKIINAVIREYGSPVEVHIELAREMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNLNDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHKVRGAAHEKSLRSPRLQEDGIIVYSTPLTKLKLGKDNNSILNYYNPDSDRLLYTALLQRLQKFQGDAEKAFKEPFHKPKADGTLGPVVRKVKVTDKSNLNVSLNHGHSIAKNDSDGGMVRVDVYYIPDGKKHGYYLVPVYVSDVVRKTLPNKAIVADTPYAEWPEMREEDFLFSLYKNDLIHLRKKKPAKMKVIQKESTLQKEIAVSEGNAYYISTDSATASIKIINHDNTYYTKGLGVKTLLSLEKMQVDVLGNITPAPREPRQDFSAMKRDRFARK
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 MG15-162 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKIEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 767
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 MG15-163 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..767
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAMILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIWNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVKHDETYKARGIGIQSLRKNKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 MG15-164 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYVLGLDVGIASVGWAVLELNEEDNPIRIEGLGARIFDKAEVPKTGASLAAPRRMSRGIRRVIRRRRFRLQRVRSYLKRHNILPAEKVDHLYDVPSAIDIYELRKRALTEKVTAEEWARLLIFFAKHRGFKSNRKKASGDADEGEMLKAIAANAEILKNYRTVGEMLCDNEKFRKRKRNRDGAYNFTVSRAMLMEEIHTLFEIQRNLGQKFADEKLEEEYVILFAAQRKFDEGPGENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKVNRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLRKVLSLDPEDRFVGFRYDLKKGKAENLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIGKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRSEEKGKKKYYFIPIYVADTVKEELPNRAALAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTIN
		
	
	 
		 
			 846
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..846
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..846
					 
						 
							 note
							 MG15-165 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..846
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ENSPYAGNQIEKMIGSCTLEGKKEKRAPKASYAFMAFNLWQKINHLKINRRGSERFLTEEERRRIADLAWKKEKLTYGSLREVLFLDPEDRFVGLRYDLKKEKEEDLEEPVSEAEKMSFSWVKDYHSIRKALDKVEKNRILKLSHEQLDTIATAFSVYKNEETIEKYLEEGGIGKADGEALLERLSGFSKFGHLSLKACYKLLPFLEKGEVYSRACELAGYDFSKSSLENIDDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1227
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1227
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1227
					 
						 
							 note
							 MG16-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1227
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTNSIGWALVEVDEDGKIIKILGIGSRIIPLSPDDANEFTTGKSITKNRKRTEQRTTRKCFDRYQLRRLLLTIELRKFNMLPDERLIKLPVLDLWQLRAKAATKGNRLTLPELGRVLYHLNQKRGYKHAKSDESNDKNQREYVANVNTRYANIKQLGKTIGQFFAEKLEENQVITEKGKFYTYRIKDQVFPRKAYEEEFDQIMECQREFYPEILTDKFIDKVRNEIIYYQRKLKSCKHLVSLCEFEKRAYVNKDGKVVYDGPKVAPRTSPLFQVCKIWESVNNLKIKNRKNDELYITQEQRIAMFNFLNNNEKMTLSDMYKILKIDKSDGWWGGKAIGNGLQGNTTKMQLKKALSNCQNVDELLQFNLDIVDSDKIDEETGEVLKVVSPNCEQEPLYKLWHTIYSIQDKNELKNVLQKKWGITDETTLNSLFALDFVRPGYGNKSSKFIRKILPYLQDGLMYNEACAYIGVNHSNSLTKAENDARELLEKLPQIKKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIFDKYGNNNGIDEIRVELARELKQSREERELTDKNNRNRQKENDSNAKLIEEYGIRASRNRIQKYRMWKESRQTCFYCGQVVDVKDFLRGYDVEVEHIIPKALFFDDSFSNKVCSCRKCNSEKGERTAYDYMSSKGEDELNRYIRTVEDRCKKGEISKTKRERLLTPADKIPTDFINRQLRETQYIAKKSVEILKQICRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDEILHTLDFDRYKSGGLTEVIEIEHKGQKHRIERIKDWSKRLDHRHHAVDALVVACTKQSYIQRLNNLNTERDAMYQDIEAQSVEWKEKHSLLEKWIKLQPHPTVSEVTDKVDEILVSFKAGKRVATLGKRSVYKNGKKTVVQNNIIVPRGALCEESVYGQINLIEKNKPIKYLFENPSLIFKPYIKALVEERLKEYNGDTSKAISSLKNNPIYLRKDKSVVLEYGTCYKKEYVKKYSLNSIKAKDVDSIIDKHIREVVRQRLEDNNNNEKAAFASPLYADKQKQIPIKSVRCTTGINIAAPVNYNESNDPISFVKPGNNHHIAIYKDKDGKRQEHIVTFWHAVERKKYGMPVVITNPKEIWDLIIEKSLDLPESFLNCLPNSDWNYEISMQQNEMFVMGMSEDEFQDAIRNNDYKTLNKYLYRVQSVSESDYWLRLHIETMNDKTPEGNIIKKYYRIKSINTFFNFNPHKVKITLLGEIQSS
		
	
	 
		 
			 1165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 MG16-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATKKILGLDLGTNSIGWALIETEDSNPKSILAMGSRIVPLSTDDSTQFAKGQAITKNADRTQKRTARKGLNRYQMRRAMLTEELRRHGMLPERTDENIMDLWRLRSDAATDGKQLSLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADNSANTKQTKYVEAVNQRYRDIQACHQTIGQYFYEQLLSSAVQTPSGSYYTYRIKDKVLPREAYIAEFDQIMKVQRVFYPDVLTDELVDTLRNHIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEKRPFKREDGQIVYSGPKCAPRTSPLAQFCTVWEAVNNITLTNRQNETFEITQEQRVAMADFLNQHDKMGVKDLQKILGISPKDGWWAGKAIGKGLKGNTTFTQLREALGNLPNAEHLLKMKLSMVDAAVDTTTGELIRQVSPQVEEEPLFRLWHLVYSLQNEDELRKALRKQFGIDDEEVLDKLCKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMEGYQYHEACAHIGVNHSDSLTAEQNAARPLLDKIPLLEKNELRQPVIEKILNQMINVVNALKAEYGDIDDVRIELARELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQLLQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKRAATPAKRAVYQNGKRHIVQTGLQVPRGALSEETVYGKLGNKYVVKYPLGHQSMKMDDIVDPTIREIVRTRLNAFGGKAKDAFAEPLYSDAAHQMQIKTVRCYTGLQDKAVVPVRFNAQGEPVGFVKMGNNHHIAIYRDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEQPHEVWDKLINSDNIPQDFLETLPHDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKISSKEYCFRYHTETSVDDKYDGVINKSISMELQKLKRLTSISAFFSQHPHKVRVNLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 1165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 MG16-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATKKILGLDLGTNSIGWALIETEDSNPKSILAMGSRIVPLSTDDSTQFAKGQAITKNADRTQKRTARKGLNRYQMRRAMLTEELRRHGMLPERTDENIMDLWRLRSDAATDGKQLSLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADNSANTKQTKYVEAVNQRYRDIQACHQTIGQYFYEQLLSSAVQTPSGSYYTYRIKDKVLPREAYIAEFDQIMKVQRVFYPDVLTDELVDTLRNHIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEKRPFKREDGQIVYSGPKCAPRTSPLAQFCTVWEAVNNITLTNRQNETFEITQEQRVAMADFLNQHDKMGVKDLQKILGISPKDGWWAGKAIGKGLKGNTTFTQLREALGNLPNAEHLLKMKLSMVDAAVDTTTGELIRQVSPQVEEEPLFRLWHLVYSLQNEDELRKALRKQFGIDDEEVLDKLCKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMEGYQYHEACAHIGVNHSDSLTAEQNAARPLLDKIPLLEKNELRQPVIEKILNQMINVVNALKAEYGDIDDVRIELARELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQLLQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKRAATPAKRAVYQNGKRHIVQTGLQVPRGALSEETVYGKLGNKYVVKYPLGHQSMKMDDIVDPTIREIVRTRLNAFGGKAKDAFAEPLYSDAAHQMQIKTVRCYTGLQDKAVVPVRFNAQGEPVGFVKMGNNHHIAIYRDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEQPHEVWDKLINSDNIPQDFLETLPHDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKISSKEYCFRYHTETSVDDKYDGVINKSISMELQKLKRLTSISAFFSQHPHKVRVNLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWALVNVDETHAPVNLLGMGSRIVPLTTDDAKEFTQGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRQQLTDKLRSLGMLPDERLIKLPVLELWELRANAATPSYKLSLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRDEDSDKQQRDYVAAVNNRWKEIREEGKTIGQHFANKLKETEIISEKGKFYTYRIKEQVFPRGAYMEELDRIVEAQKVFWPDIFTDENVDELRNRIIFFQRPLKSCKHLVSLCDFEVRDFVKKNHSGNVITDRNGNQCHILAGPKVAPKSSPLSQESKLWEEINNIRITNSKNDEFFISQEKKVEIYRFLSENEVMKANDLKKILGISANDKEWTIDKAVSKGLTGNTTRTRLRKALSHFKREDLLRFDMQLTDSSFVNPETGEILHEIDPKCEQEPLYRLWHCIYSIDNKEDLAKALENQFGITNKEAIDNLNKIDFVKQGYGSKSAKFIRRILPYLQNGAMYSEACEIIGTNHSGSLTKAENAARQLLQRIPQLNKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIAEKFGSIDEIRIEMARELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKKVATPGKRYIYRNGKRILAQENIIVPRGALSEESVYGKIRTIEKGIAINKLFDRHEDIFQPLIKKIIEERISEFDGNIKAAKASLKKRPLYLDKEKTIELKYGSCFKYEYVIKYPLNTLRAKDVEYIVDENIRETVSDRLSQFNGNVKEAFKEPLYTDGTSPVLIKTVRMFTGLDAVVPVRKDSDGKNIGFVKTGNNHHVAIYKDKEGKYQEHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWALVNVDETHAPVNLLGMGSRIVPLTTDDAKEFTQGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRQQLTDKLRSLGMLPDERLIKLPVLELWELRANAATPSYKLSLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRDEDSDKQQRDYVAAVNNRWKEIREEGKTIGQHFANKLKETEIISEKGKFYTYRIKEQVFPRGAYMEEFDRIVEAQKVFWPDIFTDENVDELRNRIIFFQRPLKSCKHLVSLCDFEVRDFVKKDHSGNVITDRNGNQCHILAGPKVAPKSSPLSQESKLWEEINNIRITNSKNDEFFISQEKKVEIYRFLSENEVMKANDLKKILGISANDKEWTIDKAVSKGLTGNTTRTRLRKALSHFKREDLLRFDMQLTDSSFVNPETGEILHEIDPKCEQEPLYRLWHCIYSIDNKEDLAKALENQFGITNKEAIDNLNKIDFVKQGYGSKSAKFIRRILPYLQNGAMYSEACEIIGTNHSGSLTKAENAARQLLQRIPQLNKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIAEKFGSIDEIRIEMARELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKKVATPGKRYIYRNGKRILAQENIIVPRGALSEESVYGKIRTIEKGIAINKLFDRHEDIFQPLIKKIIEERISEFDGNIKAAKASLKKRPLYLDKEKTIELKYGSCFKYEYVIKYPLNTLRAKDVEYIVDENIRETVSDRLSQFNGNVKEAFKEPLYTDGTSPVLIKTVRMFTGLDAVVPVRKDSDGKNIGFVKTGNNHHVAIYKDKEGKYQKHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWALVNVDETHAPVNLLGMGSRIVPLTTDDAKEFTQGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRQQLTDKLRSLGMLPDERLIKLPVLELWELRANAATPSYKLSLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRDEDSDKQQRDYVAAVNNRWKEIREEGKTIGQHFANKLKETEIISEKGKFYTYRIKEQVFPRGAYMEELDRIVEAQKVFWPDIFTDENVDELRNRIIFFQRPLKSCKHLVSLCDFEVRDFVKKNHSGNVITDRNGNQCHILAGPKVAPKSSPLSQESKLWEEINNIRITNSKNDEFFISQEKKVEIYRFLSENEVMKANDLKKILGISANDKEWTIDKAVSKGLTGNTTRTRLRKALSHFKREDLLRFDMQLTDSSFVNPETGEILHEIDPKCEQEPLYRLWHCIYSIDNKEDLAKALENQFGITNKEAIDNLNKIDFVKQGYGSKSAKFIRRILPYLQNGAMYSEACEIIGTNHSGSLTKAENAARQLLQRIPQLNKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIAEKFGSIDEIRIEMARELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKKVATPGKRYIYRNGKRILAQENIIVPRGALSEESVYGKIRTIEKGIAINKLFDRHEDIFQPLIKKIIEERISEFDGNIKAAKASLKKRPLYLDKEKTIELKYGSCFKYEYVIKYPLNTLRAKDVEYIVDENIRETVSDRLSQFNGNVKEAFKEPLYTDGTSPVLIKTVRMFTGLDAVVPVRKDSDGKNIGFVKTGNNHHVAIYKDKEGKYQEHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWALVNVDETHAPVNLLGMGSRIVPLTTDDAKEFTQGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRQQLTDKLRSLGMLPDERLIKLPVLELWELRANAATPSYKLSLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRDEDSDKQQRDYVAAVNNRWKEIREEGKTIGQHFANKLKETEIISEKGKFYTYRIKEQVFPRGAYMEEFDRIVEAQKVFWPDIFTDENVDELRNRIIFFQRPLKSCKHLVSLCDFEVRDFVKKNHSGNVITDRNGNQCHILAGPKVAPKSSPLSQESKLWEEINNIRITNSKNDEFFISQEKKVEIYRFLSENEVMKANDLKKILGISANDKEWTIDKAVSKGLTGNTTRTRLRKALSHFKREDLLRFDMQLTDSSFVNPETGEILHEIDPKCEQEPLYRLWHCIYSIDNKEDLAKALENQFGITNKEAIDNLNKIDFVKQGYGSKSAKFIRRILPYLQNGAMYSEACEIIGTNHSGSLTKAENAARQLLQRIPQLNKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIAEKFGSIDEIRIEMARELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKKVATPGKRYIYRNGKRILAQENIIVPRGALSEESVYGKIRTIEKGIAINKLFDRHEDIFQPLIKKIIEERISEFDGNIKAAKASLKKRPLYLDKEKTIELKYGSCFKYEYVIKYPLNTLRAKDVEYIVDENIRETVSDRLSQFNGNVKEAFKEPLYTDGTSPVLIKTVRMFTGLDAVVPVRKDSDGKNIGFVKTGNNHHVAIYKDKEGKYQKHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWALVNVDETHAPVNLLGMGSRIVPLTTDDAKEFTQGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRQQLTDKLRSLGMLPDERLIKLPVLELWELRANAATPSYKLSLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRDEDSDKQQRDYVAAVNNRWKEIREEGKTIGQHFANKLKETEIISEKGKFYTYRIKEQVFPRGAYMEEFDRIVEAQKVFWPDIFTDENVDELRNRIIFFQRPLKSCKHLVSLCDFEVRDFVKKNHSGNVITDRNGNQCHILAGPKVAPKSSPLSQESKLWEEINNIRITNSKNDEFFISQEKKVEIYRFLSENEVMKANDLKKILGISANDKEWTIDKAVSKGLTGNTTRTRLRKALSHFKREDLLRFDMQLTDSSFVNPETGEILHEIDPKCEQEPLYRLWHCIYSIDNKEDLAKALENQFGITNKEAIDNLNKIDFVKQGYGSKSAKFIRRILPYLQNGAMYSEACEIIGTNHSGSLTKAENAARQLLQRIPQLNKNELRQPVVEKILNQMINVVNAIAEKFGSIDEIRIEMARELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKKVATPGKRYIYRNGKRILAQENIIVPRGALSEESVYGKIRTIEKGIAINKLFDRHEDIFQPLIKKIIEERISEFDGNIKAAKASLKKRPLYLDKEKTIELKYGSCFKYEYVIKYPLNTLRAKDVEYIVDENIRETVSDRLSQFNGNVKEAFKEPLYTDGTSPVLIKTVRMFTGLDAVVPVRKDSDGKNIGFVKTGNNHHVAIYKDKEGKYQKHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 1165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 MG16-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATKKILGLDLGTNSIGWALIETEDSNPKSILAMGSRIVPLSTDDSTQFAKGQAITKNADRTQKRTARKGLNRYQMRRAMLTEELRRHGMLPERTDENIMDLWRLRSDAATDGKQLSLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADNSANTKQTKYVEAVNQRYRDIQACHQTIGQYFYEQLLSSAVQTPSGSYYTYRIKDKVLPREAYIAEFDQIMKVQRVFYPDVLTDELVDTLRNHIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEKRPFKREDGQIVYSGPKCAPRTSPLAQFCTVWEAVNNITLTNRQNETFEITQEQRVAMADFLNQHDKMGVKDLQKILGISPKDGWWAGKAIGKGLKGNTTFTQLREALGNLPNAEHLLKMKLSMVDAAVDTTTGELIRQVSPQVEEEPLFRLWHLVYSLQNEDELRKALRKQFGIDDEEVLDKLCKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMEGYQYHEACAHIGVNHSDSLTAEQNAARPLLDKIPLLEKNELRQPVIEKILNQMINVVNALKAEYGDIDDVRIELARELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQLLQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKRAATPAKRAVYQNGKRHIVQTGLQVPRGALSEETVYGKLGNKYVVKYPLGHQSMKMDDIVDPTIREIVRTRLNAFGGKAKDAFAEPLYSDAAHQMQIKTVRCYTGLQDKAVVPVRFNAQGEPVGFVKMGNNHHIAIYRDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEQPHEVWDKLINSDNIPQDFLETLPHDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKISSKEYCFRYHTETSVDDKYDGVINKSISMELQKLKRLTSISAFFSQHPHKVRVNLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRNLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKGAIAKVLGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINGKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTQQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQKVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLVQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYALSALKPKDIEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKSQFGILDESMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYKAGRRRVVQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKIPVKKLFERADDIVKPRIRHLIGERLEACGGDCSKAVSSLRKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 MG16-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFELKEVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGSIDEIRVEMARELKLSKSGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRKGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTLGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSAESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDVASIVDKYIREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAFAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
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					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATTLYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKVLGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLSPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNRSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYVLSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYSDKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVSSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDYQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDTIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHALDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHENIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 895
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 MG16-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..895
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTGKLRELGMLPDEALIKLPVMDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIMNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESVKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYKAGRRRVVQENILVPRGALSEESV
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 MG16-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTY
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPAESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAVKLKGSEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTAADVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSSCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFVGIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLPKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDYMKGRGENAFEDYLKRVEAAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILDQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGSRRVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLDSIKAKDAASIVDKHIRDVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLTGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLASSYYVFRSQYETKLDDSKNALMMKKYYRTQSFNALFAINPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDKIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLPRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHTLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPFEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPWEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFILGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGISKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRKSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVLVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKRKYVIKYPISSLKAKDVESIIDGHIRQIVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAICRDADGKFHECVETFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFYLHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVALSKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSASLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACYNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIDVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPAEILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSKSDDSADKEQRDYVQTVNKRFQEIKDEGTTIGQHFAIILKESEVFTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMACQKAFYPEELSDININEIRNEIIFYQRNLRSCKHLVSRCEFMTRRFFDAEHKPILNNSGEIVISGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSLRNKENDELHISREQKKEIFEYLDNNEKITATALYKILGIGKGDGWSMDKALSKGVTGNTTKTAIARALGKMNNPAKESLLRFDLRLKENGVNKDSGEVIYEIDPECENEPLYRLWHIIYSINDKEALRQALTNQFGINDEESLKELSNIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALIGGAKYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGDIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYIHRGGKRILTQEGLLIPRGALCEESVYGRILSLEKAVPVKKLFERVEDIVKPGIRAMVEERLQACNNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYTLSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADEAKTIPIRTVRCYTDLRQAAPVKKDANGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGVYHKSTITFWKAVERKKYGLPVIIRKPREIWMIIIDKNIPEELAAGLPDPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRGFKAFWALHPRKVSVSLLGELSLKDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPAEILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSKSDDSADKEQRDYVQTVNKRFQEIKDEGTTIGQHFAIILKESEVFTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMACQKAFYPEELSDININEIRNEIIFYQRNLRSCKHLVSRCEFMTRRFFDAEHKPILNNSGEIVISGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSLRNKENDELHISREQKKEIFEYLDNNEKITATALYKILGIGKGDGWSMDKALSKGVTGNTTKTAIARALGKMNNPAKESLLRFDLRLKENGVNKDSGEVIYEIDPECENEPLYRLWHIIYSINDKEALRQALTNQFGINDEESLKELSNIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALIGGAKYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGDIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYIHRGGKRILTQEGLLIPRGALCEESVYGRILSLEKAVPVKKLFERVEDIVKPGIRAMVEERLQACNNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYTLSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADEAKTIPIRTVRCYTDLRQAAPVKKDANGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGVYHKSTITFWKAVERKKYGLPVIIRKPREIWMIIIDKNIPEELAAGLPDPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRGFKAFWALHPRKVSVSLLGELSLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPMEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQSVNKRYQEIKDEGATIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMACQKTFYPEELSDGNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELSKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLMIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYAMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKMIPIRTVRCYTGLAQVVPIKKDSNGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSLYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRVRSFNAMFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1186
					 
						 
							 note
							 MG16-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTGKLRELGMLPDEALIKLPVMDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRYQEIKNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRLLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVIAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISVDDRHKIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQKLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYKAGRRSVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRHLIGERLEACGGDCSKAVSSLRKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKGAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGSNHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDKILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQKGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYFVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAVKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGALVMKKFYRTASFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKGAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGSNHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDKILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQKGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYFVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDKSMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIYEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNVRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRRLIRERLETFGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHIREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYSYASGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKRDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGRHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKVVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLKACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFMDAMAEADYKALGAHLYRVQKLASSYYVFRHQYETQLDDSKCAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVQDLWTLRARAATLGNKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSSCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSGRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIGKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLLPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMNGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVSDHVADILVSFKSGKKVTTPGKRCVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAASIVDKHIRDVVIARFAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDAAGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDSKGASAMRKFYRTASLKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVQDLWTLRARAATLGNKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSSCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSGRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIGKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLLPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMNGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVSDHVADILVSFKSGKKVTTPGKRCVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAASIVDKHIRDVVIARFAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDAAGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDSKGASAMRKFYRTASLKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1232
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1232
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1232
					 
						 
							 note
							 MG16-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1232
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CGSYRSGLSDRAYISRVHLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIIVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGSIDEIRVEMARELKLSKSGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDNSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHYLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGRRNVAQKNILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHIREVVTARLAAFGDDPKKSFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMVGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1186
					 
						 
							 note
							 MG16-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTGKLRELGMLPDEALIKLPVMDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRYQEIKNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRLLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNRKGEIVIAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISVDDRHKIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQKLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYKAGRRSVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRHLIGERLEACGGDCSKAVSSLRKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRNLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGDSLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNLRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTTVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSLYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRVRSFNAMFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTTRKGYDRYQMRRQALTDKLSKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLQEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRTLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKSDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHRISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAETIPVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRIQSFKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKCFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPDVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAGHNPIRHRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDDSMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYRAGRRNVAQKNILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDVASIVDKHVREVVTARLAAFGDEPKKAFAEPLYADVAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAEMDYKSLGEHLYRVQKLTSSYYVFRSQYETKLDDSKNALRMKKYYRTQSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1191
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 MG16-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKCFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPDVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAGHNPIRHRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDDSMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYRAGRRNVAQKNILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDVASIVDKHVREVVTARLAAFGDEPKKAFAEPLYADVAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAEMDYKSLGEHLYRVQKLTSSYYVFRSQYETKLDDSKNALRMKKYYRTQSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKCFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPDVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAGHNPIRHRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDDSMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYRAGRRNVAQKNILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDVASIVDKHVREVVTARLAAFGDEPKKAFAEPLYADVAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAEMDYKSLGEHLYRVQKLTSSYYVFRSQYETKLDDSKNALRMKKYYRTQSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESELITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAGHNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDKSMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNVRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRRLIRDRLKACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADAAGKIQIRTVRCYTNSTVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRILAQEGLLIPRGALCEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGMPVIVRNPDEVWDDVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRIQSFKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRSALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRIMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGISKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVLVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKRKYVIKYPISSLKAKDVESIIDGHIRQIVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVETFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRDLDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQDIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQRGFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDADHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLRAVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLYKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMDILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKAAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYRAGSRNVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRISHLICERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHVREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEELARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDTKNALSMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAMGKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPACENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRKLTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSDSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARKLKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPFEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRALRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPWEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFILGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSGRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAANNIRTRKKVNEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENTISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRRLIRERLETFGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHIREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYSYASGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKRDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVDVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1223
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG16-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPREILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDEALIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKDSEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCDFMQRELFDADHNPIRNGKGKIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVGSNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDDSMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQARELLTRLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELDLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVAGILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKTGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRYLIRERLETFGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKYSYVKKSKLIQLDKKDDFINVSLIVDKHIREVVTARLAAFGGDTKKAFAEPLYADEAGKIQIRTVRCYTNSTVVTVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISLEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNNTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLEHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQESLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVRPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVMCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHQRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKGAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGSNHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQKGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYFVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNISEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTTRKGYDRYQMRRQALTDKLSKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLQEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRDLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSASLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLEVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKEEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFIFGMEDDEFMDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRNLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGDSLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKLGNNHHIAIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAVKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGALVMKKFYRTASFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRRQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKGALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYVLSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYSDKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPAEILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSKSDDSADKEQRDYVQTVNKRFQEIKDEGTTIGQHFAIILKESEVFTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMACQKAFYPEELSDININEIRNEIIFYQRNLRSCKHLVSRCEFMTRRFFDAEHKPILNNSGEIVISGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSLRNKENDELHISREQKKEIFEYLDNNEKITATALYKILGIGKGDGWSMDKALSKGVTGNTTKTAIARALGKMNNPAKESLLRFDLRLKENGVNKDSGEVIYEIDPKCENEPLYRLWHIIYSINDKEALRQALTNQFGINDEESLKELSNIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALIGGAKYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGDIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYIHRGGKRILTQEGLLIPRGALCEESVYGRILSLEKAVPVKKLFERVEDIVKPGIRAMVEERLQACNNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYTLSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADEAKTIPIRTVRCYTDLRQVAPVKKDANGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGVYHKSTITFWKAVERKKYGLPVIIRKPREIWMIIIDKNIPEELAAGLPDPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRGFKAFWALHPRKVSVSLLGELSLKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKATLEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPYLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAKNQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGRRRVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLVRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHVREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDAGGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNAHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGEYMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRILAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVRPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRNVEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKNYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEGNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAMAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPACENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAERTYHENIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDEHLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLQEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQHDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIEEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILDIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKVLGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRQALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHTIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPANKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMSAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVATPGKRYVYRGSKRILAQEGLLIPRGALCEESVYGRINSLEKGVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFLDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFMDAMEVKDYKTLGAHLYRVQNISSLYYVLRLQYETQVDNSNEALNMKKFHRIRSFNALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVALSKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSASLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACYNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIDVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKVLSKGFTGNTTKGAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGVNHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYDTCYKAKYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALNDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDKIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLPRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHTLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPFEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPWEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFILGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLCLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEVGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLSLKENGVNKDTGEIIYEIDPACENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMKDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRDLDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRGLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEKVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSSWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESSQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDDSMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRRILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQARELLTRLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGSIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNANTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYRAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRHLIGARLEACGGDCSKAVSSLRKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHVREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKNADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1165
					 
						 
							 note
							 MG16-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG16-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG16-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1189
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1189
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1189
					 
						 
							 note
							 MG16-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1189
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKISQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKMIPIRAVRCYTSLAQVAPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMK
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPKELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDANHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFSSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRNREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGVLCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRAYDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKSGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEQNPIRNRKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRVTNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKLFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSGRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIGKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKSGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLVRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKTKDAASIVDKHIREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLCQVVPVKKDAAGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDTKNALSMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQSHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRDSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLKACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAARCYTDLRQVAPVKKDANGNNIGFVKPGNNHHIAFYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPGELWDTIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKVVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKSLGKANDAKKRDLMRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACNVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELDVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVLVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLKACDNDVKAACTSLKEEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILSMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLSEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEETNNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAMAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTSEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKDVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYMDVEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAVKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGALVMKKFYRTASFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQLRRQALTVKLRELGMLPDEALIKLPVMDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNSDTGEVLMEISAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKAALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAANNIRTRKKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYCSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRMDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTLGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDVASIVDKYIREVVTARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAFAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVVSCDDEHKPVEILGMGSRIVPLTPDESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARASTPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKDEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQRKFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDADHNPIRNGKGKIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGIAKNSGWSADKAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDDILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGSIDEIRVEMARELKLSKSGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDNSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHYLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGRRNVAQKNILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHIREVVTARLAAFGDDPKKSFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMVGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRHSKQDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAEKLKESEIITDKGSFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLYKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAANNIRTRKKVNEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTENVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQTHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRRVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRRLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHIREVVIARLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDVVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMSGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
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							 note
							 MG16-106 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
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							 note
							 MG16-107 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 note
							 MG16-108 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
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							 note
							 MG16-109 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
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							 MG16-110 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 MG16-113 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
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							 MG16-114 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 MG16-115 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-116 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 MG16-118 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
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			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTTRKGYDRYQMRRQALTDKLSKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLQEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRTLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKSDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHRISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAETIPVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRIQSFKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG16-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATTLYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKVLGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLSPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYVLSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYSDKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRTNSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKND
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTTVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKMIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 MG16-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSVGWSVISCDDEHRPLEILGMGSRIVPLTPEESNEFSSGNAASKNQSRTQKRTARKGYDRYQSRRKALTDKLRELDMLPDETLIKLPVLDLWTLRARAATPGDKLSLPEIGRVLYHLNQKRGYRYSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAVKLKASEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEINNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEISAECEREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKNQFGISDESMLESLCKIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQIRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKAGRESAANNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVTTPGKRYVYKAGRRRVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRHLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKTKDAASIVDKHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADEVGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEALDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGEDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRVQKLASSDYFFRSQYETKLDDTKNALLMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFVSRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSMQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRRGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVLVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLKACDDDVKAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIAVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSVGWSLVNVDDNYKPTEILGIGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTDKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKGAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQKGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRALRCYTGLAQVVPVKKDSKGNAIGFVKPGNNHHIAIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1257
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1257
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1257
					 
						 
							 note
							 MG16-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1257
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALINAEDNNKPTEIQDIGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGQRRNYDRFQLRRQALTEKLRSLDMLPDEHLIKLPVMELWQLRANAVTQKVSLNELGRVLYHLNQKRGYKHSRTDSNDSKQRAYVKEINNRYAELQKLGMTIGQYFAQKLEETAIKQNGKIFYAFRIKEQIYPRQAYEEEYDAIMKCQQTFYPEILTESIIEEIRNRIIYYQRDLRSCKHLVTVCEFEKRCFYDADGNVKRNQKGEIIYDGPKVVPRTSPLFQVFKNWQSINNIRFHNRKNEYLFITKEQKQQIANVMANQEVLKLKDVQEILGVTSKSGWYCDKAIKAGIKGNITKCAIIASLSSLPQSKIREITRFNLETETTNMVDEETGELLVRIKNTYQEEPLYKLWHIIYSIKNDNERLNTIISFLKDFDIEDISISNALNDLDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGLDYSDSCEYVGYNHSDSLTKEENENRILLDKIPALKKNELRQPTVEKILNQTISIFNEINANLLQKGERVDEVRIELARELKQSKEEREKTDRGIRKQQKANEVFANLLKEQGVRPTRNRILKYRLWRESYETCFYCGQPISFKEFLKFSDVEREHVIPKRLLYDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAIDYMRTTQHLQPYLEKVDKMFQEHKISGKKHAHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDIIIWEEAIERQLRLSQYISKKAQELLKKSCREVIATSGSVTDLIRHTWGYDTILHELNLPCYKEAGLTTFIKEENTGQQKEVIKDWTKRLDHRHHAVDALTVACTSRSIIQHINTLHASREVMRGDVKTPRKEWENNDLLQQWIKEKMPFDRQYVLQKVASILVSMKSGKKSTVPGKRKIYIKGKPIVMQSGLRIPRGQLHEQTVYGAIKQYSKDKKGNLIEKKEIVTRYKMGVGSVGFVFNGKETCDVVFDKKNNRYVIADGIDKAINYIIDKHIRDIVRERLNEAFPDGETYRTEAEIALAAGKTYNGKERSMKALEQLKALYEQPLYADKNKHIVIKSVRCFTGLSAVQPLRYNDKNEPTSFVLTKNNHHVAIYLDEKGELKECIYTFWQAVERSKYKLPLIIKEPKSLWDEILERENNGEIFPDTLITSLPSPNWTFVESLQLNDMFVMDMDDVKFENFISSNNYEEIGKRIYRVQSLSSHDYVFRHHTDTTSSMMPEAALCRKFIRIKSLKAYIEHHPHKVQLSLLGKILTKR
		
	
	 
		 
			 1243
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1243
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1243
					 
						 
							 note
							 MG16-134 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1243
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTNSIGWAVVNADENGNPVSIEGMGSRIVPLTADDTNEFTKGNAISKNQSRTEKRTARKGYDRYQLRRNKLTLEFRKLNMLPDEQLIKLQPLELWQLRATAATEGHKLTLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDESADTKQKAYVAEVNARYAMIKERKQTIGQFFAEKLKENEIETSKGKLYTYRIKEQVFPRRAYEAEFDQIMECQRVFYPDVLTNEEINRLRNEIIFYQRKLKSCKHLVSLCEFEKREYKNKDGKIVIDGPKVAPKSSPLFQVCKIWEEINNITLRNRRNDELYISMDQRQAMFDFLDTHEKMTLSDLYSILGISKNDGWWGGKAIGKGLQGNTTKIALKNALGDFENADNLLQFKLESIDSNFVDEETGEIIQIINPNLEKEPLYDLWHTVYSISDKEELANALKKKFNINDEDIINNLYAIDFVKPGYGNKSAKAIRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSESLTKTENEQRQLLDKLPAIQKNALRQPIVEKILNQMINVVNALMVEYKEHFYSIRVELARELKQSKDDRNTTYLQNEAMERLNDAIAKRLNSEGIKTTKRILEKYKYIFPTKGCIDKKTGKFVSKNFENLSTVNQCIYCGKSFSLTAALNGDGYEVEHIIPRDLICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTAFDFMRGQGEQALEDYIARIEKWYKDGIISPAKREHLLLSHEDYLKRKKEGKTTDEDKKYWEDFVSRQAGETQYISREAIKILKQCCKNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLDFERYKKAGLTKIVTWESDHGKNKHTKEQIVNWTKRIDHRHHAIDALVIACTQQGFVQRINTLNADETKDLMKKQIESSGVKFEEKKDLLNKYLASLTPFSTQTVADNVDKILVSFKAGKKSASTGKRIKYVKGKKVVLQKGIIIPRGALHEEGVYGQIEINGKKEIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEKKVNNKTGEIHVVDKIKNVLDSIVDVNIRSKILQRLNQGFEDGKDYRDDVKKALDNLNDLDKNPIFADDNNTIPIRTVRCRTGLSAVVPIKHNEKGEPIGFVKPGNNHHIAIYSDKNGNLHEHTVTFWHAVERKKYGIPVIIENPQSVWDSIIDKQLPESFLENLPDVKWTFEISLQQNEMFVLGMENESFEDAVRNNDFSTISKYLYRVQSISESDYWFRLHIETQNDKTPSAKLANKYHRVKSLKSFHELNPHKVYISVIGKIKAL
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 MG16-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTNSIGWAVVNTDENDKPVSIENMGSRIVPLTSDDTNEFTKGNAITKNQARTVKRTARKGYDRYQLRREHLTAELRKLKMLPDERLIKLPVLELWELRGRAASKGNQLTLSEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDESADTKQKAYVAEVNARYAMIKERNQTIGQFFAEKLKENEIETSKGKFYTYRIKEQVFPRKAYEAEFDQIIECQKEFYPDILTNEEINRLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSFCDFEKREYINKVGKVVYGGPKVAPKSSPLFQLCKIWEEVNNLTLRNRKNDELFITIEQRQAMVDFLDTHEKLTLSDMYSILGISKQDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFVNADTLLQFNLKQTDSNLVDEVTGEILQVIDPKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEELANALKKKYNIHDEDIINRLYAIDFVKSGFGNKSTKAMRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSDSLTKAENEARQLLEKLPPVQKNALHQPIVEKILNQMINVVNALMIEYGQFDSIRVELARELKQSKDERNVTFLQNEAMQRLNDSIANRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFENLSTVNRCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQSNKVLSCRKCNSIKSNKTAFDFMRSQGEHAFETYLERVESWYKDGIISPSKRERLLLSHEDYLERKRKDKATDIDKKYWEDFVSRQAGETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTKIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIESAGIKYEEKKVLLDKYLISLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKKTATIGKRIEYKHGNKHIVQKGIIIPRGALHEEGVYGRIEINGKKEIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYAEKINKKTGGIQIEDKIKNVLDSIVDSNIRAKVLQRLNQGFEEGQDYRNNVKKALDNLNNLDDNPIFADKNNTIPIRTVRCRTGLSAVVPIKKNERGEAIGYVKP
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRKILGLDLGVGSIGWSLIETDAEDNPKAILGMGSRIVPLSTDDANEFSSGNAISKNQKRTQKRTQRKGYDRYQLRRALLTQKLRELGMLPDERLIKLPVLELWQLRADAATPGKQLELKEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDGEDKSQKDYVQQVNQRYREILDEGTTIGQHFSKKLADNEVITPKGKFYTYRIKEQVFPRDAYVEEFDRIMECQRRFYPDLLTESTIREIRDEIVFFQRPLKSCKHLVSVCEFAMREYKTKEGKSILAGPKVAPRSSPLFQVCKIWESVNNLSLKNRSGEVYHFSQEERRKMFDFLDNHDKMAVTDLYKLLGISKKEGWWGGKAIGKGLQGNTTKAALAKALGERQDLLQFQLETIDSRQIDTETGEVLKTISPSFEKEPLYRLWHILYSMHERSEVAAALERQFGITAPDTVDRLFAIDFVKAGYGNKSARFIREILPYLQAGMQYSQACDYIGINHSNSLTIEENASRVLLDRLPQLQKNELRQPVIEKILNQMVAVVNALLSQYGPIDEIRVELARELKQSRDERNDAYLSINKRERENKVIEERIREYGISPSKSRIQKYRLWEESNHLCFYCGHPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSFANKVCACRQCNAEKGNSTAFDYMKSKPANDFEDYLKRVEKYFTEKRISKTKRERLLTPASEIPQDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKLVCRNVWTTSGSITDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYSLGGMTESVHYEHNGQKHEEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTQQSYIQRLNTLSASRDVMHAEVEKQGVQWQEKHSLLEEWTAQRPHLPYSTVRDYVDGILVSFKPGKMVATPGKRYTYKNGKKELVQDGLLIPRGALSEESVYGQITTIEPSVPVKKLFEDPSLIFKPYIRELVERRIKECGGDWKKARASIGKKPIWLDTEETVALEFATCWKKEYVIKYPVSSLKAKDVDSIVDRHIREIVRKRIDEVGEKEAFKTPIYTDDAQSIPLRSVRLFTGLDAVEPVKYVDGVPVGFSKPGNNHHIAIYRDQDGNRSEHVVSFWHAVERKRYGLPVIIRDTDSVWEQIEGESLPESFLKNLPQPGLKLELSLQQNEMLILGMKEDEFNDAIREKDTRRLNKHLYRVQKLSTMYYVFRYHTETQIDDSKGALEMHKFYRTVSFRALDALFPRKVRISVTGELIPIQ
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG16-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNVDDNNNPVDIQDIGVRRVPLSENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGTRRNYDRYQLRRQALTEKLRQLNMLPDENLIMLPIMDLWQLRADAVTKKVSLNELGRILYHLNQKRGYKHSRTDANDSKQREYVKEINNRYAKLLESKMTIGQLFANKLAETAVVQDGKIFYNYRIKDQIYPRNAYEEEYDAIMKCQQKFYPEILTDAIIDEIKNRIIYYQRDLRSCKHLVSICEFEKRCFYDEDGNVKRNKKGDIFYDGPKVAPRTSPLFQVFKDWQSINNLRFHNRRNEYLYITKEQKEQIADFMEHHEILKLKDVQSLLDITAKSGWYCDKAIKAGIKGNSTKCAILSSLSSLPHSKIAEITRFNLETETTNIVDEETGEMLVRIRNTYQNEPLYRLWHIIYSIKNDNERINAISKFLKEFEVEEETVINSLKDIDFVTPGYANLSAKAICKILPYMMEGLDYSDSCEYVGYNHSDSLTKEENEKRELLDKIPALKKNELRQPTVEKILNQTINVFNQINEDLSKDGERISEVRVELARELKQSKDERNETEIGIRKQQKLNDEYAKILKEEGVRPTRNRILKYRLWRESNKSCFYCEQPISFHEFLDFSETEREHIIPKKLMYDDSFANQVCSCRNCNKEKGGRTAMDYMRTKQNLQFYLDKVDKMFQDHKISGKKRSHLLASYDDYLFRKENGKETKDDILIWEKPIERQLRLSQYISRKAQELLRMTCRDVTVTTGEITALIRHTWGYDTILHDLNFSSYKEAGLTEIVKGEDSGRTREIIKDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLNASREEIRGEIKAPRKEWKDSNLLQQWIKEKMPFDRQYVLHKVASILISMKAGKKATVPGKRKIYKKGKPIVIQTGLRIPRGQLHEKTVYGAINQYDKGQKVMKIVTRYKMGVGSMGYVFNGKETCDVIKKKNRYEIVDGIQKALDYIVDKHIREIVKARMNEAFPEGETYLTEAEKALAEGKAYDGKARCQKALDQLRTLSERPLYADK
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGVGSIGWSLIQADEDGNPQSIIDIGCRIVPLSPDDTNEFSSGNAISKNRKRAQKRSVRKGYDRYQLRRQNLTDELRGLGMLPDERLIKLPILALWQLRANAATPGKRLTLPEIGRIFYHINQKRGYLHSKSDEEDKNQRDYVQAINNRYATIKAEGKTIGQYFAQKLADSEVTTDKGKVYAFRIKEQVFPRQAYQEEFDQIIACQRIHYPEVLTDDVIHRLRDEIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFAMREYKTTDGRSIQAGPKVTPRSSPLFQVCKIWESVNNIELKNRDGESYPFSAEERLKLFNFLDNNEKMTVTDLKRILGLGTKDKWWGGKAIGKGLQGNITKMALKKALPYHEELLSFNLKSIESRHIDTETGDILLEIAPDFEQEPLYRLWHIIYSMKDPDEMASALNRQFGIDDPTILTNLTRIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGMKYSEACDYISINHSNSLTTAENNSRELLPHMQQLQKNELRQPVIEKILNQMVNVVNALLDKYGSIDEVRVELGRELKQSRDERNSAFLNNNKRERDNKAISERIQEMGIRASRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQTVGVKEFLEGTDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYMKQKSDNDFADYTRRIEDAYEKKEISKTKRERLLTTAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFIRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIISDHLGQVHQEERIKNWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNSSRDKMFQELEAQSKEVKEKYSLLESWMRCRPHIPVSVVSQAIDGILVSFKTGKRITTPGKRFIYKSGKREVAQYGIAVPRGALSEESVYGSISCLEANVPVKKLFEHPEIIFKPYIREKVEKRINEFSGDWKAALKSLKKTPIFLRADGTEPLEYATCWKREYVIRYPLASLLKKDLPFIVDRNIRRLVSERINAVGEKDAFKEPLFADKADINPIRSVRLFTGLTQDSLSPVKYFNGYPIGYSKPGNNHHFCYYRNKNGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWEDMANRDLPQDFLKNLPPAGLKLEVSLQQNEMFVLGMPEEDFQNAIKENDQRALNKYLFRVQKISGQYNVFRRNTDTGKDEDSKAQSLGQFVRISSVRGWIHCCPHKVRISVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 930
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 MG16-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..930
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIKTDDNQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTDVLRQNGMLPERMDEHVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYTDLQAEGLTIGQHFHLELLHSKVEGASGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMRVQRVYYPEILTDELIDVLRNRIIFYQRPLKSCKHMVSLCEFEMRPYKTKDGRIVYGGPKCAPRTSPLAQFCAMWETANNITLTNRNNERYEFTLDARAQIVKHLCEHAVLKLTDLYKILGITKKDGWWGGKAIGKGIKGNATLNQLRDALDGKYGEWLEMPVEIEDKVNDATGEVVKTVSAEVEHAPLFQLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRILPYLMDGYMYNEACAKVGINHSNSMTAAERDARPLAERIELLQKNALRQPVIEKIINQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSRDERESAYKAINKNERENSTIANRILEDYGIRPSRSRIQKYRMWEESKQRCFYCGKMIDVKQFLSGADVEIEHIVPRSILFDDSYSNKVCACRECNQEKGNLTAMEYMEGKPTGEFEAYKQRVDEAFSEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYKQVDEMTEWVHYEHAGQEHEVERIKNWTKRLDHRHHAIDALTVALTQQSMIQRLNTLEASHDEMEKQVKEANTPYKEKKSILEKWVTEQPHFEVSEVTDKVDSILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQTGIQVPRGALTEETIYGKSGDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVEK
		
	
	 
		 
			 830
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 MG16-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..830
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVSSIGWSVISVDKNGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDERLIKLPVLDLWTLRANAATEGCKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTEYIENVNKRFAMIKELGLTIGQFFANKLKESEVVSEKGTFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKREYKNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARVLSQEERLKVVDFLDNHEKMTAKDFTKLLRLDKNDEWDLKRYFGKNGVQGNTTKAQLVTALANIPNACEFLRFNLALENSNYVNESTGEILKVISSNFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEELKNALNKKYGITDESVLNNLFKIDFIKPGSGNKSAKAIRRILPFLQDGLVYSDACAEAGYNHSNSLTKSENEARTLLSRLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKEICYNVYATSGSVTDFIRRTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYEHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQRKDWKN
		
	
	 
		 
			 797
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..797
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..797
					 
						 
							 note
							 MG16-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..797
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKHILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSGAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQEAKQTIGQHFYLELLRSKVESGSGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMKVQRAYYPDVLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQFCAMWETANNITLTNRNNEQYDFSLEERRQIVEHLCTHEALKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYGEWLEMPIERVDVVDNETAEVFWQVSPKVEETPLFKLWHAVYSIQDADELAKTLRNKFGIDDQDVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACARIGINHSNSMTAAERDARPLAERIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYLETKPAAEVEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHKSDIPTDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVEDLTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAY
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGSYYTFRIKDKVFPRAAYMDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKILDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKALNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNEHENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMKIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDIDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1048
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Deminuibactersoli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 MG16-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1048
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YCDLLQICIGKYDVFFRLFKQMRKILGLDLGVGSIGWSLIETDANDNPVAILGIGSRIVPLSTDDANEFSSGNAISKNQKRTQKRTQRKGYDRYQLRRALLTEKLRESGMLPDERLIKLPVLDLWQLRANAATPGKQLELKEIGRVLYHINQKRGYRHSRYDDGDEKSQREYVQQVNQRFRDIRDEGVTIGQHFANKLAENEVTTPKGKFYTYRIKEQVFPREAYVEEFDRIMDCQRGFYPDILTDSTIGVIRDEIIFYQRPLKSCKHLVSVCEFAMREYKTSDGKSVLSGPKVAPRSSPLFQVCKIWESINNLSLKNRSGQVYRFSDEDRQKMFDFLDNHDRMTVTDLYKLLSISKKDGWWGGKAIGKGLQGNTTKAALAKVLGSRSELLRFQLETIDSKRIDTETGEILKVISPSFEKEPLYRLWHIVYSMHERSEVAAALERQFGITDPETVDKLFSIDFIKAGYGNKSARFIREILPYLQVGMQYSDACNYIGINHSNSLTTEDNASRVLLDKLPQLKKNELRQPVIEKILNQMVAVVNALLSQFGPIDEIRVELARELKQSRDERNDAFLKNNKRERENKVIEERIREYGITPSRSRIQKYRLWEESNHLCFYCGQPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSYANKVCSCRKCNAEKGNSTAYDYMKAKPEGDFEDYLKRIEKFFSEKRISKSKREKLLTPASEIPQDFIDRQLRQSQYIAKKAVDMLKQVCRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYKEGGMTEMVHYEHNGQEHDEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTRQSYIQRLNTLYASRDAMHAEIKKQSAHWQEKHSLLEEWTKQRPHLPVSVVRDSVDGILVSFKPGKRVATPGKRYTYKGKKELIQDGLLIPRGALSEESVYGQITTLEEHVPVKRLFEDPSLIFKPYIRHLVEQRIEEFHGDWKKARLSIGKKPIWLDEGETVALEYATCWKKEYVIRYPVSSLKAKDVNSIVDRHIREIVRKRIDEVGEKDAFKTPLFSDATQMIPVNGIR
		
	
	 
		 
			 1244
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1244
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1244
					 
						 
							 note
							 MG16-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1244
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSIGWAVINVDDNLKPVSIESMGSRIVPLSSDDTNEFTKGNAISKNQSRTERRTSRKRYDRYQLRRKYLTAELRKLKMLPDERLIKLPTLELWELRANAASKGHQLTLPELGRVLYHINQKRGYKHAKSDDSSDTKQKAYVAEVNARYSMIKEKNQTIGQYFAEKLKESEVVTPKGKFYTYRTKEQVFPRKAYEAEFDQIMECQKVFYPNLLTEKEISKLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSVCDFEKKEYKNKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNEELYISLEQRQAMVDFLDTHEKMTLNDMYTILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALMNALGNSENVKSLFQFNLHKIDSQLVDEVTGEIIQIIDPKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEEFAKALKKKYNITDETIINGLYSIDFVKPGFGNKSAKSIRRILPYLQEGLKYSDACEYAGFRHSESLSKAENETRTLLDELPHINKNELRQPIVEKILNQMINVVNALMNEYGKFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESIAKRLVSENINPTKRIIDKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFESLSTVNRCIYCGQSFSLSEALNGDGYEIEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRKCNSIKSNKTAFDYMRTQDKNAFEAYLERVESWYKDGIISPAKRERLLLSHEDYLERKRIGKETDEDKKYWEEFVSRQAGETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGSITATLRHLWGYDEVLHQLNFERFKNAGLTETVTWESNHGKNKHSKEQIIDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKRQIETVGVKYDEKKILLDKYLTSLAPFKTQTVANAASNILVSFKPGKKTATTGKRIEYRNGKKHVVQKGIIIPRGALHEEGVYGEIEINGKKHIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYTEKINKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGSIRAKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALENLNDLDKNPIYADDNNTIPIRTVRCITGLSAIVPIKYNDQGKSIGFVKPGNNHHIAIYQDNEGNLREHSVTFWHAVERKKYGVPVIIDNPIQVWDSIKDRQLPESFLEKLPEVNWTYKISLQQNEMFILGMEDDAYDYAIRNQDYSTLGQYLYKVQNVSEKQYRFSLHNMTKFDIKRMNKADKCFYNIQSIDALFRLHPHKVHISLIGKIKEIQE
		
	
	 
		 
			 1266
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1266
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1266
					 
						 
							 note
							 MG16-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1266
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PFTQIFLYFFAIFAKNKKQIIQYTMKKILGLDLGTNSIGWAVVNAEENWKPVSIESMGSRIIPLSSDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKRYDRYQLRREYLTATLRKLKMLPDESLIKLPILELWELRGKAACKGQQLSLPELGRVLYHINQKRGYKHAKSDESSDTKQKAYVAEVNARYAMIKKRNQTIGQYFAEKLKESEIETPKGKFYTYRTKEQVFPRKAYEAEFDQIMACQKVFYPDILTEKEINKLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSICDFEKQEYKNKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFISLEQRQAMVDFLETHEKLTLSDMYAILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFENAERLLQFNLYKTDSNLVDDTTGEIIQIIDSKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEEFGKALKRKYNITDEDIINRLYSIDFVKPGFGNKSTKAMRRILPYLQEGLKYSDACEYAGFKHSESLTKSENEARPLLDMLPSINKNELRQPIVEKILNQMINVVNALMNEYGKFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQARETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKRTATTGKRIEYKEGKRHIVQKGIIIPRGPLHEEGVYGSIKINGEKQIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGNIRTKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALENLNNLDKNPIYADDNKTIPIHTVRCITGLSAIVPIKYNNQGKPIGFVKPGNNHHIAIYQDEEGNLKEHSVTFWHAVERKKYGIPVIIENPTKLWDEIKDKQLPESFLEKLPEVNWTFKVSLQQNEMFILGMEDDTYDVAMGNKDFTLISKFLYRVQSISESDYWFRLHIESQNDKTPQAKQAKKFHRIKSLKGFYQLHPHKVHISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 MG16-146 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVIQADEEGNPASLLDIGCRIVPLSTDDANEFSSGNAISKNQMRTQKRTTRKGYDRYQLRRQYLTEELRKLGMLPNERLIKLPVLDLWQLRAYAATPGKKLSLPEIGRVLYHINQKRGYQHSKSDDSDDKSQRDYVQTINNRFATIKTEKKTIGQFFVERLAESEVLTDKGKFYTFRIKEQVFPRKAYVEEFDQIISCQKVYYPDILTDDEIHILRDEIIFYQRPLKSCKHLISRCKFALREYKTADGESIIAGPNVAPRTSPLFQVCKIWESVNNIELKNRDGDSYQFSMEDRQKLFDFLDNNEKLTVTDLKKVLGLNSKDKWWGGKAIGKGLQGNTTKIAIKKALQGHLELLSFNLKSIDSQHIDTQTGEILHEISPDFEKEPLYRLWHIVYSMADPEEMGAAIKRQFGIEDPEILSRLSKIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGLKYSEACDYISINHSNSLTTAENNARKLLSHIPQLQKNELRQPVIEKILNQMVNVVNALIDKHGGIDEVRVELARELKQSKDERNSTFLNNNKRERENKIIEERIAEMGIRPSRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQPVGVKEFLEGAEVEIEHIIPRSLFFDDSFANKVCSCRKCNAEKGNRTAFDYMKQKGENEFSDYSRRIEEAFEKKEISKVKRERLLTSAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHHWGYDNIIHDLNFQRNKNAGQTAIITYEHRGQTHQEERIKEWSKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNTSRDAMFQELEAQSEEFKEKYSLLERWIKERPHIPVSEVTEAVDGILVSFKAGKRVSTPGKRYTYKKGKRSVAQTGIVVPRGALSEESIYGAISCLEEHVPVKKLFEHPEIIFKSYIREKVENRIREFGGNWKAALQSLKKTPIYLGIDETKPLEYASCWKKEYVIRYPLSSIRKKDVDYIVDQHIRHLVSERIAAVGEKDAFREPLYADKAGKMPIKSVRLFTGLTDSSVSPVKYSHGLPIGFSKPGNNHHYCFYRNRDGELVGHLVSFWHAVERKKYGIPVIIKDTDRLWEEVANRDLPEDFLKNLPPSGLTLEVSLQQNEMFILGMPEEDYQRAIEKSSKNDLNKYLYRVQKISGQYNVFRRNTDTGKEEDSIAQSLGQFIRISSTKGWISYNPHKIHIDILGDICEL
		
	
	 
		 
			 1160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1160
					 
						 
							 note
							 MG16-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPKQILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTARKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEAVNQRFKDIQEAHQTIGQRFYLELLRTRVHREKGDYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMHVQRVYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLEQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRETLQGKYDQWLEMPIKHVDVVDATTSEVFWAVSPEVEETPLFKLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQIFDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSREERESAYRAMGQNERRNKEIAEKISEFGIRPSRSRIQKYKMWEESMHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRHVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEYVEFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDLMEKQVKEAGTHYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNVVKGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIAQRGIEVPRGALTKDTIYGKQGESYVVKYPLTHQSMKADNIVDPTIRALVKARLAAYNNNANEAFKTPLYSAEGMEIKSVRCVARLTENGVIPIKYNKQGMAIGYAEKGNNHHVAIYKEKDKKTFDITVSFYDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSVLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFILSMQENEMFVLGMEDDEFDDAIERQDYATLNKHLYRVQKIAHNDYWFRYHTETTVDDKYGDGEDNKVNLGWSVEMGKVCRIRSCDALFAKHPHKVKVDLLGHIHKA
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPKQILGMGSRIVPISKDDGDQFSKGQAITKNADRTARRTARKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRNDAATEGHQLSLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEDVNKRYKDIQEAHQTIGQHFYLELLRSKIERANGPYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMNVQRVYYPEILTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKAKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERYEFTLEQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKRIDVVDATTSEVFWAVSPEVEETPLFKLWHAVYSLQNADELTKTLREKFQITDEAVIEALCRIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARMELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKITEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKTDIPSDFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIAQRGIEVPRGALTEETIYGKLGDKFTVKYPLDHPSMKPENIVDSTIRELVQKRVAERGKDAFKEPIYSAEGMKIKSVRCFTSLSENGVVPVKYDEAGRPIGYAKKGNNHHIAIYQDKDGQYQEMVVSFWNAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSLLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFILSMQENEMFVLGMENDEFNDAIERQDYATLNKHLYRVQKLSTHDYSFRYHTETKVDDKYEGAENGRNASMSLGALVPIRSCGSLFVQFPHKVKVDILGHIHKA
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 MG16-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTNSIGWAVVNTDENDKPVSIERMGSRIVPLTSDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKGYDRYQLRREHLTTELRKLKMLPDEKLIKLPVLELWELRGKAASKGNQLTLSEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDESADTKQKAYVAEVNARYAMIKERNQTIGQFFAEKLKENEIETSKGKFYTYRIKEQVFPRKAYEAEFDQIIECQKEFYPDILTNEEINRLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSFCDFEKREYINKVGKVVYGGPKVAPKSSPLFQLCKIWEEVNNLTLRNRKNDELFITIEQRQAMVDFLDTHEKLTLSDMYSILGISKQDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFVNADTLLQFNLKQTDSNLVDEVTGEILQVIDPKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEELTNALKKKYNIHDEDIINRLYAIDFVKSGFGNKSTKAMRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSDSLTKAENEARQLLEKLPPVQKNALHQPIVEKILNQMINVVNALMIEYGQFDSIRVELARELKQSKDERNVTFLQNEAMQRLNDSIANRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFENLSTVNRCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQSNKVLSCRKCNSIKSNKTAFDFMRSQGEHAFETYLERVESWYKDGIISPSKRERLLLSHEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQAGETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIESAGIKYEEKKVLLDKYLISLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKKTATIGKRIEYKHGNKHIVQKGIIIPRGALHEEGVYGRIEINGKKEIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYAEKINKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGNIRNKVL
		
	
	 
		 
			 1250
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1250
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1250
					 
						 
							 note
							 MG16-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1250
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSVGWALITVDESNNPIDIQDIGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTLARGIRRNYDRYQMRRRALTEKMRQLNMLPDEHLIKLPVLDLWQLRANAAKQKISLCELGRVLYHLNQRRGYKHARTDSNDSKQKDYVQKINNRYSLLQQLGLTIGQYFAQKLAETAITHNGKTFYVFRIKEQIYPRRAYEEEFDTIMTCQQLFYPTILTDEVINEIRNNIIYYQRDLRSCKHLVSICEFEKRSFYDENGEVKRNKKGEIVYSGPKVAPRTSPLFQVFKNWQSINNLHFHNRRNEDLFITLEQKTHIASIMDNKELLKLKDVHEVLGINNKSGWYCDKAIKAGIKGNTTKTAIIACLSTLPLSIINEIARFNLKTEKTNIVDEESGEIFVRISNNYQDEPLYRLWHIIYSIKDDEERFNAISKFLKDFGIEDDSITNALKDIDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGLDYSDACEYVGYNHSDSLTKEENASRDLVDKIPLLKKNELRQPTVEKILNQTINIFNQINADLIQKGERIDEVRVELARELKQSKTEREEASAGIRKQQALNDNYANILKSESIRPTRNKILKYRLWTESNKTCFYCDQPVNFKEYLQTTEFEREHVIPKRLIFDDSFANQVCSCSKCNKEKGGLTALDFMRTKANLRNYLDKVDSMYQKHEISGKKRSHLLASYDDYLERKKEGKETKEDIMIWETPIDRQLRLSQYISRKAMEILRMGCREVVATSGSITELIRHTWGYDTILHELNCPDYKEAGLTEIIIDEKTKRQREVISDWTKRLDHRHHAIDALAVACTTHSIVQHINTLHASRKIMRDEIKTSRKEWKDNYLLQQWIKEKMPFDRHYVLHKIASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPQIIQTGIKIPRGQLHEKTIYGAIKQWSGGEEHRKIVTRYKLGIGAAGYVFNGKESCDVIFDKKKKQYVMDDGIDKAIKYIVDKHIQDVIRGRLNEAFPANETYRSEAEKALAEGKTYDGKDRSKKALEQLRTLSEKPLYADKGKTIIIKSVRCFTGLSAVQPLRYNSQNEPIAFVLTKNNHHVAIYSDEKGEYKECVYTFWQAVERSKYRLPLIIKEPHELWREIMKRENDGEHFPDSIIEALPSPNWTFIESLQLNDMFVMDLDDETFEEYITNKNYEKLGKKLYRVQSLSTGDYCFRHHTDTTTDRTNAKLTKKFLRKSLMSFISSNPRKVQISLLGKINRDC
		
	
	 
		 
			 1242
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 MG16-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1242
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTNSIGWAVVNAEENWKPVSIESMGSRIIPLSSDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKRYDRYQLRREYLTATLRKLKMLPDESLIKLPILELWELRGKAACKGQQLSLPELGRVLYHINQKRGYKHAKSDESSDTKQKAYVAEVNARYAMIKKRNQTIGQYFAEKLKESEIETPKGKFYTYRTKEQVFPRKAYEAEFDQIMACQKVFYPDILTEKEINKLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSICDFEKQEYKNKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFISLEQRQAMVDFLETHEKLTLSDMYAILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFENAERLLQFNLYKTDSNLVDDTTGEIIQIIDSKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEEFGKALKRKYNITDEDIINRLYSIDFVKPGFGNKSTKAMRRILPYLQEGLKYSDACEYAGFKHSESLTKSEIEARPLLDMLPSINKNELRQPIVEKILNQMINVVNALMNEYGKFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQARETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKRTATTGKRIEYKEGKRHIVQKGIIIPRGPLHEEGVYGSIKINGEKQIVKKYKLGKGVQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGNIRTKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALGNLNNLDKNPIYADDNKTIPIHTVRCITGLSAIVPIRCNNQGKPIGFVKPGNNHHIAIYQDEEGNLKEHSVTFWHAVERKKYGIPVIIENPTKLWDEIKDKQLPESFMEKLPEVNWTFKVSLQQNEMFILGMEDDTYDVAMGNKDFTLISKFLYRVQSISESDYWFRLHIESQNDKTPQAKQAKKFHRIQSLKGFYQLHPHKVHISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1228
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1228
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1228
					 
						 
							 note
							 MG16-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1228
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIIPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRFQLRRENLTAELRKLHMLPDEKLIKLPILELWTLRAKAATEGNKLSLPEIGRILYHINQKRGYKHAKADEAGDKQQTEYVAAVNSRYAMIKERSQTIGQYFAEKIRESEVISEKGKFYTFRTKEQVFPRKAYEEEFDKIIAVQRQYYPDVLTDSAINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKEGKIVYDGPKVAPRTSPLAQICRIWEFVNNISLENGYKERRELSLEEKQKVVHFLDNNEKMTATDFSKLLGLGKKNEWDLKRYFGQNGVKGNETKVSLRNALKDFPNVEELLQFNLTLDNSNYVNESTGEVLKVISPSFQNEPLYDLWHTVYSLSDKDELSNALGKKFGISDKNAIQQLFKIDFVKPGFSNKSAKAVRRILPFLQQGLMYSEACAEAGYNHSNSLTKTENEARSLLDRLPQIKKNELRQPVVEKILNQMVNVVNAIYDDYGTIDEIRVELARELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKYRLWEEAEQKCFYCGQTVNVKEFLSGFDVEVEHVIPKSLLFDDSYANKVCACRKCNANKGNKTAFDFMKSQSEDAFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQSEIPSDFIERQLRQTQYISKKALEMLKEVCRNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQGGLTEAREFDNKGIIHKEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVDKQSAEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVADRVAEILISFKAGKRVATTGKRIKYEKGQKKVLQEGIVIPRGALSEESVYGKIKVIDPHKPLKFLFENPQTIVSPQIKTAVIDRLSKFGNDVKKAIASIKKEPLTLASDKVINDADCFKEEYVIKYPLEGFKAKDIQFVVDKHIREDVLPKRLAEFDGNEKNAFKDIDKNPIFADANHNIPIKHVRCFTGLSAVVPVKHDDAGKAIGFVKPGNNHHVAIYKDECGKLHESLVSFWNAVERKIKKVPVVITQPQDAWNIAENAHCSEEFTASLPNKTWTFVQSLQVNEMFVLGLEESAYQKAVREKDYNLINKHLYRVQSISKSDYFFRHHLETIIDDTSASKEMKRFYRFKSLGSFFKENPHKVQISVLGKLIVKE
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKHILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTKVLRQNRMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNVDSKQTKYVEAVNQRYAEIQEAKQTVGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMKVQKVYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRNNERYEFSLDERKQLVEHLCTHEALKLTDLYKILGITQKDSWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYSEWLEMPIERIDAVDDETAEVFWQVSPKVEETPLFKLWHAVYSIQDADELAKTLRNKFGIDDQEVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMDGMMYSEACARIGINHSNSMTAVERDARQLSDHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIIAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEENNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSEIPTDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWILEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQTGLQVPRGALTEDHIYGKLGDKFVYKYALTDQSMHPENIVDPTIRAIVQKRVAERGKDAFKEPLYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKQDEHGRNIGYAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPVVITNPRAVWDSIMDKDMPQEFLEKLPNDDWTYILSMQENEMFVLGMEEDEYNDAIEAKDYAALNKHLYRIQNISSLFYIFRYHTETKVDDKYEGIANGRNASMSLGALIPIRSFKALFAQFPHKVKIDIMGRITRA
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPKQILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTTRKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEAVNQRFKDIQEAHQTIGQHFYLELLRTRVHRENGDYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMNVQRAYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLDQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKHIDVVDAATSEVFWAVNPEVEETPLFKLWHAVYSLQNAEELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESQHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQETYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIAQRGIEVPRGALTEETIYGKLGDKFTVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVAERGKDAFKEPLYSAEGMEIKSVRCFANVTDNSVVPIKYNEEGQPIGYAKKGNNHHVAIYTDKSGKPQESVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDNLLNTDFPEEFLAKLPEDDWQYLFSMQENEMFVLEMEDDEFYDAIERQDYASLNKHLYRVQKIRSGEYTFRYHTETKVDDKYEGVANGTNTSFQLGALVSIRGFSSLFAKHPHKVKIDLLGHIHKA
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGVGSIGWSLIQADDEGNPQSILDIGCRIVPLSPDDTNEFSSGNAISKNRKRTQKRTCRKGYDRYQQRRQNLTDELRGLGMLPDERLIKLPVLDLWQLRADAATPGKKLTLPEIGRILYHINQKRGYLHSKTDEDDKAQRDYVQAINNRFAHIKAEGKTIGQYLAGKLADSEVTTDKGQFYTFRIKEQVFPRKAYQEEFDQIIACQRIHYPDILTEEVIHRLSDEIIFYQRPLKSCKHLISQCEFAMREYKTADGKRIQAGPKVAPRSSPLFQVCKIWESVNNIEMKNRNGESYPFSEEERLKLFNFLDNNEKLTVTDLKRILGLSVKDKWWGGKAIGKGLQGNTTKIALKKALQGHEGLLSFHLKTVDSRHIDTETGVILQEIAPGFEKEPLYRLWHIIYSIKEPDEMASALKQQFGIEDPEVLSRLAKIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGLKYSEACDYISINHSNSLTTAENKSRKLQPRMQQLQKNELRQPIIEKILNQMVNVVNALLDKHVSIDEVRVELARELKQSRDERNSTFLNNSKRERENKIISERIQEMGIRPSRNRIQKYRLWEESKHICFYCGQPVGVREFMEGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYVKKKGENEFADYTRRIEEAFEKKEISKTKRERLLTSAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIVCDQMGQVRQVERIKDWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNASRDQMFQELETQSNKVREEYSLLENWMKERPHIPVSVVSQIVDGILVSFKTGKRLTTPGKRYTYKGGKREIAQSGIIVPRGALSEDSVYGVISCLEENVPVKKLFEHPDIIFKPYIRTKVENRIKEYDGDWKAALKSLKKAPIFLGDGETKPLEYATCWKKEYVIRYPLASIQKKDVKYIVDQHIRQLVSERLNAVGEKDAFKEPLFSDKAEKNPIKSVRLFTGLTHNSLSPVKYLDGFPIGYSKPGNNHHFCYYRNENGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWDEMANRDLPQDFLKYLPPVGLKLEVSLQQNEMFILGMKDEDYERSIKEKDLRMLNQYLYRVQKISSQYIVFRRNTDTGKDEDSKAQSIGQFVRVSSIKGWIQCNPHKIRVNVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGPYYTFRIKDKVFPRAAYLDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKILDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKAMNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDKDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1223
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 MG16-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVSSIGWSVISVDDNGDPSDILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRENLTVELRKHKMLPDEHLIKLPVLKLWTLRASAATEGHQLTLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTDYVAAVNQRFAMIKERGQTIGQYFAEKLKENEVVTEKGKFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIITVQRKFYPQILTEEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSICEFEKHEYKNKEGKTVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARELTQEERLKVVEFLDNHEKMTAKDFSKLLKLNKDNEWDLKKYFGKNGIQGNTTKTKLATAIANVPNANDLLRFDLTLENSNFVNEATGEVLKVISSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKDELKSSLEKKYHITDESIVDNLFRIDFIKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSEACAEAGYNHSNSLTKTENEARTLLARLPQIKRNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERKATAANIAKRERENKAIAAKIEEFGIRPSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVDAREFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNRTAFDYMKSQSSNAFDAYIKRVNDFYKDGKISKTKNERLLTTQSEIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKEVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREFDHKGATHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSLLQEWLRERKHFSTDEVAQKVSDILASFKAGKRVATIGKRIKYEQGKKKALQTGIVIPRGPLSEESVYGKIKVLDPSKPIKFLFENPQSIISAEIRTAITNRLSKFENDIKKAIQSLKDDPIILANGKNLETADCYKEEYVIKYSLNGFKAKDIESVVDGHIKEILYKRLEEFNGNEKEAFKDIENKPIFADSAHKIPIRNVRCFTGLSAVVPVKQDNNGNNIGFVKPGNNHHIAIYKDENGNLQESVVTFWHAVERKKYGLPIIITNPAEVWEIAKAKDCPSEFLACLPNEKWSFVQSLQINEMFIMGLDDETYEKTLSEHNYTLINQHLYRVQKLTSNDYFLRFHLETKIDDSAEAKQMGKVLRKSLKTFIQDNPHKVKVSVLGKLIT
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRKILGLDLGVGSIGWSLIETDTKDNPVAILGMGSRIVPLSTDDSNEFSSGNAISKNQKRTQKRTQRKGYDRYQLRRALLTEKMRELGMLSDERLIKLPVLELWQLRANAATPGKQLELKEIGRVLYHINQKRGYKHSRSDDGDEKSQREYVQQVNQRFRDIRDEGLTIGQHFANKLAENEVITPKGKFYTYRIKEQVFPREAYIEEFDRIMDCQQVFYPDILTDTIIREIRNEIIFYQRPLKSCKHLVSVCEFAMREYKTSDGKSILSGPKVAPRSSPLFQVCKIWESVNNLTLKNRSGQVYHFSDEQRQRMFDFLDNHERMTVTDLYKLLNISKKDGWWGGKSIGKGLQGNITKAALAKALSNHRDLLRFQLETIDSKRIDTETGEILKVISSSFEKEPLYSLWHIVYSMHERSEVAAALERQFGITDPDTIDRLFAIDFIKAGYGNKSARFIREILPYLQAGMQYSDACNYIGINHSNSLTTEENANRALLDKLPQLKKNELRQPVIEKILNQMVAVVNALLSRFGPIDEIRVELARELKQSRDERNNAFLNNNKRERENKVLEERIREYGISPSRSRIQKYRLWEESNHLCFYCGQPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSYANKVCSCRKCNAEKGNSTAYDYMKAKPEGDFEDYLKRIETFFSEKRISKAKRDKLLTPATDIPQDFIDRQLRQSQYISRKAVDMLKLVCRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYKEGGMTEVVHYEHNGQEHDEERIIGWTKRMDHRHHAIDALTIACTRQSYIQRLNTLNASRDAMHAEIEKQNAYWQEKHSLLEEWTRQRPHLPVSVVRDYVDGILVSFKPGKKVATPGKRYTYNGKKELAQDGLLIPRGALSEESVYGQITSIVEHVPVKRLFEDTSLIFKPYIRNLVEQRIEEYHGDWKKARLSIGKKPIWLDKGETIALEYATCWKKEYVIRYPVSSLREKDVDSIVDRHIREIVQKRIDEVGEKDAFKTPLFYDAAQKIPIKSIRCFTGLDAVEAVKYANGIPIGFSKPGNNHHIAIYRDKEGNRFEHVVSFWHAVERKRFGLPVIIQDTDSVGDQIQGISLPESFLKNLPAPGATLELSLQQNEMFILGMKEDEFNDAIREKDNTALNKHLYRVQKLGSLYYVFRYHTETQIDDSNNAIIMHKFYRCRSLSAFDALNPHKVRVSITGEIMQGDD
		
	
	 
		 
			 971
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..971
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..971
					 
						 
							 note
							 MG16-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..971
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDDNTPKRIIRMGSRIVPISSDEESGYTRGNAISKNADRTAKRTSRKCYDRYQLRRQALLNLLKRLGMEPSKKLIFEQNPLELWQKRADAASKEITIEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQTSADGKKYYTYRIKEQVYPRHAYEEETEQILEVQSRYHADILTPDVCKEIKDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEMTIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSNLSKEQIESLTAFKLEYDEYVDAETGEVRKRINNTLAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRRLGIENEESIQNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGMMYSDACELAGFDHSRRINPDRVLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNVVNALLEKEGPIDESRVELARELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIARKSVEMLQQVCKNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERYMKAGLTSMVKQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNTRITVPGKRYITKNGKRALVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKRDSKTGLSSIVVTDKIK
		
	
	 
		 
			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 MG16-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVSSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTTRKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDEHLIKLPVLDLWTLRANAATEGHQLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTEYVENVNKRFAMIKELGLTIGQFFANKLKESEVISEKGTFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVLTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLDGYKETKALSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFIKLLGLDKNDEWDLKRYFGKNGVQGNSTKTQLAAALANIPNTSELLRFNLALENSNYVNKSTGEVLKVISSDFQNEPLYMLWHTVYSISDKEELKNALNKKYGITDESVINSLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSDACAEAGYNHSDSLTKSENEARTLLARLPQIKKNELRKPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKRERENEKIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGDTVNVKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMEGQKKEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSKIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKNVCYNVYATSGSITDFIRHIWGYDEILHQLNFERYKKGGLTEFREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSNILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHEKKFILQTGIVIPRGPLSEESVYGKIKVLDRNKPLKYLFENPQFIANADIKSAVTNRLIQHENDVKKAVLSLKKSPIVLANGKTLETADCYKEEYVIKYSLNGFKAKDIDSVVDTHIKDVLYKRLEEYDGNEKEAFKDIENNPIYADATHKIKIRNVRCFTGLSAVVPVKKDEN
		
	
	 
		 
			 1153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 MG16-161 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKNILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRAMLTETLRHNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYVEIQETHQTIGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMNVQKAYYPEVLTDELIETLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKEGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWEAANNITLTNRNNERYNFSLEERKQIVEHLCSHEALKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNSTLNQLRKALNGKYGEWLEMPIEHMDVVDEETAEVLWQVSPQVEETPLFKLWHAVYSLQDADELAKTLRNKFNITDQDVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLIEGMMYSEACARIYINHSNSMTVAERDARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERENAYKRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESDHRCMYCGKMVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNLTALDYLETKTGAELEAYKQRVDDAFKEGRISKTKRDHLLWRREDIPSDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRKVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEVLHTLNLPRYHKVEGMTEFVQYEHAGQTHEEERIKNWTKRVDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDLMEKQVKDAGTLYNEKKSILEKWINEQPHFSVDEVTRQVDGILISFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRIIVQTGLQVPRGALTEETVYGKLGDKFVVKYPLAHPSMKSENIVDPTIRAIVQKRIDERGKEAFKEPLYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKQDGQGNNIGFAKKGNNHHVAIYQDKNGQYQEMVVSFWDAVERKKYGIPVVITNPHAVWDSVLDKESPQEFLEKLPNDDWKYILSMQENEMFVLGMEDGDFEHAIETQNYAALNKHLYRVQKVSSKFWCFRYHTETMVDDKYGDTKNEQWSFQMGKAFRASSFDGLFRQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-162 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGTNSIGWCLIEKSDDNIPQRILRMGSRIVPISSDEESGYTKGNAVSKNAERTHKRTARKCYDRYQLRRQALMSLLKRLGMEPSNELIFEQTPMKIWQTRADAATKKISLPELGRVLLHINQKRGYKHSRLNNFDAKETSYVQEVNSRYDELKAEGLTVGQHFALKLKKNEKTSANGRKYYTYRIKEQVYPRHAYEEEARIILNTQRIFYSDILTEDVCKEFLDTIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTIKKDGKEITIGPKVCPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRQAIADFLDNNEVMKLTNLYNILHIGKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKMQIRAALSNLPSEQVNMLLKFELEFEDYVDKETGEVRQRVDNTQVEKQPLYRLWHLIYSIKDEDELSNALRRMDIKDEETIRKLCSLDFRSAGYAKKSAKAIGRILPYLMEGMMYSQACEQAGFDHSRRVDPGRTLLSALPQIQKNEFRQPVVEKILQQLVNIINSLISKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNEKKNKEYAEHIKEYQLTPTRNRLLKWKLYEESDHACMYCGQPIKVREFLQGADVEREHIIPKGLLFDNSFTNQVCSCRSCNSKKGMRTAYDFIEAEKGEEGLRSYIEHINYLFDKKNISRSKYNRLLVSYKAYLQRKVQGKETEEDKNLWENFIDRQLRQSQYIARKAIEMLQQICKNVYSTSGRVTDFVRHQWGYDEILHDLNFDRYKKAGLTTMVTQLQSGDEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQAELNDKNGSIMDPNRSMLEKWVSIQPHITYAEAKNEVDKIIISQRPNTRITVPGKRYIQKNGKRTPVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQKPTSDGVVKIPQYVRKYKLGIGAQGYLFNGKEFYKEELKKDPRTGLSTIAVTDKINDVLEKIVDGGIRKRILERLNRGFEDGKDYRSNVPRALANLKNLDDDPIYSDDAKTRPILSVRKEVVSTTMVIVRNDRNGRPLAFAEPDGNHHVAFYKNENGLIEERIVTKWHAVQRKLHHVPIIIDNPSATWSDMLGRTDVPEEILKELPKDNSIFMLSLQIGEAFVMGMEESDYQKAIEEGNKQVLAEHLYFVQNLSSSNYRLRRHVESSYDITGMNKEDQRFLNIKSIGALFNYNPHKVKITVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 1261
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1261
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1261
					 
						 
							 note
							 MG16-163 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1261
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FLYFFAIFAKNKKQIIQYTMKKILGLDLGTNSIGWAVVNAEENWKPVSIESMGSRIIPLSSDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKRYDRYQLRREYLTATLRKLKMLPDESLIKLPILELWELRGKAACKGQQLSLPELGRVLYHINQKRGYKHAKSDESSDTKQKAYVAEVNARYAMIKKRNQTIGQYFAEKLKESEIETPKGKFYTYRTKEQVFPRKAYEAEFDQIMACQKVFYPDILTEKEINKLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSICDFEKQEYKNKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFISLEQRQAMVDFLETHEKLTLSDMYAILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFENAERLLQFNLYKTDSNLVDDTTGEIIQIIDSKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEEFGKALKRKYNITDEDIINRLYSIDFVKPGFGNKSTKAMRRILPYLQEGLKYSDACEYAGFKHSESLTKSENEARPLLDMLPSINKNELRQPIVEKILNQMINVVNALMNEYGKFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQARETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKRTATTGKRIEYKEGKRHIVQKGIIIPRGPLHEEGVYGSIKINGEKQIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGNIRTKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALENLNNLDKNPIYADDNKTIPIHTVRCITGLSAIVPIKYNNQGKPIGFVKPGNNHHIAIYQDEEGNLKEHSVTFWHAVERKKYGIPVIIENPTKLWDEIKDKQLPESFLEKLPEVNWTFKVSLQQNEMFILGMEDDTYDVAMGNKDFTLISKFLYRVQSISESDYWFRLHIESQNDKTPQAKQAKKFHRIKSLKGFYQLHPHKVHISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-164 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLVEKDDKNIPLRIIRMGSRIVPITKEEENGYTRGNAISKNADRTVKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRCGMMPDKGLILEQSPLDLWQKRADAASKEISLEEVGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDKKETAYVQEVNSRYDKLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQISADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEAKRILEVQSQFHTDVLTTNVCKEIFDTIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYTIKRNGKDITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRQAIANFLDNNEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSKLSQEQIDKLTSFNLIFDEYVDEETGELRKRINNSHAEHQPLYRLWHLIYSIKDNDELSIALRSLGIEDEECIHNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACNRAGFDHSRRVNPERELLTSLPQIQKNELRQPIVEKILNQLVNVVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNKEYAERIKKYELTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVKEKEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSYKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSCVEAKKEIDKILISLRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTLTPQYVRKYKLGIGTQGYIFNGNETYKEELKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRKRILERLNRGFEDGTDYRTNTAKALENLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVNSSTMVAVRKDDNGKPVSFVVPDDNHHVAFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLKHIPVIVDNPTQTWNDLVGRNDVPEELLQSLPKDNSEFLLSLQIGEAFIMGMEDADFHRAIEEKDIHNLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVEASFDTSDMNKEDQRFLNVSSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 1159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 MG16-165 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKHILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHMNQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYAEIKEARQTIGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMQVQRAYYPEVLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQFCAMWETANNITLTNRNNEQYDFSLEERRQLVEHLCTHEVLKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYSDWLEMPIERIDAVDNETAEVFWQVSPKVEETPLFKLWHAVYSIQDAEELAKTLRNKFGIDDQDVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACARIGINHSNSMTAAERDARPLAERIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYLETKPATEVEAYKQRVDEAFKEGQISKTKRDHLLWHRSDIPTDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIKRLNSLNAEFTREEMLKEVEEANTVYNEKKSLLEKWILEQPHFSVDDVTNSVDSILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQRGLQVPRGALTEETIYGKLGDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVAERGKDAFKEPLFSAEGMEIKSVRCFTSLSENGVVPVKQDEQGRNIGYAKKGNNHHVAIYKDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPVVITNPHDVWDSIMDKDMPQEFLEKLPKDDWSYLLSMQENEMFVLGMEEDEFNDAIEAKDYATLNKHLYRVQKVARNDYWFRYHTETTVDDKYGEGDESKVNLGWSVEMGKVYRVRSCGALFDLFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1092
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 MG16-166 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKEDDNTPKRILRMGTRIVPIGSDEESSYTKGNAFSKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRHALVDLLKQLGMEPTHKLIYEQTPLGLWQKRADAASKEITLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLDNSKSKETAYVQEVNSRYDQLKDEGLTIGQHFAAKLKENEQTSADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILDVQQQYYADLLTDDVCKEIFNIIFYQRDLKSCKNLVSHCEFESYTITKNGKEITIGPKVAPKTSPLAQLSSILETVNNISIRNRRNDELYISPEQKKALADFLDNNEVMKLTDLYRILNIEKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCEIRKALGNLTKEQVNSLTAFDLVFEEYVDVETGEVRKRVDNNHAEKQPLYRLWHLIYSIKNEEELKGALRNMGIEDEETLQKLSNLDFRNPGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSQACEQAGFDHSRRINPERQLLKALPQIQKNELRQPVVEKILQQLVNIVNALLAKEGNIDEIRVELARELKQNREERNEAFKRNAQNEKLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESENTCMYCGQPVDVVEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRKCNSQKGMRTAYDFIEDEKGQEGLESYIKHINYLFDKKKINRSKLNRLLVSHKAYINRKSLGKETEEDKQLWENFIDRQLRLSQYIAKKSVEMLQQICRNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERYKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKKRVADPNRSMLEKWLYAQPHVSYALAKEELDKIIVSQRPNTRITVPGKRYVTKNGKQTLAQTGIVVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGKTLTPQFVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEDLKKDAKTGLSTIVVTDKIKEVLDKVVDGGIRRRILDRLNRGFEEGTDYRANVGKALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVNSSTMVAVRKDKNGRPLSFVEPDGNHHVAFYQDDNGIITESIVTRWQAVQRKLSDIP
		
	
	 
		 
			 1162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1162
					 
						 
							 note
							 MG16-167 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPKQILGMGSRIVPISKDDGDQFSKGQAITKNADRTARRTARKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEEVNRRYKDIQEAHQTIGQHFYLELLRSKIERANGPYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMNVQRIYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEARPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAIWETANNITLTNRNNERFEFTLEQRRQIVDFLCHNKEMKVSHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRDALQGKYDQWLEMPIKHIDVVDATTSEVFWAVSPDVEETPLFRLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSASEQEAYKQRVDEAFTTKRISLTKRDHLLWHKADIPSDFIDRQERLSQYIAVKAVDLLQQGIRQVWASSGTVTFFMRHQWGYDEILHTLNLPRYRRVEGMTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTIALTRQAYIQSLNTLSSEITREEMIEIIKETGKVYKEKTSLLDKWARELPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIAQRGIEVPRGALTKDTIYGKQGESYVVKYPLTHQSMKADNIVDPTIRALVKARLAAYNNNANEAFKTPLYSAEGMEIKSVRCVARLTENGVIPIKYNKQGMAIGYAEKGNNHHVAIYKEKDKKTFDITVSFYDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSVLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFILSMQENEMFVLGMEDDEFDDAIERQDYATLNKHLYRVQKIAHNDYWFRYHTETTVDDKYGDGEDNKVNLGWSVEMGKVCRIRSCDALFAKHPHKVKVDLLGHIHKA
		
	
	 
		 
			 901
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..901
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Barnesiellaviscericola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..901
					 
						 
							 note
							 MG16-168 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..901
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTTSVGWALIKVDDKNNPIDIQDMGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGQRRNYDRFQLRRQALTEKLRSLNMLPDEHLIKLPIMELWQLRANAVTQKVSLNELGRILYHLNQKRGYKHSRTDAKDSKQRAYVKEINNRYGELIKSGMTIGQFFAKKLSETAVTVEGKTFYVYRIKDQIFPRKAYEEEYDSIMKCQQTFYQEILTNDVIDEIRNRIIYYQRDLRSCKHLVSVCEFEKRCFYDAEGNVKRNKKGEIIYDGPKVVPRTSPLFQIFKNWQSINNLRFHNRKNEYLYITKEQKQQIANIMDIHKVLKLEDVQNVLDITSESGWYCDKAIKAGIKGNTTKHAILSVLSSLPQSKITELTRFNLETEATNLVDEETGEVLVRIKSTYQEEPLYRLWHIIYSIKNEDERFNAISNLLKEFCIEDDSIASALKDLDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGIDYSESCAYVGYNHSDSITKEENKRRELLDQIPALKKNELRQPTVEKILNQTINIFNQINTNLKKNGERIDEVRIELARELKQSKDERKETENGIRKQQKMNDEYANILKEEGIRPTRNRVLKYRLWRESNETCFYCERPINFNEFLKFSDIEREHIIPKKLIFDDSFANQVCSCRKCNKEKGGRTALDYMQTTPNLQMYLDKVDKMFQEHKISGKKHLHLLASYEDYLIRKKEGKETKDDIKIWETPIERQLRLSQYISRKAQELLRTACRDVIATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFDCYKKAGLTEFIKDEKTGKNREVIQDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIIQRINTLHASREDIRKEIKSTRKEWQENDLLQQWIKEKMPFDRKYVLHKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYK
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-169 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGSYYTFRIKDKVFPRAAYMDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKLLDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKAMNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNEHENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDIDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-170 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGVGSIGWSLIQADEDGNPQSIIDIGCRIVPLSPDDTNEFSSGNAISKNRKRAQKRSVRKGYDRYQLRRQNLTDELRGLGMLPDERLIKLPILALWQLRANAATPGKRLTLPEIGRIFYHINQKRGYLHSKSDEEDKNQRDYVQAINNRYATIKAEGKTIGQYFAQKLADSEVTTDKGKVYAFRIKEQVFPRQAYQEEFDQIIACQRIHYPEVLTDDVIHRLRDEIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFAMREYKTTDGRSIQAGPKVTPRSSPLFQVCKIWESVNNIELKNRDGESYPFSAEERLKLFNFLDNNEKMTVTDLKRILGLGTKDKWWGGKAIGKGLQGNITKMALKKALPYHEELLSFNLKSIESRHIDTETGDILLEIAPDFEQEPLYRLWHIIYSMKDPDEMASALNRQFGIDDPTILTNLTRIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGMKYSEACDYISINHSNSLTTAENNSRELLPHMQQLQKNELRQPVIEKILNQMVNVVNALLDKYGSIDEVRVELGRELKQSRDERNSAFLNNNKRERDNKAISERIQEMGIRASRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQTVGVKEFLEGTDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYMKQKSDNDFADYTRRIEDAYEKKEISKTKRERLLTTAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFIRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIISDHLGQVHQEERIKNWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNSSRDKMFQELEAQSKEVKEKYSLLESWMRCRPHIPVSVVSQAIDGILVSFKTGKRITTPGKRFIYKSGKREVAQYGIAVPRGALSEESVYGSISCLEANVPVKKLFEHPEIIFKPYIREKVEKRINEFSGDWKAALKSLKKTPIFLRADGTEPLEYATCWKREYVIRYPLASLLKKDLPFIVDRNIRRLVSERINAVGEKDAFKEPLFADKADINPIRSVRLFTGLTQDSLSPVKYFNGYPIGYSKPGNNHHFCYYRNKNGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWEDMANRDLPQDFLKNLPPAGLKLEVSLQQNEMFVLGMPEEDFQNAIKENDQRALNKYLFRVQKISGQYNVFRRNTDTGKDEDSKAQSLGQFVRISSVRGWIHCCPHKVRISVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 1153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 MG16-171 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKNILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRAMLTETLRHNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYVEIQETHQTIGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMNVQKAYYPEVLTDELIETLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKEGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWEAANNITLTNRNNERYNFSLEERKQIVEHLCSHEALKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNSTLNQLRKALNGKYGEWLEMPIEHMDVVDEETAEVLWQVSPQVEETPLFKLWHAVYSLQDADELAKTLRNKFNITDQDVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLIEGMMYSEACARIYINHSNSMTVAERDARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERENAYKRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESDHRCMYCGKMVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNLTALDYLETKTGAELEAYKQRVDDAFKEGRISKTKRDHLLWRREDIPSDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRKVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEVLHTLNLPRYHKVEGMTEFVQYEHAGQTHEEERIKNWTKRVDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDLMEKQVKDAGTLYNEKKSILEKWINEQPHFSVDEVTRQVDGILISFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRIIVQTGLQVPRGALTEETVYGKLGDKFVVKYPLAHPSMKSENIVDPTIRAIVQKRIDERGKEAFKEPLYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKQDGQGNNIGFAKKGNNHHVAIYQDKNGQYQEMVVSFWDAVERKKYGIPVVITNPHAVWDSVLDKESPQEFLEKLPNDDWKYILSMQENEMFVLGMEDGDFEHAIETQNYAALNKHLYRVQKVSSKFWCFRYHTETMVDDKYGDTKNEQWSFQMGKAFRASSFDGLFRQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 815
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellabrevis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 MG16-172 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..815
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKHILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHMNQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYTEIQEAKQTVGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMKVQKAYHPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKNKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCTMWETVNNITLTNRNNERYEFSLDERRQLVEHLCTHEVLKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYSDWLEMPIERIDAVDNETAEVFWQVSPKVEETPLFKLWHAVYSIQDAEELAKTLRNKFGIDDQEVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACARIGINHSNSMTAAERDARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEETNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEVEAYKQRVDEAFKEGQISKTKRDHLLWHKSDIPTDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQQAIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEIVHYEHAGQEHEEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNSLNAEFTREEMLK
		
	
	 
		 
			 1266
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1266
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1266
					 
						 
							 note
							 MG16-173 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1266
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PFTQIFLYFFAIFAKNKKQIIQYTMKKILGLDLGTNSIGWAVVNAEENWKPVSIESMGSRIIPLSSDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKRYDRYQLRREYLTATLRKLKMLPDESLIKLPILELWELRGKAACKGQQLSLPELGRVLYHINQKRGYKHAKSDESSDTKQKAYVAEVNARYAMIKKRNQTIGQYFAEKLKESEIETPKGKFYTYRTKEQVFPRKAYEAEFDQIMACQKVFYPDILTEKEINKLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSICDFEKQEYKNKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFISLEQRQAMVDFLETHEKLTLSDMYAILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFENAERLLQFNLYKTDSNLVDDTTGEIIQIIDSKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEEFGKALKRKYNITDEDIINRLYSIDFVKPGFGNKSTKAMRRILPYLQEGLKYSDACEYAGFKHSESLTKSENEARPLLDMLPSINKNELRQPIVEKILNQMINVVNALMNEYGKFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQARETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKRTATTGKRIEYKEGKRHIVQKGIIIPRGPLHEEGVYGSIKINGEKQIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEIQIEDKIKNVLDSIVDGNIRTKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALENLNNLDKNPIYADDNKTIPIHTVRCITGLSAIVPIKYNNQGKPIGFVKPGNNHHIAIYQDEEGNLKEHSVTFWHAVERKKYGIPVIIENPTKLWDEIKDKQLPESFLEKLPEVNWTFKVSLQQNEMFILGMEDDTYDVAMGNKDFTLISKFLYRVQSISESDYWFRLHIESQNDKTPQAKQAKKFHRIKSLKGFYQLHPHKVHISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1149
					 
						 
							 note
							 MG16-174 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPKQILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTQRRTTRKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLSQIGRVLYHMNQKRGYKHSKADDNGDSKQTKYVEEVNQRYKEIQEAHQTIGQHFYLELLRSKIERANGPYYTYRIKDQVFPRAAYMAEFDQIMQTQRVFYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEARPYKTKEGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAIWETTNNITLTNRNNEKYEFTLEHRRQIVDFLCHNKEMKVSHLQKILGIGRNDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRDALQGKYDQWLEMPIKRVDVVDATTGEVFWAVSAEIEETPLFRLWHAVYSLQNAEELAKTLREKFLITDESVIEALCRIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEGCERININHSNSMTREEREQRPLKEHIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGKNERRNKEIAEKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESMHQCFYCGKTIDLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKSNQTAMEYMETKPVGELEAYKRRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPTDFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDYEHAGQKHTEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKETGTHYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTSAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIVQRGIEVPRGALTNEFVYTKKGNKYARKYPINAISNPDNIVDETIRQLVKSRLIACGGNTNEAFKTPLYSAEGMEIKTVRCFNNKLSDRGVVAIKYNENNEPIGYAETDNNHHMAIYRQKDGSLKEKIVSFWDAVERKRYGVPVVIANPHEVWDSLLNTEFPQEFLAKLPKDDWQYVLSMQENEMFVLGMEDDEFNDAIERQDYTALNKHLYRVQSISHDDYYFCHHTETKATEKSESLKLGKTLRIRGVNSLKNYFPHKVKVDILGHIHKV
		
	
	 
		 
			 1258
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 MG16-175 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTTSVGWALIKVDDKNNPIDIQDMGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGQRRNYDRFQLRRQALTEKLRSLNMLPDEHLIKLPIMELWQLRANAVTQKVSLNELGRILYHLNQKRGYKHSRTDAKDSKQRAYVKEINNRYGELIKSGMTIGQFFAKKLSETAVTVEGKTFYVYRIKDQIFPRKAYEEEYDSIMKCQQTFYQEILTNDVIDEIRNRIIYYQRDLRSCKHLVSVCEFEKRCFYDAEGNVKRNKKGEIIYDGPKVVPRTSPLFQIFKNWQSINNLRFHNRKNEYLYITKEQKQQIANIMDIHKVLKLEDVQNVLDITSESGWYCDKAIKAGIKGNTTKHAILSVLSSLPQSKITELTRFNLETEATNLVDEETGEVLVRIKSTYQEEPLYRLWHIIYSIKNEDERFNAISNLLKEFCIEDDSIASALKDLDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGIDYSESCAYVGYNHSDSITKEENKRRELLDQIPALKKNELRQPTVEKILNQTINIFNQINTNLKKNGERIDEVRIELARELKQSKDERKETENGIRKQQKMNDEYANILKEEGIRPTRNRVLKYRLWRESNETCFYCERPINFNEFLKFSDIEREHIIPKKLIFDDSFANQVCSCRKCNKEKGGRTALDYMQTTPNLQMYLDKVDKMFQEHKISGKKHLHLLASYEDYLIRKKEGKETKDDIKIWETPIERQLRLSQYISRKAQELLRTACRDVIATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFDCYKKAGLTEFIKDEKTGKIREVIQDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIIQRINTLHASREDIRKEIKSTRKEWQENDLLQQWIKEKMPFDRKYVLHKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPTIIQSGMRIPRGQLHEQTVYGAITQFSKNNKGKVFQTKEIVTRYKMGVGSMGYVFSGKETCDVINDKKNKSLVIIDGIEKAINYIVDRHIRDVVRNRLNEAFPENETYRSEAEKALAEGKKYDGKERCQKALDQLRKLSEKPLYADKNKNIIIKSARCYTGLSAVQPLRYNNNHEPISYVLTKNNHHVALYKDENGKFQECIYTFWQVVERSKFKLPLIITDTKALWNEIQQRENKGDTFPDSLIQSLPLPNWTFIESLQLNDMFVMDINDDDFEHYIATNNYEELGKKLYRIQNISSFDYSFRLHTDTTSKTTSDAALSKRYIRIKSIKAYIEHNPHKVKISLLGKIIRNTE
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-176 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPQKILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTTRKGYNRYQMRRALLTQALRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADKNGDSKQTKYVEAVNQRFKDIQEIHQTIGQHFYLELLRTRVHRENGDYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMNVQRAYYPEVLTDEFIDTLRNCIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLDQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKRIDVVDATTSEVFWAVSPEIEETPLFKLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACKRININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQETYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIAQRGIEVPRGALTEETIYGKLGDKFTVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVAERGKDAFKDPLYSAEGMKIKSVRCFANVTDNSVVPIKYNGEGQPIGYAKKGNNHHVAIYTDKSGKPQESVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDNLLNTDFPQEFLAKLPEDDWQYLFSMQENEMFVLGMEDDEFYDAIERQDYASLNKHLYRVQKIRSGEYTFRYHTETKVDDKYEGVANGTNTSFQLGALVSIRGFSSLFAKHPHKVKVDILGHIHKA
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-177 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKHILGLDLGVGSIGWALIETEDDQPKQIIGMGSRIVPISKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTKVLRQNRMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNVDSKQTKYVEAVNQRYAEIQEAKQTVGQHFYLELLRSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMKVQKVYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRNNERYEFSLDERKQLVEHLCTHEALKLTDLYKILGITQKDSWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYSEWLEMPIERIDAVDDETAEVFWQVSPKVEETPLFKLWHAVYSIQDADELAKTLRNKFGIDDQEVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMDGMMYSEACARIGINHSNSMTAVERDARQLSDHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIIAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEENNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSEIPTDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWILEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQTGLQVPRGALTEDHIYGKLGDKFVYKYALTDQSMHPENIVDPTIRAIVQKRVAERGKDAFKEPLYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKQDEHGRNIGYAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPVVITNPRAVWDSIMDKDMPQEFLEKLPNDDWTYILSMQENEMFVLGMEEDEYNDAIEAKDYAALNKHLYRIQNISSLFYIFRYHTETKVDDKYEGIANGRNASMSLGALIPIRSFKALFAQFPHKVKIDIMGRITRA
		
	
	 
		 
			 1104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 MG16-178 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGPYYTFRIKDKVFPRAAYMDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKILDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKALNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDIDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTET
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-179 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGVGSIGWSLIQADEDGNPQSIIDIGCRIVPLSPDDTNEFSSGNAISKNRKRAQKRSVRKGYDRYQLRRQNLTDELRGLGMLPDERLIKLPILALWQLRANAATPGKRLTLPEIGRIFYHINQKRGYLHSKSDEEDKNQRDYVQAINNRYATIKAEGKTIGQYFAQKLADSEVTTDKGKVYAFRIKEQVFPRQAYQEEFDQIIACQRIHYPEVLTDDVIHRLRDEIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFAMREYKTTDGRSIQAGPKVTPRSSPLFQVCKIWESVNNIELKNRDGESYPFSAEERLKLFNFLDNNEKMTVTDLKRILGLGTKDKWWGGKAIGKGLQGNITKMALKKALPYHEELLSFNLKSIESRHIDTETGDILLEIAPDFEQEPLYRLWHIIYSMKDPDEMASALNRQFGIDDPTILTNLTRIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGMKYSEACDYISINHSNSLTTAENNSRELLPHMQQLQKNELRQPVIEKILNQMVNVVNALLDKYGSIDEVRVELGRELKQSRDERNSAFLNNNKRERDNKAISERIQEMGIRASRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQTVGVKEFLEGTDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYMKQKSDNDFADYTRRIEDAYEKKEISKTKRERLLTTAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFIRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIISDHLGQVHQEERIKNWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNSSRDKMFQELEAQSKEVKEKYSLLESWMRCRPHIPVSVVSQAIDGILVSFKTGKRITTPGKRFIYKSGKREVAQYGIAVPRGALSEESVYGSISCLEANVPVKKLFEHPEIIFKPYIREKVEKRINEFSGDWKAALKSLKKTPIFLRADGTEPLEYATCWKREYVIRYPLASLLKKDLPFIVDRNIRRLVSERINAVGEKDAFKEPLFADKADINPIRSVRLFTGLTQDSLSPVKYFNGYPIGYSKPGNNHHFCYYRNKNGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWEDMANRDLPQDFLKNLPPAGLKLEVSLQQNEMFVLGMPEEDFQNAIKENDQRALNKYLFRVQKISGQYNVFRRNTDTGKDEDSKAQSLGQFVRISSVRGWIHCCPHKVRISVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 1130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1130
					 
						 
							 note
							 MG16-180 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIVGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGLQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDNGDSKQTKYVEAVNQRYADLQGEKQTIGQHFYLELLRSKVEGASGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMRVQRAYYPEILTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYSGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHDALKLTDLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNVTLNQLRKALNGKYGQWLEMPIEHVDVVDNTTAEVFWAVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDAEELAKTLRNKFGITDQEVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMQYSEACTRIGINHSNYMTAAERDARPLAERIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERENAFKRNNQNERLNKEIADKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKDNMTALDYLETKPAVEVDAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHKSDIPQDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDCLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYITRLNSLNAEFTREEMLKEVEEANTVYNEKKSLLEKWVNEQPHFSVEDVTQSVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYNGGKRTIVQRGLQVPRGALTNEFVYTKNGNKYARKYPINAISNPENIVDPTIRQLIKARLAAFNGNAKEAFKEPLYSAEGMEIRTVRCYNNKLSDRGVVAMKYNERREPIGYAETDNNHHLAIYRDSKGELQESIVSFYEAVKRKIAGLPIMDEHPEPDWNLVQTMQENEMFVLGMNDEDFEKSIANDDYQLLNKHLYRVQSISHDDYYFCLHTESKATDKNECMKLGSILRIRGVNSLQKYNPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-181 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGPYYTFRIKDKVFPRAAYLDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKILDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKAMNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDKDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1219
					 
						 
							 note
							 MG16-182 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDDNTPKRIIRMGSRIVPISSDEESGYTRGNAISKNADRTAKRTSRKCYDRYQLRRQALLNLLKRLGMEPSKKLIFEQNPLELWQKRADAASKEITIEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQTSADGKKYYTYRIKEQVYPRHAYEEETEKILEVQSRYHADILTPDVCKEIKDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEMTIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSNLSKEQIESLTAFKLEYDEYVDAETGEVRKRINNTLAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRRLGIENEESIQNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGMMYSDACELAGFDHSRRINPDRVLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNVVNALLEKEGPIDESRVELARELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIARKSVEMLQQICKNVYFTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERYMKAGLTSMVKQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNTRITVPGKRYITKNGKRALVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKRDSKTGLSSIVVTDKIKDVLEKVVDGGIRHRILERLNRGFEEGADYRANVAQALSNLKNLDEDPIFSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDGNGKPMSFVEPDGNHHVAFYKNEDGTITESIVTKWQAVQRKLNRIPIIIDNPSQTWSEIMGRNDVPEELLQTLPKDKTTFLLSLQIGEAFIMGMDEADFQKAFEEKDMQTLAEHLYFVQSISSSDYRFRRHIEAQYDTNDINKEDKRFLRIRKIQALFEYNPHKAKITVLGD
		
	
	 
		 
			 756
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..756
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..756
					 
						 
							 note
							 MG16-183 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..756
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDDNTPKRIIRMGSRIVPISSDEESGYTRGNAISKNADRTAKRTSRKCYDRYQLRRQALLNLLKRLGMEPSKKLIFEQNPLELWQKRADAASKEITIEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQTSADGKKYYTYRIKEQVYPRHAYEEETEQILEVQSRYHADILTPDVCKEIKDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEMTIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSNLSKEQIESLTAFKLEYDEYVDAETGEVRKRINNTLAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRRLGIENEESIQNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGMMYSDACELAGFDHSRRINPDRVLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNVVNALLEKEGPIDESRVELARELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMNRKAQGKETEEDKELWENFIDRHLRLSPYIARKSVEMLQQICKNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDEILH
		
	
	 
		 
			 1154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 MG16-184 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRSLLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAASEGHQLTLAQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQAKYVEAVNQRYKEIQESKQTIGQHFYLELLRSKVDGVRGPYYTFRIKDKVFPRAAYMDEFDQIMRVQRDYYPDVLTEELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKTQEGNIVYSGPRCAPRTSPLAQLCAMWESVNNITLTNRNNERYEFSLEERQQIVEHLCTHEVLKITDLYKILDISKKDGWYGGKAIGKGLKGNTTLNQLRKAMNGKYQEWLEMPIERVDDVDNTTAEVFWVVSPKVEETPLFKLWHAVYSLQDTDELAKTLCSKFGITDQEVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMKGMMYSEACERIGINHSNSMTAAERNARPLAEHIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKETGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRTIVQTGLQVPRGSLTEETVYGRLEDKFVVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVEEKGKDAFKEPIYSAEGMEIKSVRCYTSLSENGVVPVKFDEKGQPIGFAKKGNNHHVAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDKDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 930
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..930
					 
						 
							 note
							 MG16-185 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..930
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVSSIGWSVISVDKNGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDERLIKLPVLDLWTLRANAATEGCKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTEYIENVNKRFAMIKELGLTIGQFFANKLKESEVVSEKGTFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKREYKNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLDGYKETKALSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFIKLLGLDKNDEWDLKRYFGKNGVQGNSTKTQLAAALANIPNTSELLRFNLALENSNYVNKSTGEVLKVISSDFQNEPLYMLWHTVYSISDKEELKNALNKKYGITDESVINSLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSDACAEAGYNHSDSLTKSENEARTLLARLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKRERENEKIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGDTVNVKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMEGQKKEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSKIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKNVCYNVYATSGSITDFIRHIWGYDEILHQLNFERYKKGGLTEFREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSNILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHEKKFILQTGIVIPRGPLSEESVYGKIKVLDRNKPLKYLFENPQSIVNTDIKSA
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-186 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLVEKDDKNIPLRIIRMGSRIVPITKEEENGYTRGNAISKNADRTVKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRCGMMPDKGLILEQSPLDLWQKRADAASKEISLEEVGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDKKETAYVQEVNSRYDKLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQISADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEAKRILEVQSQFHTDVLTTNVCKEIFDTIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYTIKRNGKDITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRQAIANFLDNNEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSKLSQEQIDKLTSFNLIFDEYVDEETGELRKRINNSHAEHQPLYRLWHLIYSIKDNDELSIALRSLGIEDEVCIHNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACNRAGFDHSRRVNPERELLTSLPQIQKNELRQPIVEKILNQLVNVVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNKEYAERIKKYELTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVKEKEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSYKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSCVEAKKEIDKILISLRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTLTPQYVRKYKLGIGTQGYIFNGNETYKEELKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRKRILERLNRGFEDGTDYRTNTAKALENLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVNSSTMVAVRKDDNGKPVSFVVPDDNHHVAFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLNHIPIIVDNPTQTWNDLVGRNDVPEELLQSLPKDNSEFLLSLQIGEAFIMGMEDADFHRAIEEKDIHNLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVEASFDTSDMNKEDQRFLNVSSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 1155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 MG16-187 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPQKILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTTRKGYNRYQMRRALLTQVLRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEAVNQRFKDIQEAHQTIGQHFYLELLRTRVHRENGDYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMSVQRAYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLDQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKRIDVVDATTSEVFWAVNPDVEETPLFKLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYRAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEKSLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPSDFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYHQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDNRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIVQRGIEVPRGALTEETIYGKLGDKFTVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVAERGKDAFKEPLYSAEGMKIKSVRCYTSLSENGVVPVKYDEAGKPIGYAKKGNNHHIAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSLLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYAALNKHLYRVQKISHREYTFRYHTETKVDDKYEGMENGRTTSISLGASIPFKSISALLAKFPHKVKVDLLGHIHSKK
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-188 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKRLGMEPNKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEISLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEELTVGQHFAAKLKENEQISADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEETKKILEVQSRYHSDVLTPDVCKEMMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSAHPKEQVDSLIAFQLEFDEYVDEETGEVSKRINNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNRELSGALQHLGIEDNESIEKLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSEACERAGLDHSRRIDPNRPLLKHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGSDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKDLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQKTDGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDDNGKPVAFVEPDGNHHVAFYKDENGVITETIVTKWQAVQRKLYHIPIIIDNPSQTWNEVLERKDIPEELLQSLPKDSFTFLLSLQIGEAFIMGMEEADYQRALEEKDMQTLAKHLYFVQSISSCDYRFRRHVEAQYDTNDINKEDLRFLRIRNLQALFEYNPQKVKVTVLGDLIH
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-189 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKRLGMEPNKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEISLEELGRGLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEELTVGQHFAAKLKENEQISADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEETKKILEVQSRYHSDVLTPDVCKEMMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSAHPKEQVDSLIAFQLEFDEYVDEETGEVSKRINNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNRELSGALQHLGIEDNESIEKLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYREACERAGLDHSRRIDPNRPLLKHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGSDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKDLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQKTDGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDDNGKPVAFVEPDGNHHVAFYKDENGVITETIVTKWQAVQRKLYHIPIIIDNPSQTWNEVLERKDIPEELLQSLPKDSFTFLLSLQIGEAFIMGMEEADYQRALEEKDMQTLAKHLYFVQSISSCDYRFRRHVEAQYDTNDINKEDLRFLRIRNLQALFEYNPQKVKVTVLGDLIH
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaruminicola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-190 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPRRILRMGSRIVPISSDEESGYTRGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKILGMEPNKNLMFEQTPLELWQKRADAASKEITLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYVVLRAEGLTVGQHFAAKLKENEQESTDGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEVQSQYHSDVLTSDVCKEIGDIIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYTIKKDGKKITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIAEFLDNHEVMKLTDLYKILNIGKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFKLEIDEYVDEETGEVRKRIDNTKAEKQPLYRLWHLLYSIKDNDELTGALRHLGIENKEIIEKLCKIDSRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGVMYSEACGRAGYDHSRRVNPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEVFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVSEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDIYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLMASHKAYMSRKAQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLQSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRADMLEELSSNDRRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVIKSGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIQKQEADGDTKTYQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVARALENLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDSNGKAISFVEPDGNHHVAFYKDENDVITENIVTKWLAVQRKLNHMPIIIDNPSQTWSEILKRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDGDYQKALEEKDMQTLADHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNIKSVNSFFNSNPHKVKITILGDIITDV
		
	
	 
		 
			 1155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Labilibaculumfiliforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 MG16-191 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKILGLDLGVGSIGWALIETEDNQPQKILGMGSRIVPISKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTTRKGYNRYQMRRALLTQVLRNNNMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHSKADENGDSKQTKYVEAVNQRFKDIQEAHQTIGQHFYLELLRTRVHRENGDYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMSVQRAYYPEVLTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLDQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKRIDVVDATTSEVFWAVNPDVEETPLFKLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEKSLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPSDFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYHQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDNRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGGKRVIVQRGIEVPRGALTEETIYGKLGDKFTVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQKRVAERGKDAFKEPLYSAEGMKIKSVRCYTSLSENGVVPVKYDEAGKPIGYAKKGNNHHIAIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSLLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYAALNKHLYRVQKISHREYTFRYHTETKVDDKYEGMENGRTTSISLGASIPFKSISALLAKFPHKVKVDLLGHIHSKK
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-192 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTVKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRLGMEPNENLMFEQTPIELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRISNSDIKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKQILEVQSQYNPDVLSSDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKVINIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYNILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFNLEIDENVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELAGALNHLGIEDEESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACELAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLENEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMRQEADGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDEVYKEEVKKNSKTGLSKIVVTDKIKDVLDKIVDGDIRQRILERLNRGFEEGVDYRVNVAKALANFKNLDDDPVYSDDAMTRPIRTVRKYVSSSTMVAIRMDSNGRPIAFVEPDDNHHVAFYKDEDDEKKEIVVTKLLAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNDVPEELLQSLPKDKSIFLLSLQKGEAIIMGLEEMDYQRAILAKDMRTLCNHLFYVQSASSRDYRFRRHVEVKYDTKDINKDDMRFLRIRTINELFKINPHKVKVTVLGDIIE
		
	
	 
		 
			 1226
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1226
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1226
					 
						 
							 note
							 MG16-193 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1226
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDEHLIKLPVLDLWTLRANAATEGFKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTEYVENVNKRFAMIKDLGLTIGQFFASKLKESEVVSEKGKFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARTLSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFTKLLELNKNDEWDLKRYFGKNGTQGNTTKTQLATALANIPNASELLQFNLTLENSNYVNEKTGEVLKVVSSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEGLKNTLNKKYGITEESVINNLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLREGLVYSDACVEAGYNHSDSLTKSENEARTLLSRLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNIVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQTKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESDQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSDIPSDFIERQLRQTQYIAKKAIEMLKDICYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFPTEDVAKKVSDILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHGKKIVLQTGITIPRGPLCEESVYGKIKVLDRNKPLKYLLENPQYIVNADIKFAITNRLAQYENDVKKAVQSLKKSPVVLANGKKLENADCYKEEFVIKYSLNGFKAKDIDSVVDNRIRNVLYKRLEEYNGNEKEAFKDIENNPIYADATHKIKIRNVRCFTGLSAVVPVKKDENGNAIGFVKPGNNHHVAIYKDENGNLQESVVTFWHAVERKKYGLPIVITNPIDAWKLAREQNCPKEFLDSLPNENWIYEQSLQENEMFVMGLDDNMYDKAVAEKNYALLNQHLYRVQKISSSDYYFRYHLETKLDDSASAIEIGKYKRIRSFKAFALAKPHKVKISLLGKLITRV
		
	
	 
		 
			 760
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..760
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..760
					 
						 
							 note
							 MG16-194 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..760
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLVEKDDNNTPTRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRKALQEMLKRLGIEPNKKLMLEQAPLELWQKRADAVSTKIALEDLGRVLLHINQKRGYKHSRLNNSDSKETAYVQEVNNRYDELKAEGLTVGQHFAAKLKDNEQTSADGKKYYNYRIKEQVFPRHAYEEEAKKILETQSRYYPDLLTPDVCKEIMNIIFYQRDLKSCKNLISYCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILESANNITIRNRKNDELYISPEQRKALADFLDNHEVMKVSDLYGILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQLREALKNLPQEKINALTSFNLEYDEYVDEETGEVRKRVNNHLAERQPLYRLWHLIYSIKDSDELAAALRRFGIDDEESILNLCNLDFRTPGYANKSAKAIGRILPYLAEGVMYSDACNMAGFDHTRRLNPNRPLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILQQVVNIVNTLIEKEQSIDEIRVELARELKQSKDERNETFRRNSQNEKKNKEFAEHIKEYNLTPTRNRILKWKLYEESDHSCMYCGQSINIRDFLQGADAEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCACRSCNSKKGMRTAYDFIEDEKGEEGLHSYIEHINYLFNKKNISRSKFNRLLVSHKAYLKRKALGKETEEDKELWDNFIDRQLRLSQYIAKKSVEMLQQVCRNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNF
		
	
	 
		 
			 1248
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1248
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1248
					 
						 
							 note
							 MG16-195 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1248
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KMKNILGLDLGTTSIGWALIKTDNNNIPCEIRGMGVRRVPLAENEGDKFAQGQSVTINADRTKARGIRRNNDRYKLRRQALSEKLSSLGIEPNDSLMKLHMMDLWQLRANAATDRVSLPELGRILHHLNKKRGYKHSSKDEDKSMRDFLKNVRERYSELHCLNMTLGQFFAKKLLETAVTKGDKTYYVFRIKDLVFPRKAYEEEYDTIMQCQKKFYPNVLTDEVIDYIRNHIIYYQREPRSCKHLVSVCEFEKRHFYDKEGQLKRNNRNEIIYDGPKVAPRTSPIFQLYITCQSANNIRFHNKKKDYLYITREQRQRIVHFMDTNEKLKLADVKRILEINDKSEWYCDNAIKNGIKGNTTKCAIVNALSSLPQEKIAEITRFHLETEPTKDVDTETGEVLVKIKNNYQHEPLYRLWHIIYSIKKEEERTHAVTKFLQSFGVDNDDIVQKLSNIDFTTPGYGNISAKAICRILPYMMEGIEYSEACEYVGINHSNSLSKEENERRELMCQLPAIKKNSLRQPTVEKILNQTINVFNRINAELSQTGECINEVRVELARELKQSKDERHDTSEVIKALENKNKEYKTFIEKEYKLKATRKNLLRYRLWIESNQSCFYCLKPIKFTPFANESEEEREHILPKALHYDDSFANQVCSCKDCNSTKGGRTAMDYMRTTPYLQHYIDRVNKLYQANKISGKKYSHLLASYDDYQLRKKEGKETKEDILIWEKPIDRQLRLSQYISKKAMEILSFGCRDVVATSGSITAIIRHAWGWDTILEELNIQTYRNANLTEVIEVKSKGQNKKMETIKNWTKRLDNRHHAIDALVVACTSSSIIQRINTLNASKQKMRDEITSARKKWDENNILTQWIREKNPLNRKEVLEHVSSIFISMKAGKKVTVPGKRKEFKHGKAMIKQEGLRIPRGPLHEEGLYGSILIEGKKEIVIRYKLGKGTIGYLFTGKEKCEVKKNGNEYTLKDGIAAILDSIVDKHIRNLVENRLNRIFPDGETYRSEAEKALKEGREYNGEKRCKEALEQLKGLDDDPLFHDKDETRIIKSIRCKTGLNAVRPIRFNDNNEAITYVLPKNNHHVAIYRDENGKFIECVCTFWDAVGRVNQNIPCIISNIEEVWNDIHRREANGEYFSVEFKNTLPKEDWTFVESMQQNEMFVMDMDRETLERNIASGNYSVISQHLYRVQALSAGDYIFRIHTDTKSERTKEANLSKRFIRLSLKKFVASEHQKVQLSILGGITIAQ
		
	
	 
		 
			 891
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..891
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..891
					 
						 
							 note
							 MG16-196 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..891
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRLGMEPNENLMFEQTPIELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRISNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKQILEVQSQYNPDVLSSDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKVINIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYNILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFNLEIDENVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELAGALNHLGIEDEESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACELAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLENEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNSQNERENKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVVEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKR
		
	
	 
		 
			 1250
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1250
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1250
					 
						 
							 note
							 MG16-197 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1250
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTTSVGWALIKAEDNNTPVEIQGMGVRIVPLAENEGDKFTRGQDVTVNADRTTARGIRRNYDRYQLRRQALTEKLRQLNMLPDENLIKLPVLELWQLRANAAKEKVTLSELGRVLYHLNQKRGYKHSQADKKDSKQRAYVKEINSRYTELNSLGMTIGQFFAQKLEETAVTHDGKTLFVYRIKDQIYPRQAYEEEYDIIMKCQQGFYPDILTDEVIDEIKNRIIYYQRDLRSCKHLVSICEFEKRCFYDAEGNVKRNEKGEIIYDGPKVAPRTSPLFQIFKNWQSINNIRFHNRRNEYLFISKEQRQVIAGVMDNAETLKLKDVQSVLGLTSKSGWYCDKAMKSGIKGNTTKCAILSALSSLPDSTIKDITRFNLETEETKNVDEETGEILLRIKNTYLDEPLYRLWHIIYSIKNVDERFNAIAKFLKEFNVEDASVVNALNDIDFVTPGYANLSSKAMCKMLPYLMDGLDYSDSCEYVGYNHSGSLTKEENANRELLNQIPALKKGELRQPTVEKILNQTINVFNQLSARLEKRGERIDEVRVELARELKQSKDERKEASDGIRKQQKRNEEYAKMLVEEGVRPTRNRILRYRLWEESNKRCFYCGQPISFNEFIKSSDAEREHVIPKALMFDDSFANQVCSCRECNKEKGGRTALDYMRTKSNLQAYLDRVDDMYQSHQIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKEDIMIWETPIERQLRLSQYISKKAQEILKTACREVVATSGTITDLIRHTWGYDTILHELNFPNYKEAGLTSFVTDEKTNQQREVIKDWSKRLDHRHHAVDALAVACTSRSIVQHINTLHASRDEMRKEVNSARKDWKDNNLLQQWIMEKKPFDRQYVLHKVASILVSMKAGKRTTVPGKRKVYKNGKPITIQTGLRIPRGQLHEQTIYGAIKQYDKDGKETTKIVTRYKVEDIFKGKETCDVVLDKKTNQYYINDEIEKALSYVVDKHIRDVIKERLNEAFPDGETYRSEAEKALVEGKPYKGENRCKQAFEQLKTLDEHPLYADKNKSIVIKKVRCYTGLSAVQPLRYNNNNDPISYVLTKNNHHVAIYADENGKYKECIYTFWQAVERSKYRLPLIIKDPKALWDEITQRENNGENFPDSLIKSLPMRDWTFIESLQSNDMFVMDMDDNDFEICISTNNYEELGKHIYRIQSISTLDYFFRLHTDTTSTTTPEAALSKRFIRIKSFKSYIAHNPHKIQVSLLGKIFTNQND
		
	
	 
		 
			 818
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 MG16-198 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..818
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKRLGMEPNKNLMFEQTPIELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRISNSDIKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKQILEVQSQYNPDVLSSDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKVINIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYNILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFNLEIYENVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELAGALNHLGIEDEESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACELAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLENEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYINRKALGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVDMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNT
		
	
	 
		 
			 988
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 MG16-199 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..988
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRKALVSLLKRLGMEPNENLMFEQTPIELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRISNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKQILEVQSQYNPDVLSSDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKVINIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYNILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQLREALSGLPKEQVDSLTAFNLEIYENVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELAGALNHLGIEDEESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACELAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLENEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVDMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMRQEADGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDEVYKEEVKKNSKTGLSKIVVTDKIKDVLDKIVDGDIRQRILE
		
	
	 
		 
			 1233
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1233
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1233
					 
						 
							 note
							 MG16-200 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1233
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTTRKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDEHLIKLPVLDLWTLRANAATEGQKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGEKKQTEYVENVNKRFAMIKDLGLTIGQFFARKLKESEVVSEKGKFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYTNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARTLSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFTKLLGLNKNDEWDLKRYFGKNGTQGNTSKTQLATALANVPNASELLQFNLTLENSNYVNEKTGEVLKVVSSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEELKNALNKKYGITDESVINNLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSDACAEAGYNHSDSLTKSENEARTLLARLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKKERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNADKGNKTAYDFMKGQKTEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSDILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHGKKKVLQTGVVIPRGPLSEESVYGKIKVLDRNKPLKYLFENPQSIANADIKFAVTNRLAQYEHDVKKAVQSLKKSPIVLANGKNLENADCYKEEYVIKYSLNGFKAKDIDSVVDSHIKDVLYKRLEEYDGNEKEAFKDIEDNPIYADDAHKIKIRNVRCFTGLSAVVPVKKDENGNAISFVKPGNNHHVAIYKDENGTLQESVVTFWHAVERKKYGLPIIVTKPAEAWKLAIEKNCPKEFLDCLPKENWTFVESLQVNEMFVIGMNDEEFGNAIVDKDYALLNQHLYRVQKITTKEYCFRLHTETKVDDKYKGVKDAMKSKAMGKLKMIQSMDSWQKANPHKVKISLLGKLITRE
		
	
	 
		 
			 1242
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 MG16-201 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1242
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTNSIGWAVVNTDENDKPVSIENMGSRIVPLTSDDTNEFTKGNAITKNQARTVKRTARKGYDRYQLRREHLTAELRKLKMLPDERLIKLPVLELWELRGRAASKGNQLTLSEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDESADTKQKAYVAEVNARYAKIKERNQTIGQFFAEKLKENEIETSKGKFYTYRIKEQVFPRKAYEAEFDQIMECQKEFYPDILTNEEINRLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSFCDFEKREYINKVGKVVYGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFITIDQRQAMVDFLDTHEKLTLSDMYSILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDFANADNLLQFNLKQTDSNLVDEVTGEILQVIDPKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEELANALKKKYNIHDEDIINRLYAIDFVKSGFGNKSTKAMRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSDSLTKAENEARQLLEKLPPVQKNALHQPIVEKILNQMINVVNALMIEYGQFASIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQKLNESIATRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDNRTGKFVTKNFDNLLTVNQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLICDNSQNNKVLSCRNCNSKKSNRTAFDFMRSQDNATFEAYLERVELWYQKGIISPAKRERLLLSYEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQAGETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIEASGIKYEEKKVLLDKYLTSLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKKTATIGKRIEYKHGNKHIVQKGIIIPRGALHEEGVYGRIEINGKKEIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYAEKINKKTGGIQIEDKIKNVLDSIVDSNIRAKVLQRLNQGFEEGQDYRNNVKKALDNLNNLDENPIFADKNNTIPIRTVRCRTGLSAVVPIKKDERGEAIGFVKPGNNHHIAIYRDKEGKLKEHAVTFWHAVERKKYGIPVVIENPLEVWDSIRDKQLPETFLEKLPDINWTFEMSLQQNEMFVLGMEDDTFENAMRDKEYDLISNYLYRVQSISESDYWFRLHLETQNDKTTSAKLAKKYYRTKSIKGFYSLNPHKVYISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 MG16-202 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKKILGLDLGVGSIGWALIKTEDDMPKEIIGMGSRIVPLSKDDNDQFSKGQAITKNADRTARRTARKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDEQVLDLWQLRSDAATEGCQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKSDDNGDSKQTKYVEAVNNRYADLQAAHQTIGQHFYEELYRSRVEREKGFYYTYRIKDQVFPRAAYIAEFDQIMHVQKAFYPDVLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGKVVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNEQLLISPEQRKQIVDFLCSHDVLKLTDLYKILGINKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRAALNGKHAEWLEMPIEIEDKVDEVTGEVVKMVQSSVEQTPLFQLWHAVYSLQNADELAKTLREKFGIAEQEIINALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRILPYLMDGYMYSEACEKVGIRHSNSMTVAERNTRSLRARIELLTKNSLRQPVVEKILNQMINLVNRLQQEYGTIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESQHRCFYCGEMMDLTQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRRCNQEKGNMTAMEYMEAKPSAEFEAYKQRVDDVFNKDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQLRQSQYIAKKAVEILKDGIREVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYQQVEGLTETIQYEHAGQTHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQAYIQRLNTLEASHDHMQKVVNEAGTQYNEKKSLLEKWVAEQPHFSVADVTDKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQTGIQVPRGALTEETVYGKLGDKFIVKYPLDHPSMKPENIVDPTIRALVQRRVAEKGKEAFNEPLCSAEGMKIKSVRCFTSLSEKGVVPVKHNEAGEPIGYAKKGNNHHIAIYQDKKGEYHEMVVSFWDAVERKKYGVPVVIEHPHELWDSLLDKELPQEFLAKLPLDDWQFILSMQENEMFVLGMEEDEFNDAIERQEYNTLNKHLYRVQKISHADYTFRYHTETKVDDKYEGIEKGRDTSLKLGALVSIRSFGSLFTKFPHKVKIDIMGRITRT
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 MG16-203 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTTSVGWALIQADDNNHPIAISDMGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGIRRNYDRFQLRRNALTEKLRQLNMLPDEHLIKLPVLELWSLRANAVSQKVTLNELGRVLYHINQKRGYKHSRTDGTDSKQRAYVKDINDRYAELKNSGKTIGQLFAQKLSETAVSHDGKTFYVFRIKDQIFPRKAYEEEYDAVMKCQQQYYPQILTNEVIDEIRNRIIFYQRELRSCKHLVSVCEFEKRCFYDANHNVLRNNKGEVVYSGPKVAPRTSPLFQVFKNWQAVNNIRFHNRRNEYLYITKEQKQQMVNIMDHQEVLKLKDVHGVLGLSAKSGWYCDKSIKSGIKGNTTKLAILNALSSLPAENTKELTRFHLEFEETSLVDEETGEIIVQIKNNYLDEPLYRLWHIIYSIKDDAERYNAIVRFLAEFHVDAPDVAHSLKDIDFVTPGYANLSAKAICKILPYMMEGVGYSEACEFVGYNHSGSVTKAENDARELLEHIPAIKKNELRQPTVEKILNQMINVFNRINDNLKSNGERIDEVRIELARELKQSKEERDETSKGISKQQKLNDEYANLLKESGIRPTRNKITRYRLWREANETCFYCGQPVNFNEFVKFSEAEREHIIPKSLILDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAIDYMRTTPYLQAYLTKVDEMFQGHKISGKKHAHLLASYEDYLVRKQQGKETKEDVNIWEAPIDRQLRLSQYITKKAHELLRTACRDVLATSGSITDLTRHVWGYDTILHELNLPRYKSAGITEVITDERTGREQEVIRDWNKRLDHRHHAIDALAVACTSRSMIQRINTLHASREEMREEVSSPRKDWKENDLLRQWIKEQRPFERQYVLHKVESILVSMKAGKKATVPGKRKVFKNGKPVVVQSGLRIPRGQLHEQTVYGAITLYDKTPEGRREIVARYKMGVGSVGFVFSGKESCDVVFDKKKEQYVLVDGIEKAINYIVDRHIRDIVRERLNEAF
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-204 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEESGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKRLGMEPSKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEISLEELGRVFLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEVQSRYHSDVLTPDVCKEILDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRRAIAEFLDNHEVMKLTDLYKMLNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSALPKEQVDSLTAFQLEFDEYVDEETGEVRKRINNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNDELSGALRHLGIEDEESIDKLCKCDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSDACERAGFDHSRRINSDRTLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKELAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHSCMYCKQPVDPVEFLKGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQMHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREEMLEELSINDQRLIDPERSMLEKWLFVQPHISYAEAKNEINKIVISQRPNTRITVPGKRYVIKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGQIMKQEADGVTKTLQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDGNGKPMSFVEPDGNHHVAFYKDENGVITESIVTKWLAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWCEVLERNDVPEELLQSLPKDNSTFLLSLQIGEAFIMGMEDADYQKALLAKDVRTLCDHLFYVQNASSHDYRFRRHVEAKYDTNDMNKDDMRFLRIRTIDDLFNNNPHKVKVTVLGVIVE
		
	
	 
		 
			 1233
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1233
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1233
					 
						 
							 note
							 MG16-205 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1233
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIVPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTTRKGYDRYQLRRENLTAELRKHQMLPDEHLIKLPVLDLWTLRANAATEGQKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGEKKQTEYVENVNKRFAMIKDLGLTIGQFFARKLKESEVVSEKGKFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYTNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARTLSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFTKLLGLNKNDEWDLKRYFGKNGTQGNTSKTQLATALANVPNASELLQFNLTLENSNYVNEKTGEVLKVVSSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEELKNALNKKYGITDESVINNLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSDACAEAGYNHSDSLTKSENEARTLLARLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKKERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNADKGNKTAYDFMKGQKTEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSDILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHGKKKVLQTGVVIPRGPLSEESVYGKIKVLDRNKPLKYLFENPQSIANADIKFAVTNRLAQYEHDVKKAVQSLKKSPIVLANGKNLENADCYKEEYVIKYSLNGFKAKDIDSVVDSHIKDVLYKRLEEYDGNEKEAFKDIEDNPIYADDAHKIKIRNVRCFTGLSAVVPVKKDENGNAISFVKPGNNHHVAIYKDENGTLQESVVTFWHAVERKKYGLPIIVTKPAEAWKLAIEKNCPKEFLDCLPKENWTFVESLQVNEMFVIGMNDEEFGNAIVDKDYALLNQHLYRVQKITTKEYCFRLHTETKVDDKYKGVKDAMKSKAMGKLKMIQSMDSWQKANPHKVKISLLGKLITRE
		
	
	 
		 
			 1011
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 MG16-206 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1011
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTVKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRLGMEPNKNLMFEQTPIELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRISNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKQILEVQSQYNPDVLSSDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKVINIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYNILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFHLEIDEYVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNNELAGALNHLGIEDEESIEKLCKLDFRTVGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACELAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLENEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILQQVCKDVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMRQEADGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDEVYKEEVKKNSKTGLSIIVVTDKIKDVLDKIVDGDIRQRILERLNRGFEEGVDYRANVPQALANL
		
	
	 
		 
			 957
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..957
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..957
					 
						 
							 note
							 MG16-207 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..957
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTTSVGWALIQSDDNNHPITISDMGVRIVPLAENEGDKFTKGQDITVNADRTRARGIRRNYDRFQLRRNALTEKLRQLNMLPDEHLIKLPVLELWSLRANAVSQKVTLNELGRVLYHINQKRGYKHSRTDGTDSKQRAYVKDINDRYAELKSSGMTIGQLFAQKLSETAVSHDGKTLYVFRIKDQIFPRKAYEEEYDAVMKCQQQYYPQILTNEVIDEIRNRIIFYQRELRSCKHLVSVCEFEKRCFYDANHNVLRNNKGEVVYSGPKVAPRTSPLFQVFKNWQAVNNIRFHNRRNESLYITKEQKQQMVDIMDRQEVLKLKDVHEVLGLTAKSGWYCDKSIKSGIKGNTTKLAILNALSPLPAEKTKELTRFHLEFEETSLVDEETGEIIVRIKNNYLDEPLYRLWHIIYSIKDDAERYNAIVRFLAEFHVDAPEVANSLKDIDFVTPGYANLSAKAICKILPYMMEGVGYSDACEFVGYNHSGSMTKAENDARELLEHIPAIKKNELRQPTVEKILNQMINVFNRINDNLKSNGERIDEVRIELARELKQSKEERDETSKGISKQQKLNDEYANLLKGKGIRPTRNKITRYRLLMESNETCFYCGQPVNFNEFVKFSEAEREHIIPKSLILDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAIDYMRTTPHLQAFLSKVDEMFQGHKISGKKHAHLLASYEDYLVRKKQGKETKEDVNIWETPIDRQLRLSQYITKKAHELLRTACRDVLATSGSITDLTRHVWGYDTILHELNLPRYKSAGITEVITDERTGREQEVIKDWNKRLDHRHHAIDALAVACTSRSMIQRINTLHASREEMREEVSSPRRDWKENDLLRQWIKEQLPFERQYVLHKVESILVSMKAGKKATVPGKRKVFKNGKPVVVQSGLRIPRGQLHEQTVYGAITLYDKAPEGRREIVARYKMGVGSVGFVFL
		
	
	 
		 
			 1234
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1234
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1234
					 
						 
							 note
							 MG16-208 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1234
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYLCSRKTNKTLYNMKKVLGLDLGVSSIGWALITKDNNNQPIDILKIGSRTVPLLDGEEEGFSNGNGISANSSRTQKRTARKCNNRYKLRREKLTDGLRALNMLPNAMLFNLNPLELWQLRAKAVTDKVSLPELGRILFHLNQKRGYKHSKDNEQDSKQTEYVATINKRYIDLQEKGLTIGQYFAQKLKESEKIQENGVCYTYRIKDQVYPRAAYEEECHKILLNQQRFYPEVLTDDVIKDFFNFIYYQRPLKSCKHLVSRCELEKQLLSSDDDVANYAPKVAPLSSPLAQLDKIWEAVNNFTIRDKRNDELFITLEQRKEIVNYLQEHLTINRSKMREILGISKTKRWFIKADNLRVLQGNKTRIKIAEALSKGDLSQEEINGYLRFDLGYDCQVDTQTGEIAATIIKATFEEQPLYQLWHYIYSIPEERDLKNKLMKFGIHDETVLDALCGISFKTIGYAKKSTRAIRKILPYLAEGFKYSEACYLAGYNHSNSITKDEEANRKLKEYIPQIQKNELRQPVVEKILNQMINIVNSLLKDGPINEIRVELARELKQSKDEREKTSKDIRANKKKNDECAERVKEYGFSPTRNRIMRYKMWVETNHRCIYCNDGVNVKDFLSGVDVEREHIIPKALLFDDSFSNQTCSCRKCNRDKGSRTALDYIRDCGREEEYITRVNELLEKRQISKTKYNHLLTSYRDYLERKTQGKETQEDKDLWEHFIDRQLRQSQMIARKSFEVLRQICHNVYATSGSVTDFLRHQWGYDNILHDLNFERFSKSDNIEEITIVGRDGIETKVKRIKGWNKRIDNRHHAVDALTIALTTQSMIQRLNTLYASRDAMHGDIEASKQKFNEKKSILEKWTAIQPHFTYSQASEAISRILISQRGGKRITTPGKRYEFKGGKKILKQTGIVVPRTALHDEFIYGQISRYDAKGLLTKEIVRKYGIFGGMGCLFTGKETYKEETVSDKKTGISTIKISDGIKDVLDKIVDGGVRKRILERLNRGFEEGKDYRSDTKKALDNLRHLDEDPIFLDDARTIPIKTVRKFTHSTKAIPLRYNDSHQPIAFVEPGGNHHVALYKAPDGTIKEHICTNWHAVQRRLFGLPAIIDKPSEIWVKALENDKFPEDLLSHLPEENLNFIVSLQIGDAFILGMEEEEYQQAISNNNYKLLSEKMYYIQNLSSLNYRFRRHVEAQFDTHQMNKEDLRFYNIKSIGAFFNLNPHRVNVSLIGEIIV
		
	
	 
		 
			 911
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Chryseobacterium vrystaatense
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..911
					 
						 
							 note
							 MG16-209 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..911
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NLTIMKRILGLDLGTNSIGWAVVNTDENDKPVSIENMGSRIVPLTSDDTNEFTKGNAITKNQARTVKRTARKGYDRYQLRREHLTAELRKLKMLPDERLIKLPVLELWELRGRAASKGNQLTLSEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDESADTKQKAYVAEVNARYAMIKERNQTIGQFFAEKLKENEIETSKGKFYTYRIKEQVFPRKAYEAEFDQIMECQKEFYPDILTNEEINRLRNEIIFYQRRLKSCKHLVSFCDFEKREYINKVGKVVYGGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLTLKNRKNDELFITIEQRQAMVDFLDTHEKLTLNDMYSILGISKKDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKKALGDIANADNLLQFNLKQTDSNLVDEVTGEILQVIDPKLEKEPLYDLWHTIYSISDKEELANALKKKYNIHDEDIINRLYAIDFVKSGFGNKSTKAMRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSDSLTKAENEARQLLEKLPPVQKNALHQPIVEKILNQMINVVNALMIEYGQFASIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQKLNESIATRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDNRTGKFVTKNFDNLLTVNQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLICDNSQNNKVLSCRNCNSKKSNRTAFDFMRSQDNATFEAYLERVELWYQKGIISPAKRERLLLSYEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQAGETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIEASGIKYEEKKVLLDKYLTSLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKKT
		
	
	 
		 
			 1152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1152
					 
						 
							 note
							 MG16-210 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVASIGWALIEADEQNAPKSILAMGSRIVPLSTDDATEFSQGKAISKNRNRTQKRTQRKGYDRYQMRRAALTEELRAHHMLPDEILIKLPVLELWQLRADAATRQLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDSDEEKAQRDYVQAVNDRYAELKAEGKTIGQHFADKLKENCIITEKGPFYTYRIKEQVYPRAAYMEEFDLVIACQKEFYPEVFTDAFINRLRNEIIFYQRSLKSCKHLINQCEFSQRAYKKADGSIVIAGPKVAPRTSPLFQICKIWESVNNLKLTNRKGEEYPFTLSQRKELVEFLDEHEKLTLTDLYKIIGVKKNDGWWGGKAIGKGLQGNTTKCLIKKALGDKYADLLRFDLHIIESKNIDTETGEVLEIISPGLEKEPLFRLWHILYSMQDKDEMAAALHRQFGITEEDIIDALYKIDFVKPGYGNKSSRFMREILPYLQKGMMYSDACNYIGINHSNSITSEENAVRELKSRLPQLQKNELRQPVIEKVLNQMVNVVNALLDKYGEIDEIRVELARELKQSKDERNEVFLRNNKRERENAEIIKRIEEYGVRPSRSRIQKYRLWEESNQICFYCGNTVGVKEFLSGVDAEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRACNQEKGNRTAYDYMQSKSEIEFDNYLRRVENYYNEKKISKTKRERLLTAAKDIPQDFLDRQLRQSQYISKKAIEMLKQICRYVWATSGSVTDFIRHNWGYDKILHDLNFERYKSGGLTEMVHYDHQGQEHDEERIKEWTKRLDHRHHALDALTIASTQQGYIQRLNHLNTERDQMFAELEMQREEYKGRYSLLEEWIKERPHISVEDAKVAVDQIAVSFKAGKKVATPGKRYIYKSGKRILAQDGILVPRGALSEESVYGSISTIERNVPAKNLFEHPERIFKGYIRKLVEERIAECGGDWKKARASINKRPIFLDDEGQKKLEYATCWKEESVFHYPIKSIKKNDVDWIVDGHIREIIRKRIEEVGEKNAFNEPIYADKACNIPIRHVRMFTGLSAVEPIKYVDGQPVGFVKPGNNHHIAIYVDTQGNKVEQAVTFWHALERKKYGFPVIIDDTDTVWEKVDQMDLPEAFIKNLPEPGLKLYTSLQQNEMFILGMGEDEYNDAVAAKDYKSLCK
		
	
	 
		 
			 1242
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 MG16-211 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1242
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTNSIGWAVVNTDDNGIPTHIEGMGSRIVPLSPDDTNEFTKGNAITKNQSRTEKRTARKRYDRYQLRRENLTAELRKLKMLPDEKLIKLSVLELWELRGKAASKGNQLTLSEIGRILYHINQKRGYKHAKSDENADTKQKAYVAEVNARYAMIKERNQTIGQFFAEKLKENEIETPKGKFYTYRIKDQVFPRKAYEAEFDQIMECQKEFYPEILTEKVINKLRNEIIFYQRKLKSCKHLVSICDFEKQEYINKDGKSIYRGPKVAPKSSPLFQICKIWEEVNNLSLKNRKNDELFITLEQRQAMVNFLETHEKLTLSDMYSILGISKQDGWWGGKAIGKGLKGNVTKIALKNALGDFENADRLLQFNLKQIDSNLVDEVTGEILQVIDPKMEKEPLYDLWHTIYSISDKEELANALKKKYNIHDEDVINRLYSIDFVKSGFGNKSSKAMRRILPYLQQGLKYSDACEYAGFRHSDSLTKAENDARQLLEKLPPIQKNTLRQPIVEKILNQMINVVNALMIEYGQFDSIRVELARELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESIAKRLSFEDIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDKRTGKFVTKSFDGLSTINQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLLCDNSQNNKVLSCRKCNSRKSNKTAFDFMRSQDESIFEEYLERIELWYKNGIISPTKREHLLLSHEDYLERKKKGKVTDIDKKYWEDFVSRQVGETQYISRESIRILKQCCRTVNATSGKITAILRHLWGYDEILHQLNFERYKKAGLTETKTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGVIQRINTLNADETKDLMKKQIESANIKYEEKKVLLDKYLTSLVPFNTKTVAEAVNKILVSFKAGKKTATVGKRIEYKHGKKHIVQKGIIIPRGALHEEGVYGKIEINGKKEIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYAEKVNKKTGAIQIEDKIKDVLDSIVDGNIRAKILQRLNRGFVEGEDYRNNVKQALDNLNNLDENPIFADDNNNIPIRTVRCRTGLSAVEIIKRNEGGEAIGFVKPGNNHHIAIYRDKEGKLKEHAVTFWHAVERKKYGIPVVIENPLEVWDSIRDKQLPETFLEKLPDINWTFEMSLQQNEMFVLGMEDDTFENAMRDNDYAKLGQYIYKVQNISEKQYRFSLHTATKFDVKRMNKTDKSFYNIRSLDALFALHPHKVYISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaihumii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-212 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGTNSIGWCLIEKSDDNIPQRILRMGSRIVPISSDEESGYTKGNAVSKNAERTHKRTARKCYDRYQLRRQALMSLLKRLGMEPSNELIFEQTPMKIWQTRADAATKKISLPELGRVLLHINQKRGYKHSRLNNFDAKETSYVQEVNSRYDELKAEGLTVGQHFALKLKKNEKTSANGRKYYTYRIKEQVYPRHAYEEEARIILNTQRIFYSDILTEDVCKEFLDTIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTIKKDGKEITIGPKVCPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRQAIADFLDNNEVMKLTNLYNILHIGKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKMQIRAALSNLPSEQVNMLLKFELEFEDYVDKETGEVRQRVDNTQVEKQPLYRLWHLIYSIKDEDELSNALRRMDIKDEETIRKLCSLDFRSAGYAKKSAKAIGRILPYLMEGMMYSQACEQAGFDHSRRVDPGRTLLSALPQIQKNEFRQPVVEKILQQLVNIINSLISKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNEKKNKEYAEHIKEYQLTPTRNRLLKWKLYEESDHACMYCGQPIKVREFLQGADVEREHIIPKGLLFDNSFTNQVCSCRSCNSKKGMRTAYDFIEAEKGEEGLRSYIEHINYLFDKKNISRSKYNRLLVSYKAYLQRKVQGKETEEDKNLWENFIDRQLRQSQYIARKAIEMLQQICKNVYSTSGRVTDFVRHQWGYDEILHDLNFDRYKKAGLTTMVTQLQSGDEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQAELNDKNGSIMDPNRSMLEKWVSIQPHITYAEAKNEVDKIIISQRPNTRITVPGKRYIQKNGKRTPVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQKPTSDGVVKIPQYVRKYKLGIGAQGYLFNGKEFYKEELKKDPRTGLSTIAVTDKINDVLEKIVDGGIRKRILERLNRGFEDGKDYRSNVPRALANLKNLDDDPIYSDDAKTRPILSVRKEVVSTTMVIVRNDRNGRPLAFAEPDGNHHVAFYKNENGLIEERIVTKWHAVQRKLHHVPIIIDNPSATWSDMLGRTDVPEEILKELPKDNSIFMLSLQIGEAFVMGMEESDYQKAIEEGNKQVLAEHLYFVQNLSSSNYRLRRHVESSYDITGMNKEDQRFLNIKSIGALFNYNPHKVKITVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Treponema pedis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 MG16-213 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVASVGWALIEADEQNAPKSILAMGSRIVPLSTDDATEFSQGKAISKNRNRTQKRTQRKGYDRYQMRRAALTEELRANDMLPDETLIKLPVLELWQLRADAVTRQLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDSEEEKSQRDYVQAINDRYAELKAEGKTIGQHFADKLKENCIITEKGPFYTYRIKEQVYPRAAYMEEFDRVISCQKGFYPTVFTDAFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLINQCEFSQRAYKKADGSIVIAGPKVAPRTSPLFQICKIWECVNNLRLTNRKGEEYPFTLEQRKELVDFLDNHEKLTLSDLYKILGIRKSDGWYGGKAIGKGLQGNTTKCLIKKALGDKYADLLRFDLQTIGSKSIDTETGEVLEIISPELEKEPLFRLWHILYSMQDKDEMAAALQRQFGITEGDIIDALYKIDFVKPGYGNKSSRFMREILPYLQKGMMYSDACNYIGINHSNSVTSEENAVRELKSRLPQLQKNELRQPVIEKVLNQMVNVVNALLDKYGEIDEIRVELARELKQSKDERNEVFLRNNKRERENAEITKRIEEYGIRPSRSRIQKYRLWEESNHICFYCGQPVGAKEFLSGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNQDKGNSTAFDFMKAKPEVEFDNYLRRVESYYNEKRISKTKRDRLLTAAKDIPEDFINRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRYVWTTSGSVTDFLRQTWGYNNILHDLNFERYKSGGLTEIRQYDHKGQEQSKECIIGWTKRLDHRHHALDALTIASTQQGYIQRLNHLNTERDEMFAELKKQSEEHKEKHSLLEDWMKERPHLSVEAVKEAVDQIAVSFKAGKKVATPGKRYIYKGGKRVLAQDDILVPRGALSEESVYGSISTIERNVPAKNLFEHPERIFKGYIRKLVEERIAEYGGDWKKARASLNKRPIFLDDKGQRKLEYATCWKEEMVLRYPIEKIDKGKVDKIVDSHILDIIRKRIEEAGEKNAFKEPIYADEACTIPIRHVRLFTGLTAVEPIKYADGQPVGFVKPGNNHHIAFYVDAQGNKSEHVVTFWHALERKKYGFPIIIEDTDAVWEKVDQMDLPEAFVRNLPEPGLKLDMSLQQNEMFILGMGEDTYRDAMAAKDYKTLCKHLYRVQNIANLDYYFRLHIDTSDDKSNEAQKIKKFYRVRSISSLMDLNPKKVKISILGEIFPLDD
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-214 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLLEKDDKNVPIRIIRMGSRIVPISTDEETGFTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLRRLGMEPSKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEISLVELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQLSAAGKKYYNYRIKEQVYPRCAYEEEVKKILEVQSQYHSDVLTADACKEMMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKNGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDTHEVLKLSDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSKLPKDLVDSLTAFQLEFEECVDQETGEVRKRINNTLVEKQPLYHLWHLIYSIKDVDELSGALRHLGIEDEESIRNLCDLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSEACERAGFDHSRRIDPNRTLLKHLPPIQKNELRQPVVEKILNQLVNIINALIEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASREDILEELNSKDQRLVDPERSMLEKWIVVQPHISYSEAKNEIDKIVISQRPNTRMTVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIVVPRGALHAEFVYGRIMKQEPDGITMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKEVLDKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVAQALTNLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDDKGKPVAFVEPDGNHHVAFYKNENGVISETIVTKWQAVQRKVNHIPIIIDNPSQTWSKVLGRNNVPEELLQSLPRDSSSFLLSLQIGEAFIMGMEEAEFQKALEEKDMQTLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVESSFDTTDMNKEDQRFFNIQSISSFFNSNPHKVKITILGDIVVDV
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-215 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRIIRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKQLGMGPSKNLMLEQTPIELWQKRADAASKEITLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQESADGKRYYNYRIKEQVYPRHAYEEEAKRILEVQSRYHSDVLTSDVCKEMMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILKIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSALPKEQVDSLTAFQLEIDEYVDEETGEVRKRINNTKAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALHNLGIEDEESIEKLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSDACERAGFDHSRRINPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSRDERNETFKRNNQNERQNKVYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQDGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDDLLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEMERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEILEELNSKDQRVVDPERSMLEKWVYAQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTMTPQYVRKYKLGIGTQGFLFKGDEVYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIMDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDSNGKPISFVEPDDNHHVAFYMYQDGERTESVVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWNEVLGRNDVPDELLQSLPQDKSIFLLSLQKGEAVVMGLEEMNYQRALEKKDMRTLCNHLFYVQSASSHDYRFRRHVEAKYDTKDMNKDDMRFLRIRTVDELFKNNPHKVKVTVLGDIVE
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-216 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDDNTPKRIIRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLIKRLYMLPNKELMLEQTPLEIWQKRADAASKEITLEALGRVLLHINQKRGYKHSRLSNADRKETAYVQEVNSRYDELKAEGLTIGQHFAAKLKENEQTSNDGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEIQSQFHADVLTPDVCREIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESHTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETSNNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYRILNISRKEGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALGSLPKEQVDSLTAFRLEFEEYVDEETGEVRQRVNNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELSGALHHLGIDDEKSINKLSNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGIMYSEACERAGFDHSRRINPGRTLLTSLPQIQKNDLRQPIVEKILNQLVNIVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLSACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTQAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGMTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDETYKEDVKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRRRILERLNRGFEEGTDYRANVAKALANLKNLDDDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKNDDGKPISFVEPDGNHHVAFYKDEDGVVTESLVTKWQAVQRKLNHIPIIIENPSQVWNEVLGTNDIPNELLQSLPKDKSIFLLSMQIGEAFVMGMDETAYKRAIEKNDTQALADHLYFVQNLSSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDLRFLNVKSIGALFNYNPHKVKLTILGDIIL
		
	
	 
		 
			 917
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..917
					 
						 
							 note
							 MG16-217 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..917
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTTKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKKLGMEPSKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEVSLDELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYKDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQETADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEVQSQYHSDLLTSDVCKEIADIIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYAITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALANLPKEQVDSLTVFQLDIDNYVDEETGEVRQRINNTKAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRHLGIEDEESIEKLSKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSDACERAGFDHSRRINPDRALLTYLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLDKEGAIDEIRIELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKVYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDAYIDRINDLFNKKKISRSKLNRLLVSHKAYIIRKTQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVAKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQ
		
	
	 
		 
			 1224
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1224
					 
						 
							 note
							 MG16-218 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1224
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPRRILRMGSRIVPISSDEESGYTRGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKKLGMEPNKNLMFEQTPLELWQKRADAASKEITLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYVVLRAEGLTVGQHFAAKLKENEQESADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEVQSQYHSDVLTSDVCKEIGDIIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYTIKKDGKKITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIAEFLDNHEVMKLTDLYKILNIGKKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSGLPKEQVDSLTAFKLEIDECVDEETGEVRKRIDNTKAEKQPLYRLWHLLYSIKDNDELTGALRHLGIENKEIIEKLCKIDSRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGVMYSEACGRAGYDHSRRVNPDRVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEVFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVSEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDIYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLMASHKAYMRRKAQGKETDEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSITDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLQSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRADMLEELSSNDRRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVIKSGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIQKQEADGDTKTYQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVARALENLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDSNGKAISFVEPDGNHHVAFYKDENDVITENIVTKWLAVQRKLNHMPIIIDNPSQTWSEILKRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDGDYQKALEEKDMQTLADHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNIKSVNSFFNSNPHKVKITILGDIITDV
		
	
	 
		 
			 1228
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1228
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1228
					 
						 
							 note
							 MG16-219 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1228
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGVGSIGWSVISVDENGDPSEILGMGSRIIPLSTDDANEFSTGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRFQLRRENLTAELRKLHMLPDEKLIKLPILELWTLRAKAATEGNKLSLPEIGRILYHINQKRGYKHAKADEAGDKQQTEYVAAVNSRYAMIKERCQTIGQYFAEKIRESEVISEKGKFYTFRTKEQVFPRKAYEEEFDKIIAVQRQYYPDVLTDSAINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKEGQIVYDGPKVAPRTSPLAQICRIWEFVNNISLENGYKERRELSLEEKQKVIHFLDNNEKMTATDFSKLLGLGKKNEWDLKRYFGKNGVKGNETKVSLRNALKDFPNVEELLQFNLTLDNSNYVNESTGEVLKVISPSFQNEPLYDLWHTVYSLSDKDELSNALGKKFGISDKNAIQQLFKIDFVKPGFSNKSAKAVRRILPFLQQGLMYSEACAEAGYNHSNSLTKTENEARSLLDRLPQIKKNELRQPVVEKILNQMVNVVNAIYDDYGTIDEIRVELARELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKYRLWEEAEQKCFYCGQTVNVKEFLSGFDVEVEHVIPKSLLFDNSYANKVCACRKCNANKGNKTAFDFMKSQSEDAFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQSEIPSDFIERQLRQTQYISKKALEMLKEVCCKVYATNGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQGGLTEVREFDNKGIIHKEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVDKQSAEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVADRVAEILISFKAGKRVATTGKRIKYEKGQKKVLQEGIVIPRGALSEESVYGKIKVIDPHKPLKFLFENPQTIVSPQIKTAVIDRLSKFGNDVKKAIASIKKEPLTLASDKVINDADCFKEEYVIKYPLEGFKAKDIQFVVDKHIREDVLPKRLAEFDGNEKNAFKNIDKNPIFADANHNIPIKHVRCFTGLSAVVPVKHDDAGKAIGFVKPGNNHHVAIYKDECGKLHESLVSFWNAVERKIKKVPVVITQPQDAWNIAENAHCSEEFTASLPNKTWTFVQSLQVNEMFVLGLEESAYQKAVREKDYNLINKHLYRVQSISKSDYFFRHHLETIIDDTSASKEMKRFYRFKSLGSFFKENPHKVQISVLGKLIVKE
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-220 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDDNTPKRIIRMGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLIKRLYMLPNKELMLEQTPLEIWQKRADAASKEITLEALGRVLLHINQKRGYKHSRLSNADRKETAYVQEVNSRYDELKAEGLTIGQHFAAKLKENEQTSNDGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEIQSQFHADVLTPDVCREIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESHTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETSNNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYRILNISRKEGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALGSLPKEQVDSLTAFRLEFEEYVDEETGEVRQRVNNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELSGALHHLGIDDEKSINKLSNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGIMYSEACERAGFDHSRRINPGRTLLTSLPQIQKNDLRQPIVEKILNQLVNIVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTQAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGMTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDETYKEDVKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRRRILERLNRGFEEGTDYRANVAKALANLKNLDDDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKNDDGKPISFVEPDGNHHVAFYKDEDGVVTESLVTKWQAVQRKLNHIPIIIENPSQVWNEVLGTNDIPNELLQSLPKDKSIFLLSMQIGEAFVMGMDETAYKRAIEKNDTQALADHLYFVQNLSSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDLRFLNVKSIGALFNYNPHKVKLTILGDIIL
		
	
	 
		 
			 1018
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 MG16-221 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1018
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNTPKRILRMGSRIVPISSDEESGYTKGNAVSKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALINLLKRFGMEPNKNLMLEQTPIKLWQKRADAASKEVSLEELGRVLFHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQESADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEVQSRYHSDILTPDVCKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKYQIREALANLPKEKVDSLTAFQLEFDEYVDEETGEVRKRINNTKAEKQPLYKLWHLLYSIKDNKELSGALCHLGIEDEESIEKLGKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYMMEGMMYSDACERAGFDHSKRIDPNRTLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNSQNERNNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCVYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRLCNSKKGMRTAYDFIADDKGQAGLETYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLVSYKAYISRKAKGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIMDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMLEELNSKDQRVVDPERSMLEKWIFVQPHISYVEAKNEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVNKNGKRTLVQTDIIVPRGALHAEFVYGRILKQEADGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAKALANLKNLDEDP
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.ne3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-222 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLLEKDDKNVPIRIIRMGSRIVPISTDEETGFTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLRRLGMEPSKNLMLEQPPMELWQKRADAASKEISLVELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQLSADGKKYYNYRIKEQVYPRCAYEEEVKKILEVQSQYHSDVLTADACKEIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKNGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDTHEVLKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSKLPKDLVDSITAFQLEFEEYVDQETGEVRKRINNTLVEKQPLYHLWHLIYSIKDVDELSGALRHLGIEDEESIRNLCDLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSEACERAGLDHSRRIDPNRTLLKHLPPIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEVRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYSLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEEPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASREDILEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFVQPHISYSEAKNEIDKIVISQRPNTRMTVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIVVPRGALHAEFVYGRIMKQEPDGITMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKEVLDKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVAQALTNLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDDKGKPVAFVEPDGNHHVAFYKDENGVISETIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNNVPEELLQSLPKDSSSFLLSLQIGEAFIMGMEEAELQKALEEKDMQKLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNISSLDALYRLNPHKVKLTVLGDIVP
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellacopri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 MG16-223 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLVEKDDKNIPLRIIRMGSRIVPITKEEENGYTRGNAISKNADRTTKRTARKCYDRYQLRRKALVNLLKRCGMMPDKGLILEQSPLDLWQKRADAASKEISLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDKKETAYVQEVNSRYDKLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQISADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEAKRILEVQSQFHTDVLTTNVCKEIFDIIFYQRDLKSCKNLVSFCEFESYTINKNGKDITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRQAIANFLDNNEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSKLSQEQIDKLTSFDLIFDEYVDEETGEVRKRINNSHAERQPLYRLWHLVYSIKDNDELSGALRGLGIEDEECIHNLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSEACNRAGFDHSRRVNPERELLTSLPQIQKNELRQPIVEKILNQLVNVVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNNEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVREKEFLQGADVEREHIIPKALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFEHFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSYAEAKKEIDKILISLRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTLTPQYVRKYKLGIGTQGYIFNGNETYKEELKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRKRILERLNRGFEDGTDYRTNTAKALENLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVNSSTMVAVRKNDNGKPVSFVEPDDNHHVAFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLKHIPVIVDNPTQTWNDLVGRNDVSEELLQSLPKDNSEFLLSLQKGEAVILGLEEAAYQKAIDSNDMHTLSNHLYFVQSASLSDYRFRRHVESSFDKMGMNKEDQRFLNVKSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 848
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..848
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..848
					 
						 
							 note
							 MG16-224 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..848
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGVGSIGWCLIEKDDNNVPKRILRIGSRIVPISSDEETGYTKGNAVSKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVSLLKRLGMEPNKKLMFEQTPMELWQKRADAASKEVSLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLKAEGLTVGQHFAAKLKENEQESADGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEVKKILEIQSQYHSEVLSSDVCKDIMDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSALSKEQIDSLTAFLLEIDEYVDEETGEVRKRINNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELSGALNHLGIEDKESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSDACERAGFDHSRRINPERVLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKELAERIKNYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHSCMYCKQPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFEKKKISRSKLNRLLVSHKAYLSRKAQGRETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNIERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDAFAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMFEELNTKDQRLIDPERSMLEKW
		
	
	 
		 
			 1164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1164
					 
						 
							 note
							 MG16-225 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATKKILGLDLGVGSIGWALIEMEDDKASSILGMGSRIVPLTTDDSTQFSKGQAITKNADRTARRTARKGYDRYQLRRAKLTQVLRQHNMLPERMDEHVIDLWRLRADAATEGKQLTLQQIGRVLYHINQKRGYKHAKADVSADSKQTKYVATVNQRYKDLQNLNQTIGQFFYQQLVDTAVQTPSGPYYTFRIKDKVFPRAAYVAEFDQIMQVQKIFYPEVLTTELINTLRNEIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMKAYTNKHTGQVVYSGPKCAPRTSPLAQLCAIWEGVNNITLFNKHNEYLDITLEQRKAMVEHLCNNEKMTAKDLQKILGISSKEGWSVEKAIGKGLKGNMTLHQLRKALSKKYSDLLQFDLLMTDHVDEATGEVISRISEAIEQEPLYRLWHVVYSVQEREELGKALHKQFGIDDEAVVEALFKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMKGYKYSEACDHIYVNHSNSMTKEQNATRELVDKIPLLLKNELRQPIIEKILNQMINIVNTLKEQHGNIDEVRVELARELKQSKDERAQTTERINKNERENKAIEERIREHGIRPSRARIQKYKMWEESQHQCFYCGKSISAAEFLSGADVEVEHIIPKSILFDDSFSNKVCACRDCNHTKDNLTARDFMETRGQAELDAYLARVNTAFEEGRISKTKRDHLLWHKEEIPQDFIDRQLRQSQYISKKAVEILRSAIRDVYATSGSVTDFLRHIWGYDQILHNLNLPKYRDAELTEFVTYDHRGQEHQEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTIALTRQGYIQRLNNLNASHDDIAEAVRKVNPLMEKKYSLLEKYIYIQPHFTVQEVTDKVDGILVSFRAGKKVTTPAKRAIYRKGKRINVQDGLLVPRGALTEETVYGKLGNKYVVKYPLTHPSMKVDDIVDPTIREIVRARLAAFSGKAKDAFAKPLYSDAAQKMEIKTVRCYTGLQDKAVASVRFNAQGEPIGFAKTGNNHHIAIYQDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAIWDKLLDSDLPQEFLSTLPQDDWQFVVSLQANEMFILGMEDGDFEMAMQNKDYQLLNKYLYRVQKIRGKEYTFRYHIETTVDDKYSNEKGESKPNPALSMQMKKLISIRSFGGWLAQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 811
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 MG16-226 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..811
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVPLCYRSATVNGLKKPACILYAPFGDVQDANEMRMVEDAKWNENYWYLKSRHLMWRKHFFIYFYYLTQNFACIYQKKVLPLQRKGFGINTNTYIMTKNILGLDLGVGSIGWALIQTEDDQPKRIIGMGSRIVPLTKDDSDQFTKGQAISKNADRTTRRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPECMDENMIDLWKLRSDAATDGKQLTLQQIGRVLYHINQKRGYKHAKSDNDGDSKQTKYVEEVNLRYKEIQEKNVTVGQHFYAELLNSKVESGNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMRVQKCYYPDVLTDELIETLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRNNERLEISNEQRQQLVQFLCTHETLKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNVTLNQLRKALDGKYSQWLEMPIERIDVVDKNTAEAFWAVSPKVDETPLFQLWHAVYSLQNAEELTKTLQNKFGITDSQVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACACIQVNHSNSMTKAEREARPLAEKIELLQKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGSIDEARVELARELKQSRDERKDAFDRNNENEKRNKKISALISEQGIRPSRSRIQKYKMWEESEHRCMYCGKVVNLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRDCNREKDNMTAMDYMASKPEGEFEAYKQRVDEAFNAHRISKTKRDHLLWRRADIPQAFIDRQLRLSQYIATKAVEILQQGIRQ
		
	
	 
		 
			 854
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..854
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..854
					 
						 
							 note
							 MG16-228 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..854
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADFLNQHDKMGVKDLQKILGISPKDGWWAGKAIGKGLKGNTTFTQLREALGNLPDAEHLLEMKLHLVDSAVDTTTGELIRQVSPQVEEEPLFRLWHLVYSLQNEDELRKALRKQFGIDDEEILAKLCKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMEGYQYHEACAHIGVNHSDSLTAEQNAARPLLDKIPLLEKNELRQPVIEKILNQMINVVNALKAEYGDIDDVRIELARELKSSKEEREAAFKRNNENERQNKIYEDRIREYGIRPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRTCNHTKGNQTAREFMETHSKAEYESYLLRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQLRQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTELVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNTSREQMFDDLGKRTDTPEYTEKRSLLENWIDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKRAATPAKRAVYQNGKRHIVQTGLQVPRGALSEETVYGKLGNKYVVKYPLGHQSMKVDDIVDPTIREIVRTRLNAFGGKAKDAFAEPLYSDAAHQMQIKTVRCYMGLQDKAVVPVRFNAKGEPVGFVKMGNNHHIAIYRDANGQFQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEHPHEVWDKLINIDNIPQEFLETLPRDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKIATKNYYFRYHTETSVDDKYDGEKNEMWSKNMKKLINIRSFDAFFSQHPHKVRINLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 887
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..887
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..887
					 
						 
							 note
							 MG16-229 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..887
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LAQLCTVWEAVNNITLTNRQNETFEITQEQRVAMADFLNQHDKMGVKDLQKILGISPKDGWWAGKAIGKGLKGNTTFTQLREALGNLPDAEHLLEMKLHLVDSAVDTTTGELIRQVSPQVEEEPLFRLWHLVYSLQNEDELRKALRKQFGIDDEEILAKLCKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMEGYQYHEACAHIGVNHSDSLTAEQNAARPLLDKIPLLEKNELRQPVIEKILNQMINVVNALKAEYGDIDDVRIELARELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYEDRIREYGIRPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRTCNHTKGNQTAREFMETHSKAEYESYLLRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQLRQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTELVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNTSREQMFDDLGKRTDTPEYTEKRSLLENWIDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKRAATPAKRAVYQNGKRHIVQTGLQVPRGALSEETVYGKLGNKYVVKYPLGHQSMKVDDIVDPTIREIVRTRLNAFGGKAKDAFAEPLYSDAAHQMQIKTVRCYMGLQDKAVVPVRFNAKGEPVGFVKMGNNHHIAIYRDANGQFQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEHPHEVWDKLINIDNIPQEFLETLPRDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKIATKNYYFRYHTETSVDDKYDGEKNEMWSKNMKKLINIRSFDAFFSQHPHKVRINLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 1175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1175
					 
						 
							 note
							 MG16-230 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTEKLRELKMLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRNLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFVLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEASDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTTVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGIPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFSLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 890
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 MG16-231 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..890
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKATLEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDVIGINHSDSITKAENQTRKLLTKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGSIDEIRVEMARELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNILNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRIVAQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERADDIVKPRIRHLIRERLATCGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEENTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDNHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADETGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRIRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 MG16-232 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLPDERLIKLPVLELWTLRAKAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHAKSDDSADKEQRDYVQTVNKRYQEIKDEGTTIGQHFAIKLKESEIVTEKGPFYNYRIKEQVFPRDAYIEEFDRIMDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRNLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDAEHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFVLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDGESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLSQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERIDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG16-233 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDCQKTFYPEELSEDNIDEIRNKIIFYQRDLKSCKHLVSQCEFMTRSFLDADHKPILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHALDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAEYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHENIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 MG16-234 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECGREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKSQFGILDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRRVVQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRRLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKYSYVKKSKLIQRDKKDDFINVSLIVDKHIREVVTARLAAFGGDTKKAFAEPLYADEAGKIQIRTVRCYTNSTVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 MG16-235 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDLWTLRARAATPGEKLSLAEIGRVLYHLNQKRGYRHSKEDDSADKTQRDYVQAVNKRFQEIKNEGLTIGQHFAVKLKESEVITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVLTEANVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIEEVLRFDLSAVESNQVNADTGEVLMEISAECGREPLYRLWHIIYSISDKNEQKSALKSQFGILDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPSLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAENQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKRVTTPGKRYVYKAGRRRVVQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKVPVKKLFERVDDIVKPRIRRLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKYSYVKKSKLIQRDKKDDFINVSLIVDKHIREVVTARLAAFGGDTKKAFAEPLYADEAGKIQIRTVRCYTNSTVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG16-236 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KLKESEIITDKGAFYNYRIKEQVFPRAAYVEEFDRIIQCQREFYPEVFTEAIVNEIRNEIIYYQRPLKSCKHLVSVCEFMQRELFDAEHNPIRNGKGEIVVAGPKCAPKSSPLAQVCKIWEEVNNIRITNKENDEYFISIDNKHEIFDFLNTHEKMKADDLFKILGLAKNSGWSADRAMSKGMVGNTTRVALMKALKGRRDIDEILRFDLREVESNQVNADTGEVLMEIGAECESEPLYRLWHIIYSISDKNEQKATLEKQFGITDESMLESLCRIDFVKQGYSSRSFKFMRKILPYLMDGAKYSEACDAVGINHSDSITKAKNQARELLVKLPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDKYGAIDEIRVEMARELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTASLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKKVATPGKRYVYKAGRRRVVQENILVPRGALSEESVYGRIKSIEEKIPVKKLFERADDIVKPRIRRLIRERLEACGGDCSKAVSSLKKSPLYLDEEKTIMLEYGSCFKPEYVIKYSLNSIKAKDAVSIVDKHVREVVTERLAAFGDDPKKAFAEPLYADEAGKIQIKTVRCYTGLSQVVPVKKDADGNDIGFVKPGNNHHIAIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 956
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..956
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..956
					 
						 
							 note
							 MG16-237 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..956
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PILNSSGELVMSGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKDHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRAAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKVEYVMRYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKTIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGEHLYRVQKLTSLYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRVRSFNAMFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 970
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 MG16-238 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..970
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRIYDKEFPGRRSQTNIEQFRRTRNAGPKVAPKSSPIFQACKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKDIFEYLDNNEKINATALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAIAKALGKEHNTKKSDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIIYEIDPTCENEPLYRLWHVIYSINDKDALRHALTNQFGINDEESLRELTKIDFVKQGYGSRSAKFMRKLLPALMDGARYSEACDMIGINHSGSLTKSENEARELLHKIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIDQFGSIDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRVLAQEGLLIPRGALCEESVYGRIHSLEKEVPVKKLFERVDDIVKPGIRTAVEERLRACDNDVKVACASLKKEPLYLDVEKTIPLEYGTCYKAKYVMRYALSALKPKDVEFIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADKSKMIPIRAVRCYTGLAQVVPVKKDSKGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRITSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 788
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 MG16-239 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..788
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVLVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLKACDNDVKAACTSLKEEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKREYVIKYPISSLKTKDVESIIDGHIRQIVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1182
					 
						 
							 note
							 MG16-240 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPILDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDKVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDKLKACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKRKYVIKYPISSLKAKDVESIIDGHIRQIVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKWGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1180
					 
						 
							 note
							 MG16-242 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEGHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGIGKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKIINQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGKRYVYRGGKRILAQEGLLIPRGALCEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAKTIPVRTVRCYTGLDQVVPVKKDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGMPVIVRNPDEVWDDVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-243 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKNLGLDLGVGSIGWSLINADKDNKPIAILGLGSRIISLSPDESSEFTSGNAASKNQKRTQKRTARKGYDRYQMRRQALTDKLRKLKMLPDEHLIKLPVLDLWTLRARAATPGEKLTLPEIGRVLYHINQKRGYRHSRSDDSADKEQREYVQAINKRFQEIREEGVTIGQHFVKKLKESEVVTDKGAFYNYRIKEQVFPRDAYVAEFDRVMDCQKVFYPEELSEANINEFRNEIIFYQRNLKSCKHLVSRCEFMTRSFLDEEHRPVLDASGKLVISGPKVAPKSSPIFQVCKIWEEINNLSIRNKENDELHISPEQKKEIFEYLDNNEKITSAALYKILGISKGDGWSVDKALSKGFTGNTTKVAISKALGKANDAKKRDLLRFDLRLKENGVNKDTGEIICEIDPECENEPLYKLWHVIYSINDKDAQRHALTSQFGINDEASLAELSKIDFVKQGYGSRSVKFMRKLLPSLMDGAKYSEACDVIGVNHSGSLTKSENEARELLQRIPQLQKNELRQPVVEKILNQMINVVNAVIEKFGGVDEIRVEMARELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKTLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQLVQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKKVTTPGERYTYRGGKRILAQDGLLIPRGALSEESVYGRISALEKNVPVKKLFERVEDIVKPGIRAVVEDRLMACDNDVNAACASLKKEPLYLDAEKTIPLEYGTCYKAKYVMKYALSALKPKDVEYIVDEHIRKVVSERLSEYGNDPKKAFAEPLYADDAETIPVRTVRCYTGLDQVVPVKRDVAGNDIGFVKPGNNHHIAIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 1159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 MG16-245 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKVLGLDLGVGSIGWALIETTDNQPEEIVGMGCRIVPIGKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTARKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGEKLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDSADKKQTDYVAAVNQRYADLQAENKTIGQHFYLELLRSKVEGASGPYYTFRIKDKVFPRAAYIEEFDQIMHVQRTYYPTILTNELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGRIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRDNEKLDITLEQRKQMVEFLCANKELKLTNLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGLKGNATLLQLREALGGKYDQWLEMPVELKDSKWVDTETGEVIKEVAETIEQTPLFRLWHAVYSLQNADELAKTLREKFEITDKAVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMNGYQFSEACAHIGINHSNSMTAEERDSRTLVERIELLPKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARIELARELKQSREERDNAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKTMDIAQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNATAMEYMAGKPTGEFEAYKQRVDEAFTEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQTGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHEWMEKQVKEANTAYNEKKSILERWVADQPHFSVADVTNKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYSGGKRKIVQTGLQVPRGALTEDTIYGKREEGFVVKYPLDHPSMKVENILDPTIQNLVKEHIAAFGGNAKEAFKMPLFSAKGMQIKSVRCKTNLSENSVVPVKVNADGQPIGYAKKGNNHHVAIYQDKKGEYQELVVSFWDAVERKHYGVPVVIINPHEVWTDLVNKDLSQDFLNKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYNLLNKHLYRVQKISSKDYSFRYHTETKVDDKYDGIENGRSTSMSLGALFRFKSINGLFSQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 972
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..972
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..972
					 
						 
							 note
							 MG16-246 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..972
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SYTIKKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSFLETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDNNEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIRKALSNFPKDQINSLTAFQLEFDEYVDEETGEVLKRVNNTQAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRHLGIEDEESITKLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGMMYSDACERAGFDHSRRINPDRDLLKSLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGIIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIEDDKGQEGLNAYIERINDLFNRKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEENKELWENFIDRQLRQSQYIARKSVEMLQQVCKDVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAGLTTMVTQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNIRITVPGKRYITKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQGADGVTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTDLSSIIVTDKIKDVLEKVVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAQALANLKNLDEDPIFSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDCNGKPIAFVEPDGNHHVAIYKDENGMITESIVTKWQAVQRKLNHIPVIIDNPSQTWSEIMGKNDVPEELLQTLPKDKSTLLLSLQIGEAFIMGMDDAEYQKAVEEKDMQALAEHLYFVQSISSSDYRFRRHIESQYDTNDINKEDLRFLRIRKIQALFEYNPQKVKVTVLGDIILLNT
		
	
	 
		 
			 1162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1162
					 
						 
							 note
							 MG16-247 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRILGLDLGVGSIGWALIETTDNKPEQIVGMGCRIVPISKDDNDQFSKGQAISKNADRTARRTARKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPDRMDENAIDLWKLRSDAATEGEQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKSDDNGDKKQTDYVAAVNQRYVDLQAEDKTIGQHFYLELLNSRVEGVNGPYYTFRIKDKVFPRAAYIAEFDQIMRVQQPFYPDVLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGRIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRNNEKLDITLDQRKQMVDFLCSNKELKLTNLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLLQLREALGGKYDQWLEMPIELKDSKWVDAETGEVMKEVTEAVEQTPQFRLWHAVYSLQNVDELAKTLRTTFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMDGYQYSEACAHIGINHSNSMTAEERDERPLAERIELLPKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSRDERDSAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESSHRCFYCGKTMDITQFLSGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNREKGNMTAMEYMEHKPAGEFEAYKQRVDEAFTDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQTGVRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEALTEIVHYEHAGQEHNEERIKNWTKRTDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEANTPYNEKKSVLERWVADQPHFSVAEVTDKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAVYRGGKRTIVQTGLLVPRGALTEDTIYGKCEDGFVVKYPLDHPTMKPENIVDPTIRRLVEKRIAAYGGNTKEAFKTPLYSAEGMEIKSVRCLTNLSEKGVVPVKYDKTGQPIGFAKKGNNHHVAIYKSDNDKPFDQVVSFWDAVERKRYSVPIVIDNPHEVWDGLLNRDMPQEFLDKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYNSLNKHLYRVQKITHNDYWFRFHTETTVDDKYGDQENQVVNVAWSTEMKKVFRFKSQGALFAQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 863
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..863
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprobacter sp.
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..863
					 
						 
							 note
							 MG16-248 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..863
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KLDITLEQRKQMVEFLCTNKELKLTNLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGLKGNATLLQLREALGGKYDKWLEMPVELKDSKWVDTETGEVIKEVAETVEQTPLFKLWHAVYSLQNEDELAKTLREKFQITDAIVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMAGYQYSEACAHIGINHSNSMTKEEREARPLTEQIELLHKNALRQPVIEKVLNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREERDSAYKAINKNERDNAAIAAKIAEFGVRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKIMDITQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNHEKDNSTAMEYMESKPAGEFEAYKQRVDEAFSAHRISKTKRDHLLWRRGDIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQAGIRHVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEVNTPYNEKKSVLERWIADQPHFSVSDVTDKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYPGGKRTIVQTGLQVPRGALTEDTIYGKREEGFAVKYPLDHPSMKAENILDPTIRRLVEERIAAFGGNAKEAFKTPLYSAKGMEIKSVRCKTNLSENGVVPVKRNALGQPIGFAKKGNNHHVAIYKTGNEKPFDQVVSFWDAVERKRYGVSVVIDNPREMWNGLLNKELPQDFLNKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGMENDEFNDAIERHDYNTLNKHLYRVQKIAHNDYWFRFHIETSVDDKYGDKEKQVLNMAWSTELKKVYRFNSQGALFAQFPHKVKIDIIGRITKV
		
	
	 
		 
			 970
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 MG16-249 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..970
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ISQCEFAMREYTTADGKRIQAGPKVAPRSSPLFQVCKIWESVNNIEMKNRNGESYPFSEEERLKLFNFLDNNEKLTVTDLKRILGLSVKDKWWGGKAIGKGLQGNTTKIALKKALQGHEGLLSFHLKTVDSRHIDTETGVILQEIAPGFEKEPLYRLWHIIYSIKEPDEMASALKQQFGIEDPEVLSRLAKIDFVKAGYGNKSARFIRQILPYLQKGLKYSEACDYISINHSNSLTTAENKSRKLQPRMQQLQKNELRQPIIEKILNQMVNVVNALLDKHVSIDEVRVELARELKQSRDERNSTFLNNSKRERENKIISERIQEMGIRPSRNRIQKYRLWEESKHICFYCGQPVGVREFMEGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYVKKKGENEFADYTRRIEEAFEKKEISKTKRERLLTSAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIVCDQMGQVRQVERIKDWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNASRDQMFQELETQSNKVREEYSLLENWMKERPHIPVSVVSQIVDGILVSFKTGKRLTTPGKRYTYKGGKREIAQSGIIVPRGALSEDSVYGVISCLEENVPVKKLFEHPDIIFKPYIRTKVENRIKEYDGDWKAALKSLKKAPIFLGDGETKPLEYATCWKKEYVIRYPLASIQKKDVKYIVDQHIRQLVSERLNAVGEKDAFKEPLFSDKAEKNPIKSVRLFTGLTHNSLSPVKYLDGFPIGYSKPGNNHHFCYYRNENGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWDEMANRDLPQDFLKYLPPVGLKLEVSLQQNEMFILGMKDEDYERSIKEKDLRMLNQYLYRVQKISSQYIVFRRNTDTGKDEDSKAQSIGQFVRVSSIKGWIQCNPHKIRVNVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 758
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..758
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..758
					 
						 
							 note
							 MG16-250 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..758
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYSEACERAGFDHSRRIDPNRTLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIINALIEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIIKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVMLEELSSNDQRLVDPERSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGFTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRKRILERLNRGFVGGADYRANIAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDSNGKPMSFIEPDGNHHVAFYKDENGVIKESIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDSDYQKALEERDMRTLSEHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDITDMNKEDQRFLNIKSVNSFFNNNPHKVKITILGDIIADL
		
	
	 
		 
			 808
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 MG16-251 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..808
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NALNDLDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGLDYSDSCEYVGYNHSDSLTKEENEKRELLDKIPALKKNELRQPTVEKILNQTINVFNEINANFISKGERVDEVRVELARELKQSKEEREETERGIRKQQKANDGYAKLLKEGGVRPTRNRILKYRLWRESNETCFYCGQPINFNEFLKFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAFDYMRTKQNLQDYLDKVDKMFQEHKIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDVKIWEEPIERQLRLSQYISKKSQELLKMACRNVVATSGNITDLVRHTWGYDTILHELNFPCYKEAGLTTFIKDENTGQQREVIKDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREEMREDVKSPRKDWEDNDLLQQWIKEKMPFDRDYVLHKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPITVQSRLRIPRGQLHEQTVYGAIKQYSKDKKGNVIESREIVTRYKMGVGSVGLVFNGKETCDVIYNKKKECYEIIDGIEKSINYIVDKHIREVVRERINEAFPNGETYRSEAENALAEGRVYNGKERCQKALEQLKSLDEHPLYADKNHHIVIKSVRCFTGLGAVQPLRYNNDNEPISFVLTKNNHHVAIYADENGDYKECIYTFWQVVERSKYKLPLIIKDPKALWEEIRQRENNGERFPDTLIASLPSPNWAFVESLQLNDMFVLDIDDEDFENFIANDNYEEIGKKLYRIQNISSGDYFLRLHTDTTSDRSNSKLTKKFLRKSLMGFLNSNPHKVSISILGKMKIVK
		
	
	 
		 
			 936
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..936
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..936
					 
						 
							 note
							 MG16-252 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..936
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QVCKIWESVNNLSLKNRSGEVYHFSQEERRKMFDFLDNHDKMTVTDLYKLLGISKKEGWWGGKAIGKGLQGNTTKAALAKALGERQDLLQFQLETIDSRQIDTETGEVLKTISPSFEKEPLYRLWHILYSMHERSEVAAALERQFGITAPDTVDRLFAIDFVKAGYGNKSARFIREILPYLQAGMQYSQACDYIGINHSNSLTIEENASRVLLDRLPQLQKNELRQPVIEKILNQMVAVVNALLSQYGPIDEIRVELARELKQSRDERNDAYLSINKRERENKVIEERIREYGISPSKSRIQKYRLWEESNHLCFYCGHPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSFANKVCACRKCNAEKGNSTAFDYMKSKPANDFEDYLKRVEKYFTEKRISKTKRERLLTPASEIPQDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKLVCRNVWTTSGSITDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYSLGGMTESVHYEHNGQKHEEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTQQSYIQRLNTLSASRDVMHAEVEKQGVQWQEKHSLLEEWTAQRPHLPYSTVRDYVDGILVSFKPGKKVATPGKRYTYKNGKKELVQDGLLIPRGALSEESVYGQITTIEPSVPVKKLFEDPSLIFKPYIRELVERRIKECGGDWKKARASIGKKPIWLDTEETVALEFATCWKKEYVMKYPVSSLKAKDVDSIVDRHIREIVRRRIDEVGEKEAFKTPIYTDDAQSIPLRSVRLFTGLDAVEPVKYVDGVPVGFSKPGNNHHIAIYRDKDGNRSEHVVSFWHAVERKRYGLPVIIRDTDSVWDQIEGESLPESFLKNLPQPGLKLELSLQQNEMLILGMKEDEFNDAIREKDTRRLNKHLYRVQKLSTMYYVFRYHTETQIDDSKGALEMHKFYRTVSFRALDALFPHKVRISVTGELIPIQ
		
	
	 
		 
			 851
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..851
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..851
					 
						 
							 note
							 MG16-253 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..851
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KLKDVHEVLGINSKSGWYCDKAIKSGIKGNSTKCAIISALSSLPNSIIREITRFNLETETSNMVDEETGELLVRIKSTYQEEPLYRLWHIIYSIKNDAERLNTILVFLKEFGIEDVSIANALNDIDFVTPGYSNLSAKAISKILPYMMEGLDYSESCEYVGYNHSDSLTKEENEKRELLDQIPAIKKNELRQPTVEKILNQTINVFNQINADLGKKGERVDEVRVELARELKQSKEEREETDKGIRKQQKANEEYADILKKKGVRPTRNRILKYRLWKESEEACFYCGRDIDFHEFLRFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRRCNAEKGGRTALDYMRTKPNLQEYLDKVDKLFQEHKIGGKKHAHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDIMIWEEPIDRQLRLSQYISKKAQELLKAACREVMATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFPRYKDAGLTEIIKDEETGMQREVIPDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLNASREIIREEIKTSRKEWEDNDLLQQWIKEKMPFDRQYVVQKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPVIMQTGLRIPRGQLHEQTVYGAIKHHSKDKKGNVIETKEIVTRYKMGAGSVGFVFTGKETCDVVFDKKNERYVIVDGIGKAINYIVDRHIREIVRERINEAFPDGETYLSEAEKALAEGRLYNSKDRCQKALEQLKSLDEHPLYADKNKTIVIKSVRCFTGLNAVQPLRYNSKHEPISFVLTKNNHHVAIYVDEKGEYQECVYTFWQVVERAKYRLPLIIQDPKTIWDEIRQREKDGDSFPDDLITSLPLPNWTFVESLQQNDMFVMDMDDDTF
		
	
	 
		 
			 919
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..919
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Marinilabiliaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..919
					 
						 
							 note
							 MG16-254 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..919
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEARPYKTKDGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNERFEFTLDQRRQIVDFLCHNKEMKVTHLQKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLREALQGKYDQWLEMPIKHIDVVDATTSEVFWAVSPEVEETPLFKLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMEGMMYSEACERININHSNSMTREEREQRPLSARIQLLQKNQLRQPVVEKVLNQMINIVNSLKDQYGEIDEARVELARELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAEKISEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKTDIPADFIERQLRQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTELVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDRILVSFRAGKRVTTPARRAIYKGSKKTIVQTGLQVPRGALTNDFVYTKHGKKYARKYPINAISNPENIVDATIRQLVKARLASHGGNINDAFKTPLYSAEGMEIKTVRCYNNKLSDRGVVAIKYNEQKEPIGFAETDNNHHMAIYKLADGSLKERVVSFWDAVERKRYGLPIIITNPNEVWSIVLEKDLPQDFLNKLPEDKWEYVLSLQENEMFVLGMEDDEFNDAIDTHDYNLLNKHLYRVQSISYGDYYFCHHTETKATDKNESIKLGKTLRIRGVNSLKSYFPHKVQVDLLGHIHKV
		
	
	 
		 
			 1221
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 MG16-255 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRVLGLDLGVGSVGWALVEKDERNIPINVNKIGSRTVPLSNDEENNFSKGAAIPTNKDRTIKRTARKCNNRYKLRREQLTNGLRALKMLPDETLFKLDPLQLWELRAKAATEKVSLPELGRVLYHLNQKRGYKHSKDNEQDSKQTDYVATVNKRYKDLQSKNLTIGQYFAQKLKESEHIQEGGKSYSFRIKDNVYPRAAYEEECKRILSTQKQFYPDILTDNNVKDLFQFIYYQRPLRSCKHLISRCSLEEQLHDVKEKDFYAPKVAPISSPLAQLDKIWEAVNNFTVRGKRNEELYITHEQRSAIVEHLEHNKDIKLTAIQKILGIGKSKEWFIKKEQLKPLQGDITRIKLAEALSSGHLSKEKIENLLLLKIDFEEMADTTTGEVMGGIVVKNNIESQPLYQLWHAIYSIDDEKALRKTLAKLGIDDDDVMDALCKISFKTSGYAKKSTRAIKKILPYLMEGYQYSDACQMAGYNHSNSITKEEEASRPLQDHIPQIQKNELRQPVVEKILNQMINIVNTLLKDGPIDEIRVELARELKRSKDEREMANIRMNRNKRRNDEIASIIQNEYGLIPTKNRIMKYKMWEETDGFCIYCGTKIKLAEFLGGVDSEREHIIPKSLLFDDSFSNQSCACRKCNKEKGNRTALDYMRDIGKEKQYVEHIAELLEKDKISKTKYSNLLASYKDYLERKAKGKETEEDKNLWENFIDRQLRLSQNIARSAMELLRQVCHNVYATSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFSRFAKSGNTEFITVVGADGKETQQERIKGWSKRMDNRHHAVDALAIALTTQSMIQRINNLNASREFMQKDVEASKEKFKEKKSLLEKWVAIQPHLSYGQAKDAISGILVSQRSGKHITTPGKRYEYKGGSKILRQQGLVVPRTALHDEFVYGRISRYDKNGILQPEIVRKYGILGGMGCLFDGKETYKETEKTDKKIGLPKIKIEDKIKDVLDKIVDGGVRKRILERLNRGFEEGKDYRNDTKKALDNLRNLDEDPIYLDDAHTIPIKTVRKFTHSTKAIPLRYNDKNEPIAFVEPGGNHHVALYETADGTVKEHVCTNWHAVQRRMYGFPAIIDNPSDAWQQASNNDKLPEDLLMHLPDDNSKFLLSMQIGDAFILGMEEYEYQAAINEKNYKLLGEYLYFVQKLSSNDYAFRRHVESKYEEKQTNKDDGRFIRIRSIDKYENYNPHKVKITLLGEIFP
		
	
	 
		 
			 829
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 MG16-256 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..829
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ERLHSIIRFLKDFDVEDILIANALNDLDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGLGYSDSCEYVGYNHSDSLTKDENEKRELLDKIPALKKNELRQPTVEKILNQTINVFNEINANLISKGERVDEVRVELARELKQSKEEREETERGIRKQQKANDEYAKLLKEGGVRPTRNRILKYRLWRESNETCFYCGQPINFNEFLKFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAFDYMRTKQNLQDYLDKVDKMFQEHKIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDVKIWEEPIERQLRLSQYISKKSQELLKMACRNVVATSGNITDLVRHTWGYDTILHELNFPCYKEAGLTTFIKDENTGQQREVIKDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREEMREDVKSPRKDWEDNDLLQQWIKEKMPFDRDYVLHKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPITVQSRLRIPRGQLHEQTVYGAIKQYSKDKKGNVIESREIVTRYKMGVGSVGLVFNGKETCDVIYNKKKECYEIVDGIEKSINYIVDKHIREVVRERINEAFPNGETYRSEAENAFAEGRVYNGKERCQKALEQLKSLDEHPLYADKNHHIVIKSVRCFTGLGAVQPLRYNNDNEPISFVLTKNNHHVAIYADENGDYKECIYTFWQVVERSKYKLPLIIKDPKALWEEIRQRENNGERFPDTLIASLPSPNWAFVESLQLNDMFVLDIDDEDFENFIANENYEEIGKKLYRIQNISSGDYFLRLHTDTTSDRSNSKLTKKFLRKSLMGFLNSNPHKVSISILGKMKIVK
		
	
	 
		 
			 1159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 MG16-257 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIKHILGLDLGVGSIGWALIETENDQPKQIIGIGSRIVPLSKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTTRKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGHQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADNNGDSKQTKYVETVNQRYAEIQETGQTIGQHFYLELLHSKVESGNGPYYTYRIKDKVFPRAAYIAEFDQIIKVQKAYYPEVLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMKPYKTKEGKIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETANNITLTNRNNEQYDFSLDERRQLVEHLCTHEVLKLTDLYKILGITKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLNQLRKALNGKYGEWLEMPIEHIDAVDNETAEVFWQVSPKVEETPLFRLWHAVYSIQDADELAQTLRNKFGITEQEVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMDGMMYSEACKLLRINHSNSMTTEERDARPLAERIELLPKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIFAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGAEVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNLTALDYLETKPTAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSDIPTDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHLWGYDEILHTLNLPRYRQVEELTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNSLNAEFTREEMLKEVEEANTVYNEKKSLLEKWVNEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKRVTTPARRAIYQGGKRTIVQRNIQVPRGALTNEFVYTKNGNKYARKYPIDAISNPENIVDPTIRQLIKARLAAFNGNAKEAFKEPLFSAEGMEIRTIRCYNNKLADKGVVAVKYNERQEPIGFSETDSNHHIAIYRDKSGKYQEMVVSFWDAVERKKFGVPVVISNPHDVWDSIMDKDLPQEFLVKLPKDDWTYILSMQENEMFVLGMEEDEFNDAIEAKDNAVLNKHLYRIQNISSLFYNFRYHTETKVDDKYAGIENGRNASMSLGALVPIRSFGSLFALFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 943
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 MG16-258 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..943
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGRIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRNNEKLDITLDQRKQMVDFLCSNKELKLTNLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGIKGNATLLQLREALGGKYDQWLEMPIELKDSKWVDAETGEVMKEVTEAVEQTPQFRLWHAVYSLQNVDELAKTLRTTFQITDEAVIEALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMDGYQYSEACAHIGINHSNSMTAEERDERPLAERIELLPKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARVELARELKQSRDERDSAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESSHRCFYCGKTMDITQFLSGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNREKGNMTAMEYMEHKPAGEFEAYKQRVDEAFTDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQLRQSQYIAVKAVEILQTGVRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEALTEIVHYEHAGQEHNEERIKNWTKRTDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEANTPYNEKKSVLERWVADQPHFSVAEVTDKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAVYRGGKRTIVQTGLLVPRGALTEDTIYGKCEDGFVVKYPLDHPTMKPENIVDPTIRRLVEKRIAAYGGNTKEAFKTPLYSAEGMEIKSVRCLTNLSEKGVVPVKYDKTGQPIGFAKKGNNHHVAIYKSDNDKPFDQVVSFWDAVERKRYSVPIVIDNPHEVWDGLLNRDMPQEFLDKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYNSLNKHLYRVQKITHNDYWFRFHTETTVDDKYGDQENQVVNVAWSTEMKKVFRFKSQGALFAQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 921
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..921
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellasaccharolytica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..921
					 
						 
							 note
							 MG16-259 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..921
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FVNNIRLENGYKEARALSQDERLKVVDYLDNHEKMTARDFTKLLGLDKNDEWDLKKYFGKNGVQGNITKTQLATALANVSNASELLRFNLALENSNYVNESTGEVLKVISSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEELKNALNKKYGITDESVLNNLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQDGLVYSDACAEAGYNHSNSLTKSENEARTLLSRLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQSKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQLRQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNYDRYKKGGLTEFREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQRKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSAEDVAKKVSDILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHGKKNVLQTGIVIPRGPLSEESVYGKIKVLDRNKPVKHLFENPESIVNADIKSAVTNRLIQNKSDVKKAVQSLKKSPIVLANGKTLENADCYKEEYVIKYSLNGFKAKDIDSIVDTHIKDVLYKRLEEYNGNEKEAFKDIENNPIYADAAHKIKIRNVRCFTGLSAVVPVKKDENGNAIGFVKPGNNHHVAIYKDENGNLQESVATFWHAVERKKYGLPIVITNPIDAWKLARERNCPKEFLDCLPKENWTFVQSLQINEMFVMGLTNEAYEKAVAEKDYALLNQYLYRVQKLTSNDYFVRYHLETVLDDSAEARSIKKFYRFKSLGSLFKE
		
	
	 
		 
			 777
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..777
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..777
					 
						 
							 note
							 MG16-260 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..777
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYITHEQRSAIVEHLEHNKDIKLTAIQKILGIGKSKEWFIKKEQLKPLQGDITRIKLAEALSSGHLSKEKIENLLLLKIDFEEMADTTTGEVMGGIVVKNNIESQPFYQLWHAIYSIDDEKALRKTLAKLGIDDDDVMDALCKISFKTSGYAKKSTRAIKKILPYLMEGYQYSDACQMAGYNHSNSITKEEEASRPLQDHIPQIQKNELRQPVVEKILNQMINIVNTLLKDGPIDEIRVELARELKRSKDEREMANIRMNRNKRRNDEIASIIQNEYGLIPTKNRIMKYKMWEETDGFCIYCGTKIKLAEFLGGVDSEREHIIPKSLLFDDSFSNQSCACRKCNKEKGNRTALDYMRDIGKEKQYVEHIAELLEKDKISKTKYSNLLASYKDYLERKAKGKETEEDKNLWENFIDRQLRLSQNIARSAMELLRQVCHNVYATSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFSRFAKSGNTEFITVVGADGKETQQERIKGWSKRMDNRHHAVDALAIALTTQSMIQRINNLNASREFMQKDVEASKEKFKEKKSLLEKWVAIQPHLSYGQAKDAISGILVSQRSGKHITTPGKRYEYKGGSKILRQQGLVVPRTALHDEFVYGRISRYDKNGILQPEIVRKYGILGGMGCLFDGKETYKETEKTDKKIGLPKIKIEDKIKDVLDKIVDGGVRKRILERLNRGFEEGKDYRNDTKKALDNLRNLDEDPIYLDDAHTIPIKTVRKFTHSTKAIPLRYNDKNEPIAFVEPGGNHHVALYETADGTV
		
	
	 
		 
			 934
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..934
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..934
					 
						 
							 note
							 MG16-261 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..934
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ATEGHKLSLPELGRILYHINQKRGYKHAKADEAGDKQQTEYVAAVNSRHAMIKERHQTIGQYFAEEIRKSEIISEKGKFYTFRTKEKVFPRKAYEEEFDKIIATQRQFYPTVLTGTTINRLRNEIIFYQRKLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKEGKTVFDGPKVAPRTSPLAQICRIWEFVNNISLENGYKERKELSLEEKQKVVNFLDNNDKMTATDFSKLLGLGKKNGWDLKRYFGKNGVKGNETKVSLRNALKNLPNVEDLLRFNPTLDNSNYVNEATGEVLKVISPSFQNEPLYELWHTVYSLSDKDDLSNALNKKFGISDENAVQKLFKIDFVKPGFSNKSAKAIRRILPFLQQGLMYSEACAEAGYNHSNSLTKTGNEARVLLERLPQIKKNELRQPVVEKILNQMVNVVNAIYDDYGAIDEIRVELARELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKFRLCEESDHKCFYCGQAVNAKEFLLGSDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAQKGNKTAFDFMKSQSEDEFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQTEIPSDFIERQLRQTQYISKKALELLREICHNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQSGLTEIREFDNKGEIHKEERIQKWNKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSIEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVANRVANILISFKAGKRVATIGKRIKYEKGQKKVLQEGIVIPRGALSEESVYGKIKVIDPHKPLKFLFENPQTVISPQIKAAVVNRLSKFENDFKKTIVSIKKEPLTLASGKVINDADCYKEEYVIKYPLEGFKAKDIPYIIDKRIREVVEKRLSEYDGNEKNAFKDLENNPVFVDANHKISIKHIRCFTGLSA
		
	
	 
		 
			 821
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..821
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..821
					 
						 
							 note
							 MG16-262 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..821
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SIGWCLIEKDDNNVPKRILRIGSRIVPISSDEETGYTKGNAISKNADRTAKRTARKCYDRYQLRRQALVNLLKRLGMEPNKNLMLEQTPMELWQKRADAASKEISLEELGRVLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYNDLKAEGLTIGQHFAAKLKENEQKSTDGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEETKKILEVQSRYHSDVLTPDVRNEMMETIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSALPKEQVDSLTAFQLEFDEYVDEETGEVRKRINNTQAEQQPLYKLWHMLYSIKDNTELSGALNHLGIEDNESIEKLCKLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGVMYSQACERAGLDHSRRIDPNRPMLKRLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEEEGAIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAGRIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPKSLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDIELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMLEELNGK
		
	
	 
		 
			 973
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..973
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..973
					 
						 
							 note
							 MG16-263 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..973
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLKRLGIEPNKKLMLEQAPLELWQKRADAVSTKIALEDLGRVLLHINQKRGYKHSRLNNSDSKETAYVQEVNNRYDELKAEGLTVGQHFAAKLKDNEQTSADGKKYYNYRIKEQVFPRHAYEEEAKKILETQSRYYPDLLTPDVCKEIMNIIFYQRDLKSCKNLISYCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILESANNITIRNRKNDELYISPEQRKALADFLDNHEVMKLSDLYGILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALKNLPQEKINALTSFNLEYDEYVDEETGEVRKRVNNHLAERQPLYRLWHLIYSIKDSDELAAALRRFGIDDEESILNLCNLDFRTPGYANKSAKAIGRILPYLAEGVMYSDACNMAGFDHTRRLNPNRPLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILQQVVNIVNTLIEKEQSIDEIRVELARELKQSKDERNETFRRNSQNEKKNKEFAEHIKEYNLTPTRNRILKWKLYEESDHSCMYCGQSINIRDFLQGADAEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCACRSCNSKKGMRTAYDFIEDEKGEEGLHSYIEHINYLFNKKNISRSKFNRLLVSHKAYLKRKALGKETEEDKELWENFIDRQLRLSQYIAKKSVEMLQQVCRNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERYKRAGLTAMVTQLRSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREDILDELNKTEERNDDSERSMLEKWICSQPHISYAEAKDELDKIIISQRPSTRLTVPGKRYVKKDGKRTPVQAGILVPRGALHAEFVYGRIMKYGADGVTLTPQYVRKYKMGIGAQGYLFSGKEFYKEEQKKDSKTGQTSTVVTDKIKEVLDKVVDGGIRRRILERLNRGFEDGKDYRSNVPQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRRILTVRKYVASSTMVAIRKDADGKPLAF
		
	
	 
		 
			 906
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..906
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..906
					 
						 
							 note
							 MG16-264 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..906
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKNALGDFDNAEKLLQFNLKNTDSGLIDEVTGEVIQMIDAKVEKEPLYDLWHTVYSISDKAELANALKKKFNIYDEDIINSLYAIDFVKQGFGNKSAKAMRRILPYLQQGMKYSDACEYAGFSHSDSLTKTENEARQLLEKLPPIQKNALRQPIVEKILNQMINVVNALMVEYGQFESIRVELARELKQSKDDRNTTFLQNEAMEKLNEAIAKRLTSEGITPTKRIMEKYKFIFPTKGCIDKKTGKFVTKNFDALATVNQCIYCGKPFSLSAALNGEGYEIEHIIPRDMICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTEFDFMRSQDKAVFDDYIKRVEKWFDDGIISPSKRERLLLSHEDYLERKKKGKTTEEDKKYWEEFVSRQAGETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGTVTATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTETVTWTSNHGKNEHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADDTKDLMRKQIESAGIKFEEKKVLLDKYLASFVPFTTKVVADEVNKILVSFKAGKKSASTGKRIKYVKRKKEVLQEGVIIPRGALHEEGVYGQIEINGEKVIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEVQVDDKIKNVLDSIVDGNIRAKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALDNLNNLDKNPIFADENKTIPIRTVRCRTGLSAVVPVKRNEQGEPIGFVKPGNNHHIAIYRDKEGQLQEHTVTFWHAVERKKYGLPVIIENPTEVWDSIMDRQLPESFLEKLPDVNWTFEMSLQQNEMFVLGMEDETFENAIREKNYSMIGAYLYRVQSISESDYWFRLHIETQNDKTPSAKLAMKYHRVKSLKAFYGLNPHKVYVSVIGKMKEL
		
	
	 
		 
			 992
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 MG16-265 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..992
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYAITKNGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSCILETANNITIRNRKNDELYISPEQRKAIADFLDNHEIMKLTDLYKILEIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKSQIRKALSSLPKEQVDSLTAFQLEYDEYVDEETGEVRKRINNALAEKQPLYRLWHLLYSIKDVDELSGALRHIGIEDDESIQKLCNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMEGLMYSEACERAGFDHSRRINPERTLLTSLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGHIDEIRVELARELKQSKDERNETFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEHSCMYCGQPVDVKEFLQGADVEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIEDDKGEAGLNSYIEHINYLFDKKQISRNKFNRLLVSHKAYINRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQLVCRNVYTTSGSVTETVRRLWGYNELLHDLNFERFKKAGLTTMVTQLHSGEEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDDMLKELNSQEQRVVDPEHSMLEKWIYTQPHISYVQAKEAIEKIIISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLVQTGIVVPRGALHAEFVFGRIMKQEADGKILTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSTIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRKRILERLNRGFGEGTDYRANVAKALDNLKNLDEDPIFSDDAKTRPIRTVRKYVSSTTMVAVRKDSEGQPLAFVEPDGNHHVAFYKDEDGVITESIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWNEVIGRNDIPDELLQTLPKDKSTLMLSLQIGEALIMGMEEADYQKAIEEKNMLALAEHLYFVQNISIGNYRLRRHVETSYDVKDMNKEDLRFLNIASIAALFNYNPHKVKITVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 960
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..960
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..960
					 
						 
							 note
							 MG16-266 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..960
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RKHQMLPDEHLIKLPVLDLWTLRANAATEGFKLSLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKADEAGDKKQTEYVENVNKRFAMIKDLGLTIGQFFASKLKESEVVSEKGKFYTYRTKEQVFPRGAYIAEFDQIIEVQRKFYPQVFTDEFINRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKHEYKNKDGKIVFDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYKEARTLSQDERLKVVDFLDNHEKMTAKDFTKLLELNKNDEWDLKRYFGKNGTQGNTTKTQLATALANIPNASELLQFNLTLENSNYVNEKTGEVLKVVSSDFQNEPLYMLWHTVYSLSDKEGLKNTLNKKYGITEESVINNLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLREGLVYSDACVEAGYNHSDSLTKSENEARTLLSRLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNIVNAIYDEYGQIDEIRVELARELKQTKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESDQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSDIPSDFIERQLRQTQYIAKKAIEMLKDICYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFPTEDVAKKVSDILVSFKAGKRVATIGKRVKYEHGKKIVLQTGITIPRGPLCEESVYGKIKVLDRNKPLKYLLENPQYIVNADIKFAITNRLAQYENDVKKAVQSLKKSPVVLANGKKLENADCYKEEFVIKYSLNGFKAKDIDSVVDNRIRNVLYKRLEEYNGNEKEAFKDIENNPIYADATHKIKIRNVRCFTGLSAV
		
	
	 
		 
			 765
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..765
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..765
					 
						 
							 note
							 MG16-267 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..765
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ILPYLMEGVMYRQAWERAGLHHSRRIDPNRPMLKRLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEEEGAIDEIRVDLARHLNKNKYQRNETFKRNNQNERQNKEYAGRIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPKSLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDIELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYVAKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQETDGMTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRANVAQALANLKNLDEDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAGRKGDNGKPVAFVEPDGNHHVAFYKDENGVITETIVTKWQAVQHKLYHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDADYGRALEGKDVQSLAEHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNISSLDALFRINPHKVKLTVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG16-268 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFKKRHNHKKFQSIREPSLFDDMDILDNDILYITQEQRHSMFEYMETHDRLKLCDVLRILGLNEHSGWYAGKAIGVGLQGNTTKNTILKALRTLPKEKRDMITRFELKITSRNEINENTGEVIRHIDSSYTDEPLYRLWHIIYSIQNDEERRNAISKFLQSFDIVDEVVVDKLCGIDFVKAGYGNKSAKAISKLLPYLMDGINYSDACEYVGYRHSDYLTKEENIDRELKDIIPAIKKNALRQPVVEKILNQTINIVNAVNRELRENGQGQVDIIRIELARELKMDRESRHRKFTQNNSRKRQNEEYADKINEHGIIPTRNRVIKYRLWEEANMQCFYCGQPINITELLRDPTIEKEHIIPKALLLDNSYSNLVCSCRKCNQEKGARTAYDYMRQKSDLDAYIKRINKLAETQKISQTKRLHLLASYEDYLVRKRLGKATEEDRNLWEEFINRQLSLSQYISRKAMEILQTGCRKVYATSGSITDIERHLWGYDTILHELNFPRYKCAGLTTVIKEEYEEGIITEKEVITNWSKRKDNRHHAIDALVIACTTQDTIQRINTLHASRDELQKETSGNPVFYSEKSTLLERWIKGKQPIPRHEVLEQVKQIAISIKAGKKVTTPGKRKTYKQGKPKLIQTGLLIPRGQLHEETIYGQINVPVKTKNGTIRQEPKSVVRYKLGCGKGFVFSGKETCKVEKDKKTDEYFITDEIDKALSYIVDKHIREVIRQRLNRPFPEGETYRTKAEQAQKDGRIYDGEEECKQALQGIRNLDIDPLFADKDGRIPILRVRCFTGLTLLQPLRYNSEGKPISFVSLGNNHHIALYKQTNGDIVEHVVTFWHAVERSTRGIPIVIKRPDDVWNDILNKPSDELPESFLNQLPYPNATYITSMQQNEMFILGMSQDEYQDAIACNNQTELCRHLYRVQSLSTNQYYFRLHIESENDKTLAGMKAGKFIRCKSIGSFLRLNPHKVTVTLLGKIIINNS
		
	
	 
		 
			 992
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..992
					 
						 
							 note
							 MG16-269 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..992
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESHTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETSNNITIRNRRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYRILNISRKEGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALGSLPKEQVDSLTAFRLEFEEYVDEETGEVRQRVNNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNKELSGALHHLGIDDEKSINKLSNLDFRTAGYANKSAKAIGRILPYLMDGIMYSEACERAGFDHSRRINPGRTLLTSLPQIQKNDLRQPIVEKILNQLVNIVNALLEKEGTIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLSACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTQAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGMTLTPQYVRKYKLGIGAQGFLFKGDETYKEDVKKDKKTGLSQIVVTDKIKDVLDKIVDGGIRRRILERLNRGFEEGTDYRANVAKALANLKNLDDDPIYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKNDDGKPISFVEPDGNHHVAFYKDEDGVVTESLVTKWQAVQRKLNHIPIIIENPSQVWNEVLGTNDIPNELLQSLPKDKSIFLLSMQIGEAFVMGMDETAYKRAIEKNDTQALADHLYFVQNLSSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDLRFLNVKSIGALFNYNPHKVKLTILGDIIL
		
	
	 
		 
			 1159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 MG16-270 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKVLGLDLGVGSIGWALIETTDNQPEEIVGMGCRIVPIGKDDSDQFSKGQAISKNADRTARRTARKGYDRYQLRRALLTQVLRQNGMLPERMDENVIDLWKLRSDAATEGEKLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADDSADKKQTDYVAAVNQRYADLQAENKTIGQHFYLELLRSKVEGASGPYYTFRIKDKVFPRAAYIEEFDQIMHVQRTYYPTILTDELIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVSLCEFEMRPYKTKDGRIVYGGPKCAPRTSPLAQLCAMWETVNNITLTNRDNEKLDITLEQRKQMVEFLCANKELKLTNLYKILGISKKDGWYGGKAIGKGLKGNATLLQLREALGGKYDQWLEMPVELKDSKWVDTETGEVIKEVTEKIEQTPLFRLWHAVYSLQNADELAKTLREKFQITDKAVIDALCKIDFVKPGYANKSHKFIRRLLPYLMNGYQFSEACARIGINHSNSMTAEERDSRTLVEQIELLPKNALRQPVIEKILNQMINLVNRLQQEYGPIDEARIELARELKQSREERDNAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKTMDIAQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKGNSTAMEYMEGKPTGEFEAYKQRVDEAFTEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQLRQSQYIAVKAVEILQTGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHEWMEKQVKEANTAYNEKKSVLERWVADQPHFSVADVTDKVDGILVSFRAGKRVTTPARRAIYSGGKRKIVQTGLQVPRGALTEDTIYGKREEGFVVKYPLDHPSMKVENILDPTIRNLVKEHIVAFGGNAKEAFKMPLYSAKGMQIKSVRCKTNLSENSVVPVKVNADGQPIGYAKKGNNHHVAIYQDKKGEYQELVVSFWDAVERKHYGVPVVIINPHEVWTDLVNKDLSQDFLNKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERHDYNLLNKHLYRVQNISNKDYSFRYHTETKVDDKYDGIENGRSTSMTLGALFRFKSISGLLSHFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 1161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1161
					 
						 
							 note
							 MG16-271 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKKILGLDLGVGSIGWALIETQDDKPSQILGIGSRIVPISNDDSDQFQKGQAITKNAERTQRRTARKGYDRYQLRRALLTNLLREKNMLPDYMNESAIDLWRLRSDAATEGKKLSLKEIGRVLYHINQKRGYKHSKADVSADSKQTKYVQEVNKRFQELKELGQTIGQHFYQMLQQSVVQSEKGVYYTYRIKDKVYPRRAYEEEFDKIMSTQKVFYPDILTDEFIDTLRNRIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMRPYKKADGSIVYSGPKCAPRTSPLAQICAVWEAVNNIKLTNRNNEIYPISQEERQAMVDFLQTHKEMKVADMQRILGIKKSDGWWGGKAIGKGIKGNQTLCQLREALGEKYQELLKMEIKKIDSGFFDAETAEVIEIIDPACENEPLFQLWHVVYSVQDKDELRKALLKKFNIDDEQVVENLYNLDFVKPGYANKSHKFIRRILPYLMQGEMYSVACARVGINHSNSRTKEELNTRPLVEHIKLLQKNTLRQPVIEKILNQMINIVNALRDKYGEIAEVRVELARELKQNKEERETTYKNNSKNERLNREITERIKEMGIRPSRMRVQKYKLWEESLHQCFYCGKTVGAAEFLSGADVEIEHIIPRSVLFDDSYSNKVCACRECNHAKNNQTAFDFMKAQSTDKFEAYKSRVDDAFKEKRISKTKRDHLLWGLEDIPQDFIDRQLRQSQYIAAKAVEILQTAIRDVHATSGSVTELLRHQWGYDEILHHLNLPRYNKADLTEIVQYDHAGQKHTVERIKNWNKRLDQRHHAVDALTIALTKQSYIQRLNTLNASRETIYNEVEQADAKLRNEEKRTLLENWVAIQPHFPVKDVEDKVAGILVSFRAGKRVTTPAKRAVYRNGKRINVQKGLLVPRGALTEETVYGKLGDRFVVKYPHQHPSMSPDNIVDPTIRELVKKRLSEFNNDPKQAFATPLYSDKAQKMEIKSVRCFAPGVSAQGSTPVRFNNDGNPIGYSKTGNNHHIAIYKDANGKYKESVVSFTEAVHRKLIGLPIVIDNPKQVWDKVINMNLPEDYLLTLPQDNWEFVVSMQVNDMFIMGLTDVEFEDAIHEKDYALLNQHLYRVQKLSSTKYYFRYHLETSVDDKYDGVANEKLSMEIGKLINLRSPNAMAVNVHKVRISILGEITPL
		
	
	 
		 
			 763
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..763
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..763
					 
						 
							 note
							 MG16-272 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..763
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EAYTIKKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSIFETANNITIRNRRNDELYISPEQRRAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCQIREALSILPKEQVDSLTAFQLEFDEYVDEETGEVRKRINNARAEQQPLYKLWHLLYSIKDNDELSGALRHLGIEDEESIEKLCKLDFRTAGYANKSSKAIGRILPYLMEGVMYSEACERAGFDHSRRINPDRILLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNIVNALLEKEGAIDEIRVELARELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKDYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKLNRLFVSYKAYMSRKAQGKETDEDKDLWENFIDRQLRQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQEELSSKEQRLVDPERSMLEKWIFAQPHISYAEAKNEIDKIIISQRPNTRITVPGKRYVTKNGKRTLAQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKQEADGVTMIPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSSIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGTDYRSNVAQALDNLKNLD
		
	
	 
		 
			 1016
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 MG16-273 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLLHINQKRGYKHSRLSNSDSKETAYVQEVNSRYDDLMAEGLTIGQHFAAKLKENEQESIDGKKYYNYRIKEQVYPRHAYEEEAKKILEVQSRYHSDVLTPDVCKEMMGIIFYQRDLKSCKNLVSLCEFESYTITKDGKEITIGPKVAPRTSPLAQLSSILETANNITIRNKRNDELYISPEQRKAIADFLDNHEVMKLTDLYKILNIGRKDGWWAGKAIGKGLKGNTTKCLIREALSALPKEQVDTLTSFQLEFDEYVDEETGEIRKRINNTLAEQQPLYKLWHMLYSIKDNTELSGALHHLGIEDKESLEKLCRLDFRTAGYASKSAKAIGRILPYLMEGVMYSEACERAGLDHSRRIDPNRTLLTHLPQIQKNELRQPVVEKILNQLVNVVNALLEKEGAIDEIRIELARELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQLRLSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYATSGSITDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEEQNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTRITVPGKRYITKNGKRTLVQTGIIVPRGALHAEFVYGRIMKRDIDGVTMTPQYVRKYKLGIGAQGFLFNGKEFYKEELKKDSKTGLSKIVVTDKIKDVLEKIVDGGIRQRILERLNRGFEEGADYRANVAQALANLKNLDEDPVYSDDAKTRPIRTVRKYVSSSTMVAVRKDDKGKPVAFVEPDGNHHVAFYKDDNGVITETIVTKWQAVQRKLYHIPIIIDNPSQTWSEVLERNDVPDELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIM
		
	
	 
		 
			 951
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 MG16-274 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..951
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LFITREQKQQIANIMDNKEVLKLKDVHEVLGINSKSGWYCDKAIKSGIKGNSTKCAIISALSSLPNSTIREITRFNLETETTNMVDEETGELLVRIKSTYQEEPLYRLWHIIYSIKNDAERLNTILVFLKEFGIEDVSIANALNDIDFVTPGYANLSAKAISKILPYMMEGLDYSESCEYVGYNHSDSLTKEENEKRELLDQIPAIKKNELRQPTVEKILNQTINVFNQINAELGKKGERVDEVRVELARELKQSKEEREETDKGIRKQQKANEEYADILKKKGVRPTRNRILKYRLWKESEEACFYCGRDIDFHEFLRFSDIEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRRCNAEKGGRTALDYMRTKPNLQEYLDKVDKMFQEHKIGGKKHTHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDILIWEEPIDRQLRLSQYISKKAQELLKTACREVMATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFPRYKDAGLTEIIKDEETGMQRELIPDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREIIRDEIKTSRKEWEDNDLLQQWIKEKMPFDRQYVVQKVASILVSMKAGKKATVPGKRKIYKNGKPVIMQTGLRIPRGQLHEQTVYGAIKHHSKDKKGNVIETKEIVTRYKMGVGSVGFVFTGKETCDVVFDKKNERYVIVDGIGKAINYIVDRHIREIVRERINEAFPDGETYLSEAEKALAEGKPYNGKGRSQKALEQLKALDEHPLYADKNKTIVIKSVRCFTGLNAVQPLRYNSKHEPISFVLTKNNHHVAIYVDEKGEYQECVYTFWQVVERAKYRLPLIIQDPKTIWDEIRQREKDGDSFPDDLITSLPLPNWTFVESLQQNDMFVMDMDDDTFKENVTSNNYKELGEKLYRVQNLSTHDYFFRLHSDTTSKTTPDLAQCKKFIRIKSFKAYFEHNPHKVQLSLLGKIILKND
		
	
	 
		 
			 984
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..984
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..984
					 
						 
							 note
							 MG16-275 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..984
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YENKEGKIVFGGPKVAPKSSPLFQICKIWEAVNNITLKNRKNDELYITLEQRKAMVDFLDTHEKLTLKEVYSILGISKQDGWWGGKAIGRGLQGNTTKIALKNALGDFDNAEKLLQFNLKNTDSGLIDEVTGEVIQMIDAKVEKEPLYDLWHTVYSISDKAELANALKKKFNIYDEDIINSLYAIDFVKQGFGNKSAKAMRRILPYLQQGMKYSDACEYEGFSHSDSLTKTENEARQLLEKLPPIQKNALRQPIVEKILNQMINVVNALMVEYGQFESIRVELARELKQSKDDRNTTFLQNEAMEKLNEAIAKRLTSEGITPTKRIMEKYKFIFPTKGCIDKKTGKFVTKNFDALATVNQCIYCGKPFSLSAALNGEGYEIEHIIPRDMICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTAFDFMRSQDKAMFDDYIKRVEKWFDDGIISPSKRERLLLSHEDYMERKKKGKTTEEDKKYWEEFVSRQAGETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGTVTATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTETVTWTSNHGKNEHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADDTKDLMRKQIESAGIKFEEKKVLLDKYLASFVPFTTKVVADEVNKILVSFKAGKKSASTGKRIKYVKGKKEVLQEGVIIPRGALHEEGVYGQIEINGEKVIVKKYKLGKGAQGFVFTGKETYEEKVNKKTGEVQVDDKIKNVLDSIVDGNIRAKVLQRLNQGFEEGKDYRNDVKKALDNLNNLDKNPIFADENKTIPIRTVRCRTGLSAVVPVKCNEQGEPIGFVKPGNNHHIAIYRDKEGQLQEHTVTFWHAVERKKYGLPVIIENPTEVWDSIMDRQLPESFLEKLPVVNWTFEMSLQQNEMFVLGMEDETFENAIREKNYSMIGAYLYRVQSISESDYWFRLHIETQNDKTPSAKLAMKYHRVKSLKAFYGLNPHKVYVSVIGKMKEL
		
	
	 
		 
			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 MG18-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDQSKEYYIGLDGGTDSVGWAVLNPDYTVVKKRGKSLWGVRLFESGQTAAERRLARSARRRTDRKKWRLKLLKELFAEEVAACDPAFFARLAESRYWEDDKKVDGADTLFHDADFTDKDYHRQFPTIYHLRRHLMCCTEKPDIRLLYLAVAHMIKNRGHFLNEGQDLNQVRRFDDVWQNLCAAVSDVLGIELAVENGAKAAEVLTSSVKIKEKTKQLESVLGEGESEADRSVCKALAGLLAGAKVSAVDLFNGDEALKECGKFSLAEKSIEELEPDLGDALGEERFSLLQYAYAAYNWAVFARLLPEGKTISEVKTEEYEAYKADLRALKQLVKQYASDQYYRVFRSAKIKGNYASYVGKTNCGNEKSNPESCKPEEFFAFLKKELKPLWSQNIPAAASLAAKLESGTLLRRQRSGENAAIPYQAHLQELQIILKNMQQFYPFLQKADENGFTPAYKIEKLLTFRIPYYVGPLNDAHKEKGFCWIVKKADVPVLPWNFDQVVDENACEDAFIGRMSATCTYLVGENVLPQNSPLYCRFMVLNELNNLRIRSEKITPALKQAIFTQLFCAGKGGKVTQKKLLDFLHSQGIDANKQDISGIDGDFKASMAPAVKLQSIFTEPLPPEILERLAFALTVSGESHKMLQNRIRAILPNADNAVIRKVCALKFTGWGRLSQKLLTEIYDVDQTTGECRSLMDLLWSTNNNLMQLLSGDFTFAAGIDAYNAAQNGTENIFDYDHLVKDLYVSPSVKRGLWQTLLLVKEVRKIMGCDPARVFIEMARGVSPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQTMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQLVETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGRGALYDLQPMKKSKGQLPLKSSDERLQHIDRYGGYNKLAGAYFTLAAYYKKGKRVKSIESVPLYLAAKLQRDPAALQQYLADQLGTDRVEILVPEIKLGTLFKWNGYPMTLSGRTGPQLLFRNAAELRTNAEQEQYIKKMSRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLSLQGKFLLEKRDAFAALSPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGAAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFTQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1383
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidaminococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 MG18-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 note
							 MG18-12 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 note
							 MG18-13 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
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							 MG18-14 effector
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-15 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-16 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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					 source
					 1..1379
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 note
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1148
					 
						 
							 note
							 MG18-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1148
					 
						 
							 note
							 MG18-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKSKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAVPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKNSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGVLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSRAIGYEDKAVGEIITIISALRHTNKNLMELLSNYCPYDFIGKIKDFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGKGELFKQNPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGSVQLSIEGIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLVFYGAGQLCIADDVADYLKKALKYETDIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 MG18-39 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-40 effector
						
					
				
				 
					 source
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					 1..1291
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 note
							 MG18-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1291
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-42 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-44 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-45 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 MG18-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 MG18-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLIFYGAGQLCIADDVADYLKKALMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1275
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1275
					 
						 
							 note
							 MG18-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1275
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLQNKDYYIGLDMGDASVGWAVTDANYNILKVNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFADEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKVFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRNTQLGDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQNPLKAKNGQLPLKAGLSVEKYGGYNSLSTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEEAVQDYLTEVVQLCNPEIRIPKIKKYSLLKINGFPMHISGKTVKQIIFYAAGQLCLADDVADYLKKALKYEVYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 MG18-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFIIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1259
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1259
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1259
					 
						 
							 note
							 MG18-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1259
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLQELFAEEIAKVDPGFFMPLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEKIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRELNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASA
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKSKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAVPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKNSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGKGELFKQNPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGSVQLSIEGIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGTQLVFYGAGQLCIADDVADYLKKALKYETDIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLQLDDKREKAVYNLFVDKSYTDKEFYQQYPTMYHLRYALATQKGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLCNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKPTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFADEIAKVDTGFFMRLEDSRLQLDDKREKAVYNLFVDKSYTDKEFYQQYPTMYHLRYALATQKGPFDVRLFYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLDEIEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDAEKKDDSEQHLLSECKVQVYEEHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGCNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQYLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGESIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVQKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWNLLYDKGFIDERKYERLMRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLVFYGAGQLCIADDVADYLKKALKYETDIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFADEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDKDEQPLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFIIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGKGELFKQNPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGSVQLSIEGIPLVYAKQGEKAVKDYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQGKQLIFYVAGQLCINEDSIAYLKKVFKYESDLAVNEEILADENGDEVRKQKARNRLAFYDNTWGISLEANMQLYDMLLAKSANNLYKNRPASQTSTLKEQREQFSILPLSKQIHVIKEILKLFKCASATADFKLLEKGSTCGKIQVSTNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLQLDDKREKAVYNLFVDKSYTDKEFYQQYPTMYHLRYALATQKGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLCNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYSQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKPTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEKIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKNLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERVLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRYWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTFLEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKIAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPQIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKEVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYTKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERVLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNVEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRYWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTKVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERVLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNVEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRYWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVSIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTKVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Negativicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKSKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNISKFNGKALWGIRLFDYANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFADEIAKVDTGFFMRLEDSRLQLDDKREKAVYNLFVDKSYTDKEFYQQYPTMYHLRYALATQKGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEGEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTVEEHLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETNNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFVPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFKQNPLKANSGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQNYLTEVVQLCKPEIMLSKIKKYSLFKINGFPMHISGRTDNRILFYGAGQLCIDEADADYLKKALKYEADIAENELVIADTNADDIQKQNAQKRLDYYNQKWRIGRKINMHIYDMLLAKSGNSLYKNRPASQTTDLQEQRDVFEKLSLADQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKEVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFADEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDKDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFIIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKSKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAVPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKNSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSRAIGYEDKAVGEIITIISALRHTNKNLMELLSNYCPYDFIGKIKDFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGKGELFKQNPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGSVQLSIEGIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQGKQLIFYVAGQLCINEDSIAYLKKAFKYESDLAVNEEILADENGDEVRKQKARNRLAFYDNTWGISLEANMQLYDMLLAKSANNLYKNRPASQTSTLKEQREQFSILPLSKQIHVIKEILKLFKCASATADFKLLEKGSTCGKIQVSTNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQQPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGAVQLSIEGIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQLKQLQFYVASQLCIDEYSIAYLKKAFKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1124
					 
						 
							 note
							 MG18-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 811
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..811
					 
						 
							 note
							 MG18-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..811
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWKFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKRREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLIFYGAGQLCIADDVADYLKKALMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKRGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1383
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 MG18-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-84 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 MG18-85 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-86 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-87 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 MG18-88 effector
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
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							 MG18-90 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 MG18-91 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1378
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 MG18-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-103 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQRLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGCTTKQKAMQSLLPVQTKQQKAIIQLFSGSKAKLAELFGDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDAGKKDEGEQHLLSECKVQVYEEHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQLDFCKDLKKQLEGITEYKKIMQAITSIDDAKTDEERLLFRIANGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLIFYGAGQLCIADDVADYLKKALMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-104 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFADEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEGEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPQIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKNALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-105 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-106 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-107 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-108 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-109 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 879
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 MG18-110 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..879
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTTASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERLSLIHISEPTRPLYIS
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-111 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-112 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKLKNCDYYIGLDMGDASVGWAVTDTNYNILKFNGKALWGIRLFDSANTAASTRVFRSGRRRIDRTTWRLKMLQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFIIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWVRLSATLLNSSAIAYDDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-113 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-114 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-115 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-116 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 MG18-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1235
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1235
					 
						 
							 note
							 MG18-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1235
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 MG18-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 MG18-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 MG18-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..913
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NMQQFYPFLQKADENGFTPAYKIEKLLTFRIPYYVGPLNDAHKEKGFCWIVKKADMPVLPWNFDQVVDENACEDAFIGRMSATCTYLVGENVLPQNSPLYCRFMVLNELNNLRIRGEKITPALKQAIFTQLFCAGKGGKVTQKKLLDFLHSQGIDANKQDISGIDGDFKASMAPAVKLQSIFTEPLPPETLERLAFALTVSGESRKMLQNRIRAILPNADNAVVRKVCALKFTGWGRLSQKLLTEIYDVDQTTGECRSLMDLLWSTNNNLMQLLSGDFTFAAGIDAYNAAQNGTENIFDYDHLVKDLYVSPSVKRGLWQTLLLVKEVRKIMGCDPARVFIEMARGASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQLVETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGRGALYDLQPMKKSKGQLPLKSSDERLQHIDRYGGYNKLAGAYFTLAAYYKKGKRVKSIESVPLYLAAKLQLNPAALQQYLADQLGTDRVEILVPEIKLGTLFKWNGYPMTLSGRTGPQLLFRNAAELRTNAEQEQYIKKMSRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLSLQGKFLLEKRDAFAALSPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGVAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFVQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 988
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 MG18-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..988
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSSSVKRSIWQTLTILKEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTLLSSQKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLVFYGAGQLCIADDVADYLKKALKYETDIAEKEKTLADQNADDIHKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 MG18-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FLFDNLDASTVNDFNAVFSEVENYVHDEMGLEDWSCQNKDALAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAKSKQQKAILQLFSGGKAKLAELFDDEELDDCEKKSISFQDDDLDEIEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTGKKEEGEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIISIQVHLAELKFILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDYEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDDYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQRELFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKFILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGSLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDYEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDDYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQRELFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSSSVKRSIWQTLTILKEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLIYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQLKQLQFYVASQLCIDEYSIAYLKKAFKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG18-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERVLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNVEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRYWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYACLLYT
		
	
	 
		 
			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 MG18-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDQNKEYYIGLDGGTDSVGWAVLNPDYTVVKKRGKSLWGVRLFESGQTAAERRLARSARRRTDRRKWRLKLLKELFAEEVAACDPAFFARLAESRYWEDDKKVDGADTLFHDADFTDKDYHRQFPTIYHLRRHLMCCTEKPDIRLLYLAVAHMIKNRGHFLNEGQDLNQVRRFDDVWQNLCAAVSDVLGIELAVENGAKAAEVLTSSVKIKEKTKQLESVLGEGESEADRSVCKALAGLLAGAKVSAVDLFNGDEALKECGKFSLAEKSIEELEPDLGDALGEDRFSLLQYAYAAYNWAVFARLLPEGKTISEVKTEEYEAYKADLRALKQLVKQYAPDQYYRVFRSAKIKGNYASYVGKTNCGNEKSNPEPCKPEEFFAFLKKELKPLWSQSIPAAASLAAKLESGTLLRRQRSGENAAIPYQAHLQELQIILKNMQQFYPFLQKADENGFTPAYKIEKLLTFRIPYYVGPLNDAHKEKGFCWIVKKADMPVLPWNFDQVVDESACEDAFIGRMSATCTYLVGENVLPQNSPLYCRFMVLNELNNLRIRGEKITPALKQAIFTQLFCAGKGGKVTQKKLLDFLHSQGIDANKQDISGIDGDFKASMAPAVKLQSIFTEPLPPETLERLAFALTVSGESRKMLQNRIRAILPNADNAVIRKVCALNFTGWGRLSQKLLTEIYDVDQTTGECRSLMDLLWSTNNNLMQLLSGDFTFAAGIDAYNAAQNGTENIFDYDHLVKDLYVSPSVKRGLWQTLLLVKEVRKIMGCDPARVFVEMARGASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCSELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGELIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTGEELAGFINRQLVETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGRGALYKLQPLKKGKGQLPLKSSDEHPQPINRYGGYNEVKGAYFVLAAYLKKGKRVKSIESVPLYLAAKLQRDPAALQQYLADQLGTDRVEILVPEIKLGTLFKWNGYPMTLSGRTGPQLLFRNAAELRTNAEQEQYIKKMSRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLFLQGKFLLEKRDVFAALNPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGAAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFSQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 MG18-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDQNKEYYIGLDGGTDSVGWAVLNPDYTVVKKRGKSLWGVRLFESGQTAAERRLARSARRRTDRKKWRLKLLKELFAEEVAACDPAFFARLAESRYWEDDKKVDGADTLFHDADFTDKDYHRQFPTIYHLRRHLMCCTEKPDIRLLYLAVAHMIKNRGHFLNEGQDLNQVRRFDDVWQNLCAAVSDVLGIELAVENGAKAAEVLTSSVKIKEKTKQLESVLGEGESEADRSVCKALAGLLAGAKVSAVDLFNGDEALKECGKFSLAEKSIEELEPDLGDALGEERFSLLQYAYAAYNWSVFARLLPEGKTISEVKTEEYEAYKADLRALKQLVKQYAPDQYYRVFRSAKIKGNYASYVGKTNCGNEKSNPESCKPEEFFAFLKKELKPLWSQSIPAAASLAAKLESGTLLRRQRSGENAAIPYQAHLQELQIILKNMQQFYPFLQKADENGFTPAYKIEKLLTFRIPYYVGPLNDAHKEKGFCWIVKKADMPVLPWNFDQVVDENACEDAFIGRMSATCTYLVGENVLPQNSPLYCRFMVLNELNNLRIRGEKITPALKQAIFTQLFCAGKGGKVTQKKLLDFLHSQGIDANKQDISGIDGDFKASIAPAVKLQSIFTEPLPPETLERLAFALTVSGESRKMLQNRIRAILPNADNAVVRKVCALKFTGWGRLSQKLLTEIYDVDQTTGECRSLMDLLWSTNNNLMQLLSGDFTFAAGIDAYNAAQNGTENIFDYDHLVKDLYVSPSVKRGLWQTLLLVKEVRKIMGCDPARVFIEMARGASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQLVETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGRGALYDLQPMKKSKGQLPLKSSDERLQHIDRYGGYNKLAGAYFTLAAYYKKGKRVKSIESVPLYLAAKLQLNPAALQQYLADQLGTDRVEILVPEIKLGTLFKWNGYPMTLSGRTGPQLLFRNAAELRTNAEQEQYIKKMSRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLSLQGKFLLEKRDAFAALSPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGVAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFVQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 951
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..951
					 
						 
							 note
							 MG18-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..951
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GPELVLWVGVILLRRQRSGENAAIPYQAHLQELQIILKNMQQFYPFLQKADENGFTPAYKIEKLLTFRIPYYVGPLNDAHKEKGFCWIVKKADMPVLPWNFDQVVDENACEDAFIGRMSATCTYLVGENVLPQNSPLYCRFMVLNELNNLRIRGEKITPALKQAIFTQLFCAGKGGKVTQKKLLDFLHSQGIDANKQDISGIDGDFKASMAPAVKLQSIFTEPLPPETLERLAFALTVSGESRKMLQNRIRAILPNADNAVVRKVCALKFTGWGRLSQKLLTEIYDVDQTTGECRSLMDLLWSTNNNLMQLLSGDFTFAAGIDAYNAAQNGTENIFDYDHLVKDLYVSPSVKRGLWQTLLLVKEVRKIMGCDPARVFIEMARGASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQLVETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGRGALYDLQPMKKSKGQLPLKSSDERLQHIDRYGGYNKLAGAYFTLAAYYKKGKRVKSIESVPLYLAAKLQLNPAALQQYLADQLGTDRVEILVPEIKLGTLFKWNGYPMTLSGRTGPQLLFRNAAELRTNAEQEQYIKKMSRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLSLQGKFLLEKRDAFAALSPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGVAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFVQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-146 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKFILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGSLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDYEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDDYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQRELFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 MG18-147 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FLFDNLDASTVNDFNAVFSEVENYVHDEMGLEDWSCQNKDALAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAKSKQQKAILQLFSGGKAKLAELFDDEELDDCEKKSISFQDDDLDEIEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTGKKEEGEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIISIQVHLAELKFILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDYEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDDYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQRELFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1306
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1306
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Lactobacillusoryzae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1306
					 
						 
							 note
							 MG18-148 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1306
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LQELFAEEIAKVDPGFFMRLEDSRLHLDDKRDKAVYNLFVDKNYTDKDFYQQYPTMYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSCQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDAELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITSIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFIIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQQPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGAVQLSIEGIPLVYAKQGEKAVQNYLTDVLQLCEPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQLKQLQFYVASQLCIDEYSIAYLKKAFKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-149 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKISKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDKIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKDFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQNPLKAKNGQLPLKAGLSVEKYGGYNSLSTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCNPEIRIPKIKKYSLFKINGFPMHISGKTVKQIIFYAAGQLCLADDVADYLKKALKYEAYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-150 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKISKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDKIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKDFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVNKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQNPLKAKNGQLPLKAGLSVEKYGGYNSLSTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCNPEIRIPKIKKYSLFKINGFPMHISGKTVKQIIFYAAGQLCLADDVADYLKKALKYEAYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 781
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 MG18-151 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..781
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQQPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGAVQLSIEGIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQLKQLQFYVASQLCIDEYSIAYLKKAFKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTDISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG18-152 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKISKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDKIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKDFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQNPLKAKNGQLPLKAGLSVEKYGGYNSLSTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEKAVQDYLTEVVQLCNPEIRIPKIKKYSLFKINGFPMHISGKTVKQIIFYAAGQLCLADDVADYLKKALKYEAYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG18-153 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHCGFFILFFVQVDYTIYHKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSSSVKRSIWQTLTILKEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTLLSSQKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIKIPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLVFYGAGQLCIADDVADYLKKALKYETDIAEKEKTLADQNADDIHKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 MG18-154 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCYYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGKQLIFYGAGQLCIADDVADYLKKALMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG18-155 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQLDFCKDLKKQLDGIAEYKKIMQEITSIDAAGTEEERLLFRIANGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLQFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTQVVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRISRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 759
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..759
					 
						 
							 note
							 MG18-156 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..759
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKNEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSSSVKRSIWQTLTILKEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLIYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFK
		
	
	 
		 
			 988
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..988
					 
						 
							 note
							 MG18-157 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..988
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYHLRYALATQAGPFDVRLLYLAVQHIAKHRGHFLFDNLDASKVNDFNAVFSEVENYVRDEMGIEDWSSQNIDELAKVLCDVNLGRTTKQKAMQSLLPAQTKQQKAIIQLFSGGKAKLAELFVDEELDECEKKSVSFQDDDLNEFEPVLTAALGERYEGLLRFKAIYDWSLLAKILHLDTSKKDEDEQHLLSECKVQVYEDHKRDLAVLKSMLKGKPLYNKIFRQDGDISYEKYAKGIKGRNQIDFCKDLKKQLEGIAEYKKIMQEITNIDDAKTEEERLLFRITNGFAFPKQTTKDNGIIPIQVHLAELKCILDNAEGYLPFLGETDNNGLSVREKIEQIVKFRIPYYVGPLAGTRMSREQGRCWVVRKHEKIYPWNFTEIVNLEESAEKFITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGREPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQQPLKAKSGHWPLKAG
		
	
	 
		 
			 814
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..814
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..814
					 
						 
							 note
							 MG18-158 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..814
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FITNMTAKCTYLVGEDVLPKESLLYSEFMVRNAINNITVDGERLPVDVLEKIFKQLFLAKTSKVTKKTLERFFRQENISFQNIGGIDDKINASMKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQIADDQIKAIKKLKYKDWGRLSATLLNSSAIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGKGELFDQQPLKAKGGQLPLKAGLSIEKYGGYNSLTTAYFAVVKSEGKKGAVQLSIEAIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRTGNRMLFYGAGQLCLDEADVDYLKKALKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRISRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASA
		
	
	 
		 
			 767
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..767
					 
						 
							 note
							 MG18-159 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..767
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSYNDFRRIFGEDYIQLHRDEIENIIRWITLFCDEKKMLVTKIKNTYPQISDDEIKAIKKLKYKDWGRLSTTLLNSSTIAYEDKAFGELVTIISALRHTNKNFMELLSSYCSYDFIGKIKEFNGSRQSSNGKLTYKDVEELYVSPSVKRSIWQTLTILEEIKKIMGCEPKRIFIEMARSKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQLVETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGKGELFKQQPLKAKSGQLPLKAGLSVEKYGGYDSLTTAYFALVKSEGKKGAVQLSIEGIPLVYAKQGEIAVQKYLTEVVQLCKPEIMLPKIKKYSLFKINGFPMHISGRQLKQLQFYVASQLCIDEYSIAYLKKAFKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 815
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..815
					 
						 
							 note
							 MG18-160 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..815
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVLPKQSPLYSRYMVLNELNNIRVDGIRLPVEVKQQAYKDLFLSLPKVSMKKFREYLRTINIQGEISGIDGEFQGSLKPHIDLKRIFGPARNLGAMGEDIIRWIVLFGEAKNILRKKIAEKYDLTEEQMKGVLRLHYSGWGRFSEKFLNGIRDVNKETGEVGDTVIESLWNSSQNLMELLGREHHFLGAISMHNDAFGSSDRITYQTVQDLYVAPAVKRQIWQALTIVKELKGVMGREPKRVFIEMARGPGEKKRTVSRKDALIELYKTLKSDERDWINEIAVQPEDRFRSDRLYFYYLQLGKCLYTGKPIDLDQIYNEMVYDVDHIYPQSKVKDDSLVNRVLVDSTKNKEKSDRYPIDKEIRDRMKPFWKMLLQQGFMEKEKYERLTRSTPFSDNELAEFIARQLVETRQSTKAVAEILQQVYPLSKIVYVKAGLVADFRRYMGHVKCREVNDYHHAKDAYLNIVAGNIYHTRFTDNPYNFIKEAKDKDQKYSLKLEKLLTRDIRRGDITAWDTTGNKTRGVVEKVLARNDIRFTRYPYTEKGQLFDVTLMKKGLGQLPIKANLPIEKYGGYNKVKGAYFMLVEHTDKKGKRIRTLKDVPVHLASQLATDVKKQEYCLDLGMKDPVIRYSKIKMKSLVEVDGFRMHISGRKGDALVLSHAHELVIGEYWEQYIKKLVKFRERAQAFSKSNRGMNLKITTYDGIDGNNNMELYDLFVSKLNNTIYQLKLSKQGTDLLDERERFLNLTIEEQVGILLEILNFFKCNRTSSDLKLLGKGGQAGNLSINSTISGYQTFKLINQSPTGVFEESVDLLKV
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSHSIRYTLGLDIGIASVGWAVLRNGSDSEPYRIETLGVRIFDKAEVPKTGASLAAPRREARSSRRVVRRRRHRKERIKYLIEQEGIMTQAEMTRLFQNSSFEKSVYEIRVEALDRMLTREETVRLLIHFAQRRGYKSNSKAEEAKDNENGVIKQAISQNKQAMKAHGYRTFGEMLLMDERFYYTQPDGSRIFIPHNKASDYKVTAERSMLADELHMIFAAQRSLGSLWFSDTFETAYMDVWSSQRSFDEGPGGDSPYGGSQIEKMLGTSSDGESRAPKASYSAEYFRLLQDVNHLRIVSLDGTSSPLTQEQRDIVVAASKKSGTLTYTQLRKKLALADDQYFNALYYGDKTAVEVEKKRFGHLQFYHQLRTALDTVEKGAADTLTWAQRDEIARILTVYKADVRRTDELRKAGIPAEYIRALLPLSPTRAMHLSVTAIRKMIPHLEAGMSYSDAYSKAYGNQSTASAAPKKNKLSLNDIEEITNPVVRRAVSQSIKVINAIVRQYGAPERVRIELAREMGKNFKDRGKIAKSQADHAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLDIARLFEPGYVDVDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVSNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNLQDTQYLSKVIFRLIENHLQFAETAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAVDAAVIACITPGMIQKITKYAQNHERFYATAKGYVDIETGEVLTRSEYEAMDDIRFPEPWPGFRSELEARVSEHPQEAIARLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHKVTGAAHLETIRSKKGGAGSTVTKTALPDLKLDKNGEIAGYYRKEDDPLLYEALKARLKAFGGDGKKAFAEPFHKPKHNGEPGPIVKKVKIQESATLTVPVNHGIAANGSMVRLDVFHVDGDGYYFVPIYTSDTVKPELPNRAVVAGRRVQEWKVMDDSYFKFSLYPKDLIRIRSKKGIKLKAVNRNADLQEYSTNDCLCYFVKFNISTGALSVENHDRKFEQPGLGGKTLLSIEKYQVDVLGNYSPVALPEKRMKFR
		
	
	 
		 
			 915
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..915
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburia sp.AM23-20
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..915
					 
						 
							 note
							 MG21-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..915
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HNTSGVYDLTVARTFIEEEAHKLFAAQRQFGNAFATENIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEFFKLLQDINHLRIIPEYRKGSNKQTRPLTPEERQKIIDLCLKSSSIDFSKLRKELKLADDEIFNRVGYDVKKKKSKKKDAEEQPEEQLTPEQQRTKCEEATKFTQMQSYHEMRKALDKVAKGTISKFSHDKLDEIGEILSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEALLPLTFTKAGNLSLGAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYGDHRAQYKGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYGSPQAIHIELARDMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARIDVDESGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLIKTKTSGKTYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTWKPTTSNVKVAGGIAKKGDIVRVDIFHITGGKDQGYYFVPIYVADTIKNTLPKHAVVTNFKSSKVEWKEMDDSNFIFSLYKGDLIHIELCADCRDKDSNNKIRKAKDMYVYYDG
		
	
	 
		 
			 1166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 MG21-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGAPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGSSLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKLLLDRVGLITKENLEKLFSASSFEKDVYTLRSEGLDRKLNNEEWARVLYHLAQRRGYRSSSKAEEADTKNDAGKLLKAVKNNSDKMAQNNFRTVGEMFCKDSSDLFQVKDGSGHVIGRKTHNTSGVYDLTVARTFIEEEAHKLFAAQRQFGNAFATENIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEFFKLLQDINHLRIIPEYRKGSNKQTRPLTPEERQKIIDLCLKSSSIDFSKLRKELKLADDEIFNRVGYDVKKKKSKKKDAEEQPEEQLTPEQQRTKCEEATKFTQMQSYHEMRKALDKVAKGTISKFSHDKLDEIGEILSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEALLPLTFTKAGNLSLGAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYGDHRAQYKGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYGSPQAIHIELARDMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARIDVDESGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTYKTTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFHIKEGKDKGYYFIPIYVADTIKQKLPQKAVVAAKSIDQWKEMDDEDFIFSLYPGDLVRVEHKKDIVFKSTDKNSSDTISCKNLLTYYSGANISTGAITITNHDRSYIVHGLGIKTLQLLEKYEVDVLGNYHKVRLPEKRQAFNLKYSQKKQ
		
	
	 
		 
			 1166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 MG21-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGAPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGSSLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKLLLDRVGLITKENLEKLFSASSFEKDVYTLRSEGLDRKLNNEEWARVLYHLAQRRGYRSSSKAEEADTKNDAGKLLKAVKNNSDKMAQNNFRTVGEMFCKDSSDLFQVKDGSGHVIGRKTHNTSGVYDLTVARTFIEEEAHKLFAAQRQFGNAFATENIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEFFKLLQDINHLRIIPEYRKGSNKQTRPLTPEERQKIIDLCLKSSSIDFSKLRKELKLADDEIFNRVGYDVKKKKSKKKDAEEQPEEQLTPEQQRTKCEEATKFTQMQSYHEMRKALDKVAKGTISKFSHDKLDEIGEILSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEALLPLTFTKAGNLSLGAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYGDHRAQYKGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYGSPQAIHIELARDMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARIDVDESGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTYKTTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFHIKEGKDKGYYFIPIYVADTIKQKLPQKAVVAAKSIDQWKEMDDEDFIFSLYPGDLVRVEHKKDIVFKSTDKNSSDTISCKNLLTYYSGANISTGAITITNHDRSYIVHGLGIKTLQLLEKYEVDVLGNYHKVRLPEKRQAFNLKYSQKKQ
		
	
	 
		 
			 1166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 MG21-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGAPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGSSLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKLLLDRVGLITKENLEKLFSASSFEKDVYTLRSEGLDRKLNNEEWARVLYHLAQRRGYRSSSKAEEADTKNDAGKLLKAVKNNSDKMAQNNFRTVGEMFCKDSSDLFQVKDGSGHVIGRKTHNTSGVYDLTVARTFIEEEAHKLFAAQRQFGNAFATENIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEFFKLLQDINHLRIIPEYRKGSNKQTRPLTPEERQKIIDLCLKSSSIDFSKLRKELKLADDEIFNRVGYDVKKKKSKKKDAEEQPEEQLTPEQQRTKCEEATKFTQMQSYHEMRKALDKVAKGTISKFSHDKLDEIGEILSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEALLPLTFTKAGNLSLGAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYGDHRAQYKGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYGSPQAIHIELARDMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARIDVDESGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTYKTTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFHIKEGKDKGYYFIPIYVADTIKQKLPQKAVVAAKSIDQWKEMDDEDFIFSLYPGDLVRVEHKKDIVFKSTDKNSSDTISCKNLLTYYSGANISTGAITITNHDRSYIVHGLGIKTLQLLEKYEVDVLGNYHKVRLPEKRQAFNLKYSQKKQ
		
	
	 
		 
			 1136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:571
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 MG21-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWSVIEDDSNGNPIRIIDLGSRIFDAAEKPKDGSPLAKERRDARGLRRRLRRKKYRVERTKRLLERYDIITKKEVDEMYANKAHVKHLYNVYELRVLGIEQKLTNKELARVLISLVKKRGYKSNSKAEESNGEAGKLLTATRDNELLMQSKGYRTVAEMYLKDDKFKAKDKNGEILVDKDGSPLLKIKNSTGDYKNTTLRKLLVEEIKLILNKQKELNSKITDDFINEYLKIFESQRNFDDGPGFPSPYGGNLIENMLGNCTFEKEEKRAPKATYTFEYFKFLQTLNHIKIETINKKDDGTINKEKRELTSEEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLESNQRFNMFTYRDLLNYTEETNKEIEKEKKLKEFESYKKIKTALNHIEKNYITKLTTDDLDEIGYALTVYKSNDKRKEYLEKHTPNLSKEAIEELLKLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKGVTYDKAVDKVYEDFRGTVDTQKKRKLRLKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGKLTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQNMINRLTRYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRKVTGTAHLDTIRGIKEKDGELKTITKTELTKLKLKDGEIEGYPENCKRDDRLLYEALKNRLIEFNGDATKAFSEPFYKPKSDGTRGPVVNKVKIEANTTMGVKLNDNKAFAANGDCVRLDIFYVENEGYYFIPIYVSDTVKKELPNKACVAGKKYADWKEMRDENFIFSIYPKDLIYIQGKNKIKLNPVIKDKDSIEVEEILAYYVKAGISVAQIAIQTNDNKYNQSSLGIKNLKKLEKYEVDILGNYHKVKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 MG21-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGGNAMKKEQKHCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNNEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKTAILENQQRMGRGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSILFEAQRRLGAPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGISDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKDAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLAGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSNRKEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICPYSGKPLLIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLKFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEVRLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHKETIRGKTETGTAVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLKKFGGDGAKAFAEPFYKPKRDGTPGPRVDKVKIAEKASLSVPTGRGEADNGEMIRIDVFRVPNERKPDDNYYFVPIYVADTKKAILPSKAVVGKKPPEAWKQMKPEHFLFSIFKGDLIYVESKKGISLALAKEAVGEKTIQVKSGLFYFCGADISDGSIKIETHDRRYYKKSLGIKELKAFEKRQVEVLGEVRKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1093
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1093
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1093
					 
						 
							 note
							 MG21-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1093
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGKPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGASLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKLLLDKVGLISKENLEKLFSASSFEKDVYTLRSEGLDRKLNNKEWARVLYHLAQRRGYRSSSKAEEADTKNDAGKLLKAVKNNSDKMAQNNFRTVGEMFCKDSSDLFQVKDGSGHVIGRKTHNTSGVYDLTVARIFIEEEAHKLFAAQRQFGNAFATESIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEFFKLLQDINHLRIIPEYRKGSNKQTRSLTPEERQKIIDLCLKSPDVKFSKLRKELKLEDDELFNRVNYDVKKKKSKKKDAEEQPEEQLTPEQQRTKCEEAAKFTQMQSYHEMRKALDKVAKGTISKFSHDKLDEIGEILSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEGIGGKLFVLTGNLSLIAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYSDHRAQYKGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYGSPQAIHIELARDMKRNFTDRQDIKKKQDSNWSYNDKIREKVEELKGSAATGQDIVKMKLYEEQDGYCLYSGKQLDIRRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEARIKNTRKKQRLLKPCLTAEDSNDWKERNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYVDLETGEKLTKQAFEQKYEPTFPAPWNKFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKVSGQAHAETIRSARIDVDGNGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTWKTTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFHIKEGKDKGYYFVPIYVADTIKKELPQKAVVAAKPIDHWKEMDDKDFIFSLYPGDLIRVEHKKDIVFKSTDKNSSDTISCKNLLTYYVFANISTGAIAI
		
	
	 
		 
			 1136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 MG21-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWSVIEDDSNGNPIRIIDLGSRIFDAAEKPKDGSPLAKERRDARGLRRRLRRKKHRIERTKRLLERYDIITKKEIDEMYANQAHVKHLYNVYELRVLGIEQRLTNKELARVLISLVKKRGYKSNSKAEESNGEAGKLLTATRENEILMQSKGYRTVAEMYLKDDKFKAKNKKGEILVDKDGTPLLKIKNSTGDYKNTTLRKLLIEEIKLILNKQKELNSKITDDFITEYLKIFESQRNFDDGPGFPSPYGGNLIENMLGNCTFEKEEKRAPKATYTFEYFKFLQTLNHIKIETINIKDDGTINKEKRELRSEEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLEPNQRFNMFTYRDLLNYTEETNKEIEKEKKLKEFESYKKIKTALNHIEKNYITKLTTDELDEIGYAVTVYKNDDKRKEYLENHTTNLSKEAIEELLNLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKGVTYDKAVDKVYEDFRGTVNTQKKRKLRLKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNVEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNPNFVRKVWTVNGKLTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQNMINRLTRYYQYVDGRYMNNKGEYIDIYTGEIINAKEYEEKNGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRKVTGTAHLDTIRGIKEKDGELKTITKTELTKLKLKDGEIEGYPDNCKRDDRLLYEALKNRLVEFNGDAAKAFSEPFYKPKSDGTRGPIVNKVKIEANTTMGVTLNDGKAFAANGDCVRLDIFYVENEGYYFIPIYVSDTVKKELPNKACVAGKKYADWKEMKEKDFIFSIYPKDLLYIQGKNKIKLNPVVKDKDPIEVEEILAYYLKIDISTATIEIKSNENKYVKRGLGGKGLKKLEKYEVDILGNYHKVKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 1136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 MG21-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWSVIEDDSKGNPIRIIDLGSRIFDAAENPQDGSALAKERRDARGLRRRLRRKKHRIERTKRLLERYDIITKKEIDEMYANQAHVKHLYNVYELRVLGIEQRLTNKELARVLISLVKKRGYKSNSKAEESNGEAGKLLTATRDNEILMQSKGYRTVAEMYLKDDKFKAKDKNEEILVDKDGIPLLKIKNSTGDYKNTTLRKLLIEEIKLILNKQKELNSKITDDFITEYLKIFESQRNFDDGPGFPSPYGGNLIENMLGNCTFEKEEKRAPKATYTFEYFKFLQTLNHIKIETINIKDDGTIKKEKRELTSDEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLEPNQRFNMFTYKDLLNYTEETNKEIEKEKKLKEFESYKKIKTALNHIEKNYITKLTTDELDEIGYALTVYKNDDKRKEYLENHTTNLSKEAIEELLKLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKGVTYDKAVDKVYEDFRGTVNTQKKSKLRLKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDSEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNTNFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECIEAERIYTYEDYNDVEPIFVSRMPRRKVTGPAHVATIRGVKEKDGELKKITKTELTKLKLKDGEIEGYPENCKRDDRLLYEALKNRLIEFNGDATQAFSEPFYKPKSDGTRGPVVNKVKIEANTTMGVILNDKKAFAANGDCVRLDVFYVENEGYYFIPIYVSDTVKKELPNKACVAGKKYADWKEMKDEDFIFSIYPKDLIYIQGKNKIKLNPVIKDKEPIEVEEIFAYYVKAGISSAAITIQTNDSKYVQPSLGIKSLKKLEKYEVDILGNYHKVKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Helicobactersp. MIT 11-5569
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 MG21-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGVPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGASLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKFLLDKVGLISKENLEELFLASGFEKDVYTLRAEGLDRKLNNEEWARVLYHLSQRRGYKSSSKAEESDKDNKEAGKLLNAVKSNSDKMKQNNFRTVGEMFCKDNSDLFQVKDGSGHIVGRKTHNTSGVYDLTIARNLIEAEVHKLFAAQRQLGNAFATESIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEYFKLLQDINHLRIIPEYRKGSAKQTRPLTPEERQKIIDLCLKSPSIDFSKLRKELKLADNELFNRVNYDVKKKKGKKKDTEEQSEEQLTPEQQRLKCEKAAKFQQMQSYHEICKALDKVAKGTISKLSHDQLDAIGEALSLYKADDKRRERLEQIVLSNEEIEALLPLDSTKAGNLSLIAMRKLIPYLEQGLTYDKACEQVYGDHRAQYNGERMPLLSFGNLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYDSPQAIHIELARDMKRNFADRQDIKKKQDNNWSCNDRIRQKVEEYKGSAATGQDIVKMKLYEEQNGVCLYSGKQLDIHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQSKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDNYVTLVEAFIKNTRKRQRLLKPCLTAEDSSDWKERNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFAKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIEKQKGQAPLYVDPETGEKLTEQAFDQKYAPTFPAPWPEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARVDVDESGKERIIAVAKTPLTSLKLDKDGEIENYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYNNDPKEAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTWKTTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFYVKEGKDKGYYFIPIYVADTIKKELPQKAVVQGESMNNWKEMDDKDFIFSLYPGDLVRVEHKKNIEIGRAS
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 MG21-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWAAIEDDANGNPKRIIDLGSRIFEAAEKPKDGSPLAKDRRDARGLRRRLRRKKHRVERTKRLLERYNIITKKELEDLYENYRFQYNVYELRVMALDEKITNKDLARILISMVKKRGYKSNSKSEEIASGSDAGKLLTATKENEELMKEKGYRTVAEMYLKDDKFKLKNSNGEYILYKKGRKQIKIRNSINEYKNTALRKLLVDEIKLILEKQRELNSSINDNFIKEYLEIFESQRSFDEGPGEPSPYGGNQIEKMLGNCTFEKEEKRAAKASYTFEYFKLLQDINHIKINKYDLETRKIEKRELTEEERQKIIKIVKEKANVTYSSLRKELNLSRTERFNMLSYKNILMWSDETNEEVEKTAKFKEFESYNKIKTALNRVEKGYIEKLTTEELDKIGYALTVYKNDDKRIAYLKENTQNLTEEAIQELLKLSFTKVGNLSIKAMKKIIPELEKGITYDKAVDNVYEDFRGIVNTEKKRKLRLQDLEQEISNPVVRRGISQAIKVLNAITLRYNEKYGKPDVVVIELSREMGKNFNDRSKIKKSQEENMQRNENIRQAIIELGKSNPTGQDIVKYKLWQEQDNFCVYSGKKITVDMLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYEKEIGRNIDEYVVRVGNIIKNPKKLRRLLREDFTKEDAKDWKNRNIQDTQYMCKLMYNLVRNHLEFSDNKNFERKVWTVNGSVTAHIRKRLGIEKTRDGDTHHAVDAAVIAITTQNMINRITKYYQYNDGKYMNNKGEYIDLETGEILDAKEYEAKNGIYFPEPWPKFRKELDIRVNCNSKERMIECLNAEKIFTYEDYEDVEPIFVSRMPRRKVTGMAHLETIRGLREENGSLKTITKTELAKLKLDKSGEIEGYPEKNKKDDKLLYDALKEQLTKFGGDGKVAFKKDFYKPRADGNKGPIVRKVQIEANATLGVTLKDREGFAGNGDCVRLDIFYVEGEGYYFVPIYVSDTIKEKLPNKACVQGKKYEEWKEMREEDFIFSLYPKDLIYVKGKNKIKLNATNKSGEQIEVEDTMAYYINAGISVAQITIQTHDNKYEQPSLGIKSLKELKKYEVDVLGNYHEVKIPEKRMPFNIKK
		
	
	 
		 
			 1169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1169
					 
						 
							 note
							 MG21-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDLGISSIGWACVEDKENGEPKRIIDLGTRIFDRAENPKDGAPLAAPRREARELRRRLRRRNHRIKRTKILLEKYDIISQQEIEKMYENYNFPNTPYELRVIGLDNKLTNKELARVLISLVKKRGYKSNSKSEESNDKETGKLLTATKDNENLMKEKGYRSVAEMYLKDEKFKMRLPNGQIATRIDKNTGKEIEIIKIKNSINDYKNTPLRKLLVEEIKLILNKQKEYNPKITDQFINEYLNIFTSQRNFDEGPGEPSPYAGNQIEKMLGKCTFEREEYRAPKSTYTFEYFKLLQDLNHIKIIKYELKQDNEIVQTVRTLTEEERKKLIELAKKTPTLNYYKIRKEIKLKENERFNMCRYKSTREFTDDVNKEAENDNKKIKEFQSYHEIRKALDKYKKEYIQELSTNDLDSIGYALCVYKNDKKRIEYIKTNVTQIPDEVINYLLPLSFSKVGNLSLKAMKKIIPYLEKGLTYDKAVNELGKIDSNYSDFRGVVNTEKRRKLSINNLEDNISNPVVRRAVSQTIKVLNAITLKYNSIYGKPDLVVVELARELGKSFKERQSIEKIYEENRTRNEKAIQEIRELGKTNVTGKDIVKYKLWKDQNEICIYSGKHIKVEDLFTDAVDIDHIIPYSQCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRTAYKYIKEAGKNLEEYEVRVNNYIKDYRKKERLLKADFSTEDAKNWKDRNIEDTQYISRLVYKLINNYMEFSDNPNVNRKVRNINGAVTHYIRNRLGIEKIRADGDEHHAVDACIIATTSNYMVNKITRYSQYIDGRFMNDRGEYIDIETGEIINKEEYEEEYGPKFPEPWEGFRRELEIRSSDDVANRAEKTPEELKNIMIQEINDEIKNGKLYSYIEHDDGINRFDDIEPIFVSRMPRRKVKGQAHMETIRGIEKENGKLKTVTKTPLTKLKLDDNNEIKNYSKKAKQDDKLLYDALVEQLKKFNGKGEEAFKEPFFKPKKDGSKGPIVNTVKIEENATLGVEFKEGKAFAGNGNMVRIDVFYVEGEGYYFIPIYVADTIKKELPNKACVANKGTDKWKTMDDKNFIFSLYPNDLIYIESEKGIKLNGNNDNKKEQIEVKKLFAYYVKAGISTAAITIDNQDGEYTQPGLGIKGLKKIEKYDIDVLGNYHKIKLPEKRIKFNIN
		
	
	 
		 
			 1133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 MG21-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWAVIEDDIEGKPKRIIDLGSRIFDAAENPKDGSALAKVRRDARGIRRRGRRKKHRIERTLHLLERHHIISKKEWISMFENYNFQFNIYELRVKALEEKITNKDLARILVNFVKKRGYKSNSKSEENDSSNDAGKLLTATKENQNIMQEKGYRTIGELYLKDDRFKLKDKNGDYILDKNGQKIMKVRNTTNDYKGTALRTLISDEIKLILNKQKEYTSLITDEFIQEYISIFESQRNFDEGPGEPSPYAGNQIEKMLGFCTFEKEERRAPKATYTFEYFKLLQDINHIKIEKLSLDDNMQRVKSKRSLVKDEKEKIIELVKSKTKISYYDIRKALNLQENERFNMFTYKNVLLWNNETNAEVEKDKIFKEFESYNKIKTALNRIEKNYILKLNTDELDYIGYALTVYKNDEKRISFLKENTSLPDRIINELLNLSFTKVGNLSLKSMKKIIPYLENGLTYDKAVNSVYEDFRGEINTEKKQKLRLKDLEEDISNPVVRRGISQAIKVLNAITLRYNAKYGKPDVVVIELAREMGRNFKDRNIIKKSQEINMKNNEFVKERIVELGKENPRGQDIVKYKLWQEQDGVCIYSGKKIPIENLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYEKEIGRDIEEYEVRVNNIIKNPYKRVKLLREDFTREDALEWKDRNIQDTQYICKLMYNLVKNHLEFSNNKNFDRKVWTVNGAITSHIRKRLGIEKTRDGDIHHAIDAVVIAITTQEMINKLTKYYQYKDGKYMNNKGEFIDLETGEILDAEKYEKENGIYFPEPWPKFRKELEIRTICPTKETMISYLHNEKIFTYDDYEDVEPIFVSRMPKRKITGTAHLETVRGFEKRDNEIYTITKTELKKLKLDKDGEIEGYPEKNKRDDRLLYDALREQLKRYNNDGEKAFKDDFYKPRKDGSRGPLVKKVQIESKTTLGVELKNKGFAANGDSVRIDVFYIEGDGYYFIPIYVSDTIKKELPNRACVPNKTYSEWKEMDEKNFIFSLYPKDLLYIKGKNKIKLNPTNKIDEPIEVEETMAYYVKAGISVASITIQTHDNKYQQPNLGIKTLKKLKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRMPFNIKK
		
	
	 
		 
			 1166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1166
					 
						 
							 note
							 MG21-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHYILGLDIGITSIGWAVIESDQDGVPFKIADLGVRIFKAAEQPKTGASLALPRRSARSLRRRLWRKAHRKERIKLLLDKVGLISKKNLEKLFSASSFEKDVYTLRAEGLDRKLNNEEWARVLYHLAQRRGYRSSSKAEEADKDNKEAGKLLNAVKSNSDKMKQNNFRTVGEMFCKDNSDLFQVKDGSGHIVGRKTHNTSGVYDLTIARNLIEAEVHKLFAAQRQLGNAFATESIENEYCEILLSQRHFSDGPGGERTFKFDLRGNCTFEKDELRAFKACYTFEYFKLLQDINHLRIIPEYRKGSAKQIRPLTPEERQKIIDLCLKSPGLDFSKLRKELKLEDDELFNRVSYDVKKKKGKKKDTEEQSEEQLTPEQQRLKCEKAAKFQQMQSYHEMRVALDKVAKGTISKLSHDQLDGIGEVLSLYKADDKRRERLEQIGLSNEEIEALLPLKFTKAGNLSLTAMRKLIPYLEQGLTYDKACEIVYSDHRAQYNGERMPLLSFGKLKEEGALDSVNNPVVLRAIAQTFKVVNAIIRRYSSPQAIHIELARDMKRNFTDRQDIKKKQDNNWSYNDRIRQKVEELKGSAATGQDIVKMKLYEEQNGVCLYSGKQLDIHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQSKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDNYVTLVEAFIKNTRKRQRLLKPCLTAEDSSDWKERNLTDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFAKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIEKQKGQAPLYVDPETGEKLTEQAFDQKYAPTFPAPWPEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPNRKVSGQAHAETIRSARVDVDESGKERIIAVAKTPLASLKLDKDGEIENYYMPSSDRLLYEELKNRLKAYDSAEQAFKEPVYKPKKDGNRGPRVYKVKTWKKTTSNVKVAGGIADNGSMVRIDVFYVKGEGYYFIPIYVADTIKKELPQKAVVDKSVAVKHGWKEMNDKDFIFSLYPGDLIRVEHKSQIVLKSTQKNSKDTKVGKEFFLYYKSANISNGAIDASYHDQSYEKEGLGIKTLQSFEKYEVDVLGNYHKVHLPEKRQAFNLKYSQKEQ
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHDIMSVSDIQAMYTAGGFKKSPYQLRAEALDRPLSKEETVRVLIHLAQRRGYKSNSMAEAAKDEKETGKVKSAIEENRACMEQHGYRTVGEMMFRDERFWQNNPDGTRYHKTRNKVEDYRFTVERSDIVNEAKQIFAAQRQFGTGWLDDGMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFRGGIGERVGSCTFEPDEQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGNGMAPRPLTAQQREILKAAALQSASLSYGQLRKKLALDDDVFFSGLCYGDKLKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGTIGTLTEFQLNAIASILTQYKSDARRIAALREAGIPMQFDEALLPLSFSKYGNLSVKAMQRLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKSKLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFDDRRKAEKRQEENRAANERVKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKNLDIGRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKQLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKRREALEEAPRGYVDPSTGELVEQSEQPRRDPFPKPWEQFHQELEARLATVDPRHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGYTVTKTPLISLKLNKSGEIDGYYNWSSDKLLYDALLARLKEFGGDGAKAFAEPFYKPKRDGTPGPRVDKVKICERATTGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDEGYYFVPIYVADTKKECLPNKAVVAYKAYSDWKEMTDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGMYYYQTANISSGAITISTHDRRYSQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMSFSEEG
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 MG21-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AMFAAGGFKKSPYRLRAEALDRLLSKEETVRVLIHLAQRRGYKSNSMAEAAKDEKETGKVKSAVEENRACMEQHGYRTVGEMMFRDERFWQSNPDGTRYHQTRNEAEDYRFTVERSDIVNEAKQIFAAQRQFRADWMDDGMEAAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFRGGIGEKVGFCTFEPEEHRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGSGTAPQPLNAQQREILKAAALQSASLSYGQLRKKLALDDDVFFNGLYYGDKPREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALNKAGKGTIRSLTEEQLNAITSILTQYKSDARRIEKLREAGIPELFDNALLPLSFSKYGNLSVKAMQRLIPLLEQGMRYDEACTQIYVDHRGLHPEQRKNRLSLNDMEEIINPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDDRRKAEKRQEENRAANERAKEQIVEYKGDCATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKTLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHEYEVRVENLIRNYRKRQRLLKKRLTEDESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKQREAFVKAPAGYVDPSTGGLVEQSEASRRDPFPKPWEQFHQELEARLDPIDPQHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGYTVTKTPLANLKLNKLGEIDGYYNPGSDKLLYDALLARLKEFGGDGAKAFAEPFYKPKRDGTPGPRVDKVKICEKATTGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDEGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSDWKEMIDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEVVRQDGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMKFSKEG
		
	
	 
		 
			 1193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1193
					 
						 
							 note
							 MG21-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQQKMEKPEMPYVLGLCLSTTSVGWSVLETDETGIPFRIADLGVRTFQEAKTNYKRSKCRTSRRRLQRKSCIKSRVSELFERSGLITKEALEEIFVKSGFEKDIIVLRKDGLDRKLENDEWARVLYNFTQRRGYKVVSAAREISAKKIAEESKKQNSKSNLSNEDKVAQEEAKRHAGLLAAVNNNTKELKKDNYRTIGEMFCSSKDERFMVKDGSNREIGRTTRNKHGIYSFAVSRELIKDEISKLFDAQRKQGNKFADKSFQKEYENIVFSHNDKSQDLRGNCFFEKGEKCAFKGGYTFEYFKLLCELNNIRIISTESKVDEAVRKITESQRNTIIGLYKKSPKLTPKDLSKKLNLKSSEYLRSFNTKQMQSYHEIREALNKVTKNIANDLSNEQFDEIGEILSLYKNDDERREKLQELRINVGLGNNGLGDAEIKSLLELNFSGTGSLSLKAMKNLIPYLEKGLSYGEACEKVYGDHRTQCGGERMEYLSFKKLKEEGALDSINSPVVARATTQAFKVINAVICKYGSPQSVHIELSRDIKCGSRTRERIAQENEANRERREKLINEVENIKKQKHCEKVNATEQEILKLQLYKDQHGKCLYSGKELDKDKVISESGYAEIDHIIPYSQSFDNSEANKVLTLSEENRNKGNDVPVAYILRKHKNSEKEYDAFVKRVKSVTKEVSNTNKDRQKILEKRKQNLLISPNFKVDELEGLLVRETVGVQNIQKRIADILRNYLRFYGEMPMEQHIVVTKNSITEAICEQLGLQRYYTKVSALSSALNAILIAVTPANYEAKVTQYVQSREEHYTDDGYIDPENGKKLTIEEFDAKYMPESDLKCIYSYLKEEIEIWMSSASDKKSINAKRGKLEKLHKKLGLKGKYENEINNWKPIFVSQMPDRKISGQAHAETIRSARIDIDENGKERIIAVAKTPLTSLKLDKNGEIDGYYMPSSDRLLYEELKNRLIKTKTSGKTYGNAEQAFKEPVYKPKKDGSQGPRVYKVKTWKPTTSNVKVAGGIAKKGDIVRVDIFHITGGKDQGYYFVPIYVADTIKNTLPKHAVVTNFKSSKVEWKEMDDSNFIFSLYKGDLIHIELCADCRDKDSNNKIRKAKDMYVYYDGVDFYQSGKCTNQSIGELNGAINVSWHDGSCEDSIHIKEINVLEKYEVDVLGNYHKVRLPERRQAFNLKYSQKEQ
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHDIMSVSDIQAMYTAGGFKKSPYQLRAEALDRPLSKEETVRVLIHLAQRRGYKSNSMAEAAKDEKETGKVKSAIEENRACMEQHGYRTVGEMMFRDERFWQNNPDGTRYHKTRNKVEDYRFTVERSDIVNEAKQIFAAQRQFGTGWLDDGMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFRGGIGERVGSCTFEPDEQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGNGMAPRPLTAQQREILKAAALQSASLSYGQLRKKLALDDDVFFSGLCYGDKLKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGTIGTLTEFQLNAIASILTQYKSDARRIAALREAGIPMQFDEALLPLSFSKYGNLSVKAMQRLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKSKLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFDDRRKAEKRQEENRAANERVKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKNLDIGRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKQLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKRREALEEAPRGYVDPSTGELVEQSEQPRRDPFPKPWEQFHQELEARLATVDPRHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGYTVTKTPLISLKLNKSGEIDGYYNWSSDKLLYDALLARLKEFGGDGAKAFAEPFYKPKRDGTPGPRVDKVKICERATTGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDEGYYFVPIYVADTKKECLPNKAVVAYKAYSDWKEMTDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGMYYYQTANISSGAITISTHDRRYSQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMSFSEEG
		
	
	 
		 
			 808
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 MG21-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..808
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VERTKRLLERYDIITKKEVEAMYANQAHVKHLYNVYELRVLGIEQKLTNKELARVLISLVKKRGYKSNSKAEESNGEAGKLLTATRDNELLMQSKGYRTVAEMYLKDDKFKAKDKNGEILVDKDGSPLLKIKNSTGDYKNTTLRKLLVEEIKLILNKQKELNSKITDDFINEYLKIFESQRNFDDGPGFPSPYGGNLIENMLGNCTFEKEEKRAPKATYTFEYFKFLQTLNHIKIETINKKDDGTINKEKRELTSEEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLESNQRFNMFTYRDLLNYTEETNKEIEREKKLKEFESYKKIKTTLNHIEKNYITKLTTDELDEIGYALTVYKNDDKRKEYLENHTTNLSKEAIEELLKLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKGVTYDKAVDKVYEDFRGTVDTQKKRKLSIKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRKAIEKRQNDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNPNFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKVYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRKVTGTAH
		
	
	 
		 
			 769
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..769
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..769
					 
						 
							 note
							 MG21-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..769
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMDEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKDTIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQCLTAYNKHRETWERPPAG
		
	
	 
		 
			 861
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburiainulinivorans
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..861
					 
						 
							 note
							 MG21-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..861
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSILFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKNAIRTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSKREEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHKETIRGKTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGEGKKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIAEKASLSVSTGRGVADNGEMIRMDVFRVPNERKPDDSYYFVPIYVAD
		
	
	 
		 
			 1107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 MG21-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRKKKKKDKKDCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSIFFEAQRRLGAPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGQDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKNAIRTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSKREEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMIEDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRSRTETGTVVKTALTSLKLDKNGGIEGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGKGEKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRIDVFRVPDDGYYFVPIYVADTKKAVLPSKAVVAGKSPEAWKQMKPERFLFSLFKDDLIYVESRKGISLALAKEAVGEKTIQPKSGLFYFCGANISSGSIGIETDDRRYGKESLGLKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1058
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 MG21-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIHYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLIKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRRFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIATTTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLIKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTVIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRKLGVVWMDEDMETTYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIATTTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGTKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEHPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMSEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKQCMEENGYRTIGEMLLHDDRFWECNPDGTKIFVPHNHLDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSQQRALGVSYVTAEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDLVMKSATASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIEKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPHEFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPYLEKDMTYAEACKEVYGEHKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHKISGAAHEATIRSAKKPGGSISKKTLTSLSLNKKTGEIEGYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAKEAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKIYEKKTITVPVNGGNADNGSMIRVDVFYMEDDGYYYVPIYTADVIKGKLPNKAVVQGKTFEDWKEMDDRDFLFSMYPSDLLYIESRRGIKLKTKKGSSWQEEIARKAGLYYFKGLNISSGNLFIITHDHSYEQSSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGQSPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRLAGIPMQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEIANPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGNDDVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRAIYTLIRDNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKREKLPNKAAVAMKPYNLWKEMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQDGMYYYRSAGIAVAQIFVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 836
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..836
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..836
					 
						 
							 note
							 MG21-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..836
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVARTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 MG21-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKGQKHCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFDKAEVENTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEVKNEKENGIIKSAILENQQRMEQGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSIFFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTGILSSQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKNAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRIYGKPDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPLEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNCTPYEYFGADEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRGKTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIEGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGKGEKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVAKNGDMIRMDVFRIPNERKPDDSYYFVPIYVADTKKRILPSRAVVRGKLPEEWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVESKKEISLALAKEAVGEKTIQVKSGLFYFCGANISNGSIEIETHDRRYGKEGLGIKKLKVFEKRQVEVLGEVRKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVQVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKDTIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNLLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPASYVDPATGDLLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSRKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLSRLKDFGGDGAKAFAKPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKERLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLTLTKGGTGEPEIVRQQGMYYYQTANISSGAVTISTHDRRYSQSSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG21-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEQPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRRRHRKDRIKQLIQQNDIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKKCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWEYNPDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQHALGVPYATSEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESCALTREQKQIYIDLVMKSAAASYAQLRKKLGLSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPHLEKGMTYAEACKEVYGEQKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHKISGAAHEATLHRKADGGYINKVSLTKLTLDKKTGEIKNYYAPESDRLLYEALKKRLKEFDGNAKEAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKLYEKKTITVPVGGGNADNGSMIRVDVFYIEDDGYYYVPIYTADVIKGALPNRAVVADKSHGEWKVMNDKDFLFSMYPNDLLYIESRKGIKLKTKKGSSKQEQIVRKTGLYYFKGLNISSNALSIITHDHSYEQSSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHDYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRTNRLSLNDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKNQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFVQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 MG21-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRIGLDLGIASVGWAVLEDDYMGKPKRIVKLGARIFDSAENPKDGSSLALNRREARETRRRLRRRNHRIKRTKNLLEKYNIMTTKEIEDMYATYKFQFNPYELRVKGLDEKLTNSELSRILISFVKRRGYKSNSKSEETNDKEMGKLLTATKENELLMKEKGYRTVGEMYLKDEKFKMQMPDGRILLKVRNTTDDYKNTPLRKLLLDEIKQILNKQKELNVNITSDFIDEYINIFTSQRNFDDGPGQPSIYAGNQIEKMLGKCTFEKEENRAAKATYTFEYFKLLQDINHIKIEKHIINETGKKEVLKRPLTEDERNIIINLAKTKVTLTYASLRIALNLAGNERFNMIHYKATNVFSDEINKEAEKERKFKEFESYHKMRVSMDKAEKNYILKLSTDELDVIGTVLTLYKNDNKRIEKLAQLNLPENIINEMLKLSFSKVGNLSIKAMKKIIPYLEKGYTYDKAVNEVYEDFRGVVNTEKKKKIALRDLEQELSNPVVKRSVSQAIKVLNAITRTYGEPDVINVELARELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNKIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNIQDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRKITGQAHLDTIRGLRKSDEGLKTLTKTELTKLKLDKNGEIERYPESQKQDDKLLYNALVEQLRKFGGNGTEAFKKPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLEDKTTLAVELNNGKAIAANGDMIRIDVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKPYAEWKEMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLDTNELFAYYVNADISTAAIACINHNGEYERRGLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLIKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDQFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPESDKLLYDALLARLKAFGGDGAKAFDQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFFGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQTNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKDTIGTLSEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSRKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLSRLKDFGGDGAKAFAKPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKREKLPNKAAVAMKPYNLWKEMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQDGMYYYRSAGIAVAQIFVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNRPDGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHGIMPISDIQAMYAAGGFEKSPYQLRAEALDRPLSREELVRVLIHLAQRRGYRSNSTAEAAKNEKETGKVKSAIEENRACMEQHGYRTVGEMMFRDERFWQNNPDGTRCHQTRNKAEDYRFTVERTAIVDEAKQIFTAQRRFGADWMDDGLEAAYLAVLESQRSFDEGPGGDSPFHGGIGERVGFCTFEPDEQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGNGTAPQPLNAQQREILKAAALQSASLSYGQIRKKLALDENVFFHHLYYGDKPKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGTINTLTETQLNAIATILTQYKSDARRIEALREAGIPAQFDDALLPLSFSKYGNLSVTAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHPEQRKNRLSLRDMREITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFEKRRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPQHQIDLLKLATYESDEEIRPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLANLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKAELPNKAVVAYKAYSDWKEMIDENFLFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGLYYYQGANIATGAIALATHDRRYLQSGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMKFSKEG
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 MG21-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKGQKHCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDTVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSILFEAQRRLGAPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGGDSPFRKGISDRVGYCTLEPTEQRAAKADATFEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRALLEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLLDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWAQMQSYHKIRTALDKVSKDAISMFDKDQLDAIGEILTAYKADAARIEHLQTAGIQKEYHKALLSLSFSKYGKLSCCAMRKLIPFLQQGMRYDEACREVYQDHRTKEASEKKQRLSLNDIDEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGNPDAVRIELAREMSHSFDERNKMKKRQEDGWQKNEQVKAQILETKTGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGTPMEIERLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRSRTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIEGYYNPQTDPRLYQALVERLKKFGGDGAKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRIDVFRIPDDGYYFVPIYVADTKKATLPSKAVVAGKSPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVESRKGISLALAEKATGEKTIQVKSGLFYFCGADISTGSIGMEIHDRRYTKRGLGIKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPETRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 818
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 MG21-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..818
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKRELTSEEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLESNQRFNMFTYRDLLNYTEETNKEIEKEKKLKEFESYKKIKTALNHIEKNYITKLTTDDLDEIGYALTVYKSNDKRKEYLEKHTPNLSKEAIEELLKLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKEVTYDKAVDKVYEDFRGTVDTQKKRKLSLKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRRTIEKRQSDNTQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNSKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLESEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRKVTGPAHVATIRGIKEKDGELKTITKTELTKLKLKDGEIEGYPENCRRDDRLLYEALKNRLIEFNGDAVKAFSEPFYKPKSDGTRGPIVNKVKIEANTTMGVTLNDKKAFAANGDCVRLDIFYVENEGYYFIPIYVSDTVKKELPNKACVSGKKYADWKEMKDENFIFSIYPKDLIYIQGKNKIKLNPVIKDKDSIEVEDIFAYYIKAGISSAVITIQTNEGKYVQPSLGIKSLKKLEKYEVDILGNYHKVKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 843
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..843
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..843
					 
						 
							 note
							 MG21-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..843
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANKRAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHPCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRGSDISTGAISVSSHDRRYESRGIGVKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 MG21-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRIGLDLGIASVGWAILEDDNKGNPKRIVKLGSRIFDAAENPKDGSSLALNRREARNTRRRLRRRNHRIKRTKNLLEKYNIITIKEIENMYATYKFQFNPYELRVKGLDEKLTNSELARVLISFVKRRGYKSNSKAEETSNKEMGKLLVATKENEILMKEKNYRTIGEMYLKDEKFKIQMPDGRVLLKVRNTTDEYKNTPLRKLLLDEIKQILEKQKELNSNITDSFIDEYINIFTSQRNFDDGPSQPSIYAGNQIEKMLGKCTFEKEENRSAKATYTFEYFKLLQDINHIKIEEYHLKENGTREVIKRTLTEEERNIIINLAKTKVTLTYDSLRTALKLTTNERFNMINYKRTDIFNDEENKKVEKDRRIKEFESYHKIRVAMDRIEKNYINKLNSDDLDTIGTVLTLYKNDNKRIEKLKEINLPEDIVNELLKLSFSKVGNLSIKAMKKIIPYLEQGYTYDKAVNEVYEDFRGIINTKKKKKIALRDLEQELSNPVVKRAVSQAIKVLNAITTTYGKPDIINIELARQLSKKFADRQNIKKKQEQNMQNNDKAREEILKLGKNNPTGQDIVKYKLWQEQDGICVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRIPYQYLKEKGRNLEEYEVRVNNIIKNYYKKKRLLRQNFTREDATEWKDRNIQDTQYISRLMYNLIKNHVQFSDNENFDRKVFTVNGQITSHVRKRLGINKIRENGDEHHAVDAAVIAIISQGMIQKITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDLETGEILTKEQYEKENGINFPEPWPKFRTELDIRTTCQTKERMEECLVAEKIYYENYDDVKPVFISRMPRRKVTGQAHLDTIRGIRKNEEGIKTLTKTELTKLKLDKNGEIEKYPDSQKQDDKLLYKALVDQLRKFGGNGEEAFKRPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLEDKTTLAVELNNGKAIAANGDMIRIDVFKVDGEGYYFVPIYVSDTIKSKLPNKACVAAKQYSEWKDMKDENFIFSLYPRDLIYIKSKNKIKLTSINKENKETKEISEMFAYYIKSGISTAAISIINHNGEYEQNSLGIKTLKEFKKFEVDVLGNYHEVKLPEKRQSFKNLKKKGGSLK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPYGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLIKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGKRVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVARTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 818
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..818
					 
						 
							 note
							 MG21-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..818
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKRELTSEEKEKLKELVFSKVTVTYSDVRKTLQLESNQRFNMFTYRDLLNYTEETNKEIEKEKKLKEFESYKKIKTALNHIEKNYITKLTTDDLDEIGYALTVYKSNDKRKEYLEKHTPNLSKEAIEELLKLSFSKVGNLSLKAMKKIIPELEKEVTYDKAVDKVYEDFRGTVDTQKKRKLSLKDFEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAITLRYNEKFGKPDVVVVELARELGKNFADRRTIEKRQSDNTQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNSKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNLNDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLESEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRKVTGPAHVATIRGIKEKDGELKTITKTELTKLKLKDGEIEGYPENCRRDDRLLYEALKNRLIEFNGDAVKAFSEPFYKPKSDGTRGPIVNKVKIEANTTMGVTLNDKKAFAANGDCVRLDIFYVENEGYYFIPIYVSDTVKKELPNKACVSGKKYADWKEMKDENFIFSIYPKDLIYIQGKNKIKLNPVIKDKDSIEVEDIFAYYIKAGISSAVITIQTNEGKYVQPSLGIKSLKKLEKYEVDILGNYHKVKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEHPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMSEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKQCMEENGYRTIGEMLLHDDRFWECNPDGTKIFVPHNHLDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSQQRALGVSYVTAEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDLVMKSATASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIEKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPHEFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPYLEKDMTYAEACKEVYGEHKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHKISGAAHEATIRSAKKPGGSISKKTLTSLSLNKKTGEIEGYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAKEAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKIYEKKTITVPVNGGNADNGSMIRVDVFYMEDDGYYYVPIYTADVIKGKLPNKAVVQGKTFEDWKEMDDRDFLFSMYPSDLLYIESRRGIKLKTKKGSSWQEEIARKAGLYYFKGLNISSGNLFIITHDHSYEQSSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 848
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..848
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..848
					 
						 
							 note
							 MG21-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..848
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLIKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMFRDERVWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDQFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPESDKLLYDALLARLKAFGGDGAKAFDQPFYKPKKDGTPGPRVDK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG21-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENHRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDVACTRVYGDHRGLRPGQRTNRLSLKDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIREHLVFAESAYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKRRESWERSPAGYVDPATGELIVLPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKAFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAA
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 MG21-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAETAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHSYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEARQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGNMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG21-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEETDGSPLAKHRREARGQRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMSEMFEHSQFETSVYELRVQALERTLTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKQCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWECNPDGTKIFVPHNHLDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSQQRALGVSYATAEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDLVMKSAAASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSAKSLRKLIPYLEKGMTYAEACKEVYGEHKSSITKKNKLSLFDIELINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQEQKGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIVPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPERKTTGAAHEATIRSAKKPGGSISKKPLTSLSLNKKTGEIEKYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAKEAFAKPFYKPKRDGTRGPLVKKVKLYEKKTITVPVNGGNADNGRMIRVDVFYMEDDGYYYVPIYITDVVKDELPNKAVVQKKLPEDWKEMDDRDFLFSMYPNDLIYVERKEVFELTAPKGSSLDPTISKTKGFFYYRSFDSNTGSFKIYTHDSSYSKKSLGGKTLSCLKKYTVDVLGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDHPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMFRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMEIAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNNLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTEYKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDGACTRVYGDHRGLRPGQRTNRLSLKDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQISEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPVTGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKIREKATVGLPVRNGIAANGSMVRIDIFYVEDDGYYFVPIYVADTKKDRLPSKAPVAHKAYSAWKEMRNENFIFSLYPGDLVRIQSRAGIKLSLAKDGTGEKEIVRQNGLYYYRSADIEGGKIDIEAHDRRYSKHGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 986
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..986
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..986
					 
						 
							 note
							 MG21-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..986
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMEQGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSLLFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILASQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTEPRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGISDEVRFAGLYYGQDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKDAIRTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVREYGNPDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAKENQQKGNCTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNLNDTQHITRVVYNFLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIEDLTDYYKEEERLFMGKTHFVDPATGEALTRKEFQQRFAPQFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPDEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRGKTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLKKFGGDGARAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIKSKSSLSVPTGRGVAKNGDMIRMDVFHVPDDGYYFVPIYVADTKKAILPSKAVVAGKSPEAWKQMKPEHFLFSVFKGDLIYVESKTEISLALAKNAVGEKTIQVKSDLFYFCGADISNGSIKIKTHDRRYEQKKLGIKKLEVLEKYQVDVLGNVSKVKLPETRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 MG21-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDPLTAETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSQAIRYTLGLDIGIASVGWAVLKNGSDGEPYKIENLGVRIFDKAEVPKTGASLAAPRREARSSRRVVRRRRHRKERIKYLIEQEGIMTQTEMMQLFQNSSFEKSVYEIRVEALDRLLTREEAVRLLIHFAQRRGYKSNSKAEEAKDNENGVIKQAISQNKQVMKAHGYRTFGEMLLMDDRFYYTQPDGARIFIPHNKASDYKVTAERGMLADELHMIFAAQRSLGSLWFSDTFETAYMEVWSSQRSFDEGPGGNSQYGGNQIEKMLGKCFDGELRAPKASYSAEYFRLLQDINHLRIVSLDGASSPLTQEQRDIVVAASKKSGTLTYTQLRKKLALADDQYFNALYYGDKTTAEIEKKKFGHLQFYHQLRTVLDKVEKGAADTLTWEQRDEIARILTVYKADDRRTDELQKAGIPEKYIDALLPLSPTKAMHLSITAIKKIIPYLEAGMPYSDALSKAYGNQTNASTSSKKHKLSLSDIEEITNPVVRRAVSQSIKVINAIVRQYGAPERVRIELAREMGKNFKDRRMIETRQTDNAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLNIARLFEPGYVDIDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVNNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNLQDTQYLSKVVFRLIEDHLQFAETAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAMDAAVIACITPGMIQRITKYAQNHERFYATAKGYADIKTGEVLTRAQYEAMDDIRFPEPWAGFRLELEARVSDHPQEAIAQLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHKVTGAAHLETIRSKKGGAGSTVTKTALTELKLGKDGEIAGYCRKEDDPLLYEALKARLKAFGGDGKKAFAEPFHKPKHNGEPGPIVNKVKIQESATLTVPVNHGVAANGSMVRLDVFYVDGDGYYFVPIYTADIVKPKLPNRAVVAGKKASEWKMIDDNHFVFSLYPKDLLRIRSNKGIKLKAVNKNADLQEYSANDCLCYYVGFDIATGAFTVESHDRRFNRRGLGGKTLLSIEKYQVDVLGNYFPVALPEKRMKFR
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
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							 MG21-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLEFHYALGLDIGIGSVVWAVLRNQENGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHSHRLERIRFLMEQSGILSVADIQEMYSTGGFQKSPYQLRAEALDRLLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMEEHGYRTVGEMMFRDERFWQKNPDGSRYHQTRNKADDYRFTVERAAIVDEAKRIFAAQSSFGAAWMGEAVEASYLSILESQRSFDEGPGGSSPFRGGIGERVGFCTFEPEERRAPKASYTFEYFKLLQDLNRMRLAGMGLPPQPLNAEQRELLKTAALRSASLNYGQIRKKLNLDDGIYFNELYYGDHSREDAEKRKWPQMQSYHKIRTALDRVGKGTISTLTEEQLNAIAEILTRYKSDAKRIAALREAGIPPQLDGALLPLSFSKYGSLSVKAMQKLIPLLEKGQRYDQACTQIYRDHRGLRTDQRTTRLSLHDMDEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNLKDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKAGNGFTVTKTPLASLKLNKQGEIDGYYNPESDKLLYDALLARLKAFGGDGAKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIREKGTTGLPVRDGIAANGSMIRIDVFREEDDGYYFVPIYVADTKKERLPNKAVVAYRPYEDWKEMQDENFVCSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEREIVRQDGLFYYRGADIAGGKIKIETHDRRYSQPSLGVKTLRSIEKYQVDVLGNYYKVKLPENRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
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					 1..1100
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							 MG21-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
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					 1..1100
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
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					 1..1100
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							 MG21-61 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
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					 1..1100
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutesbacterium CAG:129
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					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
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					 source
					 1..1100
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
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							 MG21-64 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
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							 MG21-65 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
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					 1..1100
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							 MG21-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1100
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1109
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1109
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							 MG21-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKGQKHCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAQEFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKTAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSILFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLMDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWAQMQSYHKIRTALDKVSKNAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDNYSNRKEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLHQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVQDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVTALYLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRSRTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGEGKKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRIDVFRVPDDGYYFVPIYVADTKKGILPSKAVVAGKSPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVESRKGISLALAEKATGEKTIQVKSGLFYFCGADISTGSIGMEIHDRRYTKRGLGIKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPETRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1117
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 MG21-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRKKKKKDKKDCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGKPNRIIDLGVRIFDKAEVENTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKNDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSILFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILSSQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGQDTIEKAEKRKWAQMQSYHKIRTALDKVSKDAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRIYGKPDAVRIELAREMSHSFDERNKMKKRQEDGWRKNEQVKAQILETKTGNRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHKETIRGKTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYSPQTDPRIYQALVERLRQFNGKGEKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRMDVFRVPNERKPDDSYYFVPIYVADTKKGILPSKAVVAHKSPENWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVENSKGISLALAKEAVGEKTIQVKSGLFYFCGADISDGSIKIETHDRCYYKKSLGLKELDTVEKRQVEVLGEVRKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 MG21-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRKKKKKDKKDCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSIFFEAQRRLGAPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGQDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKNAIRTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSKREEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMIEDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRSRTETGTVVKTALTSLKLDKNGGIEGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGKGEKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRIDVFRVPDDGYYFVPIYVADTKKAVLPSKAVVAGKSPEAWKQMKPERFLFSLFKDDLIYVESRKGISLALAKEAVGEKTIQPKSGLFYFCGANISSGSIGIETDDRRYGKESLGLKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 977
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..977
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..977
					 
						 
							 note
							 MG21-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..977
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILSEVSILFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKNAIRTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSKREEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHKETIRGKTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGEGKKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIAEKASLSVSTGRGVADNGEMIRMDVFRVPNERKPDDSYYFVPIYVADTKKGILPWKQMKPEHFLFSIFKGDLIYVESKKEISLALAKEAVGEKTIQVKSGLFYFCGANISNGSIEIETHDRRYGKEGLGIKKLKVFEKRQVEVLGEVKKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKDTIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIASLRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNLLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLSRLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKREKLPNKAAVAMKPYNLWKEMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQDGMYYYRSAGIAVAQIFVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1097
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 MG21-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNMESKHYTLGLDIGIASIGWAVLNNNVDGTPDRIIDLGVRLFESAEVQNTGESLAAPRRNARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKCSMLSPYQLRTEGLDRILNAQEFSRVLIHLGQRRGYLSNSTAEEAKNEKENGVIKSAILENQQRMEHGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGNYHFTVDRASILSEVHILFEAQRRLGSPWASQETEDTYAAILSSQRSFDEGPGGDSPFRKGISERVGNCTLIPTELRAAKADETFEYFKLLQDLNHMRLVDSNGSHPLTQQQRALLEAAAFRTANLTYGQLRKKLGISDEVRFAGLYYGQDSIEKAEKRKWAQMQSYHKIRTALDKVSKDAISMLTQDQLDAIGEIVTAYKADAARIEHLQAAGIPKEYHNALLSLSFSKYGKLSCCAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGMNFHGANGNVEKLSDFLDEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGNPDAVRIELAREMSHSFDERNKIKKRQEDGRRKNEQIKAQILETKAGHRVTGLDIVKFKLFQEQDGVCPYSGKALDVQRLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNCTPYEYFGADERRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLSFADSTYANAPVQAVSGTVTATLRGRWGIEKMREDGDLHHCKDAVVIAATSPSMIQRLSNYYKEEERLFMGKTHFVDPETGEVLTRKAFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPVNPMDAVMALHLSTYEPDEDITPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRGKTETGTVAKTALTALKLDKHGEIEGYYNPQTDPRLYQALVERLKQFGGDGAKAFVEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIAKKASLSVSTGRGVADNGNMVRIDVFHVPDDGYYFVPIYVADTKKAALPSKAVVAHKLPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIQLENRKGISLLLTKEAIGEKTIQVKSGLFYFCGADISNGSIEIETHDRRYGKKSLGLKTLTAIEKYQVDVLGNVNKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 MG21-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRIGLDLGIASVGWAVLEDDYTGKPKRIVKLGARIFDSAENPKDGSSLALNRRETRETRRRLRRRNHRIKRTKNLLEKYNIMTTKEIENMYATYKFQFNPYELRVKGLDEKLTNSELSRILISFVKRRGYKSNSKSEETNDKEMGKLLTATKENELLMKEKGYRTVGEMYLKDEKFKMQMPDGRVLLKVRNTTDDYKNTPLRKLLLDETKQILNKQKELNVNITSDFIDEYINIFTSQRNFDDGPGQPSIYAGNQIEKMLGKCTFEKEENRAAKATYTFEYFKLLQDINHIKIEKHIINETGKKEVLKRPLTEDERNIIINLAKAKVTLTYASLRTALNLEGNERFNMIHYKATNVFSDEINKKAEKERKFKEFESYHKMRVAMDKAEKNYILKLSTDELDVIGTVLTLYKNDNKRIEKLAQLNLPENIINEILKLSFSKVGNLSIKAMKKIIPYLEKGYTYDKAVNEVYEDFRGVVNTEKKKKIALRDLEQELSNPVVKRSVSQAIKVLNAITRTYGEPDVINVELARELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGICVYSGKRISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNICDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRKITGQAHLDTIRGLRKSDEGLKTLTKTELTKLKLDKNGEIERYPESQKQDDKLLYNALVEQLRKFGGNGTEAFKKPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLEDKTTLAVELNNGKAIAANGDMIRIDVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKTYAEWKEMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLDTNELFAYYVNADISTAAIACINHNGEYERRGLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEEYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLEDNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEQPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRRRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKIAISENKQCMEENGYRTIGEMLLKDDRFWECNPDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQHALGVSYATSEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGAKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESNALTAEQKQIYIDLVMKSATASYAQLRKKLELSNDVSFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPHEFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPYLEKDMTYAEACKEVYGEHKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEEVKQKIREIKGLEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQSLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHKISGAAHEATIRSAKKPGGSISKKPLTSLSLNKKTGEIEKYYAPESDRLLYEALKKRLKEFDGNAEKAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKIYEKKTITVPVGGGNADNGSMIRVDVFYIEGDGYYYVPIYITDVVKDELPNRAVVTQKSHGEWKVMDDKDFLFSMYPHDLIYVERKEAFTLDAPKNSSLDPTISKTKGFFYYRSFDSGTGSFKIYTHDRSYSKKSLGGKTLSCLKKYTVDVLGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEEYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMFRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNNLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSGQRTNRLSLKDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQISEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRNHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDSDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKIREKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPRDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTLQSIRYTLGLDIGIASVGWAVLRNGLDGEPYKIENLGVRIFDKAEVPKTGASLAAPRREARSSRRVVRRRRHRKERIKYLIEQEGIMTQTEMMQLFQNSSFEKSVYEIRVEALDRLLTREEAVRLLIHFAQRRGYKSNSKAEEAKDNENGVIKQAISQNQQSMKEHGYRTFGEMLLMDDRFYYTQPDGARIFIPHNKASDYKVTAERGMLADELHMIFAAQRSLGSLWFSDPFEIAYMDIWSSQRSFDKGPGGDSPYSGNQVEKNWGKCTFEKDKLRAPKASYSAEYFRLLQDVNHLRIVSLDGASFPLNQEQRDTVVVAARKSSSLTYAQLRKKLKLSDDQYFNALYYGDKTTAEVEKKKFGHLQFYRQLRTALDKVEKGAADTLTWEQRDEIARILTVYKADDRRTDELQKAGIPEKYIDALLPLSPTKAMHLSVTAIKKIIPYLEAGMPYSDALSKAYGNQTNASTSSKKHKLSLNDIEEITNPVVRRAVSQSIKVINAIVRQYGAPERVRIELAREMGKNFKDRRMIETRQTDNAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLDIARLFEPGYVDIDHIIPYSISFDDSYNNKVLVQSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVNNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNLQDTQYLSKVVFRLIEDHLQFAKTAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAMDAAVIACITPGMIQRITKYAQNHERFYATAKGYVDIKTGEVLTRAQYEAMDDIRFPEPWAGFRLELEARVSDHPQEAIAQLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHKVTGAAHLETIRSKKGGAGSTVTKTALTELKLGKDGEIAGYCRKEDDPLLYEALKARLKAFGGDGKKAFAEPFHKPKHNGEPGPIVNKVKIQESATLTVPVNHGVAANGSMVRLDVFYVDGDGYYFVPIYTADIVKPKLPNRAVVAGKKASEWKMIDDNHFVFSLYPKDLLRIRSNKGIKLKAVNKNADLQEYSANDCLCYYVGFDIATGAFTVESHDRRLNRRGLGGKTLLSIEKYQVDVLGNYFPVALPEKRMKFR
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHDIMPVSDIQAMYAAGGFEKSPYQLRAEALDRPLSKEELVRVLIHLAQRRGYRSNSTAEAAKNEKETGKVKSAIEENRACMEQHGYRTVGEMMFRDERFWQKHPDGTRCHQTRNKAEDYRFTVERTAIVDEAKQIFTAQRRFGAGWMDDGLEAAYLAVLESQRSFDEGPGGDSPFHGGIGERVGFCTFEPDEQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGNGTAPQPLNAQQREILKAAALQSASLSYGQIRKKLALDENVFFHHLYYGDKPKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGTINTLTETQLNAIATILTQYKSDARRIEALREAGIPAQFDDALLPLSFSKYGNLSVTAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHPEQRKNRLSLRDMREITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFEERRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLATYESDEKIRPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKMGDGYTVTKTPLANLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATTGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKAELPNKAVVAYKAYSDWKEMIDENFLFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGMYYYQGANIATGAIALATHDRRYLQSGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMKFSEEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHGIMPVADIQAMYAASGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHSYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 878
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..878
					 
						 
							 note
							 MG21-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..878
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYQFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIE
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYMMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKDTIGTLSEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFASRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLSRLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKREKLPNKAAVAMKPYNLWKEMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQDGMYYYRSAGIAVAQIFVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1138
					 
						 
							 note
							 MG21-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLKNDINGVPIKIEDLGAVAFSAAEPTGKVQKKKSGSKTPAPTLASNLRKIRCPRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSESEEAKDKENGKVKIAISENKQCMEKNGYRTIGEMLLNDDRFWEDNHDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQRALGVPYATSEFEEAYLKIWGGQRNFDDGPGYEIPPKDDGTGGKYSRYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDLVMESEAASYEEAASYEELREKLGLSNDILFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNMVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPQEFILKLLTLSTSKTAHLSVKALRKLIPYLEEGMTYAEACKEVYGEQKISVTKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVAKTIRVINAVVRKYGPPEVVRVELAREMGKSKADRDKIDAEQKANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVEIDHIIPYSISLDNSYANKVLVLKEENQNKGRRTPYEYFGADSKRWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAADAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRETPKGYLDTETGELMTREAYDAKYPPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPERKTTGAAHKDTIYRKADGGYIDKVPLTKLTLDKKTGEIEKYYAPESDRLLYEALKKRLKEFDGNAKEAFAEPFYKPKRDGTSGPLVKKVKLYEKYNNTVEVKRGDARASNKHIGCARNDSNSMIRVDVFYIEGDGYYYVPIYITDVVKDELPNRAVVTQKSHGEWKVMDDKDFLFSMYPHDLIYVERKEAFTLDALKNSSLDPTISKTKGFFYYRSFDSGTGSFKIYTHDSSYSKKSLGGKTLSCLKKYTVDILGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNRPDGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQHGIMPVSDIQAMYAAGGFEKSPYQLRAEALDRPLSREELVRVLIHLAQRRGYRSNSTAEAAKNEKETGKVKSAIEENRACMEQHGYRTVGEMMLRDERFWQKHPDGTRCHQTRNKAEDYRFTVERTAIVDEAKQIFTAQRRFGADWMDDGLEAAYLAVLESQRSFDEGPGGDSPFHGGIGERVGFCTFEPDEQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGNGTAPQPLNAQQREILKAAALQSASLSYGQIRKKLALDENVFFNHLYYGDKPKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGTINTLTETQLNAIATILTQYKSDARRIEALREAGIPAQFDDALLPLSFSKYGNLSVTAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHPEQRKNRLSLRDMREITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFEERRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLATYESDEKIRPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKMGDGYTVTKTPLANLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKAELPNKAVVAYKAYSDWKEMIDENFLFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGMYYYQGANIATGAIALATHDRRYLQSGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMKFSEEG
		
	
	 
		 
			 980
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..980
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..980
					 
						 
							 note
							 MG21-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..980
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHDYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFVQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRASGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEQPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRRRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKIAISENKQCMEENGYRTIGEMLLKDDRFWECNPDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQHALGVSYATSEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESCALTREQKQIYIDLVMKSAAASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPHEFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPHLEKGMTYAEACKEVYGEQKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHKISGAAHEATIRSAKKPGGSISKKPLTSLSLNKKTGEIEGYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAEKAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKIYEKKTITVPVGGGNADNGSMIRVDVFYVEDDGYYYVPIYTADVIKGALPNRAVVAHKSHGEWKVMDDKDFLFSMYPNELLYIESRKGIKLKTKKGSSRQEEIIRKAGLYYFKWLNIAANALFIITHDNGYEQPSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHDYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 919
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..919
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..919
					 
						 
							 note
							 MG21-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..919
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYNALLSRLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDG
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 MG21-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 MG21-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 MG21-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLKNDINGVPIKIEDLGAVAFSAAEPTGKVQKKKSNSKTPAPTLASNLRKIRCPRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQELVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKIAISENKQCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWEDNHDGTKNFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQRALGVPYATSEFEEAYLKIWGGQRNFDDGPGYEIPPKDDGTEGKYSRYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDLVMKSATASYAKLRKKLDLSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSVKALRKLIPHLEKGMTYAEACKEVYGEQKISVTKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVAKTIRVINAVVRKYGPPEVVRVELAREMGKSKADRDKIDAEQKANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQEQKGVCLYSGKNIEIDRLFKPEAGYVEIDHIIPYSISLDNSYANKVLVLKEENQNKGRRTPYEYFGADSKRWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAADAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRETPKGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPKRKTTGAAHKDTIYRKTDGGYIDKVPLTKLTLDKKTGEIEKYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAKEAFAEPFYKPKRDGTRGPLVKKVKLYETYNNTVEVKRGDARASNKHIGCARNDSNSMIRVDVFYIEDDGYYYVPIYITDVVKDELPNKAVVQKKLPKDWKEMDDRDFLFSMYPNELLYIESRKGIKLKTKKGSSRQEEIIRKAGLYYFKRLDIASGNLFIITHDHSYEQPSLGGKTLSCLKKYTIDVLGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 MG21-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRIGLDLGIASVGWAVLEDDYMGKPKRIVKLGARIFDSAENPKDGSSLALNRREARETRRRLRRRNHRIKRTKNLLEKYNIMTTKEIEDMYATYKFQFNPYELRVKGLDEKLTNSELSRILISFVKRRGYKSNSKSEETNDKEMGKLLTATKENELLMKEKGYRTVGEMYLKDEKFKMQMPDGRILLKVRNTTDDYKNTPLRKLLLDEIKQILNKQKELNVNITSDFIDEYINIFTSQRNFDDGPGQPSIYAGNQIEKMLGKCTFEKEENRAAKATYTFEYFKLLQDINHIKIEKHIINETGKKEVLKRPLTEDERNIIINLAKTKVTLTYASLRIALNLAGNERFNMIHYKATNVFSDEINKEAEKERKFKEFESYHKMRVSMDKAEKNYILKLSTDELDVIGTVLTLYKNDNKRIEKLAQLNLPENIINEMLKLSFSKVGNLSIKAMKKIIPYLEKGYTYDKAVNEVYEDFRGVVNTEKKKKIALRDLEQELSNPVVKRSVSQAIKVLNAITRTYGEPDVINVELARELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNIQDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIGKRLGINKIRENGDEHHATDAVIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDMETGEIITKEQYEAKNGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPKRKITGQAHLDTIRGLRKSDEGLKTLTKTELTKLKLDKNGEIERYPESQKQDDKLLYNALVEQLRKFGGNGTEAFKKPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLEDKTTLAVELNNGKAIAANGDMIRIDVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKLYAEWKEMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLETNELFAYYVKAGISTAAIACINHNGEYEQNSLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 MG21-102 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 MG21-114 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKIAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVSKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLTFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTG
		
	
	 
		 
			 1107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 MG21-115 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEQPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRRRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMTEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKKCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWEYNPDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQHALGVPYATSEFEEAYLEIWGRQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESCALTREQKQIYIDLVMKSAAASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAIATVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSAKALRKLIPHLEKGMTYAEACKEVYGEQKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQMTKKQETNAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQVLSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHKISGAAHKDTIYRKADGGYIDKVPLTRLTLDKQTGEIKNYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAEKAFAEPFYKPRRDGTRGPLVKKVKLYETYNNTVEVKRGDARASNKHIGCAKNDSMIRVDVFYMEDDGYYYVPIYTADVIKGVLPNKAVVRNKLPEDWKEMDDRDFLFSMYPNDLLYIESRRGIKLKTKKGSSRQEEIVRKTGLYYFKGLNIATNALFIITHDNGYEQPSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-116 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHDYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-117 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFFGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 897
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..897
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..897
					 
						 
							 note
							 MG21-118 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..897
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGVVWMDEDMETAYLSVLESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGKRVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDDEQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFNDLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRMALDKVGKGAIGTLTEEQLNAIATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRSEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVARTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-119 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-120 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHDYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVGFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRMAGIPVQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNLKDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLMNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-121 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLVEQRGMMSVSDIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQSNPDGTRYQQTRNKTDDYRFTVERSAIVDEAKQIFAAQRKLGADWSSEDLEAAYLSILEGQRSFDEGPGGESPFRGGIGDKVSFCTFEPDQQRAAKATYTFEYFKLLQDLNHMRLAGRGMSPQPLNAQQREILKETALRSASLSYGQLRKKLALADDTFFSGLYYGDKSREEAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVGKGTISSLTEEQLNAIASILTQYKSDAKRIEALRLAGIPMQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEQGMRYDEACTQIYGDHRGLHSEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAIVRTYGPPDVVRIELAREMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNLKDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATIGLPVRNGIAANGSMIRIDVFYVEDDGYYFVPIYVVDTKKENLPNKAVVAYKAYSDWKEMRDEDFVFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQKGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYHKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1109
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 MG21-122 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKGQKHCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEDGTPNRIIDLGVRIFESAEVQKTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAQEFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKTAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSILFEAQRRLGSPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLMDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGLSDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWAQMQSYHKIRTALDKVSKNAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLEGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDNYSNRKEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLHQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVQDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVTALYLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHTVTGAAHEETIRSRTETGTVVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLRQFDGEGKKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVSTGRGVADNGRMVRIDVFRVPDDGYYFVPIYVADTKKGILPSKAVVAGKSPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVESRKGISLALAEKATGEKTIQVKSGLFYFCGADISTGSIGMEIHDRRYTKRGLGIKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPETRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-123 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 943
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 MG21-124 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..943
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPAGPRYRQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-125 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 772
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..772
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..772
					 
						 
							 note
							 MG21-126 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..772
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVAAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVD
		
	
	 
		 
			 970
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 MG21-127 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..970
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQIHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRTNRLSLNDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLNEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLANLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKAFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKEMNDENFAFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 964
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..964
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..964
					 
						 
							 note
							 MG21-128 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..964
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYY
		
	
	 
		 
			 820
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..820
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..820
					 
						 
							 note
							 MG21-129 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..820
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFFGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLNRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRTNRLSLNDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIARNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGTPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEM
		
	
	 
		 
			 889
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..889
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..889
					 
						 
							 note
							 MG21-130 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..889
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGAHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-131 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-132 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-133 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLEFHYALGLDIGIGSVVWAVLRNQENGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHSHRLERIRFLMEQSGILSVADIQEMYSTGGFQKSPYQLRAEALDRLLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMEEHGYRTVGEMMFRDERFWQKNPDGSRYHQTRNKADDYRFTVERAAIVDEAKRIFAAQRSFGAAWMGEAVEASYLSILESQRSFDEGPGGSSPFRGGIGERVGFCTFEPEERRAPKASYTFEYFKLLQDLNRMRLAGMGLPPQPLNAEQRELLKTAALRSASLNYGQIRKKLNLDDGIYFNELYYGDHSREDAEKRKWPQMQSYHKIRTALDRVGKGTISTLTEEQLNAIAEILTRYKSDAKRIAALREAGIPPQLDGALLPLSFSKYGSLSVKAMQKLIPLLEKGQRYDQACTQIYRDHRGLRTDQRTTRLSLHDMDEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRTYGPPDVVRIELAREMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNLKDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKAGNGFTVTKTPLASLKLNKQGEIDGYYNPESDKLLYDALLARLKAFGGDGAKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIREKGTTGLPVRDGIAANGSMIRIDVFREEDDGYYFVPIYVADTKKERLPNKAVVAYRPYEDWKEMQDENFVCSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEREIVRQDGLFYYRGADIAGGKIKIETHDRRYSQPSLGVKTLRSIEKYQVDVLGNYYKVKLPENRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-134 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFPKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEYGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTHYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREALKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEETEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-135 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1018
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1018
					 
						 
							 note
							 MG21-136 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1018
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAREFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGIIKTAILENQQRMGRGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILAEVSILFEAQRRLGAPWASVEMEDAYTAILSGQRSFDEGPGNDSHGNESPFRKAMSHNVGNCTLIPTELRAARADYTAEYFKLLQDLNHMRLVDNSGSHPLTQQQRAILEEMAFRSANLTYGQLRKKLGISDEVRFAGLYYGEDTIEKAEKRKWPQMQSYHKIRTALDKVSKDAIQTLTQDQLDAIGEILAGGVSDAKRINSFCLAGIPEEYHKALLPLSISKRAKLSIAAMRKLIPFLQQGMRYDEACKAAGLDFHGADGKVEKLSDFLNEITNPVVRRAVSQTIKVVKAVVDTYSNRKEMKLDAVRIELAREMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICPYSGKPLLIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLKFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEVRLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHTVTGAAHKETIRGKTETGTAVKTALTSLKLDKNGEIDGYYNPQTDPRLYQALVERLKKFGGDGAKAFAEPFYKPKRDGTPGPRVDKVKIAEKASLSVPTGRGEADNGEMIRIDVFRVPNERKPDDNYYFVPIYVADTKKAILPSKAVVGKKPPEAWKQMKPEHFLFSIFKGDLIYVESKKGISLALAKEAVGEKTIQVKSGLFYFCGADISDGSIKIETHDRRYYKKSLGIKELKAFEKRQVEVLGEVRKVKLPEKRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 MG21-137 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRIGLDLGIASVGWAVLEDDYTGKPKRIVKLGARIFDSAENPKDGSSLALNRREARETRRRLRRRNHRIKRTKNLLEKYNIMTTKEIENMYATYKFQFNPYELRVKGLDEKLTNSELSRILISFVKRRGYKSNSKSEETNDKEMGKLLTATKENELLMKEKGYRTVGEMYLKDEKFKMQMPDGRILLKVRNTTDDYKNTPLRKLLLDEIKQILNKQKELNVNITSDFIDEYINIFTSQRNFDDGPGQPSIYAGNQIEKMLGKCTFEKEENRAAKATYTFEYFKLLQDINHIKIEKHIINETGKKEVLKRPLTEDERNIIINLAKAKVTLTYASLRTALNLESNERFNMIHYKATNVFSDDINKEAEKERKFKEFESYHKMRVAMDKTEKNYILKLSTDELDVIGTVLTLYKNDNKRIEKLAQLNLPENIINEMLKLSFSKVGNLSIKAMKKIILYLEKGYTYDKAVNEVYEDFRGVVNTEKKKKIALRDLEQELSNPVVKRSVSQAIKVLNAITRTYGEPDVINVELARELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNIQDTQYISRLMYNLIKDHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRKITGQAHLDTIRGLRKSDEGLKTLTKTELTKLKLDKNGEIERYPESQKQDDKLLYNALVEQLRKFGGNGTEAFKKPFYKPKSDGTPGPLVKKVKLEDKTTLAVELNNGKAIAANGDMIRIDVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKTYAEWKKMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLDTNELFAYYVNADISTAAIACINHNGEYERRGLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-138 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRGDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 934
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..934
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..934
					 
						 
							 note
							 MG21-139 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..934
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKA
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 MG21-140 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEFHYALGLDIGIGSVGWAVLRNQPNGEPDRIQDLGVRIFDKAEQPKTGASLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKFLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGYGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 MG21-141 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRKKKKKDKKDCHYTLGLDIGIASIGWAVLGNDEEGKPNRIIDLGVRIFDKAEVENTGESLAAPRRDARSARRRLRRHRHRLERIRYLLVQQGVLTQEEMTHLYDKSDMVSPYQLRTEGLDRLLNAQEFSKVLIHLAQRRGYQSNSTAEEAKNEKENGVIKSAILENQQRMERGGYRTIGEMMYRDAAFWETINGIRYHCTRNKAGDYRFTVDRASILLEVSLLFEAQRRLGSPWASQEMEDAYTAILSSQRSFDEGPGGDSPFRKGIADRVGNCTLEPTEQRAAKADVTFERFKLLQDLNHMRLVDNNGSHPLTQQQRDDLEAAAFHTANLTYGQLRKKLGLSEEVRFAGLYYGTDPIEKAEKRKWAQMQSYHKIRMALDKVSKDAILTLTQDQRDAIGEILTAYKADAARIEHLQSAGIPKEYHNALLSLSFSKYGKLSCCAMRKLIPLLQQGMRYDEACREVYQDHRTKEASEKKQRLSLNDIDEITNPVVRRAVSQTIKVVNAVVRIYGNPDAVRIELAREMSHSFDERNKMKKRQEDGRQENEQVKAQILETKAGDRVTGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKGLDLQRLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNCTPYEYFGENEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKNFIQRNLNDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSPSMIQRLSNYYKEEERLFMGKTHFVDPGTGEVLTRKEFQQRFAPQFPQPWPRFREELEARLDPVNPTEALMALHLSTYEPEEEIKPVFVSHMPKRTVTGAAHEETIRSRTETGTVTKTALTALKLDKNGEIDGYYSPQTDPRLYRALVERLKQFGGEGTKAFAEPFYKPKKDGTPGPRVDKVKIERKSSLSVPTARGVAKNGDMIRMDVFRVPNERKSDDSYYFVPIYVADTKKATLPSKAVVKGKAPEAWKQMKPEHFLFSVFKGDLIYVESKKGISLALAKEAVGEKIIQVKSGLFYFCGADISDGSIKIETHDGRYYKKSLGIKELKAFEKRQVDVLGNVSKVRLPETRLEFRGRK
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 MG21-142 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NYALLYQLDLNEWVWRKERDARSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYRDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTAWMDEYMETAYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKMRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVQAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLHPEQRKNRLSLTDMDEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFAQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEGDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAAVAMKPYNLWKKMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRSAGIAVAQISVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 MG21-143 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RSARRRLRRHRHRLERIRYLMEQRGIMPVADIQAMYAAGGFQKSPYQLRAEALDRPLTKEEAVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKETGKVKTAIEENRRCMAEHGYRTVGEMMYWDERFWQKHPDGTRYHQTRNKAEDYRFTVERAAIVDEVRQIFAAQRRLGTVWMDEDMETDYLSILESQRSFDEGPGGDSPFSGGIGERVGACTFEPDEKRAAKATYTFEYFKLLQDLSRMRLTGMGMPPEPLDAAQREVLKSAALRSASLSYGQIRKKLNLDDDVFFHGLYYGEKTKEEAEKRKWPQMQSYHKLRTALDKVGKGAIGTLTEEQLNAVATILTECKSDAKRIAALREAGIPPQFDEALLPLSFSKYGSLSVRAMQKLIPLLEEGLRYDEACTRVYGDHRGLRPEQRKNRLSLTDMEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGPPDVVRIELAREMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNLKDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSKGGDGFTVTKTPLTNLKLNKFGEIEGYYNPASDTLLYDALLARLKDFGGDGAKAFVQPFYKPKKDGSPGPRVDKVKICEKATVGLPVRDGIAANGSMVRIDVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRASGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 MG21-144 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LSLRYTLGLDIGIASVGWAVLENNIDGEPIKIERLGVRIFDKAEQPKTGASLAEPRREARGQRRTIRRRRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHLQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKSAISENKKCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWECNPDGIKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIQLIFSRQRALGVPYATSEFEEAYLEIWGSQRNFDEGPGGKSPYGGNMIEKMLGHCTFEKDEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESCALTREQKQIYIDLVMKSAAASYAQLRKKLELSNDISFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMKFYHEMRKALNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSVKALRKLIPYLEKGMTYAEACKEVYGEQKSSITKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVSQTIRVINAVVREYGAPEVVRVELAREMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWKRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQVLSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHKISGAAHEATIRSAKKPGGSISKKPLTSLSLNKKTGEIKDYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAEKAFAEPFYKPKHDGTRGPLVKKVKIYEKKTITVPVGGGNADNGSMIRVDVFYMEDDGYYYVPIYTADVIKDELPNKAVVQKKLPEDWKEMDDKDFLFSMYPNELLYIEHRKGIKLKTKKGSSRQEQIVRKAGFYYFKGLNIAANALFIITHDNGYEQPSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1096
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1096
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1096
					 
						 
							 note
							 MG21-145 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1096
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEGFRYSLGLDIGIASVGFAVIQNDRNGEPIKIERLGVRVFDRAEQPKTGASLALPRRQARGSRRVIRRRRHRKERIKWLIEDSGLMSRPEQDALLGSGAFDKSVYELRVDALDRRLADDEAVRLLIHFAQRRGYKSNSKAEEAKEAAESGKVKSAISANRQRMEENGYRTVGEMLWRDPLFKRTEPDGRQILVVHNQPGEYKVTVERSMLLEELALIFVRQRELGAPWASEQFEVAYTDIWSSQRNFDDGPGGDSPYGGSQISRMLGKCIFEKELDRAPRASFSAEYFRLLQTANNLKIVGRGQPSEFLDEEQRKLFVELAFSSAAATYTQLRKKLDLPDDLYFNHLYYGEKSKEEIEKKKLGMLPFYHRLRTALNKVEKGAIDQLTAAQRDDIAMILLLYKSDDNRTLRLRDAGIPEEYIPAILELSTAKAAHLSLKAMRKLLPYLEQGYTYDKACKEVYGSHDGKKETERTGRLRLDMTDEITNPVVRRAVSQSIKVINAVVRVYGPPETVRIELARELGKTFDERSKQEKRINENAARNEQAREQIREYKSGDSTGLDIVKFKLFQEQNGVCLYSGKNLDISRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYSNKVLVLAGENRQKGNRIPYQYFGNDRERWNRFETLVGTQIRSFKKRKNLLIRSLGEAQIEGFRQRNLVDTQYLSRVIFRLIDENMAFAETGNYKRKTQTVSGAITAQVRKRLGIDKIRENGDLHHAADAAVIACISPGMVHKVTNYAKRCELYRDGQGYIDYETGEVMTKEAFDEKYAPRFPEPWPMFRKELEARLSADPRAEIEHLNLPAYDSSDELRPVFVSRMPRHKVTGAAHMETVRSGKLEGKTVTKTALTDLKLVKGEIKGYYRPEDDPLLYDALKARLQAFGGDAKKAFAEPFHKPKHDGAPGPLVKKVKIMDASSLNVPVNGGIAANGSMVRVDVFRVEDDGYYFVPVYVSDTIRTRLPDRAVVANKPYSEWKVMRDEDFVFSLFPGDLIRIKNSRRIKLNAAKGSTGEPVKYVKDALFYFSGLNISTGALGIQLHDRSYGQTGLGGKTLSLIEKYQVDVLGNYAPVHLPEKRMGFR
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDRTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRMKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVTKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTIFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGSNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNAEGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1542
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 MG22-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1542
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTNSIGWAWIQSKVPQQTDDCPSSSEYLMPDCATIRMAGSRVLPMDGKMLSGFESGLAVSKTKERTTYRMARRVNERFQLRRERLNRVLRILGFLPAHYEACLDRYGKIDEEKNVTIPWVPTADGKRKFLFYASFLEMKERFHEHHPNLEKIPLDWTLYYLRTKALQQAITKEELAWVLHSFNQKRGYNQSRDEVKDEDASQKEEYVKVKVVSVVDSGEKKKGKTSYIVTTESNLQFTTENAAAPSWLDKEREFIVTTKLNPTGLPKMNQEGRIDCTVRIPKEEDWELKKKRTEALIADSHMTVGEYIFHSLLDNPDAKIKGAKVGTIDRHFYKEELIAILKKQAAFHPELKDAERYAECVSALYASNEMHRNILSAWDMPRLIVNDIIFYQRPLKSKKSDIAECPFESRYFMDKEKKLQKQGIKCIPTSHPHFQEYRIWQFLSNLRVLRREVRENGRYMTDVDVSAHYLTDKVKVELYEWLAGKANVKQKELLSKLRMSEKEFRWNYVEDNIYPCGETRSLLSTRLKKAKLPLSLLDSPSSDGSHTFEFELWHILYSVSDLAELRKALRRFARKHDFTAEQQEAFVETFVKCPPFKKDYGAYSDKALVKLLSLMRIGKYWNADRIDTNTRRRIACLLDGEACDSISLRTREKVAERGLQQSIEQFQGLPQSLACYVVYDRHAEASEVVRWESPADLQQFTRQFKQYSLRNPIVEQVVLETLRVVHDLWEEIQKDGGTIDEIHLEMGRDLKNTAEQRARIMRRNRENEMTNFRIKLLLQELHDCQPDIEGIRPYSPSQQELLRLYEETVWESESGKLGGKEASKDIPDDIKKIRDLLSKPSDKPIPQSAIQRYRLWLDQKYLSPYTGRPIPLARLFTADYEIEHIIPRSIFFDDSYANKVICESAVNKLKNNRLGMQFIREMDGRVETVKLGEGRETSILSVDGYVDLVNDLFRNNPRKRNNLLAEEITEDFCHRQLSDTRYIARYIKGILSNIVRQRAADGTLEQEATSKNLIVCTGQITDRVKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNRMTGSNDYGEWCCKEGKRYFQTRVPLHLQIGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRNVVNYLNNAAAHATDRMDLRMRICRPSGNGQTKKEIRSPWKNFAHDAECALQAITVSFKQNVRIITKATNTYEGYDASGKKVRRCQTSSDHYSIRKPLHKDTVYGEVVLPVVNQVPLKKALLRVNRIVNGKLRKKIQEMQSSGLTDKQIVDFFMKTCADSPEWNSINFKKIEVRAYSNEEGQTRMAAIRTAIDESFSEKVIGSITDVSIQRILLNHLRECNGDSEEAFSPEGIETMNRNIVRLNGGKPHLPIYKVRLGEAMGKKFAVGQRGNKGKKFVITAKNTNLFFAVYANDEGKRSFETIDLHCALEMQKQGSSVAPPINENGDKLLFVLSPNDLVYVPSESELQHDIDSEDLKLDHVFKVVSFSENRCCFVPHSMSSPIAAGFEFNSPNKIEVVSRLGLFEQDKETVSIKNICLPIKMDRLGHLHLVKI
		
	
	 
		 
			 1542
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 MG22-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1542
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTNSIGWAWIQSKVPQQTDDCPSSSEYLMPDCATIRMAGSRVLPMDGKMLSGFESGLAVSKTKERTTYRMARRVNERFQLRRERLNRVLRILGFLPAHYEACLDRYGKIDEEKNVTIPWVPTADGKRKFLFYASFLEMKERFHEHHPNLEKIPLDWTLYYLRTKALQQAITKEELAWVLHSFNQKRGYNQSRDEVKDEDASQKEEYVKVKVVSVVDSGEKKKGKTSYIVTTESNLQFTTENAAAPSWLDKEREFIVTTKLNPTGLPKMNQEGRIDCTVRIPKEEDWELKKKRTEALIADSHMTVGEYIFHSLLDNPDAKIKGAKVGTIDRHFYKEELIAILKKQAAFHPELKDAERYAECVSALYASNEMHRNILSAWDMPRLIVNDIIFYQRPLKSKKSDIAECPFESRYFMDKEKKLQKQGIKCIPTSHPHFQEYRIWQFLSNLRVLRREVRENGRYMTDVDVSAHYLTDKVKVELYEWLAGKANVKQKELLSKLRMSEKEFRWNYVEDNIYPCGETRSLLSTRLKKAKLPLSLLDSPSSDGSHTFEFELWHILYSVSDLAELRKALRRFARKHDFTAEQQEAFVETFVKCPPFKKDYGAYSDKALVKLLSLMRIGKYWNADRIDTNTRRRIACLLDGEACDSISLRTREKVAERGLQQSIEQFQGLPQSLACYVVYDRHAEASEVVRWESPADLQQFTRQFKQYSLRNPIVEQVVLETLRVVHDLWEEIQKDGGTIDEIHLEMGRDLKNTAEQRARIMRRNRENEMTNFRIKLLLQELHDCQPDIEGIRPYSPSQQELLRLYEETVWESESGKLGGKEASKDIPDDIKKIRDLLSKPSDKPIPQSAIQRYRLWLDQKYLSPYTGRPIPLARLFTADYEIEHIIPRSIFFDDSYANKVICESAVNKLKNNRLGMQFIREMDGRVETVKLGEGRETSILSVDGYVDLVNDLFRNNPRKRNNLLAEEITEDFCHRQLSDTRYIARYIKGILSNIVRQRAADGTLEQEATSKNLIVCTGQITDRVKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNRMTGSNDYGEWCCKEGKRYFQTRVPLHLQIGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRNVVNYLNNAAAHATDRMDLRMRICRPSGNGQTKKEIRSPWKNFAHDAECALQAITVSFKQNVRIITKATNTYEGYDASGKKVRRCQTSSDHYSIRKPLHKDTVYGEVVLPVVNQVPLKKALLRVNRIVNGKLRKKIQEMQSSGLTDKQIVDFFMKTCADSPEWNSINFKKIEVRAYSNEEGQTRMAAIRTAIDESFSEKVIGSITDVSIQRILLNHLRECNGDSEEAFSPEGIETMNRNIVRLNGGKPHLPIYKVRLGEAMGKKFAVGQRGNKGKKFVITAKNTNLFFAVYANDEGKRSFETIDLHCALEMQKQGSSVAPPINENGDKLLFVLSPNDLVYVPSESELQHDIDSEDLKLDHVFKVVSFSENRCCFVPHSMSSPIAAGFEFNSPNKIEVVSRLGLFEQDKETVSIKNICLPIKMDRLGHLHLVKI
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKSTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTANRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKIGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIIDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEEKIKAITDTGIQKILLNHLRQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRSQKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1467
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1467
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1467
					 
						 
							 note
							 MG22-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1467
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESDTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEEIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDRTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSDIDVRVREKVAKAELCESIGQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWLQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVRKKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKSTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTANRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKIGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIIDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEEKIKAITDTGIQKILLNHLRQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRSQKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESDTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFANGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSDIDVRVREKVAKAELCESIGQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWLQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVRKKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1524
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1524
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1524
					 
						 
							 note
							 MG22-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1524
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPIPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQPRKDITEKEKTKKIEYIKDIVRSVEDTGEKTKGKKAYKVTFDNGFKFISTEAEAPLWVGRTREVIVTTSLDATGAPKRDKEGNIIQSVKAPEEKDWTLKKIRTENHIDKSKLTVGEYILQTLLEKPNTKIKGAHVSTIDRRFYIHEINAILKVQEKYHKELRDKSLYEQCTQALYTQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPFEFHNYTDKNGASHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINENKTSEFLTSEKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHIGLKVEHYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLLKSFCSLVPENQKKEFELKLWHILYSVSDYNELRKALETFARKTGFTREEQDLFVEFFSSCPPFKKVYGAYSKRAIARLLPLMRLGKYWHEEHIDSATMNRIEHLISGEECNGIDVRVRENIAKFGLNESIEQYQGLPQWLACYVVYNRHSEASEVTKWESPEELDNYIKAFKQYSLRNPIVEQISLETLRVVHDLWAEIQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYTNEEDMEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKEIPQDIKDIKKKLSSDKDINEITHSDVQRYRIWMDQKYCSPYTGNPIPLSRLFTPDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMEAGGKTIELGNGKNVQVLKEREYVELVNEVFKNNTRKRNILLADEIPEDFSHRQLNDTRYIARFMKGFLSNIVREKNADGTLELEETSKNLIVCSGRITDRIKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNQKTSSDNFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLRILTKATNSYECFDTTSGKKIRRHQVNEEHYTVRKPLHEDFVYGEVILSSIASVNFKKALQKANRILDKRLKDKIFELRKLYSYSNKQIEEHLTKVCINTPEWKDYDFKKINIRILSNDEGATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYAEDPKKAFSLEGIEDMNANITSLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYYPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGEQLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIDNNLNKEHIYKMVSTDSNRCFFIPHTVADFISRGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGKKTL
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKAGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFSNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRAFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKECQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDIIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNDLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 933
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..933
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..933
					 
						 
							 note
							 MG22-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..933
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYEDELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDAEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASKLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARRHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVL
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 MG22-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPIPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELNNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYF
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGQNRTPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPIPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSDFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWLCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTTSGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRCFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVVDFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 781
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidesndongoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..781
					 
						 
							 note
							 MG22-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..781
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLNKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTN
		
	
	 
		 
			 822
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..822
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..822
					 
						 
							 note
							 MG22-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..822
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRQKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYCKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDTTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAIYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEETNGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1187
					 
						 
							 note
							 MG22-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDMLIKDILFYHRPLKSKKSHISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETKHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTEFTLEEQFLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGILEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTTSGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANNRQCFFIPHSVADFISKGEEYNAHNKIELAEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1283
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1283
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1283
					 
						 
							 note
							 MG22-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1283
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYCKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDTTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAIYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEETNGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTSTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGKYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEKLYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRRHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKTLLKAERILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILKNHLSRYANDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRQKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 921
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..921
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..921
					 
						 
							 note
							 MG22-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..921
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLRVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLIPDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIM
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDSSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKTIYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKAGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFSNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAELCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDKYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTGIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYAKNPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1420
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1420
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1420
					 
						 
							 note
							 MG22-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1420
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEITAILKEQEKYHEELRNKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKRIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILKNHLSQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAVYVDSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1533
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 MG22-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1533
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYENELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDTEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCSETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEVVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEKGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGANKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAIDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKIAFSPQGVEEMNQHLAELNNGNAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGCKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNECYFVPNTLSQVIFPNKEYESMNKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKIAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLANEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITSRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 821
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..821
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..821
					 
						 
							 note
							 MG22-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..821
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFIS
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDSSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGKIGLKVEHYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEVFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCKSIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEDQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNNENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEWEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1200
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 MG22-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLKNPKTKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 822
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..822
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..822
					 
						 
							 note
							 MG22-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..822
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRQKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKELHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDSSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHSPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHKESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRRHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERIIDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 751
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..751
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..751
					 
						 
							 note
							 MG22-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..751
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLRVATKATNSYECFDIASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLRQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRSQKYVTTAKDTNLFFAVYADQKGKRSFKTIDLRTAIECRKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVNASNNRCFFIPHSVADFISKGEEYNALNKIELTEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQASEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTREKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHSPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFDMIDLRTAIECWKQGVSVAPSMNEKGDKLLFTLSPKDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 808
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..808
					 
						 
							 note
							 MG22-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..808
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIDCKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYEDELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDAEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARRHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRRALKNLSNSK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQASEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTREKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHSPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFDMIDLRTAIECWKQGVSVAPSMNEKGDKLLFTLSPKDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 797
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..797
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..797
					 
						 
							 note
							 MG22-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..797
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAIDESFDMKQIEKVYDPIVRNIFTRHLKACNGDSKIAFSPQGVEEMNQHIAELNNGNAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGSKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNNCFFVPNTLSQVIFPGKEYESMDKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 833
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Parabacteroidessp. An277
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 MG22-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..833
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPLRETNFQMQGIKCIPVSNPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHSNERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKK
		
	
	 
		 
			 1533
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 MG22-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1533
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYENELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDTEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCSETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEVVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEKGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMTFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGANKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAIDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKIAFSPQGVEEMNQHLAELNNGNAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGCKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNECYFVPNTLSQVIFPNKEYESMNKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1502
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1502
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1502
					 
						 
							 note
							 MG22-37 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1502
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESDTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEDLSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFANGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAVHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDTYNNKVICESAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENVLRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTTSGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLNAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLRQNDNDPKKAFTTEGIENMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVAEYCIFLYVFLRLCGQIKEH
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-38 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRMKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRMPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVDRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-39 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKIIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEHYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELRKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFKRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNSGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1532
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 MG22-40 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1532
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYEDELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDAEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASKLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARRHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLSESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAIDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKIAFSPQGVEEMNQHIAELNNGNAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGCKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNECYFVPNTLSQVIFPNKEYESMNKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-41 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKAWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETKHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDIRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALQQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKALHKDSVYGEVILTSIASVYLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKAITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-42 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKIAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLANEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITSRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1423
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1423
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1423
					 
						 
							 note
							 MG22-43 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1423
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQPRKDITEKEKTKKIEYIKDIVRSVEDTGEKTKGKKAYKVTFDNGFKFISTEAEAPLWVGRTREVIVTTSLDATGAPKRDKEGDIIQSVKAPEEKDWTLKKIRTENHIDKSKLTVGEYILQTLLEKPDTKIKGAHVSTIDRRFYIHEINAILKVQEKYHKELRDKSLYEQCTQALYTQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPFEFHNYTDKNGASHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINENKTSEFLTSEKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHIGLKVEHYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLLKSFCSLVPEKQKKEFELKLWHILYSVSDYNELRKALETFARKTGFTREEQDLFVEFFSSCPPFKKVYGAYSKRAIARLLPLMRLGKYWHEEHIDSATMNRIEHLISGEECNGIDVRVRENIAKFGLNESIEQYQGLPQWLACYVVYNRHSEASEVTKWESPEELDNYIKAFKQYSLRNPIVEQISLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKDVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLESEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLRILTKATNSYECFDTTSGKKIRRHQVNEEHYAVRKPLHEDFVYGEVILSSIASVNFKKALQKANRILDKRLKDKIFELRKLYSYSNKQIEEHLTKVCINTPEWKDYDFKKINIRILSNDEGATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYAEDPKKAFSLEGIEDMNANITSLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYYPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGEQLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIDNNLNKEHIYKMVSTDSNRCFFIPHTVANFISRGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGKKTL
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-44 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-45 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1532
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 MG22-46 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1532
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYEDELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDTEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFTKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAIDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKIAFSPQGVEEMNQHIAELNNGNAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGCKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNECYFVPNTLSQVIFPNKEYESMNKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-47 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1532
					 
						 
							 note
							 MG22-48 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1532
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCKSIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFAKDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPPPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPGHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGNNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPKTKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQKEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1301
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1301
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1301
					 
						 
							 note
							 MG22-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1301
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYEDELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDAEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARRHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAVDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKTAFSPQGVEEMNQHIAELNNENAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGSKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNNCFFVPNTLSQVIFPGKEYESMDKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 941
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..941
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..941
					 
						 
							 note
							 MG22-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..941
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPPPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPGHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPKTKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLYNPQNEAFRLSITNRIISYSSFGFRL
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFKLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIEKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAEAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEATVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRRHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVSPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1569
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1569
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1569
					 
						 
							 note
							 MG22-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1569
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YGLLTHKQLCVLYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGVTHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISEEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRIREKVAKAGLCESIEQYQGLPLWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKGITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIKLGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTKREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1614
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1614
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1614
					 
						 
							 note
							 MG22-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1614
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TNIFQKAKPFHNKFTTFVNVSIQRAVLEYQVGLYNNSFFKKATRCYGLLTHKQLCVLYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGVTHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISEEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRIREKVAKAGLCESIEQYQGLPLWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKGITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIKLGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTKREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 MG22-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMAAIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKTFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRAFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVLDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFKRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEQEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTTSGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGE
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDSSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLENPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPFKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSRQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVYIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALMKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNSGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSVNQKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEVNGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGYNRAPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMDRRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYNTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPIKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKRIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILKNHLSQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAVYVDSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPPPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPGHYVRALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPKTKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPIPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFANGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAHSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILMEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQIEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKNRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVDRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGYNRAPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSTNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFSIDNYLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 913
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Parabacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 MG22-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..913
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWYEESIDSTTKNRIEHLISGEECSSIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNN
		
	
	 
		 
			 1450
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1450
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1450
					 
						 
							 note
							 MG22-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1450
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNIRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKQTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSRRTRQTLWSRPCRC
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLENPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCIKALYAQNEVRRNIITPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRIREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVYLRKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAIRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKDNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 MG22-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGYNRAPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLEMLRVVRNLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCS
		
	
	 
		 
			 938
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..938
					 
						 
							 note
							 MG22-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..938
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQASEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETLRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNYPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTAKRYHCPVFSPPTTKSNTSFRVHGILTTPIIIRSSAKLPSTKTKTTDWAWNTSWLLEEKRLNSATGKTFKF
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPPPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPGHYVRALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPKTKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTNEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPVYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEITAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAITIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKRQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1520
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1520
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1520
					 
						 
							 note
							 MG22-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1520
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADTTHIVAIRKPLDETFDEEKIKAITDTGIQKILLNHLRQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRSQKYVTTAKDTNLFFAVYADQKGKRSFKTIDLRTAIECRKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1225
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 MG22-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1225
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYENELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDTEGNVQMQCIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAVDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKTAFSPQGVEEMNQHIAELNNENAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGSKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNNCFFVPNTLSQVIFPGKEYESMDKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVDYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKTIYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKAGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFSNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGKIGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELRKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEKFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSTNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFSIDNYLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 MG22-73 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYCKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDTTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLN
		
	
	 
		 
			 1283
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1283
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1283
					 
						 
							 note
							 MG22-74 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1283
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAERDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYCKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDTTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAIYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEETNGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1524
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1524
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1524
					 
						 
							 note
							 MG22-75 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1524
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDETPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQPRKDITEKEKTKKIEYIKDIVRSVEDTGEKTKGKKAYKVTFDNGFKFISTEAEAPLWVGHTREVIVTTSLDATGAPKRDKEGDIIQSVKAPEEKDWTLKKIRTENHIDKSKLTVGEYILQTLLEKPDTKIKGAHVSTIDRRFYIHEINAILKVQEKYHKELRDKSLYEQCTQALYTQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPFEFHNYTDKNGASHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLTEKDSVSQKTLLGHIGLKVEHYHWNFPEEKTYSCGETRHLIQSRLKKANLLKSFCSLVPENQKKEFELKLWHILYSVSDYNELRKALETFARKTGFTREEQDLFVEFFSSCPPFKKIYGAYSKRAIARLLPLMRLGKYWHEEHIDSATMNRIEHLISGEECNGIDVRVRENIAKFGLNQSIEQYQGLPQWLACYVVYNRHSEASEVTKWESPEELDNYIKAFKQYSLRNPIVEQISLETLRVVHDLWAEIQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERARISKRNSENEDTNFRIKLLLKEFYTNEEDMEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKEIPQDIKDIKKKLSSDKDINEITHSDVQRYRIWMDQEYCSPYTGNPIPLSRLFTPDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMEAGGKTIELGNGKNVQVLKEREYVELVNEVFKNNTRKRNILLADEIPEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLELEETSKNLIVCSGRITDRIKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNQKTSSDNFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAIDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLRILTKATNSYECFDTTSGKKIRRHQVNEEHYAVRKPLHEDFVYGEVILSSIASVNFKKALQKANRILDKRLKDKIFELRKLYSYSNKQIEEHLTKVCINTPEWKDYDFKKINIRILSNDEGATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYAEDPKKAFSLEGIEDMNANITSLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYYPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGEQLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIDNNLNKEHIYKMVSTDSNRCFFIPHTVADFISRGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGKKTL
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 MG22-76 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGSNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNAEGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNHEHYAIRKPLHKDSVYGEIILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSTNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFSIDNYLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-77 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRMKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRMPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVDRLGK
		
	
	 
		 
			 1420
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1420
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1420
					 
						 
							 note
							 MG22-78 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1420
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEITAILKEQEKYHEELRNKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKRIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILKNHLSQNDNDPKKAFTPEGIENMNANIVLLNGGKQHLPIYKVRISEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAVYVDSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-79 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDMLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETKHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTEFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIRKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDTENALRQIVVSFKQNLRITTKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAQDTNLFFAVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANNRQCFFIPHSVADFISKGEEYNAHNKIELAEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-80 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGYNRAPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTMNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKKPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDSVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKIKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1533
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1533
					 
						 
							 note
							 MG22-81 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1533
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKNILGLDLGTNSIGWAWLQQDDTEQTIQTEYLLQNNPTIRMSGSRIIPTSGDVINDFEAGKAVSKTKDRTTFRMTRRMNERFKLRRERLNRVLRILGMLPAHYAQHVDRYGKPDEEKQPKIAWEVAPDGKSNFLFHQSFLEMVKLFGVHQPQLQRIPLDWTLYYLRHKALTQPISKAELAWILHSFNQKRGYNQTRDELTEVNEKEKLEYTNSKVVSVELIEQKKSPLYLVTFENGVAVETSKVDAPQWVGQMRYAIITTKLNDLGQPLHKKDGSIDQKVSLPNDDDWALNKLRTETQIDQSHTTVGNYIFQTLLKNPETKIKGAHVCTIDRRFYENELNAILLKQAEFHPELTNRNLYEACLMALYANNEAHRYNLATQNTCNLITKDIIFYQRPLKSKKSLIAECPFEKRIFCDTEGNVQMQGIKCIPVSHPHFQEYRLWQFLNNLRIFQREVVEDGKFTMNVDVTDKYINENSLTLLFEWLQDKITIKQKELLAKLRLKESDFRWNYVEDKAYPCGETRHVLASRLKKLKGITNDFLAQPSLNGKTTVECELWHILYSVTNLAELRKALYTFARKHNFSVVDAEAFVKVFIACPPFKKDYGAYSDKAICKLLSVMRVGKYWSAENIDSTTLLRIEHLITGEEDEHINERTRKHITEKGLQQSVNQYQGLQQWLACYVVYGRHAEVAEIVRWESPTELEQYINNFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWQTVAKEGGRIDEIHLEMGRDLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQLTDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTRILTHATNSYECFDAKAGKKIIKRQISQNHYAIRKPLHKDTVYGEVVLPSIKLISLNKALSNPRRIIDKQLRSKILELQQRDKLTKKQVCDFFKKTCANSTEWRNYDFAKVAVRVWSNDEEGSRMVSVRKAVDESFDMKQIEKVYDPIVRNILTRHLKACNGDSKTAFSPQGVEEMNQHIAELNNENAHLPIYKVKLGESKGEKFAIGQKGSKATKFVVTAKDTNLFFAVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNNCFFVPNTLSQVIFPGKEYESMDKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-82 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYIFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLENPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCIKALYAQNEVRRNIITPWSMKDLLTKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRIREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWTELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVYLRKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAIRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKDNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-83 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGRLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRAFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALMKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDEDKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNSGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSVNQKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEVNGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-84 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVATNSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTSTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECSLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHFINEDKTSDFLTTKKKEKLYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRMKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEQEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNHEHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKNNGGYFPIGQKGNRHKKYVTTAQDTNLFFAIYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEETNGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-85 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYFFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHIINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERSLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQSLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGDECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITQRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKAERILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDETFDKEKIKTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 MG22-86 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEETNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAINKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKDVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILKNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRCFKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 935
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..935
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..935
					 
						 
							 note
							 MG22-87 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..935
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELREKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKAGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFSNVDKTSEFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGKIGLKVEDYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKTRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSQRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKQYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQIEREALRRAVCIPERNGQTKR
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-88 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFKLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIEKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAEAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRRHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVSPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 884
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..884
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..884
					 
						 
							 note
							 MG22-89 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..884
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTIFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKADRILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAIRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRASEKDNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAKDTNLFFAVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNVDNSAKIR
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-90 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGHNRTPLNRFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFNGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKEHHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHKELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKDGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEDLYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKDCFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLQQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLRIATKATNSYECFDTASGKKIRKHQSNHEHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDEVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKNNGGYFPIGQKGNRPKKYVTTAQDTNLFFAVYADQKGKRSFKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANNRQCFFIPHSVADFISKGEEYNAHNKIELAEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1521
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1521
					 
						 
							 note
							 MG22-91 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1521
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPTPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMAFIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEALLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAHVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSIYEQCTQALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHTYTDKNGATHRQGIKCIPTSHPLFQEYRIWQFIANLRIYERERFDNGKHLINEDKTSDFLTTKKKEELFEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSISDYNELCKALKTFARKTGFKLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAEAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEITKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQLNDTRYIVRFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTASGKKIRRHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILPSIASVNLKKALLKADRILDKRLKDKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINCLEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKETNLFFAVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 1558
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1558
					 
						 
							 note
							 MG22-92 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LYSSHHVAANSTYPFKTGQNRTPLNPFTTHKTQPYNIMTKNTRNIIGLDLGTNSIGWSWIQQLISPIPTQPSEYLFDGTPIIRMSGSRIIPMPGDVTGSFERGETISKTKDRTAKRMARRMNERFQLRRERLNRVLNIMGFLPEHYARALDRYGKLNEESNTTIAWRSKEDGKNEFIFYPSFLEMASIFKERHPDIQRIPLDWTLYYLRSKALHQAITKEELSWVLHSFNQKRGYYQSREDITEEDKTKKVEYIKGVVNSVEDTGEKAKGKKIYKVTFADGTEFTSTKSEAPLWIGRTREIIVTTSLDTSGKPKLDKEGKIIQSAKTPDEKDWTLIKIRTEATIDDSKLTVGEYIFHALLKNPETKIKGAYVSTIDRRFYINEINAILKEQEKYHEELRDKSLYEQCIKALYAQNEVRRNIIAPWSMSDLLIKDILFYHRPLKSKKSQISECPLEFHCYTDKDGETHRQGIKCIPVSHPLFQEYRIWQFISNLRIYEREHFDNGKHFTNVDKTSDFLTSEKKEELYEWLAEKDSVSQKTLLGHLGLKVERYHWNFPEEKTYPCGETRHLIQSRLKKANLQKAFHSLISDEQKECFERGLWHILYSVSDYNELCKALKTFARKTGFTLEEQLLFVEAFSSCPPFKKDYGAYSKRAITKLLPLMRIGKFWHEESIDSTTKNRIEHLISGEECSGIDVRVREKVAKAGLCESIEQYQGLPQWLANYVVYNRHSEASEIIKWESPDELDNYIRSFKQYSLRNPIVEQVSLETLRVVRDLWAELQKEGQTIDEIHLEMGRDLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQLNDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWLCFARDTENALRQIVVSFKQNLRVATKATNSYECFDTTSGKKIRKHQSNREHYAIRKPLHKDSVYGEVILTSIASVNLKKALLKAERILDKRLKEKIFELRKLYNYSNKQIEEHLTKVCINRPEWKNYDFKKIAVRILSNDADATHIVAIRKPLDESFDKVKINTITDTGIQKILLNHLSRYADDPKKAFSPEGIEDMNANIASLNGGKQHLPIYKVRVSEKDNGGYFPIGQKGNRSKKYVTTAKDTNLFFAVYANSNGKRCFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVVDFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
		
	
	 
		 
			 750
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..750
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..750
					 
						 
							 note
							 MG22-93 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..750
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LGPNSIGWAVVEREEKSSDNSSLFTGGKILMAGSRIIPMSADILNNYEKGVSVSQTSERTKYRQVRRQYERFHQRRERLNRVLQELGFLPAHYSEQLDRYGKLPKGKEPKIAWRPTADGKYEFIFRSSFLEMMAEIRKSHPECKQIPYDWTLYYLRKKALYEKLTPEELSWVLHSFNQKRGYNAVRGQVEEDTETPDKLQEYRKSCLIGLEDTGEKTRGTNVYKLSFEDGTVFEMPLRKINFAVGDEVEFFITTRLDEDGTPKLNKQGLPVISYKIPNADDAWTLNKLRAEFTIDQSCSTVGQYIYDAILRNPQQKIRGELVRTVDRRFYRDELNRILDKQISLHPILQDDNKLQECLLALYPSNEAHRCTMSGRGFKALFMDDVILYQRPLKSKKSLIDACKYEFHTYINKDGKHEKSVLRCASRSNPLFQEFRLWQFIENLRIYKRKDLSDGHLLTDVDVTGKYLSDEDVRVALFDWMRDRSDVDQKSLLKYFKLSESDFRWNYVEDRKYPASETRAEMLKRLKKAGVPTDFLNLENEMALWEIFYSINEKKELEKALSSFARKHNFEVEKFIQSFRTIKPYPSDYCAYSTKALRRLLPLMRQGKYWKEEEIDDQTRSRIQRLIDGEWDEGIAEKVREKTVSLRCESDFRGLPVWLASYVVYNRHSEASEIKKWESPEEMDADIRKFRQHSLRNPIVEQVCLETLRVVRDIWKEEGISMKSTWRWDVKCGLQQRNAKRVAAYKWKTSR
		
	
	 
		 
			 1496
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1496
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1496
					 
						 
							 note
							 MG22-94 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1496
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGPNSIGWAVVQTEKEGAEESLFAQGKILMAGSRIIPMDASTLGDFEKGNSTSQTADRTKFRQVRRQYERFHQRRERLNRVLLTLDYLPEHYAKELDRYGKLPKEGEPKLAWRPTPDGAYEFLFRDAFLEMVSEFKKHHPELKQIPYDWTIYYLRKKALRQALTPHELSWVLHSFNQKRGYNAVRGKEDKETESPDKRQEYHKSVLTSISDTGEKLRGNVVYRLAFSDGATFDVAGRHISLSEGEEVEYIKTTKLDEDGMPKLTRQGVPDVSYKIPNADDAWTLNKLRAEFTIEQSGTTVGEYIYDAILRNPGQKIRGELVRTIDRRFYRDELCRILDTQIPLHPVLQDGNKLEECLQTLYPNNEAHRLSMLGRGFKGLFMDDVILYQRPLKSKKSLIDDCKYESRTYVNQDGARVRVGLKCASRSHPLFQEYRLWQFMENLRILKRKEFVDGHLRTNVDVTGHHLPDENSRVALFDWLYGRATVDQKALLKYLHLSEEEYSWNYVEERDYPAAETRAEMQKRLKKAGISADFLTPEREMALWEILYSVGVQGELEKALRRFASKHGVDADKFCQSFRTIKPYPADYCAYSTKALRRLLPLMRQGRYWSLSAIDPQTRQRMQRLIDGEWDEGISDRVREKTSDLRHETDFRGLTSWMATYVVYNRHSEAADIKKWHTPEEMDADIRRFRQHSLRNPIVEQVCLEALRTVRDIWKEIGKIDEIHVEMGRNMRATAKERQKTSQLQLENEQANLRIKALLQEFMNPEFEVEDVRPYSPSQQELLRIYEGTVLEQEAGHIDEPIREIIRKFSQTDAAKRPTTSEVLRYKLWLEQKYRSPYTGEVIPLGKLFTPAYQIEHVIPQSLYYDNSFNNKVICEAEVNLLKGNQLGMPFIMRHANEKVVCSMGKQVKIFTPEAYRLFVEEHYRGRKMTILLSEEIPTAFNDRQKNDTRYISRYIIGELSKLVREEKPDGTLEQEPTSKNVVVLNGSVTDKLKKDWGLVDVWNEIITPRFRRLNEMEGSQRFGQDAEKGGKRYFQITMPLELQRGFQRKRIDHRHHAMDAITIACATRQVINYLNNDHSHAGQGREDLHRAVCRKRGSEWFIRKPWDTFTQDAHARLNQIVISFKQNLRVINKTGNHYWRYNPKTGKKEIFHQQKGDSWAIRQALHKESVFGRVNLRTTKFVSFKEAFASLERIVDKRLKRAILAGMARYSGHCTDKQMLIYLQEQQEWKSFDFKKVAVYTFSEDDDKSRMCAIRKRLDDSFDKKKILSVTDTGIQRILLRHLEQSGGNPKDAFSPEGIVRMNETIQELNGGKPHQPILSVRITETMGNKFAVGMRGNRGKKFVEAAKGTNLFFATYLQEDGKRLFRSLPLNEVVERQKQGLPVAPERDEQGNSLLFVLSPGDLVYLPTSDEQEGRVEPAALDLSRIYKMVSCTRSQCLFVPHRVASVIKDKYEYSSMNKMERAITGEMIKESCLPLEVDRLGRYRIK
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 MG22-95 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EADADEEKKKKEVKTLEKATVVSIEQSDAAKGGRYWWNYHLSNGMIYKRTSERPMEWLGTERYFIVTTKLDADGNPKKRKDGTTDKSISAPSADDWGLMKLKTESEIGESGKQLGEFIYDKILADPTAKIIGGEVTVVDRRFYRDELRAILDKQREYIAALRDRELYAECIEALYPSNAAYRNIIAGKDFSYLLTDDVILYQRPLKSKKYLISDCPYETVTFTDKSGQEVTKRLKCVPRSHPLFQEFRVWQFIANLRIYQKERVEGGRKLIDADVTDLLLKNDADRVALFEWLNARADVVQDDLLKFLVAEARKRPISEQSADFGELLVMAHGAKAKKDKAYTAFKWNYVEDKKYPCNKTHSVILSKLSSEEEREALTPEIEEMIWHALYSITDKREFDKAFSPNARHPERGLYATLSRHFSPESIGGIKSIILKESDYGSYSRRALSRLLPLMRCGALWSAEAIDTATRARIDKIIDGEWDEGIDTRTRNLMAGMSTVEQFRGMATWQACYVVYGRHSEASEVMRWNSPDDLRAFITSFPHNSLRNPTVERIILETLRIVEEIWRHYGHIDEIHVELARSVKQNKEQRERAMTQMAENERRNLRLRAMLEAFLNDRDPIGFDPDANINPGSPNQQLKLRLFEDTAFSYAQANGDDQVEEMLNIRNSITGGSDEKSATPAQIRRYALWLEQNFRSPYTGATISLARLFTDDYQVDHIIPQALYWDDSFNNKVLCEGGVNNTKSNALAFDFIAAHQGETIALPNGRKVTILSMEQYQELVLATYKNNRAKCEKLLMKEIPAEFTQRQLNDTRYISKVVKSLLSNVVRERDEEGNLEAEAISKNVIVPVGAMTDRLKQDWGLKDVWNQLMLPRFRALNDKMAPYRFTKITRRGHEIPAMPLELVKGFSKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRRHIQYINGDAGEAEADKSKYIDKQRVIDARRTIRNKIAHRLDGDGKPIFDKPWTTFTEDVKRALENLIVSFKQTNKVISHTSNKSQRYVDGQKRFVRQTKGEQIAIRKPLHKETVSALVNLREVKEVTLKEAVATVPTIVDKELRAKIVELIAKGYDEKRMKAYFEEHNDEWTDVNPARKKVKVYRFSEESGSNHYYATRVALDTTFDAKKIRTITDTGIQKILLRYLEAKGSAAVAFTPEGIDELNANIARYNGGRQHQPIVKVRTYVNGDRYAIGTVGNKSKKYVVAQSGTLLYYFAFAHTEYDKKRKEEVTLRVFSAIPLRDVIAAMKADRDNWEDCVTASLKERGIIPADARFLFKLSPGDMIYLPDAHETIAPSAIDRAKVYKVVSFFGDNGGYLFVVPYSVAKPIIDKIEYGTQNKVNLAGELKQRIIPLAVDRLGNITWVYDPAGEK
		
	
	 
		 
			 890
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..890
					 
						 
							 note
							 MG22-96 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..890
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRVGKYWTADNIDPTTLHRIQLLISGEDDGELNLRTRDKLENLRNIEDFQGLPVWMACYVVYGRHSESGNIQKWSNPHDIDIFLNNFKQHSLHNPIVEQVVLETMRVVRDVWAKFGNLDEIHLELGRNLNQTAEQRKRDTERNLGNERANLRAKILLTEFLNPEMNVENVRPYSPSQLELLRIFEEGILDDSAGNMPDDIQEIIKKLDSTDIKRRPTESEVLRYRNWLEQGYRSPYTNEIIPLSKLFTTAYQIEHIIPQSLYFNNSYNNKVICEAEVNQLKSNQLGMEFVKNHGGEIVECAFGRKVRILTPEEYTAFVEQHYKHNVHKKNNLLSTELPSEFSSRQLNDSRYISKLMIGLLSNIVREETDGHLEEEAISKNLIVCTGKVTERLKQDWGLKDVWNEIIRPRFERLNQMEQTERFGHWENKQGKNVFQITIPIELSSSVDRKRIDHRHHAMDAITIACATRNMVNYLSNQASGKTRFDLQHALCIKQKMDAQGNYKWLIRKPWQTFTEDAKTALNEIVVSFKQNLRVINKTSNHYETIGSDGKKILRRQSKGDSWAIRKSMHKDTVFGNVNLRSIKQVTLKQALQQVDRICSKELKKYILSLQKLHFSGKGIEAQLKEKGRRLFPDIDLKKIDIYYFSNDSENTRMVASRKPLDNSFNQKAIEAITDSGIRKILLNHLEQCNGDSEAAFSPMGIEQMNEHITSLNNGIPHKPIYKVRKSEIQGSKFPVGTKGCRSKKFFEADKGTNLFFAIYVDSEGKRSFDSIPLNIVIERQKQGLPSCPEKDSNGNTLLFCISPSDTVYVPTPDEMETGNIDLNYIDKGRLYKMVSCSGRQCFFLPIEIACMIWDKVEFSATNKMERSITGEMIKDICIPIKCNRLGELLP
		
	
	 
		 
			 1490
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1490
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1490
					 
						 
							 note
							 MG22-97 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1490
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRVLGLDLGTNSIGWAVVEKDSLNETDGKIIMSGSRIIPMDAAMMSDFDKGNAQSQTAERTRLRSIRKLNERHKIRRQRLNRVLSILKYLPEHYANNIDRYGNIDENKEPKIAWKINSNGRKEFLFMDSFEEMVAEIHQKHPDAKTIPYDWTLYYLRSKALHKPISKFELAWVLHSFLQKRGYYQLRGEEEDSTAKKEEYASLKVISVEDSGDRKGNNTWWNVNLENGLTYKVCLQDRPPLEGKTRDFIITTKLDKEGKPALDKDGKPRYSIRAPKDDDWGLMKIRTESQIAKAGMTVGQYIYNTILNTLDKKIRGQIVRTIERKYYREELLRILECQIMFHLELQDKELYTECIEALYPSNDSYRASIATRNFKYLIADDVIFYQRPLKSKKSEISDCPYETRTFVDKSTGEIKKTSLKCISRQNPLFQEFRLWQFISNLRIYKRYDAEDGRIVINKDITKDLLPDANVVASLYEWLSTKAGVSQEQLLKYLKLSSADYRWNYVEEKKYPAGETRAMLMSGFKKAGIDTNLLTEEIEMALWHILYSVNDRQELIKALSSFAVQHQWPAEVFSNVFCKTKPFEDYGAYSEKAIKKLLPLMRVGKYWTADDIDPATRHRIQLLITGEDDSELNLRTRDKLEDLKSIDDFQGLPVWMACYVVYGRHSESGNILKWSNPHDIDIFLNNFKQHSLHNPIVEQVVLETMRVVRDVWAKFGNLDEIHLELGRNLNQTAEQRKRDTERNLGNERANLRAKILLTEFLNPEMNVENVRPYSPSQQELLRIFEEGIIDDSTGNMPDDIQEIIKKLDSSDIKRRPTESEILRYRNWLEQGYRSPYTNEIIPLSKLFTPAYQIEHIIPQSLYFNNSYNNKVICETEVNQLKSNQLGMEFVKNHGGEIVECAFGRKVRILTPEEYTAFVEQHYKHNIHKKNNLLSTELPSEFSSRQLNDSRYISKLMIGLLSNIVREDADGQLEEEAISKNLIVCTGKVTERLKQDWGLKDVWNEIIRPRFERLNHMEQSERFGHWENKQGKNVFQITIPLELSSSVDRKRIDHRHHAMDAITIACATRNMVNYLSNQASGKARYDLQHVLCVKQKMDAQGNYKWLIRKPWQTFTEDAKAAIKEIVVSFKQNLRVINKTSNHYEAIGSDGKKILRRQTKGDSWAIRKSMHKDTVFGNVNLRSVKQVTLKQALQQVDRICSKELKKYILSLQKLHFSDKGIEAQLKEKGRQLFPNIDLKKIDIYYFSNDSENTRMVATRKPLDASFNQKAIEAITDSGIRKILLNHLEQYNGDSEAAFSPMGIEQMNEHITSLNNGIPHKPIYKVRKSEIQGSKFPVGTKGCRSKKFFEADKGTNLFFAIYVDSEGKRSFDSIPLNIVIERQKQGLPSCPEKDSNGNTLLFCISPGDTVYVPTPDEMETGNIDLNYIDKGRLYKMVSCTGKESHFLPLSSATTIKDKYEYSSLNKLGRALSGEMIKDICIPIKCNRLGELLP
		
	
	 
		 
			 979
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..979
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..979
					 
						 
							 note
							 MG22-98 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..979
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTRKILGLDLGPNSIGWAVIARETSSDEENSGRIIDAGSRIIPMIDDSKFEKGETISATKDRRQKRSMRRMLERKKQRRQRLLRALNVMGFLPEHFAAYIDKHGNMRHDCDTPLMAWEQNADGHRQFIFTDAFEEMVADFRQHAICSCADGKLIPYDWTPYYLRKKALTTAISREELAFVLTQFNKKRGYHQLRGDELDEAEQKSKNQEIRTLTVKEIIDYKKISQKHKYTFLLSNGMAFERESTSKLDDWVGKERDFIITTEYDEEGNIKKNRFGEDKISIRAPEETDWTLRKKKAENDISDKKEVGEYIYDELLRTPDMKIIGGKVMTIDRKFYRRELRKILATQEPYHPELKDESVKRKVAKALYPNNTDHRRAIMRKSLSDIIVDDIIFYQRSLKSKKSTIADCPYEKRYYKDSEGMLKKTGVKCISKSHPLFQEFRTWQFINDLCITRQGEPVDFSNEEAADLFDYLHCKEKTNETDILKNFLKLNKQEQELHKWNYGKDAEKPCCPTHCQFVERFKKIGLEPSILTAETEQVLWEIAYSVKDVAEYNKAIEKFADRIGADREEFTKAFRNLPDYKSEYGSYSHKAICKLLPLMRRGSAWQWEAIDKDTREKIGHIINGEHDERLTEDTRQNFSKKTKEDDFQGLQPWEACQLVYGGQTDDEEIQKWDSPEDVDKYIASFRQHSMRNPVVEQVVLETLRTARDIMRRYGKVDEIHLEMARSMKQTSQQRKADNERMQSNYKRNQEVRDKIAEELQQNATNGERPKIGAKKIASYKIWEDQKGRSPYTGKAISDAALLNADGRYDIDHVIPQSRYYDDSLNNKVICEKEVNLKKGNMLGLEFIQKHGGETIQLSSGGEVTILREEEDKKLVNETFKGRKQKIMLMTETPNDFTNRQKTDTQYIASTMMRLLSNIVREQDPDGSLEREVRSKNPIVCTGGITDKLKKDWGVNDAWNRIILPRFKRMDELTMAERTG
		
	
	 
		 
			 1537
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1537
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1537
					 
						 
							 note
							 MG22-99 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1537
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKYILGLDLGPNSIGWAVVEGVEQEEHVGLVPQRIVMSGSRIIPIDKTTLSNFETGNTVSQTADRTQKRGMRRNLERKKLRRQRLFRVLKTMGMLPRHFAEHVDGLGNLDEDGRRLSMAWAPQEGERPLFLFQDAFAEMVGEFAARQPQLMLGGKLVPKDWTLYYLRKKGLTDRLEKEELAWVLASFLQKRGYRYMRGQDADNTKENEKKELRTLEIVDLISDGDGSKKGKGVDLVLEDELRFTVKNANEADFKRGQTLDFIVTTTYDERGKVKMDANNKPMRKLSMPKEGDWELLKTRTEQRIRVQEGSTVGSYIYESILENPDVKIIGERVHVVGREFYEEETKRILEAQTQFHPELSDPEMRDKVAHALYPNNEAHRNAILNRSLADIIVADVVFYQRPLRSKKSSISDCPFEKRNYVGSDGEERKVGVKCISKSHPLFQEFRTWQFVGNVKLVSKDDSGDDKNLSLLGRKKCFNGGTCEEGAELFEWLHNRKSVKQGDFLKGFVGLTKGEIDRYYRWNYEADKEIPCCETRAEFLGYFKKAGLPADALTEEAERRLWEVAYSVSDREEFRKALRSYARWIGADEERFVEACGKMKPFPSDYGSYSEKAIKKLLPLMRTGKYWSFDAIAPETQSKIRHLITGEEDERLTDEVREHFKYRVDEANYQGLQLWEACELVYGSSFSKDDIAHWKSPDDLDRWLEGFRQHSLRNPIVEQVVLEAVRTVRDIWRKIGHIDEIHLEMARDMRKTAQERKRDSERNSQNFKARQRIKMLLDEFEKMRIDDVHPYSPMHQEKLRIVEDGVFDRVSAKGDEKSKEMLKDMRAFQTNVEKNNVTPGDISRYMLYLEQNYRSPYTNETISMKRLFSSDYEIEHVIPRSRFFDDSMSNKVICEAKVNKEKGNMTGMEFIMKRGGEKIELGEGREVTIVNEKDYRQYVDEVYKNNSRKRKNLLSEDIPGGFSNSQMNNTRYISRLVMTILSNIVRDDREDGKSDEGIRANRLITCQGGVTDKLKKDWHVNDVWNRIILPRYERMQNEVMKGVTFVTNNSRGHEIPTMPDKLKTEEYNPKRIDHRHHAMDAIVIACATRSIVNFLNNESARDEASEGSEKAKARQTYAELRSLLCVKDADNDEKVIRKPWENFEVDVLKALEDIVVSTKHKQRVLTRTSNHYEKFVDGKKQKVSQKGKSYAVRLSLHKDTVWGQVNLRRQEGVSLLTALKDPQRVVDKALRKKIVELQAQGKKPKDIKKYFAENADVWPETQGKVAVWHFTDDEPTKTYATRFISSLTELFDKISTREKAEEKIQSITDTGIQKILLAHLAECNYDVAEAFSPIGIERMNANIVALNGGKQHKPIKKVRRTESGSKFAVGASSGSRHKFVENAKGGNLFFAVYLAVSEDKNGNEVRKRQYETLPLRTVLDRLKQGLSPVPEVDEGGNRLLFSLCPYDLVYVPKEGENVGELTAERLDKERIYMFVSSSDSDAMFRPHRVAAPIVEKKEFTLHNKMSKAVTGEMIKEVCIPLEVDRLGDITKKRIGDD
		
	
	 
		 
			 1489
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1489
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1489
					 
						 
							 note
							 MG22-100 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1489
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LGPNSIGWAVVQTELDDEKKDTLYSSGKILMSGSRIIPMSADIMNNFQKGVSVSQTAERTRYRLVRRQYERFHLRRERLNRVLMTMGYLPEHYAEQLDRYGKLPKGKEPKLAWRMAKDGKPEFIFREAFLEMVDEMRAVHPDLQQIPYDWTIYYLRKKALSRALRPEELAWVLHSFNQKRGFFAVRGQVDTDAEAPDKLQEYHKARLASVVDTGEKNRGNAVYRLCFDDGVEFEVALRRMTLQVGDDVEYIKTTKLDDDGMPKQTKQGKPDISYKIPGANDAWTLNKLRAEYTIDQSQSTVGEYIYKALLTNPQQKIRGELVRTIDRHFYRDELRRILQAQKPHHPLLQDQEMLDECLQMLYPHNESHSNSMRGRDLCALLTDDIIMYQRPLKSKKSLIAGCKYETHRYVDKDGKMKTEGVKCASKSHPLFQEFRLWQFIENLRIIQRKDTSNGRVRYDVDVTEQFIHDYEGRAALFEWLQTRSKIKQDALLKHFGMKEEGFRWNYVEDREYPAGETRAEMLKRLKKAGVDADFLTAERELALWEILYSVNGQEELGKALRTFARKHQLDEEKFAQNFCTIKPYPSDYCAFSVKALKRLLPLMRCGKYWTAEQIDASTAQRIQKLIDGEYDEQITEQVRNATATLRSVGDYQGLSTWLASYVVYGRHSEASDTKKWETPEDMEADIKAFRQHSLRNPIVEQVCLETLRTVHDIWKEVGHIDEIHVEMGREMRATAKEREERSARQLRNEQTNLRIKALLQEFMNPALEIEDVRPYSPSQQELLHIYEETVLEQEAGNIDDDIREIIRKFTQTEASKRPTEGEVRRYKLWLEQRYRSPYTGKNIPLGKLFTPAYQIEHVIPQSVYYDNSYNNKVICEAEVNLLKGNMLGMAFIKEHAGEIVPLSLGGEVEILKPDTYREFVEEHYKGRKRQIMLSEEIPTEFTSRQMNDTRYIARFIMGELSKLVRQQNADGTYEEEATSKNVIVLNGAITDKLKKDWGLVDVWNGIIAERFKRLNQMEGGTRFGHEENKDGKRYFQIEMPLELQRGFNRKRIDHRHHAMDAIVIACATRAVVNYLNNDHAHDGAGREDVKRAVSRKRDQTWLINKPWPTFTEEAKEELKQMVVSFKQNLRVINKTSNHYEKYNTATGKKEKFRQHHGDNWAIRKALHKESVFAQVNLRSIQTVNFKTAYEQVLRIVDKRLKRAIRDAKNRYAMRCTDKQILKYLQGMPEWKDYDFKRIAIYAFSNDQEKTQMCAIRKRLDDSFDKKKIASVTDTGIQQILLHHLEENGNNPKEAFSPEGIERMNANIAALNNGKAHQPIYVVRISEPMGQKFAVGHIGNRSKKFVEAAKGTNLFFAIYDLGGDRRGYTSLPFREVVERQKLGYPTAPETDEEGHRLLFVLRPGDLVYVPTEEQLQSRIDARAIDKSRIYKMVSCTGNECHFIPANTASFIRDKYEYGSLNKLARAITGEMIKEICIPLEIDRLGRYRIK
		
	
	 
		 
			 1215
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1215
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1215
					 
						 
							 note
							 MG22-101 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1215
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RIPNADDAWTLNKLRAEFTIDQSHSTVGQYIFNAILRNPQQKIRGELVRTVDRRFYRDELRRILEVQIPLHPALQDREKLEECLLALYPNNEAHRRSMQGRDFKALLMDDIILYQRPLKSKKSLIGECKYETHTYINKEGKRETIGLKCASRSNPLFQEYRLWQFLENLRILKRKTLDGNHYRTDVDVTTLFLRTDESYTSLFDYLRSRAEIDQKTLLKFFKLKEEDYRWNYVEERKYPTSETRAEMLKRLKKAGVPTEFLTHELEMALWEILYSVSGQSELEKALRKFAEKNNLDQETFYQCFRTIKPYSADYCAFSTKALRRLLPLMRRGHYWNYNAIDPLTQQRIARLINGEEDTTISNRVREKAETLRTETDYQGLPTWLASYVVYGRHSEASEIKKWASPEEMDRDIRCFRQHSLRNPIVEQVCLEALRTVRDIWKEIGSINEIHVELGREMRATAKERESRHNRQLENEQTNLRIKALLQEFMNPEFGIEDVRPYSPNQQELLRIYEDTVLSQEAGRVDEPIREIIRKFSQTDAAKRPTTAEVLRYKLWLEQKYRSPYTGEPISLSKIFTSAYQIEHVIPQSVYYDNSYSNKVICEAEVNLLKGNMLGMPFIMQHAGEKVQCSVGNIVTISTPEAYRAFVEEHYKGKKQKILLSEEIPTNFTARQMNDTRYISRFIIGELSKLVREHNPDGTLEQEAVSKNILILNGAVTDKLKKDWGLVDVWNGIIAPRFRRLNAMEGSQRFGHEAMKDGKRYFQIEMPLELQRGFQRKRIDHRHHAMDAIAIACATRNVVNYLNNDHSHEGAGREDIKRAVSSKRSGQWLVNKPWSTFTQEARKQLQQIVVSFKQNLRVINKTSNRYVRYNPQTRKKETIVQQKGDNWAIRKPLHKESVFGRVNLRTQKAVNFKTAYANIERIVDKRFKHAVLAAIKRYGGKCTDKQVLKYMQGMPEWKDFDFKKVQIYVFSNDDVKTQTSAIRKRLDDSFDKKKILTITDTGIQRILLRHLEQNGNNPKEAFSPEGIVRLNESMLELNGGKPHLPIFAVRISEPLGNKFSVGMRGNRSKKFVEAAKGTNLFFAIYQQEDGRRLYRSVPLNEVIERQKQGLSSAPEHDENGNALLFVLSPGDLVYLPTKEERNSRIDVQAIDKTRIYKMVSCSGNQCQFIPINVASAIVDKYEFSSANKMERAITGEMIKELCLPIEVDRLGRYRLK
		
	
	 
		 
			 1377
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1377
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1377
					 
						 
							 note
							 MG23-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1377
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1375
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1375
					 
						 
							 note
							 MG23-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1375
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 MG23-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEERKMYWGLDLGTNSVGWAVTDQNYQLMRAKGKDLWGARLFDRADTSAERRGYRVSRRRRQREVARCGVLKEYFYEEISKMDAGFFVRLEESKFWKEDRSEGNQQKYALFADANFTDKDYFEKYPTIFHLRKELLETSEAHDVRLVYLALLNMFKHRGHFLNTALSAEETETDMNAAYQELVDTAGYFDIAFDPQLDAREIENILGEKGISRSRILEKLSTYMGISKSDKAAYELLKLVCGNAGKLVNIYGSEILGEENKTLSISFRDSNYEEKETQVKELVGDDYFELLLAAKAVHDIGLLANILKGHAYLTYARVESYEEHKKDLQLLKCVLKKYNPEGYDKMFRVMEPGNYSAYIGSVNSKESGKVRRNEGKGRSREDLYKTIRKLLGQCPQDDQDVALILSKIESETFLPKQLTADNGVIPNQVYAKEMRKILKNAATYLPFLKEKDESQLTVAERIIQLFSFRIPYYIGPLGQEHLDEKGYNEWARRIAPGKVYPWNLEEKFDTKEAAEKFIERMVRHCSYLTQEKTLPKNSLLYEKFMVLNELNNLKIHGEKITVEQKQDLYNSLFIKGKRVSIAQIVRHCQLSGWVEKDDTDFLSGIDLTGFKASLSSVGKFRGVFGEGFFNDKQTAMAEQIIFWATVYGNDKSYLRERIEEEYLELLDEKQIKRILGFKFEGWGNLSREFLYLRGTSRQDSERSVIMALWETNDNLMELLSERYTYKEALQEQIKEKEKTLEEWTIEDLGGMYLSAPVKRMLWQTMKILLELKQTLGQTPDRVYVEMSREDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQLVETRQGTKAIIQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVHGGITRKDTIYNKETAKGQGYIAVKGSDPRLCDVTKYGGRTSINNMFYTLASYWVKGKSVLSLEAIPGYLGNAEHISDETLLRYLQDSLEKENPGKVISDLQIKYRCIRYKSLLKIDGFYYYIVGKTGKRIYLESAVPLILNNEDAIYLKKIEKAVSGQYFEEKREGQLIITEERNQKLYDILLEKLTDGIYRNKKASLQTILQEGREKFIRLSIPNQCQILMNLVEWFQLSCVTADMKEIGGSANSGKCLMGKKISDCSEMILITQSATGLQERRIDLLKL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 MG23-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 MG23-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 MG23-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEERKMYWGLDLGTNSVGWAVTDQNYQLMRAKGKDLWGARLFDRADTSAERRGYRVSRRRRQREVARCGVLKEYFYEEISKMDAGFFVRLEESKFWKEDRSEGNQQKYALFADANFTDKDYFEKYPTIFHLRKELLETSEAHDVRLVYLALLNMFKHRGHFLNTALSAEETETDMNAAYQELVDTAGYFDIAFDPQLDAREIENILGEKGISRSRILEKLSTYMGISKSDKAAYELLKLVCGNAGKLVNIYGSEILGEENKTLSISFRDSNYEEKETQVKELVGDDYFELLLAAKAVHDIGLLANILKGHAYLTYARVESYEEHKKDLQLLKCVLKKYNPEGYDKMFRVMEPGNYSAYIGSVNSKESGKVRRNEGKGRSREDLYKTIRKLLGQCPQDDQDVALILSKIESETFLPKQLTADNGVIPNQVYAKEMRKILKNAATYLPFLKEKDESQLTVAERIIQLFSFRIPYYIGPLGQEHLDEKGYNEWARRIAPGKVYPWNLEEKFDTKEAAEKFIERMVRHCSYLTQEKTLPKNSLLYEKFMVLNELNNLKIHGEKITVEQKQDLYNSLFIKGKRVSIAQIVRHCQLSGWVEKDDTDFLSGIDLTGFKASLSSVGKFRGVFGEGFFNDKQTAMAEQIIFWATVYGNDKSYLRERIEEEYLELLDEKQIKRILGFKFEGWGNLSREFLYLRGTSRQDSERSVIMALWETNDNLMELLSERYTYKEALQEQIKEKEKTLEEWTIEDLGGMYLSAPVKRMLWQTMKILLELKQTLGQTPDRVYVEMSREDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQLVETRQGTKAIIQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVHGGITRKDTIYNKETAKGQGYIAVKGSDPRLCDVTKYGGRTSINNMFYTLASYWVKGKSVLSLEAIPGYLGNAEHISDETLLRYLQDSLEKENPGKVISDLQIKYRCIRYKSLLKIDGFYYYIVGKTGKRIYLESAVPLILNNEDAIYLKKIEKAVSGQYFEEKREGQLIITEERNQKLYDILLEKLTDGIYRNKKASLQTILQEGREKFIRLSIPNQCQILMNLVEWFQLSCVTADMKEIGGSANSGKCLMGKKISDCSEMILITQSATGLQERRIDLLKL
		
	
	 
		 
			 1371
			 AA
			 PAT
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					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 MG23-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 MG23-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
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					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-15 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
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					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 MG23-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
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							 MG23-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-19 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKMYVGIDMGTNSVGMAVTDEEYNLYRVKGKDLWCSRLFTEADTAAERRTNRISRRRRQREVARMGVLRELFAEEINKVDEGFFARLDESKYHLEDRDSEQKYTLFTDTGYTDKDYFKDYPTIFHLRNELLHPVKDSYDVRLVYLAIANMFKHRGNFLNESLDADKITSSADETYQQLIEMAMMYSIEFPKNINVEKFIDIIGENGVSRSKHLENVCEYLGITKKDKPAYEILNLVCGLRGVLINIYGNEVIDEENKKFSICFRDSNYEEKEGEALELLGDEYFELLETIKEIHDIGMLAGIIKGHKYISEARVDLYEQHKKDLDMLQHVLKKYDMKAYDEMFRVMKAGNYSAYVGSVNAHSKKIRRNGGDGRTREEFYKNVKAVLKKFPEDDEEIKTILSEIDSETFMPKQLTASNGVIPNQLHASELKAILTNAEKYLPFLLGKDESGLTVSERIVELFRFHIPYYVGPIGAQGENVWAKRRPGEENGKVYPWNFEQKIDTQSAAKEFINRMVRHCTYLSGERTLPKQSFLYEKFMVLNELNNLKIDGKKPSVQVKQGIYEELFKTGKRVTLKQLKKYLYNNSIIASEENVVIEGIDGGFNSSLTSVGKFRGVLGDELFTDANQAMAEEIIFWGTVYGNDKKFLKDEIESKYGTVLSKDQIKRILGFKFNGWGNLSKTCLELQGSCECGDCSLIQALWETNHNLMELLSEQYGFKKELDALACNVEKPLTEWTIDDLDNKYLSAPVKRMVWQTIKMLREVCELTNKEPDRVFVEMPREHGKENDRKTSRKKKILDLYSALKREKKEWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYLQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNEFWKSLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQLVETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYHGALSNKVTVWSKEKAKGNPDAYMPVKTSDTKAQDVTKYGGITSIANSGYTLIEYKVKGKKVRSLEALPVYLGRSNTLTDEDIMQYISNVLQKEYAGKEISDLSVRVPFVPQKSKVRVDGFEYYLGGKTGNYICLNNAMPLYLSGNDEEYLRKIMKAIEIDNYEEIDKDSNAIITEEKNAALFNTLSVKLNSEPYINNQWNIYKILEGKEEIFKDLDIQKQCYVIVKIIDWIKSKTQGVDLTDIQGKNQSGTMKVNKRISECKECILIHQSVTGMYERRIDLLSI
		
	
	 
		 
			 1368
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 MG23-20 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
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					 1..993
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 MG23-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..993
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKMYVGIDMGTNSVGMAVTDEEYNLYRVKGKDLWCSRLFTEADTAAERRTNRISRRRRQREVARQGVLRELFAEEINKVDEGFFARLDESKYHLEDRDSEQKYTLFTDTGYTDKDYFKDYPTIFHLRNELLHPVKDSYDVRLVYLAIANMFKHRGNFLNESLDADKITSSADESYRSLVETAMMYSIEFPENINVKKFIDIIGENGVSRSKHLENVCEYLEITKKDKQAYEILKLICGMSGVLINIYGNEVIDEENKKFSICFRDSNYEEKEGEALELLGDEYFELLEAIKEIHDIGMLAGIIKGHKYLSEARVDLYEQHKKDLDMLQHVLKKYDMKAYDEMFRVMRAGNYSAYVGSVNAHSKKIRRNGGDGRTQEEFYKNVKAVLKKFPEDDEEIKTILSEIDSETFMPKQLTASNGVIPNQLHVSELKAILTNAEKYLPFLLDKDESGLTVSERIVELFRFHIPYYVGPIGAQGENVWAKRRPGEENGKVYPWNFEQKIDTQSAAKEFINRMVRHCTYLSGERTLPKQSFLYEKFMVLNELNNLRIDGKKPSVQVKQGIYEELFKTGKRVTLNQLIKYLYNKSIIASKEDVVIEGIDGGFNASLTSVGKFRGVLGDELFTDANQAMAEEIIFWGTVYGNDKKFLKDEIESKYGTVLSKDQIKRILGFKFNGWGNLSKTFLELQGSCECGDCSLIQALWETNHNLMELLSEQYGFKKELDALACNVEKPLTEWTIDDLDNKYLSAPVKRMVWQTIKMLREACELTNKEPDRVFVEMPREHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESDIRKNMNEFWKSLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQLVETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALND
		
	
	 
		 
			 1368
			 AA
			 PAT
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 MG23-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..829
					 
						 
							 note
							 MG23-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..829
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 MG23-49 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..993
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 MG23-50 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-51 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-52 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-53 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-54 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKMYVGIDMGTNSVGMAVTDEEYNLYRVKGKDFWCSRLFKKANTAAERRTNRISRHRRQREVARQGVLRELFADEINKVDEGFFARLDESKYHLEDRDSEQKYTLFTDTGYTDKDYFKDYPTIFHLRNELLHPVKDSYDVRLVYLAIANMFKHRGNFLNESLDADKITSSADEAYRRLVETAMMYSIEFPENINVKKFIDIIGENGVSRSKHLGNVCEYLGITKKDKPAYEILNLVCGLRGVLINIYGNEVIDEENKKFSICFRDSNYEEKEGEALELLGDEYFELLETIKEIHDIGMLAGIIKGHKYLSEARVDLYKQHKKDLDMLQHVLKKYDMKAYDEMFRVMKAGNYSAYVGSVNAHSKKIRRNGGDGRTREDFYKNVKAVLKKFPEDDEEIKTILSEIDSETFMPKQLTASNGVIPNQLHVSELKAILTNAEKYLPFLLDKDESGLTVSERIVELFRFHIPYYVGPIGAQGENVWAKRRPGEENGKVYPWNFEQKIDTQSAAKEFINRMVRHCTYLSGERTLPKQSFLYEKFMVLNELNNLRIDGKKPSVQVKQGIYEELFKTGKRVTLNQLIKYLYNKSIIASKEDVVIEGIDGGFNASLTSVGKFRGVLGDELFTDANQAMAEEIIFWGTVYGNDKKFLKDEIESKYGTVLSKDQIKRILGFKFNGWGNLSKTFLELQGSCECGDCSLIQALWETNHNLMELLSEQYGFKKELDALASNVEKPLTEWTIDDLDNKYLSAPVKRMVWQTIKMLREACELTNKEPDRVFVEMPREHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQLVETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEANGKLSDINIVGKRYIKNADAYMPIKTSIAKMEDVTKYGGYGSISSAGYALVEYKVKGKKVRSLEALPVYLGRSNALTNEDIMQYISAAFQKEYAGKEISDLSVRVPFIPMESKVEIDGFEYYLGGKSTNQFYLKNAMPLYLPDNDEEYFRKIMKAIEIDDYKEVGKNGKAVITKENNMILFDTLSAKLKSEPYIHNRCNIYKILEGKEKIFKDLDIQKQCYVIVKIIDWIKSKTQGVDLTDIQGKKQSGTMKINKRISECRECILIHQSVTGMYERRIDLLSI
		
	
	 
		 
			 1368
			 AA
			 PAT
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-55 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-56 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-57 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..829
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-58 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-59 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-60 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..881
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..881
					 
						 
							 note
							 MG23-61 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..881
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-62 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-63 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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					 1..1376
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1376
					 
						 
							 note
							 MG23-64 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1376
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 MG23-65 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-66 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
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							 note
							 MG23-67 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1366
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-68 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1366
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 MG23-69 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1368
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 MG23-70 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. YAB3001
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG23-71 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GNFLNESLSTNSNSVSISDAYQNLVEIANLFDISFPANIDVTKLQDILSDRTTSKRVKLEQLVELMGIVKKASPAEYELLQMCCGMKGKLSNIFGEVISEEDKAFSFSFSDSKYEENAGKALELVGDEYYEIIDAVKEVYDIGLLANIMKGEKYLSDARVADYKAHKKDLALLKQVIREYAEDEYDNFFRKMDEGNYSAYVGSVNSKLEKIRRNGNKGRSQEDLYKTIQTIIKNMREEDKEDSRVKEILSKIEAGSFLPKQLTGSNGVIPNQVHEREMKQILENASTYLPFLREKDESGLSVAERILKMFTFHIPYYIGPLGQEHLDENGYNVWARRIAPGPIYPWNIEEKIDVNEAAEKFITRMLRKCTYIQDEQALPKQSLLYEKFMVLNELNNLRIFGEKISVEVKQNIFNELFMKGKKVTRDNLIKYLVASGVISKNESAEEAISGVDGDFKSYLSSVNKFESIFGKESIYGSKREMIEKIIFWGTVFGKDKRIIKEKLKKEYGSELSDDVIKRIAGFNFSGWGNLSEELLEMPGSCGTDEEEKSIIICLWETNENLMELLGSSHTFKKEIENRIATQNKELMEWTIEDLDGMYLSPSVKRRVWQTLKVLKEIYQVTGGEPEKIFVEMPREEGEKGKRTESRKKKLEFLYKGQKQFLQEIGKRDERDFRQKKLYLYYLQNGKSMYTGNEIDLDELLSNNSKYDIDHIYPRHYIKDDSLDNNLVLVEKEINNDIKGGDYPISKTIQSKMRSFWKELQEKGFITSEKYNRLV
		
	
	 
		 
			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eubacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 MG23-72 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 MG1-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETSHIARVAQQMTAFIFGWGLQIQGESRRIFVNNGSSTCAIRKRYGLNKLLGDNLKKNRSNDKHHALDAICISFSRDFKYDKEIKKDIIKGFNPEIVKNAIDKIMPYPYANDK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARNFFAKYLAEVVPTKVAIKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNAAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFER
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-2 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTILNLKFGWTNGNTPDGRKAVVVVPGGLTARIRRKYSLNSLLAGDGVDEEEAEKKNRKDHRHHALDAMVISFLPGWVANPDKEHFFRFPEPVRANPRGFFQTAIHNVVPRQLCFEK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVRCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQ
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVRCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQ
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRAKYGLDKLLYGENTPPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPNKQGFFRFPPAFRDANGREDYQQIQSLFARQLEKIVPRHLAYEP
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 MG1-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALNELQALRTDTSLSENAPKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRTKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSQLAKLYVENKPVFR
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLASQLRKQVAFWLGIHADSDDLSAAVALRERIGNPQGQYTAAMRRSLLPESGKDRSGYVHHREDAALLSCMPPMGLNSIKYKGIFYTKMVPWLDSSGQLQQRRSLFALSCADGLPLPDIASILEDDTECPIIKRRSE
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARELRRYIAVWMGINRDVDAVRERIGNPCGSYTAAARRGMLPADYRKDRSNNLHHRIDAAVLTCIPPAAGLNNLRCGGIFRNTRINGKRCTTTIPGLPLPDFGALIADDSTCPLVSRRRTG
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG1-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLREEAARWLGVFGDDAKVRQKIGTPTGYQTSVCREAWSENVPKKDRTNLRHHLWDAAVISHIPPDRGMQLSHCGGIFFHAGEKKNGNILMRALPGLGPDLNSFENATKDQCLVEKKKTNR
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFER
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG1-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG1-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG1-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVTGWVARMARDIACLWFGWEPGAEGEQRKLHTVSGSLVGKVRRKFGLNKALNPFLSAADAKKDEKNREDKRHHALDAMVMTYLDEYMRNPRNFSKLQKELGEIFGKLGGAQYFEEKLEDVIPHKIARNK
		
	
	 
		 
			 114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 MG1-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusGastranaerophilales bacterium HUM_9
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							 MG1-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
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							 MG1-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
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					 source
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					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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					 source
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					 source
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
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					 source
					 1..114
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKVAQQIAAVCFSWGLQIEGEKRHIYVNNGSSTHAIRHRYGLNSLLGNDIKKNRDNDKHHALDAICISFSRDFKYDEESKKDIIKGFTREMVKKVIDEIMPVPYTNKK
		
	
	 
		 
			 120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG1-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 MG1-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
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					 source
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
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					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 source
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							 protein
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
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							 MG1-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
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							 note
							 MG1-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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							 MG1-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..129
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							 MG1-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
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							 note
							 MG1-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
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					 1..176
					 
						 
							 note
							 MG1-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..176
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							 MG1-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..179
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 MG1-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..129
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							 MG1-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 MG1-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
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							 MG1-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYGEDTAPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPNKQGFFRFPPAFRDANGREDYQRIRSLFASHLQQIVPRHLAYEP
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETSYISRLAQRIVHLFFGWEQLTKGSTRHVYVVSGALTKYIRDKFELDVLLYPDLTKEEVFKIPSEEREEKNRNNPRHHALDALVVSIARPENVDKYPEWFTQDFCRMAIEKCLPVKVRFEK
		
	
	 
		 
			 179
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 MG1-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ATTATIARMALRITDILFDWQNGNDAQGNKRVRVFPGGRTAAIRRRYLLNTLLGADSDQKLKTITDLQSEISQIKAQWPSLQGEEHKPTRKAYYQKRRQLAELIEGTKKDRSDARHHALDAMVLTFLPTWAQHPNKDEFFRFPPPLDNPYPQRPDILKVHQFFRDALNNVIPTPLAFEK
		
	
	 
		 
			 105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 MG1-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIVNLRFGWRNGVDYSGPQPVKRVIVVSGGLTARVRAKYGLDKLLYGENTPPEVLAKKVKNRDDDRHHALDAMVMTFIPHWARDPHKEGFFRFP
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 MG1-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AESAWIARLAQTIARLHFGWPLDDEPGEERVITISGGLTARIRRKYLLDSLLGVGNDAETLRREIDSALNELQALRTDTSLSENAPKQKRAELRQRLANLAAEAEKNRDDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFFRFPTAIGDNDFYSKEDQPEMAAIKSQLAKLYVENKPVFR
		
	
	 
		 
			 179
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 MG1-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ATTATIARMALRITDILFDWQNGNDAQGNKRVRVFPGGRTAAIRRRYLLNTLLGADSDQKLKTITDLQSEISQIKAQWPSLQGEEHKPTRKAYYQKRRQLAELIEGTKKDRSDARHHALDAMVLTFLPTWAQHPNKDEFFRFPPPLDNPYPQRPDILKVHQFFRDALNNVIPTPLAFEK
		
	
	 
		 
			 83
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..83
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..83
					 
						 
							 note
							 MG1-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..83
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLVAECAHWMGIAGDPDEIQRRIGTPSGYMRAQALRSWEDTVPAKNRSDLVHHLVDAAVVAHIPPGAGMNQVSYGGIFY
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG1-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYISRLAQKICHLFFGWEQLTKGSQRKVFVVSGAFTRKIRTIFELDRILYPDLSDEEYKELLTKGEIQKKNRDNPRHHVLDTIVLSIIPEIKYNPEREKDDYPVWFNKEYCRQYIEKCFPRPIRFVK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIISLRFGWPGGIANGERKIIVVSGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEVKNRNDDRHHALDAMVISFIPNWARDAKKTGFFRFPDGIHRELFAKEIADVIPLNVCFEK
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG1-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARHLRAEVIHWLGLDQIQDQKERNKEIARRIGTPTGFQTSVCRESWTPPHVFPQMYRLLCDKKGVPVRDRNGQERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPGVGLNSADCGGIFVHRRDPQNGEWSVSALADLGPDLVAFEKANADRCLVVRLRQRK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIISLRFGWPGGIANGERKIIVVSGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEVKNRNDDRHHALDAMVISFIPNWARDAKKTGFFRFPDGIHRELFAKEIADVIPLNVCFEK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG1-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARIVRHVALIRLGWTGDDGRDPTIIKGNKPSSSFQVTNGQLTSRLRQAWGLNHILHPLPEGKRWDDLTDAEKEQMQQKNRGDLRHHALDAMVIACTLPWLAHRTVGATDPETGEHGWWQLDERTRRSLALNPVFPTEGQMRRVAEEWMQKVVVRHHVSRSPHQ
		
	
	 
		 
			 19
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..19
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..19
					 
						 
							 note
							 MG1-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..19
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIVNLRFG
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG1-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIARYLRVEIIHWLGLDRIKNEMERNKQIAGRIGTPTGFQTSICRESWTPRTVFPQMYRLLHDKKGIPVRDQHGRERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPREGLNSADCGGIFVHRRDQQTGEWRVSALPNLGPDLVAFEKENEGRCLVAHLRQRK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARNFFAKYLEEVVPTKVAIKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELHKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTLPGALTSRIRKFYGLDRILHISAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAERENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRVKLGEILPEKLKSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEEAAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKLEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRENEKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEGKAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAERENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-124 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-125 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-134 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSGRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTSMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGERKAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRVEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-147 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-148 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-149 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-150 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-151 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVTGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-152 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-153 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPMDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-154 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-155 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRVCCIHFGFQFGGLTGVKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHDENVPKDISLSERLKLENDFEKKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGRYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-156 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-157 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELYKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-158 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG1-159 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWIARLAQRIVCMHFGFPMGALIGKKRVFTVSGSVTSRIRGMYGLNKILHNTEIDKTLSEVDILKLNDSLETKNRANKKHHALDAMCLCFAPTSKEVLNKNREILPVEIAKDAENYFRRYLDNIIPNKVATMK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-160 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAERENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRVKLGEILPEKLKSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-161 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-162 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-163 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-164 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQKICCIHFGFQFGGLKGEKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHNEEISEDLPLLDRIVKEKNFEEKNRDNKKHHALDAMCICFAPTSNAKKALSRKNILPEEIAKNPESDDARKFFAKYLAEVVPTKVAIKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-165 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-166 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLEKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-167 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-168 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-169 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-170 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-171 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-172 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-173 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-174 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-175 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLASVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-176 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-177 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG1-178 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWIARLAQRIVCMHFGFPMGALIGKKRVFTVSGSVTSRIRGMYGLNKILHNTEIDKTLSEVDILKLNDSLETKNRANKKHHALDAMCLCFAPTSKEVLNKNREILPVEIAKDAENYFRRYLDNIIPNKVATMK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-179 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTSMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-180 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGVSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-181 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSYEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-182 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-183 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-184 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-185 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-186 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-187 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-188 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-189 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-190 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-191 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-192 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-193 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYALNRLLHDEESAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGKYLANVIPNKVAVEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-194 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-195 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-196 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-197 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
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							 note
							 MG1-241 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-242 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-243 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRVCCIHFGFQFGGLTGVKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHDENVPKDISLSERLKLENDFEKKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGRYLANVIPNKVAIEK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-244 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-245 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-246 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVPGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-247 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-248 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLGGTKRVFTVTGALTARIRSFYGLNKILHNEDLAKDALSYEEVLKRGEELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARIDMLLPPDIRGEREAELFFRKYLDRLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-249 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPMDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-250 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-251 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-252 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-253 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-254 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-255 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-256 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-257 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-258 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCIHFGFQFGGLTGEKKVWTVSGNTTAMIRSRYGLNRLLHNEDVPKDISLSERLKLESEFERKNRDNKKHHALDAMCLCYAPTSNTRRAASYKNILPAEITRNPESDEARRFFGGYLANVIPNKVAIEK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-259 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-260 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-261 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-262 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-263 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELYKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-264 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKEAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-265 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHISKLAQKIVCLHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGSLTARIRTFYGLNKILHNEDLAHETLSFEGFLKRGEELDKKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGVNSKRARVDMLLPPKIRSEKDAELFFRKYLDKLIPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-266 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRIVCMHFGFQFGGNTGEKRVFTVPGNITAKIRSAFGLNKILHNIDADKKNMSEFDIVKLDYELDKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGPNAQKLGIGALLPPEIAAKAEEFFRGYIEKVVPNEVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG1-267 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQRICCLHFGFQFGGLAGAKKVWTVSGNTTAMIRGRYGLNRLLHDEEAAEDLSLFDRICMEKKFEEKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTSNAKKASAYKNILPEEITRNPESDEARKFFGRYLATVIPNKVAVEK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-268 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTLPGALTSRIRKFYGLDRILHISAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-269 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSAAESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG1-270 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQQVVCLHFGFQFGGMEGQRRVFCIPGGVTARIRGMFGLNELLHVKDYDTDSMSETEIVELHKRLEKKNRENKKHHALDAMCLCFAPTGSQIKRFDAKTIMPEGILGREKQYFKSYLDKIVPNEVATQK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG1-271 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAHIAKLAQKIVCMHFGFQFGGLSGTKRVFTVPGALTSRIRKFYGLDRILHNSASESENLSFEEFLKFSEDLEKKNRKNKKHHALDAMCLCFAPTGVDSRRAKLGEILPEKLRSEKAAREFFKSYLDKIMPVDVAPKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..203
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..203
					 
						 
							 note
							 MG1-272 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..203
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QRTAYIARCLRYVCLLKFGWLSPEDRDPGHEKANDATRSYLVTNGGTTRRLRQAWNLDELLRETVSPEKWAGMTDVEKERALAQGARIPTEEWKKLDKAKQDDVLRARRTKNRQDVRHHALDAMVVACTLPWAANLTVWASGWCNLDTDDGSVSSVRCPIFGENDFGEGIYAAIEAKLSELKTALPEATSNAITHYRSHERHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rhizobiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 MG1-273 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QQTAYIARCLREACLIIFGKEWLDWTDGAGRDPRLLTDNRASKNYLTTNGVITSRLRGAWHLNEVLWPKPERLNDTEWDKLTDDEKIPLKAKYKEERELRALKNRQDHRHHAIDAMVISCAMPWQTCKTRTGSQQSDDGLCEVDSETGAITKIWNPVFNDYGYGIKQAAEAKSALLLKFSSERQVDLLRHHKSNNRNA
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 MG1-274 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPRLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNA
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG1-275 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLREEAARWLGVFGDDAKVRQKIGTPTGYQTSVCREAWSENVPKKDRTNLRHHLWDAAVISHIPPDRGMQLSHCGGIFFHAGEKKNGNILMRALPGLGPDLNSFENATKDQCLVEKKKTNR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-276 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIVGLRFGWPGGIVDGKRKVIVVSGGLTGRIRRKYKLNRLLNPNASSEEEAETKNRDDDRHHALDAMVISFIPNWTRNAKLAGFFRFPEGVHGEFFANEIADVVPKNVALEK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG1-277 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG1-279 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARVIRHISLIQLGWLNDAGRDPTPEKQNPALSFQVTNGQLTSRLRKSWGLNQILHPLPPGKRWDELTDEEQTQFTEKNRGDLRHHSLDAMVIACTLPWLAHRTHGATDQFGHHGWWTQDEKQRSKAANPLFPNEGQMHDVVKKEIEKVIVRHHVSRSNHK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..203
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..203
					 
						 
							 note
							 MG1-280 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..203
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QRTAYIARCLRYVCLLKFGWLSPEDRDPGHEKANDATRSYLVTNGGTTRRLRQAWNLDELLRETVSPEKWAGMTDVEKERALAQGARIPTEEWKKLDKAKQDDVLRARRTKNRQDVRHHALDAMVVACTLPWAANLTVWASGWCNLDTDDGSVSSVRCPIFGENDFGEGIYAAIEAKLSELKTALPEATSNAITHYRSHERHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Thermoflexibacter ruber
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG1-281 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG1-282 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARVIRQTSLIQLGWLGEDGRDPTGLKDPQKTAWKFQVTNGHLTSRLRKAWGLNQILHPFPSKDEWGAMTPDEQENKKSELQEKNRGDLRHHALDAIVIACTMPWLAHRTVRVKDPETGEDGWWDLDERTQRSVARNPICPNEGQMYGLAKEEIEKVVVRHHVAKGNKR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-283 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWVSKLAQTIANLRFNWTNGYDQNRKKRVIVISGGVTARVRRKYGLDKLLYNKDTDAEVFAKKLKNRADKRHHALDAMVLTFVPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDANGREDYEQIRKLFGDSIAKVMPRYLTYER
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG1-284 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QHTAYIARVIRQVSLIQLGWLAEDGRDATGLKDPEMTAWRFQVTNGSLTSRLRKSWGLNQILNPFPSKDAWEAMTPEEQEKKKTEMQEKNRGDLRHHSLDAMVIACTLPWLAHRTHGAKDSFGRPGWWWLDEKKRSQASTPIFPKEGQMHEVVKKEIEKVLVRHHVSRSNHQ
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-285 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWIAKLAQAIVGLHFGWRNGVDESGNKRVTVISGGLTGRIRRKYALNQILNPNAKTEEEAEKKNRDDDRHHALDAMVISFIPSWVRDAMKEKFFRFPEPIHQNAKGFFEKEIQSVKPRNIALQK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-287 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFER
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-288 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQAIVNLQFGWTNGYDEKRERRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYNDVTDLEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVMTFIPQWARNPDQEGFFRFPREFRDASGREDYQKVRQLFAKHLSEVMPTNIAFER
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium RIFOXYA12_FULL_61_11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG1-290 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTAYIARALRGLCLLRQNWLTPEGRDPSDQPGGPGQFFQLTNGYLTAGIRRCWGLDELLPSALDDEGGKNRHDLRHHALDAAVIACTLPWAAHQPLSRGGWREAPPFGSARREQWRTPFDHLRSQIRARVPDIVPTQKVGTSAKQ
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG1-291 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYITKLTQKIAHLFFGWDWQTKGSHRKIIVQSGGYTSKIRKIFKLNALLYPEKTGDEIREIVETGKNRDNKRHHALDALVLSITPEIKYDEKKDADVYPVWFNPEYCKNALDKVNPTYIDFEK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG1-292 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SQTAYISKLAQKVTALTFGWGMQTKDDNRNIVIATGGQTARIRSRFKLDRLLHSGMTDEEFEKALRNGEIEKKNRSNPRHHALDALVLSAVPEIRVDKNRKGKYDDIYPSWLTRDFCEKEVAHVYPKQIKFSK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG1-293 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SQTAYISKLAQKVTALTFGWGMQTKDDNRNIVIATGGQTARIRSRFKLDRLLHSGMTDEEFEKALRNGEIEKKNRSNPRHHALDALVLSAVPEIRVDKNRKGKYDDIYPSWLTRDFCEKEVAHVYPKQIKFSK
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobiumproavitum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG1-294 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATSQIEKEAQTIASLLFGWGINTKGDKKKILFFTGGNTADVRKNLNLNRLLHPALSDEEYNELKKKKDFKDKNRKNTKHHALDALVLSVLPEITMDKKSIENKPEFFNIKFCEEQLKKVYPIIIKQTK
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG1-295 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARVARDVAALRCGWQPGEAGEKRHIHIINGANTAKVRGLYHLNSLLASDQGGLEPDKFMKKVRENKKHHALDAMVLSFIREWIRNPKTRQYEFPAGIDREYFRKCLENVVPYNCILPK
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG1-296 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATMYIEKYAQKITALFFGWGEQTKGDERHIFVCNGGLTAKLRKENGLDRLLWSEEEFYKLMASGKLDEKNRENKKHHALDALVISFADDLRTDPKTGRKLFPEFAQNNPAFFSEAMDKVFPKQLRKKA
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG1-297 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARVARDVAALRCGWQPGEAGEKRHIHIINGANTAKVRGLYHLNSLLASDQGGLEPDKFMKKVRENKKHHALDAMVLSFIREWIRNPKTRQYEFPAGIDREYFRKCLENVVPYNCILPK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG1-298 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATRYIEKLAQKLISLYFGWGEQTTGDKRKMFVCTGGLTAKIRSQYGLNRLLHKDLSGEEFKKIVAEGKLDEKNRNNKRHHALDALVISFTRDIKYDNKGKPVLPDYACNPAFFADAIEKVFPVTIRSKK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-299 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLAQKIADLSFGWKNGIDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPGASSEEEAEKKNRSDKRHHALDAMTISFIPQWARDPGKTGFFRFPKAIRDNPLPFFQARIDAVVPRQLCYEK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-300 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLSQKIIDLTFGWSNGVDASGRKRSIIVSGGLTARIRRKYHLNHILNPDAETDEEAEKKNRKDKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPKEIRDNPLPFFAKRIDTVIPRQLCFEK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-301 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLAQKIADLTFGWQNGVDAAGRKRTIIVSGGLTARIRRKYGLNRLLNPDASSEEEAEKKNRSDKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRFPKEIRDNSLPFFKARIDAVVPRQLCYEK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-302 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLAQKIADLAFGWHNGVDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPNVATEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPREIRDNPWPFFQARIDAVVPRQLCYEK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-303 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLAQKIADLAFGWHNGVDAAGRKRTVVVSGGLTARIRRKYGLNRILNPNVATEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRLPREIRDNPWPFFQARIDAVVPRQLCYEK
		
	
	 
		 
			 173
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..173
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..173
					 
						 
							 note
							 MG1-304 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..173
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AATSWIARITQSIVRLHFGWQLDDEPGKEKVMTISGGLTARIRRKYLLDSLLGTDKESQKVCEQVDQVLAEMEKLKSQPRSEETKVQWRELSQKRSQLARDSEKNRGDQRHHALDAMLLTFLPNWARDRNKEDFLRLEDIGDNAPYTDEGKRNAEKITDEIKKLVEETKPIYK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-305 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISRLAQKIADLSFGWQNGVDAAGRKRTIVVSGGLTARIRRKYGLNRLLNPNATSEEEAEKKNRADKRHHALDAMTISFIPQWARDPDKTGFFRFPKEIRDNPHPFFQARIEAVVPRQLCYEK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG1-306 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWISKLAQTIIGLRFGWPNGIANGERKVIVISGGLTGRIRRKYKLNSLLNPDAKSEEEAEIKNRGDDRHHALDAMVISFLPTWARNSRFTGFFRFPDEVTRELFKREIAEVIPQNVCFER
		
	
	 
		 
			 198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 MG1-307 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPLLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNA
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-308 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRRMICFWMGIQEDSKETRERIGNPSGLHTAAARRGWKITKDRSDLTHHRMDAAVLSFIPPGAGLNSVMYGGIFEEVHSTKEINGNKFKVVQMRGAPELKPDLSALKKDSLTECPVINIRSK
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-309 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARELRRRVVEWLGIERRHAGIADPTQRALAREAEERRRVAAPAGALTAACREAWKDRLPEAYFTPIEIRGQTVLTKNRGNLRHHMWDAGVLAHIPPGDGLNHVRYGGIFETADIGGAPRPVPLPELAPDLAEIEKADPLACRVFHLRPRH
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-310 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEIMRWMQVDDKPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLPAEEYEKVRNNVTHHLIDAAILAHIPPREGMNSVPCKGIFYVESVPVRDPVTGDTTYRLETKALPELSPLPRLKHWLPDNGEYDVCPVWKPRRQ
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-311 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQ
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-312 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQ
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG1-314 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRRMICFWMGIQEDSKETRERIGNPSGLHTAAARRGWKITKDRSDLTHHRMDAAVLSFIPPGAGLNSVMYGGIFEEVHSTKEINGNKFKVVQMRGAPELKPDLSALKKDSLTECPVINIRSK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-315 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEVMRWMHVEDQPDEAARRIGTPSGWLVAQARKSWLAASDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSIICKGIFYDVRERVRDEATGITSHRFLTKALPELSPLPRLKQWLPDNGEYAVCPVLKPRHQ
		
	
	 
		 
			 198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thiorhodospirasibirica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 MG1-316 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QQTAYIARCLREACLIHFGKEWLDWTDGAGRDPRLLPDNRASKSYLTTSGATTARLRGAWHLNEILWPKPQRLNDAEWDKLTDEEKTILKAKYKEERAVRALKNRQDHRHHALDAMVISCAVPWQTFKVRLGNQQPEDGLCELDAETGEITKIWNPVFNDYGYGIMRAVESRMDLLLKFSTDRQTDLLRHHKSSQRNA
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-317 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEVMRWMKVEGDPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAQGDYEKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVLYKGIFYVVREPVRNEITGTTSQRLLTKALPQLSPLPRLNHWLPDNGEYAVCPVLKPRRQ
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-318 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARQLRAEVMRWMQVEDQPDEAARRIGTPSGWLAAQARKSWLAAIDYQKVRNNLTHHLIDAAVLAHIPPREGMNSVICKGIFYVEREPVRDEATGITSHRFVTKALPELSALPRIKQWLPDNGEYAVCPVLKPRRQ
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYER
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYER
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWIAKLSQAILDAFFGWKNGVDDEGRKRVISVNGGLTARIRRKYQLNSILNPSLNEEEAEKKNRSDKRHHALDAMVINFIPSWTRDTAKEHFFRFPSGIHRETFVQQIANVTPRNLCLEK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWIAKLSQAILDAFFGWKNGVDDEGRKRVISVNGGLTARIRRKYQLNSILNPSLNEEEAEKKNRSDKRHHALDAMVINFIPSWTRDTAKEHFFRFPSGIHRETFVQQIANVTPRNLCLEK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWVSKLAQAIVNLTFGWTNANDEEGRKRVIVVSGGLTARVRRKYSLDKLLYTNTTDPEVLTKQVKNRSDKRHHALDAMVLTYIPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDATGREDYSAIQRLFKDKLAKTTPRFLAYER
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAWVSKLAQAIVNLTFGWTNANDEEGRKRVIVVSGGLTARVRRKYSLDKLLYTNTTDPEVLTKQVKNRSDKRHHALDAMVLTYIPQWARDPGKEGFFRFPAEFRDATGREDYSAIQRLFKDKLAKTTPRFLAYER
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYER
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETAYIARLAQTVAALHFGWPINSQPGERRITIVNGGLTARVRRNYRLNSLLNPCPTGKDQKEWEEDADVEKNRKDDRHHALDAMVISFIPAWTRDPKKEKFFRLPDGVTPETFQERLEEVLPRQLHYER
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLARHLRAEVIHWLGLDQIQDQKERNKEIARRIGTPTGFQTSVCRESWTPPHVFPQMYRLLCDKKGVPVRDRNGQERWVKDRTNLRHHLWDAAVLSHIPPGVGLNSADCGGIFVHRRDPQNGEWSVSALADLGPDLVAFEKANADRCLVVRLRQRK
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 MG2-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTP
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG2-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLAAQALRRNLPHLGPENVVSLPGSVTGMVRKSWNVTGCLELACPQVMEEVVDQDGKAVRRAKDKGEIRGITHLHHALDACVIGFSSHFIPNNGGLWELMVKRRWTPAEEKELEARRVFSKGMDGRFQMTDLHKRHKEAIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLAAQVIRKKYVDSKEPKIVSMPGSVTAVFRKSWKVMGCLSKAVPAILDENGEVRPKDEIRNITHLHHAIDACVLALASHLFPNNGRLWELLVKNKLNSSEVDELKKIPLVQVGVDNKINISDLPEFIKEQISNRLLERRVVQHIS
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQILKKGFTGLERQPVITSMPGSVTGVMRKGWNLIGCLSAANPNVLDEIGQPKIKTEIRDITHLHHALDACVLVLASYFIPNKGAVWELIVKRRLDETEQLQLRTATRGIFNFSPGRRFGLADLPNSLKEQIRQRLAERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 28
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..28
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..28
					 
						 
							 note
							 MG2-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..28
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TKTRFINKLAAQQLQAAFRDLPEQQRPP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLKKGFTGLERQPVITSMPGSVTGVMRKGWNLIGCLSAANPNVLDEIGQPKIKTEIRDITHLHHALDACVLALVSHFIPNNGGVWELIVKRRLDETEQLQLRAATHGIFNFSPGRRFGLADLPDSLKEQIRQRLAERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SQTSYLNKLAVQQANHWFRQQLGLDTKLPLVIQLSGSVTAAIRTGWDLFGQLNEVCPATRNKTKTEVREITHLHHALDAIVIGLSAHYFPRDKRLWSLMSRRAVKNSVDQAYMKQQLGDLVCFNSDGKWKLQELDIGIKKQVAARLSEKRVVRHNP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SQTSYLNKLAVQQANHWFRQQLGLDTKLPLVIQLSGSVTAAIRTGWDLFGQLNEVCPATRNKTKTEVREITHLHHALDAIVIGLSAHYFPRDKRLWSLMSRRAVKNSVDQAYMKQQLGDLVCFNSDGKWKLQELDIGIKKQVAARLSEKRVVRHNP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLARMAAQMVKRTFQDVEQKPVIVSMPGSVTSTVRKGWDLLGCLSKACPEVLDETGQVKTKSEIRDITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGDIWKLIIKQDLNETEKDLLRPLGIFDIGEKRFRLKDLPNELKNQLRERLAELRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 MG2-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQMLKRPFLREKHQPVITSMPGSVTGEVRKGWNLLGCLSKACPQVLDENGEVRTKTEIREITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGRIWELIVKRNLTDTEKLQLRALGIFDFSPEGFRLKELPDELKNQIRERLAERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLAVQVLKKKYIGEKEKPVFVSMPGSITGKFRAAWNLLGCLLKAVPWAADEDNQVKPKDELRNITHLHHAIDACVLALAGHFIPTYKNGKVWELMIKGTVKPSEKSYIEDVPMLQLDSENRLHIKDLPDSIKEQITERLYERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 189
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..189
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..189
					 
						 
							 note
							 MG2-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..189
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSHLVRLGAQVLQRAFPPEQRPPVISLPGSVTGEVRKAWKVTACLEAANPAVMEVVEEPDPQTGEMRRIRRAKKKEDIRGITHLHHALDACVLGLASLYFPRHGAVWSAAVKAGQHAATEYDNNEHPLWQAMTKRRPTAQEVVLLKATGLYDGPDSNGRMQLRDLPAELKGQIRRRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLAVQVLMKKYIGEKEKPVFVSMPGSITGKFRAGWNLLGCLLKAVPWAADEDNQVKPKDELRNITHLHHAIDACVLALAAHFIPTYKNGKVWELMFKGTVKPSEKMYIEDVPVLQLDSENRLHIKDLPDSIKEQITERLYERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 MG2-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TITSHLNRLAQQVLLRSLPHLAEHQITAIPGSVIGVLRDAPGWRLLGCLDGAATADVIRKVLQLDHEGKPMCASDVAPLMKRIPKPKGEIRELTHLHHAVDACAIAIINHLLPKDGKLWELVAKRELTDADKNAYDDLRQKNQSQWQPRRLARLFSIVPNLDDKGQQPKHDHKWRIRPCRLKDVLPDIGAQVNKCLRERRVVEHTP
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG2-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQMLKRPFLGEKHQPVITSLPGSVTGVVRKGWNLLGCLSKACPQVLDETGEVRTKTDIREITHLHHAVDACVLGLAAHFVPNNGRMELIVKRNLTETEKLQLRALGVFDFSPDGFRLKELPEGLKNQIRDRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSHLVRLGAQVLQRVFPKDQRPPVVSLPGSVTGEVRKAWRLTGCLEAANPAVMEEVQERNPDTGELQTVRRPKKKDEIRGITHLHHALDACVLGLASLCFPRHGAVWSAMVKAGGDREADDDRRLWLAMTKRRPTPQEATLLKATGRYQQDSEGRLHLADLDEQLKQQIRARLAEKRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG2-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSQLVRLGAQVIKRFFAGGARVNNPREAPTDSTARGFVNPRSGPRITSLPGAVTGAVRKGWRVLGCLAQAAPQILEPTGEPKSKTDIRDLTHLHHALDACVLALAAHYFPKDGSLWEAMIVRAPNAAQKQLLHATGFYEFIAEDKPNLKDLPIELKQQIANRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLQRAYLGLARPPVVTSLPGSVTGTVRKGWDLLGCLATANPGVLDESGEVKNKTEIRDITHLHHALDACVLALAARAIPNNGRVWELLTRRDNGLNEVERQQLLALGIYARDSEGRLVLRDLSPDLNEQVRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG2-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLVRLAAEELKKEFGGVQCSTRIVSMPGSVTAETRKAWKLEACLAQANPEVAELRERRKTEPAPVSIKQELRDISHLHHALDACVLACAAHYLEKKGNIWKALVQRRKSEAENLELLSTGLFKRGQDGQARLQDLPAQLKNQISRVLAECRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLARLAAQILRTPFNDTSNPPEIVSLPGFVTATVRRSWDVLGCLSQAAPGVLNTDGSTRSKTEIRNITHLHHALDACVIGLASHFIPNRGDVWRLLAQRNLRAWEKQQLADLGVFDFDAHGGLRLRDLPQQLKEQLRQRLTERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG2-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TISSYVAKLAVGQIKKEFSELSKKPPVISLPGRLTGEARKSWKLLGLLSAVNENITSETPKNDIRGLTHLHHAMDAAVMGLMAHCADNLSDGTSWQLLLKRNLRPEEKNLLKANMRNIGFDGNRAHLLDVPNEIKEQLRRCLLERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRSMSHLHHAIDATIMGLLAYYIKDLADGTTWQLLLKRYLTASEIQHLKDNLNHFKIDSKNRAHLCDIPSHVQKQIEQCLKERRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 66
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..66
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..66
					 
						 
							 note
							 MG2-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..66
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRS
		
	
	 
		 
			 66
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..66
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..66
					 
						 
							 note
							 MG2-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..66
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLTSYVTKLALQQIKNQFDTCRKKPQVIALPGRLTGETRKTWKLMGLLHVVNEKIDGKTLKNDIRS
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG2-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSYLNKLAAQQVQRWFSDQLDEDVKLPPVVQLSGSVTAAVRRSWDLFDQLQQVCPETRGKSKSDIRGMTHLHHALDAVTVGLAAHLFPKDGHLWALMSKRKITRPSDRDYMRSRLGDLVSFNNDGKWRLEALPESLLFEVAGKLAEQRVVRHMP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 94
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..94
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..94
					 
						 
							 note
							 MG2-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..94
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGE
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG2-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKLVKSLYVDAGKTPELVHLPGSVTSAVRKNWELLPCMGDVCPEIYETLENGDKVLLLKDKIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTKRFYEAVSKRHLSEADREELLNTGLVLFSDDKWKLVEL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWNLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG2-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAIRLVKRELGIDARHLAGAVTGFVRKNLSIDECLVAAVPRMQRAQRVSEHDSRKLLKSQMRELSHLHHAMDAITQGLTGILFRVEDWKLLVKRHLTERERAVLAAKYPTLLRFSANGEIALKPLPDSLLSEITARLKECRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGTVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 202
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 MG2-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVDSLYVDSEEKPELVHLPGSVTSVLRTNWDLSACMAKACPEIIVTVKSADSASGERGMGGDGLPQGLNGSVTDTAACCGGEADAPQSGGSSGGEKKVLLMKGKIRSITHLHHAVDAVAIGLAAAVFPHTNRFYELVSKRNLNRSEREELYRTGLFVFSERNWRLKELPAKLINEISDRIAEGRVVKYLP
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG2-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAIRLVKRELGIDARHLAGAVTGFVRKNLSIDECLVAAVPRMQRAQRVSEHDSRKLLKSQMRELSHLHHAMDAITQGLTGILFRVEDWKLLVKRHLTERERAVLAAKYPTLLRFSANGEIALKPLPDSLLSEITARLKECRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKLAFKVVKSLYADAEKAPELIHVPGIVTSVVRKNWDLLPCMGDACPEIYETLENGDKVLRLKDEIRSITHLHHAVDAVAMGLAASVFPRTRNFYEAVSKRRLNQADRQELLKTGLVLFSGDKWKLVELEKSYLKEISGRISENRVVKFLP
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG2-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPDR
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGGQVLKRAFANSEEKPTLVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLANQQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLTSHFIPNNGRVWELIVKRNPNDLERQQLMALGVFGFNAEKRFEMRDLDNKLKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..110
					 
						 
							 note
							 MG2-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQIIKKTFAGSEKPPMVVSLPGSVTGTVRKGWNLLGCLELAAPQVKEADGGIKNKTDIRDVTHLHHALDACVLGLASYYLPNNGGLWEVMIKRNPNDGEK
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLKDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITHLHHALDACVLGIAANYFQNQKLGASSLWELLIKRKYNEQEKTILRALGIFQFDKEGNSQIKELPKEIREQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQALKREFIDLEEPPVTVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSKACPEVLDAEGKVKTKTEIRDITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGRVWELITKRRLTAAEQSELVALKVFTPESHGEVRLNDLKPERKEQIRQRLAERRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGALTLKREFADVKQPPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLGLACSQVLDVEGKPKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELITKRNLTSAEQKELIALNVFATGPQGRVQLRDLRPERKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 72
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..72
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..72
					 
						 
							 note
							 MG2-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..72
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITH
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKGWKLEACLGLANPQVFDGNGGAKTKTEIRDITHLHHALDACVLGIAANYFQNQKLGASSLWELLIKRKYNEQEKTILRALGIFQFDKEGNSQIKELPKEIREQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 54
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..54
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Verrucomicrobiae bacterium Tous-C5FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..54
					 
						 
							 note
							 MG2-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..54
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSQLVRLGAQIIKKTFAENEKLPTVVSLPGSVTGTVRKGWNLLGCLATAAPQ
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 173
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..173
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteriabacterium RIFCSPLOWO2_12_FULL_68_19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..173
					 
						 
							 note
							 MG2-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..173
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFTAVPRLQKTAKGEGKRPKRKNADEVTAEPMQSDMPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLTDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMEIQDLPEATLKTISDRLAECRVIRHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TITSQLVRLGARTLEKAFTDGNHAPKIVSMPGSVTGRVQRAWSLMGCIAKANPSVLDENGKPKPKGDIRDISHLHHAVDACVLGIAGTLFPNDGSLWKAMAARSPARAEAEQLLATGLYERDSEKHLRLRDLPAALKNQIADRLSERRVYQHVS
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAIRLVKQRIGIDAKHLPGNVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQTAAKGQPKSSKRKKKAEEAPVEPIQDDMPPRKLTKADIRELTYLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRNLPDSEQRHLKARYPFLDFSADKHISIQDLPEDTLHTISERLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSERRLLKSRYPYLVFTENSRMDIQDLPDATLKTISGRLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bradyrhizobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG2-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSHLNKMAISLVKQRIGIDAKHLPGSVTAFIRQKLHIDECLFNAVPRLQKAAKGEGKKLKLKKNTEEPPAEPLLNDLPPRKLTKADIRELTHLHHAMDAVTQGLALLLFAPEDWPLLVKRHLSDSEKRLLKARYPFLLFNGDNNISIQDLPEAALQTISDRLAECRVVRHIP
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG2-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLKRVFANSEKKSPVVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLANQQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLTSHFIPNNGRVWELIVKRNPNELEKRELMALGVFGFNAEKRFEMRDLDNKLKEQIRQRLAEKRVVQHIP
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG2-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TQTSQLVRLGAQVLRNVLPHLKQNDVISLPGSVTGTVRKAWKVLGCLSLANPQVLDENGDVKTKTDIRDITHLHHALDACVLGLVSHFIPNSGQVWELIVKRNPNDTEKKQLTALGVFGFGKDNRFEMRDLDDRLKEQIRQRLAEKRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG2-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSHLVRLGAQVLKRHFSDLPREHRIQLEPVSLPGSVTGEIRKAWKLIGCLAVANPQVLNPDGTVKPKQDIRGITHLHHALDACVLGLAAFYFPRHGSLWAAMVKRRPSAEEAALLRQTGFYQTDSEGRFRLIDFPEVLAQQIRQRLAEKRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG2-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVTSHLVRLGAQVLKRHFSDLPREHRIQLEPVSLPGSVTGEIRKAWKLIGCLAVANPQVLNPDGTVKPKQDIRGITHLHHALDACVLGLAAFYFPRHGSLWAAMVKRRPSAEEAALLRQTGFYQTDSEGRFRLIDFPEVLAQQIRQRLAEKRVVQHVP
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG3-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLALDDKSRVVLDVYAGAVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAVDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRTFYEQGLDKLDRNQLKPEEDWRDFTGLAPASQEKFLEWRKAATILGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRP
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG3-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAATAIRERIEQYFNEKAEKLDLAKVHIDVYSGSLTRESRRAGGIDKMVLLRGQSDKNRFDVRHHAIDAAVLTLLNRSVAVTLEQRRLIKQQREYSLEKSRRERDNVWRDFMGLGPAAQEKFAKWKKTAYVLADIIKEAISNDAIPVVSPLRLRP
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG3-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKNRVVLDVYAGSVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRNFIGLSLASQEKFLEWKKVTTVLGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRP
		
	
	 
		 
			 145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dermabacterhominis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 MG3-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAATEITRRILGHFHDEVPVVAFGGSGTREARRAGRVDHIIRLRGSLDKSRLDTRHHAIDAAVLTLQSPAIYRVLLTRVNLKHEHEVTGEAPEWRDYEGADQAEKVLYRRWQKNIATLAELMRQEIENNRVPVTRPIRLRK
		
	
	 
		 
			 148
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Micrococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 MG3-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SATAFAAVEIRRKLENHFKDRTKPVRVDVYRGALTRESRRAGRIDAKIRLRGNIDKDRLDIRHHAIDAAVLTLLDPSVAKTLAMRLDLKREQQDSGRDTRWKEFKGLTPASQERFIKWCQASECLADMLRQQIEADRVPVVVPLRISP
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG3-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAATSIRERLEQHFNDDLPDGFAPVAVDVYGGSLTRESRRAGGIDKSIMLRGQSDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNPSVAVTLEQRRMLKQENDYSSPRGQHDNGWRDFIGRGEASQSKFLHWKKTAVVLADLISEAIEQDTIPVVNPLRLRP
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG3-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKSRVVLDVYAGAVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYELELDKLDRDQLKPGEDWRNFTGLYEASQNKFSEWKKAATVLGDLLAEAIEDDAIAVVSPLRLRP
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG3-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKNRVVLDVYAGSVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRNFIGLSLASQEKFLEWKKVTTVLGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRP
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG3-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESTAYAATEIRRRLQYYFEENCGANSPQPEILVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKNDKDRFDARHHALDAAIMTVVDRSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKDFKGDSPESRKKFERWVQTSNRLADLVSDAIVTDSIPVIFPLRLGT
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 MG3-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESTAYAATEIRRRVQYYFEENCGANVPQPEIFVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKGDKDRFDARHHALDAAIMTVVDWSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKEFKGDSPEARKKFERWIQTSNRLADLVSDAIVAAAIPV
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG3-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESTAYAATEIRRRLQYYFEENCGANSPQPEILVLPGAVTREARRAGGFDSRIKLRGKNDKDRFDARHHALDAAIMTVVDRSVARTLQQRSDLKYSNFLTGAEPRWKDFKGDSPESRKKFERWVQTSNRLADLVSDAIVTDSIPVIFPLRLGT
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 MG4-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAADYLALLYGGRVDANGRQRVQVGTGATTGFLRDEWGLNAILGDNDEKERADHRHHAIDAVVIALTGPGTVQALTRAALRAKELGRRLFVPLDPPWADRDSFLRDVRASVEAITVSYRVDRK
		
	
	 
		 
			 121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG4-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTSYISKKAVEYVSLLFGGSIDAKGKRRVFATKGGITGRLRREWGLNVLLGGEDEKNRADHRHHAIDALVIALSTPAVIKKIGGEDTRPKEDILPPIDNLADVAREVLEKVNVVYRCSQK
		
	
	 
		 
			 148
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 MG4-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDSRYMSKLALRYLGVLYGAVNGCVGGQDEDEGGKRVIFASTGKVTAWIRREWRLNEILCDDDEPTGEGADVEKNRNDHRHHAIDALVISLSTPSYVQQLNRAAQLADNDAKARLFKKGNFMPPVTGFKALVAQVVDGIVVSKRVDSK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYASKLAKKFLGLLYPGQEALSRVQATKGGITANLRDVFNLNSILKDGDSVERDGYEPKKTRADHRHHAIDAICIALTEPSTVKMLSEASSRALKERKRRFGKVQPPWENFWEDVKKAIDNTIVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAHASRSALRYLGLLYGSNKAGVGPDGRRRVQAGRGQVTAFLRDEWRLNSILGDLQKSRADHRHHAVDALAIALTDSRIIKTLSDAASRALSERRRRFGRVAPPWKSFLEEAKNAIAATIVSHRVSRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTDPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTDPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRWISKAAADYFGYLYGGRIAPTGQQRVFTVTGGLTALFRRAWNLNAVLGGNPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTEPSMIQRFSNEAEKLIKAFPRVAVRLDPPWDTFLSDVQQHVERIVVSFRVNRR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTEPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGIVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLFGGRDIPTESGSRQVVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSAPRMIAALSRNNAQDPYWPRNGRTAPKLQSPWNGFVDSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAYASRLAADYLGILYGGRTDREHRLRVQATAGQATARLRARWNLDSILDDGPTKHGGRASKERTDHRHHAIDAVVIGVTDQGMMERLSDAAKRGQEVGKRFARLDEPWNGFLEQVRKEVGQIVVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 MG4-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYLARESANYLGCLFTAEETEGPNPLRVFVVTGGLTNMMRGLWGLNTLAGGPANEKDRIDHRHHAIDALVVALTKQAHTQKLMSAAARAERQHLLRNFQDVAHPWADFAEQAKVAVDKIVVSYRPDRK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG4-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QETRYIGRLACDYLGLLYGGQVEAQGTAVSERRILTPTGGLVAWLRRGWGLNSVLSDRDEKERNDHRHHAVDAIVIACADQRAIQRLSESAERMEREGRERPYESVDPPWEGFEQSVQEAIHAVVVSHRQSRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Insolitispirillum peregrinum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG4-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYLARESANYLGCLFTAEETEGPNPLRVFVVTGGLTNMMRGLWGLNTLAGGPANEKDRIDHRHHAIDALVVALTKQAHTQKLMSAAARAERQHLLRNFQDVAHPWADFAEQA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG4-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRVACEYLGALYGGLSDEYHRRRVQSTTGGLTFELRRGWSLNSILGIGDEKNRADHRHHAVDAIVVALTGPKAIQQASRAAQRAETRGGARLFEEFEDPWPGFRDDVKAIVKSIVVSHRQSRK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG4-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QETRYIGRLACDYLGLLYGGQVEAQGTAVSERRILTPTGGLVAWLRRGWGLNSVLSDRDEKERNDHRHHAVDAIVIACADQRAIQRLSESAERMEREGRERPYESVDPPWEGFEQSVQEAIHAVVVSHRQSRK
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAASVAAARYLALLYGGEIVDGKRKILKITGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAADAEAESRTLKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQRWIQRLSEANRGALAARRRWFAPVEPPWVGFKEQLKDTLKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 76
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..76
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..76
					 
						 
							 note
							 MG4-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..76
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDD
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAAVVAGRYLSLLYGGEVIDGKRKILKVTGQITAHLRRVWGMNEILGRAGVKSRDDHRQHAIDAALVAVADQRSVQRLSQAAARAELQHRRRLPALEPPFVGFKEGLQCLVQTMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 89
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..89
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..89
					 
						 
							 note
							 MG4-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..89
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYSSRLASEYLSLLYGGRSDAQGNLRVQASTGAVTSLLRDQWGLNAILAELGRQLGVSGLDDDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTP
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRR
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 MG4-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYSSRLAAEYLSLLYGGRYDAQGNLRVQASTGTVTAQLRGQWGLNAILAELGRQLGVRDLDNDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPAMIKRFSDESQRARQYGRQFRCFFDPP
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRR
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAAQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAAQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHR
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRR
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDRQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HATAYAARVAARELARLYPNQERAHRIWVSSGRATACLRDAWQLNQLLGRKDEKNRADHRHHMVDAVVVALTTPKIVQDLTHAAQNAVRARRFQGMEPPSGLHEALRQRLEKVIVSHRVERK
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYSSRLAAEYLSLLYGGRYDAQGNLRVQASTGTVTAQLRGQWGLNAILAELGRQLGVRDLDNDVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPAMIKRFSDESQRARQYGRQFRCFFDPPWGTRAQFVADVRNAVLAINVSRRVDRR
		
	
	 
		 
			 92
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 MG4-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..92
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQ
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAARAAAEYLGRLYGGQSDAGHRRRIQVATGQVTAFLRREWGLNAILGDGDEKSRDDHRHHAVDALCVALTDAGIVQALAAAAARAPAEGRRCFARLAPPWPSFLADARRAVLEITVSHRVRRK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAAVVAGRYLSLLYGGEVIDGKRKILKVTGQITAHLRRVWGMNEILGRAGVKSRDDHRQHAIDAALVAVADQRSVQRLSQAAARAELQHRRRLPALEPPFVGFKEGLQCLVQTMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Flavobacteriumhercynium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRHAAKVAMGYLGLLYPKEERLKRVKAFAGGVTGELRKCWKLNSILGDPDSVEPKKNRADHRHHAIDALVLALATPGMVQYLSKAAEQQLACQRSIRGYQKFMEDPWPHFLEDVRKAVNAIVVSHRVDHR
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Pseudoxanthobacter soli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAASVAAARYLALLYGGEIVDGKRKILKITGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAADAEAESRTLKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQRWIQRLSEANRGALAARRRWFAPVEPPWVGFKEQLKDTLKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAAKYLGALYGGAIDAEHTRRIQVSAGMVTAYLRNEYGLNPILGDGGEKSRDDHRHHAIDAICVALTDAATVKMLSDAASRALSERRRQFGHIDPPWPSFLADVRKHIDDLIVSHAVSRK
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRASAVAAARYLSLLYGGETVDGKRKILKVTGQVTAYLRDVWGLNGLIPSIHREARGEAEDGQAEARPVKSRDDHRHHAVDAVVVALCNQGWIQRLSEANRGALAARRRLFAPVEPPWVGFKEQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRR
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG4-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SETRYIARQAADYLGLLYGGRIEQRAGDEVGRRRVLVTPGRATALLRNGWQLASVTGGLKNRQDHRHHAIDALIVGLTQDGFLKQLSEAAARADELQLTRLTTEMDSPWETFLDDVGKGYERIHVSTRPTRK
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG4-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTRYACRLAADYLGRLYGGRVDAQGKMRIEVRPGGLTAHVRNELMLHAILDDGGAKTRADHRHHAVDALAVGLTSQSMVQQLQTAAGRALQAGRRLFAPVPEPWTGFLEDARRSIGQIIVSRRPDRK
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYSSRLAAEYLALLYGGRSDAQGNLRVRAITGAVTAQLRDQWGLNAVLAELGRQLGVRDLDDNVEKARFDHRHHAVDALVIALTTPGMVKRFSDESQRARQYGRQLRCFFDPPWGTRTEFVADVRNAVLAINVSRRLDRR
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAAEYVGLLYGGRADAEHRQRVYVCTGGTTAFLRNEWKLNTILGDGGPKTRDDHRHHAVDALVIALTGPATVKMLADAADNPWQHRRRLFAPIQEPWVGFLDQAREAILRINVSHRVNRR
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRWITTAAADYLGYLYGGRIDSEGRQRVFTVTGPLTALIRRGWNLDGILGGPEKNRFDYRQHAIDAIVIALIDQAIVQQISLLSSRLWGTDRPTAVQLPEPWPSFYHDAKNAILNIVVSHRISRR
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQGSIHRLSEASKTAVAARRRLLAPMAPPWVGFREQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYASRLAADYLGLLYGGTVDAAGRRRVQTSSGTATWYLRSEWDMNAVIPGLSGSPTGSASGTFIEKVRTDHRHHAIDAVAIALTSARVVKMLADAARNPEQHRRRRFAPVPPPWPNFKDEVSAAAEKIIVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG4-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAQLEHRRRFASLEAPWPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 85
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..85
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..85
					 
						 
							 note
							 MG4-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..85
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYASRLAADYLGLLYGGTVDAAGRRRVQTSSGTATWYLRSEWDMNAVIPGLSGSPTGSASGTFIEKVRTDHRHHAIDAVAIA
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG4-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAQLEHRRRFASLEAPCPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG4-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAAAVAAARYLALLFGGETVGGKLKILKITGQVTAHLRDAWDLNGLIPSIHRETRGEAADKEPKTPPLKSRDDHRHHAVDAVVVALCDQGSIHRLSEASKTAVAARRRLLAPMAPPWVGFREQLKDILKSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAAAVAAARYLALLYGGETVDGKRKILKPTGQVTAYLREVWGLNGLIPSIHREAAGAEESDDGRTIRKSRDDHRHHAIDAVAVALCDQGTIQMLSEANRGAAAARRRRFAPVPPPWVGFKDELRQVLRSMNISFRPDHR
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRHSTKLAAQYLGLLYGGPYDAQGHRRLVAVSGSITAHLRRAWRLGVHPGPDQAGPGKNRDDHRHHALDAIVVALTSHATIQKLSTFAARSQPGQQRLITGDLQEPWPSFQRDVRQALMAIYVSFRAEHK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Rhodobacteraceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRAAAVAAARYLALLYGGETVDGKRKILKPTGQVTAYLREVWGLNGLIPSIHREAAGAEESDDGRTIRKSRDDHRHHAIDAVAVALCDQGTIQMLSEANRGAAAARRRRFAPVPPPWVGFKDELR
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG4-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTRYMSRAAAEYVGLLYGGAVDSQGTRRVQVSPGGVTADLRRLWGLNRVLPRDPGDDERPGKKSRSDHRHHALDAAVIALTSPAMVQQLSRCAQDALLIGSRRFVALELPFPSLIDDLKKAIDEIVVSYRVKRK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG4-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISRLAVQYAGLLYGAGADGVDPSGRRRVQAARGQITAHLRDVYELNSLLGDGGEKYRGDHRHHAVDALCVALTTPRAVKQLSDAAAAGEDRRRAWYDTRLITDPWPGFLDDARNAVNAIVVSHCPSRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAAVEAMDFLKLLYGEEAQRKVIVQAARGGTTRFLREEFGLNQILGDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDPATVKMLSDAAARALSEGRRRFASVPFPWGRFLDDVRASIQGINVSFRVSRK
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QATAHAARLAGRLLGRWYPAEERLSRIQITNGAVTSWLRVAWGLNQLLGVADEKNRSDHRHHLVDATVIALTTAATVKALTEAARRSARPRRFVDMPVPPGLVDSLRQQLETVIVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRYIARAVSEYLGVLYGGRTDADGKQRIVACSGGLTSWLRREWGLDALLSPTGDDAEAEKNRIDHRHHAVDALVVALTTPRTQAMLQAAAARQEQEGRFRLFGRIEPLWSAFPREAKAAVEAIVVSHRQQRA
		
	
	 
		 
			 121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG4-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRHNSKVAAEYLGLLYGGLWDASGKRRIEAITGGITALLRNAWRLRKDRADHRHHALDAIVLALVDPAQVKSLQESAERASEGSARFRLGELDEPWPGFRDAVRSALEEINVSIRADRK
		
	
	 
		 
			 61
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..61
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..61
					 
						 
							 note
							 MG4-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..61
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AETRKIGAASAGFLGLLYGGEIDAAHKRRVFVTTGGLTAHLRREWHLNGILGTEGEKARDD
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG4-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTRYITTLARDFVSLLYGKDASAIVTPSGPLTAWLRRGWHLNSVLGFTDEKEREDHRHHAVDAIVIALATRSNIKRLSDAAERVEREGREKAFGTVDPPWDGFEHEVRSIIDGVVVSHRQSQR
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETSYFARLAQEYVGLLYGGIVDAEGTRRVIASSGGATHWLRRELGLDSILSDDEEKNRSDHRHHAVDAITTALLDSRTIQLLARAAQEAEERGSRRLFLSLQEEPWQGCRRDVEEAVARINVSHRQRRR
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYAARLARDYLGVLYGAESLRRIQVLPGRLTSLLRGAWQLNRILGDPERNTKSRADHRHHAIDALVAAVTDRSMVQKICTRAKQLEDLKQVRLLPEIDPPWAGLLNDTREALARTIPSSRVDRK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 MG4-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYAARLARDYLGVLYGAESLRRIQVLPGRLTSLLRGAWQLNRILGDPERNTKSRADHRHHAIDALVAAVTDRSMVQKICTRAKQLEELKQARLLPEIDPPWAGLLNDTREALARTIPSSRADRK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYGSKLAKKYLGLLYGGVDNDGIDASRKRRVQATIGAVTAKLRDAMGLNAVLGKGAKSRDDHRHHAVDAVVIALTSPGTIKGISDASQHPALTDVRKIKLAEPWQGFLAEVRQAVDRIVVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRR
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYGSKLAKKYLGLLYGGVDNDGIDASRKRRVQATIGAVTAKLRDAMGLNAVLGKGAKSRDDHRHHAVDAVVIALTSPGTIKGISDASQHPALTDVRKIKLAEPWQGFLAEVRQAVDRIVVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG4-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NATAYAARYAARHLALLYPQEERRKRVQVSAGRTTAYLRRAWNLNRLIGLADEKNRADYRHHAVDAVVIALTTPKLTGELSKAAARSVRPGTFQGLTPPPGLTRQLEEILDQMVVSHRVDRR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAWASKWAKKYLGLLYGDIKSKGIDSAGKLRVQAVSGRLTSELRRIWGLNNILGDGNTKSRDDHRHHAIDAIVIALSNPAVVKQLAEASKRAVNIGDKLLKDFPQPWEGFHNDVKRVIDGIIASHRVSKR
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRR
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLAKKYLGLLYGKDAAKHVQAGRGGVTKFIRDELCLNAILGDGGDEKKRTDHRHHAVDAIAIALTSPGVVKMLSDAARYNEEKGLRRRFGNIKSPWPGFFEDVRKAVENIVASHRVSRR
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 MG4-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAWASKWAKKYLGLLYGDIKSKGIDSAGKLRVQAVSGRLTSELRRIWGLNNILGDGNTKSRDDHRHHAIDAIVIALSNPAVVKQLAEASKRAVNIGDKLLKDFPQPWEGFHNDVKRVIDGIIASHRVSKR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAAKEAAAYLGMLYGGSVTSIDGRKRVQVLSGGLTYKVRSAYNLNGILNDGDVKTRNDHRHHAVDAIAIGMTSPGMVKKLTEIAKELENRRDYIRFGTGKGILPDKWNTFDEDVRRVIGKIKVSHKIPRK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYAAKEAAAYLGMLYGGSVTSIDGRKRVQVLSGGLTYKVRSAYNLNGILNDGDVKTRNDHRHHAVDAIAIGMTSPGMVKKLTEIAKELENRRDYIRFGTGKGILPDKWNTFDEDVRRVIGKIKVSHKIPRK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGMNDRNRVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGLKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGMNDRNRVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGLKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRNDRNGVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGVKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGMNDRNRVQRIQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKVRGDHRHHAIDALTIAVTSPAIVKLIAGLKGEDRRRAIEEKRPLVVTDLYTQAKAKLDSAGISHHTVNK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLATEYLALLYGGRWDRNGVLRLQCSAGGCTAVVRRAWGGNYLLGEGEKERGDFRHHAIDALTVAVVSPAIVKAVAEMPKETVRKAIEEKQPLIVNSLYTQARAKLDAAGISHHTINR
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYSSRLACDLIAKLYGGRVIETETGTRQVVFASSGMVTATLRKGLGLEAVLCEASGSSNGETRGKSRTDHRHHAIDALTIALTRQSMIQTMSRTASLEPNWAITSRSLRTIPSPWSNFIDSVRPHVQELLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-163 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-164 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-165 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusSulfotelmatomonas gaucii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-166 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-167 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-168 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-169 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-170 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-171 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-172 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Ignavibacteriales bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_30_11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-173 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTRYASKLACRYLGVLYGGTSDASGNQRVFASAGQVTAKLRRAWDLDRILSPDKPEKSRDDHRHHAIDALTVALSSTTLIRALATAAGEADRLFRRKIILPVPWVGFGEQARSAVENIQPSHRPMRK
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					 1..78
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..78
					 
						 
							 note
							 MG4-174 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..78
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-175 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-176 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG4-177 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-178 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-179 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-180 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-181 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-182 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..80
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..80
					 
						 
							 note
							 MG4-183 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..80
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGTLYGGRDVPLKDGKSRQVVFASSGMVTSTLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAID
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-184 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-185 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-186 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 MG4-187 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..92
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQ
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-188 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-189 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHK
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-190 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-191 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-192 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-193 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-194 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-195 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-196 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-197 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 MG4-198 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-199 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-200 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-201 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-202 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-203 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-204 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-205 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-206 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-207 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-208 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-209 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Kazan bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG4-210 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-211 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-212 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-213 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-214 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG4-215 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-216 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 80
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..80
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..80
					 
						 
							 note
							 MG4-217 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..80
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRYASKLAMRYLALLYGGLSDEGGTQRIQAGSGNVTKHVRQAHRLNGILGDGPGKNRNDHRHHAVDALAIALTDQALV
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG4-218 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYATRQATDYLALLYGGLYEKGGKRFIQAAKGGTTAYLRNEWQLNSILGDGGTKSRDDHRHHAVDAVAIALTDAGTVKMLSDAAGRAAQEGRRRFGRVEDPWPGFLDDVRQAIEGLNVSHRVSRK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusSulfotelmatomonas gaucii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-219 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG4-220 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASTMAGDYLGFLYGGKIDSQRNLRVRATTGQVTAYLRDEWMLNRILRDGPTEQGGKVAKSREDHRHHAVDAIAIALTDESTIQQLSRAAQQAPQLGRRRFAPVQAPWPDFVDSVRAEIGRIVVSHRPNRK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-221 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQSMARASALEPWQPGTRSWRHVPQPWCTPDFFRSVEEQVREMLTSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-222 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLASRFLGALYGGRDLVDAEKVRQVIFASSGAVTATLRSSWGLEAILREIVPTEPGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMALAASLEPWQRDSRAWRKIESPWRDFVLSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-223 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG4-224 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASVLAARFLGSLYGGRDVVDGDNARQVIFASSGAVTASLRSSWGLEAILHEIVPAESGESRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRPKVIQSMARTASLEPWQIDSRAWRKIELPWRDFVPSIRPHIEQMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG4-225 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTLYTSKLAGRLLMSLYGGRDIVPAETLDELDEFKDRTGRRAICVSSGMVTSLLRDAWHLNLSGVIGDDAFKCPKKSEDDEESGKRRKGQSNKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEKVIREINMLASRLYRERQTPLKYRDLKSIQNPWHNFMDDHFRDIFRGMLVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 92
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 MG4-226 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..92
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVAENGGKRQIIFASTGAVTATLRRNWGFEQILRNIIPPEPSESTGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRNDVIQ
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-227 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYACKLACELVGTLYGGRDEKTDTDSRQVVFASSGMVTATLRKSWGLEAIMRETAPSANGQNHGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDSYRPSNGHTAPRIQSPWEDFVDSIRPHFEKMLVSHRPDHR
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-247 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PDTAYASRLAVEYLGRLYGGRGGVDADGNRRVQAGRGQVTAYLRNEWGLNKILNDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDAGTVKMLSDAASRATIERRRRFGKVNPPWPTFLDDVRKSIEGLIVSHRVSRK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 MG4-248 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PDTAYASRLAVEYLGRLYGGRGGVDADGNRRVQAGRGQVTAYLRNEWGLNKILNDGGEKSRDDHRHHAVDAICVALTDAGTVKMLSDAASRATIERRRRFGKVNPPWPTFLDDVRKSIEGLIVSHRVSRK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fuerstiamarisgermanicae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG4-249 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTAYASKLAKRYLGLLYGGEIDNLGKRRVTATSGMVTWDLRGGWDLNGILNDGRTSNGSTVVKTRDDHRHHAVDAVVIALTDDRSIQQLNKAAAMGQMQGKRGIIKLPSTWNNFVDTVRAEIGRIIVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG4-250 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAYASKLACQYLGVLYGGVEDSTGKKRVKASSGGVTGYLRRLWNLNRILNDGPTKSGGFIPKTRDDHRHHAVDAVVIGLTDESVVHKLSRAAERGFYRGRPFAPLEGLWPNFVPSIKTEIDRVVVSHRVSKK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-251 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bdellovibrioexovorus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-252 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAMNYLGLLYGGAIDRNGKRRIQACSGGCTALIRRAWGANYLLGDGEKKREDHRHHAIDALTIAIITPEIVKTVANISKDEYKRRHMQNLPMLDDALYLQAEGKIDSATVSHHVVNK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-253 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-254 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAMQYLALLYGGIIDKTGKQRIFATSGSCTAMIRRAWGGNYLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPEMIKVIASMTREERSRKQKSCNDTIIDNEIFRQASADLDNIPVSHHVVNK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-255 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG4-256 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASRLAVKYLGMLYGGVIDAAGKQRVFATTGGATAIVRRAWGANFLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPDIVKIIAGMPEELRRAKGKTPDDTIIDNAVFKQAKEMLDKAAVSHHIVNK
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 MG4-257 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKFASREAGDYLGLLYGGRVDADGNTRVQMTKGGITSELRNALQLGSIPSQVEDWICDPEEKRGKDRGDHRHHAIDAIAIALSSPGIIKPLMGAYSSSETAKKEMRRDIWASFAKKAAWPGFSDNVVEAVNSISISRRPKHR
		
	
	 
		 
			 145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 MG4-258 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYVSKLAARYVGMLYGGRDVPQPDGAAKRVVFASTGMLTASLRRTWGLEAILREPEPAETSRKPGKQRTDNRHHAIDAIVIALTSNAVIQKASSVAATGSYGDAARAISRVQPPWGDFVGDFVDSIRPAIERMVVSHRPSHK
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG4-259 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYTTRLAADLLGSLYGGRDETLPDGAKRRAIFATTGQVTATLRRVWNLESILREALPSANGESKGKPRTDHRHHAIDAIVVALTSQRTVQLLSMAAAQSVAGESRSRVFTGIQSPWPNFVDSIRPHIEQMIVSHRPEHK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 MG4-260 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLACELVGSLFGGRDAQTENGSRQIVFASSGMVTATLRKGWGLEAILREAAPSANGQNRGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKMIATLSRNNAQDPYWPQNGRTAPRIQSPWKDFVGSIRPHFEQMLVSHRPEHR
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG4-261 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASKLSMRYLAFLYGGIVDKNSIRRIFSVAGGCTALIRRAWGGNYLLGEGEKVRDDHRHHAIDAVTVALTTPELVQKIAKLSQEGRRKLNDSTKNFIDNDFYYQAQGMMDSCAVSHHQTNK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG6-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITREILRYLKQLGCTVTGSRGKVTSELRHQWGLNSILESDLPGPKNREDHRHHAIDAVVTALTNQKHLHELAATKYAVAHDGFPVPWEGFRDAVAQAVNKIQVSHRVTRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG6-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISREVVKYLKQLGCIVTGTKGQITSELRHQWGLNNILDYTGAGLKNRDDHRHHAVDAVVTAVTEQKHLGGLAASKYDKSGIEFDPPWEGFREQVAEKINAINVSHRVTRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG6-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYICKEVVKYLKQLGVNVRGSKGRVTAELRHQWGLNSILDLNNSNMKNRDDHRHHAIDAVVTAVTKNEHLRRLAKSKYSKTDSSFSEPWEDFREELAEKVKHINVSHRVRRK
		
	
	 
		 
			 117
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..117
					 
						 
							 note
							 MG6-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYICREAVRYLKQICSNVKGTRGKITSELRHQWGLNSILNLTDPNMKNRDDHRHHAIDAAVVAVTRNKHLRELAESKYAKTGSGVKFEAPWKDFREELAEKIKHINVSHRVTRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG6-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISREVVKYLKQLGCIVTGTKGQITSELRHQWGLNNILDYTGAGLKNRDDHRHHAVDAVVTAVTEQKHLGGLAASKYDKSGIEFDPPWEGFREQVAEKINAINVSHRVTRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG6-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYICKEVVKYLKQLGVNVRGSKGRVTAELRHQWGLNSILDLNNSNMKNRDDHRHHAIDAVVTAVTKNEHLRRLAKSKYSKTDSSFSEPWEDFREELAEKVKHINVSHRVRRK
		
	
	 
		 
			 117
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..117
					 
						 
							 note
							 MG6-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYICREAVRYLKQICSNVKGTRGKITSELRHQWGLNSILNLTDPNMKNRDDHRHHAIDAAVVAVTRNKHLRELAESKYAKTGSGVKFEAPWKDFREELAEKIKHINVSHRVTRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG6-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTAYIAREVRQYLKCLYSEEELVRDESVVCTRGQVTSDLCWCWELNSILNPDDQRETKNRADLRHHAIDAIVVALTTRQRLFALSQVFAKKHSLAKAKHEPWPHFREDVENAVLAIKVSHRPRKR
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG7-2 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NETQYITKQVKAELDKICRTITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAGKVSDEDYRDRQGHWRTRKKIADWSKRDDHRHHAIDALVIACTKPAYIKRLNDLNQEYDSYKEMKKDGGKMESLTKFPQPKMKGGFIQNVTKATENILISFKAGKK
		
	
	 
		 
			 95
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..95
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..95
					 
						 
							 note
							 MG7-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..95
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KETQYITKQVKAELDKICRKITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAGKVHDEEYRDRQGHWRTRKKIADWSKREDHRHHAIDALGIAC
		
	
	 
		 
			 88
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..88
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..88
					 
						 
							 note
							 MG7-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..88
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NETQYITKQVKAELDKICKKITVTSGGITDYLRHQWGVDDVLKNINLEKYEAAEKVHDEEYRDRQGHWRTRKKIADWSKRDDHRHHAI
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG7-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RESQYIARKAVEVLREVCRNVYTTTGSITDFLRHRWGWDEVIPYLRLPQFKEAGLTEIIPVQNGQKTKEVIKGWSKRDDHRHHALDALVVACTRQSHIQRINELSPILAGTYGEERRQQLLDIVRDKYIAGKIPFSFRQVCEAMNQVLVSHKQRTR
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG7-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYIAKKAVEMLRQVCREVRSTTGSITDFLRHQWGWDEVIKELRLPQFRQAGEDLIEYRPAANGGRDRVVIKDWDKRKDHRHHALDALVVAFTRVSHIQRVTKLNQIMSGKFGEERRKELLRTGRDLYIAGKAPFTFAQVSKAIANILISFKQGLR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG7-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETAYISREVKNLLLGICRNVHSTSGTVTNYLRHIWGLDSILQELNIEKYRACGQTVKEIIGSNGSTKENERIVNWSKRDDHRHHAIDAIVIALTKQSHIQKLNNLNQEFQNYRELKQSAYNFPLPWATVHSDVLRTVSNILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG7-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYIAKKAVEMLRQVCREVRSTTGSITDFLRHQWGWDEVIKELRLPQFRQAGEDLIEYRPAANGGRDRVVIKDWDKRKDHRHHALDALVVAFTRVSHIQRVTKLNQIMSGKFGEERRKELLRTGRDLYIAGKAPFTFAQVSKAIANILISFKQGLR
		
	
	 
		 
			 148
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 MG7-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KETQYITKVVREKLWEVSHEVRTTTGAITGFLRHEWGLSNLLHDLNFPKYEAQGLVEEWVDEETGEVIKRIEDWSKRMDHRHHALDALVVALTRPAHVHYLNNLNKQFGNLARENGWRTPLRSPVTNLYQKARAAMEPILVKHQKKSR
		
	
	 
		 
			 148
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 MG7-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KETQYITKVVREKLREVSHEVRTTTGAITGFLRHEWGLSNLLHDLNFPKYEAQGLVEEWVDEETGEVIKRIEDWSKRMDHRHHALDALVVALTRPAHVHYLNNLNKQFGNLARENGWRTPLRSPVTNLYQKARAAMEPILVKHQKKSR
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRAVAKWLDGCLPFPDDGHRHVFAVSGGATAMLRRAWDIAILDEEGKKDRDDDRHHAIDAALIAACTPSIVMKVAKANEMWQSDAERESLFLGSMPFPDFKQKVEAWIPCIVPTLYLPRN
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCSYLSDCLLFPEDGSKVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSTGEKDRTDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISQETHWSVTPGLTESQRKDARMKALESVMPWETFANEVRSRHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Actinobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCSYLSDCLLFPEDGSKVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSTGEKDRTDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISQETHWSVTPGLTESQRKDARMKALESVMPWETFANEVRSRHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRAVAKWLDGCLPFPDDGHRHVFAVSGGATAMLRRAWDIAILDEEGKKDRDDDRHHAIDAALIAACTPSIVMKVAKANEMWQSDAERESLFLGSMPFPDFKQKVEAWIPCIVPTLYLPRN
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRTTAWLRRRWGLNFGLTGKKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKSAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRTVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVIAVAGGATGNLRWVWGLNFGDGNVKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGTNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAHISEQTHWTVTKNLDKDERNRLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..103
					 
						 
							 note
							 MG14-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSKDVAKWLADCLPFPKDGRRHVFCVSGAATGLMRRVWRIGILDENGKKDREDDRHHAVDAAVIAACTPSVVKSIALISEEHATHRDADRLLNRSLPY
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSAALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGTNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWTVTKNLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSKDVAKWLTDCLPFPEDGRKHVFCVSGVATALMRGIWRIGILDDDGKKNREDDRHHAVDAAVIAACTPSIVRGIALISEEHATHRDADRLLNRSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPNRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASLAAKRYIEEYLTFKDNGKSRHVIAVAGGATAALRNAWGIRKDRSEDNLHHAVDASIIAACDESTVIAIAKASERKALTPKDKRKELFSRTEPWQDFANEVLSRKEHIIPSFMTDHK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASTKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPDSDRKRHVTAIAGGATGNLRWVWGLNSGSNNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSEATVQKVARARSLGRETFKHMRKSRLADTQPWPTFADEVIARKEFVIPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprococcuscomes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDRRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGVVDEKGKTDRSDDRHHAVDGAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKDQVEAWIPCIVPTRTVSRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFRVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVISCCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCSPEIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRT
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRAVKSYLEDCLIFPKGKREKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGAHGEKNRKDDRHHAVDAAVIAACNESAVMKVAKTTSMGREQFRKERKARLSNTQPWPTFADEVAAIRELVIPTRMVSHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRLVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGSGNVKDRDDDRHHAVDAAIIAACSEGTVQKVAKASSKGREAFKHLRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVVPTRMVDHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKAREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSKDVAKWLADCLPFPEDGRKHVFCVSGAATAFMRGIWRIGILDDVGKKNREDDRHYAVDAAVIAACTSSIVKGIALISEEHATNRDADRLLDGSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPTRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGSLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPSFAAEAAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALENVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLMECLPFAKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPST
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGINGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWAVTKDLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPHK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREACAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVAGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAIDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVISACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYMARAISAWLSDSLNFSTEFNQKQHVYAVNGRMTAKLRRKWGLNFGEDDTKDRSDNRHHAIDAAVIAVCSASMVKEFAISYSRLREVRDSVIAEPWEGFADQVREAREWVIPTMYRPNK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSKDVAKWLADCLPFPEDGRKHIFCVSGAATAFMRGIWRIGILDDAGKKNREDDRHYAVDAAVIAACTSSIVKDIALISEEHATNRDADRLLDGSLPYPEYRDQVKAWIPCIVPTYSPTRT
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFAKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNREDDRHHAVDAAVIACCTPGIVRNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPNA
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWELNFGSNREKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNREKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRNAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGTNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAHISEQTHWTVTKNLDKDERNRLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENAMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWISCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDNRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVIAVAGGATGNLRWVWGLNFGDGNVKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthella sp.AM16-19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRLVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYMARAISAWLSDSLNFSSEFDQKQHVYAVNGRMTAKLRRKWGLNFGEDDTKDRSDNRHHAIDAAVIAACSASMVKEFAISYSRLREVRDSVIAEPWEGFADQVREAREWIIPTMYRPNK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTQYMSKAIVAWLSDSLDFPSRYGQKQHVYATNGRMTSKLRKEWGLNFGENGIKDRNDKRHHAVDAAVIAACSASMVKEFATSYSRSHETKNSTIAEPWEGFADQVREAREWVIPTMYRPNK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCDQRIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRGAIMKALESVMPWETFANEVRAAHGFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQEAHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSDGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGHKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKNRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCTYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRLDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-124 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-125 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRAVKSYLEDCLIFPKGKREKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGAHGEKNRKDDRHHAVDAAVIAACNESAVMKVAKTTSMGREQFRKERKARLSNTQPWPTFADEVAAIRELVIPTRMVSHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 79
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..79
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..79
					 
						 
							 note
							 MG14-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..79
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNREKDCSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRNAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRQLAMWVRECLPFPDDKRQHVFCVAGAATSLMRRIWGIGIVDEKGKKDRSDDRHHAVDAAVIACCDQRIVKGIARVNSGRSNIKERERLRYESMPYPEFKAQVEAWIPCIVPTRTVSRT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKAREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFARDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVNAWIPCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-146 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTHMANHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-147 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPDSDRKRHVTAIAGGATGNLRWVWGLNSGSNNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSEATVQKVARARSLGRETFKHMRKSRLADTQPWPTFADEVIARKEFVIPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-148 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-149 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-150 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACNRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-151 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-152 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-153 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-154 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGSLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPSFAAEAAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-155 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-156 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRAVKSYLEDCLIFPKGKREKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGAHGEKNRKDDRHHAVDAAVIAACNESAVMKVAKTTSMGREQFRKERKARLSNTQPWPTFADEVAAIRELVIPTRMVSHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-157 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-158 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-159 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-160 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-161 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-162 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKIAEASSKGREAFKKQRESRLADTQPWPTFADEVKARRAFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-163 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPNDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGLTGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTAQINQKMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRAVHKLIIPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-164 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-165 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM17-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-166 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-167 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-168 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-169 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-170 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAIDAAIIAACSESTVKKVAEASTKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-171 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYASLAAKRYIEEYLTFKDNGKSRHVIAVAGGATAALRNAWGIRKDRSEDNLHHAVDASIIAACDESTVIAIAKASERKALTPKDKRKELFSRTEPWQDFANEVLSRKEHIIPSFMTDHK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-172 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPEDGTKSHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGINGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKISEQTHWAVTKDLDKDERDHLRMKALENVMPWETFANEVRASHDFVIPTRFVPHK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-173 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-174 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSIIRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-175 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellaaerofaciens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-176 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-177 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.GAM18
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-178 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFATEVAARREFVVPTRMADHG
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-179 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-180 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-181 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVAGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAIDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-182 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-183 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQEAHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-184 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNVKDRADDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-185 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-186 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDNRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-187 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENAMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-188 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-189 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-190 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-191 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-192 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-193 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-194 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGSGNVKDRDDDRHHAVDAAIIAACSEGTVQKVAKASSKGREAFKHLRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVVPTRMVDHG
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-195 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRRLVIKTARINQEMHWSMTKGMSKAQRQDAIMKALENVMPWETFANEVRVAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-196 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLMECLPFAKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWNIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFRDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPST
		
	
	 
		 
			 137
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-197 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-198 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHRSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-199 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVISACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-200 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-201 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-202 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-203 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-204 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-205 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 73
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..73
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..73
					 
						 
							 note
							 MG14-206 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..73
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHACHRCLCDCSM
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-207 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNREKDCSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRNAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-208 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNFLEDRLLFPEDGRKRHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGEGNIKDRTDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAKASAKGREAFKQLRKSRLADTQPWPTFAAEVAARREFVVPTRMADHG
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-209 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALENVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-210 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWELNFGSNREKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-211 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-212 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVKNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWISCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-213 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-214 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 MG14-215 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSRATMAFLADTLEYPDDGRKRHVIAVAGSATSALRHVWGLNFGEGNVKDRSDDRHHAVDACVIAACSESTLKKVARARSRGYRSFKKTQESRLSDTQPWPTFADDVIAM
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-216 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-217 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-218 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLSFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-219 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-220 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-221 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMDETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-222 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG14-223 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVALAKWLRECLPFTKDGHEHVFCVAGGATALMRSVWDIGITGPDGKKNRDDDRHHAVDAAVIACCTPGIVRNVALVNEGHARADVRQRLFSDSLPYPEFKEQVDAWIPCIVPTLTLPNT
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-224 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREACAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-225 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-226 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-227 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-228 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLSDCLQFPDDGLKNHIVPIAGRATAWLRRQWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKQTHWQVTRDMTREQRRSARMKALEGTMPWSTFANEVRERWKVTVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-229 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCTYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-230 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-231 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRGAIMKALESVMPWETFANEVRAAHGFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-232 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARLNQETHWSITRGMNEIQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-233 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-234 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-235 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSDGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-236 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-237 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-238 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYMARAISAWLSDSLNFSSEFDQKQHVYAVNGRMTAKLRRKWGLNFGEDDTKDRSDNRHHAIDAAVIAACSASMVKEFAISYSRLREVRDSVIAEPWEGFADQVREAREWIIPTMYRPNK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-239 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNREKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRNAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-240 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-241 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRLDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNEAQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-242 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLLFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSPSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRRDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG14-243 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTAYMSREVCAYLADCLQFPDDGAKAHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGSNGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTARINQETHWSITRGMNETQRHDAIMKALESVMPWETFANEVRAAHDFVVPTRFVPRK
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG14-244 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKNYLEDCLLFPEDGRKLHVTAVSGGATASLRRVWGLNSNGSDDEKTNSNTMRNSIDAAVIAACSVKTVQAVAKTRSLGRETFRHMRRSRLADTQPWETFADDVIVKCKTVIPTRMAEHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-245 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSVAVKNYLEDCLLFPNDGRKKHVTAVAGGATGNLRWVWGLNFGQGNTKDRDDDRHHAVDAAIIAACSESTVKKVAEASSKGRETFKHLRKSRLSDTQPWPTFAEEVAARRAFVVPTRMVNHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-246 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-247 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-248 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-249 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKDYLEKSLLFPDDGRKSHVIAVAGGATSALRHVWGLNFGADNTKDRSDDRHHAVDAAVIAACSQATVKKVADTSKLGHSEFKRKRESRLADTQPWPTFADEVIARREFVIPTRMANHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-250 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHG
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG14-251 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAIKNYLEDCLLFPEDGRKLHVTAVSGGATASLRRVWGLNTKGSDDEKTNSDTMRNAIDAAVIAACSVKTVQAVAKTRSLGRETFRHMRRSRLADTQPWETFADDVLAKCETVIPTRMAEHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellaumbonata
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-252 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSRAVKSYLEDTLIFPEDGRKKHVTAVSGGATGSLRHVWGLNFGDGNTKDRSDNRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKARKLGAEAYKHIREDRLKDTQPWPTFADEVVARREFVIPTRMVSHG
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG14-253 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDNRYLSRAVMNWLAETLAFGDMDRRHVYAVTGAGTAILRKSWALNFGPNGLKDRNYDRHHAIDAAVIAACSVSTIQAIATAHAHERRLSESRMVSTQPWPSFAIELTQRIERVVPTHQVQHK
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-254 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHG
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 MG14-255 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDDRYMSRAVKSYLEDTLIFPEDGRKKHVTAVSGGATGSLRHVWGLNFGDGNTKDRSDNRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKARKLGAEAYKHIREDRLKDTQPWPTFADEVVARREFVIPTRMVSHG
		
	
	 
		 
			 93
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..93
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..93
					 
						 
							 note
							 MG14-256 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..93
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDNRYLSRSVMNWLADTLAFDNLGHRHVYAVTGAGTAILRRHWALNFGSNGLKDRNDDRHHAIDAAVIAACSVSTIQSIATAHARGYRSSESR
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG15-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYISRFVKNLLDEHLEFAPWLSGKKQHVIAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKRIECACIKNSDGSYTNPDTGEILKKDELIVQMSKHFPEPWPKFRHELEARVSDHPKELIESLKLPSYSMEEIDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG15-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYISRFVKNLLDEHLEFAPWLSGKKQHVIAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKRIECACIKNSDGSYTNPDTGEILKKDELIVQMSKHFPEPWPKFRHELEARVSDHPKELIESLKLPSYSMEEIDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRNTLKLAPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLDIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEVRVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG15-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRNTLELAPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLDIRKIRENGDLHHAVDAVVIAATTQGMIQKVTRYSQIKENETWIDDHTKVDERTGEIFFVKKAHEKDAFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLGLPSYENAGEIKKPFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENATEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTIVDQETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALRLPTYEGIVTISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRGNGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 119
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..119
					 
						 
							 note
							 MG15-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRY
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIINKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLNIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTIVDQETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALRLPTYEGIVTISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG15-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDPFPEPWPHFRQELEARVGKQPQEAIAALHLPTYKNVESIYTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRQNLPLKEGFTNRKRRIIPVNGAVTSYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVIKRVSEYSKSRELWLYQLDDGTVIDGETGEVMTGQRGHKQEPFPEPWPEFRHELEDRVSENPPELLRHLQLPAYEGIDIETIKTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRQNLPLKEGFTNRKRRIIPVNGAVTSYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVIKRVSEYSKSRELWLYQLDDGTVIDGETGEVMTGQRGHKQEPFPEPWPEFRHELEDRVSENPPELLRHLQLPAYEGIDIETIKTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG15-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFISRMPRRK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG15-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTNRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDATVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG15-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISSYLYRYLMQNITLAPGYTDRKERIISLNGVVTGYVRKRWRIPKIRANGDLHHAVDAVVIACINDRLIKRVTEYSKAKELEYTPSDSGAVKTSMKDGFPEPWYCFRQELKARLSETPDEAIRNLHLATYCNVGNIKTPFVSRMLKCK
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG15-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIHKIRENGDLHHAVDAVVIAATTQGMIQKVTRYSQIKENETWIDDHTKVDERTGEIFFVKKAHEKDAFPEPWPRFRQELEARVSEDPEETIRRLRLPSYENAGEIKKPFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISSYLYRYLMQNITLAPGYTDRKERIISLNGVVTGYVRKRWRIPKIRANGDLHHAVDAVVIACINDRLIKRVTEYSKAKELEYTPSDSGAVKTSMKDGFPEPWYCFRQELKARLSETPDEAIRNLHLATYCNVGNIKTPFVSRMLKCK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRGNGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIINKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLNIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTIVDQETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALRLPTYEGIVTISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDPFPEPWPHFRQELEARVGKQPQEAIAALHLPTYKNVESIYTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG15-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLKNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIHKIRENGDLHHAVDAVVIAATTQGMIQKVTRYSQIKENETWIDDHTKVDERTGEIFFVKKAHEKDAFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLGLPSYENVGEIKKPFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTIVDQETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALRLPTYEGIVTISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRNTLELTPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLGIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFISRMPRRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-124 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-125 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPKTADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDATVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGKLMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRTLNLPTYSSDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellamagna
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFLYNYLRQNLPLKEGFTNRKRRIIPVNGAVTSYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVIKRVSEYSKSRELWLYQLDDGTVIDGETGEVMTGQRGHKQEPFPEPWPEFRHELEDRVSENPPELLRHLQLPAYEGIDIETIKTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-134 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLLENLELAKGYTERKRRITPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDKETGEILQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRIRPLDIPETADITKMEEPFV
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDPFPEPWPHFRQELEARVGKQPQEAIAALHLPTYKNVESIYTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLRQHIPLKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISCYSKIKELRQFMTADGTIVDKETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALGLPTYEGIVSISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGMIVDKETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALGLPTYEGIVNISAPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEMLTLKHVHKKDPFPEPWPHFRQELEARVGKQPQEAIAALHLPTYENVESIYTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIISVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG15-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSTYLYNYLCHVMKLTPGCTERKRRIIAVNGAVTAYVRKRLGINKIRSNGDLHHAVDAVIIACVTQGVINRISRYSKIKELQNFQTNDGQVVDSVTGEILTLKHVHKKDLFPEPWPHFRQELVARVGKQPQEAIAALHLPTYENVESIYTPFVSRMPNRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENATEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG15-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRRRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSRYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWAQFRAELEARVSENAAEAIRILNLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHK
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG15-146 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISSFVKNLLDDHLEFAPWLTGKNRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKQIERSRAFAKNPDGSYSDRETGEILKKDELIVRMSKHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-147 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITKLVKDLIEKYLEMAPFNTNRKRHVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIREDGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNNKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLLREMKLPTYTEAELENLREPYVSRMPCHK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-148 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWQGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-149 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLIRGLKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHK
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG15-150 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTKYIGSFVANLLRDHLDFAPWLNGRKQHVLVVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIATVTQGNIQKLTNYSKQIERSRAFDKTANGSYADRETGEVLKKDELMVRMSKHFPEPWPGFRHELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-151 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWPGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-152 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRNHLEFNPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALKPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-153 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRNHLEFSPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALNPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-154 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKEKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLIRELKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-155 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRNHLEFSPFMGGRNRHVLAVSGGVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKAKELWEISAKEPFPEPWIGFRKELEARTSDNPAEALRRMRCKNYSEEELQALKPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 MG15-156 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFVYNLLRQHLEFSPFIGGRKRHVLAVNGSVTAYVRKRLGINKIRANGDLHHAVDAVIIACVTQGMVNIIEQYSKARELWEISAKEPFPEPWPGFRKELEARTSDNPAEELRRVQVKNYTEEELQAVKPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG15-157 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISSFVKNLLEDHLEFAPWLTGRKRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKRIEHAFIKNRDGSYTHPDTGEILKKDELMAQMSRHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKELLESLRLPTYTPEEIDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-158 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTTRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNNKLVDEETGEIIKGKEDFPEPWPWFRKELDARTGKNPALLIRDLKLPTYTEAELENLHEPYVSRMPCHK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-159 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYITKLVKDIIEKYLEMAPFKTSRKRNVVAVNGAVTAYVRKRLGIAKIRENGDLHHAVDAAVIACVTEGMINRISRYSKRREILYNSKLVDEETGEIIKEKEDFPEPWPWFRKELDARTSKNPALLTRELKLPTYAEEELENLHEPYVSRMPCHK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG15-160 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISSFVKNLLEDHLEFAPWLTGKKRHVMAVNGAVTDYTRKRLGIRKIREDGDLHHAVDAAVIAIVTQGNIQKLTNYSKRIEHAFIKNRDGSYTHPDTGEILKKGELMAQMSRHFPEPWPGFRRELEARVSDHPKALLESLRLPTYTPEELDALKPPFVSRMPTRK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG15-161 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYISRFIYNLIRQHLQFAPFRTDRKQHIISVNGAVTSYIRKRLGIPKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGTIQKVTRYSREKETLYHCDSKGRLIDTSTGEILSPEEHQRRLAEKFPEPWPCFRKEIEARISHHPAENLRLLHLPTYTEEELAELEKPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-162 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-163 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-164 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG15-165 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRK
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-2 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYIAKKSVEILKQICRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDEILHTLDFDRYKSGGLTEVIEIEHKGQKHRIERIKDWSKRLDHRHHAVDALVVACTKQSYIQRLNNLNTERDAMYQDIEAQSVEWKEKHSLLEKWIKLQPHPTVSEVTDKVDEILVSFKAGKR
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTEDVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNNSREQMFDELGKRTDTPEYTEKRSLLEKWVDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILMQICHDVYASSGDVTAYLRRIWGYDEILQRLNIPRYREGGLTEMVTYEHNNQQHTEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQNIIQRLNNLNAQESSGEDKLNLDKWTMAQAHFSVREVSDAASRILISFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSQILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTQQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQKVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMSAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYVSRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGNVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRKGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNRSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHALDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILDQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHTLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQKLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDKILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDKILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVSDHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVSDHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHYLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQKLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLEHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
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					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
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					 source
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
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					 source
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTTEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSSMTATAGESMSLDKWTSAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSYNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQIHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTSEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYCSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHMGQTHTEERIKDWSKRMDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHYLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTENVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQTHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRKGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYLHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMAAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYRDGNLTEDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSMQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKAQELLKKSCREVIATSGSVTDLIRHTWGYDTILHELNLPCYKEAGLTTFIKEENTGQQKEVIKDWTKRLDHRHHAVDALTVACTSRSIIQHINTLHASREVMRGDVKTPRKEWENNDLLQQWIKEKMPFDRQYVLQKVASILVSMKSGKK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-134 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISREAIKILKQCCKNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLDFERYKKAGLTKIVTWESDHGKNKHTKEQIVNWTKRIDHRHHAIDALVIACTQQGFVQRINTLNADETKDLMKKQIESSGVKFEEKKDLLNKYLASLTPFSTQTVADNVDKILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTKIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIESAGIKYEEKKVLLDKYLISLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKLVCRNVWTTSGSITDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYSLGGMTESVHYEHNGQKHEEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTQQSYIQRLNTLSASRDVMHAEVEKQGVQWQEKHSLLEEWTAQRPHLPYSTVRDYVDGILVSFKPGKM
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISRKAQELLRMTCRDVTVTTGEITALIRHTWGYDTILHDLNFSSYKEAGLTEIVKGEDSGRTREIIKDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLNASREEIRGEIKAPRKEWKDSNLLQQWIKEKMPFDRQYVLHKVASILISMKAGKK
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFIRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIISDHLGQVHQEERIKNWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNSSRDKMFQELEAQSKEVKEKYSLLESWMRCRPHIPVSVVSQAIDGILVSFKTGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYKQVDEMTEWVHYEHAGQEHEVERIKNWTKRLDHRHHAIDALTVALTQQSMIQRLNTLEASHDEMEKQVKEANTPYKEKKSILEKWVTEQPHFEVSEVTDKVDSILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 MG16-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKEICYNVYATSGSVTDFIRRTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYEHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQRKDWKN
		
	
	 
		 
			 100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..100
					 
						 
							 note
							 MG16-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVEDLTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAY
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Deminuibactersoli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKAVDMLKQVCRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYKEGGMTEMVHYEHNGQEHDEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTRQSYIQRLNTLYASRDAMHAEIKKQSAHWQEKHSLLEEWTKQRPHLPVSVVRDSVDGILVSFKPGKR
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGSITATLRHLWGYDEVLHQLNFERFKNAGLTETVTWESNHGKNKHSKEQIIDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKRQIETVGVKYDEKKILLDKYLTSLAPFKTQTVANAASNILVSFKPGKK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-146 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHHWGYDNIIHDLNFQRNKNAGQTAIITYEHRGQTHQEERIKEWSKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNTSRDAMFQELEAQSEEFKEKYSLLERWIKERPHIPVSEVTEAVDGILVSFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-147 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRHVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEYVEFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDLMEKQVKEAGTHYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNVVKGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-148 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-149 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIESAGIKYEEKKVLLDKYLISLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-150 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISRKAMEILRMGCREVVATSGSITELIRHTWGYDTILHELNCPDYKEAGLTEIIIDEKTKRQREVISDWTKRLDHRHHAIDALAVACTTHSIVQHINTLHASRKIMRDEIKTSRKEWKDNYLLQQWIKEKMPFDRHYVLHKIASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-151 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-152 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYISKKALEMLKEVCRNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQGGLTEAREFDNKGIIHKEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVDKQSAEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVADRVAEILISFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-153 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWILEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-154 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-155 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIVCDQMGQVRQVERIKDWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNASRDQMFQELETQSNKVREEYSLLENWMKERPHIPVSVVSQIVDGILVSFKTGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-156 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-157 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKEVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREFDHKGATHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSLLQEWLRERKHFSTDEVAQKVSDILASFKAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-158 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISRKAVDMLKLVCRNVWTTSGSVTDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYKEGGMTEVVHYEHNGQEHDEERIIGWTKRMDHRHHAIDALTIACTRQSYIQRLNTLNASRDAMHAEIEKQNAYWQEKHSLLEEWTRQRPHLPVSVVRDYVDGILVSFKPGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-159 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIARKSVEMLQQVCKNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERYMKAGLTSMVKQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-160 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKNVCYNVYATSGSITDFIRHIWGYDEILHQLNFERYKKGGLTEFREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSNILVSFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-161 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRKVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEVLHTLNLPRYHKVEGMTEFVQYEHAGQTHEEERIKNWTKRVDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDLMEKQVKDAGTLYNEKKSILEKWINEQPHFSVDEVTRQVDGILISFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-162 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIARKAIEMLQQICKNVYSTSGRVTDFVRHQWGYDEILHDLNFDRYKKAGLTTMVTQLQSGDEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQAELNDKNGSIMDPNRSMLEKWVSIQPHITYAEAKNEVDKIIISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-163 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-164 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSCVEAKKEIDKILISLRPNTR
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-165 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIKRLNSLNAEFTREEMLKEVEEANTVYNEKKSLLEKWILEQPHFSVDDVTNSVDSILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-166 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIAKKSVEMLQQICRNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERYKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKKRVADPNRSMLEKWLYAQPHVSYALAKEELDKIIVSQRPNTR
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-167 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIAVKAVDLLQQGIRQVWASSGTVTFFMRHQWGYDEILHTLNLPRYRRVEGMTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTIALTRQAYIQSLNTLSSEITREEMIEIIKETGKVYKEKTSLLDKWARELPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Barnesiellaviscericola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-168 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISRKAQELLRTACRDVIATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFDCYKKAGLTEFIKDEKTGKNREVIQDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIIQRINTLHASREDIRKEIKSTRKEWQENDLLQQWIKEKMPFDRKYVLHKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-169 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-170 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFIRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIISDHLGQVHQEERIKNWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNSSRDKMFQELEAQSKEVKEKYSLLESWMRCRPHIPVSVVSQAIDGILVSFKTGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-171 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRKVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEVLHTLNLPRYHKVEGMTEFVQYEHAGQTHEEERIKNWTKRVDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDLMEKQVKDAGTLYNEKKSILEKWINEQPHFSVDEVTRQVDGILISFRAGKR
		
	
	 
		 
			 118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellabrevis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..118
					 
						 
							 note
							 MG16-172 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQAIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEIVHYEHAGQEHEEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNSLNAEFTREEMLK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-173 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGAVTAILRHLWGYDEILHQLNFERYKNAGLTETVIWESNHGKNKHSREQIVDWSKRVDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKGLMKKQIETAGLKYVEKMALRDKYLISLTPFKTQAVANAVNNILVSFKPGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-174 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDYEHAGQKHTEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKETGTHYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTSAVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-175 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISRKAQELLRTACRDVIATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFDCYKKAGLTEFIKDEKTGKIREVIQDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIIQRINTLHASREDIRKEIKSTRKEWQENDLLQQWIKEKMPFDRKYVLHKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-176 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-177 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEDLTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWILEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-178 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-179 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-180 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-181 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKEAGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKR
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-182 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIARKSVEMLQQICKNVYFTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERYMKAGLTSMVKQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNTR
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					 1..43
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..43
					 
						 
							 note
							 MG16-183 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..43
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSPYIARKSVEMLQQICKNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDEILH
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-184 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQKGIRTVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVDELTEMVHYEHAGQEHDEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTRQSYIQRLNTLEASHDIMEKQVKETGTQYNEKKSILEKWVAEQPHFPVADVTENVDGILVSFRAGKR
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					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-185 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-186 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSCVEAKKEIDKILISLRPNTR
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-187 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYHQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDNRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKR
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-188 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTR
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					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-189 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYVTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTR
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaruminicola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-190 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLQSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRADMLEELSSNDRRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTR
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Labilibaculumfiliforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-191 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYHQVEGLTEFVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDNRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEDVTNAVDGILVSFRAGKR
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-192 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTR
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					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-193 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKAIEMLKDICYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFPTEDVAKKVSDILVSFKAGKR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 MG16-194 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..47
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIAKKSVEMLQQVCRNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNF
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-195 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKAMEILSFGCRDVVATSGSITAIIRHAWGWDTILEELNIQTYRNANLTEVIEVKSKGQNKKMETIKNWTKRLDNRHHAIDALVVACTSSSIIQRINTLNASKQKMRDEITSARKKWDENNILTQWIREKNPLNRKEVLEHVSSIFISMKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-196 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-197 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKAQEILKTACREVVATSGTITDLIRHTWGYDTILHELNFPNYKEAGLTSFVTDEKTNQQREVIKDWSKRLDHRHHAVDALAVACTSRSIVQHINTLHASRDEMRKEVNSARKDWKDNNLLQQWIMEKKPFDRQYVLHKVASILVSMKAGKR
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					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 MG16-198 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVDMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNT
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-199 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVDMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTR
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					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-200 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSDILVSFKAGKR
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					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-201 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIEASGIKYEEKKVLLDKYLTSLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKK
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-202 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKAVEILKDGIREVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYQQVEGLTETIQYEHAGQTHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQAYIQRLNTLEASHDHMQKVVNEAGTQYNEKKSLLEKWVAEQPHFSVADVTDKVDGILVSFRAGKR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-203 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYITKKAHELLRTACRDVLATSGSITDLTRHVWGYDTILHELNLPRYKSAGITEVITDERTGREQEVIRDWNKRLDHRHHAIDALAVACTSRSMIQRINTLHASREEMREEVSSPRKDWKENDLLRQWIKEQRPFERQYVLHKVESILVSMKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-204 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQLVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQMHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREEMLEELSINDQRLIDPERSMLEKWLFVQPHISYAEAKNEINKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-205 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSTEDVAKKVSDILVSFKAGKR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-206 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILQQVCKDVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVILEELNSNDQRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-207 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYITKKAHELLRTACRDVLATSGSITDLTRHVWGYDTILHELNLPRYKSAGITEVITDERTGREQEVIKDWNKRLDHRHHAIDALAVACTSRSMIQRINTLHASREEMREEVSSPRRDWKENDLLRQWIKEQLPFERQYVLHKVESILVSMKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-208 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQMIARKSFEVLRQICHNVYATSGSVTDFLRHQWGYDNILHDLNFERFSKSDNIEEITIVGRDGIETKVKRIKGWNKRIDNRHHAVDALTIALTTQSMIQRLNTLYASRDAMHGDIEASKQKFNEKKSILEKWTAIQPHFTYSQASEAISRILISQRGGKR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Chryseobacterium vrystaatense
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-209 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISREAIRILKQCCRYVNATSGSITATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTEIVTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADETKDLMKKQIEASGIKYEEKKVLLDKYLTSLIPFKTQIVADAVNKILVSFKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-210 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAIEMLKQICRYVWATSGSVTDFIRHNWGYDKILHDLNFERYKSGGLTEMVHYDHQGQEHDEERIKEWTKRLDHRHHALDALTIASTQQGYIQRLNHLNTERDQMFAELEMQREEYKGRYSLLEEWIKERPHISVEDAKVAVDQIAVSFKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-211 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISRESIRILKQCCRTVNATSGKITAILRHLWGYDEILHQLNFERYKKAGLTETKTWESNHGKNKHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGVIQRINTLNADETKDLMKKQIESANIKYEEKKVLLDKYLTSLVPFNTKTVAEAVNKILVSFKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaihumii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-212 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIARKAIEMLQQICKNVYSTSGRVTDFVRHQWGYDEILHDLNFDRYKKAGLTTMVTQLQSGDEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQAELNDKNGSIMDPNRSMLEKWVSIQPHITYAEAKNEVDKIIISQRPNTR
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					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Treponema pedis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-213 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRYVWTTSGSVTDFLRQTWGYNNILHDLNFERYKSGGLTEIRQYDHKGQEQSKECIIGWTKRLDHRHHALDALTIASTQQGYIQRLNHLNTERDEMFAELKKQSEEHKEKHSLLEDWMKERPHLSVEAVKEAVDQIAVSFKAGKK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-214 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASREDILEELNSKDQRLVDPERSMLEKWIVVQPHISYSEAKNEIDKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-215 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDDLLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEMERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEILEELNSKDQRVVDPERSMLEKWVYAQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-216 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLSACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTR
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-217 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-218 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSITDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLQSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRADMLEELSSNDRRLVDPDRSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEIDKIVISQRPNTR
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-219 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYISKKALEMLKEVCCKVYATNGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQGGLTEVREFDNKGIIHKEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVDKQSAEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVADRVAEILISFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-220 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-221 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIMDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMLEELNSKDQRVVDPERSMLEKWIFVQPHISYVEAKNEIDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.ne3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-222 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALTIACTTQGMIQRLNTLNASREDILEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFVQPHISYSEAKNEIDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellacopri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-223 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEILQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFEHFKKANLTTMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDAMLDELNNKEQRMIDSERSMLEKWIISQPHVSYAEAKKEIDKILISLRPNTR
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG16-224 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNIERFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDAFAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMFEELNTKDQRLIDPERSMLEKW
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-225 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEILRSAIRDVYATSGSVTDFLRHIWGYDQILHNLNLPKYRDAELTEFVTYDHRGQEHQEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTIALTRQGYIQRLNNLNASHDDIAEAVRKVNPLMEKKYSLLEKYIYIQPHFTVQEVTDKVDGILVSFRAGKK
		
	
	 
		 
			 20
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..20
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..20
					 
						 
							 note
							 MG16-226 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..20
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIATKAVEILQQGIRQ
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-228 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTELVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNTSREQMFDDLGKRTDTPEYTEKRSLLENWIDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-229 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKAAEILRQGYRNVYATSGSVTDFLRHQWGYDEILHRLNLPRYQQVEGLTELVTYDHCGQEHQQERIKGWTKRLDHRHHAIDALTIALTQQSVIQRLNTLNTSREQMFDDLGKRTDTPEYTEKRSLLENWIDAQPHFSVQEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-230 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEASDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-231 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIRDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNILNAKTAIGEEQMSLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-232 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLSQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-233 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHALDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-234 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-235 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTAYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-236 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILNQVCRNVYGSSGDVTASLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGNLTGDVTYVHKGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIASTRQSIIQRLNTLNAKTAIGEEQISLDKWTLAQAHFSVADVADHVADILVSFKSGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-237 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-238 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYDHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSIIQRLNNLSAMTAVAGESMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDNVSRILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-239 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-240 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-242 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG16-243 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VQTQYISRKAMEILKQVCHNVYGSSGEVTSYLRRIWGYDEILHSLDLPRYREGGMTAEVSYEHRGQTHTEERIKDWSKRLDHRHHAIDALTIACTRQSVIQRLNNLSSMTAVAGEAMSLDKWTLAQPHFSVQEVSDKVGGILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-245 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQTGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHEWMEKQVKEANTAYNEKKSILERWVADQPHFSVADVTNKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-246 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIARKSVEMLQQVCKDVYTTSGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAGLTTMVTQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREGILDELNSKEERVVDPERSMLEKWIYTQPHISYAQAKEAIDNIIISQRPNIR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-247 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQTGVRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEALTEIVHYEHAGQEHNEERIKNWTKRTDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEANTPYNEKKSVLERWVADQPHFSVAEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprobacter sp.
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-248 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQAGIRHVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEVNTPYNEKKSVLERWIADQPHFSVSDVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-249 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFKRYKDAGQTEIIVCDQMGQVRQVERIKDWTKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNASRDQMFQELETQSNKVREEYSLLENWMKERPHIPVSVVSQIVDGILVSFKTGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-250 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDVMLEELSSNDQRLVDPERSMLEKWIYVQPHISYAEAKNEVDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-251 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKSQELLKMACRNVVATSGNITDLVRHTWGYDTILHELNFPCYKEAGLTTFIKDENTGQQREVIKDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREEMREDVKSPRKDWEDNDLLQQWIKEKMPFDRDYVLHKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-252 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYISKKAVEMLKLVCRNVWTTSGSITDFLRHNWGYDQILHDLNLPRYSLGGMTESVHYEHNGQKHEEERIIGWTKRLDHRHHAIDALTIASTQQSYIQRLNTLSASRDVMHAEVEKQGVQWQEKHSLLEEWTAQRPHLPYSTVRDYVDGILVSFKPGKK
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-253 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKAQELLKAACREVMATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFPRYKDAGLTEIIKDEETGMQREVIPDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLNASREIIREEIKTSRKEWEDNDLLQQWIKEKMPFDRQYVVQKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Marinilabiliaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-254 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEVLQDGIRQVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEGLTELVDFEHAGQKHTEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTQQGYIQRLNTLEASHDFMEKQVKEAGTKYNEKKSILEKWINEQPHFSVEEVTNAVDRILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-255 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQNIARSAMELLRQVCHNVYATSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFSRFAKSGNTEFITVVGADGKETQQERIKGWSKRMDNRHHAVDALAIALTTQSMIQRINNLNASREFMQKDVEASKEKFKEKKSLLEKWVAIQPHLSYGQAKDAISGILVSQRSGKH
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-256 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKSQELLKMACRNVVATSGNITDLVRHTWGYDTILHELNFPCYKEAGLTTFIKDENTGQQREVIKDWTKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREEMREDVKSPRKDWEDNDLLQQWIKEKMPFDRDYVLHKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG16-257 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQQGIRQVWTSGGSVTDFLRHLWGYDEILHTLNLPRYRQVEELTEIVHYEHAGQEHDEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTVALTRQAYIQRLNSLNAEFTREEMLKEVEEANTVYNEKKSLLEKWVNEQPHFSVDDVTQSVDSILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-258 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQTGVRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRQVEALTEIVHYEHAGQEHNEERIKNWTKRTDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHDWMEKQVKEANTPYNEKKSVLERWVADQPHFSVAEVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellasaccharolytica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-259 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKALEMLKDVCYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNYDRYKKGGLTEFREYDHKGETHTEERIQDWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQRKEWKNDYSMLQEWLRERKHFSAEDVAKKVSDILVSFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-260 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQNIARSAMELLRQVCHNVYATSGSVTDFVRHQWGYDNILHDLNFSRFAKSGNTEFITVVGADGKETQQERIKGWSKRMDNRHHAVDALAIALTTQSMIQRINNLNASREFMQKDVEASKEKFKEKKSLLEKWVAIQPHLSYGQAKDAISGILVSQRSGKH
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-261 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYISKKALELLREICHNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKQSGLTEIREFDNKGEIHKEERIQKWNKRLDHRHHAIDALVIAMTKQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSIEWKNDFSLLQEWLRERKHFSTKDVANRVANILISFKAGKR
		
	
	 
		 
			 120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 MG16-262 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFDRFKKAGLTAMVKQLHSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMLEELNGK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-263 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIAKKSVEMLQQVCRNVYSTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERYKRAGLTAMVTQLRSGKEVEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASREDILDELNKTEERNDDSERSMLEKWICSQPHISYAEAKDELDKIIISQRPSTR
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-264 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGTVTATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTETVTWTSNHGKNEHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADDTKDLMRKQIESAGIKFEEKKVLLDKYLASFVPFTTKVVADEVNKILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-265 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQLVCRNVYTTSGSVTETVRRLWGYNELLHDLNFERFKKAGLTTMVTQLHSGEEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDDMLKELNSQEQRVVDPEHSMLEKWIYTQPHISYVQAKEAIEKIIISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-266 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQTQYIAKKAIEMLKDICYNVYATSGSVTDFIRHTWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTELREYDHKGETHTEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDAMFQEVEKQSKEWKNDYSMLQEWLRERKHFPTEDVAKKVSDILVSFKAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-267 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLLQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTAMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEELNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-268 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLSQYISRKAMEILQTGCRKVYATSGSITDIERHLWGYDTILHELNFPRYKCAGLTTVIKEEYEEGIITEKEVITNWSKRKDNRHHAIDALVIACTTQDTIQRINTLHASRDELQKETSGNPVFYSEKSTLLERWIKGKQPIPRHEVLEQVKQIAISIKAGKK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-269 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTTGSVTDFVRHQWGYDEILHDLNFERFKKAELTTMVTQLHSGKEVEVERITNWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLSACRNEMLDELNSKDERVIDPERSMLEKWINSQPHICYAQAKDEVDKIIVSQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-270 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAVKAVEILQTGIRRVWTSGGSVTDFLRHQWGYDEILHTLNLPRYRKVDELTEIVHFEHAGQEHEEERIKNWTKRIDHRHHAIDALTVALTQQSYIQRLNTLEASHEWMEKQVKEANTAYNEKKSVLERWVADQPHFSVADVTDKVDGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG16-271 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAAKAVEILQTAIRDVHATSGSVTELLRHQWGYDEILHHLNLPRYNKADLTEIVQYDHAGQKHTVERIKNWNKRLDQRHHAVDALTIALTKQSYIQRLNTLNASRETIYNEVEQADAKLRNEEKRTLLENWVAIQPHFPVKDVEDKVAGILVSFRAGKR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-272 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYTTSGSVTDFVRHQWGYDELLHELNFERFKKAGLTAMVKQLHSGKEIEVERIKDWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQGMIQRLNTLNASRDEMQEELSSKEQRLVDPERSMLEKWIFAQPHISYAEAKNEIDKIIISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG16-273 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYIAKKSVEMLQQVCKNVYATSGSITDFVRHQWGYDELLHDLNFERFKKAGLTTMVKQLHSGEEVEVERIANWTKRLDNRHHAVDALAIACTTQSMIQRLNTLNASRDDMLEEQNSKDQRLVDPERSMLEKWVFIQPHITYADAKKEIDKIVISQRPNTR
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG16-274 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLSQYISKKAQELLKTACREVMATSGSITDLIRHTWGYDTILHELNFPRYKDAGLTEIIKDEETGMQRELIPDWSKRLDHRHHAIDALAVACTSRSIVQRINTLHASREIIRDEIKTSRKEWEDNDLLQQWIKEKMPFDRQYVVQKVASILVSMKAGKK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG16-275 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GETQYISRESIRILKQCCRNVNATSGTVTATLRHLWGYDEILHQLNFERYKQAGLTETVTWTSNHGKNEHSKEQIVDWSKRIDHRHHAIDALVVACTQQGFIQRINTLNADDTKDLMRKQIESAGIKFEEKKVLLDKYLASFVPFTTKVVADEVNKILVSFKAGKK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRHQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTDKPMDFIKKNQDNRSYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWVGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRKQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMAIVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidaminococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKATADILKSAYEHSEVVYVKAGNVSDFRQQFDFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTINPLMFIRGNQDNRRYSLKPEVFYAHDIKRNGEIAWLAGDNGTMATVKRVMQKNNVLFTRLAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKIAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTDKPMDFIKKNQDNRSYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWVGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFEKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTDKPMDFIKKNQDNRSYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWVGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVVRTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTAHPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRHQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANHLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKATADILKSAYEHSEVVYVKAGNVSDFRQQFDFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTINPLMFIRGNQDNRRYSLKPEVFYAHDIKRNGEIAWLAGDNGTMATVKRVMQKNNVLFTRLAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKNAYLNIVVGNCYYVKFTAKPLDFIKKNQDNRSYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWVGGKDGTITTVTKTIHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCHHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRELNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKIAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Negativicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMAIVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRKQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVVRTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKATADILKSAYEHSEVVYVKAGNVSDFRQQFDFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTINPLMFIRGNQDNRRYSLKPEVFYAHDIKRNGEIAWLAGDNGTMATVKRVMQKNNVLFTRLAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMAIVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMETVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGADGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VEMRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFNFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEFFYKFNIKRDDDIAWLGGADGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRKQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSAVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTASPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRKQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYQNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-124 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-125 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYKHSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYYVKFTANPLNFIKKNQDSRSYSLKPEIFYKFNIKRDDDIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQPLEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG18-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAAAHLLEQLLPNTEVVYVKAGLAADFRQEFGFVKCRDANDFHHAKDAYLNAVVGNVYHEKFTKNPLRFVRSGQEYSLNLSALFQNWNIYKGGRVIWQKGEDGSLETVRARMAKNDPMVTRYCTEGR
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-146 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-147 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Lactobacillusoryzae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-148 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-149 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-150 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-151 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-152 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-153 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-154 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-155 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-156 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-157 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYKHSEIVYVKAGNVSDFRQKFEFVKCRDVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-158 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVATILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDGEIAWLGGEDGTMATVARTMHKNNILFTRQAVEGK
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG18-159 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAAILKTAYQNSEVVYVKAGNVSDFRQQFKFVKCREVNDLHHAKDAYLNIVVGNCYHVKFTANPLNFITKNQDNRRYSLKPEIFYKFSIKRDSEIAWIGGKDGTITTVTKTMHKNNILFTRQPVEGK
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG18-160 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQSTKAVAEILQQVYPLSKIVYVKAGLVADFRRYMGHVKCREVNDYHHAKDAYLNIVAGNIYHTRFTDNPYNFIKEAKDKDQKYSLKLEKLLTRDIRRGDITAWDTTGNKTRGVVEKVLARNDIRFTRYPYTEK
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG21-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSKVIFRLIENHLQFAETAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAVDAAVIACITPGMIQKITKYAQNHERFYATAKGYVDIETGEVLTRSEYEAMDDIRFPEPWPGFRSELEARVSEHPQEAIARLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburia sp.AM23-20
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIERQKGQAPLYIDPETGEKLTEQVFDHKYAPTFPAPWKEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:571
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGKLTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQNMINRLTRYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG21-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLKFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEVRLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFIKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYVDLETGEKLTKQAFEQKYEPTFPAPWNKFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNPNFVRKVWTVNGKLTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQNMINRLTRYYQYVDGRYMNNKGEYIDIYTGEIINAKEYEEKNGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNTNFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECIEAERIYTYEDYNDVEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Helicobactersp. MIT 11-5569
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFAKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIEKQKGQAPLYVDPETGEKLTEQAFDQKYAPTFPAPWPEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYMCKLMYNLVRNHLEFSDNKNFERKVWTVNGSVTAHIRKRLGIEKTRDGDTHHAVDAAVIAITTQNMINRITKYYQYNDGKYMNNKGEYIDLETGEILDAKEYEAKNGIYFPEPWPKFRKELDIRVNCNSKERMIECLNAEKIFTYEDYEDVEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 191
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..191
					 
						 
							 note
							 MG21-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDTQYISRLVYKLINNYMEFSDNPNVNRKVRNINGAVTHYIRNRLGIEKIRADGDEHHAVDACIIATTSNYMVNKITRYSQYIDGRFMNDRGEYIDIETGEIINKEEYEEEYGPKFPEPWEGFRRELEIRSSDDVANRAEKTPEELKNIMIQEINDEIKNGKLYSYIEHDDGINRFDDIEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYICKLMYNLVKNHLEFSNNKNFDRKVWTVNGAITSHIRKRLGIEKTRDGDIHHAIDAVVIAITTQEMINKLTKYYQYKDGKYMNNKGEFIDLETGEILDAEKYEKENGIYFPEPWPKFRKELEIRTICPTKETMISYLHNEKIFTYDDYEDVEPIFVSRMPKRK
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG21-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYITKAVADILRNYLAFEEDSPFAKKPVRSINGAVTDQVRKRLGLQKHREEGDLHHAMDAAVIAVTTDGYINRISRYTQRREFGKRIGCYKDKQTGEKVEIEKQKGQAPLYVDPETGEKLTEQAFDQKYAPTFPAPWPEFTKELKARMAPNADEAIRQLYLPSYGSEEIKPIFVSQMPNRK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKRREALEEAPRGYVDPSTGELVEQSEQPRRDPFPKPWEQFHQELEARLATVDPRHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKQREAFVKAPAGYVDPSTGGLVEQSEASRRDPFPKPWEQFHQELEARLDPIDPQHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG21-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VGVQNIQKRIADILRNYLRFYGEMPMEQHIVVTKNSITEAICEQLGLQRYYTKVSALSSALNAILIAVTPANYEAKVTQYVQSREEHYTDDGYIDPENGKKLTIEEFDAKYMPESDLKCIYSYLKEEIEIWMSSASDKKSINAKRGKLEKLHKKLGLKGKYENEINNWKPIFVSQMPDRK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESRYSKKPVQTVNGAVTSMLRSRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAATSPGLVQRLTEYSKRREALEEAPRGYVDPSTGELVEQSEQPRRDPFPKPWEQFHQELEARLATVDPRHQIDLLKLATYESDEEVKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNPNFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLEAEKVYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRK
		
	
	 
		 
			 92
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..92
					 
						 
							 note
							 MG21-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..92
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQCLTAYNKHRETWERPPAG
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburiainulinivorans
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG21-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMIEDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIATTTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIATTTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAIYTLIRDNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPASYVDPATGDLLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDQFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPQHQIDLLKLATYESDEEIRPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLESEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHPCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSDNENFDRKVFTVNGQITSHVRKRLGINKIRENGDEHHAVDAAVIAIISQGMIQKITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDLETGEILTKEQYEKENGINFPEPWPKFRTELDIRTTCQTKERMEECLVAEKIYYENYDDVKPVFISRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTKYICKYMYNLIRNHLEFSDNANFVRKVWTVNGALTAHIRKRLGIEKVRDGDTHHAVDATVIAITTQGMVNKLTKYYQYVDGRYMNNKGEYIDTYTGEIINAKEYEEKYGIYFPEPWPKFRKELDIRTNCKTRERMIECLESEKIYTYEDYDDVEPIFVSRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDQFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIREHLVFAESAYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKRRESWERSPAGYVDPATGELIVLPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPERK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPVTGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNFLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIEDLTDYYKEEERLFMGKTHFVDPATGEALTRKEFQQRFAPQFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPDEEIAPVFVSHMPKHT
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDPLTAETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG21-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSKVVFRLIEDHLQFAETAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAMDAAVIACITPGMIQRITKYAQNHERFYATAKGYADIKTGEVLTRAQYEAMDDIRFPEPWAGFRLELEARVSDHPQEAIAQLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutesbacterium CAG:129
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARHDQFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIQPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLELETYESDEEIKPVFASRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKVTQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVS
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAIYTLIRDNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVTALYLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG21-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSRSMIEDLTKYYQEEEQRFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFPQPWPRFREELEARLDPIDPMEAVMALHLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG21-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWPRFREELEARLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLSFADSTYANAPVQAVSGTVTATLRGRWGIEKMREDGDLHHCKDAVVIAATSPSMIQRLSNYYKEEERLFMGKTHFVDPETGEVLTRKAFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPVNPMDAVMALHLSTYEPDEDITPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRNHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDSDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG21-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYLSKVVFRLIEDHLQFAKTAPGKKHTQPVNGAITAQVRKRLGIEKIREDGDLHHAMDAAVIACITPGMIQRITKYAQNHERFYATAKGYVDIKTGEVLTRAQYEAMDDIRFPEPWAGFRLELEARVSDHPQEAIAQLKLPHYENSEEIRPIFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLATYESDEKIRPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFASRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAADAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRETPKGYLDTETGELMTREAYDAKYPPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPERK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLLRDNLAFAESDYRKKPVQTVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCMDAAVIAAASPGLVQRLTEYSKRREAFEEVSRGYVDPATGELVELPEQLRRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLATYESDEKIRPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKQTHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFASRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFASRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSDNENFDRKVFTVNGQITSHVRKRLGINKIRENGDEHHAVDAAVIAIISQGMIQKITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDLETGEILTKEQYEKENGINFPEPWPKFRTELDIRTTCQTKERMEECLVAVKIYYENYDDVKPVFISRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAADAAVVACVSPSMIQKITQYTKHRECIRETPKGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPKRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIGKRLGINKIRENGDEHHATDAVIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDMETGEIITKEQYEAKNGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPKRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-102 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSDNENFDRKVFTVNGQITSHVRKRLGINKIRENGDEHHAVDAAVIAIISQGMIQKITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDLETGEILTKEQYEKENGINFPEPWPKFRTELDIRTTCQTKERMEECLVAEKIYYENYDDVKPVFISRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-103 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-104 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-105 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..109
					 
						 
							 note
							 MG21-106 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQ
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-107 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKNHVQFSDNENFDRKVFTVNGQITSHVRKRLGINKIRENGDEHHAVDAAVIAIISQGMIQKITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDLETGEILTKEQYEKENGINFPEPWPKFRTELDIRTTCQTKERMEECLVAEKIYYENYDDVKPVFISRMPRRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-108 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-109 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-110 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-111 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-112 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-113 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-114 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLTFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-115 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-116 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-117 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-118 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTSMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-119 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-120 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTVYNLIRDHLAFAESAYRKKPVQAVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYSKHRETWERPPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-121 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRSIYNLIRNNLVFAESNYKKRPVQTVNGAVTSMLRNRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTEHSKRRETLEKAPAGYVDPATGELLELPQEARRDLFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLSTYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-122 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSRSMVQRLTNYYKEEERLFMGKTNFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEARLDPIDPMEAVTALYLSTYEPEEEIAPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-123 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-124 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-125 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 95
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..95
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..95
					 
						 
							 note
							 MG21-126 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..95
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVAAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVD
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-127 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLNPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-128 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-129 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-130 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-131 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-132 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-133 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRTIYNLLREHLLFADSRYSKKPVQAVNGAVTAMLRSRWGVHKIREDGDLHHCMDAAVLAATTPGLVQRLTEYSKHRETLIETPAGFVNRLTGELVEEAGDAQRDRFPEPWDRFRQELEARLDPIDPRHQIDRLKLATYESDEELKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-134 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-135 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG21-136 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLKFADSAYAKAPVRAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGNGDLHHCKDAVVIAATSDSMIKDLTKYYQEEEQLFMGKTHFVDPATGEVLTRKEFQQRFAPKFPQPWDRFREELEVRLDPTNPKEALMALNLSTYEFDPEEEIPPVFVSHMPKHT
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG21-137 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QDTQYISRLMYNLIKDHVQFSNNENFERKVFTVNGQITSHIRKRLGINKIRENGDEHHAIDAAIIATVSQGMIQRITKYYQYIDGRYEKNSGEYIDIETGEIITKEQYEAENGSNFPEPWPKFRKELDIRTTCKTKARMEECLLTEKIFYDDYDDVKPIFISRMPRRK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-138 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-139 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-140 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMLELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG21-141 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTQHITRVVYNYLRNNLEFADSAYAKAPVQAVNGAVTAMLRGRWGIEKMRGDGDLHHCKDAVVIAATSPSMIQRLSNYYKEEERLFMGKTHFVDPGTGEVLTRKEFQQRFAPQFPQPWPRFREELEARLDPVNPTEALMALHLSTYEPEEEIKPVFVSHMPKRT
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-142 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGEMIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-143 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KDTQYITRAVYNLIRDHLAFAESNYRKKPVQAVNGAVTAMLRGRWGVQKIREDGDLHHCLDAAVIAATTPGLVQRLTAYNKHRETWERSPAGYVDPATGELIELPQEARRDPFPKPWERFRQELEARLDPIDPRHQIDLLKLETYESDEEIKPVFVSRMPNHK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG21-144 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKQVFVSRKQTHK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG21-145 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VDTQYLSRVIFRLIDENMAFAETGNYKRKTQTVSGAITAQVRKRLGIDKIRENGDLHHAADAAVIACISPGMVHKVTNYAKRCELYRDGQGYIDYETGEVMTKEAFDEKYAPRFPEPWPMFRKELEARLSADPRAEIEHLNLPAYDSSDELRPVFVSRMPRHK
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNAEGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRYIARYIKGILSNIVRQRAADGTLEQEATSKNLIVCTGQITDRVKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNRMTGSNDYGEWCCKEGKRYFQTRVPLHLQIGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRNVVNYLNNAAAHATDRMDLRMRICRPSGNGQTKKEIRSPWKNFAHDAECALQAITVSFKQNVR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SDTRYIARYIKGILSNIVRQRAADGTLEQEATSKNLIVCTGQITDRVKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNRMTGSNDYGEWCCKEGKRYFQTRVPLHLQIGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRNVVNYLNNAAAHATDRMDLRMRICRPSGNGQTKKEIRSPWKNFAHDAECALQAITVSFKQNVR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVRKKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVRKKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGFLSNIVREKNADGTLELEETSKNLIVCSGRITDRIKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNQKTSSDNFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 89
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..89
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..89
					 
						 
							 note
							 MG22-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..89
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYF
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWLCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGILEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGANKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITSRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Parabacteroidessp. An277
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGANKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENVLRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRMPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALQQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITSRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLESEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFKRLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKGVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFAKDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 6
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..6
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..6
					 
						 
							 note
							 MG22-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..6
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTKREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTKREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEQEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVYIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-61 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQIEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 40
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..40
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..40
					 
						 
							 note
							 MG22-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..40
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCS
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPGRNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAITIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-71 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-73 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-74 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFAREAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-75 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLELEETSKNLIVCSGRITDRIKQDWGLNDVWNHIITPRFERLNQKTSSDNFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAIDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWRNFAKDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-76 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNAEGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACINRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-77 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRMPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-78 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDAENALQQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-79 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-80 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDSVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANPTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG22-81 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTRYIARFMMGVLSNIVRQNDNGVLESEAISKNLIVCNGKITDRVKQDWGLNDVWNHIVTPRFERLNQITNSSDFGEWCNKEGKRYFQTRIPLELQKRVNKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRSLVNYLNNQSAHTKAREDYRQRLCRTDGHGQTKRLLRAPWKDFAKDAESALQQIVVSFKQNTR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-82 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIIVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-83 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWSHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-84 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEQEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSDKFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-85 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITQRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-86 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG22-87 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIVTPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKEGKQYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQIEREALRRAVCIPERNGQTKR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-88 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-89 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-90 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNTDGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNTKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWPCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-91 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIVRFMKGILSNIVRGKNADGKLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKDGKRYFQTRVPLNLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWHCFARDAENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG22-92 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFMKGILSNIVREKNADGTLEPEETSKNLIVCSGRITDRVKQDWGLNDIWNHIITPRFERLNKKTSSNDFGEYVCKEGKRYFQTRVPLSLQKGFNKKRIDHRHHAMDAIAIACVNRSIVNYLNNAAANQTEREDLRRAVCIPERNGQTKRQLRSPWLCFARDTENALRQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG22-93 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG22-94 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISRYIIGELSKLVREEKPDGTLEQEPTSKNVVVLNGSVTDKLKKDWGLVDVWNEIITPRFRRLNEMEGSQRFGQDAEKGGKRYFQITMPLELQRGFQRKRIDHRHHAMDAITIACATRQVINYLNNDHSHAGQGREDLHRAVCRKRGSEWFIRKPWDTFTQDAHARLNQIVISFKQNLR
		
	
	 
		 
			 196
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..196
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..196
					 
						 
							 note
							 MG22-95 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..196
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISKVVKSLLSNVVRERDEEGNLEAEAISKNVIVPVGAMTDRLKQDWGLKDVWNQLMLPRFRALNDKMAPYRFTKITRRGHEIPAMPLELVKGFSKKRIDHRHHAMDAIAIACTTRRHIQYINGDAGEAEADKSKYIDKQRVIDARRTIRNKIAHRLDGDGKPIFDKPWTTFTEDVKRALENLIVSFKQTNK
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG22-96 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDSRYISKLMIGLLSNIVREETDGHLEEEAISKNLIVCTGKVTERLKQDWGLKDVWNEIIRPRFERLNQMEQTERFGHWENKQGKNVFQITIPIELSSSVDRKRIDHRHHAMDAITIACATRNMVNYLSNQASGKTRFDLQHALCIKQKMDAQGNYKWLIRKPWQTFTEDAKTALNEIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG22-97 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDSRYISKLMIGLLSNIVREDADGQLEEEAISKNLIVCTGKVTERLKQDWGLKDVWNEIIRPRFERLNHMEQSERFGHWENKQGKNVFQITIPLELSSSVDRKRIDHRHHAMDAITIACATRNMVNYLSNQASGKARYDLQHVLCVKQKMDAQGNYKWLIRKPWQTFTEDAKAAIKEIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 69
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..69
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..69
					 
						 
							 note
							 MG22-98 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..69
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDTQYIASTMMRLLSNIVREQDPDGSLEREVRSKNPIVCTGGITDKLKKDWGVNDAWNRIILPRFKRMD
		
	
	 
		 
			 196
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..196
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..196
					 
						 
							 note
							 MG22-99 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..196
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NNTRYISRLVMTILSNIVRDDREDGKSDEGIRANRLITCQGGVTDKLKKDWHVNDVWNRIILPRYERMQNEVMKGVTFVTNNSRGHEIPTMPDKLKTEEYNPKRIDHRHHAMDAIVIACATRSIVNFLNNESARDEASEGSEKAKARQTYAELRSLLCVKDADNDEKVIRKPWENFEVDVLKALEDIVVSTKHKQR
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG22-100 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYIARFIMGELSKLVRQQNADGTYEEEATSKNVIVLNGAITDKLKKDWGLVDVWNGIIAERFKRLNQMEGGTRFGHEENKDGKRYFQIEMPLELQRGFNRKRIDHRHHAMDAIVIACATRAVVNYLNNDHAHDGAGREDVKRAVSRKRDQTWLINKPWPTFTEEAKEELKQMVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG22-101 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDTRYISRFIIGELSKLVREHNPDGTLEQEAVSKNILILNGAVTDKLKKDWGLVDVWNGIIAPRFRRLNAMEGSQRFGHEAMKDGKRYFQIEMPLELQRGFQRKRIDHRHHAMDAIAIACATRNVVNYLNNDHSHEGAGREDIKRAVSSKRSGQWLVNKPWSTFTQEARKQLQQIVVSFKQNLR
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-1 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAIADILKQALPDTEIVYVKAGLVSDFRQKFELYKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYSTKFTNNPLNFIKAGAKRPQDNQFKYNMDKIFDYNVISRGERAWIAGSDGSICTVKKFMSRNTVLITRKAKEVH
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG23-3 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITKILQQAFPDDDMEVVFTKAGVAAKLRHDFDLVKVRCVNDTHHAHDAYLNIVAGNVYNAKFTSNPLRFIKNEVKKGNASYHMDKIFFRDVKRGNKLVWQAPNNEEKTPGTIAIVREQLARRTVLQTRRSYMAH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG23-4 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAIIQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVH
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG23-5 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKRVFKNEAVEIIFTKAELISDFRRIFDLPKVRCVNSTHHAHDAYLNIVVGNVYNAKFTKHPRHFIEECQRKGSYDYNMYRMFDYDVKCGSKIVWCGSKITTCGKGTISTVKKQLQKRSVLLTKKSFMKH
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG23-6 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKEAFKNDDTRIVFTKAEVTADFRHKYDLPKARSVNNLHHAHDAYLNIVAGNVYDAKFTSHPINFIKECRNKGVFNYNMAKVFDYNVKRGNRYVWIAQNDGMDMPLTIERVKNQLARNTILMTRRSYMAH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG23-7 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAIIQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG23-8 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 MG23-9 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILRQIFPDTMVVFSKAGEVSAFRHKFNLEKVRCLNDFHHAQDAYLNIVVGNAYYVKFTANPINFIREAEKNPQKDLYKYHMDKFFEYTVQRGDETAWIGTKDEKNSTIHIVKKVMARNTPLITKRCYTVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-10 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVIKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-11 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-12 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-13 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYNTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-14 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-15 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-16 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYNTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-17 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-18 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYNTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGTTKQHVIKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-19 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-20 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 48
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..48
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..48
					 
						 
							 note
							 MG23-21 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..48
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALND
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-22 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-23 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-24 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-25 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-26 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-27 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-28 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-29 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-30 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-31 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-32 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-33 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-34 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAISQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-35 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDASKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-36 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-37 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-38 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-39 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-40 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-41 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-42 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-43 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-44 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 97
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..97
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..97
					 
						 
							 note
							 MG23-45 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..97
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIF
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-46 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-47 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-48 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 33
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..33
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..33
					 
						 
							 note
							 MG23-49 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..33
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSD
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-50 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAVTQILKQAFPDTQIIFVKAGVVSDFRKKFNINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNIYNTKFTSNPINFIKDARKNVNDISYKYNMDKMFDYNVCRNGENAWIADNGKSKQHVLSVLGKNSVIITRKTEENH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-51 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-52 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-53 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-54 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-55 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-56 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-57 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-58 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-59 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYNTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-60 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYNTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGTTKQHVIKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-62 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAISQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-63 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-64 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVLKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-65 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETGQGTKVITQILKQAFPDTQVVFVKARMVSDFRHEFGINKVRELNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPINFMKNAEKNPEDVQYKYNMDKIFRYNVIRNGETAWIADNGVTKQHVIKTINRNTVTITRKTEEVH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-66 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWISDNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEAH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-67 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVIITVKTEEAN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-68 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-69 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLRIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-70 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQVLKQAFPNTQIVFVKAGIVSDFRKKFDINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNTYYTKFTNNPMNFIKDARKNPKNDFYRYNMDKIFDYNVIRNGEEAWIADNGKTKQHVLQIMKKNSVTITVKTEEYH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eubacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 MG23-72 RuvC-III domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VETRQGTKAITQILKQAFPDTQIIFVKAGVVSDFRKKFNINKVRALNDTHHAKDAYLNIVVGNIYNTKFTSNPINFIKDARKNVNDVSYKYNMDKMFDYNVCRNGENAWIADNGKSKQHVLSVLGKNSVIITRKTEENH
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG1-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGSKKAQDTERFMKQQEKENEQIINELKDAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGKCIYSGQNISPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSPDSDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGDKTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMMIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-2 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEKAKIEYRKFLNRREKERKEAREQAGQLGATSGSSGLKMELFKAQRGQCLYSGQRLHETKIEDYVIEHIVPRAKRGPDAVINYVLTTEELNNDKSDHIPFEWPYLKKQWDAYTQRVESCAGALGVKRVRLLVSPDAVELAQKYTAL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG1-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNARQRAERQKEIEANREKREKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGRDLPSNPLDPSLEIEHIFPVEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTA
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG1-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNARQRAERQKEIEANREKREKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGRDLPSNPLDPSLEIEHIFPVEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTA
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEQAKRELQTFQKRREQARAEAEAEAAKLGLESRSSALRYELFKAQGGICLYTGRPLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTDGWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG1-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QAPRTETQKKEIEVEQKNNRASKDKMASEFGVGEGKLGRSKYFRIALWKQQGGSKTTKAICPFTGKTLDVDDPLSPQLELAHLYPDTKGGLYMMDNLVLTTREVNKAMDNMTPVEAARAGIFGISCDEMIRRSEQFAWGESKRKLFRFEPTAEESFPDFNNMTRIS
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG1-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NPACNTKQASEIQKQNDARRKRKEELCRAYGCANPTHAEMLRLQLFEEQGGKRKGEAPAICPFTGESLGTDPLSPHLELAHIFPDARGGLYIRENLVLTTARTNRDMNNRTPIEAAEASLPGWSRWETIEQRIRHFRWNAKKLELFTFRPTPEQPIPDFNNMTRTA
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG1-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMPRNVVQAKEIQDEQKRRREFKEGLFEKFGVHDKQQDSEARKRVLLYDQQGGNRGEAICPYTGEPLGDPLSPKLQIDHIFPESLGGISEMVNLVLTHETTNNQRKGNQTPYQAFGGQQNTAEWQALVARVQKMGWNKQKRELVLREESSCPEWDNMTRIA
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusPeregrinibacteria bacterium CG10_big_fil_rev_8_21_14_0_10_54_7
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFSTKDSKKKYENDSKTNNKLFLEAKKKLRDNFGIDYRKQNENLVRKYMMWEKQGHICPYTGQPLDFEKLPEYEIEHIIPRGNKWNGPDDIKNTVLTTSAENRRKGENMPFEYIKNEEWESFKNRVNNMNISGKTKNILLARTEEEVEKLINRYYGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAKKANDTLKVMKENEKDNEQIVSELKDANALSSENILKLKLLKKQGLKCIYSGKSIAISNFDACEIDHIYPRSMGGNDALYNKVLCYSMENQKKAGRTPYEWLHKDEKTWFDFVNRLEAIKDTLGKKKYELLTSKPEDCKILIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMREMEKRNQQLIEELKNYDAYSSKNFEKLKLLKIQCGQCAYSGEKIGIGDFNKCEIDHIYPRAMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQDRTPYEWLSSNKEQWANYVFRLNKIKQSLGKKKFELLTSKPEDCAKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAKKTQEYISNINKNQKENEEIAQQLKDANCFSSKNLEKLKLLQKQGGHCIYSGRPIAISNLEECEIDHIYPRSRGGNDALSNKVLCYAIENQNKKEQTPYEWLHNNEHSWNEFVKRVTNKQEALGKIKVKLLISKPEDSEKLIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG1-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGSKKAQDTEKYMKQQEKENEQIIKELKEAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGACAYSGQKIAPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSSDNDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMKAMEKQNQQLVKELKNYDAYSSINFEKLKLLKMQCGQCAYSGQKIGISDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQGRIPYEWLSSDKEKWANYVFRLNEIKKSLGKKKFELLTSKPEDCEKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMREMEKRNQQLIEELKNYDAYSSKNFEKLKLLKIQCGQCAYSGEKIGIGDFNKCEIDHIYPRAMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQDRTPYEWLSSNKEQWANYVFRLNKIKQSLGKKKFELLTSKPEDCAKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMKAMEKQNQQLVKELKNYDAYSSINFEKLKLLKMQCGQCAYSGQKIGISDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQGRIPYEWLSSDKEKWANYVFRLNEIKKSLGKKKFELLTSKPEDCEKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSNPENCKELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusGastranaerophilales bacterium HUM_9
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG1-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGSKKAQDTEKYMKQQEKENEQIIKELKEAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGACAYSGQKIAPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSSDNDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAKKTQEYISNINKNQKENEEIAQQLKDANCFSSKNLEKLKLLQKQGGHCIYSGRPIAISNLEECEIDHIYPRSRGGNDALSNKVLCYAIENQNKKEQTPYEWLHNNEHSWNEFVKRVTNKQEALGKIKVKLLISKPEDSEKLIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKGKSEREKIKKQKQENLGKTSRIKEELQAQGIENPTGTEITKYKLWKEQTNYCMYSGKKIDIEQVFSSETQINYIIPFWMCFDDTYKNKILTFTSEVKQKQDLMPYQYIQKMRRDTEEYETRISMLIRVYSKKNRLVKKNITKEEMIKWRNRNI
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAKKTQEYISNINKNQKENEEIAQQLKDANCFSSKNLEKLKLLQKQGGHCIYSGRPIAISNLEECEIDHIYPRSRGGNDALSNKVLCYAIENQNKKEQTPYEWLHNNEHSWNEFVKRVTNKQEALGKIKVKLLISKPEDSEKLIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAKKANDTLKVMKENEKDNEQIVSELKDANALSSENILKLKLLKKQGLKCIYSGKSIAISNFDACEIDHIYPRSMGGNDALYNKVLCYSMENQKKAGRTPYEWLHKDEKTWFDFVNRLEAIKDTLGKKKYELLTSKPEDCKILIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSNPENCKELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusGastranaerophilales bacterium HUM_9
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG1-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGSKKAQDTEKYMKQQEKENEQIIKELKEAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGACAYSGQKIAPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSSDNDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMKAMEKQNQQLVKELKNYDAYSSINFEKLKLLKMQCGQCAYSGQKIGISDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQGRIPYEWLSSDKEKWANYVFRLNEIKKSLGKKKFELLTSKPEDCEKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG1-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGSKKAQDTEKYMKQQEKENEQIIKELKEAGLYVNGQNHANATYFLMHKLLKSQGGACAYSGQKIAPSNYDECEIDHIYPRTLGGNDALYNKVVCYRRENQDKKGRTPYEWLSSDNDKWANYVNRLNKIKKQLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGKAKAQAAETNMKAMEKQNQQLVKELKNYDAYSSINFEKLKLLKMQCGQCAYSGQKIGISDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNKVLCYRVENQKKQGRIPYEWLSSDKEKWANYVFRLNEIKKSLGKKKFELLTSKPEDCEKLIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKAQDFLKTIKENEKTNNDLAIELKNADCFSVVNLEKLKLLKQQDGICIYCGQRIGISDLDKCEIDHIYPRSRGGNDAISNKVLCYSIENQKKKDRTPYEWLHNDERTWADFVNRAKLLKDKLKKTKYTLLTSKPENCEELIKSYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKANGYLKNIKENEKENNEIKKELEEANAYSPTNFEKLKLLRMQCGKCVYSGKNISINDFDSCEIDHVYPRTMGGNDALYNRVLCYSIENQNKAGRTPYEWLSSDKELWANYVARLNDIKGSLGKKKFELLTSKPEVCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAQKANNYLISIKANEKENNEIKKELEDANAYSNTNFDKLKLLRMQGGRCIYSGEKIGISNFEQCDIDHIFPRSRGGNDALYNKVLCYSKENRIKGDKVPYEWLNNTENWDIYLQRTRDLKGSLGKKKFELLTSKPDQCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLYGAKKSNDYLKNIKENEKENLEIKKELEDVDRYSPTNFEKLKLLRMQGGKCIYSGKPICIDDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNRVLCYSIENQNKKGRTPYEWLSNDKEYWSAYVDRLNKIKGSLGKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMRINEKKNEEIRNNLSDDYSAINFLKYKLAEMQDWTCIYSGRKIEITDFDACEIDHIFPRTDDTNDALYNKVICYKEEIADKHGRTPYEWMNNNTARWQEYIMRVKSLSQKSGKTKTALLTLSPTQSEKFLEKRKAL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLEGQKRAKDTENYMKAQAKENEQIKKELEEQNALSGINFEKLKLLKMQGGKCIYSGQNIGISDFDKCEIDHIYPRTMGGNDALYNRVLCYRIENQDKKGRTPYEWLSHDEEQWAAYVHRLSEIKQILGKKKFELLTSKPEDCAKIIDSYNGL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSLFGAEKAKATEQMMKNNEKKNEEIKKNLGDDYSAINFLKYKLAEMQDWKCIYSGRKIGITDFAACEIDHIFPRTDDGNDALYNKVICYKEENADKLGRTPYEWLYHNIARWQEYVTRVKSLSQKLGKTKTALLTLPPEQSEKLLEKKNAL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG1-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DNSVLSGAKAEGYKLLCEQNYAKNEKLKNDLGDDFSPQNLIKLKLLESQNFQCIYSGNNIAPTDLDACEIDHIYPRTMGGNDALYNKVLCYSIENQNKKGRTPYEWFHQEKTEEEWIEYKNRCFNFLNKYPIPKKVKRRQDNHISKSIKEYYVKLSEYKLAKKKFELLTSKPEDCEKLIESYNGL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAF
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG1-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EGFYGEKRRKEIIFEQNKKRKENDLAFEDAKKIGLKGKDAVLKIKLHKEQGGFDIYDGNPIKDNEIDNYEIDHIVPRESGGPDSYINKVLTSRKNNEEKGKRTPYEWLKDKNYWNDYVKRIKDSKTLNDKKKTLLTSSEAVNLAEKYTQL
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG1-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EGFYGEKRRKEIIFEQNKKRKENDLAFEDAKKIGLKGKDAVLKIKLHKEQGGFDIYDGNPIKDNEIDNYEIDHIVPRESGGPDSYINKVLTSRKNNEEKGKRTPYEWLKDKNYWNDYVKRIKDSKTLNDKKKTLLTSSEAVNLAEKYTQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLLEAQGPACIYTNKPIRCTDLPNLQIEHIVPRALGGPDAFWNWVLSDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAQLGRRKADLHLRPDAAELAGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG1-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG1-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ETLDSKGRKERYKKVQDANRKAKEEAKKNLRELRNNGISIDGENALLKVRLWQEQNGRDLYTGLPIGQTEISICEIDHIIPREMGGPNAMYNFVLTKPECNREKGKRTPYQWLGSDPEKWQMFVDRINSEEYKKLSDRKKELLLKTITDEDELKELVEKYTHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLLEAQGPACIYTNKPIRCTDLPNLQIEHIVPRSFGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAQLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 MG1-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DGFYGKIKKKKIIAEQNKNRKESDLAFKEAQTLGLKGGESILKIKLYREQGGFDLYDGKTIKDTEIDNYEIDHIVPREDGGPDSYINKVLTSRKNNDDKGKRTPYEWLSKSDNWEEYFERVKKLPKDSKKKKDLLVSANAKELVEKYTQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG1-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKRRLQTFQRQREEERKKARSIAAQAGAESALSALKCQLWEAQGGECLNGREVLDQTGQSKARCLYRQTALPLSRLDEYVIDHIVPRARGGPEAMVNYVLTTAETNEAKGDRTPFEWLHGSPDWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ETLETSKRKDYKKIQKFNLKAKEKAKQILEELRSKGISMQGSNKVLKVRLWQEQGGFDVYTGQPIGETEIDICEIDHIVPREMGGPNARYNMVLTKPECNREKGKRTPYQWLGQDPEEWQKFVERLEREKGFENLPAKKKNLLVATNPEELIERYTHL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG1-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEQAKRELQTFQKRREQARAEAEAEAAKLGLESRSSSLRYELFKAQGGICLYTGRTLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTDGWDAYVARVKARAAALRNKKVQLLTREDAPQLVERYTAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDKDNSLEGRKRTEAIQQALRENEQRRDKARKALEQCGLPTTDDMVVRWLLREAQGGVCIYTSNEIRPADLPNLQIEHIVPRSRGGPDAFWNWVLCDENANAEKGDRVPYVWFKEEKTDEEWADYKRRVLARAAHLGRRKVDLLLRPDAAELAGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG1-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFLGEEAKKKIQKIQNENKKLNSQAAEKVEELKLAGRQSILKYKLWQLQGGICLYTGKPIAQTEIESHEVEHIVPRNHPQTQGPDAQWNLVLTAREINDRKANRTPFEWFQQDPIAFQWPMGQPDASIPSQEKQRLWEAYCDRIKQRKKNLGNKRVKLLLSDKAPELVERYETL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIPRNEKERREKEQEIRKNQGRKEKLFERFNAADSAVGSAYKRVLLFDQQRGLCPYSGGELGDPLSSDLEIDHIFPRKRGGISVRENLVLTFADRNRDKGNLTPREAARKRNGWDWDEIEAATARMKWSRKKREIFEREGAGIPPLANVTRTA
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG1-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELLAGEERKKKYLKLQKENRQKKEKAEKIYQELKNGNVNLKGRSILLKIQLWQEQNGIDPYSGEQIPQTKINLYEIDHIVPREMGGSDAYFNKVLTSPEKNREKAKRTPYQMFKGNISDWKKYLNTIEKITNLSKKKRALLTSENPEELIERYTHL
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 MG1-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEQAKRDLQSFQKRREQARAEAEAEAAKLGLGSRSRALRYELFKAQGGICLYTGRPLSETQLDQYEIDHIVPRSLGGPDAMVNYVLTFPEVNSAKEKGKLTPYALLHGTPHWDAYVARVKARAATLRNKKVQL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGRKAKQEYLKFQRERAKERSEAREEAAKAGATEGAAGLKMELYKAQGGICLYTGEALSVTSLDEYVIDHIVPRAKGGPDSVMNYVLTTRRANDDKLDRTPYEWLSQTPGWDAYVERVKERAVTLRNKKVSLLTRPDADTLVDKYTAL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIPKNQKEKKEFQDEIKANRSRKTDIIEKKYGLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANEEGEAFSPYSGVSLGTNPLAHDLEVEHIYPERRGGISVMDNLVITWRTENQTKGDRTPWEWAKDEGWRVDVHLQKMHWSANKRALFVRQESDPPQWDNTTRMA
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGRKAKQEYLKFQRERAKERSEAREEAAKAGATEGAAGLKMELYKAQGGICLYTGEALSVTSLDEYVIDHIVPRAKGGPDSVMNYVLTTRRANDDKLDRMPYEWLSQTPGWDAYVERVKERAVTLRNKKVSLLTRPDADTLVDKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLALGEKNKRELLKRNKANRDQRESIRQELASRNASTSRNAILRYRLWKEALSTCPFCGDKITQEQLLRGEADIEHLVPRSVVDCNEFYNLTVGHVRCNRELKGDRTPFQAFGHTEKWPQLRDNAEKCFKGRKLEIFLSDNAEQLIEQKADL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKRRLRSFQRQREAERKRAREETAEAGATEKSAPLKYELLTAQGGLCLYCGQALTLKKLEQYAIDHIVPVGAQGSDALFNKVLAHQECNAAKGKQTPFEWLHGTPGWDAYVARVKARAATLRNKKVQLLTREDAPELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIPRNQKEKKEFKDEIKANRSRKTDIIEKKYNLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANDDGEAFSPYTGASLGKNPLAHGLEVEHIYPERRGGISIMDNLVITWRTENQTKGDQTPWEWLGQRATAQLQKMHWNRDKRALFVREESEPPQWDNTTRMA
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPVLEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGDRTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARATELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRESTNKEKADMTPYEWLSRNADRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDGHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYAAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPYEWLSSKGAEWDSYCDRVRELTKNLGAKRCRLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPYEWHSLKGAEWDSYCDRVRELTKNLGAKRCRLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRSAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGKALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIGMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYALTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRIKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYALTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPYEWLSSKGAEWDSYCDRVRELTKNLGAKRCRLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWISSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-134 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGNALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCARVRELTKKLGAKRCKLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELFEKQGGVCLYTGEPLLPSELGILEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVRWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLMKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGKALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWISSDAKEWASYTDRVTACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGICLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKADLSRAINDRAKERKKYAEELDSQREIFGSKYASKKMLLKYELYSKQKGVCVYTGNALGFSNLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWLSSKGLEWESYCQRVRELTKEFGAKRCRLLLSPNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRERTNKEKADRTPYEWLSRDQQRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVTARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFIGKEKKKELNIAIKKRYSEKLKIAEKLDEIGFKGSKMLMKLELFQKQGGICLYTREPLLPTEIPSLEIEHIVPRSRGGPDSAYNFVLTREATNKEKANRTPFEWLSGDSQKWVSYSDRVMSRSKELGKKRCQLLLKENAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-161 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-162 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-163 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLPREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-164 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGSKAKKEMSQGIKKRFEEKKKLAEELDSQRAEFGNKYASKKMLLKFELYKKQRGRCVYTDNALPLSELENLEVEHIFPRSRGGADAMYNYVLTDENTNKQKGERTPFEWLSSDKTKWESYCDRVRSLTQSLGAKRCKLLVSPNAEELMQKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-165 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-166 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKGLGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-167 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-168 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKADLSKAINDRAKEKKKYAEELDSQRENFGPKYASKKMLLKYELYSKQKGECIYTGRALGFSDLEQLEVEHIVPRSRGGPDALYNYVLTDEKTNKDKGDRTPFEWLSSKGVEWDAYRDRVRGLTKELGAKRCKLLLSPNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-169 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-170 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-171 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGDNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-172 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-173 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACTKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-174 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-175 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGFKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELESLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-176 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDGHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYAAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-177 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGKALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCERVRKLTKELGAKRCKLLLSPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-178 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFIGKEKKKELNIAIKKRYSEKLKIAEKLDEIGFKGSKMLMKLELFQKQGGICLYTREPLLPTEIPSLEIEHIVPRSRGGPDSAYNFVLTREATNKEKANRTPFEWLSGDSQKWVSYSDRVMSRSKELGKKRCQLLLKENAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-179 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEELDSNRAEFGPKYASKKMLLKYELYKKQGGKCVYTGNALPLSELENLEIEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPFEWRSTMGAEWESYCARVRELTKKLGAKRCKLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-180 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-263 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRERTNKEKADRTPYEWLSRDQQRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-264 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLTREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-265 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKEQKKRMQIEMKKRASEKMLIAKKLDEAGYKGGNLLLKMELLEKQGGVCLYTGEPLLPSELGVLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVLPREKTNKEKADRTPFEWLSSDPVKWAGYSDRVKARAGQLGRKRCELLLEKNAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-266 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKQAKKDLSLSMKKRFEEKIDIAKKLDDIGYKGNKMLLKMELLQKQGFACLYTGEALQETDLPILEIEHIVPRSLGGPDAAYNYVLTSESTNKAKGNQTPYKWLSPDRDKWRAYTERVRARAAELGSKRCRLLLSENAEELINKYTAL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-267 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGKKAKSDLNKAIKTRFDEKKKLAEDLDSKREEFGLKYASKKMLLKFELYKKQGGECVYTGNALPLSELENLEVEHIVPRSRGGPDAMYNYVLTDEKTNKEKGDRTPYEWHSLKGAEWDSYCDRVRELTKNLGAKRCRLLLAPNAAELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-268 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-269 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-270 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFLGEKAKKEYQKAINERFKEKQELAKEMDEAGYKGAKMLLKLELYKKQGGQCVYTGEALPSSEIASLEIEHIVPRSRGGPDSIYNYVLTRESTNKEKADMTPYEWLSRNADRWNAYVSRVNSLYKSLGGKRCKLLLANNAEELVDKYTAL
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG1-271 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDFMGEKEKKEMRIAMKKRAEEKMRIAKDLDEHGFKGGNLLLKMELYRKQNGICLYTGDALPLSELATLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYVITREKTNKLKGDKTPYEWLSSDAKEWASYTDRVNACAKALGKKRCRLLLEKDAEELVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG1-272 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELEQDAEAAQDAWERRKKDREENQTARATLKDMGVKAPTDKDVRKFRLLQECKWRCPYTLERFMQTEFDDLVIQRIVPPAGDPRRSAYLEAARSAMQGTQVEHMVPQAAIVCDEWFNVTVTRPTTNTTKGDRTPYDFVLRDGDKDRRKQLLENAEQCFGKDSLKFKIFSSDNARSLIQERDKL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rhizobiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG1-273 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLMMNQEQKDAKEAKDKERRKERDEAAQILRDMGFAPDADNIKKFLLAQEAGWRCPFTLRPFCQSDFSQLTVTQLIQAENKPRFVKEASSVFDRLEIEHLVPRTPVVCNEWFNLTVTLHSTNAQKRKRTPFQWLFADKDGLPADLDWERIRKNAVERFGESSLKYQVFTSPDGAKLVEDNAKKSI
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG1-274 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSI
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG1-275 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMPRNVVQAKEIQDEQKRRREFKEGLFEKFGVHDKQQDSEARKRVLLYDQQGGNRGEAICPYTGEPLGDPLSPKLQIDHIFPESLGGISEMVNLVLTHETTNNQRKGNQTPYQAFGGQQNTAEWQALVARVQKMGWNKQKRELVLREESSCPEWDNMTRIA
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-276 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGQKAKLEYLKFQRERARARAEAREEAAKAGATENSAGLKMELHKAQGGICLYTGDGLAVTSLDDYDIDHIVPESQGGPDALLNKVLTTRLANREKANRTPYEWLASSDRWDAYVERGKKRLTTLRNKKVQLLTSPEATALVEKYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-277 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDL
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 MG1-278 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAVKKYQRFLNDRADERKKAREEAEKLGLESRSSGLRYELFKAQGGICLYTGKSLGETSLDDYEIDHIVPRSLGVPDAALNYVLTFHDVNHAKEKGKLTPYA
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-279 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLALGQKAKNELNQRNEKFRKERENAREQLSSNKESFSRKAIQRYRLWQEAKGRCPFCLQMIERTELGHGADIEHLVPRSIVDCNEFYNLTVAHIKCNRELKGDRTPFAAFSGTSQWPDIKDHAEKTFFGRKLEIFLSPDAEQLIEQKSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG1-280 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELEQDAEAAQDAWERRKKDREENQTARATLKDMGVKAPTDKDVRKFRLLQECKWRCPYTLERFMQTEFDDLVIQRIVPPAGDPRRSAYLEAARSAMQGTQVEHMVPQAAIVCDEWFNVTVTRPTTNTTKGDRTPYDFVLRDGDKDRRKQLLENAEQCFGKDSLKFKIFSSDNARSLIQERDKL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Thermoflexibacter ruber
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-281 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-282 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLALGKTKKRELIQRIHNNREERDGIRKELSKDGFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQAVLFKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHADCNKKKDNRTPWEAFGQTPDWEALRRNAEECFGLGSMKYKLFTNPDAQDLVEEKSDL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-283 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEKAKRELKDFQDKREAARKKAREKATAAGSEEKSAALKFELCEAQGFICLYCGQPFATTKLNECRIEHIVPTAQGGPDAMVNYVAAHDECNEAKGKQTPFQWWHHNTSGKAPTISWDGYKALVDKYATTLRNKKVQLLTREDAVELVGRYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-284 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLAMGEKKRREHIQRIKENRDERESIRTELKKDNFSSSKNSILRYRLFKEAKGRCPFCLCPFCLQEVVYKEAEIEHIVPRSRVDCNEFYNLTVAHQECNKKKDSRTPWEAYGTTKDWEALRKNAEDCFGLGSLKYRLFTNPDAQNLVEEKSDL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-285 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKKAKIEYFSFIKRRAEERIKAREEAANAGATEKSAGLKLELLRAQDGCCLYTNEGLVPSRLDEYQIDHIVPRSKGGPDAVVNYALTTQKANEAKADRTPYDWFHQEMPDKWDAYVNRVRSRATHLRNKKVQLLVALNAAELADKYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-287 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG1-288 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELWKAQGCCCLYTGRALAETELDQYEIDHIVPRSLGGPDAIVNYALTFHDINHTKEKGKLTPFTLLHGKPGWAEYLLRVDARATFLRNKKVQLLTRPDAAELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 47
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 MG1-289 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..47
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKREYQNFINEREKDRKAAREEAGKLGFDSRSSGLRYELW
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium RIFOXYA12_FULL_61_11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-290 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SLGLGKKANDDLKKKQATQREEREAARQEAAEHHAAGSQAVLRFRLAKEVGKVCPYCHQPFHADLADAEIEHILPRALGGSDQQVNLTVAHTHCNHEKHDQLPHAAWGEADRWPCLERFAREHFKGLKLQLFLHQGNPEEALALLAPPADL
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 MG1-291 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGDKKRREYIKIMNQRRKAKDEAFNEIKDLVKGKQSLIKQLLLKEQGCKDIYSYETLIPSQLNDYEIDHIVPRSKGGSDAMYNKVLTKASNNQEKGNRIPFEWLSADKEKWNMFYKNVESFRLNWKKKELLLAKDPTLLIEKYTTL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusTermititenax aidoneus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-292 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DEFMGKQAKEDYYKFIKEQTKERKIVVEELEKAGFSKPSGEMIRKMMLFRQQDGIDFYSMQNIKLSHLGEYEIDHVIPRSRGGSDAFYNIILTTNKNNSAKGDKTPYEWLGKGDIWDNISEKLKVNKKMGSKKKLLFMASSEEQYKLLIDKYTQL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Elusimicrobiabacterium HGW-Elusimicrobia-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG1-293 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DEFMGKQAKEDYYKFIKEQTKERKIVVEELEKAGFSKPSGEMIRKMMLFRQQDGIDFYSMQNIKLSHLGEYEIDHVIPRSRGGSDAFYNIILTTNKNNSAKGDKTPYEWLGKGDIWDNISEKLKVNKKMGSKKKLLFMASSEEQYKLLIDKYTQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Endomicrobiumproavitum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG1-294 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFAGEEKRKEYIDTQNKNTKNIELAVKLLKEANKQLNNRNILKARLLIEQNNVDLYEIDEHRKISITNIDDYEIDHIIPRSRGGSDSFSNFVITSINNNQTKLNRTPYEWFHQDKSFDAWNTYIKNIEGIKGLSKHKIKLLISDKAIELENKKTDL
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 MG1-295 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKKKLQKFQNENRKAWDQARSQARELNLSGGGNVRKLRMLREQNFICPYTGDTLSENEVDTLEVEHIVPRARGGSDNQYNKVVTRTRTNREKGDHTPYEWLTQKEEFAAFCERVEKMGLSRKKKEILTAKDPFTLDQKWDSL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG1-296 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EEFLGEDKRAQYIKTQNENRKDKDLAKEELMTVIKSADPSYQTKLLKVRLLREQHYKDVYDLTENCALSIQDIDDYDIDHIVPISCGGADSMVNKVLTKKELNETKKQNQTPYEMYFQNASAETWAKYLEHLKDVYGKNISKHLEKKYELLTSDKAIEIESKRNDL
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 12-59-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 MG1-297 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKEKPKKFQNENRKAWDQARSQARELNLSGGGNVRKLRMLREQNFICPYTGDTLSENEVDTLEVEHIVPRARGGSDNQYNKVVTRSQTNREKGDHTPYEWLTQKGEFAAFCERVEKMGLSRKKKEILTAKDPFTLDQKWDSL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG1-298 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DEFLSEEEKADLNRANKERQKNNKKAYEELKKYGLEISHDNMEKYKLCESQKWTDIYNVFDDKKKISPEDLPNYDIDHIVPVSSGGADSLANKVVTARHLNQSQKSNKTPYQWLFEDKIKWADFLENIKNAGIDKNSKKYLFLTAKDAVSQAKSLNDL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-299 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGDKARMELKKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYTDDPLAETELDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYVLTLNQTNDDKDDRTPFEWLSCNPARWLAYVNRVESRLKAADGISRKTAQLLTLPNAVELAEKYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-300 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEEAKKRYLKFMNDRAKSRAEAREKVAALGISDKNILRYELWKSQGCRCLYTDLPLEETKLDDYKVDHIVPRAQGGPDSRLNYALTHNATNDEKDDRTPYEWLSGDSVKWQAYLNRVNARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-301 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEKARMELRNFQNRRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELFKAQGGRCLYTDDPLAETELDNYRVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKTTDGISRKTAQLLTLPNAVELAEKYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-302 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGDKARKELQKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYNDDPLAETDLDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-303 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGDKARKELQKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYNDDPLAETDLDNYHVDHIVPRAKGGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPVRWQAYLNRVEARLKAADGISRKTAQLLTLPNAAELAEKYTAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG1-304 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NDKDNSLEGQKRTQVYQDILKRNEDRRETARKALRASSLPDSDEMVVRWLLYQEQGPFCIYSGQPIRCSELPNLQIEHIVPRALGGPDAYWNWVLCKTDQNVEKGNRVPYQWFHEEKKSGEWEDYRRRVRNRATWLGSRKVDLLLRADAKELVGEKYTAL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-305 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGDKARMELKKFQNDRAKARAEARERVAELGISEKNSLRYELWKAQGGRCLYMDDPLAETELDNYRIDHIVPRAKCGPDSRLNYALTLNQTNDDKGDRTPYEWLSGNPERWRAYLNRVEARLRAADGISRKTAQLLTLPNAVELAEKFTAL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 MG1-306 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKKAKIEYFKFQRDRAAQRAKAREEAAKAGAGEGAAGLKMELLEAQGGACLYTGEALAPTSLDDYVIDHIVPRAKGGPDSALNYVLTTRRANDDKADRTPHEWLSATNGWDAYVERVKKRTTALRNKKASLLVSPEAETLVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG1-307 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSI
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG1-308 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNKKEQDARASLNVENREFIENLLKDYGYEGAHSRSLINRLKLYRQQGGEAKDGQVTKEAVCPFTGMPLGKNPLSSDLDLAHLFPDGRGGLAIEDNLVLTKRSVNQDMGQRTPREVAGTRMGKTSFLSWNEMLARSKSFKWNDKKRELFAFEPAKGQPVPDFENLTRTA
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG1-309 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMPRNQDQSREIQKEQKERREERRHIAAIYGLDFDVLTEPQKRRLFLFHEQAGRDGEAVCPYTGESLGRDPLAADLEIEHIYPQRRGGLSIMENLAITRRATNAEKGNRTPVEWLGYEKAAEQASRMRWSKRKLEVFLWREERCPDWENLTRTA
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG1-310 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNAQQRAERQKEIEANREKHEKLFEQYGIEDSGVASKRRRIMLYEQQRGKCPYTGKDLPSNPLDPSLEIEHIFPAEMGGLSVDDNLVLTWRSVNAEKGKRTPLQWAGERFDAMLANTRDMRWSARKREIFAWGTIREDKPDKPSHYNADGTLRVPDFGNTTRTA
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG1-311 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTA
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG1-312 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTA
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG1-314 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNKKEQDARASLNVENREFIENLLKDYGYEGAHSRSLINRLKLYRQQGGEAKDGQVTKEAVCPFTGMPLGKNPLSSDLDLAHLFPDGRGGLAIEDNLVLTKRSVNQDMGQRTPREVAGTRMGKTSFLSWNEMLARSKSFKWNDKKRELFAFEPAKGQPVPDFENLTRTA
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG1-315 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DAPRTTKQAQEIKFAQDERGQKRRELFAARNLEDSGVASKRRRISLWDQQKGVCPYTGNELPKDPLDPSLELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTSRTVNSDKGKHTPLQFANKLRVPFDQLVAHTQDMRWSAKKREIFAWGTLREDKDDQKSHYLPDGVSLRVPDFGNTTRTA
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thiorhodospirasibirica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG1-316 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLMMNQKQKDAKEAKDRERRDERDKAAQILRDMGYAPTADNIKKFLLAQEVGWRCPFTLQAFCQSDFSRLTITQLAQAENKPRFLKEASSVFRRLEVEHLVPRTPVVCNEWYNLTVTLHSTNAQKGKRTPFQWLSIDKDGVPPDLDWDCACKNAADRFGANSLKYQIFTSPNAAEIIADNAKRSI
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG1-317 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DPPRNALQRAERDQEMKERREKRNKLFEQHHLDDSGVASRRRRVTLWEQQKGKCPFTGKELPANPLDPSLELEHIFPEDMGGLSVEENLALTWRTVNADKGKRTPLQFAAKLGVPFDQLMAHTQEMRWSAKKREIFAWGAIKEDRGDQASHYNPDGALRIPDFGNITRMA
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG1-318 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DAPRTSRQAQEIKSAQDERGQKRRELFAAHNLEDSGIASKRRRISLWDQQKGVCPYTGKELPKDPLDPALELEHIFPAEMGGLSTDENLVLTWRTVNGDKGKHTPLQFASKLGVPFDQLVAHTKEMRWSGKKREIFAWGTLREAKDDQKSHYLPDGVTLRVPDFGKTTRTA
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 AKC83434.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKKAVIEYRAFLKKREAERKRAREDAAKTGSTERSAALKLELLREQGGICLYTGSALKETALEQYEIDHIVPRSKGGPDAVINYVLTLRSANDEKGDRTPFEWLSRTNQWDAYVQRVDSRGTVLRNKKTKLLLNENASELAERYTAL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium 61-8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 OJV06180.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGKKAVIEYRAFLKKREAERKRAREDAAKTGSTERSAALKLELLREQGGICLYTGSALKETALEQYEIDHIVPRSKGGPDAVINYVLTLRSANDEKGDRTPFEWLSRTNQWDAYVQRVDSRGTVLRNKKTKLLLNENASELAERYTAL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEKALAELQDFQRRREADRKEAKEMAAAAGATSSLSALKYQLWKAQGGECLYGKEVFNESGVSKAQCLYRGTALPFTKLDDYVIDHIVPRAKGGPDAMVNYVLTTHETNEAKGDRTPFEWLRSAPDWDAYNKRVAARAHTLRNKKVQLLTREDAPELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Pedosphaera sp.Tous-C6FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 PAW75411.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDFMGEKALAELQDFQRRREADRKEAKEMAAAAGATSSLSALKYQLWKAQGGECLYGKEVFNESGVSKAQCLYRGTALPFTKLDDYVIDHIVPRAKGGPDAMVNYVLTTHETNEAKGDRTPFEWLRSAPDWDAYNKRVAARAHTLRNKKVQLLTREDAPELVQRYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium IMCC26134
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 WP_082083265.1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TDFMGPKAKLALAKFQSERAEAREDARAQVGKIGADGRASPLKYELWKAQGGICLFVGESLAPTDIESLEIEHIVPRSQGGSDAFINYVVTTKATNKLKDNRTPYAWFEANGFTGWDAYVKRVEACATALRNKKVRLLTAPDAIELVERYTAL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG2-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIPKNQKEKKEFQDEIKANRSRKTDIIEKKYGLKLDSLSDWQVKQVLLFDQQANEEGEAFSPYSGVSLGTNPLAHDLEVEHIYPERRGGISVMDNLVITWRTENQTKGDRTPWEWAKDEGWRVDVHLQKMHWSANKRALFVRQESDPPQWDNTTRMA
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 210
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 MG2-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..210
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDL
		
	
	 
		 
			 195
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..195
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..195
					 
						 
							 note
							 MG2-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..195
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKSNYDKQADLNNRVKNHHSVVEYLHEHLPAKYHNRINGSLIRKARVAADLDWKCPYTNEAIQPIHLITKVVDLDHVVPHALRPSDGLDSLVVTFCAVNKMKGKRTAWQFIKDEETRSVSYRNEQGKEEKVDGMPNLKIRFFSDYKKFVDDLKIKAKGEHKADAERRERRQQLLRLANYEEKAFLPRDL
		
	
	 
		 
			 179
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 MG2-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGMTAKEIASELTKITSDHRKAVQYLEENLKGKPYKITASLIRKTRIAMDLDWTCPYTGQKYDIYDLLEKRVDLDHIIPQSIRPSNSLESLVITFPEVNRFKAQRLAFQFVKEEQTKTVKGLPNLQIRTLENYKNWGENLKESRFDRNKSPQSKRKKLLLLPEYVQEEFLPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREISGKTAKEKAQELGQRLANFKSVTKKLEEAFEGRNVHISPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGQRYDPLDLLNAKVDKDHVIPRTERASDSLDSLVITFPAVNKWKDKRTALKFIEDEQGQPVLDMPNLSIKTFAQYEADVKALRPSFDPRPAKRDGRTKGPIDDDLRRWNRKQLLLNVRKWEEKEFLPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVQTTSGMTNKEKAKELGSKIKHHHETAAWLAERLEDERDENGRRFVIGPSLIRKARIADDLGWECPYTGRKFEPADLIHRRYDKDHIVPRSKRLSDALEAMVITSCEVNREKKNRTALQFIKDMNLPENRAVRERLNIRTEAQFREFVDELKAKGSHADDVRRRKRRKELLLVQKYEEKEFTPADL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGQRLANFKNVAEKLEEAFEGKDVHISPGLIRKARIAEDLGWTCPYTHHSYDAFQLLNRTVDKDHIIPRTERASDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAMKFVEDEQGNPVPDMPNLSIVTLTHYKAFVEGLDTFRGHDDDKRRKKNRQRLLLVRDYEKPEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 190
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..190
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..190
					 
						 
							 note
							 MG2-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..190
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLVQFSGKTAKEKSQILGQQLWHHRKIVSYLEEERENTNGTWDINAGLIKKVRIADDMGWQCPYTGKTYSLNDIIHGEVDREHIIPRSSRPTDALHALTLTFRQINKEKGARTALQYIEDTRGESHTFSPKEFREFVGGLKNKNGPAKDDEVRCKKRKIALLTPIYERRGKVKQTDTGEEVLEAFTDGTL
		
	
	 
		 
			 190
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..190
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..190
					 
						 
							 note
							 MG2-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..190
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLVQFSGKTAKEKSQILGQQLWHHRKIVSYLEEERENTNGTWDINAGLIKKVRIADDMGWQCPYTGKTYSLNDIIHGEVDREHIIPRSSRPTDALHALTLTFRQINKEKGARTALQYIEDPRGESHTFSPKEFREFVGRLKNKNGPAKDDEVRCKKRKIALLTPIYERRGKVKQTDTGEEVLEAFTDGTL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG2-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQYFRLLTADHHRVAEKLKKALAGQTVDGKPIRISASRIRKARVAEDLNWTCPYTGQKYEPIDLVTERVDEDHIVPRSQRMSDSLESLVISFSAVNKWKGKRTAMRFIKEEQGKPVPGLPNLSIVSLNRYLEFVDSLPPRNDPRKLKRHLKLLQPIDDDLRKWRRKELLKLEEYEQEEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 210
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 MG2-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..210
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGKTAKEKAQDLGLRIADHHRVAEKLQKALAGQTLNGQPIRIGPALIRKARIAEDLGWTCPYTGQKYEPIDLVTRRVDKDHIVPRSQRASDSLDSMVITFSAINKWKGKRTALKFVEDEQGKPVPDLPNLSIVSLSRYRDFVEKLDTFKGHDQDKKRKKRRKALLLVRDYEEEEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGMTAKEIESELNARSADFKKAKKQLEDMLLKAGLSNTRITATLIKKARIAQDLDFTCPYTGAKYELIDLINKQVDLEHIIPKSKRPSDSMESLVITFKEVNRWKGNRTALRFIKEEQNKPVQGKGNLMILTEKRYQELVNGLNTKGHPKDTERKKKRKELLLMEDYVEEEFLPRDL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRDLSGKTRKEQEQDLGLRLGDFKRVAAKVEEACRRRGIPCTAGLIRKARVAEDLGWKCPYTGKEFSVDTLLDGVMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVITWNEVNKWKGKRTALEFIREEGGKPVPGRPELTVMTLAEFQKHVASLDIRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEYYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGMTAKEIESELNARSADFKKAKKQLENMLQEAGLSNTRITATLIKKARIAQDLDFTCPYTGAKYELIDLINKQVDLEHIIPKSKRPSDSMESLVITFKEVNRWKGNRTALRFIKEEQNKPVPGKENLMILTEKRYQELVNGLNTKGHPKDTERKKKRKELLLMEDYVEEKFLPRDL
		
	
	 
		 
			 210
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..210
					 
						 
							 note
							 MG2-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..210
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DILTFSGLERKQLSGQVMPSLREHHDHVVRLLQQELKGTQWENKIDGELIWKAKIADDLGWWCPYTGKKYSPCELASGEMDVDHIIPKSRRLTNAMSAVVVTFKTINNLKGDLTAWEFVERYQDQPVGPHGEKVRKLWDYERFVKNPDNEMDKPRLSGETGHSDYPRWPKYLPGSRRKLHPDYVRRKLRRRYLLLKHYEKDKDTFTPRDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGKTAKEKTQDLGLRVADHHRVAEKLQKALAGQTVNGQPIRIGPGLIRKARIAEDLGWTCPYTGQKYEPIDLVTRRVDKDHIVPRSQRMSDSLDSLVITFSAINKWKGNRTALKFVEDEQGKPVPDLPNLSIVSLSRYREFVEKLETFKGHDDDKKRKKRRKALLLLRDYEEEEFTPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRDLSGKTRKEQEQDLGLRLGDFKRVAAKVEEACKRRNLRVTAGIIRKARVAEDLGWRCPYTGKEFCIDTLLDGVMDKEHIIPHADRQSDSLDSLVITWNEVNKWKGKRTAMEFIREEGGKPVPGRPELEIMSLAAFQKHVASLDTRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEHYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREFSGMTRKAIEMDLGSRLKNFKSVSDKLEKAFDSQTYNGKPVQVTAGLIRKARIAEDLGWQCPYTGQSFEPVHLVSRAVDKDHVIPRSQRPSDSLESLVVTFSEVNKMKGQRTAWQFIQEFGGKPVEGMPNLMIRTPKQFEEFVTKLESFKGHEDDKRRKKRRKDLLLLPKFEDKGFVPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRELSGKTRKEQEQDLGQRLANFKSVVRKLEESFDGKKVKITPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGKAYDAFDLLNRAVDKDHIIPRSQRASDSLDSLVITFAEVNKMKGKRTALRFIEEFQGQPVPGAPRLSLRTLRDYQQWVEGLETFKGHPDDQRRKKQRKKLLLLPEYVEKDFVPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..181
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..181
					 
						 
							 note
							 MG2-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..181
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRSFSGMTAEEKKQEMGQRLGDFKKVVQKLRGDLPEVTAISAGLIRKARIAQDMNWTCPYTGMEYDALDLLHGHVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVLTLRTINEMKGQRTAVQFIKEFEGREVQDGKKRSLEILPWSQFQKLVESLDAKGIHDQDRARKKRRKALLLQEHYTEKEFVPKDL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMAGRTSQEIAKELGARVANHKKVANRLFGELPEGTRITGSLIRKARIADDLGWRCPYTGVEFEPVDLVEGRVDRDHIIPRSQRMSDSLDSLVITFSAVNKWKGQRTAWQFIQEEGGKPVPDAPNLSIVTPARFRDFVEHLDTKGHRDDYRRKKRRKELLLLERYEERTSGFTPGQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVSSMSGKTMKLIKMEEGLKRSDHKKASKIMEAAVEESGENIRVGAGLIRKARVAQDLDWTCPYTGEKFDPLALIHSQVDLDHIIPRSERLSDAMAGLVVTFSEINRWKGARTAYQFISEEQGKQVPGKPNLSIMSLKAYEDFVGKLKISGGHDSDVGRRKARKGYLLLASYQDKEFTPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EISELSGKTTKEIKKEEGLKRAEHKKAREKMEAAVKDSGENIVITAGLIRKARIAQDLNWTCPFTGKEYDPIDLIHKQVDLDHIIPRAERLSDSMGGLVVTFSEVNRMKGKRTAWQFIQDEQGKPVKGKPVLSIRTMKNYETFVSKLKTFGGVKSDEARRKMRKQFLLMPDYKEKGFTPRDL
		
	
	 
		 
			 188
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..188
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..188
					 
						 
							 note
							 MG2-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..188
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLVEFSGKSAKEKARILGQQLWHHRKISKFLEEEKAKNEGNWEISAGLIKKARIADDLNWICPYTGKQYSLNQIIHGDVDLEHIIPRSKRPTDALHALVLTFSHINREKGARTGLQYIEDTKDSPHTLTPEQYRKFVGRLKKNGPSKDDELRCTKRKIALLTQDYEPRGKAKEKSDSESVSGFTEGSL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPEISPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQCTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMTAFSGLDSKKKAAKLKDLVAHHESVSKYLKNEYPNLKTNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEKEHIIPRSLRPSDSLESLVVTWKEVNDMKGQRTALEFIKECQGMKVPGRPNLSIVTPARFEEFVSGLRKPMHRAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKNREGEFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKEFSGLSAQEIATKLNEKFANFNSVAEKIEAAAQEKGVSVSASLIRKARLLEDQGFACPYTGKNISYNELFSGALEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRAVNDMKGQRTAMQFMKECAGKDVPGTNLQIQPLANFKEWVEAHRSQKLRRGFSKEDQARCKRRAELLLVERYEERNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPEISPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQCTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMGEFSGLDPKERAAKLNDLVCHHKSVSEYLEETYPELKISGSIIRKARIADDLGWVCPYTGRHFSPRELFESGNMELDHIIPYSLRPSNSLESLVATWKAVNEMKGQRCAAEFIKECQGMEVPGMPNVSIVTPERFEKFVSGLKKPQHNARYPDLKRIKKRNKLLLTLKYNKREGEFLPADL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKEFSGLSAQEIATKLNEKFANFNSVAEKIEAAAQEKGVSVSASLIRKARLLEDQGFACPYTGKNISYNELFSGALEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRAVNDMKGQRTAMQFMKECAGKDVPGTNLQIQPLANFKEWVEAHRSQKLRRGFSKEDQARCKRRAELLLVERYEERNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 183
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coraliomargarita sp. CAG:312
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..183
					 
						 
							 note
							 MG2-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..183
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITAFSGLDSKKKAAKLNDLVAHHKSVSAYLKKEYPELSPNGSILRKARIADDLGWVCPYTGCHFSPRQLFESGNMEREHIIPRSLRPSDSLESLVITWKEVNDMKGQRTAYEFIKECQGMKVPGRQNLSIVTPERFEAFVRRLKKPMHPAGKADIERIKIRNKLLLTEHYKKREGGFLPSDL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG2-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEKAFAEERNGKSIPITAGLIRKARIAEDLGWRCPYTGIDYEPKDLVTKRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVITLSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSIVSLTRYKQFVESLETYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEREFVPRDL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKSAKEIQQDLGRRLANHHGVAAKLDADLDGRTFNGKPIQITAGLIRKARIAEDLGWTCPYTGKTYDAIDLVSRQVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVVTFAEVNKMKGQRTAWKFVSDEQGKVVEGSPQLSIVSLTRFKQWAESLETYKGHDDDKRRKKKRKELLLLPNYEEKGFVPRDL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..193
					 
						 
							 note
							 MG2-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRLANFKSVVKKLEEAFEGKQIRITPGLIRKARIAEDIGWVCPYTGEHYDAFDLLHKNVDLDHIIPRADRPSNSLDSLVVTFPEVNRMKGKRTALAFMKEAETKQVEGLPRLTLKSLNHFKADIEALRPGSDPRKAKRRGAVTGPIDDDLRRWKRKELLLKVEKWDGGDFLPADL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEVAQDLGLRLANFKNVVKKLEGDESFMRELNQRGLHHIPPGIIRKARVAEDLGWRCPYTGMEYEPVHLLTRRVDKDHIIPHADRASDSLDSLVITFSAINAMKGKRTALQFVNEEQGKTVEDLPNLSIVSVNRYREFVEGLEAFRGHDDDRRRKKRRKDLLLLPSYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHNVAEKLEKAFAEEGIKQTITAGLIRKARIAEDLGWHCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSERASDSLDSLVVTFSAINKWKNKRTAWQFVTDEQGKTVPDLPNLSIMSLARYKQFVESLESYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFMPRDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Verrucomicrobiae bacterium Tous-C5FEB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKSSKEIQQDLGRRLANHHGVAAKLEKDLDGRTFNGKPIQITAGLIRKARIAEDLSWMCPYTSKAFDAIDLVSRQVDKDHIIPRSLRPSDSLDSLVVTFAEVNKMKGQRTALQFVSDEQGKTVEGSPQLSIVSLTRFKQWAESLETYKGHDDDKRRKKKRKELLLLQTYEEKGFVPRDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteriabacterium RIFCSPLOWO2_12_FULL_68_19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAFEAYVAKHTKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 186
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..186
					 
						 
							 note
							 MG2-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..186
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRTMSGMTAKERETEMKKRLSNFTSAKIALEKALTGKKIGGKPIPITAGLIRKARLAMDLDMTCPYTGQIYDFIDIAKGRMQRDHVIPYAERASDSLAAQVLTFAEVNKWKDKRTAAQFVREEQGKAVKGKPNLVVLPFEKYKAFVEGLDKGKHPHPDDKARKEKRKKLLLLEEYAEKEFLPADL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNSKEITHKLNEKLGNFRSVVKNLEEAIANSEERVAITGSLIRKARILEDQGFVCPYTGTHLSYNHLLADRLEIEHIIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICEEQGREVPGHENIQITTKKAYVDYVAKHKKQYPQKSDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 187
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 MG2-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFICDCEKHGRDVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 185
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bradyrhizobium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..185
					 
						 
							 note
							 MG2-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..185
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELQEFSGLNAKEVAQKLNEKLGNFRAVVKGLEEAIRGSGEKVAITGSLIRKARILEDQGFICPYTGAPLGYPDLLNDRLEIEHVIPRSLRPSDALSSCVMTFRSVNDMKGQRTAMQFIGEEQGREVPGHGNLQITTKKAYEAYVAKHKKQYRYGTDDRRRCERRAELMLMERYDQRNADFTERDL
		
	
	 
		 
			 184
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Methylococcalesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..184
					 
						 
							 note
							 MG2-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..184
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEKAFAEERNGKSIRITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGQPYEPKHLITRFVDKDHIVPRSDRASDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFVSEEQGKPVPDLPNFSILSLARYKQFVETLETYKGHDDDKRRKKKRKELMLLPKYEEKEFVPGDL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG2-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVSDKLEKAFAEEGKRTPITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGQDYEPKQLVSRYVDKDHIVPRSQRASDSLDSLVITFGAINKWKGNRTAWQFVEQEQSKPVPDLPNLSILTLTRYKQFVESLETYKGHDDDKRRKKRRKDLLLLPKYEEKTFVPRDL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRDLSGKTRKEQEKDLGIRLKDFKDVAKKVEDACKRRGVSITAGIIRKARVAEDLGWKCPYTGKAFEIDALLGDTMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVMTWKEVNTWKGKRTAMQFIREEGGKTVPGRPELSIMPLEPFKKHVASLDTRKGHNDDKARKKRRVQRLLTENYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG2-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRDLSGKTRKEQEKDLGIRLKDFKDVAKKVEDACKRRGVSITAGIIRKARVAEDLGWKCPYTGKAFEIDALLGDTMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVMTWKEVNTWKGKRTAMQFIREEGGKTVPGRPELSIMPLEPFKKHVASLDTRKGHNDDKARKKRRVQRLLTENYEEKEFTPRDL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG3-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLMGPTQRQKILNEQKKNRADNERIRDELRESGVDNPSRAEVRRHLIVQEQECQCLYCGTMITTTTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRACNAKKKRELFYAWAGPVKSQETIERVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLNQTEADEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG3-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLMGPAQRADVLNEIAKNRKKNDKIREDLRAGGINNPTRADIRRNAIVQDQESQCLYCGATIGVSYSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRACNDSKKDTPFAVWAKNTSRPVTLEGTIQRLRELKAFKRPKDRRMVDLIIRRLKQTEKDDPIDERSL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG3-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IGLVGPAQRQNILKEQEDNRKNNECIRDELRKSGVENPSRTEVRRHLVVQDQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNSKKDRTLFYDWAGSVRLQETIDRVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLRQTEADEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dermabacterhominis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG3-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLMGAEQRSSIIAENNRNRRDSDRIRAELQADGLSEPSRLDVRRHRQVQRQNCTCLYCGTPITTTTSELDHIVPRRGGGSSQGSNLVAVCRECNASKAHRIFAEWAEDSQREGVSVKEAAKRVRHWLNASASMKREVTRRLQQKRTDPPIDERDL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Micrococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG3-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLMGPAQRAEVLREMASGRRKNDRIRQELRTSGIDEPNLSDVKRHRKIQMQGGVCLYCGTDITSATAELDHIVPRAGGGNSTSTNLVAVCRVCNAAKGRRTFPEFASSDTRDAVSLEAAVERVKLWIDDKGIKNIGESRYARDVIRRLKQSTQDEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG3-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLMGPSQRADVLKEIARNRNANERIRQELREGGIEAPNRADIRRNSIIQDQESQCLYCGKEIGVLTAELDHIVPRAGGGSSKRENLAAVCRACNASKGSRPFAVWAGPARLERTIQRLRELQAFKTKSKKRTLNAIIRRLKQREEDEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG3-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TGLVGPAQRQEILNEQKKNRENNELIRGDLRKSGVENPSRAEVRRHLIVQEQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENMAAVCHYCNSKKKRTLFYDWAGPVKLQETVDRVRQLEAFKDSKKAKMFKNQIRRLKQTEADVPIDERSL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG3-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IGLVGPAQRQNILKEQEDNRKNNECIRDELRKSGVENPSRTEVRRHLVVQDQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNSKKDRTLFYDWAGSVRLQETIDRVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLRQTEADEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG3-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSLESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSAITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSLWAAESTRPEVSVEAALTRLQNFNWERRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG3-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSIESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSTITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSIWAATCTRPEVSVEAALVRLENFNWEKRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Brevibacteriummcbrellneri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG3-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SSLLGPAARAEYQREVNANRRARERSLESLREQGVADPTVATVRRFSAVQHQNGVCLYCGSAITAKPGDSGCELDHVVPRSGGGSSKRENLVAACRRCNSEKGNLPFSLWAAESTRPEVSVEAALTRLQNFNWERRDRAVKKGLIRRLKQTSEDEPIDERSL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRGRKQRKETWQAMRENERCRLDARKLLQDHGIQEPRPADILKVLLAEECNWECPYTGKAISMDALIGSQPQFDVEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCYHEENRNVKQNRTPFEAYGGDEQRWHEILQRVRRFRGSAAESKLRKFQLRQLPADFTNRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKHNVKTKSKIIAQIKSREEEREAARKGLADLGIDNPTPANIKKWVIAERCNWTCVYTGKRADKRVEFGPHPQFDIDHIQPYSRSGNDSLGNKVLCFSAENRHVKKNQTPLECYGDDEERWNEIMGRVSAITGPDRVKTYRYFITTAEENEGFTARSL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSRKQRDEIFRKNQARKKERENIEKTLQNEFYIKSPKGRDVLKYRLWKECGGICPYTGMVISPDDLFGPNSRFDIEHIIPFSRSMDDSFANKTLCYAEENRNVKKNQTPIECYGDSPKFREILERVRKTFTGEFKFRKLKLFETQEPESITEFSKACL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKKTRQQREEIWKKNKQNEEKRKQAAQAIIKEAGENPKPADIEKYLLWDECNGICPYTGKSISLKQLFSGEVDVEHIIPYSICLDNSYFNKTLCFHDENAKVKNNKTPWQAYGSDEKKWNEILERVKRFKGDAAKEKLKKFQIKDLEELDDFISSQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKEDRKKISDQIARNRRDRERAKKALIDNGIQEPSRDDIEKWLLYEECNGICPYTGKSISLASLFGPNPQFDVEHIIPFSRCLDNSFTNKTLCDIEENRNRKRNQTPYEAYGADPARWEEIIQRVKRFRGKAAAAKLHRFQLESVDSLEEFASKQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLVRFQAEEIPPDFALRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLVRFQAEEIPPDFALRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSRKERAEISKRMREQQKRREEAAQKVLEELGRTATPRDIEKYLLAQECNWQCPYTGRQITVQSLLGDDPQFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHHENRSVKAGRTPYEAYATDPLRWQEILSRVRSFRGPFARQKLDRFQAVEIPPDFAMRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLDRFQAEEIPPDFALRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DKKNPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSQNRDREKQRSAAKVKMLQEIGPGFEHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPLSSLFGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQIKGNRTPFEAYKDAEQFETILNRVRNWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKSKKQREAESKRNRENEAVRVKAKQTIKEITGDEHPSTDDVRRVQLFNDCRGTCVYCGETIAARNFLGRESQVDIDHIIPFSRSMDNSYANLVICHARCNRNKGDRTPFEAFSVDPESYGQIRDRVKIFAGDGRTVSEKIKRFEMDEGELEKFLGDFRNRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSRKKRADISKQNMERRGQREKAAELLAKQFGIEQPSHHDREKVLLHWECGGFCPYTGKPIELNDLFGPNPSFQVEHIWPLSASMDDSFMNKTLCHVDENARKGGRSPVDCYDQKTLDLIKERIGRFNCDWKVREAKRRRFTEPIPEDFHQRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSGRGRRERIANRMRDREKEREAAASAIAREIGVADPPRWMIEKHLLAEECGWRCPYTGKGFGIHDLLGRNSQFDLEHIWPFSRSLDNSYANKTICYHEENRNRKQGRTPAEAYSEEELQAILERVRAFKGDPFLIQAKLRRFTDPIEEGFTERHL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Insolitispirillum peregrinum
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSRKKRADISKQNMERRGQREKAAELLAKQFGIEQPSHHDREKVLLHWECGGFCPYTGKPIELNDLFGPNPSFQVEHIWPLSASMDDSFMNKTLCHVDENARKGGRSPVDCYDQKTLDLIKERIGRFNCDWKVREAKRRRFTEPIPEDFHQRHL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRGRKEREKQSKRMAARRKQREEAKRRLLKETGIADPRRSDIERVLLADECNWICPFTGVKFGWSDLFGPTPRFDVEHIWPYSRSLDDSFLNKTICDQRENRTRKRNQTPHEAYGATPEVYERILQRVRAFSGDPWVLAAKLSRFEAESIPEGHVDRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSGRGRRERIANRMRDREKEREAAASAIAREIGVADPPRWMIEKHLLAEECGWRCPYTGKGFGIHDLLGRNSQFDLEHIWPFSRSLDNSYANKTICYHEENRNRKQGRTPAEAYSEEELQAILERVRAFKGDPFLIQAKLRRFTDPIEEGFTERHL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMNESKRMRGREKEREEILRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECDGKCPYCGESLGGFASLYGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNNYKGDRTPWEAYGSNPERWDQILQRVSVFRGSYSKAKLNRFKMDENAVRELSEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWNEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERQKESRRMREREAERERMRQKIHKEVGIPLEQIREEDVRKGLLYEECCRTCPYTGKPLGGFAGLFSGTSPVQIEHIIPYSISLDDSFANLTLCLASENAVKHNRTPYQAYSADPGRWEDIQARVRAFRGPYAAEKLRRFLMDEQAAAALLQRFSARHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDVEHIIPYSRCLDNSFANKTLCEVAENRAAKKNRTPYEAYGNAPQRWHEILQRVSRFRGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDMEHIIPHSRCLDDSFANKTLCELAENRAAKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHL
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG4-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECSWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWEAMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKRNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKL
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG4-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECSWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWEAMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKRNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRRPLCEVREMIKQMRKREKMRREAERKLCEEHGIRKPTAREIEKYLLWKECNARCPYTNQDIRAEALFGSHPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEAKHNREQKRNRMPTEAYSREALEQIWERVRRFQGDYAAEKLRRFQMDPPPELHLIHRGDQL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRHERQQLSKGMRQQQKQREDARNWLQHEMGISNPTAHDILKYRLWIECEKLCPYTGKPISKEALFGSEPQFDMEHIIPHSRCLDDSFANKTLCELAENRAAKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Solemyavelesiana gill symbiont
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETGISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGSNPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQWVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVKKNARQRHQIALRNRENERLRRAAAERIVREVGIANPSRADIEKVLLAEECNWHCPYTGKPISMAALFGEHPQFDVEHIIPFARSLDDSFMNKTLCDAEENRRVKRGRTPFEAYGSQPERWAEILRRVRAFKGSAADAKLERFRCESPPDATELCSRLL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERQKESRRMREREAERERMRQKIHKEVGIPLEQIREEDVRKGLLYEECCRTCPYTGKPLGGFAGLFSGTSPVQIEHIIPYSISLDDSFANLTLCLASENAVKHNRTPYQAYSADPGRWEDIQARVRAFRGPYAAEKLRRFLMDEQAAAALLQRFSARHL
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Flavobacteriumhercynium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 MG4-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKQSRIQRQKRYQTMRDREKMRNQARQSLQAELGWDPNDIKGRDIEKWLLAEECGWVCPYSGKPINYHNLFGEKAEFDIEHIIPYSKSLDDSFVNKTLCHREWNQKKGNRTPAQAFKNTPEWETMLQRVRAFKPLHAVHMKKGESSKHNPKYDLFCMEEIPPDYVDNKL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Pseudoxanthobacter soli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMNESKRMRGREKEREEILRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECDGKCPYCGESLGGFASLYGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNNYKGDRTPWEAYGSNPERWDQILQRVSVFRGSYSKAKLNRFKMDENAVRELSEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKKQRQTLTERIRSREKLREDARKRLENEKLVERPTRNDIDKVLLADECNWICPYTGRQIGWKTLFGPSPQFDIEHIIPFSRCLDDSLANKTLCDIEENRNVKRNRTPWEAYGSNPEKWGQILDRVRRFKGDDAILKLQRFQLKDVGDFEEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNPPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWNEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERMKESRRMRDREKEREEIIRRIRDEVGIPEEKISRDDVLKGLLWQECEGRCPYCGESLGGFASLFGGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAYKGDRTPREAYGSDPERWDEILQRVEVFKGSYSKAKLNRFKMDESAVGELFEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycessp. SH-PL14
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSRSRRADLTTRRNRNQARRERAKEAIEKECNNSRPSRFDIEKWLLAEECGFQCPYTGQSIPRHRVLSAEFEVEHIVPFSRSLDNSFTNKTLSHRDANAKKGNRTPMEAFGQPEEKWEQILARVKRFDGPFARRKLDLFQQRTPPEADFYERQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRPRKQREEISKRNRGRQKDREEAAEAIRSALPGLEPRRADIEKWLLAEECNWRCPYTGRSINAAALLGSTPQFDVEHIWPMSRSLDNTFANKTLCYHEENRARKGNRTPLEAYGSDPQRWEEILQSVRRFNGPLAWEKLRRFMAREIPQDFTDRQL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRYERQQLFKGMRQQQKQREEAKSWLQCQMGITNPTAHDILKYRLWIECNQQCPYTGKPISKEALFGREPQFDVEHIIPFSRCLDNSFTNKTLCEIAENRNVKKNRTPYEAYGHDPQRWHEILQRVSRFQGDAAKAKLRRFQLTEIPADFANRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSRKDRQELSKVIRENEKLREKAKERILRELGDQQPTRADIEKVLLAEECGWECPYTGKRFGMQELLGQNPQFDVEHIIPLSRSLDNSFGNKTLCYHEENRNHKRNRTPWEAYHADEQRWHQILERVRRFQGASARGKMRRFLMEAIPDDFTSRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Thermoguttaterrifontis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLGKKRRQELAKEMRKREAERERAAKVIEETLHRKARPNEILKYLLADECDWECPYTGKKISVLTLLGDQPQFDVEHIWPFDRTLDDSFGNKTLCYHEENRQVKGNKTPFEAYSDSPDRWREILERVKRFKGPFAKEKLRRFLAADIPQDFPMRHL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETRISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGANPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRKEREKAWKGNREREKERKAAADRLLKEAGITNPSPADIEKVLLMEECGGICPYTGRPITIPALFGDSPQFDVEHIIPFSVSLDDSFVNKTLCWHEENRHHKRNKTPYEAYSGNRERYEEILRRVSRFSGRFRKEKLRRFQMTLADVKAEYGDDFTARHL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG4-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPERYQAILDRVRKFAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRKEREKAWKGNREREKERKAAADRLLKEAGITNPSPADIEKVLLMEECGGICPYTGRPITIPALFGDSPQFDVEHIIPFSVSLDDSFVNKTLCWHEENRHHKRNKTPYEAYSGNRERYEEILRRVSRFSGRFRKEKLRRFQMTLADVKAEYGDDFTARHL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG4-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPERYQAILDRVRKFAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREEREKDSKRMREHEKEREAIIRRICEEIGIPETRISRDDVRKAMLWEECNGMCPYSGRSLGGFASLFSGNSPAQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSENAYKGDKTPWEAYGANPEQWDRILQRVALFKGSYKKAKLNRFKMDSNAVGEFLEQFSSRAL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERAEDSKRMRGREREREAVRDQIHKEIGIPLDQISREDVLKGLLYRECEGMCPYCGQSLGGFASLFGGNSPVQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAEKGNRTPWEAYGHDPGKWEQILQRVGAFKGSYAKAKLNRFKMDEQAVADLLQQFSSRHL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRRSRKEREKISAEQAKREKARRDALQKMLREFPNYQPKRGYDPAIEKILLAEECDWECPFTGKKINMQTLLGKSPQFDVAHIYPRRYLDDSFANKTLCYHEENRHRMLDRLPMEAYAGNPQRWQEILARVKRFQGPYAAEKLRRFQTEKVPDDFVSRQL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Rhodobacteraceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSREERAEDSKRMRGREREREAVRDQIHKEIGIPLDQISREDVLKGLLYRECEGMCPYCGQSLGGFASLFGGNSPVQIEHIIPFSRSLDNSFVNLTLAHVSDNAEKGNRTPWEAYGHDPGKWEQILQRVGAFKGSYAKAKLNRFKMDEQAVADLLQQFSSRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKQPRKVREERSKSMRKNEALRQQIIDDIRRFGIANPSETDILKVRLADECNWQCPYTGKAISMETLLGPHPQFDIEHIQPYSRSLDNSFTNKTLCDVHENRIAKRNLTPFEAYSGDEQRWHEIIARVRRFRGPASPAKLRKFLAKAIDSDFVERQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG4-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRPRKARQQISKRIRANKNKRDAARQQLLKEASGALGSAWEPKRSDIEKWLLRDECGGICPYTGKPISFHSLFVEPEFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCCATENRIKSKRTPWEAYGGTARWDEIIGRVRKFTGDANVAKLQRFQIRDADKEIDGFAAREL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRKSPKQREQTWKKNRDNEALRKDAAEKLFREMGIQNPKRSDIEKMLLLQECGCMCPYTGKHISMRDLFGDAPQFDVEHIVPFSRSLDDSFLNKTLCEVAENRNVKGNRTPWEAYGHDLVRWNQILQRVSHFQGSAQREKLRRFQLQTIESPEQFASSQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKPLRRLRELLRRNEERQRQRKHAIKYLIEKGIQDPRPDQIEKFLLWVECKQICPYTGQSISDVDLFGPLPRFDVEHIIPWSRCLDDSFANKTLCEVDHNRNRKRNRMPTEVYSQDELSQILRRVRAFQGPYRFEKLRRFQMTEADLTTETGWLLRGDQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKHGRDRRAAITKQIRQREKQHADAKHRILAEIKGYEPTRIDREKVLLADECDWRCPYTGKKFGMKELIGEHPQVDVEHIWPFSRSFDNSFMNKTLCWHDENRRVKRGRTPYEAYSASPERYQEILGRVLAFKSDRRTVSEKFRRFTAEAIDEDFTNRHL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRRSRKDRKRIAEQQREQETRRRKALERMMREFPNYQAKAGFDPAIEKILLAEECNWECPFTGRKIEMATLLGKNAQFDVAHLFPRRYLDDSFLNKTLCYHDENRHRMHDLLPKQAYGGDPQRWAEIIARVKAFKGSAATLKLERFLAAEVPEDFVESQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRARKQRERLSKEMREQEARRDSARAAIVRKAGLAGPSRSDIERYILAEECGFICPYTGKPMDRERLTDLVGRTPQFDVEHIWPLSRSLDDSYLNKTLCHVEENKAKGNRTPFEAYSQSPERWEQILDRVKRFGGTAARIKLERFTAKEIPDGFAERHL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKQSRKKRKTASDRMRTREKEREKAAQRIITQPGLGIQHPKRWQIEKVLLAEECNWRCPFTDRGFCMADLLGSTPQVDVEHIWPYSRSMDDSFLNKTLCYHEENRNRKRGHTPMEAYGPTPEQYEAILDRVRRFKGDHFAVREKLRRFTDALDEDFPLRHL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG4-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKHGRSRREQTERRMRERAKQREAAAETIIRETTARGFRIDKPRRDDIEKYLLAEECGWICPYTGRSIGWESLFGPHPEFDIEHIWPFSRSLDNRFLNKRLCHAATNRSVKKNRTPYEAFGQDTEQWEQILDRVRRFKGDPYARREKLRRFEAQEIDEGFLERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Alphaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKLGRKRRAEISKKMRTRQSEREDAKEQLRQWGVPVTHDAIERELLRRECNGVCPYTGREISPSQLFGESPQFDIEHIIPYSRSLDNSFANKTLCWHATNRNRKRGKTPYEVFSQDGDWEVILRRVAAFKGGYRDEKLRRFKLADLSEFDDFERRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKLGRKRRAEISKKMRTRQSEREDAKEQLRQWGVPVTRDAIERELLRRECNGVCPYTGREISPSHLFGESPQFDIEHIIPYSRSLDNSFANKTLCWHATNRNRKRGKTPYEVFSQDGDWEVILRRVAAFKGGYRDEKLRRFKLADLSEFDDFERRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVAQPAKRRQQAWKQNRQQERARKDAAERITKEAGIEKPSRDDILKVLLADECNWECPYTGRRINITELFGEHPQFDIEHIIPFDRCLDDSYVNKTLCEANENRNIKKGKTPYEAYYGTDKWENIISRVSRFNGRDRIKQAKLRRFKMHGEELEEFLDNFTNRQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomycetales bacterium 4484_113
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVAQPAKRRQQAWKQNRQQERARKDAAERITKEAGIEKPSRDDILKVLLADECNWECPYTGRRINITELFGEHPQFDIEHIIPFDRCLDDSYVNKTLCEANENRNIKKGKTPYEAYYGTDKWENIISRVSRFNGRDRIKQAKLRRFKMHGEELEEFLDNFTNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG4-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKAPKQIRLRRSRQMRRNEAERKSARKELIEQGLPEPTGRDIEKYRLWKECGKRCPYTGKMISFSDLFGPHPKFDIEHIIPWHRCLLDSFANKTLCEVQENRSRKGNRTPYEAYSGDPDRYEEIKQRVREFTGPFGKAKLRRFRCEDIQKLPESLPLYGGEQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSPKQRQETTKRMRRNEKERNDIREQIRNETGIENPTYTDILKVRLAKECNWECPYTGTHISMQQLIGPHPQFDIEHIIPHYRSLDNSFTNLTLCEARENREVKRNRTPYEAYHDTAKWEDIIRRVERFDGPMRNAKLRRFLLQGEELEKFLDGFTNRQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRNSAKQRKNIMKKIEDNRKAREKAAEGILKEMPHFGEPKRADREKWLLADECNWECPYTGRQISVSALFGENPQFDVEHIIPFSRSLDDSFLNKTICEIAENRNVKRNYTPYEAYGRDEEKWNQILHRVKNFRGRAGNLKLERFQVKEAKFEDFASQQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSPKQRQETTKRMRRNEKERNDIREQIRNETGIENPTYTDILKVRLAKECNWECPYTGTHISMQQLIGPHPQFDIEHIIPHYRSLDNSFTNLTLCEARENREVKRNRTPYEAYHDTAKWEDIIRRVERFDGPMRNAKLRRFLLQGEELEKFLDGFTNRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKLSANRKKEIIKRNRDLEKQREKAAEKIRDVFPGMTPGRTDTTKVLLAEECGWRCPYTGRSISIRTLFGPHPQFDIEHIIPRSRSLDDSFLNKTLCYHEENRNVKRNRTPYEAYHGTPRYDEILDRVAKFNGRLAKEKLRRFRMTPEEVEDRFADFTQRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKLSANRKKEIIKRNRDLEKQREKAAEKIRDVFPGMTPGRTDTTKVLLAEECGWRCPYTGRSISIRTLFGPHPQFDIEHIIPRSRSLDDSFLNKTLCYHEENRNVKRNRTPYEAYHGTPRYDEILDRVAKFNGRLAKEKLRRFRMTPEEVEDRFADFTQRQL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEVFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYVEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYVEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEVFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENIARRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKLQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYAEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENISRKNSEREKERKKIAEKIAREAGIENPSPRDILKVMLAEECDYTCPYTGKSFSLNQLLHGGEIHIEHIVPYSRSMDDSYANKTLSYRDANMAKSDKLPFEAFDSAKYVEIIERVRHFKGSFAKIKLEKFELETAEVQDFINRNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSSKDRENITRRNRLREKERERIAREIAQEAGVEKPSRRDILKVMLAEECDYTCPYTGRRFSMRDLLHGGLVHIEHIVPYSRSMDDSFINKTLSCRDANAEKGNRLPFEAFSPEAYREILERVRRFKGPFAEAKLERFKMQKAESRDFIERNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMSRFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG4-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRQERARATDLNRKRQRERDSVKERIVREGGLERPSRDDIEKVLLWEECGGICPYTGKSIAFASLFGEHPQFGVEHIIPFSRLPDNSFQNKTLCDHEQGRNVKRNKTPFEAYPNTEEYDAILTRIKAWETPNLGKQKRFELRTLEELEGFSTRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRQQREDLTKQNRDNEKARDAARTKIAERLHCDENAVSNLDILKVRLAEECNWECPYTGKSIAIEALVGKHAQFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCDNHFNRHVKKNGTPHETCSSNEREWQEIIGRVKRFRGSAAHAKLRKFQQEKPDEDFAARML
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-134 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unculturedbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAKAVSYNRDREKQRTTAKEKMLREVGPGFQHPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLFGENPPLQVDHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENQHKGNRTPFEAYTDPAQYEAILNRVRSWRTPNPGKQRRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG4-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKSRRERMESVSTNRDREKQRNAAKEKLLKELGLQHPSRADIEKALLWEECQGVCPYTGKQFPFSSLFGENPSMQVQHIIPFSRIPDDSFQNKTLCSVEENQYKANRTPFEAYADPAQYEAILDRVKNWPRPNRGKQRRFELRTLEELEGFSSRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG4-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-146 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGMPQNSSRNDLEKAKLWVEQQGQCPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKSRKFEIRSTDELAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG4-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETANNRKREAENRALAKRMHEECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQATGAGVCECPYTGKKLPFSRLFDDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGEENRMHKRNQTPYEAYAEQDQERWQEILARVTRWKNPGKLRKFEIRSTDELEAFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGKILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKASRPEREDRWARMRRNEKARAEAAAKIQSEIGIHTPGRADTEKWLLAEECHWRCPYSGRGFSATQLYQSGEIQVEHIIPFSRSLDDSFANKTLAYSWVNKAKGNRSPREAFQEQSQWEAILTEVGSFHGPYAKHKLQRFQWTSEQIAELLDDFTKRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPAKARERIAQENRQREDLRKKTIERIFRECGLGKPSNADIEKAILWEECQHHDPYTGGSINFHDLFGSDAKWEIEHIIPHSRSQDDSLTNKTLCSRETNRQKGNRTPFEVFGNTPEWEAMVERVTKFQGDKRAMTRKLARFTMEGGVEELFGEFTQRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSRQQREDLTKQNRDNEKARDAARTKIAERLHCDENAVSNLDILKVRLAEECNWECPYTGKSIAIEALVGKHAQFDIEHIIPFSRSLDNSFLNKTLCDNHFNRHVKKNGTPHETCSSNEREWQEIIGRVKRFRGSAAHAKLRKFQQEKPDEDFAARML
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-161 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-162 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-204 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG4-205 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKERQYQAELNREREKMRQEATEELRKYDAVRFANPRNTDIEKYLLAKEARWQCPYTNKKYGFTDVFGDHPQVDVEHIIPRSRSLDDSYVNKTLAYRSANAEKGNRTPREWLFESDQEQYEQMIRVVKQFDPRFEVGKKLRRFSMELSDPDSLLREFTERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-206 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG4-207 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKERQYQAELNREREKMRQEATEELRKYDAVRFANPRNTDIEKYLLAKEARWQCPYTNKKYGFTDVFGDHPQVDVEHIIPRSRSLDDSYVNKTLAYRSANAEKGNRTPREWLFESDQEQYEQMIRVVKQFDPRFEVGKKLRRFSMELSDPDSLLREFTERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-208 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-209 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Kazan bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG4-210 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-211 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-212 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-213 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-214 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG4-215 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-216 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: candidatedivision Zixibacteria bacterium CG_4_9_14_3_um_filter_46_8
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-217 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKQSKDHRLRATKNARDNEESRKAAIRKILAETPVRSPGPDDILRAQLYEECNHECPYTGRKIAFAALFGDSPQFDIEHIIPFSRCLDDSFANKTLCYHEVNRHVKGNRTPLEAFGSTPEWERIVQSVRLFSGKAAEGKLRRFLMTEEEILKLQDFANSQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Planctomicrobium piriforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-218 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMRRSKKQRQESWLRMRQNERDRKRAAQKILAEMNNDSPSRQDKEKVLLAEECNWTCPYTGKCISMQSLLGPTPQFDIEHIIPFSRSLDDSFTNKTLCDIAENRDHKRNRTPFEAYAAEPDKWNAILGRVGRFRSNAREEKVRRFRQEEIEGIEDFAARQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusSulfotelmatomonas gaucii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-219 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGKILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Proteobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG4-220 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLRKSRKEREANWKKNRDIEKSRKIMAERITAEAGITDPSREDIRKALLAKECGWVCPYTGRAISMRALVGPDAQFDIEHIIPFSQSLDNSFFNVTLCYHEENRNRKRNQTPYGAYGNEPEKFQEILDRVRRFDSDLADEKLKRFQLTDTADILKGFVDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidobacteriales bacterium 59-55
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-221 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-222 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERIEATKKNRNRQREREDVAVRILRECGLSNPSRRDIEKARLHEECGGYCPYTGRHIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVSSWKNRGKMARFAIQTEEALGDFSARQM
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-223 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-224 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRQERLEATKKNRTRQREREDIAGRILRECGLSNPSRKDIEKARLHEECGGICPYTGRPIPFSTLFDNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRDVKKGQTPWEAYGKDEQRWAEIMTRVGSWKNRGKMARFSIQTEEALGEFSARQM
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG4-225 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKNRKQRQNATEAGDKQHLRRIDAARTILRECRNYDAQGRDAERLVRERRDDVTKMLLLMECRCLCPYTGDSISYLDLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFNNLTLCYRKVNHEKLDKTPRQAFCRAEDDQQWIDIIGRVQKFGNKEKLHRFLLSSREDIDRFSNRRL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Polaribactersp. ALD11
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-226 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPRSKRLDETARNRKREAENKALAERMHNECGTPQNPSRNDLEKAKLWVEQQGECPYTGRSLPFSRLFDDNNGFDVDHILPRSRHPDDSYQNKVLCWGDTNRMVKRNQTPYEAFAEQDPENWHQILARVARWKNPGKLRKFEIRSTDDLAEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-227 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAFKYKRKWEKQRIDTKEKMLRELGPGFEYPSRADVEKALLWEECQGECPYTGKRFPFSSLYGENPPLQVEHIIPFSRIPDDSFQNKILCYHEDNQHKANRTPFEAYTDPAQYETILSRVRNWRTPNPGKQCRFELRTLEELEGFSERQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG4-247 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKDREDIWKRNRENEKAREEAAKKILAEIPNLKPSRRDKEKVLLYEECGHKCPYTGKQISMASLLGDHPQFDIEHIIPFPRSLDDSFLNKTLCYAEENRNVKQGKTPHEAYGSNPTRWEEIIQRVKDFKGKARDIKLERFEAHGEKLDKLLGEFANRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG4-248 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKSKKDREDIWKRNRENEKAREEAAKKILAEIPNLKPSRRDKEKVLLYEECGHKCPYTGKQISMASLLGDHPQFDIEHIIPFPRSLDDSFLNKTLCYAEENRNVKQGKTPHEAYGSNPTRWEEIIQRVKDFKGKARDIKLERFEAHGEKLDKLLGEFANRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fuerstiamarisgermanicae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-249 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKKPKKRRELISKRNDENRSERETARREITEETGDPYPGKTDIRKVLLRRECGDQCVYCGEQFSGSNFFSDDAPIEIDHIIPRSLHWDDSFLNLALCHAKCNREKGDNTPAQVFSDEVIEQIRDRIRRFSGNEKTKRERFRRFTLAGAELSAYLEEFSRRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG4-250 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMKKPKWRRKQISKRNRENETGRKQAKEEIKRETQNPYPSPYDIRKLILYKECRGQCVYCGAQISRSNLFGDNSDSEVDHIIPFSRLQEDSFTHVVLCHARCNAEKGNRTPSEAFTGEEHERILDRVSRFDNDEATRKAKLRHFTLAGEELANYLNDFSSRQL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-251 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bdellovibrioexovorus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-252 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTNKEKERITKQNREKEKERVKIIQQIIKEVGIASPTRNDILKVQLAEECGFECPYTGKHFSMAQLFDGNTIQIEHIIPFSRSFDDSYRNKTLCMATENGRKNNRTPYEAYAKEEYKAILTRVSHFKGPFRESKLQIFETKEFSPDDFLQRNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-253 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-254 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSSAKERERRMWEMRQREKERTAIAGKIAEEAGIENPSRNDILKVMLAEECGYECPYTGKHFSMRDLLHGKDIHIEHIIPYSRSFDDSYRNKTLCLASANAAKNNRTPFEAFSGKEYQDILQRVARFRGPFAEAKLALFKLEKVEPEEFLERNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-255 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNL
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG4-256 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKSSNKERERRTFEIRKREKARAEIAERIAREAQIEKPSRNDILKVMLADECNFTCPYTGKNFSMKELLYGKDIQIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCFSSANAKKNNRTPFEAFSGAEYEEILQRVGKFKWPFAEDKKDLFKCEKVDSEEFLARNL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-257 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKRNREERQNINKKISERTKEREAARTRLQEDFNLADPKSSDIEKYLLWQESGPKCPYCGNPIAGEVLFSGATHIDHIIPRKVSLDNSFVNKVLCCSKCNNDKSDRTPHEAFNGDTQRWEKIAERVGAFRSEYRREKLRRVLMTKKEAQEFYTGFTDSQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG4-258 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRNAKQREMNWRRGRDRETVRTAAVKRILDEAHRPQPWKQDVDRVLLLEECRDLCVYCGQAISFQRLFDGDIDIDHILPRNRFPDDSFANRCLAHRACNQLKLGRTPYEAFGSDEELWPNIIARVKTWDNPDKLERFNLRDDGEFDPEREDSFAARRL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Acidobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-259 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRKSRKERENVTKRNRSRERERQQAKARILQECGLQNPSRADIEKALLFEECGGVCPYTGRTIEFSSLFRDSQFDVEHIIPLSRYPDDSFLNKTLCYHEENRSVKRGRTPWEAYGPDSERWDAILSRVQGFNNPAKLTRFKLRTEEELGEFTQRQM
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG4-260 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKKPRHERAEAITKNRNREKERVAAKTKLLQELGPGFEHPSRADVEKALLHEECGGVCPYTGRHIEFASLFGENPQFDVEHIIPFSRIPDDSFQNKTLCYHEENRLVKRNMTPFEVYKDPAQYEAILNRVRTWKKLNPGKQRRFELRTLEELEGFSARQL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG4-261 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKASNKEREQITKRNQQRERERNAIAERIIKETGLEKISRKDILKVMLADECDFTCPYSGKRFSMTELLNGGLVEVEHIIPFSRSFDDSFANKTLCVRELNAKKNNRTPFEAFGGSPQYSEMLTRVKYFKGHFAEHKLNLFKLAEIESSGFLERNL
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 MG6-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVKGNAKEREELRIKMNRNEKENERARHELIHNMGITRPTRDDILKYKLWQECGRECPYTGRPISQQALFGEHPEFQIEHIIPYSRCLDDSFMNKTLCYVDENRRKGDQTPYEFYKNSDQYEHMLQRIRKLPYPKRQKFTQKEVSLDEFIKRQL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG6-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVKGSVKERDEIRVKQWKNEQENKRAEEELKLMGIRNPSFNDRLKYKLWEECGKECPYTGKPISQHQLFGEHPDIQIEHILPYSRTLDDSYMNKTLCYVNENRLKGNETPYEYYAENRVEQWEEILQRIKVLPYAKRRRFWQKEVVLDNFIQRQL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG6-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVKGSLKEREEIQWKMRENEKRNEAARTRLIQDMDILNPSRDDVIKYKLWEECGKRCPYTGKVISLTDLFGSNPVFQVEHILPYSRSLDDSYMNKTLCCVNENRIKGNKTPYEFYSGDEEKYEQVKQQIKVLPWPKRRRFLQKEIKLDECIQREM
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG6-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKGSLRERKEIHFKQKENERENKRVRERLKNDFNHVSLNRDNIIKYKLWEECNGLCPYTGKKIPQYALFGENPEFQIEHILPYSRSLDDSYMNKTLCEVHENISVKGNQTPYEAYHHDEEKYEQIKQRIKVLPWPKRRKFLQKEIELDEAITREL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG6-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVKGSVKERDEIRVKQWKNEQENKRAEEELKLMGIRNPSFNDRLKYKLWEECGKECPYTGKPISQHQLFGEHPDIQIEHILPYSRTLDDSYMNKTLCYVNENRLKGNETPYEYYAENRVEQWEEILQRIKVLPYAKRRRFWQKEVVLDNFIQRQL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG6-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVKGSLKEREEIQWKMRENEKRNEAARTRLIQDMDILNPSRDDVIKYKLWEECGKRCPYTGKVISLTDLFGSNPVFQVEHILPYSRSLDDSYMNKTLCCVNENRIKGNKTPYEFYSGDEEKYEQVKQQIKVLPWPKRRRFLQKEIKLDECIQREM
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 MG6-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKGSLRERKEIHFKQKENERENKRVRERLKNDFNHVSLNRDNIIKYKLWEECNGLCPYTGKKIPQYALFGENPEFQIEHILPYSRSLDDSYMNKTLCEVHENISVKGNQTPYEAYHHDEEKYEQIKQRIKVLPWPKRRKFLQKEIELDEAITREL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG6-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIKGSLRQRAEIRDQQEASRKDREEIRTMLRDPIEFGKDNPSNDDILAYRLWEQQGHLSPYSGKTICQTDLRRFLNGEGVLEIDHILPYSKSWDNSQSNKCLCFSDENKNKKDFTPRQWLGDGTDAYTSMLQYVAGMKTTGMPFSKRRKFSQLEVDPEDCAKRQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG7-2 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNIKQRERTERNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKDVTNRMIQKYELFQETNGICVYTGTEMKLGAVLSGQGFDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRKKGMTSFEKFTEIIHKLHKDKKISDTKLDNLLTTLNPVWIAEQEAKALSTDFINRQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG7-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNIKQRERTESNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKEVTQRMIQKYELFQETNGICVYTGTEMKLGAVLAGQGYDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRNKGMTAFEKFTEIIHTLHKNKKISDAKLDNLLTTLNPVWIAEKEAKELSTDFISRQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG7-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNIKQRERTESNNNKRQKARKDVVKEILKTFPDMKEKEVTQRMIQKYELFQETNGICIYTGTEMKLGAVLSGQGYDIEHIIPKSRRFDDSFMNKTLADSSTNRDKNDLTAYDFMRNKGTTAFEKFTEIIHKLHKDKKISDTKLDNLLTTLNPVWIAEQEAKALSTDFISRQL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG7-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSAQERKKTHELNQKRRRENERIKKDIADHLAIPPEKVTRAQIEKYRFYKEIDGISLYTGKRFSLADVLNGDTVDVEHIIPRTLRFDDSYHNKTLCERNINQEKGNMTACDYMRSRGAQEYEAYLERVKAFYEKNGREVRLKYKNLTTTQEDLLKDNEFLQRQL
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG7-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSAQERQQIEKLINKNKKTNEEARKKIAEILGIDPQAVSRTMIEKWKLYEETDGLSLYSGKKIDLPTLLRGNAVDIDHIIPRVSRFDDSFQNKIFCEASLNQAKSNSTAHDFMRDQPVSGLQPYDDYRKMVKDLYEGKKISKAKYDNLMMTAEDLLKDGEFLQRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG7-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNAEERNKTFSRNKKEDAKHKDIIHRLMTECNFKKVSRRDIERYKLWEEFGYVSPYEPSKPISLSELFSGAYEVEHIIPKSRLFDDSFANKTICPRPINAAKDNQTAFDYMSGLGQQKLDEFTDFIQKHKTKKDGISQTKAKYLLCKGSEIPQDFINRQM
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 MG7-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSAQERQQIEKLINKNKKTNEEARKKIAEILGIDPQAVSRTMIEKWKLYEETDGLSLYSGKKIDLPTLLRGNAVDIDHIIPRVSRFDDSFQNKIFCEASLNQAKSNSTAHDFMRDQPVSGLQPYDDYRKMVKDLYEGKKISKAKYDNLMMTAEDLLKDEEFLQRQL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG7-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQTAKQRQKTSKQIRAREQQREAARNRLIEEGILTRPSRADIDRYLIWLEGNQMCPYTFKPIPISDLFNGRCDVDHIIPRSRLFDDSQLNKVVCYAAANREKGNRTAYEYMEQKGELEKFREHVMNTNYPFPKKKRLLSPEVPEDFIQRQL
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Deltaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 MG7-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQTAKQRQKTSKQIRAREQQREAARNRLIEEGILTRPSRADIDRYLIWLEGNQMCPYTFKPIPISDLFNGRCDVDHIIPRSRLFDDSQLNKVVCYAAANKEKGNRTAYEYMEQKGELEKFREHVMNTNYPFPKKKRLLSPEVPEDFIQRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKHSAHEKRLINASKNKNEKVNAKARQDLIDYYHLPSDAHIKTGDFRKVKLYNEQGGKDPYTGEGIDFARMLAQSDYTEIDHILPISRSCDDSQSNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGESTAPDFAEFSARMQLWAENCELKRLASSKLKKLLNKDFTDKTQDFIARQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQCAKDDIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCSVEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGDSIDVMRLIQDDSYTQIDHILPFSRTGENSKNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMHSGKPSAPSWSDFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Actinobacteria
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQCAKDDIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCSVEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGDSIDVMRLIQDDSYTQIDHILPFSRTGENSKNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMHSGKPSAPSWSDFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKHSAHEKRLINASKNKNEKINAKARQDLIDYYHLPSDAHIKTGDFRKVKLYNEQGGKDAYTGEGIDFARMLAQSDYTEIDHILPISRSCDDSQSNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGESTAPDFAEFSARMQLWAENCELKRLASSKLKKLLNKDFTDKTQDFIARQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDGTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLGTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMSSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAAANKKWAEKAAGILGCTPEEVSGRVIRKLILREEQGEKDLYTGQPIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRTNKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETGAPSWDEYHARIMATVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDDIAKAHKKNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGKLIEKYRLWEEQEYFDLYTGTKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEEDLEAKEGEFLTRSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKHTKREKKLITSGNIYNRKVNEKAKDDIVEFLGLANADRVRGRDLEKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKSYVEVDHVLPFSRSCDNSKTNKVLVLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSKHEREVVAESNRARRELNEQAKRDIVEFLGLPDDHHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPISRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEAAAPDWDEFCGRMDRWAKMCEPRRYVRKKLANLTCENLAEHAEDFIKRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDDIAKAHKKNEKNRERIAGQIAELRGCNPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEEDLEAKEGEFLTRSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKHTKHEKKLVDDGNKYNKREKEKAADDIVEYLGLSSADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDLYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPYSRSCDNSRTNKVLVLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG14-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSAKEKDAILKSNNKTNKSREVLRKKLAEELSCDEDAIPFKLLEKIELWNQQDGRDLYVDEPIQYERLISDDSYCEIDHILPYSRTCDDSRMNKILVLQKSNQNKRESTPFEWMSATGDWDNFKLRILRLAHYPQKKKQRLLNTDLAEKQPEFIARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIGHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSKREKDAVSKRQRQNEATNKKWAKTAAGILGCEPEEVPGKVIRKLAMREEQGEKDAYTNAPIDLERLVREDHYCEIDHILPYSRTSEDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTQDVGKPGVPNWDEYHARVVATVKHPRKRANLLNTDLGPETEAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprococcuscomes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNERDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQVKKDLVAFYGLPNDAHVSSTDFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCGRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGTKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWNAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNSERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AF20-14LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGKEEQKFIDRNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKREKDLATKRRNAREADNKRYAKLAADILGVEPEAVRGNIIRMLALREEQGCKDIYTGDRIDLERLVTDEHYCEIDHVLPYSRTCDDDQSNKTLTFASNNQNKRERTPYEWMTSDEEKAPNWEEYRNRVIAEVKNPRKRAKFLNTILDEDTQEGFINRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQKCFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEIGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKDLVDKRNRENEAAKKKWAKTAADILGIEPEEVPGRIVRKLIMREEQDNWDLYTGDAIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDEYRARVMALVKNPHKRANHLNTDLGEEAQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRTEHERKLITSGNIYNRRTNEKAKDDIVEYLGLSDADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPFSRSCDNARTNKVLVLTKSNRNKSNRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGVGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWNGFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDDIAKAHKRNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEENLEAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGAPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLDNNLGPDQESDFLSRNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPKKAKDEIAKAKKRNEKDRQRVAAQIAELLGCSADDVKGDYIEKYRLWEEQECFDIYSGEKIEVDRLIREETYTQIDHVLPFSRTGDNSRHNKVLVLARSNQLKREQTPYEWMTSNTEGAPSWDAFKRRVEENKKLSRRKKNFLLEEDLVSKEGEFQSRNM
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG14-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIAKSAKEKSKIAKGQNENRKENERIKDKIAEILHIDQSEVTGKQITKMKLYEEQGGKDIYTGEGLGDIAFAGGRRFLIDDNYCEIDHVLPYSRSADDLKSNKVLVLAKSNQEKGNRTPYEWMNSNDGSHPNWEQFCLRVLSNVRLSDGKKSKLLEENFAEKEVSFIKRNM
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRTEHEKKLITSGNIYNRRTNEKAKDDIVEYLGLSEADQVRGRDIDKVRLYNEQGGKDPYTGQGIDFGRMLTEKGYVEIDHILPFSRSCDNARTNKVLVLTKSNRDKSNRTPYEWMTSGEPTAPNWDEFCIRMDVWASGKEPKHYYSSKLAKLKEDNFTNNIDSFISRNL
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM13-34
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLTERAGNFIDRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKTNKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDDIAKAHKKNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGKLIEKYRLWEEQEYFDLYTGTKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEEDLEAKEGEFLTRSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEENRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPKKAKDEIAKAKKRNEKDRQRVAAQIAELLGCSADDVKGDYIEKYRLWEEQECFDIYSGEKIEVDRLIREETYTQIDHVLPFSRTGDNSRHNKVLVLARSNQLKREQTPYEWMTSNTEGAPSWDAFKRRVEENKKLSRRKKNFLLEEDLVSKEGEFQSRNM
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARLELNEQAKRDIIEFLGLPDDHHVRGRDLALVKLYREQGGKDPYTGAGIDFRRMLEEHGYAEIDHILPVSRTCDDSQANKALCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEASAPDWGEFCGRMERWAKMCETRRYARKKLANLTCENLAERAGNFIDRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDDAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAAANKKWAEKAAGILGCTPEEVSGRVIRKLILREEQGEKDLYTGQPIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRTNKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETGAPSWDEYHARIMATVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eggerthella sp.AM16-19
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDTFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEIGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG14-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIAKSAKEKSKIAKGQNENRKENERIKDKIAKLLHIDQSEVTGKQITKMKLYEEQGGKDIYTGESLGDIAFAGGRRFLIDDNYCEIDHVLPYSRSADDLKSNKVLVLAKSNQEKGNRTPYEWMNSNDGNHPNWEQFCLRVTSNVRLSDSKKSKLLEENFAEKETSFIKRNM
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG14-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELTKSPKQREKIAKEQNKNRKENERIRKEIAKYLEIDSSCVTKKQILKKKLYEEQKGLDVYTGESLEPSLHADDLTYLKDDSYCQIDHILPYSRSADDSIANKVLVLAKSNQDKGNRTPYEWMTSGHEHHLSWEEFAIRVSTNLSISDSKKWRLLEEDFNKKEVQFMNRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGEEEQKFIDRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCAADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellatanakaei
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPKKAKDEIAKAKKRNEKDRQRVAAQIAELLGCSADDVKGDYIEKYRLWEEQECFDIYSGEKIEVDRLIREETYTQIDHVLPFSRTGDNSRHNKVLVLARSNQLKREQTPYEWMTSNTEGAPSWDAFKRRVEENKKLSRRKKNFLLEEDLVSKEGEFQSRNM
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNKKNRERIAGQIAELRGCTIDEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANHLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKVEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKREKDLATKRRNAREADNKRYAKLAADILGVEPEAVRGNIIRMLALREEQGCKDIYTGDRIDLERLVTDEHYCEIDHVLPYSRTCDDDQSNKTLTFASNNQNKRERTPYEWMTSDEEKAPNWEEYRNRVIAEVKNPRKRAKFLNTLLDEDTQEGFINRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKVEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLINDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKREKAIIAATNKANKDSNEQAKKDLVAFYGLPNDAHVSSADFEKMWLYREQFGQDPYTGKGINLERMLNDRDYVEIDHILPFSRSCDDSKSNKVLCLTKSNRDKANRTPYEWMTSGEPSAPDFGDFCRRMDAWAGKGKSAHYTKSKLSKLKNSTFGEEEQKFIDRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKTLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 MG14-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEREIVAESNRARHELNEQAKRDIVEFLGLHDDDHVRGRDLDMVKLYREQGGKDPYTGTGIDFGRMLEERGYVEIDHILPISRTCDNSQANKVLCLTKSNRDKSNRSPYEWMTSGEATAPDWDEFCGRMERWAKMCEPRRYARKKLANLTCENLAERAGGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KCTC 15699
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-146 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSCTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSKREKDAVSKRQRQNEATNKKWAKTAAGILGCEPEEVPGKVIRKLAMREEQGEKDAYTNAPIDLERLVREDHYCEIDHILPYSRTSEDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTQDVGKPGVPNWDEYHARVVATVKHPRKRANLLNTDLGPETEAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKNLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIGHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Libanicoccusmassiliensis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKREKDLATKRRNAREADNKRYAKLAADILGVEPEAVRGNIIRMLALREEQGCKDIYTGDRIDLERLVTDEHYCEIDHVLPYSRTCDDDQSNKTLTFASNNQNKRERTPYEWMTSDEEKAPNWEEYRNRVIAEVKNPRKRAKFLNTLLDEDTQEGFINRNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-161 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-162 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-163 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPRRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVGRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLGRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-164 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMSSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-165 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTTEEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKRGQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella sp.AM17-1
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-166 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-167 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-168 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-169 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSNKEKSLVDKRNRENAANNKKWAATAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGEPIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDGRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-170 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKKQVEKRNRENAANNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGETSAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coriobacteriiabacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG14-171 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSAKEKDAILKSNNKTNKSREVLRKKLAEELSCDEDAIPFKLLEKIELWNQQDGRDLYVDEPIQYERLISDDSYCEIDHILPYSRTCDDSRMNKILVLQKSNQNKRESTPFEWMSATGDWDNFKLRILRLAHYPQKKKQRLLNTDLAEKQPEFIARNL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-172 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDDIAKAHKRNEKNRERIAGQIAELRGCSPEDVSGRLIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDETYTQIDHILPFSRTGENSPSNKVLVLAKSNQDKREQTPFEWMSKEGAPSWDAFKRRVEENQKLGRRKKNFLLEENLEAKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-173 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDSKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-174 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-175 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsellaaerofaciens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-176 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRSNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-177 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.GAM18
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-178 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKILVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVIAQVKNPRKRANYLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-179 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGTKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWNAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-180 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-181 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGAPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLDNNLGPDQESDFLSRNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellamediterranea
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-182 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-183 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-184 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKSLVDKRNRENAASNKKWATTAAGILGCTPEEVPGRIIRKLILREEQGEKDLYTGDSIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEAGAPSWDSYRARVMAQVKNPRKRANHLNTDLGPETQAKFLARNL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-185 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-186 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-187 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEENRERIARQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-188 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLINDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-189 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-190 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
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					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-232 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-233 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-234 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-235 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCAADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-236 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-237 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..171
					 
						 
							 note
							 MG14-238 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIAKSAKEKSKIAKGQNENRKENERIKDKIAKLLHIDQSEVTGKQITKMKLYEEQGGKDIYTGESLGDIAFAGGRRFLIDDNYCEIDHVLPYSRSADDLKSNKVLVLAKSNQEKGNRTPYEWMNSNDGNHPNWEQFCLRVTSNVRLSDSKKSKLLEENFAEKETSFIKRNM
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-239 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQEYFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFVRRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-240 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDDAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-241 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNKKNRERIAGQIAELRGCTIDEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWGAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-242 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKTNKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDTKEGEFLARSF
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG14-243 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELRLPQRAKDEIAKANKKNEKNRERIAGQIAELRGCTADEVTGKQIEKYRLWEEQECFDLYTGAKIEVDRLISDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLAKSNQDKREQTPYEWMSHDGAPSWDAFERRVQENQKLSRRKKNFLLEKDLDAKEGDFLARSF
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-244 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSKREKDAVAKRQRTNEAANKKRATLAAGILGCEPSEVSHLVIRKLALREEQSDKDIYTGAAIDLQRLVEDDHYCEIGHILPYSRTGMGGWNNEVLVLAASNQKKRERTPYEWMQQDAGKAGVPAWDEYSSRVTATIDNPRKRRNLLCKDTGDEAMNGFLLRDL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG14-245 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKMSNKEKATVSKNQRANEAANKKWAAKAANILGCSPEEVPGRIVRKLAMREEQGDKDAYTGAAIDLEHLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTSGEPGAPDWDEYRNRVMATVKYARKRANLLNTDLGPNVQAQFLARNL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG14-246 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Coriobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG14-247 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG14-248 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG14-249 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSSKEKKSIAKSNLQNKKDNERIAKTIAELLGCSPDDVRGKQIRRFALREEQGCKDAYTGDSIDLMRMLTEDRYTEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLQKSNQDKKERTPWEWMSDDASKGAPDWEEFKARTLTNHRLSYKKRDHLLNQNLNGQEQSFIDRNL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-250 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-251 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NLKMSKREKDAIAKRQRSNEAANKKWAALAAGILDCEPSEVPHLVIRKLALREEQGDKDVYTGAAIDLERLVADDHYCEIDHILPYSRTGMSGWNNEVLVLAASNQKKRERTPYEWMQQDAGKSGVPAWDAYSSRVAATIGNPRKRRNLLCMDTGQEAMNGFLLRDL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenellaumbonata
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-252 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKDLISKRNRENERKNKQWRAQAAEIQGIDPDEVRPKLLKKMALWEEQGGLDAYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRSNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDAQKGAPSWDEYQARVIANRHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLNRNL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Atopobium sp.ICM42b
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG14-253 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSKAARDMIAKRQRDREKEKNALRKVIAELLSCELEDVTSNQLFRYELRQEQGDVDVYTGEQIDLMRMLLDQSYTQIDHILPYSRTAIDSRSNKVLVLSGSNAAKGERTPLEWMEEDVGAPDKDQYQSRIHSMSLPAAKKEKLLRRELTDADSRGFLDRNL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella sp.KH3B4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-254 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNL
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG14-255 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKRSKHEKDLISKRNRENERKNKQWRAQAAEIQGIDPDEVRPKLLKKMALWEEQGGLDAYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRSNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDAQKGAPSWDEYQARVIANRHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLNRNL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Olsenella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG14-256 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSKAVKDKISNQQRRREAEKATLRRTIAELLQCEPDDVTGGQLLRYELRQEQNDQDVYTGDSIDLMRMLRDQSYTQIDHILPYSRTAIDSRSNKVLVLASSNAAKGERTPLEWMEQDANGPSIDAYQSRVHALNLPSAKKEKLLRRELTEDDAKHFLDRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRTFQARRDMMKSMEDNSAKNEKLKEELKGYGVMHPSGLDIVKLKLYKDQGGVCAYSLAAMPIEKVFKEHDYAEVDHILPYSRSFDDSYSNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYMANMPGRKHDFITWVNSSIRDFRKRDNLLLENFDEEREDAWKERHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRTFQARRDMMKSMEDNSAKNEKLKEELKGYGVMHPSGLDIVKLKLYKDQGGVCAYSLAAMPIEKVFKEHDYAEVDHILPYSRSFDDSYSNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYMANMPGRKHDFITWVNSSIRDFRKRDNLLLENFDEEREDAWKERHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPTGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTVIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPRGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKERFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQCLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHENNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTDDAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYFSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKIRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKSKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKIEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKRTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYKQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFEDRRTMQKSMEDNQKRNEEIKERLVKEYNVLQPTGMDIVKFKLYEEQQGACAYSQKMFDVNRVLHDPSYSEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLKDNPVRIDAFTTWVNAIVRNSRKRANLLKSSFTEDAEQEWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFEDRRTMQKSMEDNQKRNEEIKERLVKEYNVLQPTGMDIVKFKLYEEQQGACAYSQKMFDVNRVLHDPSYSEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLKDNPVRIDAFTTWVNAIVRNSRKRANLLKSSFTEDAEQEWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPRGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasbovis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRLIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMAKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHEDNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTTDAENDWKIRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLGRNFKDRDLIKSNMEKNQKKNDEIKERIVNEFGIMQPKSQDIVKLKLCEQQDNVCVYSQKSFDLHRLFEKNYVEVDHIIPYSRSFDDTYANKVLVFNKENRDKGNKLPLEYLANQPERKEKFIAWVKSHIKDRKKRDNLLRESYSAEDKNGWKQRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDDRMKENHAKNEEIKEYLSKELHVMSPTGQDIVKWKLYKQQQGYCAYSQKLFDVDKLLHDRTYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKIEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellaceaebacterium DNF00626
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLGRNFKDRDLIKSNMEKNQKKNDEIKERIVNEFGIMQPKSQDIVKLKLCEQQDNVCVYSQKSFDLHRLFEKNYVEVDHIIPYSRSFDDTYANKVLVFNKENRDKGNKLPLEYLANQPERKEKFIAWVKSHIKDRKKRDNLLRESYSAEDKNGWKQRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKRTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRKKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDRNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNEICAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTTDAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYFSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKIRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKSKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMAKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHEDNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTTDAENDWKIRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRLIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDDRMKENHAKNEEIKEYLSKELHVMSPTGQDIVKWKLYKQQQGYCAYSQKPFDVNKLLHDRTYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLADKPERKGKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYKQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFKDRAAMDHRMKENYAKNEKIKERLSKEFHIMNPRGQDIVKWKLYEQQQGCCAYSQKPFDVDRLLHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTTIKDSKKREHLLRVKYGRDEEAEWKQRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLNGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTDDVENDWKERHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFRLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKQRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialisterinvisus
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETIENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Veillonellamagna
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFEDRRTMQKSMEDNQKRNEEIKERLVKEYNVLQPTGMDIVKFKLYEEQQGACAYSQKMFDVNRVLHDPSYSEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYLKDNPVRIDAFTTWVNAIVRNSRKRANLLKSSFTEDAEQEWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-134 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLCPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPEQKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTAATENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNAKERTELEKAMKDNQSRNEEIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVDRLLHDSTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFVRWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEEIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dialister
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera sp.AM44-1BH
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFQNRVKMQKSMEENQSRNEKIKERLVQEYNILSPTGMDIVKFKLYEQQQGACAYSQKMFNIYQLFHDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYRNKVLVFTAENRNKGNRTPMEYLKNQSERKEQFITWVKNTIRDYKKRNNLLRETYTSEDEADWKRRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaeramicronuciformis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHMDAHRLFHENNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDVKKPRKRENLLREKFTDDAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDRNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-146 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRSFQERRDMMKSMEDNNAANEKLKEEIKKDYGIAHPNGLDIVKYKLFKEQGERCAYSLKPMDARQVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSKKDRDAMTTSMEKNRAENETIKRELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARNFQDRRDMQHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKLNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRTFQERREMMKSMEDNNTKNEKLKEELKDYGVAHPSGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLNDYDYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMEKTPGKKHDFVTWVKASVRNPKKRDNLLLEKFDEDKEAAWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARNFQDRRDMRHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKLNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG15-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSFQDRKDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKTFDVERLLHDGKYDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMRDNEEKWTSFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKNFCSEEKEWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSFQDRRDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKTFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMRDNEEKWTSFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKNFCSEEKEWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSFQDRKDMHNKMENNRKANEQIIKELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKTFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSFDDSYTNKVLVMAGENQHKGNRTPWEYMSNNEEKWTAFACWTNTAIRDFRKRQNLLRKKFCSEEKEWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARNFQDRRDMQHKMEDNRKANERIIQELRENGLLQPNGLDIVKWKLYKEQQGICAYSQKPFDVERLLHDGKYAEVDHILPYSRSLDDSYANKVLVMAGENQLKRNRTPLEYMADDEEKQNAFVCWANTSIRDLRKRQNLLRKNFHSEEKEWKDRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRSFQERRDMMKSMEDNNAENEKRKEELKGYGVAHPNGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonasruminantium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG15-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSKTDRDAMTSSMEKNRAANEKVKKELMEKGLLSPKGLDIVKWKLYKEQQGVCAYSQKVIDVERLLHEGTYAEVDHILPYSRSFDDSYRNKVLVLTEENRKKGNRTPMEYFADMPERKHAFVTWCKGNIRDFKKREHLLKENYDREDAGWKDRHL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG15-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRSFQERRDMMKSMEDNNAENEKRKEELKGYGVAHPNGLDIVKLKLYKEQGGVCAYSLAAMPIEKVLKDPSYAEVDHILPYSRSFDDSYANKVLVLAKENRDKGNRTPMEYMANLPERKHAFITWVKSNVRNPKKRDNLLLEKFDGDKEDAWKERHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Selenomonas sp.AE3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-161 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMARSRQDRDKMEKDIKNNRARNEAIKKELQELGLRNPKGQDIIKWRLYKEQDGFCAYSQKQFDVERLLHDGSYAEIDHILPYSRSFDDSYHNKVLVMAAENRQKGNRTPLEYMAGEEERIHAFRIWVNSRIHDFRKRQNLLREHFDKESTEKDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-162 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-163 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIWNSRKRENLLRIDYTETTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-164 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaerastantonii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG15-165 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-2 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERELTDKNNRNRQKENDSNAKLIEEYGIRASRNRIQKYRMWKESRQTCFYCGQVVDVKDFLRGYDVEVEHIIPKALFFDDSFSNKVCSCRKCNSEKGERTAYDYMSSKGEDELNRYIRTVEDRCKKGEISKTKRERLLTPADKIPTDFINRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYENRIREYGIQPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRACNQAKGNLTAREFMEKHSKEEYDSYLRRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSQEARATTAKSIRDREKINLEYAGKIREFGIVPSKNKILKYRLWEEAGQRCFYCGQTISAQEFLSGFDSDIEHIIPKSRLFDDSYSNKACSCRKCNSTKNNMTAYDFMKAQGEDKFKDYCDRVANAYKEGKISRTKRDRFMTPAEKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPTDKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIADKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAANNIRTRKKVNEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENTISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNAHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPANKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLSPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHRISFIKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNLRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKLLKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPANKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKESKDERESAFKRNNENERKNKEYEARIREYGIRPSRSRIQKYKMWEESQKKCFYCGKTIDVVEFLNGVDAEIEHIIPQSVLFDDSFSNKVCSCRDCNHTKGNLTAREFMEQHSAADYEAYLRRVDEAFDEHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPANKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPANKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIADKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRKSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELDLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELDLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHIVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Alistipes sp.CAG:514
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKQNNEIAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLNGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRRCNAEKSNLTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNDHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFILRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRNREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRDSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELDVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAANNIRTRKKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 MG16-105 HNH domain
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							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
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							 MG16-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
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							 MG16-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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							 note
							 MG16-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
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							 note
							 MG16-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLSPADKLPKDFISRQL
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNVRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGHGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEEFGKRCFYCGQPVSATEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLSPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLCGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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					 1..160
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-134 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDDRNTTYLQNEAMERLNDAIAKRLNSEGIKTTKRILEKYKYIFPTKGCIDKKTGKFVSKNFENLSTVNQCIYCGKSFSLTAALNGDGYEVEHIIPRDLICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTAFDFMRGQGEQALEDYIARIEKWYKDGIISPAKREHLLLSHEDYLKRKKEGKTTDEDKKYWEDFVSRQA
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..160
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							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETEIGIRKQQKLNDEYAKILKEEGVRPTRNRILKYRLWRESNKSCFYCEQPISFHEFLDFSETEREHIIPKKLMYDDSFANQVCSCRNCNKEKGGRTAMDYMRTKQNLQFYLDKVDKMFQDHKISGKKRSHLLASYDDYLFRKENGKETKDDILIWEKPIERQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAINKNERENSTIANRILEDYGIRPSRSRIQKYRMWEESKQRCFYCGKMIDVKQFLSGADVEIEHIVPRSILFDDSYSNKVCACRECNQEKGNLTAMEYMEGKPTGEFEAYKQRVDEAFSEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
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					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYLETKPAAEVEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHKSDIPTDFIDRQL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNEHENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Deminuibactersoli
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNDAFLKNNKRERENKVIEERIREYGITPSRSRIQKYRLWEESNHLCFYCGQPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSYANKVCSCRKCNAEKGNSTAYDYMKAKPEGDFEDYLKRIEKFFSEKRISKSKREKLLTPASEIPQDFIDRQL
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					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESIAKRLVSENINPTKRIIDKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFESLSTVNRCIYCGQSFSLSEALNGDGYEIEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRKCNSIKSNKTAFDYMRTQDKNAFEAYLERVESWYKDGIISPAKRERLLLSHEDYLERKRIGKETDEDKKYWEEFVSRQA
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					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQA
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-146 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNSTFLNNNKRERENKIIEERIAEMGIRPSRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQPVGVKEFLEGAEVEIEHIIPRSLFFDDSFANKVCSCRKCNAEKGNRTAFDYMKQKGENEFSDYSRRIEEAFEKKEISKVKRERLLTSAKDIPEDFIDRQL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYRAMGQNERRNKEIAEKISEFGIRPSRSRIQKYKMWEESMHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKITEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKTDIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNVTFLQNEAMQRLNDSIANRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFENLSTVNRCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQSNKVLSCRKCNSIKSNKTAFDFMRSQGEHAFETYLERVESWYKDGIISPSKRERLLLSHEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQA
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKTEREEASAGIRKQQALNDNYANILKSESIRPTRNKILKYRLWTESNKTCFYCDQPVNFKEYLQTTEFEREHVIPKRLIFDDSFANQVCSCSKCNKEKGGLTALDFMRTKANLRNYLDKVDSMYQKHEISGKKRSHLLASYDDYLERKKEGKETKEDIMIWETPIDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQA
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKYRLWEEAEQKCFYCGQTVNVKEFLSGFDVEVEHVIPKSLLFDDSYANKVCACRKCNANKGNKTAFDFMKSQSEDAFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIIAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEENNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSEIPTDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESQHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQETYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNSTFLNNSKRERENKIISERIQEMGIRPSRNRIQKYRLWEESKHICFYCGQPVGVREFMEGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYVKKKGENEFADYTRRIEEAFEKKEISKTKRERLLTSAKDIPEDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERKATAANIAKRERENKAIAAKIEEFGIRPSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVDAREFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNRTAFDYMKSQSSNAFDAYIKRVNDFYKDGKISKTKNERLLTTQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNNAFLNNNKRERENKVLEERIREYGISPSRSRIQKYRLWEESNHLCFYCGQPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSYANKVCSCRKCNAEKGNSTAYDYMKAKPEGDFEDYLKRIETFFSEKRISKAKRDKLLTPATDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKRERENEKIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGDTVNVKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMEGQKKEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSKIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-161 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERENAYKRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESDHRCMYCGKMVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNLTALDYLETKTGAELEAYKQRVDDAFKEGRISKTKRDHLLWRREDIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-162 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNEKKNKEYAEHIKEYQLTPTRNRLLKWKLYEESDHACMYCGQPIKVREFLQGADVEREHIIPKGLLFDNSFTNQVCSCRSCNSKKGMRTAYDFIEAEKGEEGLRSYIEHINYLFDKKNISRSKYNRLLVSYKAYLQRKVQGKETEEDKNLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-163 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQA
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-164 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNKEYAERIKKYELTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVKEKEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSYKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-165 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYLETKPATEVEAYKQRVDEAFKEGQISKTKRDHLLWHRSDIPTDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-166 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNREERNEAFKRNAQNEKLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESENTCMYCGQPVDVVEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRKCNSQKGMRTAYDFIEDEKGQEGLESYIKHINYLFDKKKINRSKLNRLLVSHKAYINRKSLGKETEEDKQLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-167 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSASEQEAYKQRVDEAFTTKRISLTKRDHLLWHKADIPSDFIDRQE
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Barnesiellaviscericola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-168 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERKETENGIRKQQKMNDEYANILKEEGIRPTRNRVLKYRLWRESNETCFYCERPINFNEFLKFSDIEREHIIPKKLIFDDSFANQVCSCRKCNKEKGGRTALDYMQTTPNLQMYLDKVDKMFQEHKISGKKHLHLLASYEDYLIRKKEGKETKDDIKIWETPIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-169 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNEHENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-170 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNSAFLNNNKRERDNKAISERIQEMGIRASRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQTVGVKEFLEGTDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYMKQKSDNDFADYTRRIEDAYEKKEISKTKRERLLTTAKDIPEDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-171 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERENAYKRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESDHRCMYCGKMVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNLTALDYLETKTGAELEAYKQRVDDAFKEGRISKTKRDHLLWRREDIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellabrevis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-172 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIAAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEETNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEVEAYKQRVDEAFKEGQISKTKRDHLLWHKSDIPTDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-173 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESITKRLESENIKPTKRIIEKYKFIFPTKGCFDKRTGKFITKNFEDLSTINYCIYCGQPFSLSAALNGDGYEVEHILPRDLICDNSQNNKVLSCRRCNSIKSNKTAFDFMRSQEKNAFEAYLERVETWYQDGIISPGKRERLLLSHEDYLERKRLGKETDEDKKYWEEFVSRQA
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-174 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGKNERRNKEIAEKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESMHQCFYCGKTIDLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKSNQTAMEYMETKPVGELEAYKRRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPTDFIERQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-175 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERKETENGIRKQQKMNDEYANILKEEGIRPTRNRVLKYRLWRESNETCFYCERPINFNEFLKFSDIEREHIIPKKLIFDDSFANQVCSCRKCNKEKGGRTALDYMQTTPNLQMYLDKVDKMFQEHKISGKKHLHLLASYEDYLIRKKEGKETKDDIKIWETPIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-176 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQETYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPADFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-177 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIIAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEENNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNMTALDYIETKPAAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSEIPTDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-178 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-179 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNSAFLNNNKRERDNKAISERIQEMGIRASRSRILKYRLWEEAKHICFYCGQTVGVKEFLEGTDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYMKQKSDNDFADYTRRIEDAYEKKEISKTKRERLLTTAKDIPEDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-180 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERENAFKRNNQNERLNKEIADKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKDNMTALDYLETKPAVEVDAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHKSDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-181 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-182 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-183 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDSYIDRINDLFNRKQISRSKFNRLLVSHKAYMNRKAQGKETEEDKELWENFIDRHL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-184 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERESAYKAINKNERENAERAAKIAEFGIRPSRSRVQKYKMWEESQHRCFYCGKMVDLAQFLNGADVEIEHIVPRSILFDDSFSNKVCACRECNKEKGNLTAMEYIETKPVGEQEAYKQRVAEAFDAHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-185 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKRERENEKIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGDTVNVKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMEGQKKEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSKIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-186 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNKEYAERIKKYELTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVKEKEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSYKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-187 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYRAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEKSLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-188 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGSDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKDLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-189 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGSDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKDLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaruminicola
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-190 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEVFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVSEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDIYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLMASHKAYMSRKAQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Labilibaculumfiliforme
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-191 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEKSLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKADIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-192 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-193 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQTKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESDQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSDIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-194 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFRRNSQNEKKNKEFAEHIKEYNLTPTRNRILKWKLYEESDHSCMYCGQSINIRDFLQGADAEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCACRSCNSKKGMRTAYDFIEDEKGEEGLHSYIEHINYLFNKKNISRSKFNRLLVSHKAYLKRKALGKETEEDKELWDNFIDRQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG16-195 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERHDTSEVIKALENKNKEYKTFIEKEYKLKATRKNLLRYRLWIESNQSCFYCLKPIKFTPFANESEEEREHILPKALHYDDSFANQVCSCKDCNSTKGGRTAMDYMRTTPYLQHYIDRVNKLYQANKISGKKYSHLLASYDDYQLRKKEGKETKEDILIWEKPIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-196 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNSQNERENKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVVEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-197 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERKEASDGIRKQQKRNEEYAKMLVEEGVRPTRNRILRYRLWEESNKRCFYCGQPISFNEFIKSSDAEREHVIPKALMFDDSFANQVCSCRECNKEKGGRTALDYMRTKSNLQAYLDRVDDMYQSHQIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKEDIMIWETPIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-198 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYINRKALGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-199 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-200 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKKERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNADKGNKTAYDFMKGQKTEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-201 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQKLNESIATRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDNRTGKFVTKNFDNLLTVNQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLICDNSQNNKVLSCRNCNSKKSNRTAFDFMRSQDNATFEAYLERVELWYQKGIISPAKRERLLLSYEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQA
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-202 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESQHRCFYCGEMMDLTQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRRCNQEKGNMTAMEYMEAKPSAEFEAYKQRVDDVFNKDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-203 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEERDETSKGISKQQKLNDEYANLLKESGIRPTRNKITRYRLWREANETCFYCGQPVNFNEFVKFSEAEREHIIPKSLILDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAIDYMRTTPYLQAYLTKVDEMFQGHKISGKKHAHLLASYEDYLVRKQQGKETKEDVNIWEAPIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-204 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFRRNNQNERLNKELAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHSCMYCKQPVDPVEFLKGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-205 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKKERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNADKGNKTAYDFMKGQKTEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Gammaproteobacteria bacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-206 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERLNKELAERIMKYGLTPTRNRILKLKMWEESEHSCMYCGQPVDPVEFLKGVDVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLASHKAYISRKSQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-207 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEERDETSKGISKQQKLNDEYANLLKGKGIRPTRNKITRYRLLMESNETCFYCGQPVNFNEFVKFSEAEREHIIPKSLILDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAIDYMRTTPHLQAFLSKVDEMFQGHKISGKKHAHLLASYEDYLVRKKQGKETKEDVNIWETPIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-208 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDEREKTSKDIRANKKKNDECAERVKEYGFSPTRNRIMRYKMWVETNHRCIYCNDGVNVKDFLSGVDVEREHIIPKALLFDDSFSNQTCSCRKCNRDKGSRTALDYIRDCGREEEYITRVNELLEKRQISKTKYNHLLTSYRDYLERKTQGKETQEDKDLWEHFIDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Chryseobacterium vrystaatense
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-209 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQKLNESIATRLSSEGIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDNRTGKFVTKNFDNLLTVNQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLICDNSQNNKVLSCRNCNSKKSNRTAFDFMRSQDNATFEAYLERVELWYQKGIISPAKRERLLLSYEDYLERKKKGKITDIDKKYWEDFVSRQA
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-210 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEVFLRNNKRERENAEIIKRIEEYGVRPSRSRIQKYRLWEESNQICFYCGNTVGVKEFLSGVDAEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRACNQEKGNRTAYDYMQSKSEIEFDNYLRRVENYYNEKKISKTKRERLLTAAKDIPQDFLDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-211 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFLQNEAMQRLNESIAKRLSFEDIKPTKRTIEKYKFIFPTKGCIDKRTGKFVTKSFDGLSTINQCIYCGQPFSLSAALNGDGYEIEHIIPRDLLCDNSQNNKVLSCRKCNSRKSNKTAFDFMRSQDESIFEEYLERIELWYKNGIISPTKREHLLLSHEDYLERKKKGKVTDIDKKYWEDFVSRQV
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaihumii
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-212 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNEKKNKEYAEHIKEYQLTPTRNRLLKWKLYEESDHACMYCGQPIKVREFLQGADVEREHIIPKGLLFDNSFTNQVCSCRSCNSKKGMRTAYDFIEAEKGEEGLRSYIEHINYLFDKKNISRSKYNRLLVSYKAYLQRKVQGKETEEDKNLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Treponema pedis
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-213 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEVFLRNNKRERENAEITKRIEEYGIRPSRSRIQKYRLWEESNHICFYCGQPVGAKEFLSGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNQDKGNSTAFDFMKAKPEVEFDNYLRRVESYYNEKRISKTKRDRLLTAAKDIPEDFINRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-214 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-215 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNETFKRNNQNERQNKVYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQDGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-216 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-217 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKVYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLDAYIDRINDLFNKKKISRSKLNRLLVSHKAYIIRKTQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-218 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEVFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVSEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDIYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLMASHKAYMRRKAQGKETDEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Fibrobacter
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-219 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKYRLWEEAEQKCFYCGQTVNVKEFLSGFDVEVEHVIPKSLLFDNSYANKVCACRKCNANKGNKTAFDFMKSQSEDAFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-220 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-221 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNSQNERNNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCVYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRLCNSKKGMRTAYDFIADDKGQAGLETYIDRINDLFNRKKISRSKFNRLLVSYKAYISRKAKGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.ne3005
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-222 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYSLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEEPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellacopri
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-223 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETYRRNNQNEKKNNEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMLEESEYKCMYCGQPVREKEFLQGADVEREHIIPKALLFDNSFTNQVCSCRSCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLEAYIERINDLFNKKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDVQLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-224 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKELAERIKNYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHSCMYCKQPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFEKKKISRSKLNRLLVSHKAYLSRKAQGRETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-225 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERAQTTERINKNERENKAIEERIREHGIRPSRARIQKYKMWEESQHQCFYCGKSISAAEFLSGADVEVEHIIPKSILFDDSFSNKVCACRDCNHTKDNLTARDFMETRGQAELDAYLARVNTAFEEGRISKTKRDHLLWHKEEIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-226 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERKDAFDRNNENEKRNKKISALISEQGIRPSRSRIQKYKMWEESEHRCMYCGKVVNLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRDCNREKDNMTAMDYMASKPEGEFEAYKQRVDEAFNAHRISKTKRDHLLWRRADIPQAFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-228 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKSSKEEREAAFKRNNENERQNKIYEDRIREYGIRPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRTCNHTKGNQTAREFMETHSKAEYESYLLRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-229 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKSSKDEREAAFKRNNENERQNKIYEDRIREYGIRPSRSRIQKYKMWEESNHLCFYCGKPVNVTDFLAGAEVEIEHIIPQSVLFDDSYSNKVCACRTCNHTKGNQTAREFMETHSKAEYESYLLRVDDAFNAHRISKTKRDHLLWRKEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-230 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-231 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKAGRESAAKNIRTREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVVPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFIARQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-232 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-233 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-234 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-235 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNIRAREKANEEIAKRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENRISQTKKNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-236 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRESAAKNISDRKKANEEIARRIEELGLVPSKNKILKYRLWEESGKRCFYCGQPVSAAEFLNGLDVEIEHVIPKSLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKDNATAFDFMKGRGENAFEDYLKRVETAFKENKISQTKRNRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-237 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:545
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-238 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKMNNEMAEKIKELGITPSKNKILKYRLWQESGQKCFYCGQPVGAAEFLSGLDVEIEHIVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKSNTTAYDYMKSKGENEFNDYLRRVDAAFNEHKISFTKRSRLLTPADKLPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-239 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-240 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-242 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKALLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:709
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-243 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKLSKEGRAATAKNIRDREKENKEIAEKIIELGVTPSKNKILKYRLWQEAGQKCFYCGQPVGATEFLNGLDVEIEHVVPKTLLFDDSFSNKVCACRKCNAEKRNSTAYDYMKSKGENAFNDYLRRVDTAFSEHKISFTKRSRLLTPADKIPKDFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-245 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERDNAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKTMDIAQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKDNATAMEYMAGKPTGEFEAYKQRVDEAFTEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-246 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIEDDKGQEGLNAYIERINDLFNRKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEENKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-247 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERDSAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESSHRCFYCGKTMDITQFLSGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNREKGNMTAMEYMEHKPAGEFEAYKQRVDEAFTDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Coprobacter sp.
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-248 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERDSAYKAINKNERDNAAIAAKIAEFGVRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKIMDITQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNHEKDNSTAMEYMESKPAGEFEAYKQRVDEAFSAHRISKTKRDHLLWRRGDIPQDFIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-249 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNSTFLNNSKRERENKIISERIQEMGIRPSRNRIQKYRLWEESKHICFYCGQPVGVREFMEGVDVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNRTAYDYVKKKGENEFADYTRRIEEAFEKKEISKTKRERLLTSAKDIPEDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-250 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIIKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-251 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEEREETERGIRKQQKANDGYAKLLKEGGVRPTRNRILKYRLWRESNETCFYCGQPINFNEFLKFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAFDYMRTKQNLQDYLDKVDKMFQEHKIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDVKIWEEPIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-252 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERNDAYLSINKRERENKVIEERIREYGISPSKSRIQKYRLWEESNHLCFYCGHPVGAAEFLSGSGVEIEHIIPRSLLFDDSFANKVCACRKCNAEKGNSTAFDYMKSKPANDFEDYLKRVEKYFTEKRISKTKRERLLTPASEIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-253 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEEREETDKGIRKQQKANEEYADILKKKGVRPTRNRILKYRLWKESEEACFYCGRDIDFHEFLRFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRRCNAEKGGRTALDYMRTKPNLQEYLDKVDKLFQEHKIGGKKHAHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDIMIWEEPIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Marinilabiliaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-254 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERESAYKAMGQNERRNKEIAEKISEFGIRPSRSRIQKYKMWEESLHQCFYCGKTIDLSEFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRRCNQEKGNQTAMEYMETKSAAEQEAYKQRVDEAFTAKRISKTKRDHLLWRKTDIPADFIERQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG16-255 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSKDEREMANIRMNRNKRRNDEIASIIQNEYGLIPTKNRIMKYKMWEETDGFCIYCGTKIKLAEFLGGVDSEREHIIPKSLLFDDSFSNQSCACRKCNKEKGNRTALDYMRDIGKEKQYVEHIAELLEKDKISKTKYSNLLASYKDYLERKAKGKETEEDKNLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:144
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-256 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEEREETERGIRKQQKANDEYAKLLKEGGVRPTRNRILKYRLWRESNETCFYCGQPINFNEFLKFSDVEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRKCNAEKGGRTAFDYMRTKQNLQDYLDKVDKMFQEHKIGGKKHSHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDVKIWEEPIERQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-257 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREEREGAYRRNNQNERLNKEIFAKIEEMGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCMYCGKTVSLAEFLNGAEVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNHEKGNLTALDYLETKPTAEQEAYKQRVDEAFKEGRISKTKRDHLLWHRSDIPTDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-258 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSRDERDSAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRSSRSRIQKYKMWEESSHRCFYCGKTMDITQFLSGADVEIEHIIPRSILFDDSFSNKVCACRECNREKGNMTAMEYMEHKPAGEFEAYKQRVDEAFTDHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellasaccharolytica
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-259 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESEQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 175
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..175
					 
						 
							 note
							 MG16-260 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..175
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKRSKDEREMANIRMNRNKRRNDEIASIIQNEYGLIPTKNRIMKYKMWEETDGFCIYCGTKIKLAEFLGGVDSEREHIIPKSLLFDDSFSNQSCACRKCNKEKGNRTALDYMRDIGKEKQYVEHIAELLEKDKISKTKYSNLLASYKDYLERKAKGKETEEDKNLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 MG16-261 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNTTFNNIAKRERENKGIAERIKNEYGLIPNRNKIEKFRLCEESDHKCFYCGQAVNAKEFLLGSDVEVEHVIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAQKGNKTAFDFMKSQSEDEFNNYVSRVEEYYKNGKISRTKHDRLLTPQTEIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonascatoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-262 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAGRIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPKSLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDIELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Sediminibacterium sp. C3
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-263 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFRRNSQNEKKNKEFAEHIKEYNLTPTRNRILKWKLYEESDHSCMYCGQSINIRDFLQGADAEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCACRSCNSKKGMRTAYDFIEDEKGEEGLHSYIEHINYLFNKKNISRSKFNRLLVSHKAYLKRKALGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 197
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-264 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDDRNTTFLQNEAMEKLNEAIAKRLTSEGITPTKRIMEKYKFIFPTKGCIDKKTGKFVTKNFDALATVNQCIYCGKPFSLSAALNGEGYEIEHIIPRDMICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTEFDFMRSQDKAVFDDYIKRVEKWFDDGIISPSKRERLLLSHEDYLERKKKGKTTEEDKKYWEEFVSRQA
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-265 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNSQNERKNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEHSCMYCGQPVDVKEFLQGADVEREHIVPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIEDDKGEAGLNSYIEHINYLFDKKQISRNKFNRLLVSHKAYINRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Porphyromonassp. oral taxon 278
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-266 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQTKDERNTTASNIAKRERENKNIEAKIQEFGIRSSRNRIQKYRLWEESDQKCFYCGQPVQAKEFLSGLDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNAAKGNKTAYDFMKGQKEEVFDAYVKRVNDFYKDGKISKTKKERLLTTQSDIPSDFIERQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-267 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLNKNKYQRNETFKRNNQNERQNKEYAGRIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPKSLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIDRINNLFDKKKISRSKFNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDIELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-268 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKMDRESRHRKFTQNNSRKRQNEEYADKINEHGIIPTRNRVIKYRLWEEANMQCFYCGQPINITELLRDPTIEKEHIIPKALLLDNSYSNLVCSCRKCNQEKGARTAYDYMRQKSDLDAYIKRINKLAETQKISQTKRLHLLASYEDYLVRKRLGKATEEDRNLWEEFINRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-269 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKEYAERIKEYGLTPTRNRIMKMKMWEESEYTCMYCGQPINVTEFLQGADVEREHIIPRALLFDNSFTNQVCSCRRCNSQKGMRTAYDFIADDKGQEGLDLYIERINDLFDRKKISRSKLNRLLVSHKAYVSRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-270 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSREERDNAYKAINKNERENAAIAAKIAEFGIRPSRSRIQKYKMWEESNHRCFYCGKTMDIAQFLNGADVEIEHIIPRSILFDDSYSNKVCACRDCNREKGNSTAMEYMEGKPTGEFEAYKQRVDEAFTEHRISKTKRDHLLWRRADIPQDFIERQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG16-271 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQNKEERETTYKNNSKNERLNREITERIKEMGIRPSRMRVQKYKLWEESLHQCFYCGKTVGAAEFLSGADVEIEHIIPRSVLFDDSYSNKVCACRECNHAKNNQTAFDFMKAQSTDKFEAYKSRVDDAFKEKRISKTKRDHLLWGLEDIPQDFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroides sp.CAG:770
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-272 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNEAFKRNNQNERQNKDYAERIKEYGLTPTRNRIMKMRMWEESEYTCMYCGQPVNVTEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADEKGQEGLDTYIDRINDLFNRKKISRSKLNRLFVSYKAYMSRKAQGKETDEDKDLWENFIDRQL
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 MG16-273 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDERNETFKRNNQNERQNKEYAERIKKYGLTPTRNRIMKLKMWEESEHACMYCEQPVDPIEFLKGADVEREHIIPRGLLFDNSFTNQVCSCRRCNSKKGMRTAYDFIADDKGQEGLNAYIEHINDLFDKKKISRSKLNRLLVSHKAYISRKAQGKETEEDKELWENFIDRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG16-274 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKEEREETDKGIRKQQKANEEYADILKKKGVRPTRNRILKYRLWKESEEACFYCGRDIDFHEFLRFSDIEREHVIPKKLLFDDSFANQVCSCRRCNAEKGGRTALDYMRTKPNLQEYLDKVDKMFQEHKIGGKKHTHLLASYDDYLSRKKEGKETKDDILIWEEPIDRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..197
					 
						 
							 note
							 MG16-275 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..197
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELKQSKDDRNTTFLQNEAMEKLNEAIAKRLTSEGITPTKRIMEKYKFIFPTKGCIDKKTGKFVTKNFDALATVNQCIYCGKPFSLSAALNGEGYEIEHIIPRDMICDNSQSNKVLSCRSCNSKKSNKTAFDFMRSQDKAMFDDYIKRVEKWFDDGIISPSKRERLLLSHEDYMERKKKGKTTEEDKKYWEEFVSRQA
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GVSPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQTMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Acidaminococcales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESLRTNSRLQRLQDLYKKCKEENIDFMPKADELTDIRSQLQCKNEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDQNKYDVDHIYPRSKTKDDSLNNRVLVKKEINSAKTDNYPIDADIRKKMHAFWKMLYDKGFIDQKKYERLTRSTQLTDEELAGFINRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFVPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNVLKTQLSSKNEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEIIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSMQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQINAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKQCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEIIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKIQLNSKKDYDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGLIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNVLKTQLSSKNEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEIIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSMQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRNTQLGDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRNTQLGDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQYLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGESIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVQKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWNLLYDKGFIDERKYERLMRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Negativicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFVPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 20
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..20
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..20
					 
						 
							 note
							 MG18-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..20
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQGRKY
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKRREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQINAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESLRTNSRLQRLQDLYKKCKEENIDFMPKADELTDIRSQLQCKNEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDQNKYDVDHIYPRSKTKDDSLNNRVLVKKEINSAKTDNYPIDADIRKKMHAFWKMLYDKGFIDQKKYERLTRSTQLTDEELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQINAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNVLKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQINAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRIKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCKEENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGCCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGESIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLMRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNAFKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLHDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQINAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELVGFISRQL
		
	
	 
		 
			 75
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..75
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..75
					 
						 
							 note
							 MG18-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..75
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERLSL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFIPLKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGCCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNVLKTQLSSKNEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEIIELASLNDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKILYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLDDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMHRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAISTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFIPLKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGCCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMHRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAISTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCSELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGELIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTGEELAGFINRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTLLSSQKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLIYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCSELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGELIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTGEELAGFINRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dorea sp.OM02-2LB
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG18-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GASPEQKNKRTVSRKDQLLALYKACKEDARDWCGELEALPEDKLRSDKLYLYYTQMGRCMYSGEPIRLDDLMHDTANQLYDIDHIYPQSKTKDDSLTNRVLVKRQLNAIKSNDYPLPQAMRQTALWKALLEKGLISKQKYLRLTRTTPFTEEELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-146 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-147 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQELYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Lactobacillusoryzae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-148 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-149 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-150 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVNKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-151 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPHTDELNAFKIQLSSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-152 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-153 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTLLSSQKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-154 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEENLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-155 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-156 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYNDNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDIYPLDAAIRTKMHSFWKLIYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-157 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNALKTQLSSKKEEDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGERIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKEVNAAKTDIYPLDAVIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYERLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:964
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-158 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLNSKKEDDLRSDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Phascolarctobacterium succinatutens
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG18-159 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKEESKRTDSRLKKLQDLYKKCREENIDFMPRKDEFNTLKTQLSSKKEDDLRIDKLYLYYTQMGRCMYTGEKIELASLYDNNLYDIDHIYPRSKTKDDSLSNRVLVKKQVNAAKTDTYPLDAAIRTKMHSFWKLLYDKGFIDERKYQRLTRSTQLRDEELAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG18-160 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GPGEKKRTVSRKDALIELYKTLKSDERDWINEIAVQPEDRFRSDRLYFYYLQLGKCLYTGKPIDLDQIYNEMVYDVDHIYPQSKVKDDSLVNRVLVDSTKNKEKSDRYPIDKEIRDRMKPFWKMLLQQGFMEKEKYERLTRSTPFSDNELAEFIARQL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKNFKDRGKIAKSQADHAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLDIARLFEPGYVDVDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVSNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburia sp.AM23-20
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFADRQDIKSKQKDNWSENNRRREKVEEIKGSVATGQDIVKMKLYEDQNGVCLYSGKQLELHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEANIKNTRKKQRLLKPCLTEQDITDWKARNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.CAG:571
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICPYSGKPLLIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFTDRQDIKKKQDSNWSYNDKIREKVEELKGSAATGQDIVKMKLYEEQDGYCLYSGKQLDIRRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQRKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDDYVTLVEARIKNTRKKQRLLKPCLTAEDSNDWKERNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNVEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRRTIEKRQSDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDSEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Helicobactersp. MIT 11-5569
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFADRQDIKKKQDNNWSCNDRIRQKVEEYKGSAATGQDIVKMKLYEEQNGVCLYSGKQLDIHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQSKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDNYVTLVEAFIKNTRKRQRLLKPCLTAEDSSDWKERNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKNFNDRSKIKKSQEENMQRNENIRQAIIELGKSNPTGQDIVKYKLWQEQDNFCVYSGKKITVDMLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYEKEIGRNIDEYVVRVGNIIKNPKKLRRLLREDFTKEDAKDWKNRNI
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKSFKERQSIEKIYEENRTRNEKAIQEIRELGKTNVTGKDIVKYKLWKDQNEICIYSGKHIKVEDLFTDAVDIDHIIPYSQCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRTAYKYIKEAGKNLEEYEVRVNNYIKDYRKKERLLKADFSTEDAKNWKDRNI
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGRNFKDRNIIKKSQEINMKNNEFVKERIVELGKENPRGQDIVKYKLWQEQDGVCIYSGKKIPIENLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYEKEIGRDIEEYEVRVNNIIKNPYKRVKLLREDFTREDALEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMKRNFTDRQDIKKKQDNNWSYNDRIRQKVEELKGSAATGQDIVKMKLYEEQNGVCLYSGKQLDIHRLFEVGYAEVDHIVPYSKCFDDSYNNKVLVFSSENQSKGNRLPLEYMLAEGDEDKLDNYVTLVEAFIKNTRKRQRLLKPCLTAEDSSDWKERNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDDRRKAEKRQEENRAANERVKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKNLDIGRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKQLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDDRRKAEKRQEENRAANERAKEQIVEYKGDCATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKTLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHEYEVRVENLIRNYRKRQRLLKKRLTEDESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 MG21-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIKCGSRTRERIAQENEANRERREKLINEVENIKKQKHCEKVNATEQEILKLQLYKDQHGKCLYSGKELDKDKVISESGYAEIDHIIPYSQSFDNSEANKVLTLSEENRNKGNDVPVAYILRKHKNSEKEYDAFVKRVKSVTKEVSNTNKDRQKILEKRKQNLLISPNFKVDELEGLLVRET
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDDRRKAEKRQEENRAANERVKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKNLDIGRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKQLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRKAIEKRQNDNMQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNNKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Roseburiainulinivorans
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGNDDVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPLEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNCTPYEYFGADEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNLLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKNQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNKIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFEKRRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSHSFDERNKMKKRQEDGWQKNEQVKAQILETKTGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGTPMEIERLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRRTIEKRQSDNTQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNSKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANKRAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLSKKFADRQNIKKKQEQNMQNNDKAREEILKLGKNNPTGQDIVKYKLWQEQDGICVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRIPYQYLKEKGRNLEEYEVRVNNIIKNYYKKKRLLRQNFTREDATEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKNFADRRTIEKRQSDNTQTNEKAKESIIALGKNNPTGKDIVKFKLWQDQDCKCIYSGKTIPVEELFTDLVDVDHIIPYSQCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRVPYKYLKESGKNLEEYEIRVNTLIRNSKKKQNLLRQDFTREDAEDWKERNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQEQKGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIVPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQISEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAKENQQKGNCTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKNFKDRRMIETRQTDNAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLNIARLFEPGYVDIDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVNNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutesbacterium CAG:129
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGNDDVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLHQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVQDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSHSFDERNKMKKRQEDGWRKNEQVKAQILETKTGNRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICLYSGKPMEIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNLLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSHSFDERNKIKKRQEDGRRKNEQIKAQILETKAGHRVTGLDIVKFKLFQEQDGVCPYSGKALDVQRLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNCTPYEYFGADERRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKEFIQRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGICVYSGKRISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQITKKQEANAKKNEEVKQKIREIKGLEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQSLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTRVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQISEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKNFKDRRMIETRQTDNAAKNERIKAQISEYKSDHITGQDIVKFKLFKEQDGICLYSGKSLDIARLFEPGYVDIDHIIPYSISFDDSYNNKVLVQSSENRQKGNRIPYAYFGQNSDRWEKYETLVNNTVRSYRKRKNLLLKSLSEAQIDGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFEERRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKSKADRDKIDAEQKANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVEIDHIIPYSISLDNSYANKVLVLKEENQNKGRRTPYEYFGADSKRWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFEERRKTEKRQDENRTANEKAKEQIAEYKGDRATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGRNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDETRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKKRLTEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-93 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLSKKFADRQNIKKKQEQNMQNNDKAREEILKLGKNNPTGQDIVKYKLWQEQDGICVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRIPYQYLKEKGRNLEEYEVRVNNIIKNYYKKKRLLRQNFTREDATEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG21-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKSKADRDKIDAEQKANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQEQKGVCLYSGKNIEIDRLFKPEAGYVEIDHIIPYSISLDNSYANKVLVLKEENQNKGRRTPYEYFGADSKRWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVYLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-102 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLSKKFADRQNIKKKQEQNMQNNDKAREEILKLGKNNPTGQDIVKYKLWQEQDGICVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRIPYQYLKEKGRNLEEYEVRVNNIIKNYYKKKRLLRQNFTREDATEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-103 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-104 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-105 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-106 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-107 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QLSKKFADRQNIKKKQEQNMQNNDKAREEILKLGKNNPTGQDIVKYKLWQEQDGICVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLASENRQKGNRIPYQYLKEKGRNLEEYEVRVNNIIKNYYKKKRLLRQNFTREDATEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-108 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-109 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Oscillibactersp. CAG:241_62_21
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-110 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-111 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-112 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-113 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-114 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-115 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQMTKKQETNAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQVLSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-116 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-117 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-118 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANEQAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-119 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Ruminococcaceaebacterium TF06-43
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-120 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGYDEVRWHEYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAEFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-121 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRNFDERRKAEKRQDENRAANERAKEQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGKNLDPSRLFEPGYADVDHIVPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKRQLSEEESAGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-122 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLHQEQKGFCPYSGVEIKKERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENRQKGNRTPYEYFGADEQRWHEFSARVRASVQDFKKRQKLLNTSFGEEQKNEFTQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-123 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-124 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-125 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-126 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-127 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLNEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-128 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-129 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIARNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-130 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGAHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-131 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-132 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-133 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSQNFDERRKAEKRREENRAANERAKEQILEYKGDRVTGLDIVKFKLFREQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAARWHGYEVRVENLIRNYRKRQKLLKHHLTEEESAGFIARNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-134 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-135 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-136 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMHHSIKERNRMKKRQEENREKNEQVKAQILETKPGTRVTGLDIVKFKLYQEQDGICPYSGKPLLIERLYEPGYAEVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLAEENQQKGNRTPYEYFGANEQRWHEFSARVRASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKDFIQRNL
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 MG21-137 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELSKNFADRQNIKKNQENNMQSNEKAKEDILKLGKSNPTGQDIVKYKLWKEQDGTCVYSGKHISIEDLFTEAVDVDHIIPYSMCFDDTYKNKVLVLSSENRQKGNRIPYQYMQEKGRDLDEYEIRVNNIIKNYSKKQRLLKQKFTREDANEWKDRNI
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-138 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-139 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-140 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYQEQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 MG21-141 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSHSFDERNKMKKRQEDGRQENEQVKAQILETKAGDRVTGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGKGLDLQRLYEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYSNKVLVLASENRQKGNCTPYEYFGENEQRWHEFSVRVGASVRDFKKRQKLLNTSFGEEQGKNFIQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-142 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESSGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridialesbacterium 42_27
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-143 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMSRTFDERRKMEKRQDDNRAANERAKDQIAEYKGDHATGLDIVKFKLYREQDGVCLYSGQNLDIARLFEPGYADVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDEARWHGYEVRVENLIHNYRKRQKLLKRRLTEEESTGFIDRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-144 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMGKPYDVRTQMTKKQEANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVRSPENRQKGNRIPADYFKSDPARWKRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQVLSEEQKNGFKQRNL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 MG21-145 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELGKTFDERSKQEKRINENAARNEQAREQIREYKSGDSTGLDIVKFKLFQEQNGVCLYSGKNLDISRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYSNKVLVLAGENRQKGNRIPYQYFGNDRERWNRFETLVGTQIRSFKKRKNLLIRSLGEAQIEGFRQRNL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTIFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGSNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 229
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..229
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..229
					 
						 
							 note
							 MG22-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..229
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEQRARIMRRNRENEMTNFRIKLLLQELHDCQPDIEGIRPYSPSQQELLRLYEETVWESESGKLGGKEASKDIPDDIKKIRDLLSKPSDKPIPQSAIQRYRLWLDQKYLSPYTGRPIPLARLFTADYEIEHIIPRSIFFDDSYANKVICESAVNKLKNNRLGMQFIREMDGRVETVKLGEGRETSILSVDGYVDLVNDLFRNNPRKRNNLLAEEITEDFCHRQL
		
	
	 
		 
			 229
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..229
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..229
					 
						 
							 note
							 MG22-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..229
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEQRARIMRRNRENEMTNFRIKLLLQELHDCQPDIEGIRPYSPSQQELLRLYEETVWESESGKLGGKEASKDIPDDIKKIRDLLSKPSDKPIPQSAIQRYRLWLDQKYLSPYTGRPIPLARLFTADYEIEHIIPRSIFFDDSYANKVICESAVNKLKNNRLGMQFIREMDGRVETVKLGEGRETSILSVDGYVDLVNDLFRNNPRKRNNLLAEEITEDFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIIDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWLQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIIDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWLQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYTNEEDMEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKEIPQDIKDIKKKLSSDKDINEITHSDVQRYRIWMDQKYCSPYTGNPIPLSRLFTPDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMEAGGKTIELGNGKNVQVLKEREYVELVNEVFKNNTRKRNILLADEIPEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 179
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..179
					 
						 
							 note
							 MG22-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..179
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 23
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..23
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidesndongoniae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..23
					 
						 
							 note
							 MG22-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..23
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTN
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 MG22-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIM
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-22 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-23 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEKGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-24 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLANEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-25 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-26 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNNENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-27 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-28 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-29 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 MG22-30 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-31 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 47
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..47
					 
						 
							 note
							 MG22-32 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..47
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRRAL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-33 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 MG22-34 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Parabacteroidessp. An277
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 MG22-35 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-36 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEKGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMTFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-37 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDTYNNKVICESAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-38 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-39 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFKRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 MG22-40 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLSESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-41 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-42 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLANEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-43 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKDVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-44 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-45 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLHIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKGITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIKLGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 MG22-46 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-47 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEATVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 MG22-48 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-49 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-50 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQKEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotellaceae
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-51 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQL
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 MG22-52 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLYNPQNEAFRLS
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-53 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEATVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-54 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKGITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIKLGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-55 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKGITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIKLGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-56 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFKRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-57 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSRQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-58 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-59 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-60 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-61 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILMEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Parabacteroides
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 MG22-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNN
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 180
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..180
					 
						 
							 note
							 MG22-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..180
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTAKRYHCPVFSPPTTKSNTSFRVHGILTTPIIIRSSAKLPSTKTKTTDWAWNTSWLLEEKRLNSATGKTFKF
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEKFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-73 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-74 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSKIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-75 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERARISKRNSENEDTNFRIKLLLKEFYTNEEDMEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKEIPQDIKDIKKKLSSDKDINEITHSDVQRYRIWMDQEYCSPYTGNPIPLSRLFTPDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMEAGGKTIELGNGKNVQVLKEREYVELVNEVFKNNTRKRNILLADEIPEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-76 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGSNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-77 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-78 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-79 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIRKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-80 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-81 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNSAAERAKISNRNKQNEGTNFRIKLLLQEFSQYEKDIEGIRPYSPSQQELLRIYEEGVCEQTEMPKDIAKIRRELSSSSSEKDVKRSDIQRYRLWLDQKYCSPYTGQPIPLARLFTTDYEIEHVIPRSKYFDDSYNNKVICEAAVNKAKSNRLGMAFIQESGGQIIPLGNGRNVQVLNESAYVEFINKTFKHNARKRSLMLADEITEEFCNRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-82 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-83 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFNANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-84 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-85 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-86 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEETNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAINKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKDVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-87 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSQRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-88 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella sp.MGM2
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-89 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTIFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-90 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIIAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-91 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLKNTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKEEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLTDEITEEFSHRQL
		
	
	 
		 
			 218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..218
					 
						 
							 note
							 MG22-92 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLENTAEERSRIFRRNSENEDTNFRIKLLLEEFYANEKDIKDVRPYSPSQQELLRIYEEGVWQQEKDIPQDIKDIKKRISNDKDIKDITPNDIQRYRIWMDQKYCSPYTGKTIPLSRLFTTDYEIEHVIPRSRYFDDSYNNKVICEAAVNKDKNNRLGMEYIMAAGGKTIELGNGKNVQILKKEEYVELVDKIFGNNTRKRNIMLADEITEDFSHRQL
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Prevotella
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-94 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NMRATAKERQKTSQLQLENEQANLRIKALLQEFMNPEFEVEDVRPYSPSQQELLRIYEGTVLEQEAGHIDEPIREIIRKFSQTDAAKRPTTSEVLRYKLWLEQKYRSPYTGEVIPLGKLFTPAYQIEHVIPQSLYYDNSFNNKVICEAEVNLLKGNQLGMPFIMRHANEKVVCSMGKQVKIFTPEAYRLFVEEHYRGRKMTILLSEEIPTAFNDRQK
		
	
	 
		 
			 227
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..227
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..227
					 
						 
							 note
							 MG22-95 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..227
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SVKQNKEQRERAMTQMAENERRNLRLRAMLEAFLNDRDPIGFDPDANINPGSPNQQLKLRLFEDTAFSYAQANGDDQVEEMLNIRNSITGGSDEKSATPAQIRRYALWLEQNFRSPYTGATISLARLFTDDYQVDHIIPQALYWDDSFNNKVLCEGGVNNTKSNALAFDFIAAHQGETIALPNGRKVTILSMEQYQELVLATYKNNRAKCEKLLMKEIPAEFTQRQL
		
	
	 
		 
			 219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..219
					 
						 
							 note
							 MG22-96 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NLNQTAEQRKRDTERNLGNERANLRAKILLTEFLNPEMNVENVRPYSPSQLELLRIFEEGILDDSAGNMPDDIQEIIKKLDSTDIKRRPTESEVLRYRNWLEQGYRSPYTNEIIPLSKLFTTAYQIEHIIPQSLYFNNSYNNKVICEAEVNQLKSNQLGMEFVKNHGGEIVECAFGRKVRILTPEEYTAFVEQHYKHNVHKKNNLLSTELPSEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidetes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..219
					 
						 
							 note
							 MG22-97 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NLNQTAEQRKRDTERNLGNERANLRAKILLTEFLNPEMNVENVRPYSPSQQELLRIFEEGIIDDSTGNMPDDIQEIIKKLDSSDIKRRPTESEILRYRNWLEQGYRSPYTNEIIPLSKLFTPAYQIEHIIPQSLYFNNSYNNKVICETEVNQLKSNQLGMEFVKNHGGEIVECAFGRKVRILTPEEYTAFVEQHYKHNIHKKNNLLSTELPSEFSSRQL
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 MG22-98 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SMKQTSQQRKADNERMQSNYKRNQEVRDKIAEELQQNATNGERPKIGAKKIASYKIWEDQKGRSPYTGKAISDAALLNADGRYDIDHVIPQSRYYDDSLNNKVICEKEVNLKKGNMLGLEFIQKHGGETIQLSSGGEVTILREEEDKKLVNETFKGRKQKIMLMTETPNDFTNRQK
		
	
	 
		 
			 220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy:Flavobacteriales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..220
					 
						 
							 note
							 MG22-99 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DMRKTAQERKRDSERNSQNFKARQRIKMLLDEFEKMRIDDVHPYSPMHQEKLRIVEDGVFDRVSAKGDEKSKEMLKDMRAFQTNVEKNNVTPGDISRYMLYLEQNYRSPYTNETISMKRLFSSDYEIEHVIPRSRFFDDSMSNKVICEAKVNKEKGNMTGMEFIMKRGGEKIELGEGREVTIVNEKDYRQYVDEVYKNNSRKRKNLLSEDIPGGFSNSQM
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-100 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMRATAKEREERSARQLRNEQTNLRIKALLQEFMNPALEIEDVRPYSPSQQELLHIYEETVLEQEAGNIDDDIREIIRKFTQTEASKRPTEGEVRRYKLWLEQRYRSPYTGKNIPLGKLFTPAYQIEHVIPQSVYYDNSYNNKVICEAEVNLLKGNMLGMAFIKEHAGEIVPLSLGGEVEILKPDTYREFVEEHYKGRKRQIMLSEEIPTEFTSRQM
		
	
	 
		 
			 217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..217
					 
						 
							 note
							 MG22-101 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMRATAKERESRHNRQLENEQTNLRIKALLQEFMNPEFGIEDVRPYSPNQQELLRIYEDTVLSQEAGRVDEPIREIIRKFSQTDAAKRPTTAEVLRYKLWLEQKYRSPYTGEPISLSKIFTSAYQIEHVIPQSVYYDNSYSNKVICEAEVNLLKGNMLGMPFIMQHAGEKVQCSVGNIVTISTPEAYRAFVEEHYKGKKQKILLSEEIPTNFTARQM
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-1 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDGEKGARTVSRKKKLLDLYDAIKHEERELAKVFSDEIDSKTEADFRSKKLYLYYLQQGRCMYSGDIIHLSDLMNDNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNRKQDTFPIERSIQEDMRPFWKSLADSGFISAEKYKRLTRRDAFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG23-3 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DDAQTKAKNKGKRTKSRKDFLLECYKDDKAWKDELTSVDDGELRAKKLYLYYLQMGRCMYSGEAIDLASLMSGNTMYDIDHIHPRHFVKDDSLENNLVLVKKDKNAHKSDNYPLESEIRNKQFGFWKSLLDKGLITKTKFTRLIRSEDFSPEELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG23-4 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 MG23-5 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DSAQTRARNKGKRTQSRKEFLLNVYKEDKEWRKEIQSCEEIKFRKKKIYLYYLQHGKSLYSGKTIDFDTLLSDNDAYDIDHIYPRHFVKDDSLENNLVLCLKSENAKKGDQYPLRKTFDSAVLSSQEGVWKSLLKQKVITKEKYDRLVRTADFTIDELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG23-6 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DSAQTRARNKGKRTQSRKDFLINAYKEDKEWRKEIESRDEAEFRIKKLYLYYVQMGRCMYSGEAIDLHALMAGNEQYDIDHIYPRHFVKDDSLENNLVLVKKTINAHKSDTFPLEAELRKKQYAFWRSLLDRGLITQNKFNRLTRATGFSNEELAGFINRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG23-7 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG23-8 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 MG23-9 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EDGEKGERKDSRKKKLLDLYSALKGEEKAWRKEIEDRPEADFRIKKLYLYYRQMGKCMYTGETIELADLFNDNLYDIDHIYPRHFVKDDSIENNLILVKKQKNARKGDSYPIEREIQRARYQLWKMLADKNFISREKHQRLIRTTPFSEEEKAGFISRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-10 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHESGNERKASRKKKMLDLYKAIKSEQKQWAEHMIAEIDKSDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIREDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTEKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-11 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSTLKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNKFWKSLRDKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-12 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLENNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-13 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHESGNERKASRKKKMLDLYKAIKSEQKQWAEQMIAEIDKRDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIREDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTEKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-14 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKTSRKKKILDLYSALKREKKEWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYLQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNEFWKSLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-15 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNKFWKSLREQNFISEEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridium sp.AF36-4
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-16 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHESGNERKASRKKKMLDLYKAIKSEQKQWAEQMIAEIDKRDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIREDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTEKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-17 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-18 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHESGNERKASRKKKLLDLYKAVKSEQKQWAEHKITEIDKRDEADFRIKKLYLYYIQHGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIREDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTEKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-19 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKTSRKKKILDLYSALKREKKEWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYLQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNEFWKSLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-20 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSTLKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNKFWKSLRDKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-21 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESDIRKNMNEFWKSLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
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					 1..93
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHENGNERKASRKKKLLDLYKAIKSEQKQWAEQMIAEIDKRDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKD
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-62 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-63 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSTLKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-64 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHENGNERKASRKKKLLDLYKAIKSEQKQWAEQMIAEIDKRDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIKKDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTDKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 MG23-65 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHESGNERKASRKKKMLDLYKAIKSEQKQWAEHMIAEIDKSDEADFRIKKLYLYYIQQGKCMYSGDTIDLDLLLKNNNIYDIDHIYPRHFIKDDSIDNNLVLVKKEINNHKSDKYPLESDIREDMSGFWKYLCEKKFITKEKYNRLMRTEKFSAEEKAAFVNRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-66 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLRDKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-67 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-68 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKREDKTWAELKIREIEGRTEADFRIKKLYLYYMQQGRCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLRDKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-69 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKEINNHKSDNYPLESDIRKNMNKFWKSLRDKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. CAG:318
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-70 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EHGKENDRKASRKKKLLDLYSALKRENKTWAELKIREIEGKTEADFRIKKLYLYYMQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSLENNLVLVKKQINNHKSDNYPLESNIRKNMNEFWKTLREKNFISKEKYSRLIRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Butyrivibriosp. YAB3001
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG23-71 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EEGEKGKRTESRKKKLEFLYKGQKQFLQEIGKRDERDFRQKKLYLYYLQNGKSMYTGNEIDLDELLSNNSKYDIDHIYPRHYIKDDSLDNNLVLVEKEINNDIKGGDYPISKTIQSKMRSFWKELQEKGFITSEKYNRLV
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Eubacterium
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG23-72 HNH domain
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EEGIKNERKNSRKKKLLELYTSIKNEQKAWSEVKIREIDGRTETDFRIKKLYLYYLQQGKCMYSGEKIELNDLFNNNLYDIDHIYPRHFIKDDSIENNLVLVKKQINNHKSDTFPIESSIQKNMMTFWKTLVEHNFITKEKYNRLMRTEEFTDEEKAAFISRQL
		
	
	 
		 
			 121
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG1-4 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttgatttactcgaaagagtccaatcataattgaccggagaataattgattcctctacaatgtacgaataaattcattctctaaaccttaaaaattt
		
	
	 
		 
			 99
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 MG1-5 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..99
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttgacttgaaaaagtcttaactgattttgccgaattttaagctctacgtagtaccttggaattcggcatatttt
		
	
	 
		 
			 99
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 MG1-6 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..99
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttgacttgaaaaagtcttaactgattttgccgaatttcaagctctgcattgcaccttggcattcggcatatttt
		
	
	 
		 
			 99
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 MG1-7 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..99
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttgactttgaaaaaagtcttaactgattttgccgaattttaagctctgcatggcaccttgaaattcggcatttt
		
	
	 
		 
			 100
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 MG2-7 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..100
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngctttgccttggaaacaagacaaagttaattaaggcagttcggacctctactttgtacgtcaggatagaaagcctttt
		
	
	 
		 
			 110
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 MG3-6 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 110
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 MG3-7 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgggaaccgaaaggttcccaataaggcgcatcttggcgctgacttctcaccgtcctcttgctgcttagcagagggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 124
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG4-5 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngctgtggcttgcgggggaaaccccttgtcacagtaagggactttcgttcgcgaaaggcaacctcgccagcatcgctgggcgaggaccagggcaaggcgattt
		
	
	 
		 
			 118
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 MG14-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtcttgagcgaaagctccagacaaggggagccacttaagtggcttacccgtaaagtaacccccgttcaatcttcggattgggcggggcgaactttt
		
	
	 
		 
			 118
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 MG15-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtaattccctagaaataggttattacaataaggtccaacaggagtgttggtaccgtaaagctctaacggcacccacgggtgccgttatctttt
		
	
	 
		 
			 162
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..162
					 
						 
							 note
							 MG16-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgaattgctttaaattgaaaaatttaagcaattcacaataaggattattccgttgtgaaaacatttaaagcggggtcaacagcctcgctttctttttgagtctatgagacattaggtcaataagtctatgagtttt
		
	
	 
		 
			 101
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 MG18-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..101
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttgagagtagtgaaaactacgagttcaaatacaattttttcaaattgccctatagggccctcacagtgtgagatttt
		
	
	 
		 
			 117
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 MG21-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtagttccccttttgaaaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 134
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG22-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgaattgctttcaaattagaaataattgaaagcaattcgcaataaggattattccgttgtgaaaacatttcgagtggcttcgtgaaattcacgaagtcacttcgtttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 MG23-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 99
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: CandidatusMelainabacteria
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..99
					 
						 
							 note
							 MG1-4 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..99
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 taaaatattttaagttaagagtccaatcataattgaccggagaataattgattcctctacaatgtacgaataaattcattctctaaaccttaaaaattt
		
	
	 
		 
			 72
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 MG1-5 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..72
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttagttgtaaagtcttaactgattttgccgaattttaagctctacgtagtaccttggaattcggcatatttt
		
	
	 
		 
			 72
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 MG1-6 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..72
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tttgttgtaaagtcttaactgattttgccgaatttcaagctctgcattgcaccttggcattcggcatatttt
		
	
	 
		 
			 78
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..78
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia (miscellaneous)
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..78
					 
						 
							 note
							 MG1-7 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..78
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agaaaatttttgttgtaaagtcttaactgattttgccgaattttaagctctgcatggcaccttgaaattcggcatttt
		
	
	 
		 
			 106
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..106
					 
						 
							 note
							 MG1-1
						
					
				
				 
					 source
					 1..106
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ctctccggggggagaagtcttaactgattcggcggcgttgaaaccactgcctagcacgtttcaacgccgccctttattcccaaaactcgacctgctgttgaatttt
		
	
	 
		 
			 77
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..77
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..77
					 
						 
							 note
							 MG1-2
						
					
				
				 
					 source
					 1..77
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gacttttctggggagtgaagtcttaactgatttagccccgcagtgaccactgcttgcacgtcactgcggggcctttt
		
	
	 
		 
			 383
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..383
					 
						 
							 note
							 MG1-3
						
					
				
				 
					 modified_base
					 61..62
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 110..111
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 177..178
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 239..240
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 301..302
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 363..364
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..383
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gataccggagaattttgggcttccctgatagccatttcaaaaagggtttgataggattgtnntataaggtttgtagagcatgttgggaatgtatcttcaaaagaatttgnnggcgtataaaagaaaaactcagaaacacattgttctgagtttttttctgtcccgaccgttgattgnntaaaggtcctttttcttacagacaaacaatgggaaaagtcagtcaattgcatcggaaaagnnaatatgagcacagcaaaaaactcctcgacccagcacagccggaactctttgaaatttggtnnaaaggaaagccacgactggtgcttttctggaaagcagtgcagccgtttctttcctattcgnnttaagatttacccgactcg
		
	
	 
		 
			 383
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..383
					 
						 
							 note
							 MG1-3
						
					
				
				 
					 modified_base
					 61..62
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 110..111
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 177..178
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 239..240
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 301..302
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 modified_base
					 363..364
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..383
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gataccggagaattttgggcttccctgatagccatttcaaaaagggtttgataggattgtnntataaggtttgtagagcatgttgggaatgtatcttcaaaagaatttgnnggcgtataaaagaaaaactcagaaacacattgttctgagtttttttctgtcccgaccgttgattgnntaaaggtcctttttcttacagacaaacaatgggaaaagtcagtcaattgcatcggaaaagnnaatatgagcacagcaaaaaactcctcgacccagcacagccggaactctttgaaatttggtnnaaaggaaagccacgactggtgcttttctggaaagcagtgcagccgtttctttcctattcgnnttaagatttacccgactcg
		
	
	 
		 
			 70
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 MG1-8
						
					
				
				 
					 source
					 1..70
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggggggaaggcttaactgacgtagaggcccgtgacccactgcatcgcacggtcacgggcctcggtgtttt
		
	
	 
		 
			 70
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 MG1-9
						
					
				
				 
					 source
					 1..70
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggggggaaggcttaactgacgtagaggcccgtgacccactgcatcgcacggtcacgggcctcggtgtttt
		
	
	 
		 
			 100
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 MG1-10
						
					
				
				 
					 source
					 1..100
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acttcaaaaccagcaccccaagtagcgtaggagagcgcgttcgatcttggattcaggtgtgactccactacgaaagccccttgatttctcaagggtcttt
		
	
	 
		 
			 69
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..69
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..69
					 
						 
							 note
							 MG1-11
						
					
				
				 
					 source
					 1..69
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggcgatttcaaaaccagcacggattcggcagcccctctgcggggcaagcgtaggtagagcgcgccgttt
		
	
	 
		 
			 108
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..108
					 
						 
							 note
							 MG1-12
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cgagatcaaaacctgcggtggccagtattccaaactgtcggcttgagagcaggctggttattaaccgcaactcttgcacgggggcgagtgaaagctttagcccctttt
		
	
	 
		 
			 106
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..106
					 
						 
							 note
							 MG1-14
						
					
				
				 
					 source
					 1..106
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ctctccggggggagaagtcttaactgattcggcggcgttgaaaccactgcctagcacgtttcaacgccgccctttattcccaaaactcgacctgctgttgaatttt
		
	
	 
		 
			 101
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 MG2-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..101
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gccagatcaaaacctgcggaatggtcggttcgagagccacccataagaacccgcaactcgaacacactttccggggcgagccagatgctcgccccgctttt
		
	
	 
		 
			 70
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..70
					 
						 
							 note
							 MG2-7 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..70
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttggaatcaagacaaagttaattaaggcagttcggacctctactttgtacgtcaggatagaaagcctttt
		
	
	 
		 
			 118
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 MG2-5
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttggaatcaagacaaagttagataacgcaaactgcgtccctatccgccaagcggatacacctgttcaaaagcgtttcttaaagagcctcggcagggagtaatctcggtcggggctttt
		
	
	 
		 
			 74
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..74
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..74
					 
						 
							 note
							 MG2-8
						
					
				
				 
					 source
					 1..74
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggaatcaagacaaagttagataacgcagaccgtttccctatccgccacgcggatacatcggttcaaaagcgttt
		
	
	 
		 
			 74
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..74
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Verrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..74
					 
						 
							 note
							 MG2-10
						
					
				
				 
					 source
					 1..74
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggaatcaagacaaagttagataacgcagaccgtttccctatccgccacgcggatacatcggttcaaaagcgttt
		
	
	 
		 
			 82
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 MG3-6 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..82
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 taacgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 80
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..80
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..80
					 
						 
							 note
							 MG3-7 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..80
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 aatgaaggttcccaataaggcgcatcttggcgctgacttctcaccgtcctcttgctgcttagcagagggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 82
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 MG3-8 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..82
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 taacgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccggctcctcttaggaacgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 78
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..78
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Dermabacterhominis
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..78
					 
						 
							 note
							 MG3-1
						
					
				
				 
					 source
					 1..78
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tcttgggagagacattgaaataagcggtttcgtaccgtgaattctccagcccctcggtttaccggggggcttcgtttt
		
	
	 
		 
			 88
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..88
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Micrococcales
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..88
					 
						 
							 note
							 MG3-5
						
					
				
				 
					 source
					 1..88
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tggtttcggaggcgaacgatcccaataagagacttatgtcttgaattctcagatcccgtccgcattgcgcggacgggatcttcgtttt
		
	
	 
		 
			 81
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..81
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..81
					 
						 
							 note
							 MG3-6
						
					
				
				 
					 source
					 1..81
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agagaagattcccaataaggcacatttttagtgctgacttctcaccgtccagggttcattgaacaatgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 72
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 MG3-7
						
					
				
				 
					 source
					 1..72
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tgaaagattctcaacattctacaacttatcacatagcacattgcaattatagcaggagtatatgtagctttt
		
	
	 
		 
			 82
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Rothia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 MG3-8
						
					
				
				 
					 source
					 1..82
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 taacgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccggctcctcttaggaacgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 103
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Planctomycetes
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 MG4-5 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agtgtatccgagcggcgattgccccttgtcacagtaagggactttcgttcgcgaaaggcaacctcgccagcatcgctgggcgaggaccagggcaaggcgattt
		
	
	 
		 
			 98
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..98
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Arcicellaaurantiaca
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..98
					 
						 
							 note
							 MG7-2
						
					
				
				 
					 source
					 1..98
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttcaactttacgtaagaacaatttgtaagcaattcacaataaaaggtttttaccgttgtgaaaacatattctggcggtaactttagttatcgcctttt
		
	
	 
		 
			 103
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Collinsella
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 MG14-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tcaccttggggaagggcgcggctccagacaaggggagccacttaagtggcttacccgtaaagtaacccccgttcaatcttcggattgggcggggcgaactttt
		
	
	 
		 
			 100
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Megasphaera
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..100
					 
						 
							 note
							 MG15-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..100
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 attatatcttagcgagagatagtaggttattacaataaggtccaacaggagtgttggtaccgtaaagctctaacggcacccacgggtgccgttatctttt
		
	
	 
		 
			 87
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..87
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..87
					 
						 
							 note
							 MG16-2 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..87
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttgtgaattgcttaaattatgtactgcaaaaataaacaaatattattacgaaaaagtttttttaaaaatatttttttacataacttt
		
	
	 
		 
			 83
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..83
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridiales
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..83
					 
						 
							 note
							 MG18-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..83
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttgactaccataaggaattacactacgagttcaaatacaattttttcaaattgccctatagggccctcacagtgtgagatttt
		
	
	 
		 
			 92
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..92
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Firmicutes
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..92
					 
						 
							 note
							 MG21-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..92
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttataccactacgagagaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 90
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..90
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Bacteroidales
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..90
					 
						 
							 note
							 MG22-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..90
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttgctaattgaaagcaattcgcaataaggattattccgttgtgaaaacatttcgagtggcttcgtgaaattcacgaagtcacttcgtttt
		
	
	 
		 
			 82
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: Clostridia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 MG23-1 tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..82
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acttacaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 
			 
			 
			 000
		
	
	 
		 
			 72
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..72
					 
						 
							 note
							 MG2-4 putative tracrRNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..72
					 
						 
							 mol_type
							 unassigned RNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tttgaatcaagatcaaagtaaacggccccgctccggaccctgcctggcactccggatgcgctagggtttttt
		
	
	 
		 
			 110
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 MG3-8 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccggctcctcttaggaacgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 143
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..143
					 
						 
							 note
							 MG16-2 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgaattgaaaaattcacaataaggattattccgttgtgaaaacatttaaagcggggtcaacagcctcgctttctttttgagtctatgagacattaggtcaataagtctatgagtttt
		
	
	 
		 
			 122
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG16-2 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgaattgctttaaattgaaaaatttaagcaattcacaataaggattattccgttgtgaaaacatttaaagcggggtcaacagcctcgctttctttt
		
	
	 
		 
			 103
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..103
					 
						 
							 note
							 MG16-2 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..22
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgaattgaaaaattcacaataaggattattccgttgtgaaaacatttaaagcggggtcaacagcctcgctttctttt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 1 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aatatgtagctgtttgggaggt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 2 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ctagggggcgctcggccaccac
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 3 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tggctaaagagggaatgggctt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 4 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cacaccccggctctggctaaag
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 5 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tcggaggagccgtggtccgcgc
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 6 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gcggaccacggctcctccgaag
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 7 for targeting EMX1
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gtacaaacggcagaagctggag
		
	
	 
		 
			 23
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..23
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..23
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 8 for targeting EMX1
						
					
				
				 
					 source
					 1..23
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gaggaagggcctgagtccgagca
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-4 guide sequence 9 for targeting Apolipoprotein
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aaggcaaacatcctgataatgg
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 1 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tctttagccagagccggggtgt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 2 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tggaccccctatttctgacctc
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 3 for targeting EMX1
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgggagcccttcttcttctgc
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 4 for targeting EMX1
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tgccacgaagcaggccaatggg
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 5 for targeting HBB-R01
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tggtgtctgtttgaggttgcta
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 6 for targeting HBB-R01
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gggcaggttggtatcaaggtta
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 7 for targeting FANCF
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aggtgctgacgtaggtagtgct
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 8 for targeting FANCF
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gccctacttccgctttcacctt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 9 for targeting IVS40
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aatgtatgctggcttttaaggg
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG1-6 guide sequence 10 for targeting IVS40
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gctcctttggctagggaagtgt
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 1 for targeting VEGFA
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cccctatttctgacctcccaaa
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 2 for targeting EMX1
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tgtggttccagaaccggaggac
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 3 for targeting HBB-R01
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ggccctgggcaggttggtatca
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 4 for targeting HBB-R01
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tccttaaacctgtcttgtaacc
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 5 for targeting HBB-R01
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ctgactcctgaggagaagtctg
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 6 for targeting FANCF
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tccgagcttctggcggtctcaa
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 7 for targeting FANCF
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tatcatttcgcggatgttccaa
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 8 for targeting Apolipoprotein
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tcgggcagagggtgcatcacct
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 9 for targeting Fibrinogen
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ataataagcagaacttttagtg
		
	
	 
		 
			 22
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG3-7 guide sequence 10 for targeting Fibrinogen
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gttttctttagttattaatttc
		
	
	 
		 
			 3075
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3075
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3075
					 
						 
							 note
							 MG1-4 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3075
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgaaaaagaaagttttcgcatttgatcttggtaaagcaagtattggttactgcgtccgtgacggatttaatatcaatgaagctaatagtattatcatcgataaagatcatgccgagaccatgtctctgcgtgaccgtcgccggattaaaaaaacactcgacgcccatcatgcacgtgaggaatacttcaacaaagtttggtcgggcgtaggcctcaacatcttagataaaaataacaacaacttcaaaaaagagtttccctctaaaaacgaggacgtaatctacacctcctgcttgctgcgcatcgcgctgctccagaatcaaaaattagaggagtggcagatttataaggcgctgtataatgctttccagcgtcgtggttacgatgttaatatcgcatggaagagcgttcaaacagacgacgacaaggaaaacatcgaacgcatgaaaaaatatacatgcgaaaacgatatcgaactgattatcagcgatgagtacaaatatccctgttactatgatgctttgcgtttgggcctgtggaacgaagatgaacccacgaaattgaaccgttcaattccacaacacaatagcaataaggtccgcactactgaatatgtcgcgccgcgcgaactcgtagaaaaggaactcaagcagctgtggttaaacgcgcagctgcaactgccccagttaaacagtatttcagccgaggaattcttatacggcgaatacaaaattccatatggtagctgcgtacaaaaggaattcaaacagtatcgtggcacaaaaaaagactggcaaggtgttctgtgtcagaagattccgcgcttcgataaccgcattattgctaagtgcaaactgctgccgaaacgcaacgtatgtaaagctaacactattgagaacgtaagtttcgtcctgctgatgaaacttaagaatcttcgcttcaccgtaatttccggtgaaaaattgcgtttgtcgccggtccagattaaacaaatttatgaaaactggcttgaaaaagtagaagatacgtataataaggacctggaaaaggccgaaaaattaggtaaagagaacccggaaaaacgcttgaatatcactattacccgccaggaaatcgagaaaatcattggggaaaaaattattgataagatcgaacccatgaaagcagatattagtggtcgctcgagtttttgtcgtcgtgcctgccaaatcatgaacaaaattatcctggacggcgaactctatccgcagaacgtggacattagtgagttcgtggaccgcgataacgcaaaaaatggcatcacggaagaggaaatccagtcaatgttatccaagattggtgactggaataacctgtatattccggataatcgcgaggaaaatgctcagaacgctagcaattcgcgtattaaaactgacattatgttaggcaacattaccaatccgattgtacgtaaccgcttgcagatctttcgtgatcttttgctgaacttggcggaaaaatacgggaccccggacgaagtcatttttgagttcgtgcgcgatggcgcagataactccctgtacggcagcaagaaggcacaggataccgaacgctttatgaaacagcaagagaaggaaaacgaacaaatcattaatgaactgaaagatgcgggcttatatgtcaacggtcaaaatcatgcaaatgccacgtacttcctgatgcacaaactcctgaaaagtcagggtggcaagtgtatctacagtggccaaaacatcagcccgtctaactatgacgaatgcgagattgatcatatttatcctcgtacgctgggaggcaacgacgctctctacaacaaagtggtttgttatcgtcgtgaaaaccaggacaaaaaaggccgcaccccgtatgaatggctgagtccggacagcgataaatgggctaattacgtcaatcgccttaacaagatcaagaaacagctggggaagaaaaaattcgaactgctgacctctaagccagaagattgtgaaaaactgatcgaaagttataacggtctcgcggagactagtcatattgcacgcgtagctcaacagatgactgctttcatctttggctggggtctgcagatccagggtgagagccggcgtattttcgtgaataacggctcttcgacctgtgccatccgcaaacgctatgggttaaacaaattactgggcgataacctgaaaaaaaatcgctctaacgataaacaccacgcccttgacgctatttgcatcagtttttctcgtgattttaaatatgacaaagaaattaaaaaagacatcattaagggtttcaatccggaaattgtcaagaacgcgatcgataaaatcatgccttatccctatgcaaatgataagccgtttaaaggtaacaccaaacccctggaaactatctacggtcttcgtacgtacggcgacaaaagttatattactcagcgcgttgaactgaactcgattgataaaaaagcgactaaaattaaatcgattatcgatgaaaccatcaagaatgacttgctgaataaactgaaggaaaacccgacagagcaggagtggaaactgatgctgcaaaattatattcatcctaaaaaacagactaaagtgaaaaaggtgatgatttctgtgtcagagggagagattactaaagatagcaacaatcgcgagcgcatgggcgaatttgttgactttggcacgaagggcactcagcatcagtttaaacattctaaacgccataagggccaaatcctgtattttaatgaaaaaggcgtcgtggaggtaatgccggtttattcgaatatcaaaaccacggacgtgaaagataaacttcagaatatggggtgtaaactgtataacaagggccagatgttctacagcggttgtctggttgatatcccaaaaccattcaaagcgggctcgaaggagtatcctgctggccgctaccaaatcaaaacgattcgcagtgataaagtggccgaactggaagacgcctgcggtaacaagatcagtacgaatgtgaaatacctggtacctgccgaatttaaaaaagtcgaaagcaaa
		
	
	 
		 
			 3231
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3231
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3231
					 
						 
							 note
							 MG1-5 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3231
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgcacactaaagagacggtttggggatttgatattggtaagggatctttaggtgaggcggtccgcgtcggcaacgaatttaagcacgtacttagcatggagatcgatgctgacttcgcagagatcaagacggccgcggctacacgccgcgcatggcgtacgcgtgaggcccacaaggcccgtgagatgtggcttgaaaagtgcctgagtgacgcggacattgagatcttaggccgtcgtaaagtggatatcgtggacggcacctggaagctggtttcccgtggtgacggccgtttagagcgcgagtttccggcggatggcgagaatgtatgctacaattctattgcgttgcgttgtaagcttctcctgggtgagaagctggagtcctggcaggtctttaaagctttaaattcagcaattcagaatcgcggatacgacgcgcaaatcccatggggcgacgaagacggaaagtcgtccgaaacaaagcgttccggcaagtccgattccgccaagaagtcgggcgaggatgaaagttatgcagagcgtctggcattgtttgaacgtgagttcgacaagctgttggcggaagtagaaaatcgtgagaagtatgacttcccgtgtttcttcaaggcagcgaagatgggactttggtcaccagagaaccctgacaaggtcggcatccgtattgataataccgcggagaaggcaaagggatatgtggtgccccgcaatgcggttatcgcggagtttcgcgcgcttgttaatgctgccgcaaaacaatacccgaagttgaagggaaaggccgattttatcatgttcggaaaggccgaagaagcatacgcctcgtacaagcctgaattacgtcgcaagtttggcctgcgccgcggcgctgattcagactggactgctctcggtcagaaaacaccccgcttcgacaaccgcattatcgggaagtgtaagcttatcccgcgtctgaatgtctgcaagatcaaacctctgaaggagtgtaaggccgaggatgatttcttaccgcatacgatcacgctggccttgaagctgcttaatcttcgcttcttccgtggcgccggcatcgactcgttatcgttcgacgagtttcttcgcgcctttgaaattgcccgccaaaataagtttgccctgaacaagacgaatctcaagaagttcttcaagactatcggagcggagattatggacgagaatcaatccagtgtggaacagccccgcgagggtgggcgtgccagctacagtcgtccagcgatgcgccttctccgcgatctgatcttcagtgggaagtccccggctgagttctacgcatcccgtatttgcaagattgagaataccgataagaatcgcggactggttgcggaagacttggcgttcattaaattgatgggtgatattccctggaacggtatctttgttccagacgttgacacattcaattttgcgaatattcgcgagtccgagcgtgcagataagatcaacaagctgattggcagccaaaatgacccaatcgtgcgccaccgtctggcattcttctatgagcgcattaagctgcttgaatctaaattcggagcacccgacaagatcgtgttagagtttgttcgtgacgacttcttagggtctaaggcaaagaaagagatgtcgcagggtatcaagaagcgtttcgaggaaaagaagaaacttgcagaggagttagacagtcagcgtgccgagtttggtaacaaatacgcgtccaagaagatgcttttaaagtttgagctgtataagaagcaacgcggacgttgcgtgtacacggacaatgcgttgccgctgtctgaacttgagaacttagaggttgaacacattttcccgcgcagccgcggcggcgccgacgcaatgtacaactatgtccttactgacgagaacactaacaagcagaaaggggacaagaccccgtttgagtggttaagcagcgacaagacaaaatgggaatcttactgtgatcgcgtgcgtagtttaacccagagcctgggcgccaaacgctgcaagttgcttgtaagtccaaatgcagaagagctcatgcagaaatacacagcgctcgccgagactgcctggatctccaagctggcgcaaaagatttgctgtatccacttcggctttcagtttggcggcttaaagggtgagaagaaggtctggactgtgagcggaaataccacggccatgattcgtggccgttacggtttaaaccgccttctgcataatgaagagatcagtgaggacctgccgctgttagatcgcatcgtaaaggaaaagaacttcgaggaaaagaatcgtgataataagaagcaccacgcgttagacgctatgtgtatctgtttcgcgcctacgagcaatgcgaagaaagcgctctcacgtaagaacatcttgcccgaggaaattgcaaagaaccccgaatccgacgacgcccgtaatttcttcgcgaagtatctggccgaggttgttcccactaaggtggcgattaagaagccggagctggagcaaacaatctactccaagcgtgtaatcggtggccgtcaaactattgtgaagaagtgtaacgtgcgcgatcttgcttacaagggtcaaaacccaaagtacgacttcgacacgcttacgaagcgcatcaaggatatcatcaatccggttagcaagcgcgtcattgaagattttgcgaagaccgaaccaaccgaggcggagtgggaagattggtgtaagtacgaagcggcaatcccaagtaagaatggttctccgacgcgcttgcttcgtgtattatgcaagacgaaggacgatgccgagcgttttaaggatttgtcaaaggatggctgcggtgcgtatcgtaagtccaagtcgcacaaaggccagtttatctggaaggataacaagggcaattatctcgttgctccggtttacatttacagcagcaagcagaaggtgtatgcggaactcaagaataaccctaagtgtatgggcatttgcgatttcttcaagacgggctgcctggtgaagatcagcaacgaggtggttgacgagaagaagaatcgtctctggttaaaggcgggcttttacaacctcaacagcatcgccaaggagaagcgtgtgtatcttaccgatgtaaacggccaggagcacaagaagattccgctgcaacatttgatgaacgcaggaatgaagcgtgtcgagacgaatacaatc
		
	
	 
		 
			 3177
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3177
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3177
					 
						 
							 note
							 MG1-6 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3177
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atggagaaagaaaagaacaaccatgtttggggctttgatattggcaaagggtctctgggtgaagcagttcgggttggtggcgattttaagcatattgcctcagttctgcttgacccggaatttggggaaatcaaaactgcggccctggctcgccgtcagatgcgcacacggaaagcccataaagctcgcgagaaatggctcgaggagtgtctcgacggcaccggtgtggagattctcaaacgccgcgaagtgggaattgttgatgggcagtggcgccttatctcgaaaggtgatgaacgcctggaacgcgaatttccgccgaacggcgaggaagtgtgctacaactctattgccctgcgttgtaaattattgctgggcgagaaattggaagggtggcaggtctttaaagccctgaacagcgctattcagaaacgcggatacgatgagaatatcccttggggggaagccgaggaaaagtccagcaaaaaggacgaagatgattacgcgcagaaattaagccaatacgagcgtgaaaaatctgaactgtttgaaagttttgctgatggggaaaaatacgactttccttgctttttcaaagcatataaaatgggtctgtggagtccggaaaacccgcgtcgcgtcgaggtccgcattgattgtcgtgcgcaaaaagcaaaatcgtacgtggttgcacgcaaatatgtagaacgcgaatttgaatgtctggtggaagcggccgcgaaattttttccgaaactgaaaggccgcgcgaaattcatcctgtacggcgtctctgagaccccgtacgcatcttactatggtaacatgcgcaagaaatttggcctgaaacgcggagcggagagcgattggaccgctcttggccaaaaagtcccgcgttttgataaccgtattatcgataaatgtcgcttaatccctcgcatgaatgtctgtaaaatccgcccactgaacgaagctcgcaacgaaaaggacctgctgtattatgaggtgaccctggcattgaaacttcttaacttgcgtttctttcgcaactcgaacatcgaacagctgaccttcgaggaatttaaaaaggcctttgaaatcgcgtctggcgccaaatacaaaatgactaaaacggcaatgaaaaaatttctcaaatctatcagcgccaccgcgttaggtgacgattatgcagaaatcgaaccgcctaaggagtctgggcgtgcttcgttttctcgtccagccatggatattttgaaagaactgatttttagcggaatgccgccgcgtgagttttacggccgcaaaatccctgagatctcgaacacggacaagaacaaaggggttgttgcctctgatctggactttatcaaacttatgggcgactgcccatggggcgggatttttatcccagacgtacagacctatcagtttgcgaatgcggcgttcccgaaccctgatgcacagatcaataaactgattggtagtcagaacaaccctatcgttcggcaccgtctgaccttctttttcgaacgcatcaaatttcttgaaagcaaatatggcgtgccagataaagttgtgctggagttcgtgcgtgacgattttatgggagaaaaagaaaaaaaagaaatgcgtatcgctatgaaaaaacgcgctgaagaaaaaatgatgatcgccaaggacctcgacgagcacggtttcaaaggcggcaatctgctgcttaaaatggaattgtatcgcaaacagaatggcatttgcttgtacaccggcgacgcgctgcccctttcagagctcgcgactcttgaaattgagcatattgtgccgcgttcccgcggcggtccggatgcacaatacaactatgtaattacccgtgaaaaaaccaataaattgaaaggggataaaaccccatatgaatggctgtcctcggacgccaaggagtgggcctcatataccgatcgtgtgaacgcgtgcgcgaaagctctgggcaaaaaacgttgtcgtctgttgctggagaaagacgcagaggaattagtcgagaaatacaccgcgctggcggaaacggcccatatcgctaaactggcccaaaaaatcgtctgcatgcatttcggtttccaatttggcggtttgtccggcacgaagcgcgtatttacggtccctggggccctgaccagccggattcgcaaattctacggtctcgatcgcattctgcacaacgcggcagcggaaagtgaaaatctcagctttgaagaattcttgaaatttagtgaagatctggagaagaaaaaccgcaaaaataaaaaacaccacgccctggatgcgatgtgtctgtgttttgctccaaccggggtggacagccggcgcgcgaaactgggggaaattttaccggaaaagctgcgtagtgaaaaagcagcccgcgagttcttcaagtcttaccttgataaaatcatgccggtcgatgtggctcccaaaaaaccccgtttggaggacggcatctatagtaaacgcattattgggggtaaagcctgcatggtgaagcgtaacaacttggttgatctggcttataaaagcggcctgaaaccggtgttcgacatcccgacgctgatcaaattagttgacaaaaaggaaaagggcattattaatccgcagattcgtaaaatgattggcgaatttgctgccaccaatccggacgaatcagcgtggcgtaaatggtgcgaagaggtacgtcttccgagcaaatctggcctgggtgcccgcgttttacgcgtcctggtgtactacggcgaagccgatgaatataaggatctgagtaaggatggctgtggtgcttatcggaaaggcgacggccataaaggccaggtggtgtgggaaagtgtggatggaaaatattacgttgaaccggtctatgtacacgcttcgaaagcgggagttatggcggccttgaatgcgaacccgaagaaaaaacgcatctgcggtatgtttaattcccattgcaccgttgatgtcggcgatgtgtacaacgatcgcggcgattttattcttccagccggccgctacatggtcaataccatcctgacgaccgggcggtgtgtcttgaccaacgccgacggtgaaaaacgcaacccgatcaacattaactacctgatgcgcgctggtatgcgccgcgtcgagttaagtgaactg
		
	
	 
		 
			 3183
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3183
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3183
					 
						 
							 note
							 MG1-7 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3183
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgaaggtgatggaagacgagggtggcaatcacatctggggctttgacatcgggaaaggttcgctgggcgaagcggtgctggacggctcagaattcaaacacgtggcgagcctgctcctggacgctgactttggagaaattgagacagccgccggattacgccgtcaaatgcgcacacgcaaagcacacaaggctcgtgagaagtggcttgagtcctgtctgagcggttttggtattgaaacattgaagcgtcgtgaggtcggcatcgttaatggccagtggaccctcatttcgaaaggggatgagcgcctggaacgtgagtttccaccagatggtgagaacatttgttacaacagtattgctctccgctgcaagttgttactgggcgaaaagctggaagggtggcaaatctttaaagcactcaacagcgcgatccagaatcgtggctatgatgagaacatcccgtggaaggaaagcgatgctagtccgtcgaagaaagaaggcggggactatgcgcagaaactgtcacaatactctcgtgaaaagtccgagcttttcgaatctttcgagggtggtgagaagtatgattacccctgtttctttaaagcgtataaaatgggcctgtggagccctgacaacccagaacgtgttgaagtccgtattggatccgatgcacagaaagcaaaagattacgttatcccgcgtaaggatgttgagcgcgaattcgagcgcctggtggaagccgcctcgaagtggtaccctgccatgaagggcaaagcgatgtacatcatgtatggtatcgccgagaccccatatgctagctacaagcccctgctgcgtaagaaattcgatttgaagcgtggggcagagtctgattggaccgctctgggtcagaagattccacgcttcgataaccgcatcattgataagtgtcgtcttatccctcgtcttaatgtgtgtaaaattcgcccactgtccaagattcgcggggaagccgacctgttacactatgaaatcacattatcgctgaagctcctgaacctgcgtttctttcgcaactcgaacgtggagtcactgagcttcggagagtttaaagcagcattcgagattgccaagggagccaagtataaaatgggaaaagccgccttaaagaaattcctgaagagcatctccgccagtgtcttatctgaagatcaatctgagattgaggcgccacgtgaatcgggtcgtgcagccttcagccgtccggcgatgctgctgctgaaggaactgattttctctggtatgaccccagcggaattctatgcaaagaaaagcggagagatcagcaacgcggaccctaataaaggaatcgtagcctcagacttagacttcatcaaactcatgggtaactgtggctggagtggcatcttcatccctgatgtagatacatttcacttcgccaataagggagcagaaccagcgaagttgatcaatgaactgattggcagccaaaataacccaattgttcgtcatcgcctgagcttcttttatgaacgtattaaattcctggagagtaagtttggcatcccggataaagtagtattagaattcgttcgtgaggattttatgggtaaggaacagaagaagcgtatgcagattgagatgaagaaacgtgcttctgaaaagatgttgatcgccaagaaattagatgaagccggctataaaggtgggaaccttcttctcaagatggaactgttggagaagcaaggcggtgtctgtttgtacacgggtgaaccgcttttgccttccgaactcggtgtgctggagattgaacacattgtaccacgttctcgcggcgggcctgatgctcagtataattacgtccttacacgtgaaaagacgaataaagagaaagcagatcgcactccattcgagtggctgtcttcagacccggtcaagtgggctggttacagcgatcgtgtgaaagcccgtgctggtcaactggggcgcaaacgttgtgagctgttgttagagaagaatgcggaagagttggtagagaagtacactgccttagctgaaactgcccacatctcgaagctggctcagaagattgtgtgtcttcactttgggtttcagtttggcggcctgagtggcacaaaacgtgtctttacggtccctggagcattaactgcacgcatccgtacgttttatggcctgaacaagatcttacataatgaagacttggcccacgaaacactgagcttcgagggcttcctgaaacgtggtgaagagttagataagaagaatcgcgcaaacaagaagcatcacgccttggatgctatgtgtttgtgcttcgctcctacaggggtaaatagcaaacgtgcccgtgtggacatgctcctgccaccaaagatccgtagcgagaaagaagcggaacttttctttcgtaaatacttagataaactcatcccagtggatgtcgcaccaaagaaacccaagctggaagatggtatttactccatgcgtacagttggtgggaagaaaatcatggcccgccgtgtaaacctggttgacctggcatacaagagcggcctgaagccggtgtacgacgtatcggtcctgatcaaacttcttgataagaaagagcgcggcatcattaatcctcagatccgtaaactggtagcagactttgcccgtaccaacccaagcgaagatgagtggaagaaatggtgtggtgagtgccgtttacctagcaagaatggtctgggcacccgtgtaattcgcgtgctgctgaactatggtgagccggcggagtataaagacctgagcaaggatggccgtggtgcatttcgccgcggtgatggtcacaagggccaaattgtgtgggagtccaccgatggcaagtactgtgttctcccaatctatgtgcatgcaagcaaggccaaattattagcagaactctgtgcaaacccgaagaagaagcgcatttgtggtattttcaccagtcattgcatggtcaaggtgggtaacacctacaacaataaaggtgagttactgctgccggaaggagtttacatgcttaacaccattcgtacggatggatggatccagctgacgtctgccaatggtgacaagtcaaaaccaattaatattaactacctcatgaaggcgggtatgaagaaggtccctgtgaaggattta
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..3999
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3999
					 
						 
							 note
							 MG2-1 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3999
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgccaaccaccaacccctatgtaatcacacacgtgacgaagaattggatgaaggatgagttttacgattcagctcttgtcctcggtttggatattggaattgaaggcatcggcgtttggttgcggaaaggccgcgaaccgctttttgcccgtacattcatggtttcgctcccggaagcggctccgctgaagaatcggcgcgccaaacgagcacaacgacacgcccggcagagcctccgtcgtcgtgaggccatgttgcgcgagtgggttgttcgctacggcttgcttccccaggaaaaaactgacggacggtggtggaagaaccctgccgtttttgagcgggccttcgagcatcgtcatcgagcgattaccaccggggtagccagtcctgaatgtttagtcgtatgcatccgtcacctcttgcggcatcgcggttttgattatcacctgaccgacgagggggctttcccgtggggtgatgaattggatgataaggaaatcatccagtgggccaagaactcgtgttgcgcaccggagtatcgcactcatttgtgcaatttgatcgaggccgacgctgcttgggcgaaaaactccgatggctcatttacggaaaagtatctcaaagtgcgacaggcactggatgatgccgtgagggaatacgagaaccgaccggtcgagcggatgttggaacagcatatgagcgagaagaatcatccgcatctgcggcctcgcgcccgtggacgcaatttcgcccgtgagcttgttaagcagcacttatatgccatttgcgagaaacatcgccacttttttgcgcccggcactttcgaccaagcgatgcgggaattgctgggtgaccagacaggaccaagtcagtggaaactgacgtggatggatcaagacggcaaggcccgacaaacgatcctcgattatcaccggcgcacacgggaagaggccgaagagctttggaagcgcaaagtcaaaaaatgcccgtttgctccattgctgtttgaaaagcggcatccgacgactccacaacacgactgcgctgtccgtagcgacccacgaatccgtcgtttcaacctactgatgttcttagctgaacgacggatcgaactggagacccacgacgcggaaggacgactccaaaatccgcgcgtgaatcttgatgccaacgtcgtccgcgatttgttgggcgatttggagcaagatattcgggcggtcgaagccttgcgaaacaagcagtcagcgtcccgaccagacaaaccggggaagaagacctttgaacagcgatggcgcatctgtaacgactgcggcaaggagactggacaagatgagacgggcaagagttcctgttgcaaagctaagacaaaacccaaaatgccgctcgctggggtcgctaaggggtcgttcaatgctgactttttcgatcagttgggtgacttgttgcgacccgaattgcgttccttgaagggacgggcgagcctgtccggcgaggcggcggaagtgctgttcaagctcgttaccagaaacggtacagacttcgagcctgctagaattcgccaagcgttggaagactgcggctactacgattggcgtaccaatctgccggccggccttggcatctatccgcaagtgacgttcttgttaggaaatcgcggtcattacgacaaggacggcaaccccaggcagatcgacaagacgacaggcaaccccgtacatcacggcatcctgcgccggctgtttgcgggccagttgcgtctcgacgatgggacattggtgggtctgaaggataaactcgacgataaggttgtgcccgattacgtggtcatcgaaaccattggcgagattccgaaaaaccagaaggaaaagaaggagtttcaagacgaaatcaaagccaaccggtcacgaaaaaccgacatcatcgagaagaaatacggtctgaaactcgattcgctttctgactggcaggtgaaacaagtgttgctgttcgaccagcaagccaatgaggaaggcgaagcgttcagcccctacagcggcgtgtccctcggcacaaacccgctggcgcatgatttggaggtggagcacatctaccccgaacgacgcggcggtatcagcgtcatggacaatttggttatcacatggcgcacagaaaaccaaaccaagggagaccgaactccttgggagtgggcaaaagacgagggttggcgggtggacgtccatttgcagaagatgcactggagtgcgaacaagcgcgctctatttgtccgccaagaaagcgatccgccgcagtgggacaacaccacacggatggcccaacttgctcggcatctccgcgccgaggtcatccactggcttggtttagaccagatccaagatcaaaaggagcgtaacaaggaaatcgcccgccgcatcgggacgccgaccggcttccaaaccagcgtttgccgcgagtcgtggacaccaccccatgtgtttccccaaatgtatcggttgctctgcgacaagaagggagtcccggtgcgcgacaggaatggacaagagcgatgggtcaaagaccgcaccaatttgcgacatcacctctgggatgccgctgtgctttcgcatattccaccaggtgtggggctgaattccgccgattgcggcggcattttcgtccaccgtcgcgacccgcagaatggcgaatggtcggtttcggcgttagcggatcttggccctgacctggtggcgtttgaaaaggccaatgccgaccgttgtttagtggtgcgcctgcgccaacgcaaatccaaaaagtcccgttacaaagaaaccatcttcagcctgccggatcaacagaacagggtctttgcacgcgaaccattgagcaaggtcgtcacatctctcttaaagagcaagaagaagaacccggatgcagaattgcggaagctattggaccggccggggcttctcaaccccctcgaaatcacaaacaaaaagacaggccaaacgaaacaaatcaagttgctgaacaaggccgacgtagaacgttggttatcctgcaaagacgtctcactggatcaagaaggattccgcaaattcatcgaggatgtgggcgtgccgacggagcaaatcccagacgacgcggtgaaagcggcgttcatgaagagaaatggcgagacgttacttcgcaagacgttcaagcccaactcccttgtaagttttattcgacagaaatgtcgcatcaaagattcagaaatcgaggcccgtgtggaaatagctatcgccgaacgaaatgaacgcaccgtcctgcgggcggctaacggacgagacggacagcccggtcaagtcatccgcagcattcttatcgagcaagacaagttgccgccatgcggttttggcctacatttcaatcccactgccaaacccaaacgcgggagcgaagtcgctgggttcaagcctgtggacaatagtaattccgttgtctatctgcgccgcgaaatctggatcggccaacgcaccaaaaagaaaggcagaaaaacaaccgtggagaccttctacaagtcgcgcctcatcccacatccacgtcacctcgcttcgtaccagaaacttcacggccagccgtggaaagccgacccgttaccgctaggaatgaaactggccggcaagctggccgttggtgacctgctccgtattccgttgaaaaaagaaaaacgaaatcgcaacgacaatttgatcgcgaagcgcggtgaaaccccgctggagtcgaggttctaccgggtcaagtcaatgaagaccaacggcacgatcgaattccaaatggccgagtttgctgaaccaaagttggtaaaagggcaaatccccgatccggccacggaacggttattggaaacctacgagttgacgtgcagcaacgaggccgatttgctctggttgctggaagtcacgacaggcaagagaatcaaacttccaccgccggtcgtggaaaacgctccgaccactgggaaacgggagggcgaacttctg
		
	
	 
		 
			 3240
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3240
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3240
					 
						 
							 note
							 MG2-7 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3240
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgaagcaaggtcagattgcgttcagttttgacattgggcattcatcaatcggttgggcagcgttccaagtgagtgatgcaccgggtacctttcacagtctgctgggtaccggggtagtgttattccctaaagacgcatgtttggccagcgcacgtcgtgggtttcgtcgtagtcgtcgtaatattgcggcacgtcgtagccgcatcgatcgtcttaagaattatctcgcaggccttggtgttctgtcgcgtgatcaattggacgcgaatagcaattcctacccatggttgttggcggctcgcatccttgcgtcggacggtaagaaaaccttaacctgggaagagctgtggagcgtactgcgttggtacgcacataatcgtggatacgatggtaacgcactgtgggccggagacgatgccgacgcgggagacaaggaagatactgacaaagtaaagaatagcattgcacttatggagaagcataagacggcaacaatggctgagacggtgtgtaaagcgttaggccttgatcccatgggagaggttaaagcatctcgtatttactttaaaggtaataacgcagcgtttccacgtggtgttgtaactgaagaggttcgtcgtatccttgcggcacacgctggtaagctcccgaaagttgacgacgcactgtccgacatcttactgcgtaacgcggctacaagtggactggaacttccggcgcgcttcaagggtggtttgcttttcggtcagtatgtgcctcgcttcgataatcgtattatcccggcatgtcgtattaccggcaagaatacgccattaaagcgttgtccagaatatctcctttatcgttggggtcgtcttttaaataatctcactgtctttggtgccgatggtcaaattcgtactttattaccggcggaacgtcaggcgctgcatagccgtatggaagcggatgggttctttacaaagcgtacgttgaacgcggctttaaaggatgttaccggctgcacaccagcgaacacggagtccttcttcttaaccgaggagatggaagaagccttagtgttagatccggtgaagaagcttttggccactaatcaaattatgaaagacctgtggccgcagttatcggcagagtctcgtgagaaagctcagagtagtttaagcgctggtaagaaaattcgcttgggtgacatccttgctgagatggagaccgcaggccaagatactacggcggcgtcggatgcgcttgcgtcgcatcaaaagaaggctaagaagaagaatgcggacctggcgactcgtcgtctgagcgcggactacccgaagggccgcgcggcatattgtcgcgagattctggcgaaaacgtttgatgagtccattagcggaaaggattcgaccaaagagggcgggtgtttatatgagacggaagagattcgtaatcgtctcctgcgcgagcctctcgtgcaacaaacaaacaatcatctggttcgccaccgcctgttggtctttgagcgtctgctggcacatatggtagaagaattcgcgggtggagatgagaagcgtatcgcggctactgttgttgaggtagtccgtgagttgcaagagtttagcggtttaaatagcaaggagattacccacaagttaaacgagaagctcggtaactttcgctctgtggtaaagaatctcgaagaggctatcgcaaatagtgaagagcgcgtggcaatcactggatcactcattcgtaaggcgcgtattctcgaagatcaaggattcgtgtgtccgtacaccgggacccacttaagttataatcacttgcttgccgatcgtctggagattgaacatattatcccgcgttcgttgcgcccgtcggatgctcttagcagttgtgttatgacgtttcgtagcgtaaacgatatgaaaggtcaacgtacggctatgcagtttatttgtgaggaacaaggccgtgaagtgcctggtcatgagaatattcagattaccacgaagaaagcgtatgttgactacgtagcgaaacataagaagcagtatccacagaagagtgatgaccgtcgtcgttgtgagcgtcgcgccgagttgatgttaatggaacgttacgatcaacgtaatgcggattttacagaacgtgatcttacacagactagccatctcaataagatggctattcgtcttgtgaagcaacgtattgggattgatgcgaagcatttaccgggtaatgtgacggcatttattcgtcagaagctgcacatcgatgagtgtttatttaacgcggtgccgcgcttacagacggcggcaaaaggtcagccaaaatccagtaagcgcaagaagaaggcagaagaggctccggtggaacctattcaggatgatatgccgccgcgtaaattaacgaaagcggatattcgtgaattgacttatctccaccatgcgatggacgcagtgacgcagggattagctttgttattatttgcaccggaagattggccgctcttggtaaagcgtaatcttccggacagcgagcagcgtcatctgaaggcccgctacccattcttggacttttcggcagacaaacatattagtattcaggatttaccggaagatactctgcatactatttcggaacgtcttgctgagtgtcgcgtggttcgtcatatcccggcgaagatgcatggtattattgttgatcaaacaacgtggggcacggttgcggctggggctattaccaccctgcgccaaaagactactgaaaagaatgcgcgctgtgacgagaatggtaaacgctttattaaaactacagagaagaagcgtagtctgctgctgggcggtcctgatgcgccagatggcaaacttgcaaagatcaagggtgccattttagttaccgagaattggggttgtgcgctggatccgagcccgacggtaattccgcactttaaagtctaccctcaactgcgtgcattgcgtgaaaagaatggtggtcgtccgattcgcattttacgtaagggctcattaatccaagtgaaagccggcacgtaccagggtatttggagcgttgcaagtattaaagacaacgcagacggtatctgtctggacattaacgccgccgataaagtgaagttagaaaaccgttcagacgacagcaagattaacgttcgcctcgatagcctgcgcaagtctggcctcaaaatcttgaagcccaaactcacaggcgcctgcccgacgacaagcagcccg
		
	
	 
		 
			 3402
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3402
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3402
					 
						 
							 note
							 MG3-2 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3402
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgtgcattaacggtgactcgatggccgcagttagcggctttagcccgtgcaagttcgggatcgggatcgacgtgggtgatcgttcggtgggttttgcgactatcgaattcgacgacgacggttttccgctctcggtcttagccagcgtcagttacaaacacgatggcggcctggatcctacgaagaataagaacccgattagccgcaaggcgactgcaggtgttgcgcaccgcgtgcgtcgcatgcgtaaacgccgtcgtcgccgcctggaaatgctggatgtgaagttacgctctctgggcttccctgtcccgaatggcgaggagccgcaaacttaccaagcatggcaaagtcgtgcaaaattaatcgatggccgcgtggacgaagtacgtgaactgaacgaccacctggtacgtgccgtgcgtcacatcgcgcgccatcgtggctggcgtaacccttggtggcgttttccgcaactgcttgaggcctcagaaaaccccagcgacgcgctggtagcgatgcgtcgtgaagcggctcaacgctggccaggccaggcgttagaaagcgccacaatcggtcagctgggttggcttggtgcacacccggatgttttggttcgcccgcgctcggcacgttcggaagttcccgtacttagctcccgtgtcatgcaacaggatcagtgtgcagaaatccgtcgctactggcaactgcaggatctccctcaggaagccctgcatcctatcctgaaagcggtctttcatcaggaaccgccgacggtacctgcggaacgtatcggccgcgacgccttaccggggcaagatgcaccgcgtgcgattcgcgcagcacttgaattccaagaatatcgtattcgtgacgcggtggccaacttgcgtgttcgcaccggcggcgcaaaccgcaaacgcaaactgactccggaagagaaccatgcggtagttaaatacctgatggaatttcgccaaaatccaagcccgtcttgggccgaggtagccgaacatattgacatcgcaccgactagcctgatcgcacctatcattgacgatatgcgcatcgcagcagctccaaccgaccgtagcaccatcaccgccgaagcggtactcagcaatatgaagaaagactcgggcgcccgtttatggtgggaatctgccgaccagaaaatgcgcagcttgttaatccgcttcctggccgacacgtccgactatactcaaccagaggcagagatggcaggtctggtagacatcgtgagcacctggccggattccgaaattgaaaagctgagtagtgcatcatggcaatcgggacgtgccgcgtattccttgcaaagcctggaacgtatgaatgcgtacatggcggagtacagcacgggagcgcacgaagcccgcaagggtgtgttcggagtagatgatagttggaaacccgaggcggatccttgggacgcccagaccgggcagcccgtggtggatcgtgtaatgacgatcgtacgccgcttcgtaggtgcgtgcgagcgtaaatggggcgaaccggagcgtattgtaattgagcacgtacgcacgggtttaatgggtcctgcccagcgtgcagaagtactgcgcgaaatggcaagcgggcgccgtaagaacgatcgcatccgccaagagcttcgtacctcaggtatcgatgagccaaatttgtcggacgttaaacgtcaccgcaagatccaaatgcagggcggcgtgtgtttgtactgtggaaccgacatcacaagcgccactgcggaactggatcacattgtcccgcgcgcgggcggcggaaactcgacgtctaccaatttagtagcagtttgtcgtgtatgcaatgctgcaaagggccgccgcacctttcccgaattcgcaagcagcgacacccgcgacgccgtatcgcttgaagcggcggtagagcgtgtgaaactgtggatcgacgataaaggtattaagaatattggcgaatcacgttatgctcgcgatgtcatccgtcgtctgaaacagtcgacacaagatgaacctatcgatgaacgttcacttagtgcgactgccttcgctgcggttgaaattcgtcgcaaattagaaaaccactttaaagaccgtacaaagccggtgcgtgtggatgtttaccgcggcgcccttacgcgtgaatcgcgccgtgcaggccgcattgacgcgaagatccgtttgcgtggcaacatcgacaaagatcgcctggatatccgccatcatgcgattgacgcggcagttctgacattactggatccatccgtcgcaaagaccctggctatgcgtttagacctgaaacgcgaacagcaggacagcggtcgtgacacgcgttggaaggagtttaagggcttaacaccagcgagccaagaacgttttatcaaatggtgccaagcctcggagtgccttgctgacatgttacgccaacaaatcgaggccgatcgcgttccggtcgtcgtgccattacgtattagcccgagtaatggtgcggtacacgatgattcggtgcgtcccttgacgcgccaaaagattgactcgacttgggaccgtaaatcaatcaaccgcattgttgatccggagattcatgtcgcgatgcgccgcttgcttaacaatgggaccagtctgcccgaggacaagaaccgcgttttggacttacctgacggcaacgagcttggtccgcatgacgaagtcgaacttttcagtacttccgccgcctcaattaagttacgtcgcggcggaagtgcggaaattggcggtagcattcaccacgcccgtgtgtacgcgtggatgggtgctaaaggccaacttgagtatggcatgatgcgtgttttcggtgccgaattccccacgctgactaaattatccggatcaaaagatattctgcgtatgcccatccacgccggtagtatgtcatatcgtgacatgcaagaccgtgtccgcaaacctatcgagagcgatatcgctgtcgagttgggctggattacgcagggtgacgaattggaaattttacctgaagcacacctggaaaccgccggtggcctgggtgactttctcaaaagtttcccggaaacccaatggaccatcgatggcttcaacgacccgagccgtctgcgcgtacgcccgcgtctcatgagtctcgagggacgcgatacaattgatgcgatgggccatctgagtgatacggaaaagctgaaaattaaacaagctctgagcaagggccttatggtgtcagcaagtgagttgttatcgcatggtgctaagattatccgtcgcgatcaccttggccgtccacgttggcgcggtaacgcgcgtccggtcagcattgaattagagcaggtggccaatcaattagtaaaccatcgtagcgtcgacggccaa
		
	
	 
		 
			 3396
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3396
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3396
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							 MG3-3 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgtcagccgactcattgaactatcgcatcggcgtagatgtcggtgatcgttcagtgggtctggcggcaatcgagttagacgacgatggcttccccttaaagaagctcgcgatggtgacgtttcgtcacgacggtggcaaagacccggccacgggcaaaaccccgaaatcccgcaaggagaccgccggagtcgcacgccgcacgatgcgcatgcgccgtcgcaagaagaagcgcctgaaggatcttgacaagaaattgcgtgacttaggttacttcgtccctcgcgacgaggaaccgcaaacctacgaagcgtggtcatctcgtgcccgcctcgccgagtcccgcttcgaggatccgcacgaacgcggagagcatttagtgcgcgctgtacgtcacatggcgcgccaccgcggttggcgcaatccgtggtggtctttctcccagctcgaggaagcttctcaggagccttccgagacatttggacgtattttagaacgcgctcaacatgaatggggcgagcgcgtctcagacaacgcaaccctgggtatgttgggcgcgctggccgcaaataacaacattctgcttcgcccgcgtcgttacgaacacaacccgaagacgggcaagaacgcggagaagctgaacgtacgcggacaagagccaatcttattggacaaagtccgccaagaggatgtgctcgctgaactgcgccgcatttgcaaagtgcaaggcatcgaggatcagtacccggagctggcccatgccgttttcacccaggtgcgcccatacgtcccgaccgagcgcgtgggcaaggatcctctccagccaatgaaaatccgtgccagccgtgcaagcctggagtttcaggagtttcgcatccgcgacgccgttgcgaacctgcgcatccgtgtaggcggtagcgagcgccgtccgctcaccgaggaagagtacgaccgcgcggtcgattatctgatggaatattcggacacaacacccccgacctggggcgaggtggccgatgagctcgagattgctgagaatacattaattgcgccggttattgacgacgtccgcctcaatgtggcgccgtacgaccgcagtagtgccatcgtagaagccaagctgaagcgtaaaacgcaggcgcgtcagtggtgggacgatgacgctaacctggacctgcgcagtcaattaattttattagttagcgacgcaaccgacgacacggcgcgcgttgcggaaaacagcgggctccttgaagtattcgagtcgtggagcgatgaggagaaacaaacgctgcaggacctgaagttcgacagcgggcgtgcagcgtattccattgacaccttgaataaactgaacgcgtacatgcacgagcaccgcgttggactccacgaggcacgccaaaacgtctttggcgtctctgacacttggcgtcccccgcgcgaccgcctggatgagcccaccggccaacccacagttgaccgtgttctgacgattgtgcgccgtttcattttggattgcgagcgcgcctggggccgcccccagaaaatcgtagtcgaacacgcacgcacggggttaatgggcccgtcgcaacgcgccgacgtgctgaaagagatcgcgcgcaatcgcaacgcaaacgaacgcatccgtcaggaacttcgcgaaggtggcatcgaagcaccaaaccgcgcagacatccgccgcaattccatcatccaagaccaggagagccagtgtctgtattgcggcaaggagatcggggtgctcaccgcagaactggatcatatcgtcccccgtgcaggcggcggtagtagcaaacgcgagaatctggcggcggtctgccgcgcgtgtaacgcctcgaaaggctcccgccctttcgcagtttgggccggaccagcccgtctggagcgcacaatccaacgtttgcgtgagttgcaggccttcaaaaccaagtcaaagaaacgcacacttaacgcaatcatccgccgcctgaaacaacgcgaagaggacgaaccaatcgacgaacgttcactcgcgtccactagttacgctgccaccagcatccgcgaacgcctggagcaacacttcaatgacgacttgcctgacggtttcgcgccagtggccgtagatgtatatggcggcagcctgacgcgcgaaagccgtcgcgcaggcggaatcgacaagtccatcatgttgcgcggtcaatcggacaagaaccgtttcgacgtccgtcatcatgccatcgacgccgcggtcatgaccctgctgaatccgtccgttgcagtcacccttgagcagcgccgcatgttgaagcaagaaaacgactactcgagcccgcgtggccaacacgataacggctggcgcgacttcatcggccgcggcgaggcgagccaaagcaagttcttgcactggaagaagaccgccgttgtgctggccgatttaatttctgaggccattgagcaggacacaatccctgtcgtaaatccactgcgtttacgcccgcaaaacggctctgtacacaaagatactgtcgaagcggttttggaacgtaccgtgggcgactcgtggacagacaaacaagtaagccgcatcgtggaccctaacacgtacattgcgtttctgtcgctgctgggacgtaagaaggaattggacgcggatcaccaacgtctggtgagcgtgtcagccggtgttaaactcctcgccgatgaacgcgttcaaatcttccccgaggaagcggcatctatcctcacgccccgcggagtagtgaaaatcggggatagcattcatcacgcccgcctgtacggctggaagaatcaacgtggcgacatccaggttggcatgttgcgcgttttcggtgcggaatttccttggttcatgcgcgaaagtggagttaaagatattctgcgtgtccctatcccgcagggcagccaatcgtaccgcgatctcgccgccacgactcgcaagttcatcgaaaatggccaagccactgaattcggttggatcacgcagaatgacgaaatcgaaatcagtgccgaggagtacctggccactgataaaggggacatcttaagcgacttcttaggcattctgccggagattcgttggaaagtcacgggcattgaggacaaccgtcgcatccgccttcgcccgctgctgttgtcatctgaggcaatccctaacatgcttaatggccgccttttaacgcaggaagaacatgacctgattgcgctggtgatcaacaagggagttcgcgttgtagtgtcaacttttctggccctgccttcaactaagattattcgtcgtaataacctgggaatcccgcgctggcgtggcaacggccatttaccaacctcgctcgacatccaacgtgcggcaacccaagcattagagggtcgtgac
		
	
	 
		 
			 3402
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3402
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3402
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							 MG3-4 sequence codon optimized for E. coli
						
					
				
				 
					 source
					 1..3402
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgagcactgacccaaagaattaccgcattggcgtggacgtgggcgatcgttcggtcggactggcggccattgagttcgacgacgccggctttccgattcaaaagctggcacttgttacgtttcgtcacgatggcgggctggatcctaccaagaacaaaacgccggtaagtcgcaagaagacgcgtggcgacgcccgccgcactatgcgtatgaatcgccgtcgcaaacaacgccttcgtgatctggacatgatgttgaccaacttagggtatacagtacccgagggaccggaaccggaaacatacgaagcctggaccagtcgcgctcttcttgcatcgatcaaattagccaatgtggacgaattaaacgaacatctcgtccgtgcggtacgtcacatggcccgccatcgcggctgggccaacccttggtggtcgatcgaccgtttagagaatgcgtcccgcgagcctagcgaaacgttcgaaatcatcttggcgcgcgcccgcgaacttttcggagaaaaggtaccagcagaccctaccctggggatgttaggcgccctggcggcgaacaacgaagtcctgctccgccctcgtgacggcaagaagaagaaaaccggctacgttcgcggcacgccgttattagttgccaaagttcgccaagaagatcaactcgcagaactgcgccgtatctgcgaaatccaaggcatcgagggacaatacgatgcgttgcgttcggcgatcttcactcacaaaatggcgtacgtgccaaccgaacgcgtgggcaaagacccgctcaaccccagcaagaatcgtaccatccgtgccagcttggaatttcaagaatttcgtatcttagacagcgtagcaaaccttcgcgtccgcacggactcacgcagtaaacgcgaactgacggaagcagaatatgacgttgcggtggaattcttaatgtcctatacggcgaacgaacaaccttcatgggcggacgtggccgaagttatcggggtcccggggaatcgcttaatcgccccagtgttagaagatgtgcaacaaaagactgctccgtttgatcgcagctccgcggcgtttgaaaaggcaatgggcaagaaaacagaagcccgccaatggtgggagagcaccgacgatgaccaactgcgcagcttgtttattagtttcctcgtggacgcgaccgacgacaccgaggaagcggccgctgaggcgggcttacctgagctttacatgagttggccagcggaagagcgtgaggttctgagtgacatcgacttcgagaaaggccgcgtggcctactcccaagaaacgttgtcgaaattatcggaatatatgcacgaatatcgtgtgggcttacacgaggcacgcaaagcagttttcggagtagatgacacatggcgcccgcccctggacaaactcgacgaacaaacaggacaacctaccgtggatcgcgtcctcaccatcttacgtcgcttcgtcctggattgcgaacgccaatggggccgcccacgtgccattacggtcgaacacgcgcgcacaggactggttggaccggcacaacgccaagaaatcctgaacgagcaaaagaagaatcgcgaaaacaacgaactgattcgtggcgatctccgcaaaagcggcgtcgagaacccaagccgtgccgaggtacgccgccacctgatcgttcaagaacaagaaagccaatgcctgtattgtggggccgttattcgcaccgacacctctgaacttgaccacatcgtcccccgcgcgggcggtggcagtagtcgccgcgaaaacatggcagcagtatgtcactactgcaactctaagaagaaacgcaccttgttttacgactgggccgggccggtcaaactgcaagaaacagtggatcgcgtccgtcaattagaagcgttcaaagactccaagaaagcaaagatgtttaagaaccaaatccgccgcctcaaacaaaccgaagcagacgtacccatcgacgaacgcagcttggcgagcaccagttacgctgcggttgcagtccgcgaacgcctggaacaacatttcaacgaaggcctggccccagacgacaaatcacgcgttgttctcgatgtgtacgcgggcgcggttacccgtgaaagtcgccgtgcaggcggcattgacgaacgcatcctgcttcgtggggaacgcgacaagaatcgcttcgacgtccgtcatcacgctatcgacgcggcggtaatgacgctgttgaaccgctcagtggcgctgacccttgaacaacgctcccaattacgccgcgctttctacgaacttgaacttgacaagctcgatcgcgaccaactcaaacccggtgaggactggcgcaatttcacgggattgtatgaagcctcacaaaacaaatttagcgaatggaagaaggcggcaaccgtgttaggggacttattagcagaggccatcgaagacgacgcgatcgcagttgtttctccgttgcgcttacgcccccaaaacggtagcgtccatgacgataccatcaacgcagtcaagaaattaaccctgggctcagcgtggccggcggacgcggttaaacgcatcgtagacccagaaatctatctcgccatgaaagatgttcttggcaagctgaaagaattgccggaagactcagcacgtagtttagaactttctgacggtcgttatatcgaagcggacgacgaagtgttgttctttccaaagaaagccgccagcatcctgaccccgcgcggtgccgcggaaatcggcaacagtatccaccacgcccgtctttacagctggcttactaagaaaggagagttgaaatttggcatgctgcgcgtttacggggctgaatttccttggttgatgcgcgagagtggcagtcgcgacgtgcttcacatgccgatccaccctgggagccaaagttttcgtggtatgcaagacggggttcgtaaagctgtggaatcgggtgaggccgtcgaattcggttggatcacccaagacgacgaactcgaattcgacccagaggattatatcgcccatggcggcgacgacgaacttaaccgcttactgcgcgtcatgccagaacgtcgctggcgcgttgacggattttacaacgcaggcacactgcgcatccgtcctgccctgcttagtgcagaacaactgcccagcgaactgcaaaagaaagtggccgacaaaacactgtcagatgtggaactgatcctgctgcgtgcggtgcaacgtggactgttcgtggccatttcaagtttcctgccattagaaagcttgaaagtaatccgtcgtaacaatcttggctttccgcgctggcgcggcaatggaaacttgccaaccagctttgaagtgcgcagcagcgcacttcgtgcgttgggcgttgagggg
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			 atggaaattacaattaaccgtgagatcggcaaattaggcttgcctcgccacctggttctgggtatggacccgggcatcgcctcatgtgggtttgccctgattgatacggctaaccacgagattctcgaccttggagtgcgcctcttcgattcgccgacccacccgaagaccggacagtctctggcagtcatccgtcgtggatttcgttcgacacgccgtaatatcgatcgcactcaagcccgtctgaaacattgcctgcaggttctgaaagcctacgggctgattccgcaggatgctacgaaggaatattttcatacaactaagggtgataaacaacctttgaaactgcgtgtagacggactggatcgtcttttgaatgaccgtgaatgggccctcgttctgtatagcctgtgtaaacgtcgcgggtatattccacatggcgaggggaaccaagacaagtcgtctgagggtggtaaagtgttgtcggcgctggccgctaataaagaggcgatcgccgaaacatcctgtcgtacggtgggtgagtggctggcccaacaaccgcagtcccgtaaccgcggtggaaactatgataaatacgttacccatgcacaactgattgaggagacccacattctgttcgacgcgcagcgttcattcggatctaagtatgcgtcccctgagttcgaagcagcctacattgaagtgtgtgactgggaacgcagccgtaaggattttgatcgtcgtacttatgatctggtaggtcattgtagctactttccgaccgagaagcgtgcagcgcgttgtaccctgacttccgagcttgtgagcgcttacggtgcgctgggtaatattactattattcatgagaatggcacatcacgtgctttatcggcgaccgaacgtgacgagtgtatcgcgattttattttcttgtgaaccgatccgcgggaataaggactgcgcggtaaagtttggtgcactgcgcaaggccctggatctgtcaagtggagactatttcaaaggcgtgccggcggcggatgagaagacccgtgaagtatataaaccgaaagggtggcgtgtcttacgtaacacacttaacgccgcgaatccgatcctgttacaacgccttcgtgacgatcgtgaccttgcggacgcggtaatggaagcagttgcgtactctagcgcactgccggtcttgcaggaacaattgcaaggactgccccttagcgaggcagaaattgaagcactgtgtcgcttaccgtacagcagcaaggccttaaatgggtacggtaatcgcagcaagaaggctttagatatgttactggactgtctggaagaaccagaagttctgaatttaacccaagcagagaacgattgtggcctcttaggtttacgtattgccggtgcgcaattagaacgttcagaccgtttaatgccgtacgaaacgtggattgagcgcactggccgcaccaacaataacccagtggtgatccgtagcatgtcacagatgcgcaaggtagttaatgctatttgtcgtaaatggggagtaccgaatgagattcatgtggaattggaccgcgaactgcgtctgccacagcgtgcgaaggatgaaatcgcaaaagcgaacaagaagaacgaaaagaaccgtgaacgtatcgcaggccagattgcagagttacgcggatgtacagctgacgaagtgaccgggaagcaaatcgagaaatatcgtttatgggaagaacaagagtattttgacttgtatacaggtgccaagattgaggttgaccgtctgatctccgatgatacgtatacccaaattgatcatattttgccattttcgcgtactggcgagaatagtcgtaataataaggtgttagtgctggctaagtcaaaccaagacaagcgtgagcaaaccccgtatgagtggatgtctcatgatggggccccgagctgggacgcgttcgaacgccgtgtgcaagagaatcaaaagctgagtcgccgtaagaagaattttctgttggagaaggatctcgacacgaaagagggagagtttctggcgcgttcttttacggatacagcatacatgagtcgcgaggtgtgtgcctatttagcagattgcttattgtttccggacgacggtgcgaaagctcacgtcgtgccgacaaccggtcgtgctacggcgtggttacgccgtcgttggggtctgaatttcggctctaacggtgagaaggatcgttctgatgaccgccatcacgcaacagacgcgtgcgttatcgctgcctgcagcccgtcgctggttatcaagacggcgcgcattaatcaggaaactcattggagtattacgcgcggaatgaatgaaactcagcgtcgtgacgctattatgaaagccctggagagcgtgatgccgtgggagacattcgccaatgaggtccgtgccgcccatgactttgttgttcctacccgtttcgtgccacgtaaaggcaaaggtgaactctttgaacaaacagtgtaccgttacgcgggtgtgaacgcgcaaggtaaggatattgcgcgtaaagcgtcgagtgacaaagatattgtgatgggtaatgcggtagtatcagccgatgagaaaagcgtgattaaagtttccgaaatgctttgtttacgcctgtggcacgatcccgaagcgaagaaaggtcaaggggcgtggtatgccgatccagtgtacaaagcagacatcccggccttgaaagacggcacctacgtaccgcgcatcgcaaaagcacacaccggtcgcaaggcgtggaagccggttccggagagcgcaatggcgaaaccgcctttagagatttatttcggcgaccttgtacagattggtgactttattgggcgcttctctggttataatattaacaacgcgaattggtcattcaccgatcgcctgactcgccttaatttgtcatgtccgacggtgggccagctgaataatgatctgagtccggtcgtgattcgtgagagcccgattaag
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			 atgaactatgtgctcggcctggacgtcggtattgcttcagtgggatgggccgtgcttgagttgaatgaagaggacaaccccattcgcattgagggtcttggtgcgcgcatcttcgataaagcggaagtgcccaaaaccggggccagtctcgccgcacctcgtcgcatgagtcgtggcatccgtcgcgtgattcgtcgtcgccgctttcgcttacaacgcgtccgctcatacctgaagaagcacaacattctccctgccgagaaggttgatcacttatacgacgttccatctgccatcgacatctacgagctccgtaagcgcgcactgactgagaaggtcacagccgaggagtgggcgcgcctgttaatcttcttcgcgaaacaccgtggtttcaagtccaaccgcaagaaggcttcgggagacgccgacgagggcgagatgctcaaggcgatcgcagcaaacgccgaaatcctgaagaactatcgtacagtgggagagatgctgtgcgacaacgagaagtttcgtaaacgtaagcgtaatcgcgatggcgcatacaactttactgtctctcgtgcgatgctgatggaagaaattcacacgctgttcgagattcaacgcaacttgggccagaagttcgcggacgagaagctggaagaggagtacgtgatcctcttcgccgctcaacgtaaattcgatgaaggacctggagaaaattcgccgtacgcggggaaccagattgagaagatgatcggttcctgcacgttagagggcaagaaagagaagcgtgctccaaaggcctcatacgcatttatggcatttaatttatggcaaaagatcaatcacttgaaagtcaatcgtcgtggtagtgaacgcttcctgaccgaagaggagcgccgccgcattgcggacctggcgtggaagaaggagaagcttacctacggttcactgcgtaaggtgctctcgttggaccccgaggatcgcttcgttggcctgcgttacgacctcaagaaaggcaaggccgagaacttagaagaacccgtttctgaggcagaaaagcgttccttttcatgggtcaaggattatcactccattcgtaaggcccttgacaaggtggagaagaatcgcattttgaagctctctcacgagcaactggacacaattgccaccgcgtttagtgtttacaagaacgaagagaccattgaaaagtacctggaagagggcggcattggtaaggccgacggtgaggcgctgcttgagcgtttgagcggatttagcaagtttggtcacctgagcctgaaggcgtgttataagctgctgccgttcctggagaagggcgaggtgtactcacgcgcttgtgagttggcggggtacgactttagtaaatcgtccttggagaacattgacgacattccgaacccggtcgtaaagcgctcgatttctcagacccttaaggtgattaacgcgatcattctgcgctacggcaacccagttgaggttcacattgagttagcacgtgagctcgcccgttcttttcgcgaccgcaagaagatggagaagggtatgcaagagaaccaagcgaagaacgagaaaattcgtcagcgcctgattagtgagttcggggtgctgcgcccaaaaggcatggacattgttaagttcaaattatgtgaggaacaaaacggggagtgtgcctactcgcaaaagcactttgacatggaaaagttacttaaggacccgagttacgccgaggttgaccacattatcccgtactcacgctcattcgacgacagttataacaacaaggtgctggttctgacgaaggagaatcgtgagaaacgtaatcgtatcccgatggagtacctcgccgacgcgcctgagcgcaagaaccgtttcattcactgggtcaaatccacaatccgcaatagtcgcaaacgtgagaatcttctgcgtaccgattacacggcgactaccgagaatgagtggaagcgccgtaacctgcaggacactcaatacatttcgaaatatttatataactacctgcgccatcacctggtccttgcgaaaggttacacagagcgtaagcgtcgcatcattccggttaacggtgctgtaaccgcatactttcgcaaacgcctgggtattaacaagattcgtgagaatggcgacctgcatcacgcggtggacgccgttattattgcgtgtgccacacagggaatcgtcaacaaagtttcccgctatagtaaatcgcgcgaactctgggactacgaggtcgacatggagacgggtgaggtgctgcagaagaagaacaagaataccaaggatgtctttccggagccgtggcttaactttcgttacgagttggagcagaaggttcgtgtgcgccccttggacattcccgagacggcagacatcacggagatggaagagccgttcgttagtcatatgcctaaccgtaagatccacggtcctgcccacaaagagactatccgctctggccgccttaaagaggaaggttacacaatcagcaagaccgctctcatcgacttaaagcttactgaggacaaggaagagattaagggctattataacaaggagtcggaccgccttttgtacgaggctttaaagaagcagctgcagcgctacggtggcaaagctaaggaagcgttcaaggagccgtttcacaagcctaaagcagatggtaccccgggcccaatcgttaacaaggtaaagatcatggagaagagcactatgttaatcccggtgaacggcgggaagggtctcgcgtcaaacggcaacatggttcgcatcgacgtctttcgcgccgaggagaaaggtaagaagaaatattacttcatcccggtttatgttgctgacactgttaaggaagagcttccgaaccgtgcggtcttggcccacaaaccatacgaagcctggaaaattatgaaggaagaaaacttcatcttctccctctacccgaacgaccttatcttcgtcgacgccggtaaggaaatcccgttcaaagccgcactgaagggtagcacccttgacccggaaaagaaagcatcgcgtttcctgatgtactacaaaggggccgacatcgctaccggtagtattagtggcgtgaaccacgacgaaacctacaaagcacgcggcgtaggtattcagtcactgcgcgagattaagaaatgttgcattgacgtgctgggcaacatcagcttcgcttccaaagagaagcgccaaacgttccgt
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					 source
					 1..3681
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgaagcgtatcctggggctggatctgggcacaaatagcatcggctgggctctggtggaagtggacgaggacggtaagattatcaagatccttggcatcggttcccgtatcatcccgttgagcccggatgacgcgaacgaattcacgacgggcaagagcatcacgaagaatcgcaagcgcaccgagcaacgcaccacgcgcaagtgtttcgaccgttaccagctccgccgcctgttgttaaccatcgaacttcgtaagtttaacatgctcccggacgaacgcttaattaagctgccggtcctggacctttggcagctgcgcgcaaaagccgcgacaaagggtaaccgtctgaccctgccggagctgggccgcgtcctgtaccatctgaaccagaagcgtggctacaagcacgcgaagagcgacgagtctaacgacaagaatcagcgcgagtacgtggccaacgtcaacacgcgctacgccaacattaaacaactgggtaagaccattggccagttcttcgccgagaagcttgaagagaaccaggtgattactgagaagggcaagttctacacctaccgtatcaaggaccaggtatttccccgcaaagcgtacgaagaggagttcgaccagattatggaatgtcagcgcgagttctaccccgaaattctgaccgacaagtttattgacaaggtgcgtaacgagatcatttactaccagcgtaagcttaaaagctgcaaacaccttgtgagcctttgcgagttcgagaagcgcgcgtacgtcaacaaagacggcaaggtagtgtacgacggtccaaaggtagcaccgcgcacctcgcctctcttccaggtgtgcaaaatctgggaaagcgtgaacaacttgaagattaagaaccgcaagaacgacgagctgtacattacccaagagcagcgcattgcgatgtttaatttccttaacaataacgagaaaatgacccttagcgacatgtacaagatcttgaagatcgataagagcgatggctggtggggcggaaaagcgattggtaacggcctgcaaggtaacaccacgaagatgcagttaaagaaggccctgtcgaactgccagaacgttgacgagctgcttcagttcaacttggacatcgtggactcagataagattgacgaggagaccggcgaggtgctgaaggtagtgtctcctaactgtgagcaggagccactgtacaagctgtggcacacaatctacagtatccaggacaagaacgagctgaagaacgtcttacagaagaagtggggtatcacggacgagaccaccttaaacagcctcttcgcgctggacttcgtgcgccccggctacggtaacaagtcgagtaagttcattcgcaagattctcccttacttacaagacggtctgatgtacaacgaggcgtgcgcttatatcggcgtcaaccacagtaactcgctgacgaaggcggagaacgacgcgcgtgagctgctggagaagctgccgcaaatcaagaagaatgagctgcgccagccggtcgtagagaaaatcctgaaccaaatgatcaacgtggtaaacgcgattttcgacaagtacgggaacaacaacggaatcgacgagattcgtgtggagctggcacgcgagttgaagcagagccgcgaggagcgcgagctcaccgacaagaacaaccgcaaccgtcagaaggagaacgattcgaacgcgaaactgattgaagagtacggcatccgcgcatcccgcaaccgtatccagaagtaccgtatgtggaaagaaagccgccagacctgcttttactgcggccaggtcgtggacgtgaaggacttcttgcgcggttacgacgttgaagtggagcacatcatcccgaaagctctgttcttcgacgactcgttcagcaacaaagtgtgcagttgtcgcaagtgcaacagcgaaaagggtgagcgtaccgcgtacgactacatgagctcaaagggagaggacgagctgaaccgctatatccgtacagtcgaggatcgttgcaagaagggcgaaatctcgaagacaaaacgtgagcgtctgttaacgccggccgacaagattccaacggacttcatcaatcgccagcttcgtgagacccagtacatcgcgaagaagagcgttgagatcctgaagcagatctgccgcaacgtttggaccacctctggtagtgtgacagacttcttacgtcacaactggggttatgacgaaatcttgcacactctggacttcgatcgctacaagagcggtggcctgaccgaggtaatcgaaatcgagcacaagggccagaagcaccgcattgagcgcatcaaggactggagcaagcgtctggaccaccgccaccacgcggtggacgcccttgtggttgcctgcaccaagcagagctatatccagcgcctgaataacctcaacaccgagcgcgacgccatgtaccaagacatcgaggcgcagagcgtcgagtggaaggagaagcacagcttgctcgagaaatggatcaagttacagccgcacccgacggtgagcgaagtcacagacaaggttgacgagatcttggtatccttcaaagcaggcaagcgcgtagccactctgggtaagcgcagcgtttacaagaacggcaagaaaaccgtggtgcagaacaacattatcgttccgcgcggggcactctgcgaggagtcagtatacggccagatcaaccttatcgagaagaacaagccgattaagtatttgttcgagaacccgagcctgatcttcaagccgtacatcaaggccctggtcgaggaacgcttaaaggagtacaatggagacacgtcgaaggccatcagcagtctcaagaacaatccgatttaccttcgcaaagacaaatcagtagtgcttgagtacggtacctgttataagaaggagtacgtaaagaagtactcgctgaactccattaaagctaaggacgtggacagcatcatcgataagcacatccgcgaagtggtccgtcagcgtctcgaggataacaataacaacgagaaggccgccttcgcgagcccgctgtacgcggataagcagaagcagatcccgatcaagagcgttcgctgtaccactggcatcaacatcgccgcccccgtaaactacaacgagtctaacgatccgatttctttcgtgaaaccgggcaacaaccaccacatcgccatctacaaagacaaagacggcaagcgtcaggaacacattgttaccttctggcacgcggtggagcgcaagaagtacggcatgcccgtagtcatcaccaaccccaaggagatttgggacctcatcatcgagaaaagcttggacttgccggagagtttcttaaactgcctgccgaacagcgactggaactacgagatctccatgcagcagaacgagatgttcgtgatgggcatgagcgaagacgagtttcaagacgccatccgcaataacgactacaagacccttaataagtacctgtaccgtgttcaatcggtcagtgagagcgactactggctccgtctccatatcgagaccatgaacgacaagacgcctgagggtaacatcatcaagaagtactaccgcattaagtcaattaacaccttcttcaacttcaacccgcacaaggttaaaattaccttgctgggtgagatccagagtagt
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			 atggaccagagtaaagagtactacattggtctggatggtggtacggactcggtcggatgggcggtactcaacccggactataccgtcgtgaagaagcgtggtaaaagcctttggggcgtacgcttattcgagagtgggcagacggcggcggagcgtcgtttagcccgttcggcgcgtcgtcgtacggatcgcaagaagtggcgtctgaaacttttaaaggaactgttcgcggaagaggtggctgcgtgcgatcccgcgttcttcgcccgtctggcagagtcccgttactgggaagatgacaagaaagttgatggtgcggatactttattccatgacgcggacttcaccgacaaggattaccatcgtcaattcccgacgatttaccacctgcgccgtcatttaatgtgttgtactgagaaaccagacattcgtctcttgtaccttgccgttgcccatatgattaagaaccgtggtcacttcttgaatgagggccaagacttgaaccaagtccgtcgtttcgatgacgtatggcagaatctttgtgcggctgtatcggacgttttagggatcgagttagccgtcgagaatggcgcgaaggccgctgaagtattaaccagcagcgttaaaattaaggaaaagacgaaacaattggaatcagtactgggcgagggtgagtcggaagcggatcgtagtgtttgtaaagccctggctggtttacttgcgggtgcgaaagtttcagccgtagacttattcaatggtgatgaggcattgaaagaatgtggaaagttttcactggcggagaagtcgatcgaggagctcgaacccgacctgggtgacgccttgggcgaggaacgtttcagccttttacaatacgcctacgcggcttataattgggccgtgttcgctcgtctcctgccagaaggcaagacaatttctgaggttaagacagaagagtatgaggcgtataaagcggaccttcgcgcattaaaacaattagtgaagcagtacgccagcgaccagtactatcgcgtctttcgtagcgcaaagattaaaggaaattatgccagctacgtaggtaagaccaactgtggaaatgagaagtcgaacccggagtcgtgtaaaccagaggagttcttcgcgttcctcaagaaggaattaaaaccactgtggtcccagaatatccccgccgccgcgtcactggctgcgaaattagagagcggcactttactccgtcgtcaacgctccggtgaaaatgcggccattccgtaccaagcccaccttcaagaattacaaattatcttaaagaacatgcaacaattttacccattcctgcagaaggcggacgagaatggtttcacccctgcatacaagatcgagaaactcttgacgtttcgtatcccttactacgttggtccgttaaacgacgcacataaagagaagggattctgttggatcgtcaagaaagcggacgttccagtgctgccctggaacttcgaccaagttgtcgatgagaatgcatgtgaggacgctttcattggccgtatgtctgcgacgtgtacttacttagtcggtgaaaacgtacttccccaaaactcgccactctattgtcgcttcatggtcttaaatgaattaaacaacttacgtatccgttcagagaaaattacgccggctttgaaacaggccatctttacacaattattttgtgctgggaagggtggtaaagttactcaaaagaagctcttggacttcttacacagccaaggtatcgacgcgaataaacaagacatttcgggtatcgatggtgacttcaaggcgtcgatggcgccagcagtgaaacttcagtctatctttactgaaccgttgccgcctgagatcctcgagcgtttagcatttgcacttaccgtgtcaggagagtctcacaaaatgttgcagaatcgtatccgtgccatccttcctaacgcggataacgcggtcattcgtaaggtgtgtgcgctcaagtttacaggatggggacgtttatcgcagaaacttctgactgaaatctacgacgtcgatcagactacaggggagtgtcgctccctcatggacttgctttggagtaccaataataaccttatgcaacttttatcaggcgacttcaccttcgcagcgggtattgacgcgtacaacgcggctcagaatggtaccgagaatatcttcgactacgatcacttggttaaggacttgtacgtctcaccgtcagtcaaacgtggtctgtggcagaccctgctgctggtcaaagaggtccgtaagattatgggttgcgatccggcccgtgtgttcattgaaatggcacgtggagtaagccctgaacagaagaataagcgtactgtaagccgtaaagaccaattactggccctctacaaggcatgtaaggaagacgcacgtgattggtgtggtgaattagaagcgttaccagaagataaattgcgttcggataaactttacctctactatacacaaatgggacgttgcatgtattcgggagagccaatccgtttagatgatctgatgcatgatacggcaaaccaactttacgatattgatcacatctaccctcaatccaagactaaagacgattcgctcactaatcgcgttcttgttaaacgtcaattgaatgcaatcaagtcgaatgactaccctttaccccagactatgcgccagaccgctctgtggaaggcactgctggagaagggcctcatttcaaaacagaaatacttacgtttgacacgtacgactcccttcactgaggaagagttggctggtttcattaatcgtcaattggtagagacccgtcaaagcactaaagcggccgcgcacttattggaacaattgctcccaaatacggaagtggtatacgtgaaagctggcttggccgccgactttcgtcaagagtttggcttcgttaaatgtcgtgacgcgaacgattttcatcatgcaaaagacgcatacttgaatgcggtcgtcgggaacgtctatcatgaaaagttcacgaagaacccattgcgcttcgttcgtagtggccaagagtattccttaaacttaagcgccttatttcagaattggaatatctacaaaggcggccgtgttatttggcagaaaggagaggatggtagcctggagactgtacgcgcccgtatggcgaagaatgatccaatggtcactcgttactgtacagaaggccgtggagcgctgtatgatttgcaaccgatgaagaagagtaaaggtcaactgcctcttaagtcgtcagacgagcgtttgcaacacattgatcgttatggcgggtacaataagctggctggcgcgtatttcacgttagcggcatactataagaagggtaaacgtgttaagtcaatcgagtcggtacccttatacctcgcggcaaaattgcaacgtgaccccgccgcactccaacaataccttgcagatcagctcggaacggatcgcgttgagatcctcgtacccgaaattaaactgggtactttatttaaatggaatgggtacccaatgacgttatcgggccgcacgggaccccagctgttatttcgtaacgcggccgagttacgtactaatgcagaacaagagcaatatattaagaagatgagtcgctacctggagaagtgtaaggggcgtaaagaacctcttccgattcgtccggcatacgataagttaacccccgaagagaatttacaattatatgacgcctttacacagtggttgactagtggaatttacgcgaagcgtctgagtttgcaagggaagtttcttcttgaaaagcgtgacgcgttcgccgcactgtcgccggaagcgcaagtccgccaattaatggaaattcttcacctgtttcaatgtaatccggtcgcagctaacctgtcggaactcggtggggctgcccatgcggggatcctgttggcaagcaagaacatcgatggtaaagtcccggtatcgattgttcaccagagcgtgactggttatttcactcaagaggtgtgtttaaatgatctg
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			 atgaccagtcacagcatccgttatacccttggtttggacatcggaatcgcgagcgtgggatgggccgtccttcgcaacgggagcgactccgaaccttaccgtatcgaaacccttggtgtgcgtatctttgataaggctgaagtaccgaaaactggcgcaagccttgccgcccctcgtcgtgaggcccgttcatcccgtcgcgtagtccgtcgtcgtcgccatcgcaaggaacgcattaaatacctgatcgaacaagagggcattatgacccaggccgagatgacccgcttgttccagaacagctcgttcgagaagagcgtgtacgagattcgcgtagaggccctggaccgcatgctgacccgtgaagagacggtgcgtctcctcatccatttcgcgcaacgccgtgggtacaagagtaattcgaaggcagaagaggcgaaggacaatgaaaatggtgtgattaaacaggcaattagccaaaacaaacaggcaatgaaggcccacggttatcgtaccttcggagaaatgttattgatggacgagcgcttttactatacccaaccagatggttctcgtatctttatcccgcataacaaggcgagtgattataaggtgactgcggaacgtagtatgttggccgacgagttacacatgatcttcgctgcgcaacgtagtctcggttccctctggttcagcgacaccttcgagacagcatacatggacgtgtggagctcccaacgttccttcgatgagggcccaggcggcgactcaccgtatggtggctcgcagattgagaaaatgttagggacctctagcgacggcgagagccgcgcccctaaagccagctacagcgcggaatacttccgcctgctccaggatgtgaaccatctccgtatcgtgagcttagacggtacctcaagtcctctgacccaagagcaacgcgacattgtagtggctgcgagtaagaagagtggtaccttgacatacacccaattacgcaagaagctggctctcgcagatgaccaatactttaacgccctgtactacggcgataaaactgcagtcgaggtggagaagaagcgttttggtcatctgcagttctaccaccaactgcgtaccgcccttgacaccgtcgagaagggcgctgccgacacgctgacgtgggcccaacgcgacgaaatcgcacgcatcctgacagtttacaaggcggacgttcgtcgcaccgacgagttacgtaaagccggtatcccggcggagtacatccgcgccctgctcccattatcgccgacccgtgcgatgcacctgagtgtgacagctattcgcaagatgatccctcacttagaagccggtatgtcgtatagcgacgcctattccaaggcctatggcaaccaatcgacggcgtccgcagccccgaagaagaacaaactctcactgaacgatatcgaagagatcaccaacccggtagtacgtcgcgcggtcagccaatcgattaaagtgattaacgctatcgttcgtcagtatggcgcaccagagcgcgtgcgcatcgaattggcgcgtgagatgggtaagaattttaaggatcgtggcaaaatcgcaaagagtcaggccgaccacgcggctaagaatgagcgcatcaaagcccaaatctcagagtacaagagtgatcatattacgggccaagacattgttaagtttaaattgttcaaggaacaagatggcatttgcttatattcgggcaagtcgcttgatatcgcccgtcttttcgagccggggtacgtggacgtggatcatatcatcccgtactctatcagcttcgacgattcatacaataataaagttttggttttaagtagcgagaatcgccagaaaggcaaccgcatcccgtacgcatactttggccagaatagcgaccgttgggagaagtatgagacgcttgtatcaaataccgtccgcagttatcgtaaacgcaagaatttgcttctgaaaagccttagtgaagcccaaatcgacggttttaaacagcgtaacctgcaagacacccagtatctcagtaaagtaatctttcgccttattgaaaatcatctccaattcgcagagaccgctccgggcaagaagcacacgcaacccgttaacggtgcgattaccgcgcaagtgcgtaaacgtttgggcatcgaaaagattcgcgaagatggtgacttacaccacgcagtagacgcggccgtcatcgcgtgcatcaccccgggcatgattcaaaagatcaccaagtacgcgcagaaccatgaacgcttttacgccactgccaagggttacgttgatatcgagactggtgaggtgctgacccgtagtgaatacgaagcgatggacgacattcgcttcccggagccatggccggggtttcgcagcgagctggaagctcgcgtgagtgaacacccacaagaggcgatcgcgcgcctgaaattgccccattacgagaatagcgaagaaattcgccccattttcgtgtcgcgcatgccgaaccacaaggtcaccggcgcagcacacttggagactatccgtagtaagaaaggtggagcaggctctaccgtaactaagaccgccttgccggacctcaagttggataagaatggcgagatcgcaggctactatcgcaaggaagacgatccgttactgtatgaggctctcaaagcccgcttgaaagcgttcggcggagacggcaagaaggccttcgccgaaccttttcacaagccgaaacataacggtgagccgggccctatcgttaagaaagtcaagatccaagagtccgcgacgctgaccgtacccgtcaaccatggtatcgccgcgaacggctccatggtccgcttagacgtgtttcacgtcgatggtgacggctattacttcgttcccatctacacttcggacaccgtgaaacccgaattaccgaaccgcgcggtcgtcgcggggcgccgtgtccaagaatggaaagtgatggacgatagttactttaaatttagtttatacccgaaggatttaatccgtattcgcagtaagaagggtatcaaactcaaagcggtgaatcgcaacgccgaccttcaagaatacagcactaacgattgtctgtgttattttgtcaagttcaatatctctactggcgcgctgagcgtagagaatcacgaccgtaagttcgaacagcccggattgggtggtaaaaccctcttatcaattgagaagtaccaagtagacgtattaggaaattacagcccggtagccttaccagagaaacgcatgaaatttcgc
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			 atgacgaagaatactcgtaatattatcggtctggatctgggcacgaactccatcggttggtcatggatccagcaactcattagcccgacaccgacccagccatcggagtacttgttcgatggcacccccatcatccgcatgagtggttcccgtatcatccctatgccgggtgacgtgaccgggtcattcgaacgtggagagactattagcaaaacgaaggatcgtactgccaaacgtatggcccgtcgtatgaatgagcgtttccagcttcgtcgcgagcgcttgaatcgtgtattaaacatcatggggttccttccggaacattacgctcgtgccctggatcgttatggtaagctgaatgaggagtctaatactactattgcctggcgttcgaaagaggatggtaagaacgagtttatcttttaccctagcttcttggagatggcctcgatcttcaaagaacatcatccggacattcagcgtatcccccttgattggacgttgtactacctgcgttctaaggcgttgcatcaggcgattactaaagaagagctctcctgggtcttgcactcatttaaccaaaagcgtgggtattaccagagccgtgaggatattacggaagaggataagaccaagaaagtggaatatattaagggcgtggtgaatagcgtcgaggatacgggcgagaaggccaagggtaagaagatctacaaggttacatttgcggacggaaccgaattcacctcgacgaaaagcgaggcaccactgtggatcggtcgtacgcgcgagattatcgttaccactagcctggatacttcaggcaagccgaagttagataaagagggtaagattatccaatctgcgaagaccccggacgaaaaggattggacgcttattaaaattcgtactgaggcaacgattgacgattctaagttgactgttggcgagtatatcttccatgcgctcctgaagaatccggaaacgaagattaagggcgcgcatgtttctacaattgatcgccgtttctatattaatgagattaatgcgattttgaaggaacaggagaagtatcacgaggagctgcgcgataaatcactgtatgaacaatgcacacaggcgctttacgcgcagaatgaggtgcgtcgtaatattattgcgccgtggtctatgagcgatcttctgatcaaggatattttattctatcaccgccctctcaagtctaagaaatcacagatcagcgagtgttcgttagaattccacacgtacacggataaggatggcgcgacccatcgtcagggaattaagtgtattccgaccagtcacccactgttccaagagtatcgtatctggcagtttatcgcgaatttacgcatctatgagcgcgaacgcttcgataatggaaaacatttcattaacgaggatcgcacgagcgacttcttaaccacgaagaagaaggaagagctgtacgagtggttagcagaaaaggacagcgttagtcaaaagacgctgcttggccatctgggcttaaaagtggagcgctaccattggaactttccggaagaaaagacttacccgtgcggcgagactcgtcacctcatccaatcacgcatgaagaaggcgaacctgcaaaaggcgtttcacagcctcatctcggacgaacagaaggactgctttgagcgcggcctgtggcacattttatacagtgttagcgattacaatgaactttgtaaagccctgaagaccttcgcgcgtaagaccggctttaccttagaggagcagtcgttgttcgtcgaggcattctcgtcgtgtcccccatttaagaaggattatggcgcatatagtaagcgtgctattacgaagctgctgccactcatgcgtattggcaagttctggcatgaggagagcattgacagtaccaccaaaacacgtatcgagcaccttattagcggcgaagagtgttcaggtattgatgtgcgtgtgcgcgagaaggtgacgaaggcgggtctgtgtgagtctatcgagcagtaccagggccttccgcagtggcttgccaattacgttgtatataatcgccacagtgaggctagcgagattacaaagtgggagtcgccggatgagctggataactatattcgtagctttaaacagtactcgttgcgtaaccccattgtcgaacaagtgagcttagagaccttacgtgttgtccgcgatttatggaccgagctgcagaaggaaggacagactatcgatgagattcacttagagatgggacgtgatctgaagaatacggcggaagagcgcagccgcatcttccgtcgtaatagtgaaaatgaggacacgatcttccgcattaaactgttattagaggaattctatgcgaatgagaaggatatcaaggatgttcgtccgtacagtccgtctcagcaggaattgttgcgtatttatgaggaaggtgtctggcagcaggagaaggacatcccacaggatattaaagatatcaagaagcgcatcagcaatgataaagatatcaaggatattaccccgaatgatattcagcgttatcgcatttggatggaccaaaagtactgctcaccgtatacggggaagaccattccgcttagccgcttgtttacaactgattatgagattgagcatgtaatcccccgcagtcgttacttcgatgatagctacaacaacaaagtgatttgtgaggcggcggttaataaggataagaataatcgtttagggatggagtatattatggccgcgggcggtaagacaatcgagctgggaaatggcaagaatgtgcagatcttaaaagaggaagagtatgtcgagttggtggataagattttcggtagtaatacccgtaaacgtaatattatgttggccgatgagattactgaggaattttctcaccgtcaattaaatgatacgcgttacatcgcacgctttatgaaaggtattttgtcaaatattgttcgtgaaaagaacgctgaggggactctcgagccggaagagacgtcaaagaaccttatcgtatgcagcggacgcattacggatcgtgtgaaacaggattggggcttgaatgatatctggaatcacattattaccccacgcttcgagcgcttaaataagaaaactagcagcaatgacttcggtgagtatgtatgtaaagagggaaagcgctactttcagacccgcgtaccgctgaaccttcagaaaggttttaataagaaacgtattgatcaccgtcatcatgcgatggacgcaatcgcaatcgcatgtattaaccgttcaattgtgaattatcttaataacgcagctgcgaatcagactgagcgtgaggatctgcgtcgcgcggtatgtatcccggagcgcaatggtcaaacgaagcgtcagctgcgcagtccgtggcactgcttcgcgcgcgatgccgagaatgcattgcgccagattgtcgtatctttcaaacaaaacttacgtgtggctacgaaggcaactaatagctatgagtgcttcgatacggccagcggaaagaagattcgcaagcatcaatcaaatcgcgagcattatgcgatccgcaagcctctgcataaggacagtgtgtatggcgaggtaattcttacgtcgattgcgagtgtgaacctgaagaaagcgctcctgaaggcggagcgcatcttggataagcgccttaaagaaaagattttcgaacttcgcaagttgtataactacagtaataagcagatcgaagagcacttaaccaaagtatgcattaactgccccgagtggaagaattatgactttaagaaaatcgcagtacgtatcctgagtaatgacgcggacgcaacccatatcgtagcaatccgcaagccactggatgagtcattcgacgaagtgaagattaatacgattactgataccggtattcagaaaatccttctgaatcatttgtcacgctatgcggacgatcccaagaaggcgttcagtcctgagggaattgaggatatgaacgcaaatattgcgtcattgaatggtggcaaacagcacttaccgatttacaaagttcgcgtgtccgagaaggataatggcggatactttccgatcggacagaagggcaaccgcccaaagaagtacgttaccactgcgaaggacacgaatctgttcttcgcagtctacgccgattccaagggtaaacgttcatataaaacgatcgacttacgtaccgctattgagtgtcgcaagcaggggctgagtgtcgcgccttctattaatgagaaaggggataagcttttgtttaccctgagcccgaatgatctggtgtacatgccatcagagggtgaggaagcgaatggcttcgcaattgataataacctgaataaggatcagatttacaaaatggtatccgcgaataataagcagtgtttcttcatcccacatacggttgctgatttcattagtcgcggtgaggagtataactctcacaataaaatcgagttgaccgaggatcgccgtagtattaaggaacactgtgtaccgttgaaggtaaatcgtttgggaaag
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			 atgggcaagaagatgtacgttggtttggatatgggtactagttccgttggtctggcagtgacggatgagaactataagttataccgtgttaaaggtaaagactattggtgctctcgtaccttcgacgaagctgacacggcggtggaacgccgcactaatcgtattagccgccgccgtcgccaacgcgaagtggcacgtttggggattttgcgcgaattgttcgcagacgagatcgcaaaggtcgatccgggtttctacgcccgcctggatgaatccaaataccacctggaagatcgcgataacaagcaaccgtacgcaatcttcgccgacaaaggttacaccgacaaggagtattacgcacgttatcccacaatcttccacctgcgttcagaactcattgatagcgataaacctcatgatgtacgtttggtgtacttagcactggcgaatatgtttaagcatcgcggtcacttcctgaatgacagtttatcgagtgacaagccactggcggataccacggaagcctatagcaacttttactatactgcgtccgaactgagtatttcgtttcctgccgaagcacaaccggacagtatcgacgcagcttccctggaagccctgttgggcgataagggagtcagccgtacggacaaagccaagaatatctgtcagtatctggcgattgataagaagacgtcaaaacccctgtacacactgatcaatttaatctgtggcttgaacatcaagctcattgatatttacggggccgagctgatcgatgaggagaataagaagctttcgatcggctttcgtgatagttcgtacgagcaacaagatgcggacggtcgtaaattattaggagagaattacgctattatcgacgcggcgaaggagcttcatgacattggactgctgagcagtatcatgaagggatataagtacctgagccaagcgcgtgtagccctgtacgaggaacacgcggccgacttaaagaaactgaagagtgtgctgaagcgttacgataaagactcgtaccgtaaggtgtttcgttcgatggatgagggcagttattcggcttacatcggttctgttaattctggtacgaaaattcgtcgtggggttaaagatggtagcgcggacacattttgtaagtccatgaagaaggttctggagaaactgccaaaagacgacatggacgttcagtacctgctggcgaaggcgaccgacagttctctcttgccgaagcaactgaccttcgagaatggcgtgatcccgaaccaattacacgcggcagagatgaaagccatccttcgtcaagccgagaagtatttgccgtttctcttagaaaaggatgagtacgacctgactgtgagccaacgtatcattcaattatttacatttcgtattccgtattacgtaggaccgatcggaaagaaccatgcaggcgagaaaggttataacatttgggctactcgtcgcgcaggcgaggaagatggccgcgtgtacccgtggaacttcgagcaaaagatcgatactaaggcagcagcggagaaattcatcgaacgtatggttcgtcattgtacttatattaatggagaacgtacccttccgaagtgtagcttattatacgagaagtatatggtactgaacgaactcaataatctgcgcattaacggggagaagccggcggtgtcagtgaaacaagacatttataccaaactgttttgccgtggcaaacgtgtaacgatgaagatgctgaaagactatctctacaactcgtcccttatcccgtcgaaagaggacgtcgtgatttccgggatcgataatgggtttaatacgtcactgacgagcgtagggaaatttcgtgggatcctgggcgatgcggtgttcgcggatagtaatcaaaagatgattgaagacatcatcttttggggcacagtttacggaaacgataagaaatttctgaaggaacgcattgaagaggtctatggcgatcgccttaaccacgacgagattaagcgcatcttaggctttaactttaacgactggggcaacttaagccgtgagttcctggaactggaaggggagtgcgaatgtggtcgctgttccatcatccaggcccaatggaacacgaaccacaacctgatggaattacttagcgatcaatttaccttcaagaacgaactggagaagaagacgggatcagcggagaaagcgttagcggattggagcatcgacgatttagaggggaagtatctgtctgcgccggttaagcgtatgatttggcaaacgattaagatgttacgcgaagtgtgcgaagttacaggccgtaccccggacaaagtgttcgtcgagatggcgcgtgaagatggtgagaaaggcgctcgtactgtgagtcgtaagaagaaactgttagatctctacgatgccattaagcacgaggagcgtgaattagcaaaggtgtttagcgacgagatcgattctaagactgaggcagactttcgtagtaagaagctctacctctattatctgcaacagggtcgttgcatgtattccggcgacattatccacctgtcagatttaatgaacgataacctgtacgacattgatcacatttaccctcgtcacttcattaaggacgattccctggagaataacctggtactggtaaagaagcaaatcaataatcgtaaacaagacacctttcctattgaacgttcgatccaagaggacatgcgtcccttttggaagtcgcttgccgattcgggattcatttcagcggaaaagtacaaacgcctgactcgtcgcgacgcctttacggacgaagagaaagcggcctttatttcgcgtcaactggtagagacgcgtcaaggcaccaaggcgattgcagacatcctgaagcaagcactgccagacacggagattgtgtacgtcaaggctgggttagtatctgactttcgccaaaagttcgaactttataaagtgcgtgccctcaacgacactcaccatgcgaaggatgcatatttgaatattgtggtgggtaatacttattccaccaaattcacgaacaacccgctcaatttcatcaaggcgggcgctaaacgtccacaagataatcaatttaagtacaacatggataagattttcgattataacgtgattagtcgtggagaacgtgcatggatcgctggttccgacggcagcatctgtacggtgaagaaattcatgagtcgtaacacggtactgatcacccgtaaagcaaaggaagttcatggcgcgctttcaaataaggcgaccatctggggcaagaacgtggcgaaacccggtgcctacttacccgtgaagtcaactgacctgaaagcgcaagacgtaaccaaatatggtggtatcacgagtatcgcgaatagcggctacaccctcgctgaatacaaggttaatggtaagactacgcgtagtcttgaggcgctgccagtgtatctgggtcgtgctgagcaattaaccgaaaagactgtcgtggactatctgtcttcgtccctgcaggaaagttcgaagaagaagatcgaagacattcaggtccgtaaactgtttatcccacaaggttccaaggtgaagatcgatggcttttgctactacctgggcggtaagaccggcgacagcatctacctgaacaacgcagtgcctttgtatttatccagcactagcgaggagtatctgcgtaaactcctgaaggccgtggaaaataacaattataatgagcgcgacaagaatggtcagatcatcctgaccgcgccgaagaatgtccagctgttgtcgtcgatcttcgacaaattacgttcgaaaccgttctccaacaataagtggaacatttatttcagcatcgtgaacggcaaggagaccaaggtggagcaacttttcagtaagctgagcatcgacaaacaggcggaagtaatctcccaaattgtgatttggatcaactcaagccgtcagaatgtgaacctgagcctgatcggcggttcggcgcacagcggcacgcaagcgctcagtaagaccgtgtcgcgtctgaacgagtgtatgctgattagccagtctatcaccggaatttacgaacactctgtggatttattaacaatc
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			 atgaagaagaaagtgttcgcctttgatctgggaaaggccagcattggttactgtgttcgcgatggattcaacatcaatgaagcaaactctataatcatcgataaggaccatgctgagactatgagtctgagagatcgtcggagaatcaagaaaacattagacgcacatcatgccagggaagagtactttaataaagtctggagcggcgtgggcctcaacatactggacaagaacaacaataattttaaaaaagagtttcctagcaaaaatgaggacgtaatttatacttcttgcctgctgcgcatcgctcttctccagaaccaaaagctggaggaatggcagatctacaaagccctgtacaacgcatttcagaggaggggatatgatgtcaacatcgcctggaagagtgtccaaacagatgacgataaggagaacatcgagaggatgaaaaaatacacttgcgagaacgacatagaacttattatctcagacgaatacaagtatccatgctattacgatgcacttcggctcggactgtggaatgaagacgaaccaaccaagcttaaccgttctatcccccagcataattctaataaagtgcgaaccacagaatacgtggccccacgtgaactggtggagaaggaattaaagcagttgtggttaaacgcccagctccagttacctcaattgaattctatatccgccgaagagttcctgtatggcgagtacaagatcccctacggctcatgcgtgcaaaaagaattcaagcagtacagagggactaaaaaagactggcagggggttctctgtcagaagatacctcgcttcgacaaccgcatcattgccaagtgcaagctgcttcccaagaggaatgtgtgcaaagcgaatacaatcgagaatgtgtcatttgtgttactgatgaagctgaagaacctgcgattcaccgtgatctccggagaaaagttacgcctgtctccagtacagatcaagcagatttatgagaactggctggaaaaggtggaggacacttataataaggacctcgagaaggcagaaaagctcgggaaagaaaatcctgagaagagactgaacatcacaatcactcggcaggaaattgagaagataatcggtgaaaaaattatcgacaaaatagaacccatgaaggctgacatctcaggcagatcatctttctgtcgaagagcttgccagattatgaacaaaatcattctggacggcgaactctatcctcagaatgtggatataagcgaattcgtcgaccgggataatgctaagaacggcatcacagaagaagagatccagtctatgctctccaaaattggtgattggaacaatctgtacatccccgataatcgggaggagaatgcgcagaatgcctcaaatagtcgaatcaagacagatatcatgttggggaacattaccaatcctatcgtgcgcaaccgcctgcagatattccgggacctgctcttaaaccttgccgaaaagtacgggacccctgatgaggtgatcttcgaattcgttcgagatggagctgacaacagcttgtatgggtcaaagaaagcccaggacacagagcggtttatgaaacaacaagagaaagagaacgaacagatcataaacgaactcaaggatgctggactctacgtcaatggacagaatcacgcgaatgcaacgtacttcctgatgcacaagctgctgaagtcacaaggaggcaaatgtatttattctggacaaaacatttcccctagtaattacgacgaatgcgagatagaccatatttacccaagaactctcgggggcaatgatgcattgtataacaaagtggtatgctaccgccgcgaaaatcaggataagaaaggtagaactccttacgaatggctcagtcctgactcagacaagtgggcaaattacgtcaaccgtttgaacaagatcaagaagcagcttggtaagaaaaaattcgagctcctgacatccaaaccagaagactgtgaaaaactgatcgaatcttacaacggactcgccgagacgtctcacatcgctcgtgtagcacagcaaatgacagccttcatcttcggatggggactccaaatccagggcgaatcccggaggatcttcgttaataatgggagcagcacatgtgcaatcagaaaacgctacggattaaacaaactgctgggcgataacctcaagaagaaccgcagcaacgataaacaccacgctcttgacgcaatctgtatctctttcagcagggactttaaatacgataaggaaattaagaaagacatcatcaagggattcaacccggagatagtcaagaacgcaattgataagatcatgccctacccttacgctaacgataagcccttcaaggggaacacaaagcctttggaaacgatctacggactgcggacttacggtgataagagttatattactcaacgggtggagctgaacagcatcgacaagaaggctaccaaaatcaagagtatcattgatgagactatcaagaacgacctgttgaataagctgaaggaaaacccgaccgaacaggaatggaaattgatgctccagaattatatccatcctaaaaagcagaccaaggtgaaaaaggttatgatctccgtttcagagggtgaaatcacaaaagactcaaacaacagagaacgcatgggagagtttgttgacttcgggactaagggaactcagcatcagtttaaacattccaaaaggcataaaggacagatcctgtactttaacgagaaaggtgttgtggaggtgatgccggtgtattccaacattaaaacaacagacgtcaaggacaaactgcaaaacatgggctgtaaactgtataacaagggccagatgttttactctgggtgtctggttgacatcccgaagccttttaaggccggatcaaaggagtaccccgcaggtcgttatcagataaagaccattcggtccgacaaagtggcagaacttgaagatgcgtgtggcaataagatcagtacaaatgtcaaatacctggtgccagccgagtttaagaaggttgagtcaaaa
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							 MG1-6 sequence codon optimized for Human
						
					
				
				 
					 source
					 1..3177
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atggaaaaagaaaagaacaaccatgtgtggggttttgatattgggaagggcagtctgggcgaagcagtgcgagtgggcggcgattttaagcacattgcctccgttctgcttgacccggagtttggagaaattaaaaccgccgctctcgcccgcaggcagatgcgcacgcgcaaggcccataaggcaagggaaaaatggctggaggagtgcctggatggaactggagttgagatcttaaagcgtcgtgaggttgggatagttgatggacagtggcggttgatatcaaaaggcgatgaacgcttggagcgggaattcccacccaatggcgaagaagtgtgctataatagtattgccctgcgttgtaaactgctcctgggagagaagctggaaggatggcaagtcttcaaggccttaaattctgcgatccaaaagaggggttacgatgaaaatatcccctggggcgaggctgaagagaagtccagcaagaaggacgaggacgactacgctcaaaagctgtcccagtacgagcgcgagaaaagtgaattgtttgagtctttcgctgacggagagaagtatgatttcccttgtttcttcaaagcatacaaaatggggttgtggagccccgaaaaccccagacgcgttgaggttaggatcgactgcagagctcaaaaagctaagtcctatgttgtagccagaaagtatgttgaaagggaattcgaatgtctggttgaagcggccgccaaatttttccccaagctcaagggccgagcaaagttcatcttgtacggcgtgagcgagactccctacgcgagctattacgggaacatgaggaaaaaattcggtcttaaacgaggcgcggagagcgattggaccgcactcgggcagaaagttccccgattcgataataggattatcgacaagtgcagattgataccacggatgaacgtttgcaaaatccggccactgaacgaggcccgtaacgagaaagatctgttgtactacgaagtgaccttagctttgaagttacttaatcttagattcttccgcaactcaaatatagagcaactcacatttgaagagtttaagaaagcatttgagattgcctccggagccaagtataagatgacgaagactgccatgaaaaaatttctgaagtccatcagcgccactgcactcggagacgactacgccgaaattgaacctcccaaagagtcagggagagcatccttctcacggcctgctatggacattttaaaggaattgattttctctgggatgccccctagagagttctacggacgcaaaattccagagatctccaacaccgacaagaataagggtgtggtggcgagtgatttagattttatcaaactcatgggcgattgtccctggggaggcatttttataccagacgtgcagacttaccagtttgctaacgctgctttccccaatcccgacgctcaaattaataaattgatcggctcacagaataacccgatagttagacatcggttgaccttctttttcgaacgaattaagttcctggaatcaaagtatggagtccccgacaaggtggtgttggagttcgtgcgggacgacttcatgggcgagaaggaaaagaaggagatgagaatcgccatgaaaaagcgggccgaagagaagatgatgattgccaaggatctggacgagcatgggttcaagggcggcaacctccttctgaagatggaattgtatcgtaaacagaacggaatttgtctgtacacaggagacgccctccctcttagtgaactcgcaactctggagatagaacacattgtgcctaggtcccgtggcggacctgacgctcaatacaattacgtgatcacaagggaaaagaccaacaaattgaagggggacaagaccccatacgagtggctcagcagcgatgccaaagaatgggccagctacacagaccgcgtgaatgcatgtgcaaaagcccttggaaagaagcgttgcaggctgttgctggaaaaagacgccgaggagctggtggaaaagtacacagctcttgctgaaaccgcacatattgccaaactggcccaaaagattgtatgtatgcacttcggattccagtttggaggattgagcggaacaaagcgggtcttcaccgttccaggcgctctgacaagtaggatccgtaagttctacggactcgatagaattctccataatgccgcggccgagtcagagaacctgagttttgaagaatttctcaaattcagtgaggacttggaaaagaaaaacaggaaaaacaaaaaacatcacgctctggatgctatgtgtctgtgctttgcccctactggagtggacagccggagggccaagctgggggaaatcctccccgagaaactgcgtagcgagaaagccgccagagagtttttcaagtcctatctggataagatcatgcccgtcgatgttgctccaaagaaacctcggctggaggacggaatctacagcaaaagaatcatcggcgggaaggcctgcatggtgaagaggaataacctggttgatctggcatacaagtcaggcctgaaacctgtcttcgatattccaaccctcatcaagctcgtggataagaaggagaagggaatcatcaatccacagattaggaaaatgattggggaattcgctgccactaaccctgacgagtccgcttggaggaaatggtgtgaggaggtccgtctgcccagtaaaagcgggcttggtgccagggtcctgcgggttctcgtgtactacggcgaggctgacgagtacaaggacctcagcaaagatgggtgcggcgcctacaggaagggagacgggcataagggacaagtggtatgggagtccgtggatggaaagtactatgtcgagcctgtctacgtccacgcctccaaggctggcgtcatggcagccttgaacgcgaatccgaaaaaaaagagaatttgcggaatgttcaatagccactgcacggtagacgtgggagacgtttataacgatcgaggcgattttattttgcccgcaggaagatatatggttaacactatcctgacaacaggcaggtgcgtattaacaaatgcagacggcgaaaaaagaaacccaatcaacattaactaccttatgcgagctgggatgcggcgggtcgaactgtcagagttg
		
	
	 
		 
			 3402
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3402
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3402
					 
						 
							 note
							 MG3-6 sequence codon optimized for Human
						
					
				
				 
					 source
					 1..3402
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgtccacagatatgaagaattatcggatcggtgtggacgtgggcgatcggtcagtgggcttggcggctatagaattcgatgacgacggcctccctattcagaagctggccttggtaacattccggcacgatggggggctggatcctaccaaaaataaaactccgatgagccgtaaagagactcgaggaattgccaggcgcacaatgcgcatgaatcgtgagcggaagagaagattaaggaacctcgacaacgtgttagagaatctgggttacagcgtgcccgagggaccagagcccgagacatacgaggcctggacatctagggccctcctggcttccattaagctggcctccgctgacgagctgaatgagcaccttgtcagagccgttaggcacatggctagacaccgcgggtgggctaatccttggtggagcctggatcagctggagaaggccagccaggagccttctgagacttttgagataatccttgcccgtgctcgcgagcttttcggcgagaaggttcctgccaaccccaccctgggtatgttgggggctttagcagctaataacgaggttctcttgcgcccccgtgatgaaaagaagcggaagactggctatgttagaggtactccactcatgtttgcgcaagtccggcagggcgatcagttggctgagcttagacgaatttgcgaagtacaaggcatagaggaccaatacgaagcactgcgcctgggggtgttcgatcataagcacccttatgtgcctaaagagagggtgggcaaagaccctctgaatccgagcacaaacaggaccattcgggcaagtttggagtttcaagaatttaggatcctggactcagttgctaacctccgtgtgaggatcggtagccgggcgaagagagaactcaccgaagcggaatacgacgccgcggttgagttcttgatggattatgccgacaaggaacagccatcctgggccgatgtcgccgagaagataggggtccccggcaatagactcgtggcccccgtgctcgaagatgtccagcaaaagacagccccctatgatcgctccagtgcagcatttgaaaaagcaatgggcaagaagaccgaagccaggcaatggtgggaatccacggacgacgaccagctgaggtccttgttgatagcttttttggtagacgctactaatgataccgaggaagcagccgcggaagcaggcctgtccgagttgtataaaagttggcccgctgaagagcgcgaggccctctccaacatcgattttgaaaagggccgagtggcatattcacaagaaacactgtccaaactgtctgagtatatgcatgagtatcgcgtaggcctgcacgaggcacggaaggctgtattcggggtggacgacacctggcggcctccattagacaagctcgaagaaccaactggtcagccagccgtggatcgcgtcctgaccattcttagaaggtttgtattggattgcgaacgccagtggggccgcccccgcgcgatcacagtggagcacacacggaccggccttatggggccaactcagcggcagaaaatcctgaatgagcagaaaaagaaccgagccgataacgagcgtattcgggatgagttgcgcgagtccggagtggataacccaagccgggctgaggtacgaagacatttgatcgtgcaggagcaggaatgtcagtgtctttattgcgggaccatgatcaccaccacaacctctgaactcgatcacatagtgccacgggcagggggagggtcatccagacgagaaaacctcgccgccgtatgtcgggcctgcaacgctaagaagaagcgagagctcttctacgcttgggccggacctgtgaagagccaagaaaccatcgaaagagtgcgccagttgaaggctttcaaggactctaagaaagccaagatgttcaagaaccagatccgcaggctgaaccagactgaagcagacgaaccaattgacgagcgctctttggcttccacctcctatgctgctgttgctgtcagagaaaggctggaacagcattttaacgagggcctggccctggacgacaagtctcgggtggttcttgacgtgtatgccggggccgtgacccgtgagagtcgtagggctggtggcatagacgaacgcattttgttgagaggggagcgggacaagaaccgttttgatgtgagacatcacgcagtggacgcggccgtgatgaccctgttaaacagatctgtggccctcacgcttgaacagcggtcacagctccgcagaacattttatgagcaaggtctggacaagttagacaggaatcaactcaaacctgaagaagactggcgcgatttcacggggctcgcacccgcctctcaggagaagtttctggaatggcggaaggctgccactatcctgggcgacctcttagcggaggccatcgaagacgactctatcgcggtcgtaagcccacttcgtctgcggccacagaatggaagcgtccacctcgagacaataagcgcagtgaaaaaacaaacgttgggatcagattggcccgccgacgcggtcaaacgtatagtggaccctgagatctacttagcaatgaaggatgccctgggaaagctgaaagagttgcccgaagacagcgctcgctccctggaacttccagatggacgatttgtggaggccgatgacgaggtgcttttttttccagaaaacgcagcaagcattctgactccccgcggagtggccgagatcggaggctccattcaccatgcacgtctgtacggatggctgacgaagaagggtgagttgaaggttgggatgcttagggtttatggagcagagttcccatggttgatgagagagtccggtagcagaaacgtgctgtccatgcctatccaccgcggcagtcagagctttcgggatatgcaggataccacacggaaggcagtggagagtggcgaagctgtcgagttcgcttggatcacccagaatgacgagctcgaatttgaccccgatgactatatcgcccatggcggaaaagatgagttgagacaattcctcggctttatgcctgagtgtcgctggagggttgatggtttcaaaaagaactatcaaattcggatacgccccgctatgctgtccagagagcaactgccatccgatatccagaggaggctggaatcaaagacactgacgaaaaatgaatccctcctgctgaaggctctggataccggcctggtagtggcaattgggggcctgctgccactcgaaacgctgaaggttatccgtaggaacaacctcggattcccccggtggagaggaaacgggaatttgcccacgtccttcgaggtgaggagtagcgctctgagggccctcggagtggagggc
		
	
	 
		 
			 3393
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..3393
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..3393
					 
						 
							 note
							 MG3-7 sequence codon optimized for Human
						
					
				
				 
					 source
					 1..3393
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atgagcgaacatactaaatacagaatcggcatcgacgtgggagatcgatctgtgggattagcagccatcgagtttgatgacgatggatttcccctgtcaaacctggcgatggtaacgtataggcacgacggtggactggatcctacgaccaacaaatcacctaaaagcaggaaagagacaaggggtgtggctctccgaacaatgaggatgcggcgcagaaagaaaagccgcctgaaggatctcgacaaaaccctgcgagccctcggatatgtggttcccgcatgtgaggagccccagacatacgaggcttggaaaagcagggccctgctggccacgacaaaggttgagggggcccaagagctgggagaacatctggtacgggcagtgaggcatatggcccgtcatcgcggctggagaaacccatggtggactttcaatcagctggagatcgcgagcaccgctccttcagatacatttgcaaagatccgcgagcgggccgaaaaagaatggcctggagtggtgcccgaggaagccaccctggggatgattggcgcccttgcagcctctaataatgtgttgctgcgccctaggacctaccggaaggatcagccacggcactcaaagaaactgaatgttctgggacaagagcctatcctggtggacaaagtacgccaggaggacctccttgcagagcttcggacaatttgtaaaaagcaagacattgaggatcagtacgagaaattagcgcaggcagtattcgagcagacaaggccctacgttccactggatagggtcggcaaggatcccttgcaaccaaataagtcccgcgcctcacgcgcatccctggagtttcagcgcttccgcattcttgacgctgtggcgcatcttagagtgagggtgggggcgtcagaccgccgggcgctgacagacgaagagcacgataaagccgtccatttcctgatgggctacagtaagaaagacgtgccaacttggggtgatgtggcagacgagattggtgtcgagcccgcccatttaattgccccagtgatcgatgacgtgcgcttgaataaggcgccttatgatcgctccagcaccgaatttgaacagaaaatgaaaaagaagacaagagccagacagtggtgggacgaagctaatctggaatcccgtagtcaactgattctcttagtctctgaccctactgatgagacgatgcgcctcgccgaggtgtccggtctgtatgaggtgttcgagtcctggcctgacgaagaaaaggaggcactcgagggcctcaaggtcgaatctggcagggcagcttactctaccgatactttgaataagcttagcgaccatatgcgactcaaaagaatcgatttacacgaggcccgcaaaattgcgtttggcgttgacgacatgtggcacccaccactggataggatagacgaacccactggacagccgactgtcgatagggtgctgactatcgtgaggcggtttattttcgattgcgaacgcgcttgggggtgtcccgaaaatgttgtgatcgaacatgcgcgcacaggcttgatgggcccggcgcagagggctgacgtcctcaacgagatcgcaaagaacagaaagaaaaatgacaaaattcgagaagatctccgggccggaggaatcaacaaccctacccgcgcagacattcgcagaaatgcgattgtacaggatcaggagagccagtgcctgtactgcggagctacgataggcgtgagctactcagagctcgatcacatcgttcccagagctggcggcggtagttcccgccgggaaaacctcgctgcagtctgccgggcatgtaatgatagtaagaaagatacaccatttgccgtgtgggccaagaataccagtagacccgtgacgttggagggaacaatacagcggcttagggagcttaaagccttcaagcggcctaaggaccggagaatggtggatctgataatacggcgactgaagcagactgaaaaggacgatcccattgatgagcgaagcctggcctctacaagctacgcagctaccgccatcagagagcgcatcgagcagtatttcaatgagaaggctgagaagctcgacttggccaaagtgcatatcgacgtgtattccggatcattgaccagagaatcaaggagggccggggggatcgacaaaatggttcttttaaggggtcagtccgataagaacagattcgatgtgcgacaccatgcaatcgacgccgctgtccttactctgctgaataggtctgtcgcggtcaccctggagcaacgccgactgatcaaacaacagcgggaatattctctcgagaagtcccggagagaaagggataatgtgtggcgcgattttatgggactgggtccggccgcccaggaaaagtttgccaagtggaagaagactgcttacgtgctggccgatatcatcaaagaggcaatttcaaatgacgcaatccctgttgtcagccccctccggctgcgtcctcaaaatggatctgtgcaccttgacaccgttgatgccgtgctcgaaagaactattggcgatgcatggactgtcgaccaggtgcatcggatagtcaacccacagatctatctggcctttgccggatacttgggaaatcagaaggccctggaccctgacagcagcagagtccttgccttaaacgacggcaggaaactcacagcggaagacgtgatctatgtgttccctgagaaagccgcctccattttaacccctaggggagtcgtaaaaataggggagagcgtacatcacgtgcggctgtacgcttggaagaataggaaggggaaagcagaggtcgggatgctcagagtgtttggcgcagagtttccttggctgatgcgagagagcggggtaaaagatgtgctcagggtacctattcatacgggcagtcagtcctacagagacttgtcctttactgtgcgcaagaacatagaaaaaggcgaggcggccgagattggatggttgacacaaaacgaggagcttgagttcaatcctgaaagctacttgcaggaaggaggcaaagataaactggctaaattcctcgcatttctccccgagactcgctggcgcgttgatgggtttcctatgcccgataagcttcggattcggcctgctcttctctcacgcgaggaaatcccagaaggtgtgttccggaccgaagaacagagtcttctggaagaggctctcaccaaggggctgataattgcaactaaagggctcttgtctctccctgacgtgaaagtcttgcgccggaacaacctcggcattccgcggtggcggggtggatcctacagacccgtttccctggatatccagagggccgcactggcagctctggatgaacaggag
		
	
	 
		 
			 960
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..960
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..960
					 
						 
							 note
							 MG1-1 species 16S rRNA gene
						
					
				
				 
					 source
					 1..960
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acggagagtttgattctggctcagaacgaacgctggcggcgtggataagacatgcaagtcgagcgggatacacagggtagcaatattctgtgtgttcagcggcgcaagggtgcgtaacacgtgggtaatttgccatgaagtctggaataacttgctgaaaggcgagctaatgccggatgtgacttccgaaaggcatcttttggaattcaaagttggggaccttaaccggcctgacgctttttgataagcccgcggtctatcagctagttggtgaggtaacggctcaccaaggctaagacggatagctggtctgagaggacgaccagccacactggaactgagacacggtccagacacctacgggtggcagcagtcgagaatttttcacaatgggcgaaagcctgatggagcgacgccgcgtgggggatgaatggcttcggcccgtaaacccctgtcatttgcgaacaaaccttactggtaaacaaccagtgagctgattgtagcggaagaggaagggacggctaactctgtgccagcagccgcggtaatacagaggtcccgagcgttgttcggattcactgggcgtaaagggtgcgtaggtggtgaggtaagtcggatgtgaaatctccgggctcaacccggaaatggcattggaaactaccttgcttgaggatttgaggggggattagaatacttggtgtagaagtgaaatgcgtagatatcaagtggaacaccagtggcgaaggcgaatccctggaaaatacctgacactgaggcacgaaagctaggggagcaaacaggatgagataccctggtagtcctagccctaaacggtgcttgcttgctgtaagaggaatcgacccctcttgtggcggagctaacgcgttaagcaagccgcctgggaagtacggtcgcaagattaaaactcaaagaaattgacgggggcctgcacaagcggtg
		
	
	 
		 
			 1527
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..1527
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..1527
					 
						 
							 note
							 MG1-2 species 16S rRNA gene
						
					
				
				 
					 source
					 1..1527
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tcggagagtttgattctggctcagaacgaacgctggcggcgtggataagacatgcaagtcgaacgggatcattccggttggcaacaatcggggtgattcagtggcgaacgggtgcgtaacacgtgggaatctgcccggaagagggggatagcccgccgaaaggcggattaataccgtatatattgaaagtgggggaccgcaaggcctcacacttccggatgagcccgcgtcctatcagctagttggtggggtaatggcccaccaaggctttgacgggtagctggtctgagaggacgaccagccacactgggactgagacacggcccagacacctacgggtggcagcagtcgagaatttttcacaatgggggaaaccctgatggagcgacgccgcgtggaggatgaagggcttcggctcgtaaactcctgtcaccacagacaaatgattcacggtgaacatccgtgaagcttgatggtatgtggagaggaagggacggctaactctgtgccagcagccgcggtaatacagaggtcccaagcgttgttcggatttactgggcgtaaagggtgcgtaggaggtctggaaagtcgggtgtgaaatctcaccgcctaacggtgaaattgcgctcgaaactcccagactcgaggaccggagaggagaacggaattcctggtgtagcggtgaaatgcgtagatatcaggaggaacaccaacggcgaaggcagttctctggaaggttcctgactctgaggcacgaaggccaggggagcaaacgggattagataccccggtagtcctggcagtaaacggtgctcattaggtgtaggcggattcgaccccgtctgtgccgcagctaacgcgttaaatgagccgcctggggagtacggtcgcaagattaaaactcaaagaaattgacgggggcccgcacaagcggtggagtatgtggcttaattcgatgcaacgcgaagaaccttacctggtcttgacatgcattgttcatccgtggaaacacggtggcccgcaagggcgaattgcacaggtgctgcatggctgtcgtcagctcgtgtcgtgagatgttgggttaagtcccgcaacgagcgcaacccctatgattagttatatgcgcaagctcactagtcagactgccctgttcaacggggaggaaggtggggatgacgtcaagtcaggatggcccttatgaccagggctgcacacgtactacaatgcccactacagagggtcgcgaagccgtgaggtggagccaatcccagaaaagtgggcccagttcggatcggaggctgcaactcgcctccgtgaagttggaatcgctagtaatggcgcatcagctacggcgccgtgaatacgttcccgggccttgtacacactgcccgtcacatcatgaaagccggttgtacccgaagtcgtttggctaaccgcaaggaggccggcgcctaaggtatggctggtgattgggatgaagtcgtaacaaggtagccgtaggggaacctgcggctggatcacctcctt
		
	
	 
		 
			 1472
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..1472
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..1472
					 
						 
							 note
							 MG1-3 species 16S rRNA gene
						
					
				
				 
					 source
					 1..1472
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 taagagtttgatcctggctcaggattaacgctggcgggatgcctaacacatgcaagtcgagcggcagcacttcgggtggcgagcggcggacggctgaggaacacgttggtacctgccccaaactcagggataagccttcgaaaggaggtctaataccggatatccggaaacgggaaagatttatcggtttgggaggggcctgcgtcgtatcatgcttgttggtggggtaatggctcaccaaggctttgacgcgtatctggtgtgagagcatgaccagacagagtgggactgagacacggcccacactcctacgggaggcagcagtgaggaattttccgcaatggacgaaagtctgacggagcaatcccgcgtggaggacgacacctttcggggcgtaaactccttttctgagggaagaaattttgacggtacctcaggaataagcatcggctaactacgtgccagcagccgcggtaatacgtaggatgcaagcgttatccggaattactgggcgtaaagcgttcgaaggtggtgatatcagtctggtgttaaatccctgcggctcaaccgaggaatcgtaccggatactgtatcactagaggaatgcagaggaagctggaattcccattgtaggggtaaaatccgtagataatgggaggaacaccaaaagcgaaggcaggcttctgggcatttcctgacactgcgcgaacgaaagcgtggggagcgaaagggattagatacccctgtagtccacgccctaaacgatgatcactcgatatacgccggctcaatcccggtgtgtgtccaagctaacgcgttaagtgatccgcctgtggagtacggccgcaaggctaaaacataaaggaatagacggggatccacacaagcggtggagcatggggtttaattcgacagtaagcgaggaaccttaccaagacttgacatctttcgaattttctagaaatagaaaagtgccttcgggaacgaaatgacaggtgctgcatggttgtcgtcagctcgtgccttgaggtgtgcggttaagtccgtgaacgagcgcaaccctcgtcgtgtgttgtatttttcacacgagactgcccgttttacgcgggaggaaggtgaggatgacgtcaaatcagcatggcccttatgtcttgggcgacacccgtgctacaatggccggtacaaagggcagccaacccgcgagggggagcgaatcccaaaaagccggtctcagttcggattgaagtctgcaactcgacttcatgaagctggaatcgctagtaaccgtgaatcagccacgtcacggtgaatatgttcctggatcttgtactcaccgcccgtcaagtcacgaaaggtgggggcgcccgaagccgtgttatcccctcggggagcatgaccacggtgaaaccactgattgggactaagtcgtaacaaggtatccgtaggggaatctgcggatggatcacctcctt
		
	
	 
		 
			 1542
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism with predicted taxonomy: unclassifiedVerrucomicrobia
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..1542
					 
						 
							 note
							 MG1-6 species 16S rRNA gene
						
					
				
				 
					 source
					 1..1542
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acggagagtttgattctggctcagagtgaacgctggcggcgtggttaagacatgcaagtcgagcgagaacaaaagcgtagcaatacgtggatgagaaagcggcgaacgggtgcgtaacacgtaagcaacctgccctaaagacggggatagctcggggaaactcgaattaataccggatgtggtccttaaacacatgtaagaggaactaaagcttgagaaggcgctttaggaggggcttgcggcctatcagctagttggtaaggtaacggcttaccaaggcaaagacgggtagcgggtctgagaggacgatccgccacactggaactgagacacggtccagacacctacgggtggcagcagtttcgaatcattcacaatgggggcaaccctgatggtgcaacgccgcgtgggggacgaaggtcttcggattgtaaacccctgtcacacaggactaaccgcaaggttcatagccttgtctgaattaactgtgagaggaagtagtggctaactccgtgccagcagccgcggtaatacggagactacgagcgttactcggattcactgggcgtaaagggagcgcaggcgggatagtgtgttaggtgtgaaatgccggggcttaacttcggagctgcgcctaaaactattattctagagtgctggagaggtaagcggaatttccggtgtagcggtaaaatgcgcagatatcggaaggaacaccgaaggcgaaggcagcttactggacagaaactgacgctcatgctcgaaagcgtggggagcgaaagggattagatacccctgtagtccacgccctaaacgttgtacactaggtattggaggaatcatccccttcagtgccccagctaacgcgataagtgtaccgcctgaggactacgaccgcaaggttaaaactcaaagaaattgacgggggcccgcacaagcggtggagcatgtggcttaattcgatgcaacgcgaagaaccttacctgggtttgacatgtatttgaatatatgtgaaagcatatagtccttcgggacaggtacacagatgctgcatggctgtcgtcagctcgtgtcgtgagatgttcggttaagtccggcaacgagcgcaaccctcgccctatgttaccagcgggtaaagccggggactcttaggggacaagcctgtatacaggcgggaaggtggggatgacgtcaagtcagtatggctcttacatccagggctgcacacgtgctacaatggccgacacagagggatgctacgtcgcgaggcgatgcgaatctcgaaaatcggtctcagttcggattggatgtctgcaactcgactccatgaagccggaatcgctagtaaaggcgtatcagctacgacgccttgaatacgttcccgggccttgtacacaccgcccgtcaagtcatgaaagccggttttgcccgaagttcgtgagctaacccgcgaggggggcagcggcctaaggcaatgctggtgattgggactaagtcgtaacaaggtagccgtaggggaacctgcggctggatcacctcctt
		
	
	 
		 
			 28
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..28
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..28
					 
						 
							 note
							 test target sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..28
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cgtgagccaccacgtcgcaagcctcgac
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 SV40 NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Simian virus 40
						
					
				
			
			 PKKKRKV
		
	
	 
		 
			 16
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..16
					 
						 
							 note
							 nucleoplasmin bipartite NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..16
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 KRPAATKKAGQAKKKK
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 c-myc NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 PAAKRVKLD
		
	
	 
		 
			 11
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 c-myc NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..11
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 RQRRNELKRSP
		
	
	 
		 
			 38
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..38
					 
						 
							 note
							 hnRNPA1 M9 NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..38
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Mus sp.
						
					
				
			
			 NQSSNFGPMKGGNFGGRSSGPYGGGGQYFAKPRNQGGY
		
	
	 
		 
			 42
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..42
					 
						 
							 note
							 Importin-alpha IBB domain NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..42
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 RMRIZFKNKGKDTAELRRRRVEVSVELRKAKKDEQILKRRNV
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Myoma T protein NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Murine polyomavirus
						
					
				
			
			 VSRKRPRP
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Myoma T protein NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Murine polyomavirus
						
					
				
			
			 PPKKARED
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 p53 NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 PQPKKKPL
		
	
	 
		 
			 12
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..12
					 
						 
							 note
							 mouse c-abl IV NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..12
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Mus sp.
						
					
				
			
			 SALIKKKKKMAP
		
	
	 
		 
			 5
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..5
					 
						 
							 note
							 influenza virus NS1 NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..5
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Influenza virus
						
					
				
			
			 DRLRR
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 influenza virus NS1 NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Influenza virus
						
					
				
			
			 PKQKKRK
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 Hepatitis virus delta antigen NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Hepatitis delta virus
						
					
				
			
			 RKLKKKIKKL
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 mouse Mx1 protein NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Mus sp.
						
					
				
			
			 REKKKFLKRR
		
	
	 
		 
			 20
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..20
					 
						 
							 note
							 human poly(ADP-ribose) polymerase NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..20
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 KRKGDEVDGVDEVAKKKSKK
		
	
	 
		 
			 17
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..17
					 
						 
							 note
							 steroid hormone receptors glucocorticoid NLS
						
					
				
				 
					 source
					 1..17
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Homo sapiens
						
					
				
			
			 RKCLQAGMNLEARKTKK
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 J7RUA5_CAS9_STAAU (aligned to MG1-2, 6)
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Staphylococcus aureus
						
					
				
			
			 MKRNYILGLDIGITSVGYGIIDYETRDVIDAGVRLFKEANVENNEGRRSKRGARRLKRRRRHRIQRVKKLLFDYNLLTDHSELSGINPYEARVKGLSQKLSEEEFSAALLHLAKRRGVHNVNEVEEDTGNELSTKEQISRNSKALEEKYVAELQLERLKKDGEVRGSINRFKTSDYVKEAKQLLKVQKAYHQLDQSFIDTYIDLLETRRTYYEGPGEGSPFGWKDIKEWYEMLMGHCTYFPEELRSVKYAYNADLYNALNDLNNLVITRDENEKLEYYEKFQIIENVFKQKKKPTLKQIAKEILVNEEDIKGYRVTSTGKPEFTNLKVYHDIKDITARKEIIENAELLDQIAKILTIYQSSEDIQEELTNLNSELTQEEIEQISNLKGYTGTHNLSLKAINLILDELWHTNDNQIAIFNRLKLVPKKVDLSQQKEIPTTLVDDFILSPVVKRSFIQSIKVINAIIKKYGLPNDIIIELAREKNSKDAQKMINEMQKRNRQTNERIEEIIRTTGKENAKYLIEKIKLHDMQEGKCLYSLEAIPLEDLLNNPFNYEVDHIIPRSVSFDNSFNNKVLVKQEENSKKGNRTPFQYLSSSDSKISYETFKKHILNLAKGKGRISKTKKEYLLEERDINRFSVQKDFINRNLVDTRYATRGLMNLLRSYFRVNNLDVKVKSINGGFTSFLRRKWKFKKERNKGYKHHAEDALIIANADFIFKEWKKLDKAKKVMENQMFEEKQAESMPEIETEQEYKEIFITPHQIKHIKDFKDYKYSHRVDKKPNRELINDTLYSTRKDDKGNTLIVNNLNGLYDKDNDKLKKLINKSPEKLLMYHHDPQTYQKLKLIMEQYGDEKNPLYKYYEETGNYLTKYSKKDNGPVIKKIKYYGNKLNAHLDITDDYPNSRNKVVKLSLKPYRFDVYLDNGVYKFVTVKNLDVIKKENYYEVNSKCYEEAKKLKKISNQAEFIASFYNNDLIKINGELYRVIGVNNDLLNRIEVNMIDITYREYLENMNDKRPPRIIKTIASKTQSIKKYSTDILGNLYEVKSKKHPQIIKKG
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 J3F2B0_CAS9_ACTNH_4ogc (aligned to MG3)
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 Actinomyces naeslundii
						
					
				
			
			 MWYASLMSAHHLRVGIDVGTHSVGLATLRVDDHGTPIELLSALSHIHDSGVGKEGKKDHDTRKKLSGIARRARRLLHHRRTQLQQLDEVLRDLGFPIPTPGEFLDLNEQTDPYRVWRVRARLVEEKLPEELRGPAISMAVRHIARHRGWRNPYSKVESLLSPAEESPFMKALRERILATTGEVLDDGITPGQAMAQVALTHNISMRGPEGILGKLHQSDNANEIRKICARQGVSPDVCKQLLRAVFKADSPRGSAVSRVAPDPLPGQGSFRRAPKCDPEFQRFRIISIVANLRISETKGENRPLTADERRHVVTFLTEDSQADLTWVDVAEKLGVHRRDLRGTAVHTDDGERSAARPPIDATDRIMRQTKISSLKTWWEEADSEQRGAMIRYLYEDPTDSECAEIIAELPEEDQAKLDSLHLPAGRAAYSRESLTALSDHMLATTDDLHEARKRLFGVDDSWAPPAEAINAPVGNPSVDRTLKIVGRYLSAVESMWGTPEVIHVEHVRDGFTSERMADERDKANRRRYNDNQEAMKKIQRDYGKEGYISRGDIVRLDALELQGCACLYCGTTIGYHTCQLDHIVPQAGPGSNNRRGNLVAVCERCNRSKSNTPFAVWAQKCGIPHVGVKEAIGRVRGWRKQTPNTSSEDLTRLKKEVIARLRRTQEDPEIDERSMESVAWMANELHHRIAAAYPETTVMVYRGSITAAARKAAGIDSRINLIGEKGRKDRIDRRHHAVDASVVALMEASVAKTLAERSSLRGEQRLTGKEQTWKQYTGSTVGAREHFEMWRGHMLHLTELFNERLAEDKVYVTQNIRLRLSDGNAHTVNPSKLVSHRLGDGLTVQQIDRACTPALWCALTREKDFDEKNGLPAREDRAIRVHGHEIKSSDYIQVFSKRKKTDSDRDETPFGAIAVRGGFVEIGPSIHHARIYRVEGKKPVYAMLRVFTHDLLSQRHGDLFSAVIPPQSISMRCAEPKLRKAITTGNATYLGWVVVGDELEINVDSFTKYAIGRFLEDFPNTTRWRICGYDTNSKLTLKPIVLAAEGLENPSSAVNEIVELKGWRVAINVLTKVHPTVVRRDALGRPRYSSRSNLPTSWTIE
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG1-1 to 1-3 MOTIF
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RHHALDAMV
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 2.1
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KHHALDAMC
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 2.2
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KHHALDAIC
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 3
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PXGFSRPA
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 4
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PXGFCRPA
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 5
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PXGYCRPA
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 6
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PXGYSRPA
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 7
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 8..9
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PIVRHRLXXF
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 8
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 8..9
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PVVRHRLXXF
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 9
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 8..9
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PLVRHRLXXF
		
	
	 
		 
			 13
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 10
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 5
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..13
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKALXSAIQXRGY
		
	
	 
		 
			 13
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 11
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 5
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..13
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKALXNAIQXRGY
		
	
	 
		 
			 13
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 12
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 5
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..13
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YKALXSAIQXRGY
		
	
	 
		 
			 13
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..13
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 13
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 5
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..13
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YKALXNAIQXRGY
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 14
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKLLNLR
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG1 motif 15
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLLNLR
		
	
	 
		 
			 11
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 MG1, MG2 motif 1
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 9..10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..11
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PRFXNRIIXXC
		
	
	 
		 
			 11
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 MG1, MG2 motif 2
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 9..10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..11
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PRFXNRILXXC
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 1
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NNHLVRH
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 2
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NNHLIRH
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 3
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NNHIVRH
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 4
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFLXFRW
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 5
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFLXYRW
		
	
	 
		 
			 7
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..7
					 
						 
							 note
							 MG2 motif 6
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..7
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFMXFRW
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 1
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EPQTYEAW
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 2
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EPETYEAW
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 3
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLVRAVRHM
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 4
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRMXRRKK
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 5
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRMRRRRK
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 6
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2..3
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NXXLLRPR
		
	
	 
		 
			 15
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 7
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 13..14
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..15
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QXDVLAELRRICXXQ
		
	
	 
		 
			 15
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 8
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 13..14
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..15
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QXDLLAELRTICXXQ
		
	
	 
		 
			 15
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..15
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 9
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 13..14
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..15
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QXDQLAELRRICXXQ
		
	
	 
		 
			 11
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..11
					 
						 
							 note
							 MG3 motif 10
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 3..4
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..11
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VPXXRVGKDPL
		
	
	 
		 
			 10
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..10
					 
						 
							 note
							 MG4 motif 1
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 5
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 8
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..10
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QQFRXLQXVN
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG14 motif 1
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HXDGTSRAL
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG14 motif 2
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HXNGTSRAL
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG14 motif 3
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HXGGTSRAL
		
	
	 
		 
			 9
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..9
					 
						 
							 note
							 MG14 motif 4
						
					
				
				 
					 MOD_RES
					 2
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..9
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HXDGSEQAL
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					 MOD_RES
					 10
					 
						 
							 note
							 Any amino acid
						
					
				
				 
					 source
					 1..13
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 WATIYGXDKXFLK
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG23 motif 17
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALELLGDE
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 MG23 motif 18
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AKDILGDE
		
	
	 
		 
			 998
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..998
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..998
					 
						 
							 note
							 MG40-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..998
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKIFGFDLGIASIGWAVVEFDNEYFDPETGEVVEGKIVKSGVRCFPVAENPKDGSSLAAPRREKRLARRICRRKARRMESIKRLFVAKNLVSDLRELNDLYASQKGGDVWNLRIKGLSEKLSKEELLRVLTHLAKHRGFKSYRKAVEENDAERGRVLKAINENKKLLSKDNTLAQVIVERAGKTGKKRNYTESDAKGMAKAIYNNSIPRNEIERELNLIYAEQKQYGIFSEDLFEDFKKIAFRYRPLGSVADMVGNCTFEKGEKRAPKEAPSSEFFVAWGKINNMAVYENAQKRFLSMEEKKALFELLKTTPKVKYQTIAKKIFVGKDIQFADVNYNLIRKKSKDGSSKEVNPEDAVFYEMKGWHKLKSLFEKDAWSEISKDISLLDRVVNVVVCEKNDENIIKGLKHINVPEKYIETFSSLTTDKFINLSLNALYKILPYMVQGMKYNEACEKAGYDFREKTDKLVEKKGVLLSVIPAEKQTKVPVVNRTISQFRKVYNAMVRQFGAPDQINIETGRELKKNYEERRKIINKNKENEQERKEAEEELRQENIKETSKNIWKYRLYQEQDGKCIYSGKSIDLRRLDEEGYLDVDHIIPYSRSLDDSFNNKVLCLSSENRMKGNKTPFEYIQNKDDWEAFEARVNLLRNNRKKENLLNKNFNDRELEFKERNANDNNYIAKYIKQYLEDGLDFSSSNRQDIKNRIQMRTGSLTSYLRHCWGLHKDRNENDRHHAQDAIVIACATQGMVKYLSTVSGLWENKWQVAQLKDNGEAWYKSLKYKFLEPWNGFREDVKQSLDEIFVSRPPRKSATGEIHQETIRSLNPKHKNYNKKDIKSGILVRGGLANNGSMLRTDVFVKKNKKGKDEFYLVPIYLSDMGKELPSKAIVPLKFEDEWLQIDDNFSFKFSLYMDDLVKVKKGEKEIFGYFKGTGRTTGSITIEAPDRSIITPSIGVKTQDAFKKYSVDPLGNYTEVKHESRIPLTLIKSNAQRYKEQQKG
		
	
	 
		 
			 987
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..987
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..987
					 
						 
							 note
							 MG40-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..987
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKKIFGFDLGIASIGWAVVEFDNEYFNPETGEVIEGRILGAGVRTFPQAENHKDGSSLAQPRREHRLARRLCRRKARRLEGIKKMFIAKGLFNSMDDYKSLFEEKGREDVWNLRIEALSRALSKKELMRVLIHLAKHRGFKSYRKAIEEKDEEGGKMLKAIGANKALLSESKTLAQIIVERAGERGKKRNYTHKNDKGKDETVYINSIPRTEIERELDLIYQNQKQYGIFTEDLYNDFKNIAFRFKPFDAVGDMVGYCSFEKNEKRAPKNAPSAEIFVALSKINNLTVYENNTKRFLDDDERANLLQLLKTTQKVKYSSIAKKVFKGKEIKFTDINYAISAKEAKPSNPEDKLFYEMKGWHNIKSYLSEDEWEKYSQNLPLLDNIVTVIATEKNDVKITEALKKLSLDDVIITKFLQLDFDKFINLSLRALYKILPYMEKGLTYNKACASCGYDFKNVAEIVEKGKDGLLLSIPQDKQTTVPVVNRTVSQFRKVYNAMVRHFGIPDQINIETGRELKKSFDERQKIIRKNKENEEERKEAFAKLNENNIQETSTNVLKWRLYQEQDGKCIYSGKPIDLNRLDEVGYLEIDHILPYSRSLDNSYNNKVLCLSAENQMKSNKTPFEYLGGDEEVWNAFCCRINSMQAMRSRKKGNLLVKNYNDRELEFRERNANDNSYISRFVKKYLEDGVDFSQSTRQDIKCRVQTRTGFLTDYLRHCWGLQKNRDESDTHHAQDAVVIACATQEMVTYLSSVSNFKENKWFLTQQKGEAWYKSLKHKFDEPWSGFRNDVATTLEGIFVSRPPRKNATGEIHEETIRPLNPKHKNYNAQKIKSGMSVRGGWASNGGFLRTDVFSKKNKKGKEEFYLVPIYLSDMGKDLPNKAIVPLKDEKEWLTLDDSFEFKFSLYMDDLVKVIKGNKEIFGYFKGTGRTTGSITIESHDRSIITPSIGVKTQDNIKKYQVDPLGNFTEIKGEKRLSLKSGKNHKE
		
	
	 
		 
			 983
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..983
					 
						 
							 note
							 MG40-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..983
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLIFGFDLGIASIGWAAVKISDPTASATDAAAPDKRPAGEILGAGVRCFDQAQNAADRRMVRGARRRIRHRAQRMREIRAILRKYNLIDIPEPKSNGKNNFYLNRDTDINIWQLRAVDAFTRKLTPRETGRILYHLAKHRGYDDITYPVSADTKSEKADNADAKEELKAIGEIKRNLAKLHNENPNQTMCQMLYAINHSQHIKMRNGRKSGTKIAKDGTQKTELQSPYSNSIPRSQIKREAEMILRAQRDFGNDFSNVFTKWFDVAFRQRKFNESASPLAKSIEEMRGKCPFTNEPVAPKESPTAQMFVALTKCRQNDFTVEETKKIIDELYKKKTGLKYADVRELLKWDDDRRFKTLNYSRTYDKENKILIEPDIKKIEDRKFYAFTGWHKLAKYTTDIATMDKIFDIIATQKTPENIERAVSEILPEHAAAIAQITSSEFIKLSISALQKIIPEMEKGKKYNEAVAAGLNQDFRAQNVSYINRDDGASAGYLHQINWCLLGNRITSPVAKRTLGQLRKVYNAMVYRFGSPDRIHLEIGRELKNSPDDIARMKREQERNRQATADARKEYGKNYFKYKLYMEQGGKCPYCNATLVAGDWAAYEIDHILPYSRSLDNSQSNKVLVCHECNQRKGSKTPYEFLTSEQFFDMTVRARALHNPAKFKKLTNTDLPQSNDDQNGFIERNANDNATIAKFAAEYLEYGIDWSASDDIKKRVLVRTGSLTDYLRHQWGLVKNRDESDRHHAQDAIVIACATQGMVKYLSTLSARFENKYALIQKNGQAWYNALKTSIQEPWDGFRTDVISCLGNVIVSRPPRCNATGAAHDETIYADPKSYRSKRGMNKNRDKGSLEIRHGRAVRGNMFRFDIWRNARGKYVCVPIFVTDTKGKDDDAFKIPDGEFVCSLHKDDYVRLTTADGMYEGYITQMDHGRNFILYRQDNSKNIVVTKAVGKCTNIEKFAVSLLGTPKPIKLPEQRTPVVKRK
		
	
	 
		 
			 980
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..980
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..980
					 
						 
							 note
							 MG40-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..980
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLIFGFDLGIASIGWAAVRMSDPTASTTDASAPDSRPVGEIVGAGVRCFDQAQNAADRRTARGARRRIRHRAQRMREIRDILRQYHLIDIPEPKSDGQNNFYLNRDTDINIWQLRAVDAFTRKLTPRETGRILYHLAKHRGYDDITYPVPAGAKSEKADDAESKEELKAIGAIKDNLAKLQRENPDQTMCQMLYATEHAQMRNGRKSVVKIAKDGTQKTEVQSTYSSSIPRSEIKREAEMILHAQRDFGNDFSDAFEKWWAVACRQRKFNESASPLAKSIAEMRGKCPFTNEPVAPKESPTAQKFVALTKCRQNDFTVAETQTVIDELYKKKTGLKYADVRNLLKWDDDKQFKTLNYSRIYDKENKVWIEPDIKKIECQKFYAFTGWHKLAKYTTDIDTMDKIFDVIATQKTPENIERAVSEILPEHAAAIAQITSSEFIKLSISALQKIIPEMENGKKYNEAVASGLNKDFRAQNVSYINRDDGAPAGHLHQINWTLLGNRITSPVAKRTLVQLRKVYNAMVYRFGAPDRIHLEIGRELKNSPDDIARMNREQERNRQATEEARKEYGKNYFKYKLYMEQGGKCPYCNAVLAAGDWGAYEIDHILPYSRSLDNSQSNRVLVCHECNQRKGSKTPYEFLTSEQFYDMTVRARALHNPAKFKKLTNTDLPKCDAEQNGFIERNANDNATIAKFATEYLEYGIDWPASDDIKKRVLVRTGSLTDYLRHQWGLVKNRDESDKHHAQDAIVIACATQGMVKYLSTLSARFENKYALIQKYGQAWYTALKTSIQEPWNGFRTDVISCLNDIIVSRPPRCNATGAAHDETIYADPKSYRSKRGLNKNRDKGSLEIRHGRAVRGDMFRFDIWRNAHGKYVCVPIFVTDTKGKDDDVFKVPDGEFVCSLHKDDYVRLTAADGVYEGYITKMDHGTNFILYRQDNNRTQVVKKSVGKCTNIEKFAVSLLGTPKPIKLPEQRTPVVKRK
		
	
	 
		 
			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 MG40-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLIFGFDLGIASIGWAAVKMSDPTASDTDAAAPDNRPVGEILGAGVRCFDQAQNAADRRVARGARRRIRHRAQRMRDIRKILRQYNLIDIPEPKFNGQNNFYLNRDTDINIWQLRAVDAFTRKLTPRETGRILYHLAKHRGYDDITYPVLTGAVPEKADDAEAKEELKAIGAIKDNFAKLHNENPDQTMCQMLYATEHGQMRNGRKSVIKITKDGTQRTEEQSSYSNSIPRSEIKREAEMILHAQCGFGNDFSDVFKEWCVVAFHQLKFNESKSPLAKSIEKMRGKCPFTNKPVAPKESPTAQMFVALTKCRQNGFTVAETNAIIDALYKKKTGLKYADVRKLLKWDDDSQFKTLNYSRTYDKENKKWIEPDVKKIENSKFYAFTGWHKLAKYTTDVATMDKIFDIIVTQKTPENIERAVSGILPEHAAAIAQITSSEFIKLSITALQKIIPEMAAGKKYNEAVADGLGKDFRVQNVSYIDRDDGVSAGCLHQINWNALGNRITSPVAKRTLGQLRKVYNAMVYRFGAPDRIHLEIGRELKNSPDDIARMNREQERNRQATEEARKEYGKNYFKYKLYMEQGGKCPYCGATLVAGDWAAYEIDHILPYSRSLDNSQSNKVLVCHECNQRKGNKTPYEFLTTEQFHDMAVRARALHNPAKFKKLTNTELPQSSDEQNGFIERNANDNATIARFATEYLEYGIDWPESDNIKKRVLVRTGSLTDYLRHQWGLVKNRDESDKHHAQDAIVIACATQGMVKYLSTLSARFENKYALIEKYGQAWYNVLKTSVQEPWAGFRTAVFSLLDNIIVSRPPRCNATGAAHKETIYANPKSYRSKRGLNKNRDKGSMKIRHGRVERGDMFRFDIWRDARGKYVCVPIFVADTKGKDDNNFKVPDGEFICSLHKDDYVRIYTSNQVIEGYISQMQEVIHGDKIYRYLALYTHDNHKTIVCKDDKSKAVPEIFRANVSDATNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
		
	
	 
		 
			 978
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..978
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..978
					 
						 
							 note
							 MG40-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..978
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLIFGFDLGIASIGWAAVKMSDPTASDTDAAAPDNRPVGEILGAGVRCFDQAQNAVDRRVARGARRRIRHRAQRMRDIRKILRQYNLIDIPEPKFNGQNNFYLNRDTDINIWQLRAVDAFTRKLTPRETGRILYHLAKHRGYDDITYPVLTGVVPEKADDAETKEELKAIGAIKDNFAKLHNENPDQTMCQMLYATEHGQMRNGRKSVIKITKDGTQRTEEQSSYSNSIPRSEIKREAEMILHAQCGFGNDFSDVFKEWCVVAFHQLKFNESKSPLAKSIEKMRGKCPFTNKPVAPKESPTAQMFVALTKCRQNGFTVAETNAIIDALYKKKTGLKYADVRKLLKWDDDSQFKTLNYSRTYDKENKKWIEPDVKKIENSKFYAFTGWHKLAKYTTDVATMDKIFDIIVTQKTPENIERAVSGILPEHAAAIAQITSSEFIKLSITALQKIIPEMAAGKKYNEAVADGLGKDFRVQNVSYIDRDDGVSAGCLHQINWNALGNRITSPVAKRTLGQLRKVYNAMVYRFGAPDRIHLEIGRELKNSPDDIARMNREQERNRQATEEARKEYGKNYFKYKLYMEQGGKCPYCGATLVAGDWAAYEIDHILPYSRSLDNSQSNKVLVCHECNQRKGNKTPYEFLTTEQFHDMAVRARALHNPAKFKKLTNTELPQSSDEQNGFIERNANDNATIARFATEYLEYGIDWPESDNIKKRVLVRTGSLTDYLRHQWGLVKNRDESDKHHAQDAIVIACATQGMVKYLSTLSARFENKYALIEKYGQAWYNVLKTSVQEPWAGFRTAVFALLDNIIVSRPPRCNATGAAHKETIYANPKSYRSKRGLNKNRDKGSMKIRHGRVERGDMFRFDIWRDARGKYMCVPIFVADTKGKDDNNFKVPDSEFICSLHKDDYVRLTTADGVYEGYITQMDHGTNFILYRQDNSQIQVVKKSVGKCTNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
		
	
	 
		 
			 984
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..984
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..984
					 
						 
							 note
							 MG40-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..984
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGWAVVDFDDVGDPENEIYPSGEIKKSGVRCFPIAENPKDGSSLAEPRRQKRLMRRLCRRKARRMKGIKALFVANHLVDESELSQENKENIYRVKGNPDVWKLRVKALAEKLTIVEFLRVLTHLAKHRGFKSYRIAAEKADAENGKVLEAIKANKVLLADGKTLAQMLVEKGGKKRNRQKIIIKNGKEGTQPNYEDSIPRDEIIRETDLIFETQRRLGLSFATEKFQSDFKDIAFRYRSVAGIEKMLGSCLFEKEENGKPCKRAPKAAPSAEFFVAWTKINNCAVFEKGEKRFLTAEERLAIFNLLKEQKEVKYAAIRKKIFAGRDDITFADVEYNPKPIVNKRTGEIKEPKKPEDNPFFALKGYHALKNVIDISAYPIEILDQIVSVIATQKNDEAIAGSLKNIGLSETEIEKLQGLTFKTFIKLSLKALYKILPEMQAGKKYNEACKAVGYDFQTTGESFTKEKGKFLPPIPQDMMTTVPAVNRALAQFRKVYNAMVREFGTPDQINIELARDVYNDHDERQEIVKKQQEYAEEKENAKQLAYEKLGLSKISGTQLLKFRLYEQQNGKCVYSGRTLDINRLIDQDYCDVDHIIPYSRSLDNSLHNKVLCLSRENREKTDKTPFEYFRDSKTPAAWEEFKIRVCSMKALSKSKKVRLLAQDFKDREEEFRSRNINDTRYMSRYLMKYLDDCIDFSGSQTDVKDHVQSRNGALTDYLRHQWGLTKKRAENDRHHAQDAIVIACATNGYTQYLARLSKIFENKQAYAAKHGEAWYKAFKAHLKTPWETFYEDVQKSLSEIFVSRPPRKNATGEVHQETIRTLNPDKKGYSEKDVKSGVKVRGGLANNGNMLRVDVFSKKNAKGKEQFYLVPIYLADMVKPEMPNKAIVANKPESDWPVMDDTFIFKFSLFKDDVVKVDDGVFGYYVGTHRGTSAITIEAPDRSETWAGLGARNLKYIKKYQVDPLGRYVEVKSETRVPLNAKQRG
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 MG40-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKIFGFDLGIASIGWAVVEFDNEYFNPETGEVIAGKIIRSGVRCFPVAENPKDGSSLAVPRREKRLARRICRRRARRLEGLKKLFVIKHLAENLQEIEELYRLQTGGDVWELRIKGLTEKLSKEELLRVLTHLAKHRGFKSYRKEAEKNDAEGEKILKAINENKQQLEGNKTLAQLIVGRAGKCGKKRNYTELDAKGVEKAVYNNSIPRDEIERELALIYENQKQYGIFSKDLFDDFRKIAFRYRPIGSVADMVGYCTFEKGEKRAPKEAPSSEFFVAWGKINNLAVYENGQKRFLSQEEKLALFELLKSTQKVKYQMISKKIFPQRDIQFADINYNQTAKKAKDGSIKKINPEDVLFYEMKGWHKLKSLFEKDEWAELILNIPLLDEVVNIIACEKNDENITKGLKAINIPEKYFEKFTALTTDKFINLSLKALYNLVPFMKQGLKYNEACEKAGYDFKENNDKLVEKRSVLLEVIPVEKQTKIPVVNRTVAQFRKVYNAMVRQFGAPDQINIETGRELKKSYDERRKIIAKNKENEQERNEAREALENENLKGNSKNILKYRLYQEQDGKCIYSGNPIDLYRLDEEGYLDVDHIIPYSRSLDDSLNNKVLCLSSENRKKGNRTPFEYILDEKDWEMFESRVKLLRNNRKKENLLNMNFVDRELEFRERNANDNNYISRYIKKYLEDGIDFSSSNCQNIKNRIQMRTGSLTSYLRHCWGLKKNRNENDRHHAQDAIVIACATQGMVQYLSAVSGLWENKWEVAQAKENGEAWYKSLKYKFSEPWHGFRDEVEKSLQDIFVSRPPRKSASGEIHQETIRSLNPKHKNYSEKDIKSGIPVRGGLANNGSMLRTDVFVKKNKKGKDEFYLVPIYLSDMRKELPNKAVVPLKFEDEWVQLDDSYTFKFSLYMDDLVKVKKGDNEAIFGYFKGTNRCTGAITIEAADRSKKYDGVGVKTQDSFRKYSVDPLGDITEIKHETRMPLTHVKPNAQGYKKKQEKRLLKG
		
	
	 
		 
			 1014
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1014
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1014
					 
						 
							 note
							 MG40-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1014
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRIFGFDLGIASIGWAIVEMEDERKNPSDGFLTEGKIVKSGVRIFNVAENPKNGESLAKPRRDKRLSRRLCRRKARRKEAIRNLLIAKGLIGKEDIDRVFMQQVGGDVWDLRVKGLSKKLEKEELARVIFHLGKHRGFKSYRKAEEENDEENGKVLKAIKENREALGKDETKTLAQVIVERAKNSEDKHKRNYQKIIDKNGKKTTELVYLNSIPRSEIKRELKLIYENQKQYGFFTEDLYVALAGKGKEPKDDDNSENGIMFRHRPVGAIDEMVGYCRFETKEKRAPKEAPSSELFVALSKINNMSVYEDNEKRFLNNDERSLLLDLLKKTKTVKYSTISSKIFKEKNIKFADINYRKTVKKDKDGKETKVNPEDEKFYSMSGWHKLKTALGDAFDKYQENIHLLDKIVEITAMYKNDELIQKKFEELNIDKKDAELFKELTFKQFINLSLKALYKIVPYMEQGDKYNEACEKAGYDFRDSGEKLVANKGSVLEVIKPEMMTTVPVVNRAVAQFRKVYNAMVRRYGEPDQINLEVGRELKKSWDERKKTEKMQKENALKREQAKKEIEENEAEATSKNILKYRLYQQQDGKCIYSGKVIDINRLYEDGYAEIDHIIPYSRSLDNSQNNKVLCLSEENRMKGNKTPYEYMKDSGRWHDFKVMVGSLYGIGKRKKDNLLNEGFKNREEEFRERNANDNSHIARYVKQYLNDGISFENSSYKNIKNRIQSRSGSLTDYLRHQWGLEKVRSAGDKHHAQDAIVIACATQGMVQYLSGMAGIFENKYALRGENGEAWYNAIKSNVQEPWKGFRNDVEESLSKVFVSRAVRKNASGEIHEETIRTLNPKHKNYNESDVKSGMHIRGGLANNGVMLRTDVFSKKNKKGKNEFYLVPIYLGDMANDELPNKAIIAGKNEEEWMKIDETCTFLFSLYKNDLIRIRKKEVDIFGYFGGTDRSLGRIIIQEHDRSKDEIRACVKTQDIFKKYQVDPLGFYTEVKTEKRMPLKIKKKTKKCRGE
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG40-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRVFGFDVGISSLGWAVIDMDDDKDPEKQEEITGEIIAAGVRTFPEAENPKDGKSLAMPRRQKRLARRVCRRKALRKKDLKKLFVEKGLVGETDFVRKNVPLADVWDLRVQGLSRRLSGEELARVLLHLAKHRGFKSYRKAQEKEEEGGKVLEALSKNKALLSENENKTLAQIFVERGGKKRNFCRTVTKNGTEKTEACFDNLFTREEIIREAGLIFDRQRTFGSEFASPEFEEAFGEIAFRHREVDVQGVEKMLGVCPFEKDEKRAPKEAPSAEFFVALGKINSMSVLEGGRKRPLTEGERAALFDLLKARKKVTYRDIRQKVFNSPSEDDFRFSDVEYNPRPKYDKKTKELIVNKKAPEEKEFYSLKGYHALKGLIGEAYDIPTQDKIVSVIAIQKNDKNIEGQLKELGIHPDDIETLKGVSFSKFIGLSLKAVYRLLPEMEAGKKYNEACKAVGYDFKSTGEPFSREKGPFLPPIPQKLLTRVPVVNRAVSQFRKVYNAMVRTYGTPDQINVEMGRDIYNNAQDRKKIQKAQEEFRELKDAARQKAEERLGYGNVSLKVLLKFRLYEEQDGKSVYSGRSIDLDRLAKEPDYCDVDHIIPYSRSLDDSLNNKVLCFSSENREKSNRTPLEYLPVESHADFIGRVMSMKGIKSAKRDRLLIENFSAKEAEFRERNINDTRYMAKYLIKYLDDCIDFSGSSAILKDRVQSRSGGLTDFLRYQWGLKKDRSENDLHHAQDAIVIACATNGYTKYLAHLSKIFENKQRYAEKYGEAWYKAFKRHLKAPWDGFYEDVQKALAKIFVSRSPRKNATGELHKETICTLKPSSGKFKEENVKSGFKIRGGIAGNGEMLRVDVFSKKNKRGKEEYYLVPVYLKDMAAKVLPNKAVVAGKPEEEWLEMDESYVFKFSLFPDDLCFVQKGEKIIFGYYKGANRATASITLEGHDRSFMKEGIGVKTQDRIKKFQVDPLGRYVEVKSEKRLPLKPKSAEQRRRDRWKNDFYKKHPDTK
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG40-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1001
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 MG40-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 MG40-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 MG40-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1012
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 MG40-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1012
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 879
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..879
					 
						 
							 note
							 MG40-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..879
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1015
					 
						 
							 note
							 MG40-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1015
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 MG40-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1011
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 MG40-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRKRIFGFDLGIASIGWAVVDFDKEYFDHETGEVIEGQIIKSGVRCFPVAENPKDGSSLAAPRREKRLARRICRRKARRMQEIKQLFIDSGLVADSDMLQKLYAEQKDGDVWNLRIKALTQKLTAAELVRVLTHLAKHRGFKSYRKAAEESDTEGGKVLKAIKANSIQLSDNKTLAQIIVERAGKNGKKRNYTETNAKGKEEAVYINSIPRIEIMRETKLIYEAQKGEKGLFTDELYAKFCNIAFRYREAGSVANMVGQCIFEKDEKRAPREAPTSELFVALTKINNMSLNDNGKIRTVSPTERKQILEILKNTKLVKYSTLSSKVFAKGVKFRDIDYNKTEKRNKNNEVKTVNPEDITFYEMEGWHKLKAQFDKDEWAVVSKDTHLLDKVVNIIACEKNDASITKALKELGVKDEWIEKFNNCTFDKFINLSFKALYNIVPYMMDGLHYNEACEKVGYDHKLTVDKLVEHKGIYLEAIASDKLTKVPVVNRTVAQFRKVYNAMARQYGLPDQINIEMGRDLKKTFEERKDLKSLQDENMKQREIIEKELNEHKIKVNAKNILKYRLYKEQSCKCIYSGKTIDLERLDEVGYLDVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLCLSEENRKKGNKTPFDYIKNEMAWAEFEARVKLLHNKKKEDLLLCKDFQDRELAFKERNANDNSYISRYVKQYCEDGIDFSSSPWKDIKNRIQMRAGYLTDYLRWQWGLSKDRNANDRHHAQDAIVIACATQGMVSYLSYVSSVFENKFAVQAKTGEAWYQSLKKKWNEPWTGFRDSVLKSIDEIFVSRPPRKNATGEIHQERIRTINPNNKKYSEKDVKSGIFIRGGLANNGNMLRTDVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVAKKDEKDWVIIDDSYTFKFSMFMDDLIKITKGNKAILGYFCGTHRGNASITLEEHDRAKITEGIGVKGLDKFQKFSVDPLGNITEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQ
		
	
	 
		 
			 1008
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1008
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1008
					 
						 
							 note
							 MG40-20 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1008
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1009
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1009
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1009
					 
						 
							 note
							 MG40-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1009
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 776
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..776
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..776
					 
						 
							 note
							 MG40-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..776
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1011
					 
						 
							 note
							 MG40-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1011
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..909
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..909
					 
						 
							 note
							 MG40-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..909
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG40-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..860
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							 MG40-26 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 MG40-27 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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					 1..1005
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							 MG40-28 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..997
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							 MG40-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..978
					 
						 
							 note
							 MG40-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..978
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG40-31 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG40-32 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG40-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..955
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
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							 MG47-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
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							 MG47-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1034
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							 MG47-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG47-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 MG47-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..969
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG47-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 MG47-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..801
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..801
					 
						 
							 note
							 MG47-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..801
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG47-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 MG47-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 869
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..869
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..869
					 
						 
							 note
							 MG47-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..869
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..847
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..847
					 
						 
							 note
							 MG47-12 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..847
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG47-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG47-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG47-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNFKLGLDLGVASVGWGIIDENYNIIDSGVRLFSEASAKENVKRREMRSSRRRVRRVRHRLDRMGILLSEILEIDLPEPFGNIYEIRCRGLKEKLKKEELFLALMHLTKRRGTFYLTADDIENKEDNGKSTEEILLEQEIKLKENYICEIQYKEFLEKGRVRGTENRFKNKEYLHELEALLNMQAQFYPVIAEYKDEIYKIYNSKREYFEGPGSEKSPTPYGSYRYDENGNVIKVNLIDLMRGKCTYFPDEKRIAKGAYTAALFNILNDLNNLKIKDRKITEEEKRNLIENYINKGKNITLNYIAKVTGVDVEEISGYRIDKSEKPIFTELKQYKDILKVFDKFGDRKLVEGNALLCDDIAEVLTKEKSVDIRKSELEKRGIEKNIASEIAKLSGFTQYHSLSKKAINTIIGDLWSTGKNQMQLFHDCGLTEYKNRANLGEKIKFDGSEWIVSPITKRTVTEAVKVINACRKMLKQKYNTEFSDVVIEMAREKNLDEKKKMEKDIQKKNELRAKAIHELTSNRKLTPRQFEIINLLLDQDMRSAYSGKAVSLPQVYEGMLEVDHIIPRSISFDDSKNNKVAVFISENQKKAQRTPFMYLKSGEGEISYEKFKEMVLKNTRYSKSKKANLLLENGLPEKEMIGFINRNLVDTRYACRKVLNMLQDYFKINNIDTKVKVIKGSATFAFRKKAKLDKNREESYAHHAQDALIIAGLFNTDLMKKLNCIVDLNEEFINDKENLIFENGKVINKNTGEFISDEDFNASKYIQFIKQVELRKQKYSHKVDRKPNRQLYDQQLKSTRAIIDEKGKEKTYVITKYKNIYAVGVGSTGDKLAERIRKNPESLLMYHNDPETFKKLLEVVNAYPDKKINPFAKYKEEYNQYITKYAKHNNGPIIMDVKFIDGQLGVHRVNKKQNGKNKSVYLQIKSLRADFYYVDGAYKFINVPYDMIYKENGIYKLDMEKYQAAKVQKGINGDAEFKFSLHRGEFFSYKKDKEEFWWQFSCVNSDTKNVIETKYIDKPSPGNTQKYRMITIGKKITDMCKYNVDVLGNIYPVDKEILKVEIEM
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG47-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG47-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNFKLGLDLGVASVGWGIIDENYNIIDSGVRLFSEASAKENVKRREMRSSRRRVRRVRHRLDRMGLLLSEILEIDLPEPFGNIYEIRCRGLKEKLKKEELFLALMHLTKRRGTFYLTADDIENKEDNGKSAEEILLEQEIKLKGNYICEIQYKEFLENGKVRGTENRFKNKEYLREVEALLNMQAQFYPVIAEYKDEIYKIYNSKREYFEGPGSEKSPTPYGSYRYDENGNVIKVNLIDLMRGKCTYFPDEKRIAKGAYTAALFNILNDLNNLKIKDRKITEEEKRNLIENYINKGKNITLNYIAKVTGVDVEEISGYRIDKSEKPIFTEFKQYKDILKVFDKFGDRKLVEGNALLCDDIAEVLTKEKSVDIRQSELEKRGVEKNIAAEIAKLSGFTQYHSLSKKAINMIINDLWASDKNQMQLFHDCGLTEYKNSANLGEKIKFDGSEWIVSPITKRTVNEAVKVINACRKMLKQKYNTEFSDIVIEMAREKNLDEKKKMEKDIQKKNELRAKAIHELTSNRKLTPRQFEIINLLLDQDMRSAYSGKAVSLPQVYEGMLEVDHIIPRSISFDDSKNNKVAVFISENQKKAQRTPFMYLKSGEGEISYEKFKEMVLKNTRYSKSKKANLLLENGLPEKEMIGFINRNLVDTRYACRKVLNMLQDYFKINNIDTKVKVIKGSATFAFRKKAKLDKNREESYAHHAQDALIIAGLFNTDLMKKLNCIVDLNEEFINDKENLIFENGKVINKNTGEFISDEDFNASKYIQFIKQVELRKQKYSHKVDRKPNRQLYDQQLKSTRTIIDEKGKEKTYVITKYKNIYAVGVGSTGDKLAERIRKNPESLLMYHNDPETFKKLLEVVNAYPDKKINPFAKYKEEYNQYITKYAKHNNGPIIMDVKFIDGQLGVHRVNKKQNGKNKSVYLQIKSLRADFYYVDGAYKFINVPYDMIYKENGIYKLDMEKYQAAKVQKGINGDAEFKFSLHRGEFFSYKKDKEEFWWQFSCVNSDTKNVIETKYIDKPSPGNTQKYRMITIGKKITDMCKYNVDVLGNIYPVDKEILKVEIEM
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 MG47-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYKLGIDIGVSSVGWGIIDDKYNIVDCGVRLFSERSKDSNVDRRGFRSSRRRIRRVKHRLERMKNLLENVLNIKIKQNTFSSNPYAVREKGISEKLSKEELVQAILHLTKRRGTHFLTAEDFENQNGEKTVEKILSEQEANSQDKYVCQMQNEKHMSICTLKQYMGKVRGAENRFRNKKYLEELQQLLKIQANFYPEIEQSKEAIENIYSSKREYWEGPGSEKSPSKYGQYRYGNDGRVIKVNLIDIMRGKCTYYPQEARIAKQSYSACLFNLLNDLNNILINNEKITFEQKQELVEKYIDEGKNINLQAIASVSGVKKELVSGYRIDKDNKAIFTEFKGYKNILKALKVNNLDNQFIKGNRRLVDEIVEIMTKEKDVEKIAADLQQLNGMSADSAGVISQISGISEYHALSLKAINTIIEDLWHTPKNQMVLFAESGLSGKKDRQLKSATIEIDIENWIVSPVVKRSVNETVKIINALRAKMQKEYGAEFEEIVIEMAREKNSEEKKNFINKIQKENEKNRQKIAELMEGKKISGEDFNKIRMLIEQGYKCAYSLRSMSPNDVLLGKAEVDHIIPLSLSFDDSQANKVLVYVSENQEKRQRTPRQYLKSGAGKVSFEEFKDWVCKTFEKNKQKRENLLYEGDPKKDIQGFINRNLVDTRYACKEVLNLLQRYFKQNEISTKVSVIKGGFTAYFRKKAKLSKERDKTFAHHAQDALIVAGLSNSSLLKKLNSIIRDYDLLIQSSDVMDDGKMINKDTGEVLGVIQESDFNSMDYIMFIKRVERVQPKFSHKVDRKPNRELYDQNIKATREQDGDKYIVTKCKNIYTSKDGEKLKELIETTPEKLLMYKHDYQSFEKMQQVVEFYKEAKNPFAEYYKEHNAKIRKYAKEGKYSPEIDNVKYLDKKLGNHRAINNPNSKNLAVLLSIKTLRADIYWDNNKYTFVSVPYDFIITKNNHKGGEVSYDIDLDKYNMAKVNKGISAKAKFLFSLHKGEFVSYIDKNNNYLEWYYSSVNNDSRNKIEVKEIGKPTAKQEMKTIGKDITELTKYHVDILGNRYPIKEEKLKLNNI
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 MG48-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 MG48-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1072
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1072
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1072
					 
						 
							 note
							 MG48-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1072
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYRLGLDIGSSSIGWCIFETVNNIPVRIVDMGVRIFTDGRDPQKKTPLAVERRMARGARRQRDRRLQRINALVKQLKSCGLMPESKDAKKLELKNPYKIRAKAVHEEVSLYELGRALFHINRRRGFKSNRKADKGADENESSAMKKAIKDLNEKLGGQTLGEFLYERQNKGENVRVRAETIKNKNIYDMYADRSMYEKEFDRIWNTQSKFHKELTPELRQKIHYIIFNQRPLKVPERGFCQFEKDERREYLAMPISQIYRIYAEVAQLEIIAFEGDDKRLTPSERNAIANELLFNTKKLAKKDGEITFEKISQKILNLPKSTKFNLQSENRKGLFCDKTAFIISQEECFGADWHKFSFEKQSEIINTILNVSAKPLSDEELEELLSIKYSISKEKAVSILNKAMKLPDGTGSLSALAMSKILPHLKEWNIYNRACALAGYNFNQNYSGEILDKLPYYGQVLKTAALGANPTEENLKFPEKYYGKITNPTVHIALNQVRKVVNKLIDIYGKPDEIVVETARDLPLGEKGISELKKNQEKNKKDNDRIAKELEKVGVKNNYPNRMKFKIWEDLNKDEKQRCCPFCGKQIPLNAVDGLFSRHFEIEHLLPFSETFDDSRNNKVIACKDCNHMYKGKKSPFEAFGHIKDKDNPRNYDAILARAKDFANAEKRLWRFQEDAMRRFKDEESDLIARTMNDTRYMTRATREYLTSIVEAKNVYTVKGVITGLLRNKWGINKLLNDPALPPEEADEKNRNDNRHHAIDAFILCTISRAMIQRIAQSAKLCEEAGYEKIVSDIGKPFDDFDYEEMKKHLDKMLISFKPDRGNALNAVKNNKTLGSLHNETALGAINFKDGDNSLTLAKRIKIETLDFKEKNIEEVADEKIKKDLKAIYEEVVLAGADKKVWVEELSKYAKNNSIRRIRIHLRNRPSEKYIPIKDKNGKIYKYYANAENYCMDIYLPSGEKKWAFQPVSMFEAHQKNYVPKWRKTDPHAKLVMRLFKQDILAFEEDGKTVLRKITGLATHGQISFLPLNVNHIEGNPPKISPSSLQKLNARKVYIDEAGRLFDPGKAKYSE
		
	
	 
		 
			 824
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..824
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..824
					 
						 
							 note
							 MG48-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..824
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKEIPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWRKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAAPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSLGMIYSDACQWVGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENPEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLEILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGNSTPYEAFGQSAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAVDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKAHLQTLVISHKQDHKHPEQARAQGGSIGQLHKDTNYGHIHGNVYATRIDLIVDEFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDEGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHDVKRVRIHQTRHNLIPICDSDGHAYRYVDGGNNFCAEIWMPNKGKQA
		
	
	 
		 
			 774
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..774
					 
						 
							 note
							 MG48-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..774
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DITDEHRRKLVEELTRNFQHVNKQGMLTWAKIRKILGLSRAAKFNLDELGRKGLSCDTTSHRLSNPDYLGDRWWTLTDDEKNELVDKLATEPNKDVLEQWLAVRFKLDAETAKKLANTRLAQGYGSVSLKAIRRLLPHLRAGMTYDKACAAEGIDHSDLHTGEIFVNGDLPYYGQLLRRYVIGGDQSFDPHEEPEKYYGKITNPTVHIALNQLRVVINALVRKYGPPSEIHIELARELPLGARGLSQLKSDIARGRKENERIDEELRKIGVVPNYSNRMKFKLWEDLAEQPHERCCPFTGKVISLSALFTDEFEVEHLLPFSLSFDDSRANKVISHRDANRFKGNRSPYEAFGDSPPGYDWDAIIARVENFANPHKKWRFQPDAWEIWKKNNGDVIARMLNDTRYMTRVAREYLSYACPKHKVVSVTGQLTALLRHHWGLNRLLSIEDVKERGDHRHHAIDALVVACTSRSALQKVSAAARNAQSTERLLERLEKPYPKFSFEKLKERIDALVVSYKPDHGKPKPGMTVGQLHEETYYGRLGDSDKKGYGIYVTRRPFTQIEPEAKKIDEIANIQIREDLLAAYERLKGDKKEWQRFLQDYAQANNVRRVRVHIQKSDDVMIPIKDKSGKPYRYVQGGNNYCADIWCTDKGPKAGKWQCEVISMFDAHQPDFRPRWRTEHPTAWRVMRLQINDTVAVEENGQRILVRVKKINSDGRVYLRQLNIAREQGDSLSKGAPASTLQRLNARKIFVSPIGEVKDPGHARKSDKCYGKAS
		
	
	 
		 
			 948
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..948
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..948
					 
						 
							 note
							 MG48-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..948
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSNRKADKKSDGAESRGMKLGISKLREAMGDRTLGEFLYERKKSGMGTRMRADAIRGKNEYEIYADRDMYESELRRIWDCQRKYHRNLTDEMLNEISGALFFQRPLKIPERGFCRFEPGERRAYKAYPVSQKFRILQEVNALEILDIAGNGEGITLSMRQKLARALLENDRKIVNKKGIATFAKIKKFLGIPQSLNFNFESESRKGFDGDSTAAVMGSAECFGDAWADMDDCLREKIVDLILADKEGEFAALCAEKFGFGAEKSCAILDAGGELKDGTVSLSAKAMRKILPHLEGGALYHAACAEAGYDFTADYDGERSDLLPYYGKILRTSVLGGNPNFDPEKQPEKYYGKINNPTVHVALNQLRKVYNKLVAVYGRPDMVAVETARELPLGVKGLGELLSEQGKNRGKNLEIAEELKKFGAANNYRNRMKYKLWEDLNPDCIKRACPFCGRPIELQKLFTPEFEIEHLLPFSETFDDTRANKVVSCASCNRILKGNRSPYDAFANRAGYDWNGILSRVSDMPKSKQWRFRPDAWEIFEEKYGDYIARMLNDTRYMSKLAREYLTSVMEPEKILTVTGSATSMLRAKWGLDAILDDSSPLQFGGESESSAAKAPKAPVKNREDHRHHAIDAFVISSLNRKLISAISQCAKRAEQAHLENLFKAIPRAYERISYEKLEAAVKSINVSHKLDRGDTKGALKRGGTVAKLHKETAYGMIGSPYGGKATLAKRVPILSVECDEGQISEIANAKIRADLSRFCEQVYREAATKEEKKSMWARLLGEYCASNKIRRVRIHLPNRELKKLIPISDKKGKVYKYMENAESYCIDIYKPRNSEKWKFEVINMFAAHKNEMPQWRKDDSRAKLVMRLFKRDTIAYEENGEYRLAVVAGMATHGQISLLPLNVAKVEGNPPKKTPSVLQKLNARKVYVDEIGRVFDPYKRENERMQSC
		
	
	 
		 
			 750
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..750
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..750
					 
						 
							 note
							 MG48-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..750
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDALASSFKIILEKNELKLNLDSIQAFDCLNPHIYYDLLEYAKSIVTDTVVLNDFKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLDILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEVEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGDYTPYEAFGQSVQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHYVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRNNHHHHAIDAIVIALTDPRIIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARARGGSIGQLHDETNYGHIHDNVYATRIDLIVDKFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGELKSSNQADYHHDLEAFKEQYGVRRVRIHQTRHNLIPIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPTKGKQAGKWQCEIIRNFDINQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERDGERVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKG
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG48-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENEKVFGFDMGANSIGWCVQIIGEDGFTLEILGMGSRIFENSRDPKTRVPLSVERRMAHAMSVRRGRQIMRTRNLCSILRKYGLLPSGENVSVSERNPYKLRAKAVSEKVDMFGIGRAILHMNKRRGFKSNRKADKKSDGAESRGMKLGISKLREAMGDRTLGEFLYERKKSGMGTRMRADAIRGKNEYEIYADRGMYESELRRIWDCQRKYHRNLTDEMLNEISGALFFQRPLKIPERGFCRFEPGERRAYKAYPVSQKIRILQEVNALEILDIAGNGEGITLSMRQKLARALLENDRKIVNKKGIATFAKIKKFLGIPQSLNFNFESESRKGFDGDSTAAVMGSAECFGDAWADMDDCLREKIVDLILADKEGEFAALCAEKFGFGAEKSCAILDAGGELKDGTVSLSAKAMRKILPHLEGGALYHAACAEAGYDFTADYDGERSDLLPYYGKILRTSVLGGNPNFDPEKQPEKYYGKINNPTVHVALNQLRKVYNKLVAVYGRPDMVAVETARELPLGAKGLGELLSEQGKNRGKNLEIAEELKKFGAANNYRNRMKYKLWEDLNPDCIKRACPFCGRPIELQKLFTPEFEIEHLLPFSETFDDTRANKVVSCASCNRILKGNRSPYDAFANRAGYDWNGILSRVSDMPKSKQWRFRPDAWEIFEEKYGDYIARMLNDTRYMSKLAREYLTSVIEPEKILTVTGSATSMLRAKWGLDAILDDSSPLQFGGESESSAVKAPKAPVKNREDHRHHAIDAFVISSLNRKLISAISQCAKRAEQAHLENLFKAIPRAYERISYEKLEAAVKSINVSHKLDRGDAKGALKRGGTVAKLHKETAYGMIGSPYGGKATLAKRVPILSVECDEGQISEIANAKIRADLSRFCEQVYREAATKEEKKSMWARLLGEYCASNKIRRVRIHLPNRELKKLIPISDKKGKVYKYMENAESYCIDIYKPRNSEKWKFEVINMFAAHKNEMPQWRKDDSRAKLVMRLFKRDTIAYEENGEYRLAVVAGMATHGQISLLPLNVAKVEGNPPKKTPSVLQKLNARKVYVDEIGRVFDPYKRENERMQSC
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 MG48-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 MG48-21 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1066
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTTIIFPEDENEQTVLGLDMGSNSIGWFLQTVSANGMPKKIIAAGSRIFDNSRDPKTRVPLSVQKRLANASSTRRDRQIMRTKHLCKLLKEFKLLPSAEGKADVSNRNPYKLRAKAAEEKIDLYGIGRAILHINKRRGFLSNRKADKRANDEEAHGMKLGISNLRMHLADKTLGQYLYERQKSGKGTRMRAKAIKNKNHYEMYADRDMYVDEFQKIWRTQQKYHKNLDDEMGKKIEDALFFQRPLKTPERGFCQFEKGEKRAYKAYPISQKFRILQEVNALEVVNNGVIEVVLTPEDKKKLSEILLKNTSPHIKKGMLSFAEMKKILNIKRVHFFNFEAENRKGFYADSTYAVFASPDCFGDRWEKLDDDLRENIIDLIIQNKEKEFKKIASEQFGFDDERCEKILDAAMSLEDGTTSLSAKAMRKISKFLEDGALYHSACNMAGYDFNAGYEGKLYKELPYYGEILRTATIGGNTKFNPENKNEKEKYYGKITNPTVHVALNQLRKLVNKIFHVYGAPDKIVIETARDLPLGEKGLSEINKNNAKNKKENERIAEELEKLNVANNAKNRMKYRLWEDLNPDPQKRCCPFCGKQIPPHKIFSPEFEIEHLLPFSITFDDSRGNKVLSCASCNRIFKGKHSPYEAFGNNPSYNWNEIVARVSEMSWARQWRFKPDALKIFEDQFGDFIARMLNDTRYMSKVAREYLTAVLPKEKIITVPGTITGKLRARWGLNRILDTAAESDDESVKNRDDLRHHAVDAFVISSINRKLIALISRTARLAEEAGLENVLKALPSPFEKISYEQLKETIDNIKVSHKLDRGDVKAAIARGATVGKLHKDTAYGKIGKEEDGKLTLVKRVPLMNIEAKRDAIGQIANPQIRDALLEEFDKLAGLSESQIKNRWNEILMQFAEIKHVRRVRIHLKNRESHKLIKIADKSGNIYKYMDNDESYCIDIYKPSKSDKWSFEVINMYDAHKNEIPQWRKNDARAKLVMRLYKRDTIAYEENGEYKIARVTGIATHGQISLLGLQISRVEGNPPKKMPNVLQKLNARKIYIDEIGRVYDPKKK
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-22 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRDNQSRQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKEIPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWRKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAAPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENPEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLEILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGNSTPYEAFGQSAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAVDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKAHLQTLVISHKQDHKHPEQARAQGGSIGQLHKDTNYGHIHGNVYATRIDLIVDEFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDEGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHDVKRVRIHQTRHNLIPICDSDGHAYRYVDGGNNFCAEIWMPNKGKQAGKWQCEIIRNFDVNQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALDRDGKRVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKQKG
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-23 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-24 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWRKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAAPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENPEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLEILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGNSTPYEAFGQSAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAVDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKAHLQTLVISHKQDHKHPEQARAQGGSIGQLHKDTNYGHIHGNVYATRIDLIVDEFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDEGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHDVKRVRIHQTRHNLIPICDSDGHAYRYVDGGNNFCAEIWMPNKGKQAGKWQCEIIRNFDVNQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALDRDGKRVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKQKG
		
	
	 
		 
			 1057
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 MG48-25 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRNNHHHHAIDAIVIALTDPRIIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARARGGSIGQLHDETNYGHIHDNVYATRIDLIVDKFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGELKSSNQADYHHDLEAFKEQYGVRRVRIHQTRHNLIPIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPT
		
	
	 
		 
			 755
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..755
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..755
					 
						 
							 note
							 MG48-26 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..755
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHH
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-27 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-28 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-29 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISIEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-30 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKVRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSLGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKD
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 MG48-31 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLHARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFERLMAAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRAMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKVRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSLGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEEEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGKLKSSNKADYHHDLEAFKKQHGVRRVRIHQTRHNLISIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPNKGKQADKWQCEIIRNFDINQKNFLPRWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERNGERVICRVQKMYKSGEIILRHHNDSENAPKTQISTKASSLQSQNARKLFVW
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-32 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLYARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFECLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLDILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEVEHIIPFARSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGDYTPYEAFGQSVQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHYVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRNNHHHHAIDAIVIALTDPRIIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARARGGSIGQLHDETNYGHIHDNVYATRIDLIVDKFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGELKSSNQADYHHDLEAFKEQYGVRRVRIHQTRHNLIPIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPTKGKQAGKWQCEIIRNFDINQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERDGERVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKG
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 MG48-33 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLYARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFECLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLDILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAESYDNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEVEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGDYTPYEAFGQSVQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHYVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRNNHHHHAIDAIVIALTDPRIIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARARGGSIGQLHDETNYGHIHDNVYATRIDLIVDKFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGELKSSNQADYHHDLEAFKEQYGVRRVRIHQTRHNLIPIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPTKGKQAGKWQCEIIRNFDINQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERDGERVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKG
		
	
	 
		 
			 870
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..870
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..870
					 
						 
							 note
							 MG48-34 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..870
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGFDLGYTSLGWACVLLDGQNHPCEVYDFGVRIFPSGRENKSKQPTSVERRKKRGARRNRDRYLARRTQLLAQMIAFGLQPPSKSERSELAKQEPLALRAKGINEPLTPFELGRALFHLNQRRGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLYARLEKNAGLERKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFECLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTLEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAVVPTWWLSLEDEQQRVVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKVRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSLGMIYSDACQSVGINHSDDYDGVVYIKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLAKLKTEQTNNKKNNDKINEILRKLGVAESYGNRMKYRLWEDLDNDPSGRCCPLSGKAISLDLLYSPQIEVEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSDNFLKGDYTPYEAFGHKAQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHHVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRSNHHHHAIDAIVIALTDPRMIQELAQANKRAYKQASDKMYLGLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARAQGGSIGQLHEETNYGHIHDNVYATREDLNVEKFSNQSDIDEIA
		
	
	 
		 
			 899
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..899
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..899
					 
						 
							 note
							 MG48-35 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..899
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYKRQIRGKNEYEIYADRDMYESELRRIWDCQRKYHRNLTDEMLNEISGALFFQRPLKIPERGFCRFEPGERRAYKAYPVSQKFRILQEVNALEILDIAGNGEGITLSMRQKLARALLENDRKIVNKKGIATFAKIKKFLGIPQSLNFNFESESRKGFDGDSTAAVMGSAECFGDAWADMDDCLREKIVDLILADKEGEFAALCAEKFGFGAEKSCAILDAGGELKDGTVSLSAKAMRKILPHLEGGALYHAACAEAGYDFTADYDGERSDLLPYYGKILRTSVLGGNPNFDPEKQPEKYYGEINNPTVHVALNQLRKVYNKLVAVYGRPDMVAVETARELPLGAKGLGELLSEQGKNRGKNLEIAEELKKFGAANNYRNRMKYKLWEDLNPDCIKRACPFCGRPIELQKLFTPEFEIEHLLPFSETFDDTRANKVVSCASCNRILKGNRSPYDAFANRAGYDWNGILSRVSDMPKSKQWRFRPDAWEIFEEKYGDYIARMLNDTRYMSKLAREYLTSVIEPEKILTVTGSATSMLRAKWGLDAILDDSSPLQFGGESESSAVKAPKAPVKNREDHRHHAIDAFVISSLNRKLISAISQCAKRAEQAHLENLFKAIPRAYERISYEKLEAAVKSINVSHKLDRGDAKGALKRGGTVAKLHKETAYGMIGSPYGGKATLAKRVPILSVECDEGQISEIANAKIRADLSRFCEQVYREAATKEEKKSMWARLLGEYCASNKIRRVRIHLPNRELKKLIPISDKKGKVYKYMENAESYCIDIYKPRNSEKWKFEVINMFAAHKNEMPQWRKDDSRAKLVMRLFKRDTIAYEENGEYRLAVVAGMATHGQISLLPLNVAKVEGNPPKKTPSVLQKLNARKVYVDEIGRVFDPYKRENERMQSC
		
	
	 
		 
			 947
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..947
					 
						 
							 note
							 MG48-36 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..947
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RGFQSNRIAERQGDEDESGLKKGIHALEGRLKEAQQTLGQYLYARLEKNAGLEKKLAIRLRKEDADERWTSRQMYRDEFECLMTAQQVYHPQLLTDDVVTALRETIFHQRPLKEAKAGFCALLDGKMRARLAYPQIQRFRIYQEVNNLNTIKETPDTPEITAEMRQKIIRYLCTDFSELRKDGILSWSKIQKITGIKGVKFNLDELGRPGLQADTTSRSMMAAVPAWWLSLEDEQQRAVVDAVMTAQTDDDLKKQLDALFETLPADIPAALAKIRLPEGYGRISVEAAELLLPPLSQGMIYSDACQSAGINHSDDYDGVVYTKGNLPFYGEVLQKHVIGGTHDVQQRENAEMYYGKINNPTVHMALNQFRRVLNELVQQYGCPPQEIHLELARETALSAKDLDILKKEQTHNKKNNDKINEILRKLGVAASYDTRMKSRLWEDLDNDPSGRCCPLSGTALSLDLLYSPQIEVEHIIPFSRSFDDSRNNKMVCFKSANFLKGDYTPYEAFGQSVQWPDILARAKKMSPDAHKGGKNASGFRVNKFWRFLPDAMEQLQGDAESFLARQLNDTKYMARVARRYAEYVAGKHYVLAIKGKFTSDLRHHWGLDELVGNFSDGQFKKDRNNHHHHAIDAIVIALTDPRIIQELAQANKRAYKQASDKMYLNLPLPFPDFSVAKIKERLQTLVISHKQDHKRPEQARARGGSIGQLHDETNYGHIHDNVYATRIDLIVDKFSKRKNIDEIASRKIREAVMALFEPYADDKGELKSSNQADYHHDLEAFKEQYGVRRVRIHQTRHNLIPIRDSDGHAYRYVVGGNNFCAEIWMPTKGKQAGKWQCEIIRNFDINQKNFLPKWRQENPTAMKVMRLQINDMVALERDGERVIFRVQKMGMNGQIFLRQHNDSRTEKSTEISFMASTLQSRNARKLFVSPTGKIYDPGRAKQPKRKG
		
	
	 
		 
			 1068
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 MG49-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYRLGLDIGTTSVGAAILNIDHYGEPNRIIDMHVRTFEAAENPNDGSSLAAPRREARGARRRNRRHKHRLDRIKALIQSEGIYTKEKLDSLYHAKGNILMDIYQIRYESLERKLNNEELTRLLIHFAQRRGFKSNRKNEKKGSDEGKLLAATADNEKYLKEKGYRTVGEMLWKDERFAENKRNKGGDYSNTFLRSQLKEEIGIIFEKQKAFGSLYVTDAFSEKYLEILFSQRAFEEGPGGESPYAGNQIEKMVGKCPFEKEEKRASKATYTFELFNLWQKMNSIGILQDGIKRRLTDDERNKLFALCHKTEKVDYKRIRKELEMGQDALFSNLTYGRKEVEEVEAAKFQYLPVYHEMRKAFDKISKNHILQISNTQRDLIGTAITYYKTDDKIQQALLEGNFSKEEINAILGMKNFSKFGSLSVKAMQKVIPYLEKGLTYDKACEQAGYDFRAHSVAEKKKYLPKLPGDTYDITSPVVKRAINQTIKVVNEIIKRHGSPAAVNIELAREMSKSFKDRKRIEKEQNDNAAQNQRIYDEIKDTFHVAQPSGQDIVKYKLWQEQDCKCVYTGQPIKAENLFVPGYYEVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVLTKANRDKGNRIPMQYVADKEEYEIRVNTLIKNRAKREKLLKPILTEEDIGEMKQRSLQDTQFITRFMMNYIKDYLLFDEAYDRKQRVTAVNGRVTAYMRKRWGINKVREDGDLHHSVDAVVVACITPGIVRTVTEYAKREENRYLNKDDAVMREKFPMPWPEFSTELDIRTCKEPKEMLRKVSLANYQDVDIDSIKPIFVSRMTKKKVTGQAHKETIRAYREVDGKMRTVTKTPIQELKLDKDGEIEGYYNPSSDILLYELLRSRLKEAGGNGKKAFPEGFVYKPTPNGGVAPKVKKVKIYDVSNLNIPVNHGVAANGNMVRIDLYYVEGEGYYFIPIYISDLIKKELPKKACVPHKEYHDWKNMKDEDFLYSIYPNDLLYIKSSTPKKFTKKKGEKKDSFEAEEAFVYYREAKISGATITVVTHDNNYTIQSLGVKTLSRIEKYHVDVLGNKYKAAVEERK
		
	
	 
		 
			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 MG49-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYRIGLDIGIASVGWAVLETNSDGNPMRIIDLGSYVFDAAEDPKTGASLAKPRRDARGARRRLRRHKFRLQRIKKHIVRYGILSRDELEHLYDVPGEDIYRIRVEALDRALDDQEFARLLIHLAQRRGFRSNRRVDAKDQDEGKLLSAVNENARLMKERGYRTVGEMLYKDPKFSTAKRNKEESYSNTVSRSQMEDEVRRIFEAQRKCGNQKASEELEKEYLDIYLSQRSFEEGPGGNAGDYCPYSGNQIEKMVGHCTFEPDEKRAVKASYTFERANLLQNINKMQLIDENGEMYPLNEEQRHALVERAHQTASLDYSKIRKTLNLKETERFAYVDYNQKSTIENAEKKQKFEYLKHYHELRKALNSVEKDLIQKCPVQVRDEIGTILTYYKTDLKIRAALDKIEDPFLTEEVKDAVMGMSGCSGVGSLSLKALNNIMPYLEQGMMYDKAAEAAGYNFRGHDRYNKGMYLPTLSEDDDIRNPVVRRAVSQTIKVVNAIIKKYGKPVAINVELARETARTFEDRQKILKQQKKNREANQKTKRLLQEEFHLLSPSHLDILKDRLFKEQDGICLYSGEKIDRTRLFEDGYVQIDHIVPYSISWDDSYSNKVLVMTRENQQKGNRLPMEYLNGKKQDEFCVRVERQIRDLRKKTNLLMKSIPADKKESFKDRNLNDTKYICRFMLNYLNDHLLFDQSVDMGKRVTALNGSVTAYLRKRWGLNKVRGNGDKHHALDAVVIGCINNSLIMRVTQYFKHRENFLFEPEQHVQKKAEVPSPWPNFREEVEFRMADNPKAFYDRLSTKISLTNYSEEELEQVKPIFVSRMKVKKKTGSANDATIRGLKVLEDGQMVAISKVPLSTLRLDKNGEIKDYYHKEDDQLLYNALKDRLKEYGGSGEKAFTEPFYKPKANGDQGPLVRKVKTAKKITNGVVLNHGEGIASNGSMLRADFYRKNGKYYAVPVYVKDMVKDHLPDRAVTLKHPYDQWDKMDDNDFLFSLYPNDVVYIKFNVKNNKYQELHLVNKDSTLPEKKEFRELHGYYKSFDIATNSIKIITDDNCYYGKGIGIKTLPEIKKCAVDVLGNLIPVARETRKHR
		
	
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG49-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GSSLAAPRREARGARRRNRRHKHRLDRIKALIQSEGIYTKEKLDSLYHAKGNILMDIYQIRYESLERKLNNEELTRLLIHFAQRRGFKSNRKNEKKGSDEGKLLAATADNEKYLKEKGYRTVGEMLWKDERFAENKRNKGGDYSNTFLRSQLREEIGIIFEKQKAFGSLYVTDAFSEKYLKILFSQRAFEEGPGEESPYAGNQIEKMVGKCTFEKEEKRASKATYTFELFNLWQKINSIGILQDGMKRRLTDDERNKLFALCHKAEKVDYKRIRKELELGQDALFSNLTYGRKEVEEVEAAKFQYLPVYHEMRRAFDKISKNHVLQISNTQRDLIGTAITYYKTDDKIQQALLEGNFSKEEINAILGMKNFSKFGNLSVKAMQKVIPYLEKGLTYDKACEQAGYDFRAHNVAEKKKYLPKLPQNTYDITSPVVKRAINQTIKVVNEIIKRHGSPAAVNIELAREMSKSFKDRKRIEKEQKDNAAQNQRIYDEIKDTFHVAQPSGQDIVKYKLWQEQDCKCVYTGQPIKAENLFVPGYYEVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVLTKANRDKGNRIPMQYVADKEEYEIRVNTLIKNRAKREKLLKPILTEEDMGEMKQRSLQDTQFITRFMMNYIKDYLLFDEAYDRKQRVTAVNGRVTAYMRKRWGINKVREDGDLHHSVDAVVVACITPGIVQTVTEYAKREENRYLNKDDVAMRERFPMPWPEFSTELDIRTCKEPKEMLRKVSLANYQDVDIDSIKPIFVSRMTKKKVTGQAHKETIRAYREVDGKMRTVTKTSIQELKLDKDGEIEGYYNPSSDILLYELLRSRLKEAGGNGKKAFPEGFVYKPTPNGGVAPKVKKVKICAVSNLNIPVNHGVAANGDMVRIDLYYVEGEGYYFIPIYISDLMKEELPKKACVSNKEYHDWKNMKDEDFLYSIYPNDLLHIKSSTPKKFTKNIQKGKENDSFEAEEAFVYYIKAGIGTGSITVVTHDNNYTIQSLGIKTLNCIEKYHVDVLGNKYKAAVEERK
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 MG49-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYMLGLDCGIASVGHAVMLLDKNDEPFKIHSLGSRVFEAAEQLKTGASLALPRRMNRGLRRTTRRKQFRKERIKNLICSYMNVDLQYINDLYNVRGLTDIYEIRCKALDKPLDKGEFIRLLIHLSQRRGFRSNRKADSNDSKSDSGKLLKAVTENQELMQEKNYRTIGEMLYKDEKFLHKKRNDASGYSNTFSRSDYESEIKYIFNQQRTFRNIYATKEFEEKYLEIYLSQRMFDDGPGGGSPYRGNQIEKMVGKCTLEKDEPRAPKASFSFEYFNLLCKVNALKIATPSEKRFLTEIEKKCVIKLAFDKNNITYYHIRKALNLAENELFNISYKNDDYESTEKKTKFTYLSIYHQLKKAFGAAFAEWTISKKNDMASALTVNKYDAKISKCLKEKGFSETEIKIALTVPTFKKFGNLSIKALNKIIPFLEKGMIYSDAVQAAGYVPDSSENKLNKFLPAKAPELDDIVNPVVRRAVSQTIKIVNAVIREMGESPSYINIELARELSKNFKDRNEIKKEYNENYKFNEYIKERLVNEFHIISPGGQDIVKLKLWEQQDGICPYSGTKIEITRLFESGYAEIDHIIPYSKSFDDTYNNKILVKSAENRNKGNKLPLQYLYGVKAGKFRVWVENSNLSFRKKQNLLKEKISEDDKAFKDRNLQDTQYLSRFLLNYIKNYLEFSPNNKGRKNVVTSVNGKITSYVRKRWEIPKVRADGDMHHAVDAAVIACITPGMIQKITNYSKFTENENTVKINGKIKNADSETGEVFDRFPLPYPYFTKELIMRCSNNPTRILREKPFPNYCNDEVVNPIFVSRMPKRKVTGAAHEDTARKLVVENEISYLISKTDLKKLKLKNGEIDKYYNPEDDTLLYNALKQRLIEFNGDASKAFEEPFNKPKSDGTKGPLVKKVKLIERATSVVPIQGGTAYAKNDSIVRTDVFYIDGEGYYLVPIYVTDTIKSELPNKAIVAHKPYEQWKEMNDNDFLFSLYKNDLIKVISKKDMTFSLKNKESKLASTYSTKEEFVYFKSVNISSGAFTVINHDNSYSICSLGAKTLLSIEKYQVDFLGNKFKVNKERRQRFK
		
	
	 
		 
			 912
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..912
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..912
					 
						 
							 note
							 MG49-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..912
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEKGYRTVGEMLWKDERFAENKRNKGGDYSNTFLRSQLKEEIGIIFEKQKAFGSLYVTDAFSEKYLEILFSQRAFEEGPGEESPYAGNQIEKMVGKCTFEKEEKRAPKATYTFELYNLWQKINSIGILQDGVKRRLTDDERNKLFALCHKTEKIDYKRIRKELELGQDALFSNLTYGQKEVEEVEAAKFQYLPVYHEMRKAFDKISKNHVLQISNTQRDLIGTAITYYKTDDKIQQALLEGNFSKEEINAILGMKNFSKFGSLSVKAMQKVIPYLEKGLTYDKACEQAGYDFRAHNVAEKKKYLPKLPQNTYDITSPVVKRAINQTIKVVNEIIKRHGSPAAVNIELAREMSKSFKDRKRIEKEQKDNAAQNQRIYDEIKDTFHVAQPSGQDIVKYKLWQEQDCKCVYTGQPIKAENLFVPGYYEVDHIIPYSISFDDSYTNKVLVLTKANRDKGNRIPMQYVADKEEYEIRVNTLIKNRAKREKLLKPILTEEDMGEMKQRSLQDTQFITRFMMNYIKDYLLFDEAYDRKQRVTAVNGRVTAYMRKRWGINKVREDGDLHHSVDAVVVACITPGIVQMVTEYAKREENRYLNKDDVAMRERFPMPWPEFSTELDIRTCKEPKEMLQKVSLANYQDVDIDSIKPIFVSRMTKKKVTGQAHKETIRAYREVDGKMRTVTKTSIQKLELDKDGEIERYYNPSSDILLYELLRSRLKEAGGNGKEAFPEGFVYKPTPNGGVAPKVKKVKICAVSNLNIPVNHGVAANGDMVRIDLYYVEGEGYYFIPIYISDLMKEELPKKACVSNKEYHDWKNMKDEDFLYSIYPNDLLHIKSSTPKKFTKNIQKGKENDSFEAEEAFVYYIKAGIGTGSITVVTHDNNYTIQSLGIKTLNCIEKYHVDVLGNKYKAAVEERK
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 MG49-6 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYAVGLDIGISSVGYAVMMLDETDMPSAILKMGSRIFDAAENPKDGSSLAAPRRNNRGMRRRLRRKRFKKEQIKDLIVKNGIMSYSDINEIYNSGKVLSDIYSIRAEALNRILTKEEFVRLLIHLSQRRGFKSNRKVDASDSKSEAGKLLDAVNKNKSLMEEKHYRTIGEMLFIDEKFAKNKRNKAEDYANTFARSEYVAEINTIFDAQKVFGNEYAIDELKEDYLKIYLSQRSFDEGPGGNSPYSGNQIEKMLGKCTFEKKEFRAVKASFTFEYFSLLSKVNSLKLKSSTEKRFLTKAERDAVIALSFNKKNISYASIRKELNLPNDTLFNISYGNGDKTVEEIEKKSKFTYLNAYHTFKKAFGDSYINWSTDKKNHLGYAIALYKNDNKIAEYLSEHGFDKSEIKIALSLPSIPKAGNLSLKAMNKIIPYLEEGMIYNEACKAAGYNFKADETDKRMFLPANEEDAPELGDIRNPVVRRSISQTIKVTNAIIREFGESPCFVNIELARELSKTKKERNEIEKNQLENRNHNEEIVKELKSTFGLLQPTGQDIVKYKLWKEQNGICPYSLEPILIENLFDIGYTDIDHIIPYSISFDDTYNNKVLVLSSENRQKGNRIPMQYLTGKKKDDFWLWVDNSNLRARKKKNLLKEEITDDDISGFKKRNLQDTQYISRFMLNFLKKYLNTQPNSSGKKNTIIAVNGAATAYIRKRWGINKIRENGDTHHAVDAVVIACVTDSMIKKISEYSKHKETEFVHPETKEIKDIDLRTGEIINKFPMPYNWFRDELVMRTSNNPTRILHEKPLPNYGTDQKVEPIFVSRMPNHKVKGSAHEETIRKKYEEDNKTYSVSKVSLSSLKLTNGEIENYFNPSSDMLLYNALKQRLAMFGGNGSKAFEEPFYKPKSDGSQGPLVKKVKIQSKSTLSVPVLKGTAIADNGSMVRVDVFFVEGEGYYMVPIYVSDTVKPELPNKAIIANKPYTEWKEMKEQDFLFSLYPNDLIRIKFNKEKQFSLVQKDSTLAKNLLLSEGYFYYKKASISSASITIINNDNTYTVASLGVKRIPLIEKYQVDVLGNIQKVGKEKRMRFR
		
	
	 
		 
			 1117
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 MG49-7 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRYGIGLDIGIASVGSAIVLLDGNGEPNKIHRLASRIFDAAEVPKTGAPLAQERREKRGMRRRCRRKRHRKKRIRALICKSLDVDNDYIENIFAETGLSNIYQIRCEALDRALTKDESIRLLIHFSQRRGFRSNRKVDAASDNDEGALLSAVSENKKLMELKKYRTIGETLYRDDKFAEFKRNKGGDYTNTFSRADYKNEIETVFAAQREMGNSLFTEELEAGFKDIVFSQRSFDEGPGPGKDSIYSGNQIEKMLRKCTFEPDEYRAPKASFTFEYFNLQSKINALKIVSDSGKRSLTKEERDAVRDLAFSQKEITYSSVRKALKLSNQEMFNISYFLSDDKKKKTGDENPFELRDSVEKKIKFNYLKAYHIFKKAYGEEYDTWDSEKRDILAYVLTVFKTDSKIRDNLAENGFNEEEINIALTIPSFSKFGNLSCKAMRKMIPYLEEGYLYNEAAEKAGYNFKADDKCASMYLPTRAYIRPEHRKSPDQVEAPELGDITNPVVRRAVSQTIKVVNAIIREMGCSPTYVNIELARDLSKNHDERNRILKRNNDNKAQNEKIMDELRKEFKFGNPRKSDLLKLKLWTEQHGRCMYSGEPIIRERLFEDNYAEIDHIVPYSISFDDSMANKVLVLAKENRDKGNRLPLEYLKGKDADDFRIRITTSTLKYRKKQNLLKEKITKDDEEGFKQRNLVDTQYISRFMTKFIKKYLKFEGEPKVVSVAGGVTSYIRKRWGIKKIREDGDTHHAIDACVIACTTQGMVQRIALYSKYRETEYMDENGNYFDVDRKTGEVINRFPMPYPTFRKELEMLSSNDPRRILSEKPLPNYDGSEQLKPIFVSRMPKRKATGKVHEDTVRTLYRHNGVEYSIQKVALEELKLDKKTNKIVSDTSEYYNPDSDRLLYSALKRRLEEFDGDGKKAFTEPFHKPKSDGSDGPIVKKVKMIKRITSYVLLNGENIGKKEIAENGKRVRTDVFYVEGEGYYFVPIYVDDTLKKDLPDRAIVQRKPMKEWKQMDDKNFIFSLYPDDLVKIVFPNNKTFKIKKELAKAGSTLPKEIVLKEGLFYYQGVNISSGNITVESNDGTYYSEPGPRKLISLEKYEVDVLGNIHKVNKEKRMGF
		
	
	 
		 
			 1117
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 MG49-8 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1120
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							 MG49-9 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1094
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							 MG49-10 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG49-11 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1070
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							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG49-12 effector
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
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							 MG49-13 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG49-14 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
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							 MG49-15 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 MG49-16 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..833
					 
						 
							 note
							 MG49-17 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..833
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..902
					 
						 
							 note
							 MG49-18 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..902
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..902
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..902
					 
						 
							 note
							 MG49-19 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..902
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 MG50-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTSDKEISRQYVLGLDIGIASTGWAVLNSDDGSTVDGIIDLGVRTFERGETAKEGESLNLARRLARGTRRRLRRRAHRMLRLKRLLLREGLIKHDQLDTSGNIKFSADPWRLRSDGLDRLLTPVEWAEVIYHIIKHRGYLSTRKADKNTSDDDTGKVLVALKYMNERLQNGGWRTIGEMAYKDDVEFGHSIRNKQGDYRHCFDRKMLMKELQLLAVKQREYGNPHTDDAFVDQITTLLMQQRPALSGKNLLKMLGKCTFEKHEYRAPRSSYSAERFVWLTKLNNLRLLNSDRTRRALTAAERRTIIDMPYERSTVKYAQVRKILDLPDDVLFVGLRYRDDKNAENEKLIELKSWHKLKKTLTDAGLKTEWQGIATRPDELDKLAYALSVFKDDKEITDYLRAEGFDDAIIDALLPVSFSKFSHLSLLALRKLMPHLEAGMRYDEACTEAGYDHSLPVNIDQSELLPPINPEDVRNPVVLRSLTQARKVINAIVREYGQPLRVHIELARDLSRPKSERNRIEREQKKWRDHKEGLVKEYVENLGTEPSGKDLLKYRLYKEQNGKCAYSLQPLMLDRLTEAGYADIDHILPYSRTFDDSLNNKVLVLGKENRNKGNKTPWEYFGSSNEPHWLLYEAWVKSNPGFKQAKRNRLLKRSLTAEDQQDFRERHLNDTRYIARYLKNFVEQYLQLSAGAQRVRVVSGSLTSFLRARYGLIKHRKESDLHHAMDAVVVAAATNSMIKRLSDYARFDELEHVKVAGFVDPETGEVLDISTLRKLEQQFPEPWPHFRQELEARLKPDPQRALQGIEGWRHRDVSWIRPVTVSRAPRRGVTGPGHAETIRSAKRLDEQISYTRVPLSRLTLPMLEKMHGRERDKPLYEALKARLAEHGGKADKAFAEPFYKPAAPGKQAPRVTAIKIETTQKSGLPIRNGVADATSMVRVDVYRKNSKYCMVPVYAWQIERDIIPRHAVNAYKRESEWELMDETAKYLYHFQFDDLIQVDTGKSKIAGYFNGFDRSTGAIHIEVHDRNLKQGKNGLFRSIGVKSAKSLQKFQIDVLGRYWPIDKEVPPWAGAAS
		
	
	 
		 
			 842
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..842
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..842
					 
						 
							 note
							 MG50-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..842
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1529
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1529
					 
						 
							 note
							 MG50-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1529
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSKQENLGALTFGLDIGIASVGWAVLNEKRIVDLGVRAFDAAEDPEDGTPYNQKRRSGRVARNRLHTRAWRLKRLRRLLRDAGLISSASFQNINQKSRQKGADDTSPWTLRSKALTEKLNPDDWARVIYHLVKHRGFGVLSQSELEIDPDAPENNDKKAGLTDGLKHNSALLRKHKESLKTLGNIAVQLPNLEPDSEDGKSFKLSIRNKDKSYRHAFLRDDLRNELETLFIEQERLGNPFINISLPEHKDRLKLVNIGGEKKEVPLTFKDQVFALFDMQKPPISTEQMNGLIGDCEFERGEKRAPRNSFSNERSTWLQKLNSIKIKRYGKEEFLNKEKEEWLAVINLPYEKEKVTYSDIRDALCQKTGFSRDWREASFNMLSYRPKIKADAGWINVIDGDKVTPLNKYNNFGDKAELKEAKKKLKDTLLNSTLTYGELRTLFNVPEQCKFQYAHKEQELIQKELEATHAIPFSKDDSEYILKDGITYKINLQKSNKSNKLSKKSYALLAELKKSKPDATLSNLRVIIEQAESINEPWLFEFNQTVRIEISPAKEADTRVPIEYENIQSVEDSTCIELKGWHKLRKALAQQCPDFWQSLAVAYQQPTSIEGKETASELDEVVQVLAIYQTDFERKRELVFLGIKEEVISELLKINLKDFRNLSIKALRNILPFLEEGDTFDKACGKAHYNHSQRPAQQRKTTLDPFETYQFERWRSRNDGGKARMTKEETRYKDLNNPTVARALNQARRVLNALVEKYGSPAYINVELARDLSRSKRLRDKVKKEQDSRREDNEDADKVLKEIFKDTFGINDPTGEQLLKYKLYKEQECQCAYTYPPLPKGLDLKEVIGDKNYAQIDHIWPRSKTFDNSQNNRVLVLAGANQNKGDNIPWDFFGKKDAAHWQYFQAWVNSCKGMSKEKQDRLLAKELDADEFAARNLVDTRYVTKLFARILRERLLFAGGATEDFAEIGNDESGKDKLEKFYRSRVRTPQGGAISFLRRCWGLQKVREESDLHHALDACVIAATSHSLIKQVNDFNRREEQFPYRYKKNDDGNFVDTKTGEVLTKDEALEAGVFFPKPWKHFREEVLARLSSDGRTYQTKKGERRIYDFANYEKDEISQVQPVLVSRAVKKKRNVELHDANPMALRYYPINLMDLTLDIIDEKRLPPNLPEDRYSLIQAIRNQLLSSDGDAAIAFPNGFLTKNAKGKDKIIHTIPLPLVSLPDDFLGKVKQQLSASGTNENLKDTAKKNIPLNKLSLKVLSEKELGAAFYHRNQRMIDALKSQLSKYDDNAEKAFPEPIFYPFGKDHPFIKSMRLPAPRSSGIFVRGGIANLGEALYTEIYKYEGSYWFRARYQVAKEKTFGLPVMPVGAEFICNLTKNEYIRIKHPNLVHCYREVSRYTDSLGNILINVEAIFDNGIFEGYWNNFEPSAKRPVLYLQDKKSFFLLEDGKVLDKKILILIAKPKAKQASKEQVELEYLEFTEGQPQEKPLKFDLKVGRDAVIQRGIKDAAFIEKIKVSVLGSLQKNLKE
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 MG51-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1016
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1016
					 
						 
							 note
							 MG51-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 MG51-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKILGLDLGTNSIGWALLEASDQRGNDFTGIIKSGVRIFQEGVDRTATGAELSKNATRRTARGARKLHKRRNQRREALKKLLIEHALLPTNEQKWQKVMAVNPYKARATLLNTQQKHVNNADKSILFALGRALYHINQRRGFKSNRKSGESDGKVATALVELEQKIHEGGFETLGQYLYSLDPREQRIRGRYTKRSMYEYEFEVLWNHLAPFYPDKLTNALKDKIYYTIFYQRPLKNQKFLVGLCEFEKKKTINKQGEEVWTGKKRSPKGTWYAQQFRLLSEVNNLKVIDGNDEWQLAEDLDLRDKLIANLQKKKTMNFSAIRKLLFNDGNNPWEHIRFNLEEGGRDKLQGNEVEASLRTILKKKHDDLSVEQRDSLVHDLLFIEDESVLLRHCQQLGKALDLSDEQIEKLSKIKLQDGYGHLSEKAMKKLLPYLEQGLKYSDAVEAAGYLRKDQQDDTMIPQLGEPPQLRNPIVQKALYEVRKVVNAIVREYGKPDFIRVEMARDLKQSSKQRKEVSFQNAKNRRRNEEIKKRLQDEYGIHNPSRDDIIKFRLWEECHHQCPYTGKTISAAMLFSSEVEIEHILPYSRTLDDSYINKTLCMSEENKIKGNQTPYEAYHGDNERYQTMLARVRKFAPPFGYKKWNKFRQKEIDLDSFIERQLNDTRYISREVSKYLQQLVGKYGVQSGRGQMTATLRKLWGLNGILHESGEKTREDHRHHAVDAVVTALSTPKALKAVSAASKYGRLDKLSQEQFPMPWDGFRHDIEQSIQSIIVSHRVMRKIRGALHEETAYGALKFTDEKGQKMYAVRKPVTALSHKEITQIADDKIRGAITSYILQKGFDPKVKSDVEKALKEVDKEPPTMQSGQPIKRVRLHKPFSKMRMLKNKKGEPYRAMQEGSNHHIVIYEYQDKRGKTKRGGHVVSMFEAAQRARRGEPIIQRKLEDGQKFIMSLSINELVQVPKGEDEFDVYRVQQISLDTKMMLRLDKAASLGNNDERLIKMPNTLKGQKIVIDPLGKIYPAND
		
	
	 
		 
			 773
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..773
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..773
					 
						 
							 note
							 MG51-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..773
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YKRNDRLRNTHSHEKIEDAKARTLGEYLSRIDPFKERTRCRYTSRAMYEHEFDALWDAQRPNHPAILTDDLRRQIHETIFNQRPLKVQKNLVGKCELEPTRKRAPKGLWYAQQFRLLQDVSHLEVLDIKTGEIRKLNDGERKELIAELQKKQTMTFDQIRKTLGMLDGQKFNFETANHRDKLKGNSTEARLRKALAKSYDQLTAQTRDEIVRDLLYLDDADVIRSHAISRWKLNEEAAEKLAGIDLESGYLHLSERALRKLIPHLEQGLSYMEAVVAAGYERPDQRKIEVRKELTREDMPDLRNPIVTVAMNQTRRLVNAIVREHGKPARIRVEMARDLKVSLKKRSEILSENKKNRLETETTDKILEQDFGISNPSRDDRVRYRLWKEAGYACPYSGQTIPKQSLFSPDWEVDHILPLPLSGDDSYLNKVLCATAANRDKGDRTPWQAWHGEETRWDEIVHRIKVLPWPKRKRFEVKEIDTDVFIARQLNDTRYIAREARSYLETLTGKNGVQVGKGGVTAALRRRWGLNGILSDSGEKTRADHRHHAIDAVVIALTTVGVVKRMSRLSALGRRPEDAGFPPPWEHFRDDVKRRVETMLVSHQAQRGLRGPLHEETNYGILGLKDEKGNELFAVRKSLAAMTQSELERVADNNVREIVKAHLRAHGADPEARNAEKTEQWKKAMTPPNYPTLPNGNGAPVPIKKVRLHKPSGGMIRMKNRDGVEYRAVESGSNHHIVIFEHTAEGKKKGGWDGEVVSMFEAGKAIPPTAHII
		
	
	 
		 
			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG52-1 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG52-2 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFYRLGIDIGETSIGWFILQLDKKLEICDIVDGGVYIFPDGREAKSREPLSVSRRTARGIRRNLDRKNNRKRRLIRLLEETGIWPDGIAEQKKLEALDPFVLRQEAVNEKISLPELGRALFHLNQRRGFKSNRKSDDKESESGKIKLAVQALETQLAEQGCRTYGEYLCRRHEKRISTKVRPTADSKGYEFYPTREMAEHEFDLIMSRQQQYHPELTSEITEALRDVIFFQRSLRPQAVGKCELEPQENRAPVWHPLFQRFRILQEVNNLDLVKSTPDEIGLTAEQKKKILLMLQEGTGLNKQGLLLFTKIKSKLNIPTKRKFNLQSDKRTGLQGDWAAWKLSDDNCLGKGWFKMSPDRQVELLELLHNAEDDGKLKQDLIDLFGLNEEQAENVAKLNLPEGYASLSLKAIKNILPYLEQGKVYSEACTLAGYNHSDRRTGEIYDYLPYYGRILKSAVIGGRFEGEEPDVDEDIGLQEVYFGKINNPTVHVGLNQLRKVVNEIISRYGKPQQVVVELARELKLGVEGVRKLEKRQKENQKDNEKIAEELERAGQPNTYQNRMMYKIWERLAENPSQRCCPFSGRPISVSDLFSGAFEIEHLIPFSRSFDDSINNKVISSRDANRFKAERTPYEAFGSSPGNYKWEEIVARSENLPREMQWRFSADAMEKFAEEDGCLARMLTDTQYFARCALQYLEAICENQSKDRKMAWGIPGQLTAMLRDKWGLNSLINPADRKDRSDHRHHAVDAFVVACTSRSLLKKMADAARLYEKTDEGEYKQIREKREKLIENMPLPFENFDREKLQQWVNGLVIAFKPDHGVQGQLHRDTCYGYIEKGSNKGSSVFAVRKDLRAVVEGSAKDGNKKINEIADVAIRSKLLDLLQNIEDKKQRQQLTEEFMAETGIRRVRCHIEKSDSVMIPVKDNGGQIYKYYESGNNSRADIYCATKGKDAGKWKCEIISTYSANQKDFVPEWRRRDPHAKLIMKLHINDMVAYDELNKETGQTERVIARVKKMTSGLVYFRSHLIAKEEADKLSKKFSASQMQEKNLRKVYVDAMGKVKDPMFKNERKVS
		
	
	 
		 
			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG52-3 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG52-4 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 MG52-5 effector
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 109
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..109
					 
						 
							 note
							 MG40-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttatagcttgaaaaagctataataatcgaaaaatttcgagtggggctctgacgaactgttttttggcagtagtcatcccctttt
		
	
	 
		 
			 121
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG40-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttatagcttcctttcgaaagaaaggaagctataataatcgaaaaatttcgagtggggctctgacgaactgttttttggcagtagtcatcccctttt
		
	
	 
		 
			 97
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..97
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..97
					 
						 
							 note
							 MG40-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..97
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttatagcttgaaaaagctataataatcgagaaatttcgagtggggctctgatgcttggcatcatcccctttt
		
	
	 
		 
			 109
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..109
					 
						 
							 note
							 MG40-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttatagcttgctttcgaaagaaagcaagctataataatcgagaaatttcgagtggggctctgatgcttggcatcatcccctttt
		
	
	 
		 
			 124
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG40-3 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgaaaaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttttacgattatgtatcccctgatgccgtccccaaaacggggacggctttt
		
	
	 
		 
			 136
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..136
					 
						 
							 note
							 MG40-3 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgcttctgaaaagaagcaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttttacgattatgtatcccctgatgccgtccccaaaacggggacggctttt
		
	
	 
		 
			 123
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..123
					 
						 
							 note
							 MG40-4 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgaaaaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttttacgattacgtatcccctgcgccgtcccccaacgggggacggctttt
		
	
	 
		 
			 135
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG40-4 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgcttctgaaaagaagcaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttttacgattacgtatcccctgcgccgtcccccaacgggggacggctttt
		
	
	 
		 
			 121
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG40-5 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgaaaaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttctacgattatgtatcccctgaaaccgtccccctgcggggacggttt
		
	
	 
		 
			 133
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG40-5 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgcttctgaaaagaagcaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttctacgattatgtatcccctgaaaccgtccccctgcggggacggttt
		
	
	 
		 
			 121
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG40-6 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgaaaaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttctacgattatgtatcccctgaagccgtccccctgcggggacggttt
		
	
	 
		 
			 133
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..133
					 
						 
							 note
							 MG40-6 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttataggttgcttctgaaaagaagcaaccgtttatataataaagaatattttctgtggggttctacgattatgtatcccctgaagccgtccccctgcggggacggttt
		
	
	 
		 
			 105
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..105
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..105
					 
						 
							 note
							 MG52-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..105
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggcttgaccagaaatggtctttccgttaacaagatgaaagattcacaaaattaaaaggcagagttccgtctctgcctttt
		
	
	 
		 
			 119
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..119
					 
						 
							 note
							 MG52-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggcttgaccactctttcgaaagaaaaggtggtctttccgttaacaagatgaaagattcacaaaattaaaaggcagagttccgtctctgcctttt
		
	
	 
		 
			 121
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..121
					 
						 
							 note
							 MG49-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtagttccctattgaaaaataggttactgcaataaagcccttgtgaaagcatggtgctgtaacccgaaagtgccgcgcttgtcgcggcgctttt
		
	
	 
		 
			 138
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..138
					 
						 
							 note
							 MG49-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttatcggtccctctattttgaaaaaggaaataaaggttccgatagtaaggcttcctgaataaggaatgccgcacgaagagtggcgtctctcaggaggcgtcactctttgtttt
		
	
	 
		 
			 89
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..89
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..89
					 
						 
							 note
							 MG47-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..89
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttggtagaaatatcagaacaagactttatgtcgaaatcacattttcgtttgaaaatggttaatttt
		
	
	 
		 
			 101
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 MG47-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..101
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttggtactctggaaacagaatctatcagaacaagactttatgtcgaaatcacattttcgtttgaaaatggttaatttt
		
	
	 
		 
			 113
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 MG47-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagtagaaatactaaaataagactttatgtcgagttcacattctgtgaagaatggaaatttaattatttatgccataaatggacctttt
		
	
	 
		 
			 125
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..125
					 
						 
							 note
							 MG47-2 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagtactttggaaacaaatcctactaaaataagactttatgtcgagttcacattctgtgaagaatggaaatttaattatttatgccataaatggacctttt
		
	
	 
		 
			 124
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..124
					 
						 
							 note
							 MG51-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtggggaaactcataacaaggagttccgcaaggaattccgcaggcaaccactgtccttcgggacgtggacccaccttggccgcccgcaagggcggcctttt
		
	
	 
		 
			 149
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..149
					 
						 
							 note
							 MG51-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgggttgcggacaggcgaaagcctgcgcagcttctcataacaaggagttccgcaaggaattccgcaggcaaccactgtccttcgggacgtggacccaccttggccgcccgcaagggcggcctttt
		
	
	 
		 
			 129
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..129
					 
						 
							 note
							 MG50-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtagcgaaagctacaataaggccgtcattcatttgatgtgccgtggggtcactgtccggtcgcaagaccggacatcccctaaaccaccctcactccccatccattt
		
	
	 
		 
			 147
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..147
					 
						 
							 note
							 MG50-1 sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtagctccctctctgaaaagagccgttgctacaataaggccgtcattcatttgatgtgccgtggggtcactgtccggtcgcaagaccggacatcccctaaaccaccctcactccccatccattt
		
	
	 
		 
			 134
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..134
					 
						 
							 note
							 MG48-1 tracr RNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 actttcgcaagaaagattgtagaaatcaaagaacggtgtctggggttcgccccgttgcgtcgcaagacgcatatccgttaacaaggattttaatccaccaaataagagaccgaacttttgttcggtctcgtttt
		
	
	 
		 
			 36
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 MG48-1 CRISPR repeat
						
					
				
				 
					 source
					 1..36
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gttgcggattgacactggttctttgatttctacaat
		
	
	 
		 
			 140
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..140
					 
						 
							 note
							 MG48-1 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacagaaatgtctggggttcgccccgttgcgtcgcaagacgcatatccgttaacaaggattttaatccaccaaataagagaccgaacttttgttcggtctcgtttt
		
	
	 
		 
			 167
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..167
					 
						 
							 note
							 MG48-1 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacactggttctttgattgaaaaatcaaagaacggtgtctggggttcgccccgttgcgtcgcaagacgcatatccgttaacaaggattttaatccaccaaataagagaccgaacttttgttcggtctcgtttt
		
	
	 
		 
			 135
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..135
					 
						 
							 note
							 MG48-2 tracr RNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gctttcgaaagaaagattgtagaaatcaaagaatggagtctggggcgcaagccctgttgcgctttcgggcgcatatccgttaacaaggactttcagtccgccaaataagggccgaacattcgttcggcccgtttt
		
	
	 
		 
			 36
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 MG48-2 CRISPR repeat
						
					
				
				 
					 source
					 1..36
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gttgcggattgactactgttctttgatttctacaat
		
	
	 
		 
			 152
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..152
					 
						 
							 note
							 MG48-2 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgactactgttgaaaaatggagtctggggcgcaagccctgttgcgctttcgggcgcatatccgttaacaaggactttcagtccgccaaataagggccgaacattcgttcggcccgtttt
		
	
	 
		 
			 122
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..122
					 
						 
							 note
							 MG48-3 tracr RNA
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 aatcaaagaacgggctcgaaaatggcaaatcattttcggactttaattaaatttaaagttgtccgttaacaaggaatttatttccaccaaataagggcgatgcttttgcatcgcctcttttt
		
	
	 
		 
			 36
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..36
					 
						 
							 note
							 MG48-3 CRISPR repeat
						
					
				
				 
					 source
					 1..36
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gttgcggattgacttctgttctttgatttctacatt
		
	
	 
		 
			 174
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..174
					 
						 
							 note
							 MG48-3 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacttctgttctttgagaaatcaaagaacgggctcgaaaatggcaaatcattttcggactttaattaaatttaaagttgtccgttaacaaggaatttatttccaccaaataagggcgatgcttttgcatcgcctcttttt
		
	
	 
		 
			 164
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..164
					 
						 
							 note
							 MG48-3 putative sgRNA
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, t, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacttctgttcgaaagaacgggctcgaaaatggcaaatcattttcggactttaattaaatttaaagttgtccgttaacaaggaatttatttccaccaaataagggcgatgcttttgcatcgcctcttttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 1 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tccctctttagccagagccggg
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 2 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ccaaagcccattccctctttag
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 3 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acggcagtcactagggggcgct
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 4 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gggggcgctcggccaccacagg
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 5 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acaactgtgttcactagcaacc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 6 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gacaccatggtgcatctgactc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 MG21 Target 7 in HEK293T cells
						
					
				
				 
					 source
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			 aaaagccagctccagcaggcgctgctcactcctccccatcctctccctctgtccctctgtccctctgaccctgcactgtcccagcaccatggcccccaagaagaagcggaaagttaccggtggcggaggcagcagcaccgacatgaagaactaccgcatcggagtggacgtgggcgacagaagcgtgggactggccgccatcgaattcgacgacgacgggctgcccatccagaaactggcactggtgaccttccggcacgacggcggcctggaccccacgaagaacaagacaccgatgagcaggaaagagacgaggggaatcgcacgcagaacaatgaggatgaaccgagaaaggaagaggcgcctgagaaacctggacaacgtgctggaaaacctgggctacagcgtgcccgagggccccgagcccgaaacctacgaagcatggaccagccgggcactgctggccagcatcaagctggccagcgcagacgaactgaacgaacacctggtgcgagcggtgaggcacatggcacgccaccgaggatgggccaacccctggtggagcctggaccagctggaaaaggcaagccaggagcccagcgaaacattcgagatcatcctggcccgggccagggagctgttcggggagaaagtgcccgcaaaccccaccctgggcatgctgggagcactggccgcgaacaacgaagtgctgctgcgcccgagggacgagaagaagaggaagaccggatacgtgagagggacacccctgatgttcgcacaagtgcgacaaggcgaccaactggcagaactgaggcgaatctgcgaggtgcaagggatcgaagaccaatacgaggcactgcggctgggcgtgttcgaccacaaacacccctacgtgccaaaagagagagtgggaaaagacccgctgaaccccagcacaaaccgcacaatcagggcgagcctggagttccaagaattcagaatcctggacagcgtggccaacctgagagtgagaatcggcagcagggcgaaaagagagctgaccgaggccgaatacgacgcagccgtggaattcctgatggactacgcggacaaggagcagcccagctgggccgacgtggccgaaaagatcggcgtgcccggaaaccgactggtggcccccgtgctggaagacgtgcaacagaaaaccgcaccctacgacagaagcagcgcagcattcgagaaagcgatggggaagaagaccgaggcaagacaatggtgggagagcaccgacgacgaccaactgagaagcctgctgatcgcattcctggtggacgccacgaacgacacagaagaggccgccgccgaggcgggactgagcgaactgtacaagagctggcccgcagaagagagagaggccctgagcaacatcgacttcgagaaaggaagggtggcatacagccaagagaccctgagcaaactgagcgaatacatgcacgaatacagagtgggactgcacgaggcccgcaaagcagtgttcggggtggacgacacctggagaccaccactggacaaactggaggagccaacaggccaacccgcagtggacagagtgctgacaatcctgcgacggttcgtgctggactgcgagaggcaatggggccgccccagggccatcaccgtggaacacaccagaaccggcctgatggggccgacccagcgccagaaaatcctgaacgaacaaaagaagaaccgggccgacaacgagcgaatcagagacgagctgagggaaagcggggtggacaaccccagcagggccgaagtgcgaagacacctgatcgtgcaagaacaagagtgccaatgcctgtactgcggaaccatgatcaccacaaccacgagcgagctggaccacatcgtgccccgcgccggaggaggcagcagccgaagagaaaacctggccgcagtgtgcagggcctgcaacgcgaagaagaagcgcgagctgttctacgcctgggcaggcccggtgaaaagccaagaaacaatcgagcgcgtgcgccaactgaaagcattcaaagacagcaagaaggcgaaaatgttcaagaaccagatccggcgactgaaccaaaccgaggcagacgagccaatcgacgagagaagcctggccagcaccagctacgcagccgtggcagtgagggaacgcctggagcaacacttcaacgaagggctggccctggacgacaaaagccgggtggtgctggacgtctacgcgggagccgtgaccagggagagccgcagagcaggcgggatcgacgaaagaatcctgctgcggggcgagcgcgacaagaacagattcgacgtgcggcaccacgccgtggacgcggccgtgatgaccctgctgaaccgcagcgtggccctgaccctggagcaacgcagccaactgcgacgcacattctacgaacaaggcctggacaaactggaccggaaccaactgaaacccgaggaagactggcgagacttcacagggctggcccccgccagccaagagaagttcctggaatggcgaaaggcggcaaccatcctgggcgacctgctggccgaggcgatcgaggacgacagcatcgcagtggtgagccccctgagactgaggccacaaaacggcagcgtgcacctggagacaatcagcgccgtgaagaaacagacactgggaagcgactggcccgccgacgccgtgaaaaggatcgtggacccagagatctacctggccatgaaagacgcactgggcaagctgaaagaactgccagaggacagcgcacggagcctggagctgccggacggcaggttcgtggaggccgacgacgaagtgctgttcttccccgaaaacgccgccagcatcctgacccccagaggggtggccgaaatcggcggcagcatccaccacgcgcggctgtacggctggctgaccaagaaaggggagctgaaagtgggcatgctgagggtgtacggagcagagttcccctggctgatgagggaaagcggcagcagaaacgtgctgagcatgcccatccaccgcggcagccagagcttcagggacatgcaagacaccaccagaaaagccgtggaaagcggagaagccgtggaattcgcctggatcacacagaacgacgaactggaattcgacccggacgactacatcgcccacggcggaaaagacgagctgagacaattcctggggttcatgcccgagtgccgctggcgagtggacggcttcaagaagaactaccagatccgcatccgaccagccatgctgagccgcgagcagctgcccagcgacatccaacgcaggctggaaagcaaaacactgaccaagaacgagagcctgctgctgaaagcactggacaccgggctggtggtggcaatcggcggcctgctgcccctggaaacactgaaggtgatccggagaaacaacctgggcttcccacgatggcgcgggaacgggaacctgccgaccagcttcgaagtgcggagcagcgcactgagagcactgggcgtggaaggatctggcggaaaaagacctgccgccacaaagaaagccggacaggccaagaaaaagaagtgaccacacccccattcccccactccagatagaacttcagttatatctcacgtgtctggagttggatcccttgaagactaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa
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			 cgaatcctcctcctgaaagtgggttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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			 taggaaggaggaggcctaaggagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Unknown:MG3-6-AAVS1-target site-D2 sequence
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							 unidentified
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					 source
					 1..4263
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 caatggtcctgtctctcaagaatcccctgccactcctcacacccaccctgggcccatattcatttccatttgagttgttcttattgagtcatccttcctgtggtagcggaactcactaaggggcccatctggacccgaggtattgtgatgataaattctgagcacctaccccatccccagaagggctcagaaataaaataagagccaagtctagtcggtgtttcctgtcttgaaacacaatactgttggccctggaagaatgcacagaatctgtttgtaaggggatatgcacagaagctgcaagggacaggaggtgcaggagctgcaggcctcccccacccagcctgctctgccttggggaaaaccgtgggtgtgtcctgcaggccatgcaggcctgggacatgcaagcccataaccgctgtggcctcttggttttacagatacgaacctaaactttcaaaacctgtcagtgattgggttccgaatcctcctcctgaaagttaattaatgaatgaatgaaataaaagatctttattttcattagatctgtgtgttggttttttgtgtgatcctcgagggaatgaaagaccccacctgtaggtttggcaagctagcttaagtaacgccattttgcaaggcatggaaaatacataactgagaatagagaagttcagatcaaggttaggaacagagagacagcagaatatgggccaaacaggatatctgtggtaagcagttcctgccccggctcagggccaagaacagatggtccccagatgcggtcccgccctcagcagtttctagagaaccatcagatgtttccagggtgccccaaggacctgaaaatgaccctgtgccttatttgaactaaccaatcagttcgcttctcgcttctgttcgcgcgcttctgctccccgagctcaataaaagagcccacaacccctcactcggcgcgcgccagtccggtaccagtcgccaccatggccctgcctgtgacagctctgctcctccctctggccctgctgctccatgccgccagacccgacatcgtgctgacccagagcccccccagcctggccatgtctctgggcaagagagccaccatcagctgccgggccagcgagagcgtgaccatcctgggcagccacctgatccactggtatcagcagaagcccggccagccccccaccctgctgatccagctcgccagcaatgtgcagaccggcgtgcccgccagattcagcggcagcggcagcagaaccgacttcaccctgaccatcgaccccgtggaagaggacgacgtggccgtgtactactgcctgcagagccggaccatcccccggacctttggcggaggcaccaaactggaaatcaagggcagcaccagcggctccggcaagcctggctctggcgagggcagcacaaagggacagattcagctggtgcagagcggccctgagctgaagaaacccggcgagacagtgaagatcagctgcaaggcctccggctacaccttcaccgactacagcatcaactgggtgaaaagagcccctggcaagggcctgaagtggatgggctggatcaacaccgagacaagagagcccgcctacgcctacgacttccggggcagattcgccttcagcctggaaaccagcgccagcaccgcctacctgcagatcaacaacctgaagtacgaggacaccgccacctacttttgcgccctggactacagctacgccatggactactggggccagggcaccagcgtgaccgtgtccagcttcgtgcccgtgttcctgcccgccaaacctaccaccacccctgcccctagacctcccaccccagccccaacaatcgccagccagcctctgtctctgcggcccgaagcctgtagacctgctgccggcggagccgtgcacaccagaggcctggacttcgcctgcgacatctacatctgggcccctctggccggcacctgtggcgtgctgctgctgagcctggtgatcaccctgtactgcaaccaccggaacagaagcaagcggagccggctgctgcacagcgactacatgaacatgaccccaagacggcctggccccacccggaagcactaccagccttacgcccctcccagagacttcgccgcctaccggtccagagtgaagttcagcagatccgccgacgcccctgcctaccagcagggacagaaccagctgtacaacgagctgaacctgggcagacgggaagagtacgacgtgctggacaagcggagaggccgggaccccgagatgggcggaaagcccagacggaagaacccccaggaaggcctgtataacgaactgcagaaagacaagatggccgaggcctacagcgagatcggcatgaagggcgagcggaggcgcggcaagggccacgatggcctgtaccagggcctgagcaccgccaccaaggacacctacgacgccctgcacatgcaggccctgccccccagaggatccggcgctacaaatttttcactgctgaaacaggcgggtgatgtggaggagaaccctggacccatgggtgctggcgcaactggacgcgctatggatggacctcgcttgctgcttcttctgcttctcggggtctcattgggtggtgctaaggaagcatgcccaacgggactttatacgcatagcggagagtgttgcaaagcttgtaacctgggcgaaggcgtcgcgcaaccttgtggtgcaaatcaaaccgtctgcgagccatgtttggactctgttacgtttagtgacgtagtatctgcgacagagccatgcaagccttgtacggaatgtgtaggattgcagagcatgtctgccccttgtgtagaagccgacgatgcagtttgcaggtgcgcgtatggctattaccaagacgaaacaaccggacgatgtgaagcttgccgagtttgtgaagcgggttccgggcttgtattctcatgtcaggataagcagaacaccgtctgcgaagagtgccccgatggcacctacagcgatgaagcgaaccatgtagacccctgcctgccttgcaccgtttgtgaagacacggaacgacagttgcgggagtgtacccggtgggcagacgccgagtgcgaagagattccaggccgctggatcacgcgaagtaccccgccagaaggttccgacagtactgcaccaagcacccaagaaccagaggcgccccccgagcaggacctgattgcctccaccgtggcgggtgttgttactacggttatgggctcatcccagcccgttgttacccgaggaactacagacaacctgattccggtatattgttctatcttggcggctgtagtagttggcttggtcgcgtacatcgctttcaaaagatgaaagcttgataatcaacctctggattacaaaatttgtgaaagattgactggtattcttaactatgttgctccttttacgctatgtggatacgctgctttaatgcctttgtatcatgctattgcttcccgtatggctttcattttctcctccttgtataaatcctggttagttcttgccacggcggaactcatcgccgcctgccttgcccgctgctggacaggggctcggctgttgggcactgacaattccgtggaacttgtttattgcagcttataatggttacaaataaagcaatagcatcacaaatttcacaaataaagcatttttttcactgcattctagttgtggtttgtccaaactcatcaatgtatcttagtttaaactggccgggtttaatctgctcatgacgctgcggctgtggtccagctgaggtgaggggccttgaagctgggagtggggtttagggacgcgggtctctgggtgcatcctaagctctgagagcaaacctccctgcagggtcttgcttttaagtccaaagcctgagcccaccaaactctcctacttcttcctgttacaaattcctcttgtgcaataataatggcctgaaacgctgtaaaatatcctcatttcagccgcctcagttgcacttctcccctatgaggtaggaagaacagttgtttagaaacgaagaaactgaggccccacagctaatgagtggaggaagagagacacttgtgtacaccacatgccttgtgttgtacttctctcaccgtgtaacctcctcatgtcctctctccccagtacggctctcttagctcagtagaaagaagacattacactcatattacaccccaatcctggctagagtctccgcaccctcctc
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					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-F4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-G4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gccagcttgtccgtctggttgc
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-H4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-A5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-B5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-C5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-D5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-E5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agtcgtctgggcggtgctacaa
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-PD-1-target site-F5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agacgactggccagggcgcctg
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atctgtctggtttcgcgagacagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tttcgcgagacaccaggctaccgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 agcaagtacaacaaatggaaaagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gcaaaagctaaaatttttctatgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tgctacactttggtggtgcagcgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acctcctccaccgcagctccctgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gcgcctcccacccacaaaccaggttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cccacccccacgagtgcctgtagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ctcgtgggggtgggggaggagcgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gctgcggtggaggaggtggagagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tctctgctgcctcccgtcttgtgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ctcccgtcttgtaaggaccgccgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cgagtcgcttctcgattatggggttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 attatgggcgggattcttttgcgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gggattcttttgcctaggcttagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cctgcaggggagtgagcagctggttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 actccgattagtttatcttcccgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 110
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tcccacggactagagttggtgtgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aaatggagcttagtcattcaccgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acctggggctgattttatgcaagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gctgattttatgcaacgagactgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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					 1..110
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atcacctgagttttataccattgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gctgcaccaccaaagtgtagcagttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gcctggtgtctcgcgaaaccaggttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
		
	
	 
		 
			 110
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..110
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acagattggttccaccacaaatgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 caccacaaattaaggcttgagcgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cattttatcctttttccttagcgttgagaatcgaaagattcttaataaggcatccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- A1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 atctgtctggtttcgcgagaca
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			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- B1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tttcgcgagacaccaggctacc
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			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- C1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- D1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gcaaaagctaaaatttttctat
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			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- E1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tgctacactttggtggtgcagc
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- F1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 actcccctgcagggcaacgccc
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- G1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cgactcgacatggaggcgatga
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- H1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 atcacgcgaggaggaaaggagg
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- A2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 aggaaaggagggagggcttctt
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- B2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acctcctccaccgcagctccct
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- C2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gcgcctcccacccacaaaccag
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- D2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cccacccccacgagtgcctgta
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- E2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ctcgtgggggtgggggaggagc
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- F2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gctgcggtggaggaggtggaga
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- G2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tctctgctgcctcccgtcttgt
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- H2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ctcccgtcttgtaaggaccgcc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- A3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cgagtcgcttctcgattatggg
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- B3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 attatgggcgggattcttttgc
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- C3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gggattcttttgcctaggctta
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			 DNA
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					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- D3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cctgcaggggagtgagcagctg
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			 DNA
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- E3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 actccgattagtttatcttccc
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			 DNA
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- F3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- G3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- H3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acctggggctgattttatgcaa
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- A4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- B4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- C4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- D4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- E4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gcctggtgtctcgcgaaaccag
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							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- F4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- G4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 caccacaaattaaggcttgagc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG3-6-hRosa26-target site- H4 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cattttatcctttttccttagc
		
	
	 
		 
			 117
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 caccttcttccccagcccaggtgttgtagttccccttttgaaaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 117
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 caagagcaacagtgctgtggccgttgtagttccccttttgaaaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 117
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 agacatgaggtctatggacttcgttgtagttccccttttgaaaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 117
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ccaaagctgcccttacctgggcgttgtagttccccttttgaaaaaaagtgtgttactgcaataaggtaaaacaccacgaagctctgccctaactgccttagcagttagggcatcttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG21-1-TRAC-target site-H9 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 caccttcttccccagcccaggt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG21-1-TRAC-target site-B7 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 caagagcaacagtgctgtggcc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG21-1-TRAC-target site-D6 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agacatgaggtctatggacttc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG21-1-TRAC-target site-C10 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ccaaagctgcccttacctgggc
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ccgtgtaccagctgagagactcgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ttgggttccgaatcctcctcctgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 acagtgctgtggcctggagcaagtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tgaaagtttaggttcgtatctggtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gcttgacatcacaggaactttcgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 aacccaatcactgacaggttttgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cctgtgatgtcaagctggtcgagtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tagacccctgtcttacctgtttgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 agccgcagcgtcatgagcagatgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-E1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ccgtgtaccagctgagagactc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-H8 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ttgggttccgaatcctcctcct
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-A3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 acagtgctgtggcctggagcaa
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-C10 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tgaaagtttaggttcgtatctg
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-H7 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gcttgacatcacaggaactttc
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-B10 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 aacccaatcactgacaggtttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-H6 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cctgtgatgtcaagctggtcga
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-E7 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tagacccctgtcttacctgttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-TRAC-target site-C9 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 agccgcagcgtcatgagcagat
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gctactggccttatctcacagggtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ctactggccttatctcacaggtgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 actgacgcacggaggaacaatagtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 113
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ggaacaatataaattggggactgtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggtttaaccgaaattgtttacctgcattgtgcagtataagaaagaccgcgaggtctttt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-AAVS1-target site-B1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gctactggccttatctcacagg
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-AAVS1-target site-C1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ctactggccttatctcacaggt
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-AAVS1-target site-G1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 actgacgcacggaggaacaata
		
	
	 
		 
			 22
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..22
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG23-1-AAVS1-target site-B2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..22
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggaacaatataaattggggact
		
	
	 
		 
			 127
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ggagagggtagcgcagggtggtttgagagtgagaaatcacgagttcaaaaaacatgatttattcaaaccgtcttcttcggaaggccccacagtgtgtggacagtaaagcttgcttcggcaagctttt
		
	
	 
		 
			 127
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gccctgccaggacggggctggtttgagagtgagaaatcacgagttcaaaaaacatgatttattcaaaccgtcttcttcggaaggccccacagtgtgtggacagtaaagcttgcttcggcaagctttt
		
	
	 
		 
			 20
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..20
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG71-2-AAVS1-target site-C3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..20
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggagagggtagcgcagggtg
		
	
	 
		 
			 20
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..20
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG71-2-AAVS1-target site-E2 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..20
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gccctgccaggacggggctg
		
	
	 
		 
			 119
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tcttggttttacagatacgaacctgttatagtgggaaatcactataataagtgaaatcgcaaggctctgttcttgaacatcctttattataaaactcctgccaatcggttgggagtttt
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG73-1-TRAC-target site-G3 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 tcttggttttacagatacgaacct
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atatccagaaccctgaccctgccggttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ggccactttcaggaggaggattcggttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cgcagcgtcatgagcagattaaacgttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cggccactttcaggaggaggattcgttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 gccgtgtaccagctgagagactctgttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 cccacagatatccagaaccctgacgttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 112
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 atcctcttgtcccacagatatccagttgtagcttccttgaagaaattcaacgttgttacaataaggttttcgaaagattaccgaacccgccctcacttaggtgagggctttt
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-F1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 atatccagaaccctgaccctgccg
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-G5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ggccactttcaggaggaggattcg
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-E5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cgcagcgtcatgagcagattaaac
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-F5 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cggccactttcaggaggaggattc
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-G1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 gccgtgtaccagctgagagactct
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-E1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 cccacagatatccagaaccctgac
		
	
	 
		 
			 24
			 DNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..24
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:MG89-2-TRAC-target site-B1 sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..24
					 
						 
							 mol_type
							 other DNA
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 atcctcttgtcccacagatatcca
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENLNDNNVWGFDMGKGSLGEAVRIGNEFKHVESLIIDAEFGEIKTAAGLRRQWRTRKAHKAREAFLEKCLRDCGIEVLQRRKVGLVDGKWQLVQKGDVRLEKEFPAADEDICYNSIALRCKLLLGEKLESWQIFKALNSAIQNRGYDAEIPWKETEVSSKNSEDEYSQKLQIFEKEKDLMLADLETLSEQERNKYDYPCFFKAYKMGLWIPTKPEQVLLRINHNADRAKGYVVPRSYVEKEFVRLVEMASIQYPKLKDKALFILYGVAEKAYASYNSELREQFNLKRGAETDWTALGQKIPKFDNRIVDKCKLIPRFNVCKVKSLSEVKNENDLLYYEITLALKLLNLRFYKNSKIMSLSFAEFKELFEIGRQNKFKISKTNLKKFFKAIHAEILDENQSEIEQPKSTGRASFSRPAMQLLKELIFSGNTPSEFYAKKISTITNTELKKGLVSSDLDFIKLMGNVSWNNIFIPDVETLRYAQEFSENSAKKINQLIGAQNDPIVRHRLSFFYERIKFLEKQFGVPDKIILEFVRDDFIGDKKRKEEQARMKARQKEKLKLAEKLDEIGYKGNKMLLKLELLEKQGGVCLYTDNPLLPTDIPSLEIEHIVPRSRGGPDATYNYVLTREETNKAKGNKTPFEWLGGTSEWASYVDRVNARRKELGSKRCQLLLEEDADKLVEKYTALAETAWIAKLAQRIVCLHFGFQFGGTEGTKRVFTVSGGITSRIRSMYGLNKILHNTEIDKTQSEVDILKLYETLETKNRANKKHHALDAMCLCFAPTGRKTKQLKLDEILPREIAKDAEGYFRRYLDELIPNKVATMKPRLEETIYSKRRFGKKEFIVRKFDLKTLSYKGLNPKYDIGALEKLVKGDDIVNPNVRQIIRDFVNTNPSEQDWINFCDTVRIPSKFGEGSRIKRILVLVGNPAEYKDLSKDNCGAYRKGDSHKGQIIWKATSGKYKVEPIYAHASRTIVEKNLKQNSDFVEIAGFFKSGCLVQIENDVVNDEGLFLLPHGTYMLNTIKYTGQVKLTNCNGISGNAININYLMNAGMKRITINS
		
	
	 
		 
			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENLDTIWGFDVGKASLGFAVRVGDEIVRASSLIMDEDFGETKTAAALRRQWRTRLAHKAREKYLEERLRECGIEILIRREVGIVDGKWRLVSAGDVRLEKEFPSKGENICYNSIALRCKLILGEKLQGWQIFKALNSAIQNRGYDADIPWKETESGRTSCESENDYAERMSVYEREKSELFEDLTDGENFDYPCFFKANKMGLWSPKNPYFVALRIDNNAESTKNYVVPRSEAEREFLKLVESASVFYPKLKGRGLELLYGEARKPYASFFNSVRMSLGLKRGAESDWTAFGQKVPRFDNRIIDKCRLIPRLNACKIKPLAKITNEADLLPYQTTLLTKLLNLRFFRNGNVEGFTIGELKAAYDIGCKSKFKFTATALRKFLHSIGAEVLDEEQSKIEASREGGRASFSRPAMVLLKELILSGKTPAEFYSEKIRSVSNTDKTKGLVVSDFDFLKLMGACPWNAIFIPDVKMFALANAKETDSEVLINRLIGEQNDPVVRHRLSFFYRRIKELEKEFGVPDRVVLEFVREDFLGSEARKKRNIAMKKRADEKLRTAKKLDEIGFKGNKMLLKMELFQQQGGVCLYTGEPLEQTQIDSLEIEHIVPRSLGGPDSAYNYVLTRERTNKEKADRTPFQWLSADSARWASYCDRVRRNFASLGVKKCRLLMAQNAEELVEKYTALAETAWIAKLAQQIVCLHFGFQFGAMKGRKRVFTVSGGTTARIRGLFGLNRLLHTDIFDESKMTEVEIVKKYAELDKKNRKNQKHHALDAMCLCFVPVNSKASRMTAETLFPKKIRDNAENYFKAILDKIVPEDVARKKPRLEQTIYSARSFGGKLQAVYRVNIADLAYKNENQKKVYNLDSLQKSVNSDKIINPVIKSLVSDFSETNPTEEEWLNWCNTVRIPAKRGAGSRIKRVLVRKGNIDEYKDLSKDGCGAYKCGDANKSQIVWRDTKGKCRVCPVYVHASRFDVLEALKRRPDFSEIVGEFKSHCLVSIASDVFGKSGEKIMPAGTYMLNTIIYTGATVLTNPDGVKSKAVNINYLIDAGMKRKEGSRK
		
	
	 
		 
			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLNCEETVWAFDLGKGSIGEAVRQGTRFLHKESLLIPAELARRGPATVSGTPASRYRAMKTRQAHRKREEWLEKVWKAAGLTPLQARKPEYVGYQLRRKKKRVRGKSKWKNVKVGGRWILPPSGKADYRLEREFAPKQIEREGGQLVEVKYPEGKAADGAPAATAEDFGTCYTSCLLRIKLLEWKEGERKLAEWQIYKALRAALQRRGYGRVPWATKEARKQGKSAEELEAEEEKKLQQADPRYREAVDKWKQFKSEVPAEFQLPCYYDALHMGLWRYVPEQQQGHLGYWNPENEPAKPPHGSYRTDHKAESTRNIRSDRTAVRAELTRLGDQAAAMLPKLRDAFARWQREGWKFAHPFQEGKQLTYPIHAKSFGEFLCDGPAGQPVERSFEAFLKQRREAGVRRGSFEEWMAGLGQKTPSFDNRILNGCVLIPRYHVCKVDVRLETDGDGKPTGRLVPESLLASEVTLLLKLKNLLVADAKAGQRKLTVQEVRSVFDFAQRRLRSLALLTPEGELVKEWPQKVADRFAINKSHRQAIAAESELLARVRALTVTSKGAAQPLSTEDAELLLRAVATSKKGASVELPEPMKPLLKAAKAEWKKAKDAADQTLLRPMPGHEEVKAPKSSGRSAYSRVALRILKELILSGEAPSVFHDRLMRRDTELLQRLGPSPGKLLVIFNDSTAADEDQRKQEDTENRKRGLLVSELGFLRQMRKDNTAEDSWENIFIPSQTLEALQQRHTEDGKLDADAAIGELLGTIKDPIVRHRLEVFNQRLKKLQFGDEEEAIPAFGVPDAVVLEFVREDFMGEEAKRELKDFQSKREAARKTAREEAQKSGSTEKSAPLKYELCNTQGGICLYCGQPFSRARLDEYAIDHIVPLGEQGPDAMVNKVLAHRECNEAKGKQTPFQWWHHNTTGKAPTISWDGYTALVEKYRTTLRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWVSKLAQTIANLRFGWKNGTDYSGPKPVKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYTEVTDAEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVLTFIPQWARDPNKEGFFRFPAAFRNAEGREDYQTIRKLFQQHLAEVMPRNIAYERAALADTSFGCRLDGGKPVIVQRVAVLDLRQKPAGAPGKTTFDLIYLVKQIQSVRDATIRRRLEEFAATNPDEPKWKAFCESFAQKREDGTTGARILKVCVNAAAPDEFKDLSKDGEGAWRKAKGDHQGQIIYTDADGNLAVKPVYVHASIRQELTRIVQTGGKSKVHCFVRSKCLFRLRKELPQPDYRLVIKNEQKQKRRVQATAPLAPGTFMLNTIITASMDVEFSSAGNQRVVAPLQALLVAGFETI
		
	
	 
		 
			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLNCEETVWAFDLGKGSIGEAVRQGTRFLHKESLLIPAELARRGPATVSGTPASRYRAMKTRQAHRKREEWLEKVWKAAGLTPLQARKPEYVGYQLRRKKKRVRGKSKWKNVKVGGRWILPPSGKADYRLEREFAPKQIEREGGQLVEVKYPEGKAADGAPAATAEDFGTCYTSCLLRIKLLEWKEGERKLAEWQIYKALRAALQRRGYGRVPWATKEARKQGKSAEELEAEEEKKLQQADPRYREAVDKWKQFQSAVPAEFQLPCYYDALHMGLWRYVPEQQQGHLGYWNPENEPAKPPHGSYRTDHKAESTRNIRSDRTAVRAELTRLGDQAAAMLPKLRDAFARWQREGWKFAHPFQEGKQLTYPIHAKSFGEFLCDGPAGQPVERSFEAFLKQRREAGVRRGSFEEWMAGLGQKTPSFDNRILNGCVLIPRYHVCKVDVRLETDGDGKPTGRLVPESLLASEVTLLLKLKNLLVADAKAGQRKLTVQEVRSVFDFAQRRLRSLALLTPEGELVKEWPQKVADRFAINKSHWQAIAAESELLARVRALTVTSKGAAQPLSTEDAELLLRAVATSKKGASVELPEPMKPLLKAAKAEWKKAKDAADQTLLRPMPGHEEVKAPKSSGRSAYSRVALRILKELILSGEAPSVFHDRLMRRDTELLQRLGPSPGKLLVIFNDSTAADEDQRKQEDTENRKRGLLVSELGFLRQMRKDNTAEDSWENIFIPSQTLEALQQRHTEDGKLDADAAIGELLGTIKDPIVRHRLEVFNQRLKKLQFGDEEEAIPAFGVPDAVVLEFVREDFMGEEAKRELKDFQSKREAARKTAREEAQKSGSTEKSAPLKYELCNTQGGICLYCGQPFSRARLDEYAIDHIVPLGEQGPDAMVNKVLAHRECNEAKGKQTPFQWWHHNTTGKAPTISWDGYTALVEKYRTTLRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWVSKLAQTIANLRFGWKNGTDYSGPKPVKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYTEVTDAEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVLTFIPQWARDPNKEGFFRFPAAFRNAEGREDYQTIRKLFQQHLAEVMPRNIAYERAALADTSFGCRLDGGKPVIVQRVAVLDLGQKPAGAPGKTTFDLIYLVKQIQSVRDATIRRRLEEFAATNPDEPKWKAFCESFAQKREDGTTGARILKVCVNAAAPDEFKDLSKDGEGAWRKAKGDHQGQIIYTDADGNLAVKPVYVHASIRQELTRIVQTGGKSKVHCFVRSKCLFRLRKELPQPDYRLVIKNEQKQKRRVQATAPLAPGTFMLNTIITASMDVEFSSAGNQRVVAPLQALLVAGFETI
		
	
	 
		 
			 1317
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1317
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1317
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTYFLKEKPEPPSNDTVWAFDLGKGSIGEAVRRGNEFKHGESLLIPPELARRGPAKDSGTPANRYRALKTREAHHERERWLETVWTAIKLPVLRPREVWQNPETKKWELKHPADYQLEREFAPAEFSRDAKTGGQEKIVYPNGRAENDCAPAATPEDFDICYTSSLLRIKLLNGDSTLKDWQIYKALRAAIQCRGYGTVPWATKEARKQGKSAKELEQEEEKKLQQADPRYRDAVGRWPDFKRDLQKQNLPLFAGMQPSAAAKKYLRLPEDYYFVPPCYYDAWKMGLWNPAEPGKLLARSNHRANSTRNVRFDRIDVRAELIKLGDQAAALLPQIREAFAGWQRDGWNIRHPVTGAEKNYSVHAKTFGEFLCDGPAGQPDESSFEAFLQQREKAGLHRGSYEEWMAALGQKTPSFDNRILNNCTLIPRYHVCKVDVRLEAGKNGNITGRLVPESLLATEVTLLLKLKNLLVADPSAGQRKLTVEELTDIFAYAHRRLKALNLVTPDGELIKEWPTKVAARFGLNESDWNKIAAESEFLRKIKLFTVGSGGASRALTDEEEAGWLLRAVADSKGKTALELPENLKALFKAAKAEWKKAKTAVEQNHLRPMPGHEDVKAPRPSGRSGYSRVALRIIKELIISGQAPSVFHARLVQREAKLLGDLGSSPGKPLCLFNDSVVADKKQREREDTENRKRGLLVSELNFLLQMRRDNAAEDSWKNIFIPSQTIDALQQRHTHDDKLDADAAIRELLGTINDPIVRHRLEVFDKRLKKLQFGDAKENIPSFGVPDAIVLEFVREDFMGEKAKRELKDFQNKREAARKTAREETAKAGVTERSAPLRYELCMAQGGVCLYCGQTFSLAKFEDYAVDHIVPVGVQGPDAMVNKVLAHQECNEAKGRQTPFQWWHHNTSSKAPTISWDGYKALVEKNATTLRNKKVQLLTREDAPDLVERYTALAETAWVSKLAQTIANLRFGWTNGYDQNRKKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYKKDTDIEAFAKKLKNRADKRHHALDAMVLTFIPQWARDPGKEGFFKFPAELGDYDQIRKLFDDSIAKVTPRYLAFEQPGLADTAYGQRDNGTMMVQRSLLRDLAYKSEQQKPVFNLTYAATQIKDVRDERIKKELLKFIATSPDKFAWDAFCNKFEKGELDSMRGIKVSKVLQNRKEAPSEFKDMSKDGTGAFRTRKEGHRGQFVYLDAKGKPRVEVVRVFDSIAKVKAEIEARGKGIRVIGFYQSLCLVKLDKPVVHGTVTLEPGTYQLNTIKKDGQGRAQVTSAGGEKSLEISLGKFLAAGFTRAD
		
	
	 
		 
			 1319
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1319
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1319
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDAKEHALKTDGNSPSKKNEIVWAFDLGKGSIGEAVRQGKDFLHKASLLIPAELGRRGPATVSGTPANRYRAMKTREAHHERERWLEKVWTAVGLSPLRPREVWQNPKTDQWELKHPADYRLEREFAPAEFKRNPKTGELGKIVYPNGKAPKDGAPAAKKEDFEICYTSSLLRIRLLQRDKSLADWQIYKALRAALQCRGYGKVPWAAKEARKQGKTAEQLQLEEEKKLQQADPGYRQAVGRWPNFKWDIKKQKLPFFERIQPGKAERVHLQLQDNYYFVPPCYYDAWKMGLWNSDEGIRPSARHDHLATSTHNIRFDRADVRAELVILGDHAAAMLPAVQNAFLRWQREGWKYRHPATGEELIYPIHAKSFGEFLCDGPAGKPDETSFEAFLDQRQHARLHRGSFEEWMAALGQKTPSFDNRILNDCILIPRYHVCKVDVRLETDGDKGVTGKIVSDSLLATEVTLLLKLKNLLVTDAVAGQRKLTVEEVRSISAFAHRQLKSLSLLTADGDLVTGWPQKVADRFAINKSKWEKIAIESEFLGKISAYNISDAGKTRRLTADETELLLRLVSNPKKVLGDELPENLESIFKTAKSDWKKAKALANEKTLRPMPGHEEVKAPKTSGRSGYSRVALRILKELILSGESPSLFHARLLRRDAELLRKLGSSPDKPLELFDNSKATDERQRKLENMENRKRGLLVSELNFLRQMRQDNAAEDSWKDLFIPSQTLDALQQRHTENGKLNTDAAVRELLGNINDPIVRHRLEAFDHRLKKIQFGDQKEKLPGFGKPDAVVLEFVREDFMGEERLKKYQKFLNERAADRKKAKEEATKLGLESRSSGLRYELFKAQGCVCLYTGKPLSETRLDEYEIDHIVPRSLGGPDAVLNYVLTFQEVNHTKEKGKLTPFALLHGKEGWDAYVKRVEARATALRNKKVQLLTREDAPDLVERYTALAETAWVSKLAQTIVNLRFNWTNGYDQNRKKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYKDDTDPEVLAKKLKNRDDKRHHALDAMVLTFIPQWARDPGKEGFFRFPEDFRDSNGREDYEQIRKLFGDHIKKVTPRHLAFERPVLADTIYGRRDNGCVMVKRSQVRSLAYKQEQMKPVFNLKYASGQIEAIRDARIKQELKKFVASEPSQSSWDTYCDKLGNGRLESMPGIKVSKVTLQLDEDPIEFKDLSKDGTGAFRTKKKEHRGQFVYLDSKGKPHAEAVRVFDSVQRVKMAIEAKGKGVHIIGFFQSMCLVELEKPVVHGNITLQPGIYKLNTIKKDGRAQLTSAGGEKSPEIGLVKFLASGFKRVD
		
	
	 
		 
			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLNCEETVWAFDLGKGSIGEAVRQGTRFLHKESLLIPAELARRGPATVSGTPASRYRAMKTRQAHRKREEWLEKVWKAAGLTPLQARKPEYVGYQLRRKKKRVRGKSKWKNVKVGGRWILPPSGKADYRLEREFAPKQIEREGGQLVEVKYPEGKAADGAPAATAEDFGTCYTSCLLRIKLLEWKEGERKLAEWQIYKALRAALQRRGYGRVPWATKEARKQGKSAEELEAEEEKKLQQADPRYREAVDKWKQFKSEVPAEFQLPCYYDALHMGLWRYVPEQQQGHLGYWNPENEPAKPPHGSYRTDHKAESTRNIRSDRTAVRAELTRLGDQAAAMLPKLRDAFARWQREGWKFAHPFQEGKQLTYPIHAKSFGEFLCDGPAGQPVERSFEAFLKQRREAGVRRGSFEEWMAGLGQKTPSFDNRILNGCVLIPRYHVCKVDVRLETDGDGKPTGRLVPESLLASEVTLLLKLKNLLVADAKAGQRKLTVQEVRSVFDFAQRRLRSLALLTPEGELVKEWPQKVADRFAINKSHWQAIAAESELLARVRALTVTSKGAAQPLSTEDAELLLRAVATSKKGASVELPEPMKPLLKAAKAEWKKAKDAADQTLLRPMPGHEEVKAPKSSGRSAYSRVALRILKELILSGEAPSVFHDRLMRRDTELLQRLGPSPGKLLVIFNDSTAADEDQRKQEDTENRKRGLLVSELGFLRQMRKDNTAEDSWENIFIPSQTLEALQQRHTEDGKLDADAAIGELLGTIKDPIVRHRLEVFNQRLKKLQFGDEEEAIPAFGVPDAVVLEFVREDFMGEEAKRELKDFQSKREAARKTAREEAQKSGSTEKSAPLKYELCNTQGGICLYCGQPFSRARLDEYAIDHIVPLGEQGPDAMVNKVLAHRECNEAKGKQTPFQWWHHNTTGKAPTISWDGYTALVEKYRTTLRNKKVQLLTREDAPELVERYTALAETAWVSKLAQTIANLRFGWKNGTDYSGPKPVKRVIVVSGGLTARVRRKYGLDKLLYTEVTDAEVLAKKVKNRDDKRHHALDAMVLTFIPQWARDPNKEGFFRFPAAFRNAEGREDYQTIRKLFQQHLAEVMPRNIAYERAALADTSFGCRLDGGKPVIVQRVAVLDLRQKPAGAPGKTTFDLIYLVKQIQSVRDATIRRRLEEFAATNPDEPKWKAFCESFAQKREDGTTGARILKVCVNAAAPDEFKDLSKDGEGAWRKAKGDHQGQIIYTDADGNLAVKPVYVHASIRQELTRIVQTGGKSKVHCFVRSKCLFRLRKELPQPDYRLVIKNEQKQKRRVQATAPLAPGTFMLNTIITASMDVEFSSAGNQRVVAPLQALLVAGFETI
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIIENHVWGFDMGKGSLGEAVRIGDEFKHVQSLIIDKDFAEIKTAAGLRRQMRTRKAHHAREKWLEKCLADCGIEILKRRKVDIVDGKWTLVSKGDLRLEREFPAYGENVCYNSIALRCKLLLGEKLESWQVFKALNSAIQNRGYDEKLKWDKGDTTKKKDDDSDYAEKLKMYEREKDEMLLNLPDLNERSDFDYPCFFKAFKIGIWSPENPRKVELRITNQAQKAKGYVIPRKCVEEEFVRLVEMASLQYPKLKGKAMFILYGISETPYASLYEPLRKKFNLKRGAETDWTALGQKIPRFDNRIIDKCKLIPRLNVCKIKPLDEAKADEDFLHYDITLALKLLNLRFFRNSSIESLCFEDFKKLFEVGRKNKYKISKTNLKKFFKSISAEVLSEDQSQIEAPRTSGRASFSRPAMKILRELIFSGKTPAEFYEEKLAEISNTDPSKGLIAGDLDFIKLMGDCPWGGIFIPDVETYNYARQIDASADERINKLIGEQNDPIVRHRLSFFYERLKSLSQEFGTPDKIVLEFVREDFMGEKAKKEMNKAIKERFAEKLDLAKKLDESGYKGNKMLLKLELLQKQGGQCIYTGLPLQTSDLPNLEIEHIVPRSRGGPDAQYNYALTTESINKQKADRAPFEWLSADKAKWQEYCARVRSRAKELGKKRCELLLKENAEELVEKYTALAETAWISKLAQRIACLFFGFQFGGNSGTKRVFTVSGNTTSRIRGTFGLNRILHSNDCDRENMSEFDFVKLSKELEEKNRKNKKHHALDAMCLCFTPTARDVKKVDFKTLLPKKIAESATEYFKSYLDKIVPNEVAPKKPRLEDSIYSLRKIQGKNCIVKKFNLVDLAYKSGLKPVYDLNAIAKLLEEKPKKIPPIITPVIRKLIKDFVATNPSEQEWKDWCKDLRIPSKNGEGSRVIRVLVYVGEPDEYKDLSKDGCGAYRKGDAHKGQIIWQTKSGKYKVAPIYVHASKRRILEALKNNPDFEKVAGEFRSHCLVKLDKPAVNDKGEELLADGIYMLNTIRTDGIAILTDPNGIKSPAIGINYLMQAGMRRIKMDY
		
	
	 
		 
			 1017
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1017
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1017
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKKVFAFDLGKASIGYCVREGHDIKEANSIIIDKDHAEKVSFRERRRIKKTLDAHKAREEYLDKLWKDCGQEVLDKKDKRFTKEFGGKNDNIIYTSCLLRIALLQNKPLEKWQIYKALHNAIQRRGYDPNVKWATKSADEEDNIKNIEKYTQENGIELIKSDDYKYPCYYDAIRLGLWSENKHDELKTYIPLTNNNKVRATDYVAPRLLVENELTKLWENAQSQISELKKYSVEEFLYGEYREAYGSLVNPDYRQYMGTPNDWQGVLGQKIPRFDNRIISKCKLLPKRNVCKANTIENVTFVLLMKLKNLRFTDVSGEKLRLSPNEIKQIYENWLEKVEKNVEKAKEKTLEFNKADNKLDTTITKKEIENVIERKIIDKIEPMKANISGRSSFCRRACQIMNKIILTGELYPAQMDISEFVDSPDAINGITEEEIKTMLSRVGDWNNLYIPDNRDENAKMASNSRIKTDIMIGNITNPIVRNRLQIFRDLIMDLAEKYGKPDEVIFEFVRDGADNSLFGKVKASKAEAYMKLQEKENEQIKKELEDADALNGKYFLMHKLLKMQGGKCIYSGEKIGISDFPNCEIDHIYPRTMGGNDALYNKVVCFRSQNQLKEGRTPYEWLSHDEEQWANYVNRLNKIKGSLGQKKYELLTSKPEDCEKLIESYNGLAETSHIARVAQQMTAFIFGWGLQVEGEHRHIFVNNGASTFAIRKRYGLNSFLGDDAKKNRDNDKHHALDAICISYSRDFKYNKELDKDVIDGFNPIKVKEVIDSIMPYPYANKKPFKGNTRPDATIYGIRQIGGKNYITNRVDLIKIDQKESKIKNIIDETIKSDLLSKLEDKMSVNEWKTMLENYVHPKKKTRVKKVMLIVSEGKLEKDSNGRERIGEFVDFANYKKGHTRHQFKHSKGHKGQILYYNEKGSVKVMPVYSNKKTQEVKDKLEQMGCKLYNRGEMYYSGCLINVPNEFFAGKVTCPAGIYKVRTITEAGQIKLENNTGNEILSSAVNLSNAKFSKYKD
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MALDWFQYEESLDGNLVTLLFLVILISTNYVSVMSFSLSFDIGHSSIGWAAFKFPKNQLEILGCGVVTFPAEDNQNQQRAGFRRQRRHIAATRNRIKRLEAFLVQAGALSVEDVEYCRENPNPWPWLLAAQVIVTNRGLNWRELWPVIRWYAHNRGYDGNALWAGEDSDPDDVKKVQTARELMEKNNTSSLCETVCKLMDIDLKVQKNPKLRHYFKGENAAFPRDVVVAEVRKVLERHLGILDGMTQELIEALLDDWKRVSEVGFDAKLPARYFGGLLFGQMKPRFENRIIPNCRVTGEKTPSKHSREFYRFRWAMLMGNLRVADPFEGGSRALSPTEREQLNVAMATSGYLTKTTLKKVLVKDLNLEPTNLDAMLLIPEMEKALVLDPALREMSGTKYKKIWKEIPNTWHSALLNQLFNGRNYRSKPASLAQWRSRIESKGALSVELDSALTDAYDSECKLLAKKKGVGELPSYEAFLNRSLRIAPSNMASGRAPYARVKLIEAVEAIMKGEDPRAVGGVLEETASVRQRQQKEGVDQNSNNHLVRHRLKIFEKTLIDLVNRYADGDASQVEWVGVEVVRDMVEFSGKTAKEKAKIIGEQLWHHRKISKYLEKEREAAGGSWEITAGLIKKVRIADDMGWKCPYTGKIYNLNQIIHGDVDREHIIPRSKRPTDAMHALTLTFSTINKEKGARTAMQFIEATKNDSRTLTPKQFYEFVSKLKKSNGPSKDDERRCMKRKVALLTRDYEPRGKAKEKSEETAIDGFTEGSLTQTSYLNKLAAQRVHHWFSEQLEDGSKLPKVMQLSGSVTAATRRGWNLLSPLEAACPETRGKSKTEIREITHLHHALDAIVIGLSAHYFPLDGRLWTLLSKRSIKDPSAQAYMRAQLGDLISFSSSGSWQLEPLEDSLISQIVERLKEKRVVRHNPRTMRGLRVQQNVWRVEDEAPDDPSKMLIRMKPRNEDGDKVLKQKSERKTKLFGSDPKDVTGKLKDLKGVLIVEDNYGMALDPEPKVIPYQQVWAQLQQLKKQNGGRTVRVLRNGHIIRVQKGRYRGLWRVHSIKDANMGLVLDIASPELVRVSNGVVGAKLNVRLKTLLSNGLELLNLDSSSHEV
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIKDKNLHRTEAHLHVSFDVGHSSIGWAVLQTGEPLEIKGCGSVVFRTDDCLSSSRRVYRRQRRHIRSTRQRIARIKILLKHLGLMTEADLDKPGCAWPWKLAAQVLQGDELLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAETEAQTEDSEKEVKAHSLMDKYGTKSMAETFCAICGINPLDKKKSANMSGDKRPKGQNAAFPREIVECEVRQILQKHFGTLKNVDANLERVLLGRDSNDKLAWQAISCPELKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRVGKKADRELRRLSGAECVSLNNQMHERGYLTPGQLKEAVRSVTGCERDNLETMLMHPDSKEALIVDPVQKLISSDDLHPFWMLLTERLQKRLRGKWHRGKHVSLAQIRTQLKPLGDITAFDAELQRQIDTQNTKTKKKDKPITLDELLKKTFPSRPLKMDGRAAYARHLMQRAYEDVLAGKPHPKEEGGCLFITEEIREAQINRAIADQTNNHLVRHRLVILERLLKDIVKEYADGNKTRIGNITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDMGLRIANHHAVATKLEKAFAEEGIRQPITAGLIRKARIAEDLGWKCPYTGQTYEPKNLITRLVDKDHIVPRSERASDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFVTEEQGKPIPDMPQLSIMSLSRYKQFVDGLETYKGHDDDKRRKKKRKELMMLLKYEEKEFTPRDLTQTSQLVRLGAQVLKRTFADCKEKPMVTSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLANPQVLDENKTVKCKTDIRNITHLHHALDACVLALSAHFIPNNGRIWELIVKRNLNDSEKRELEALGVFGFNAENRFEMRDLDNRLKDQIRDRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWGVVAKHEDGTAIIRQRIRQPNGTRPEKVTEEKTGKLLGLNPINGNGKLAKNKGALVIPDNYGVALDPQPTVIPFHKVWTRLQELKKANGNKMPRILRNGQLIRIVRGSRAGIWKVLSTKDTKAYGIALDLALPDRVKLDRGNAPIKTLIQDGLEILDCSFVGIDSSKITITEAKKRPRKPK
		
	
	 
		 
			 1156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNAKGKISSATAADLELDFDAGHSSIGWAVLRAHTGQTPALLGCGSVIFPADDCLASVRRGFRRQRRHIRATRLRIARMRRLLAHLAVLTTEQLETPGCAWPWLLAARVLRGGDRLSWAELWNVLRWYAHNRGYDGNKGWSKHGVTSNEDSEKETRANELLAAFEKTHGRAGTMAEVFCDVLKVDPLGVVKSSMQRVRNLGAAFPREGVECEVERILRAHVGLLTNLDDRFINALMRDHTALPGPDLRLPARYGQRLNDGSFSPGGLLFGQLVPRFDNRIIARCPITFERVYQSVKAKTDDEEQAKKEAEKQAKVPGVDCVEFHRFRWAMELAKVKVANGNAREPRNLTAAERQAVNVEMEKRGHLSPSELKKAVRAQTGGAPDNLEQILTHPDAERALVLDPVRRYLHSDQLVCALWPVLPERLQKRLRGQWRRGHAITVAELLDACGESRAAAEALCQRHLDRQNTKKRKKDEPLTREALLRTPLHVQPPNGRAPHTRQVMREVVEFVFATDRHPAEEGGPLYRSEAIRQAQLQRALDEQTNNHLVRHRLKILERLHADLLKEYAGGDRARISRITIEVNRDLREMSGKTAQAQAKLQGQQLAHFKSVAKKLAEAYEGLAVHVGPSLIRKGRIAEDLGWTCPYTGKPYDALDLLHRRVDKDHIIPRTNRASDSLDSIVITFSEINRMKGNRTAVRFVEQFQGQPVQGLPQVMIKPLSAYLKDVAALETFKGHDDDQRRKKNRKRWLLMRDYVEKEFTPGDLTQTSQLVRLGAQTLQKHYLGAEKQPVITSLPGSVTGAVRKSWNLIGCLATANPRVLNPDDLDEGGRPKVHTKTEIRGITRLHHALDACVLAFASHFLPRDGGAWELLVKRRLNADEQRRARTLFGSHIEITQDGELRLADLTPSLKAQICERLKEHRVVQHLPADLSGLRCKETVWRVFDPADPHPNSKRMARWLAQKKVAVPAPDAKTALIICRKRRAADKTGEESAGGKAFRETKTWCWVYDIKDKSALLGLAPEGDAAAAKLKRIKAVKVLGDNFGLALDPEPTLIRPHKVWHKLHDLREKNGGKPVRVLRIGSLIRVLEKGKQSDYRGVRMIRGVQLNQKSGFLVDLSPADQILYRGQPGCFQQVSVATLLKCGLEILKAPLCGVTPSE
		
	
	 
		 
			 1201
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1201
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1201
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METRGILDELGNLQFAFDVGHSSIGWAVLRRAAPPPALPEILGTGVVIFGADDCLAVKRRQYRQARRHARATRQRIVRMEQLLAHLGVMTTEELAERHDQAGGDSFAWQRAAALLAAARTGQPLPATTWPELWDILRWYAHNRGYFAPPWADRSEEDALDDDEVPDTEKVANAGELMRERHTTTMAETIAAYTAWYDREVARWQQGQRPDKPRHFKGRSAAFDRVSVVWPEVRALLTALKGTLPKLDDTLIRTLLGNDVDPLKDRDAWRTIPCPAIRLPKRYHGGLLFGQSIPRFDNRIIGVCPIQFARLEQQYREAGMAPDDARRRAEKESKLPTKASPEFLRFRWAMQLANVVGAALGVRESHPLPAAARVRLTELAARQGAFTKGEFKKAVREAAGWPEKGGRDNLDALLLHPDAEEALVFDPVQAALRKHPLADALLALPPQCLKRLRGKLARGKEVKPEAVRDWLGEAQAPRLQPTAPPPSASDPLAAFDAAVQRVLDAANTRKGRKQSALTRDQLLDEPLRANYPKGRAPYARPVLRQAYEEVMKGWDPRAEQNDLQPRGCLCQTDELKEAQLHRRLAEQTNNHLIRHRLLILGGEPPKANAKPEQERRRFKGLLHDLVQEFANGDQSRIAGLTIEVNRELRDLSGKDREAQKKELGAKLGDFKRVAAKVEEACRRRGIPCTAGLIRKARVAEDLGWKCPYTGKEFSVDTLLDGVMDKEHIIPHSDRQSDSLDSLVITWKEINLWKGKRTAMEFIRDEGGKAVPGLRGVEIMSLAEFQKHVASLDTRKGHDDDRARKKRRVRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRAYPPGQRPRVISLPGSVTGEVRKAWKLIGCLGAANPAIFEADGKTPKRKDDIRGITHLHHALDACVLGLASLYFPRHGAVWSAMVKAGGDPEADDDRRLWLAMTKRRPSTAEAALLKATGLYQPDSEGRLHLNDLPDALKQQIRQRLAEKRVVQHIPADMSGVKVEENTRGVVAVKDGRVVLRQRSGRDAKTGLQVVKTTDEAPGKLLGLNPPGGDGKLKRQKGVRVITDNFGVAILDHAPEGEEKFVVIPWHRVWHRLNELKARNGGEAPRVLRNGQVVSITSGTYAGRWRVFSIKAKQAGIKVNLGTLDCLGVEEDYLDPATGKKRTRTVAGCKLDAALPTMVKGGLKVLKPRFCGTP
		
	
	 
		 
			 1145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTNSTAPGPDLELAFDVGHSSIGWTVLQSPPGALPSPPNLLGCGVVTFGADDCLASKRRDYRRQRRHVRATRQRIRRLKTLLAHLGVLTPAQLDQPGCAWPWLLAARVLRGGPLLSWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSSQDPADAEDAEKVQNARALYDKHGTHTMAETFCAVSGLDPLGDKKSCNLPGALRPKGLNAAFPREDVEAEVRRILERHRGVLAGVGDAFIRTLFEDWRAIPCPAIALPERFRGGLLFGQLVPRFENRIIATCPITFERVFQQVLAESGNAAQAAAAATKQAKVPARECPEFYHFRWAMQLANVQIATGRGRETRPLTLDERKQIHAQMRERGFLTPAEFKHAVRKRTANAPDNLDQMLLHPDAQEALVLDPVKKLVTTQPALATVWKSLPVPLQKRATGQWRRGKTLRLRDLIAAAGEPARAQIDAALRDYVTAENTKKKRKDQRLELDELLATPLSIQRLKGRAAYTREVLRQAWTDVMERGIHPKEAGGCLFRDEALRQAQLQRAIDQQTNNHLVRHRLRILERLHQDVLREYAGGNPARVARVTIEVNRELRELSGKTRKEQEQDLGLRLANFKSVVKKLEADFAGKDIKITPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGKGYDSFDLLYRKVDKDHIIPRSDRASDSLDSLVITFAEVNKMKGKRTARQFIEEFQGRTVEGAPNLMIRSVRDYEQWIDDLDTFKGHADDQRRKKRRKDLLKLRDYVEKEFTPRDLTQTSQLVRLGAQMLQRAYLAVPHPPAITSLPGSVTGVVRKAWNLLGCLSTANPGVLDEHGEVRTKTEIRDITHLHHALDACVLGLTAHFIPNNGRVWQLLTKRESSLTEAEQRELAALGVFARDSEGRFRLRDLDHTLKEQLRQRLAERRVVQHIPADMTGMAAEETVWRVFDPADPHPSARRLARWFKAAGVDVPAPDADTVLITCRKRRSQPGADSGKTLHATATWRWVYQEIARSKLIGLEPAPGSEGRLKKLKAVKILGDNYGLALDPEPQVIRFHKVWPQLQELRRKNGGKPVRVLRNGQLIRVPRGRYQGVWRVMSAKANLKLDLAWADATKMKSSGIDVRGNVLVSTLFRDGMEILDCPYIGVAACPTTPAASEPKPNRHGTGWS
		
	
	 
		 
			 1140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNTGDLHLAFDVGHSSIGWAVLRQEPNVKPPNPEILGTGVVTFGADDCLAVKRRKNRQARRHARATRQRIGHIEKLLAHLGVMSADELKAHHDQGCGDSFSWQKAADILAAARTGRPIPEIRWMELWEILRWYAHNRGYFAPPWANRGDDTAKDSGDDVPDTEKVANSHSIMQEFGTRTMAQTIAAYTGWYEKEIVKWRAGERSNKPPHFKGLNAAFERESVVWPEVFALLSALKDRLPKLDDDLIRTLLGSEPDPMADPEAWKAIPCEAIKLPKRYMGGLLFGQMIPRFDNRIIGVCPILFARRQAELIDDGYSAEEAKHQAEKESKLPAKATPEFLRFRWAMQLANVFGACDREKATRLLTGEERKALTTQAADAGAMTKSTFKKAIRELTGWKRDNLESMLMHPDAEKALVLDPVQNEIRKSILVDAFSQMPDRLRKRLNGKLARGKSVSLQEVRDWLEGDDAAQFDAEVDRLVTSANTRKNKKQTATTRESLLKEKLSAPFPTGRAPYSRTILRQAYDEVMNGWDPRAEKNDQQERGCLCQTEELKEAQLQRRLEEQTNNHLVRHRLLILERLLGDLIAAPEFANGDASRIAGITIEVNRDLQAQSGKTRKEQEQDLGRRLGDFKTVAGKVEEACKRRGMPITAGLIRKARVAEDLGWKCPYTGKAFDIDSLLDGTMDKEHIIPHADRQSDSLDSLVITWTEVNKWKGKRTAMEFIREFGGQKVPGRTELTIMPIGEFKKFVDGLNIKKGHADDQARKKRRVRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRTFPPDQRPPVVSLPGSVTGEVRKAWRLIGCLGAANPAIFQADAKTPKTKQEIRGITHLHHALDACVLGLASIYFPKHGELWKAMIQRRPDPGQQALLRSTNLYRADSEGRMRLAELPDGLKHQLRDKLAEKRVVQHIPADMSGVKVEENTRGVLLQKDGGRVVLRQQAPRDAKTGVRPEAKETEEAAGKLLGLKPTSGQGKLTREKGVRVITDNYGVAILDHVSSPDERFVIIPWYRVWHQINELREKNQGKPPRVLRIGSVVRVTAKSGRADYRGLWMIRGAQLNQRQGFLVDISAPDVITYRVSGRSDCFQNVRLKALVDGGLEILKPTLAGLPLKT
		
	
	 
		 
			 1130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTTNPIPDLEMAFDVGHGSIGWAVFQNGSPAAFSGLNLRGCGVVIFGADDCLAKQRRDHRRQRRHIRATRQRIRLLWELLAHLGVLTPQQLERPGCAWPWFLAGRVLRGGSLLSWPELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSRQEPDEREDAEKVENARALYQKYGTQTMAETFCAVCGLDPLGSRKSSNVSGPQRPRGLNAAFPREDVEAEVRRILERHSGHLPGLSRELIEALLQDWRAIPCPGIVLPARYQGGLLFGQRVPRFDNRIIGTCPIIYERVYQQVLAASGDSARAAASARKAAKVPSRNCVEFHRFRWAMQLANVQVATGPGRQTRPLTVEERGRINKQMEQRGFLTPAQFKDAVRQLTGKAPDNLDQMLMHPDAQETLVLDPVKKLIRTDDALKMIWPGLKKRARLRAVGQWRRGKTLRVRQLLAALNEPSAAASSVEGEQQLCAPGSRRMDKNKSPNLQTLLDQPLSIKRLKGRAPYTREVMRQAWEEVLQRGLHPKEQGGCLYRDEAIRQAQLQRALDEQTNNHLVRHRLRILERLHADILREYAGGDRARVARLTLEVNRELREFSGMTRKEQEKELGQRLAHFKSVVKKLEQDLAGKDIKITPGLIRKARVAEDLGWTCPYTGKQFEALDLLYRKVDKDHIIPRSDRASDSLDSLVITFAEVNRMKGKRTALQFIEQFQGRPVEGTPHLTIRTLGDYKQWVENLDSWQGHLDDKRRKKRRKELLLLRDYVEPEFTPRDLTQTSQLVRLAAQVFQREYLGLEKPPVLTSLPGSVTGLLRKGWDLPGCLVTANPQVLDTNDQVRTKTEIRDITHLHHALDACVLGLTGHFIPRDGHIWQLLVKRDGSLSPGERQELLRLGLFDSDSAGRRQLRDLPTPLKEQLRLRLAERRVVQHIPADMTGLPAEETVWRVFDPTDPHPSARRLARWFQAAGVAVPDPQADSVLIVCRKRTSEPGAGAGKTLHQTPTWRWVYDEVSRSKLIGPDPAPGSPARLKRLKAAKILRDNYGLALDPEPRIIRFHKVWHQLQVLRRANGGTPVRVLRTGQLIRVPTGRYAGLWRVFSVKAALTLNLGAPDKVRLESKGPGVKRDVRLKTLLHDGLQLLEPPYTGIAACPTTSST
		
	
	 
		 
			 1157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQSNKKIEEANQDLEIAFDVGHSSIGWAILQDTNHSDPGDDGFATPKLLGCGVVTFGADDCLAKKRRDYRRQRRHIRATRQRIARLKELLKHMGVLTQQQLDKPGCAWPWLLAARVLKGGPLLTWPEMWDVLRWYAHNRGYNANRLWSRQDDADAEDSEKVQNALHLFEQYKTNTMAETICAICGLDPLGNKKSCHLTADRRPKGLNAAFPRENIENEIKRILQQHIGHLPQINELLIKALLEDWRALPCPVIKLPPRYRGGLLLGQLVPRFDNRIIKSCPITYEREYQRCLNNSEDSEKAAQQAAKASKVPTAKCPEFLCFRWAMLLANVKISQAGNGHLRSLTIKERAEVHCQMEQKGYLTKEEFKGAVRQLTNNMPDNLDQMLMHPDSEGALVLDPVKKVLSQEPWATLWSQMSPRLQKRAIGRLRRGKSISLSELAGAAPDLKEECDRLRQVLQEYVDGQNTKKKRGKEISIDQVWQQSFEAKLPKGRAPYTRQVMREVWQDVMEKGIHPKEKEGCLYRDEAIREAQIQRSIDQQTNNHLVRHRLKILERLHKDILKTYATDNPARVKRITIEVNRELREYSGMTRKEQEQDLGQRLAHFKSAVKKLENDLKEADIQKYNIRITAGLIRKTRIAMDLDWTCPYTGERYDVLTLARKGVDKDHIIPRSQRASDSLDSLVITFPEVNRMKGKRTALRFIEEFQGRTVEGRPNLTIRTVQQYKAWVEKLDTRLGHLEDQRRKKRRKEMLLLSEYVDKDFTPRDLTQTSQLVRLGAALLQRPYLHLEKKPVITSLPGSVTAFVRRAWNLLGCLSLANPQVLNEEGHVKTKDEIRGITHLHHALDACTLALAGHYLPRDGHIWSLLVKRRLNPMEQRQLVQATHGLCQITADGEVTLRDLPTSFKEQLRQRLAERRVVQHVPKDMSGLPAEETVYRVFDPADQHPSARRLRRWFDAQKVKIPGPDDDTVLIVCRKRKTSADSQTGTILHETDTWRWVYKEVEKSKLIGLNPEPNSKGKLKKLKAVKIISDNFGIALDPEPTIIRFHKVWHQLQALRHQNHDKPIRVLRKGQIIQIHNGTRAGIWRVFSVKDTEAYGVAVDLSLLDNPGLNRGNAPVEKLLIDGLSIINCPLVGIDSSKIQMAPVKKRLRKSKKNTANE
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVASKNPARLELSFDIGHSSIGWAVLSIPTATPLPDILGCGVVTFEKDGALANQRRLHRSQRRHVRATRLRIARMEKLLAHLGVLTAEQLAAKHQASGGHPVPWLLAARVLASDGAQLLSWPELWDVLRWYAHNRGYEEIGSEASADDAPADDEKAKDAEKVANAKAAMSRLGKSTMAETICAWLGLDPLGERRPTHENYKAKNSAFERPVVIAEVRRILAAHRGKLPALDDAVITALLDDARVLSIPTIRFPKRYQGGLLFGRLATRYHNRIIGRCPISGEKIPSKNCPEFLRYRWGMQLANIRVGTDAKGDLRPLSIEERKTLHAAMTSAGHLSVKALKETVRSLPGVVRDNLENLLLHPDAKEAFIFDPAQKLITSHPHLSAIWPHLPERIQKRAKGRWRHGKSMTLAVLRSEAAALGHDLTAFDAALSALLSPDAKKPKGKKAATLTREGILSAPLDIRRDLSRLSGRAPYARPLLSKAFDEVMAGNDPKAKGGCLEETDEVRRRRETRPIPEQTNNHLVRHRLLILGRLLRDLIADKSYAAGDPARINRVTIEVNRDLREMSGLSAQDIAKELGARLSNHKKVSARLEKDLPEGTPITAGLIRKARIADDLGWRCPYTGVDFEPVDLIEKRVDKDHIIPRSQRPTDSLDALVITFNTINRWKGKRTAWQFIEDEGGKPVPGAPHLSIMPMNRFKEFVEKLDARNGHEEDRRRKKRRKEFLLLEKYEEKSGGFTPGQLTQTSQLARLAAQVVREPFTGIKEPPTIVALPGSVTGTVRRSWDLLGCLSAATPAVLDSDGSVKTKTEIREITHLHHALDACVIGLAAHFIPNRGDVWRLLSERRLRPEQQAQLVEALPTKLLDFDAQGGFRLRDLPDELKQQIRARLTERRVVQHISRDMNGLRVEENTRGVIRRENGRVFLRQQKRDADGKRIINETNEPEGKVIGLPPLGHTGGKLAKLNGVRVIADNFGVAILDDEKLPPEDRFVIIPFAHVWKRVAELKTRNGGKRPQIWRNGQIIELKKGKRAGLWRIFSIKNNTSGMALDLGPIDAVKPIWINCLLKSLLRDGARRLNTTFSGADI
		
	
	 
		 
			 965
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..965
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..965
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLASNGEHALTWSELWDVLRWYAHNRGYEAIGADEDEAENKEKRAHAREAMERFGKNTMAETICAWLGQDPLAPRSGTTESYKAKDAAFDRAVVVDEVRQVLAHHTGKLPGVDDAFVRALLEDAHAIVCPDIRLPRRYRGGLLFGRLATRYHNRIIGRCPISGEKLPLKDCPEFLRFRWAMLLANINVASASDQSLRPLSKEERSALTQQATTKGYFTPGEFRKTVRALTGSVRDNLDQMFMDATAAENLVLDPALRLVSTNRWIAAVWPHLPEIVQRHALNRWRRGRSQTLGKLRDEAIRRGADISAFDAAVAQLCSVPEKRSGKKTPTPPPTAAQILTTSFTVPPLGGRAAYARPLLLSTYQQVMSGTVHPRSEGGCLFETPELRRARDNRPLDQQTNNHLVRHRLQILGRLLQHLIADYAGGDASRVQRITLEVNRDLRAMAGLTAQEIAKEMNERLRNHAQVSKRLLAELPQGTKINASLIRKARIADDLGWRCPYTGHDFEPIDLITRRVDLDHIIPRSQRPSDSLDSLVVTFSEINKWKGKRTAWEFVRAEETKTVPGLPNLQIKQLSRYKQDVEALDKRGHLDDQRRKKRRVEKLLLERYEEKAGGFTPGQLTQTSQLTRLGQQVLRAPFAHLPSPPTFVALPGPVTARIRAAWDVLGCLAEAAPAVLEKSVDTEGNERIVVKNKTEIRQITHLHHALDACVLGLAAALIPNQGDVWRLLLERRLNTEQRGALEKLDLGDFDANGGFRLRDLPGDLKQQIRDRLAERRVVQHVPADMSGIRVEENTRGVISRENGRVTLRQRKKNADGKIVTNCTTELETKVIGLNPDGKLSKVRGVRVIADNFGVAILDNPEIPPAERLVIIPFARVWAQLGALKQRNGGKPPLIWRNGQVLKIPAGPRAGLWRIFSIKNNASGMALDLGTVETVRPSWINVLLKSLLRDGALRLNTDLTGRAFPQD
		
	
	 
		 
			 1083
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1083
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1083
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQNDTAQTSSASRNSAPLSFAFDVGHSSIGWSVLTAPASGMPDILSCGVVLFEKDSALAIQRRQHRQQRRHIRATRQRIARMERLLSSLGVFSAEELKSKHIANGGSPTPWLLAARVLASNGQQTLNWPELWDVLRWYAHNRGYEPIGADEDEEENKEKRAHAREGMERFGKQTMAETICAWLGQDPLAPRSGTTESYKAKDAAFDRHVVREEVRRLLTSHIGKLPCIDEDFIRALLDDAQPKPCAGIRLPRRYTGGLLFGRLATRYHNRIIGRCPISGAKLPVKDCPEYYRFRWALLLANITVATAADSPLRELTATERAELTKIAERDGYFTPAEFRKTVRTLTGAVRDNLDQMFMDATAAENLVLDPALKLATTNSWIGPLWLHLPENTRRHALNHWRRGRTQTLADLRSKAASSGADLTGFDSALAQLCTAPARKSRKKEPVPPPTADEILSTRFAAPLIGGRAPYARPLLIQAYQQSMQGRHPRAEDGCLFETPEQRRSRDQRTIDQQTNNHLVRHRLQILGRLVAQLIADPAYANGDAARVERITLEVNRDLREMAGLTAQDIAKEMNERLRSHAQVSKRLLAELPPGTRINASLIRKARIADDLNWQCPYTGHDFEPVDLVTRRVDLDHIIPRSLRPSDSLDSLVVTFSEINKWKGNRTAWQFVADEETKAVPGLPHLHIKQLRRYEEDVRAFDKRGHIDDQRRKKRRIEKLLLARYEEKGGGFTPGQLTQTSQLARLGQQVLRAPFTHLAQPPVFVALPGPVTARVRAAWDALGCLAEAAPGVLEKTKDADGREHFVVKTKTEIRNITHLHHALDACVLGLASALIPNRGDVWRLLLERKLKPDQRADLEALNLGDFDANGGFRLRDLPHSLKQQIRTRLAERRVVQHVPADMSGLRVEENTRGVLKRENGRVFLRQRKKNTNGEFVVNRTDELESKVVGLNPEGKLAKIKGVRVVTDNFGVAILDDEKLPPAERFVVIPFARVWEQLETLKARNGGRSPQVWRNGQVIKLPKGPRAGHWRIFSIKNTSNMGLVLDLGTVEAIRPTWINVLLKTLLRNGASRAITTLAGSEARNA
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNATTKSPDTNLELAFDVGHSSIGWAVLQHTNGSATVPVASSVNILGCGVVTFRADDCLASTRRSYRRQRRHIRSTRQRIARMKRLLLHLGVLTEAQLNSPGCGWPWKLAAKVLVTGGQQTLTWRELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSRGDAAGEDDDTEKVETAKSKMKEYGVQTMAETFCRYLGIDPLGPKLSSTARFKGLNAAFPRELVVDEVKRILEAHFGKLNGANETLVKSLFTDWRATPCPSIKVPKRYQGGLLFGQLVPRFDNRIIAKCPVTGEKVPSRNTSEFLNFRWAMQLANVRVGKSGNAEFRALTPEERKKVDAVMRAQGRLTEKEFKKAVRDTTGTERDNLDALLLHPDAKKALLLDPVQDCISSSRLQAVWPKFTPRMQKRVRGQLRRGKLLTLATIRADMERLGEAIASLDGEIQRMLDAAAARGSKKSKLLTRESLLAEMFQAERLDGRAAYSRPVLQKAFDEVMAGTHPKEEDGCLFVTEQMRQAQLQRSLAEQTNNHLVRHRLLILERLLRDIIKEFANGEKSRVGKITIEVNRDLREMSGRTAKEKAQDLGRRIADHHRVAEKLEEAFKGQRFSGQPIRVTPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQKYEPIDLVTRKVDKDHIVPRSSRLSDSLDSLVITYSTINKWKGKRTAYRFVEQEQGKPVPDLPNQMIVSLTRYKGFVEALDVKKGHGDDQRRKKNRQRLLLTPSYEEEEFVPRDLTQTSQLVRLGAQALKRGFSGLDNPPTMVSLPGSVTGVVRKGWNLLGCLTQACPQVLDEAGDVRTKTEIRDITHLHHALDACVLGLASYFIPSNGSIWQMIIKRKLDDGEKLQLRGLGIFDFDSEGRFGLREAPDAIKAEIRKRLSEKRVVQHLPKRTTGMPVDQNMWRLRGWNDKGKAILEKHSRDASGKRKRDNPKAGADSKDRLVGWQPENGSGKLQRLKAVLISNENFGVALTQPKPVIVPFHKVHKRLEELKHSNAGKMPQVIRAGALVQIPKGTHNGSWRVFSIKNNANGVAFALGQRDALHPDPSKQNVLVRQLEKDGMVVQGTALTGIPVCPTTSSA
		
	
	 
		 
			 786
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..786
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..786
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQLANARVTRFGEKELSPLTASDRQQVDSVMRQRGGMGVEEFKKQVRQAAGAIRDNLDTMLLHPDAKEALLLDPVQKLVQSSEFKPFWQLLPGRLQKRARGQWRRGKTITLARFRSQLEELGLSPASFDAEVAKQLDAANTKGRKKDKQTSREELLSRPLSVNRLDQRAAFARPLLKRAFEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEEMRRAQMTREIAQQTNNHLVRHRLLILERLLGDIIKEYAGGDKTRIARITIEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVKKLEEDDSLMKVLQKRGTRISAGLIRKARVADDLGWVCPYTGQRFEPVDLITKRVDKDHIVPRADRASDSLDSLVMTFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSIMSLSRYKQLIESLETFRGHDDDKRRKKRRKEWMLLPTYEEKEFTPRDLTTTSQLVRLGAMALRKAFVGCTRQPVVVSLPGSVTGVVRKAWKVLGCLSLAAPQILDENREVKTKQEIRDITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGRVWELIVKRQWTPAEERELKALGIFDKDAEGRFQMRDLHNRLKEQVRQRLAERRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVSVQDGEAILRQRVRAADGSRPGKTTQERVTKLLGLRPANGMGKLQANKGALVIPDNFGVALTNPDPVIVPFHKVWPRLSELKARNGGKVPRILRNGQLIRVPGGKKFKGVWRVFSAKNNAKGIALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGMEVLKTPLTGLAACPAASSG
		
	
	 
		 
			 867
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..867
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..867
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRQILQKHFGQLTGVDTNLERTLIGTNNRDEKAWEAIPCPDLKLPKRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNCPEFMNIRWAMQLANIKIGRARDRALQPLKAEHRLALDQQMRVRGYLTPGQLKDAVRELTGCERAHLGTMFMHPDAKEALLVDPVQKLVSSDELQPFWKLLPERLQKRLRGQWRRNKSFTLAQIRQQLEPLGEAGLFDLELQRQLDAQNTKSKKKDKPATRDELLQKRFPSRPLKLDGRAAYARHLLKQAYAEVLAGRPHPKEGGGCLFLSEEIRQKQLNSEIAEQTNNHLVRHRLVILERVLNDIVKEYAAGKKERIAKITIEVNRELREMSGLTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEMAFAEESNGQSISITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGIQYEPKDLVTRRVDKDHVVPRSERASDSLDSLVITFAAINKWKGKRTAWQFVSEEQGKTVPDLPNLSIMSLTRYKQVVEGLETFKGHVDDKRRKKKRKELLLLPKYEEKEFTPRDLTQTSQLVRLGAQVLRKHLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKAWHVLGCLATANPQVLDENSKVKSKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNHGQVWELILKRSLNDLERRQLAALGVFGFNAENRFEMFDLADRLKEQICQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAQKDGEVILKQRMRQPDGTRPEKVAEEKPSKLLGLKPVGGSGKLAKIKGALVIPDNFGVALDPQPTVIPFHKVWIRLQELKNANGGKMPRVLRNGQLIRVKEGKFKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLSSLIKCGLEPVRASFTGVASK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNGKGKVLAAKPNFGIAFDVGHSSIGWAVLQTEGRAEIAGCGAVTFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIARMKVLLKHLGALKPEQLDQPGCAWPWQLAARVLCGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAADAEAIADDTEKEENAKTLMGKHRVGSMAETFCMELGVDPLGQKRASTVRFKGLNAAFPRAIVEGEVRRILQAHSGKLPKVDAALERALLGRDNRDRTAWQSIPCPALRLPKRYEGALLFGQLVPRFDNRIISKCPVSGEKVPSRNCAEFLNFRWAMQLANVRVARFGEKELTPLTAPERRQLDAAMRKQGGMGAEEFKKHVRQAAGAIRDNLDTMLLHPDAKEALLLDPVQKIVQSSDLRPLWQILPERLQKRARGQLRRGKTITPARLRAQLEELGLSVSAFDAEVTRQLDAANTRNRKNDERISRQGLLNRPFAAKRLDGRAAFARPLLKRAAEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEEMRQAQLSREIAEQTNNHLVRHRLLILERLVGDIIKEYAGGDKARVAGITVEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVKKLEEDESLMRVLRKQGTRITAGLIRKARVADDLGWACPYTGQRFEPVDLVTKRVDKDHIVPRASRASDSLESLVMTFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSITSLSRYKQLVESIETFKGHDDDKRRKKRRKDLMLLPVYEEKEFTPRDLTTTSQLVRLGAMALRKAFLGCKRQPVVVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLAAPGVLDENGEVKKKQEIREVTHLHHALDACVLALASHFIPNNGRIWELIVKGRWTPAEERELKTLGIFSWDSEGRFQVRDLDKTLKEQIRQRLGERRVVQHIPARMEGLRVEQNTWRVVSVKDGEATLRQRVRAADGSRPGKTTAEKVTKLLGLQPVSGRGKLLVNRGTLVIPDNFGVALVEPEPVIIPFHKVWPRLSELRAANGGRMPMVLRNGQLIRVPGGKSFKGVWRVFATKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIRDGMEVLRTPLTGFAACPAPSSP
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIKGKITRGTDANLHVSFDVGHSSIGWAVLEKTGEQVSDIKINGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLNHLGVLTEKELDKPGCAWPWKLAAQILQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEADAQSEDTEKEANANSLLDTYKIKYGREGSMAEVFCDIQEINPLGKKKSSNLSGDKRPKGQNAAFPRKIVEREVRQILQKHFGKLKKADANLEKVLFTDWQAIPCPDLKLPKRYEGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNCPDFLNFRWAMQLANIRIACAGEKDLRPLTAAERKIIDQVVREKGGVTPFQLKLIVREKTKCVRDDLEQMLMLPDFEKALLLDPVQKMVSLDDFQPLWKLLPDRLQKRLRGKWRRGKVFLLAQIRAQLELLGDTSAFDTELQRQLDAHNIKAKKKEKQITREDLLQKHFPSKPLKLDGRAPFARHLLKQAYEEVMAGKDPNGKDGCLFRSEEIRQKELNREIADQTNNHLVRHRLLILERVLKDIIKEYADGKKERIGKITIEVNRDLREMSGKTNYEKQTDLNNRVKNHHAVAEKLEKAFAEESNGKSIRITAGLIRKARIAEDLGWKCPYTGQSYEPKHLITRFVDKDHIVPRSERASDSLDSLAITFSAVNKMKGKRTAWQFVSEDQGKPVSDLPNLSIMSLTRYKQLVEGLETRGSHEDDRRRKKRRKELLLLPKYEEKEFTQRDLTQTSQLVRLGAQVLKKNLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKSWDVLGCLSAANSQVLDANKKVKTKTEIRDITHLHHALDACVLGLSSHFIPNNGRVWELIIKRNPNDLEKRQLEALGVFGFNAEKRFEMRDLDNKLKEQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAVKDDEVILRQRVRQPDGTRPEKISEEKPAKLLGLNPTNENGKLAKNKGVLIIPDNFGVALDPQPTVIPFHKVWTRLQELKKANGGKMPRVLRNGQLIRVKDGTYKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDIVRLKNKTEGHKINVLLSSLIKGGLDPLHTPFTGVNPK
		
	
	 
		 
			 1091
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1091
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1091
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDKQKITEKITSPPAHSDLELAFDVGHSSIGWAVLQTDGKMEISGCGAVIFRADDCLASTRRGYRRQRRHIRSTRQRVARMKVLLKHLGVLSGEQVDKPGCAWPWQLAAKVLRGGGLLAWSELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEAEAAAEDTEKEENAKTLMGKHGVNSMAETFCAELQINPLGGKRASAIRFKGLNAAFPRAVVEGEVRRILRAHFGKLRGVDAALERALLGKDSQDKTAWQSIPCPQLKVPKRYEGALLFGQLVPRFDNRIISKCPVSGQKVPSRNCPEFLNFRWGMQLANVRVTRFGEKELSALTATERKQVDAVMRERGGMGVEEFKKQVRQIAGAIRDNLDTMLLHPDAKEALLLDPVQKLVESSEVKPFWRLLPERLQKRARGQWRRGKTITLAKLRAELEELGLSSASFDAEVTKQLDAANTRGRKKDKQTSREEMLSRPWSVKRLEQRAAYARPLLKRAFEEVMAGKHPREEGGCLFVTEAMRQAQMAREIAEQTNNHLVRHRLLILERLVGDIIKEYAGGDKARIAKITIEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHQVVKKLEEDDSLMKVLRRQKTRISAGLIRKARVAEDLGWVCPYTGQQFEPVDLVTRRVDKDHIVPRADRASDSLDSLVVTFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSIMSLSRYKQLVESLETFKGHDDDKRRKKRRKEWMLLPSYEEKEFTPRDLTQTSQLVRLGAMALRKAFVSCKQQPVVISLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLAAPQVLDENREVKTKQEIRDITHLHHALDACVLGLAAHFIPNNGRVWELIVKRQWTPAEERELRALGIFDKDAEGRFQMRDLDSRLKEQIRQQLAERRVVQHIPARMDGLPVDQNMWRLRGWGSEGKAILEKHSRDASGKRQKDNPKPGADNRDRLIGWQPEKGDGKLQRLKAVLITNENFGVALTKPQPVIVPFHKVWPRLSELKAANGGRMPTILRKGQLIRVPCGKNFKGVWRVFSAKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHRINVRLATLIKDGMEVLKTPLTGVAACPAMSSA
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNGKGKVLAAKPNFGIAFDVGHSSIGWAVLQTEGRAEIAGCGAVTFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIARMKVLLKHLGALKPEQLDQPGCAWPWQLAARVLCGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAADAEAIADDTEKEENAKTLMGKHRVGSMAETFCMELGVDPLGQKRASTVRFKGLNAAFPRAIVEGEVRRILQAHSGKLPKVDAALERALLGRDNRDRTAWQSIPCPALRLPKRYEGALLFGQLVPRFDNRIISKCPVSGEKVPSRNCAEFLNFRWAMQLANVRVARFGEKELTPLTAPERRQLDAAMRKQGGMGAEEFKKHVRQAAGAIRDNLDTMLLHPDAKEALLLDPVQKIVQSSDLRPLWQILPERLQKRARGQLRRGKTITPARLRAQLEELGLSVSAFDAEVTRQLDAANTRNRKNDERISRQGLLNRPFAAKRLDGRAAFARPLLKRAAEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEEMRQAQLSREIAEQTNNHLVRHRLLILERLVGDIIKEYAGGDKARVAGITVEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVKKLEEDESLMRVLRKQGTRITAGLIRKARVADDLGWACPYTGQRFEPVDLVTKRVDKDHIVPRASRASDSLESLVMTFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSITSLSRYKQLVESIETFKGHDDDKRRKKRRKDLMLLPVYEEKEFTPRDLTTTSQLVRLGAMALRKAFLGCKRQPVVVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLAAPGVLDENGEVKTKQEIREVTHLHHALDACVLALASHFIPNNGRIWELIVKGRWTPAEERELKTLGIFSWDSEGRFQVRDLDKTLKEQIRQRLGERRVVQHIPARMEGLRVEQNTWRVVSVKDGEATLRQRVRAADGSRPGKTTAEKVTKLLGLQPVSGRGKLLVNRGTLVIPDNFGVALVEPEPVIIPFHKVWPRLSELRAANGGRMPMVLRNGQLIRVPGGKSFKGVWRVFATKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIRDGMEVLRTPLTGFAACPAPSSP
		
	
	 
		 
			 1201
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1201
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1201
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNATKKIESTKADLDLAFDVGHSSIGWAVLQSVGQATAQATNPFDINILGCGVVTFGADDCLASKRRDFRRQRRHARSTRQRIARMEKLLAHFKALTPEQIASKHKQAGGHPAPWLLAARILASNGEFLLGWPELWDVLRWYAHNRGYDGNARWANVSDDALAPAEQEEKRSDLEKEQNAIKLMNDYGKQTMAETVFADLFAEFGIAEPTKVKALPYLQKRFKGNQCAFPRKTVEAEVLRILQVHNFCDAKLIHLLVARKLSDEDRAFLTSIDIHLPKRFQGGLLFGQLVPRFENRIIAQCPITGAKVPGRHCHEFLEFRWAMTLANIRIGFGDEKYEEDANLRSLTAAERHKVDARVRRLGFLKIEPDKAGKDGVVRPGKNELRAIVIEETKCERHNLDTLLLHPDAKDGLKLLPIKGDTTAFRVAWSCFDDPQHDANGRYVDDQLRRRYTTQLLRGTKERPRKLTIQRILEDLERIKRSEIAARLRQTATREAQGKKAKPDSGKLYALFNAEFYCDKLNGRARYSRDMLNSAIQQVFDKIKPAHPLEKGGCLEQTEKIRREALEKPLDRQTNNHLVRHRLLILKRLHEHIVQDFAMGDKARISRVTVEVARDLQTMSGMNNKEKAKELTGKLKHHHKIAAHLAEELKDERDENGRPFVISPGLIRKARVADDLKWQCPYTGRIFGPPSLVHRLFDKDHVIPRSKRLSDALEALVITTREVNAEKKARTALQFVKEMNQSENLAKRDQLGIRTEAQFREFVDSLWPKSDPFRRARAGGARATDDEARCWRRKQLLLTETWEENEFTPADLTKTRQIVKLAAQQLEATFKDSPEMQKPAIISIPGAVTAAFRDKSWKLLPLLGNANPKVNNLHQQKIESEKCGRDFNFKKAVREVTHLHHALDAVSLGMITALLVPAGDAGHAGLNGDLARFIHKTKLTAEERSQFEVIRHKLGLPKFYRWAPSGYDSEKKQQSTASEGFTLRISELPDSVKRQISERLIEKRVVQHIPADMSGLKVEENTRGIVRIENGRVHLRQQKRDDKTGKLIHNPSDEVQNKLVGLPSDQASSKLKAVKGVRVINDNFGVAYLNQSDDPGSPFVIIPHHKVWHRLKELKIRNHGKRPIILRKGDIIEFKKGDQLLRYRIFGAGQRARGLYLDAAFLDELDRSVELYPATLLRGSFRLVQTSLTGAERKSCPTTSSA
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIKRKISNGADANLQISFDVGHSSIGWAVLEKTGAQAADISILGCGSVVFRADDCLASSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLTHLGVLTEAELARPGCAWPWKLAAQILKGGRLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEVDAQNKDSEKEANAHGLMGKYGTKSMAETFCALCDIDPLGAKKSANIPGDKRPKGQNAAFPREIVESEVRQILQKHLGQLKNLDISLIRALLGNDHHDKLAWQAITCPDLKLPRRYAGGLLFGQLVPRFDNRIISTCPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRLGKKLDRELRPLSGPERVALNQQMRVRGYLTPKELTDAVRHLTNCERDNLDTMFMHPDAKEALLVDPVQKLISSDELQPFWNKLPEQLQKRLRGQWRRGKVFSLRQIRQQLELIGNTSTFDKELQYQLDTQNTKAKKKDQPVTPEKLLQKHFPSRPLKLAGRGAYARHLLKQAYEDVLAGQPHPKEQGGCLFLTEEIRDAQLNLATAKQTNNHLVRHRLSILERLLHDIIKEYAAEKRERIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAKDLGSRVANHHHVAEKLEKAFAAENLKRPITAGLIRKARIAEDLGWKCPYTGHPYEPKHLVTRYVDKDHIVPRSERASDSLASLAITFSAINKLKGKRTAWQFVSEEQGKTVPDLPNLSILSLTRYRQLVESLESYQGHDDDKHRKKKRKELMLLPKYEEKEFTPGDLTQTSQLVRLGAQILRKNLPHLTTGDVISLPGAVTSTVRKAWKVLGCLSLANPQVLDENNSVKSKTEVRDITHLHHALDACVLGLSSHFIPNNGRVWELIVKRNPNDLEKQQLAVLGVFGFNGDSRFEMHDLADNLKEQIRQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVITQKDGEVILKQRIRQPDGTRPEKISAEKSSKLLGLNPANGNGKLAKNKGVLVIPDNFGVALDPQPTVIPFHKVWTRLQDLKKANGGKMPRVIRNGQLIRVTEGKYKGVWRVFSAKNNAAGMALDIGAPDVVRLKNKTESHKINVLLSSLTKSGLEPFHASFTGVSSK
		
	
	 
		 
			 1207
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1207
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1207
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQKMQSSTSAGDSADLQIAFDVGHSSIGWAVLQTDARAVSQAHMSSVNILGCGVVTFGADDCLASKRRDYRRQRRHTRSTRNRIERMEKLLVHLKVLSAEELKQKHQQAGGHAAPWLLAACVLASNGDAKHLLDWPKLWDVLRWYAHNRGYDGNSRWANVSEDVLTATEQDEKKSDTEKEQNAIKLMNDYGKHTMAETVFADLFTEFKITDPTKVKALPFLQKRFKENQCAFPRKMVEAEVLRILQAHKSCDAKSIHLLLTKKLADEDRAFLENIGIRLPKRYEGGLLFGQLVPRFENRIIAKCPITGGKVPGKHCHEFLGFRWAMTLANIRIGFGDEKYEDDAKLRPLTTDELHKVDARVRRLGFLKLEPDKPGKDGLVRPGKNELRTIVITETKCDRHNLDNLLLHPDSKEGLKLLPAKGDTTAFRVAWSCFGEPRHDAKGCYHDDTLRHRFTTQLLRGTKENPKKLTIQKILDELNRLKKTDVAERLLQAAVQEAQGKKIKLDRDKLNALLNAEFYCDKIKGRARFSREMLSQAVQQIFQKPKPIHPLEKGGCLEQTEKIKRAALEKPLDQQTNNHLVRHRLLILKRLHDHIIHDFAAADKSRISRITVEVARDLQTMSGMTNKEKAKELTGKLKHHHETAADLAEKLMDERDEKGHPFAISPGLIRKARIADDLKWECPYTGRTFEPASLVHRSYDKDHVIPRSKRLSDALEALVITSREVNGEKKTRTALQFVKEMSQPENSAKRDRLGIRTEAQFRAFVDSLWPKSDPFKRARAGGNRATDDEARCWRRKQLLLTETWEEKEFTPADLTKTRYITKLAAQHLEATFKDLPEPQHPAIISITGAVTAAFRDKSWKLLPLLGSANPQINKLHQQKIEAEKTGRDFNFKKAVREVTHLHHALDAVSLGLITALLVPPGNAGRAGLNGDLARLIHKGKLTAEERNQFEALRHKLGLPKFYRWSVSRCDDKDKRNPAAGQGGTLCIDQLSESIKQQICERLTEKRIVQHIPADMSGLKVEENTRGIVKAESGRIYLRQQKRDEKTGKLTTNPTDEIPNKLIGIPPNGVTSKLKAVKGARVINDNFGVAFLHRNAESADRFVVIPHHKVWHRIEELRTRNQGKRPIILRKGDIIEFKKDDQFVRYRIFGAGQRARGLYFDAALLDELDRSVELHPTTLIRGNFRLVETSLTGVERKSCSITSSA
		
	
	 
		 
			 1163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKYQNHFMSATKKVADLSLAFDVGHSSIGWAVLQTLRSQPLSLLGCGSVIFPSDDCLASQRRAFRRQRRHIRATRLRIARMARLFAHLEVLPKAQLEAPGCAWPWLLAARVLRGGKKLSWAELWDVLRWYAHNRGYDGNRGWSRNDVASNEDTDKEKRASELLTEFEMKYGWAGTMAEVFCDVLKVDPLGEAKSSTQRVRNLGAAFPREGVEREVERIMRAHVDVLERVDDRLINALMRDHKALIGPDLHLPARYGQRLSDGSLSPGGLLFGQLVPRFDNRIIARCPITFERVYQREKAESGDEQQAKHEAEKLAKVPSVDCVEFHRFRWAMELAKIKVATSDPRAPRNLTAVERQSVNVEMEKRGYLSASELKKAVRAQTSGAPDNLEQILTHPDAERALVLDPVRRYIHSDQLVSALWQGLPERLQKRLCGQWRRGHATTVAELLNACGEFRTAAEAVCEKYLDSQNTRNRKKDKPLTREDLIRTPLHVKPPNGRAPHTRQIMREVVDFVFSTDRHPAEEGGPLYRSEAIRQAQLQRALDEQTNNHLVRHRLKLLERLHVDLLKTYADGAWTRIARITIEVNRDVRELSGMTAQEQAKLQGQQLAHFKGVAKKLAEAYEGLGVHVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGKGYDALDLLHRRVDKDHIIPRSDRASDSLDSLVITFSEINKMKGKRTAARFVEEFQRQPVQGLPQVMIKPLSTYLKDVEALETFKGHDDDQRRKKNRKRLLLLRDYVEKEFTPGDLTQTSQLVRLGAQVLQKHYIGAEKQPIITSLPGSVTGAVRKSWNLIGCLAPANRQVLNPDDLDEDGRPKVRTKTEIRGITHLHHALDACVLAFASHFFPRDGGGWELLVKRRLNAEEERRARTLFGSHIEITKDGQLRLADLAKLAPYLQAQVGNRLKERRVVQHLPADLSGLRCKETVWRVFDPADPHHNSRRLARWLAQKKVSIPSPDAKTALIICRKRRAADVAGEESAGGKVFRETKTWRWIYDIKDKTALLGLAPEGDAAAAKLKRIKAVKVLGDNFGLALDPEPTLIRPHKVWHQLAALRQRNGGKTPRLLRIGTIIRVTEKGPRSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPPDYVQSRRVPGVFESASVTTLLKCGLEVLKAPLCGVATILA
		
	
	 
		 
			 1514
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1514
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1514
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNAIKKILPGTNPDLQLAFDVGHSSIGWAVLQNNNTSSANSLAMPDIRASGVLLFPADDCMASVRRQLRGQRRHTRATRKRIEQIAKLLLKLLHNKSEPNAAKLVEHLEHYLNPNPKNRAMLQGKGHPAPWLLAARVLRGGNLLDWPQLWDVLRWYAHNRGYDDNVPWARESESRSLSDQAQQAQEQDRKRQAQAIALMKRYGTEGTEPSMAETVFCYLFDEADSGHCDLDPRQVDQLPFFQRYFKEEECIFPREIVKAEVRQILNRHRAMVESAGISADTFIQALLENWRVLPKEFLGNPKAKDRIWLPKRYGTYTKRQFADGRVIEERTHAGLLFGQLIPRFENRIVSTCPFTFARLYGQFLNQGINEEQWKLLPKSWKSRITPNQSLPEETARHLARIAAKVPTKACQEFLQYRWAMLLADLTVRSKGNGVSRKLSATERKYLDNEMQKRGTLSIDELHELISTAALGCEAANLDDIFQETPERAKELFVDQAKNFAANDKYARELFPLLPERLHRRILNELRRGHSFKVSSLLELLKKFGYAKETSDFEAKVQWLQDAENLNAGKGRHSKSKKSAGKAKHRSIPILERILKLKPLSGRARYHRDILKKAAQEVLDGFDPNKKALVPQNPDDKSEQKAKDGCLVETPEMVSLALGHTSSAENAEAAFQNWLAKWRKKKNRKGKLANEALFQKRGEAYAREVYEARTSDQWLAAQTNNHLLRQRLLLMRRLTDDIIAEFADGKAERITGVVIEVARDLLAFSGMQKKDIGSDTKGALKSIKAQHYRVEEKMFKELRSEGKEYLINANLLWKGKVADDLDWKCPYTGSRIYPIDIALGTMDVDHIIPRSKRLTNAMEACVITYKEINQKKKNMTAREFVTRFQGKRIGGLNKEIRHINDYLNFVKTLKLCRPPKAKGQANGEPAANDDTQDDNTGALDLNPKYLPGTDRLHPDYVRRRKRQRLLKIKNASDEDLGFAKRDLTVTSHLNRLAQSALLRALPHLRPENFVSLPGVVTGSVRDMGGWQLLGVLGRPNVCGEKAMRKVKKINYETKEVERDPKTGEVLWKPIPRKKNEIRKLTHLHHAIDACTIGILAHVLPKDGKLWEYIAVGDLSEIQAADFRKRSDEFKWRGHPFSSLFTLVPISENEREEESEKPRTQRVKMVWNKQNKALLDKIKDSIGNAMEAKRVRLHIPAEQGGMPTNQTVYRILASLDTPGYIPQLARAVVSAKEQQLKRLEEAIANEKNKARLKKLTVERDALAKLLIKLKDFSQNVWLVNRTRAESENGKQILKRLKEYEDWRRRSNEAPIVEPADEADDEDLDVETEDEDKKNKKSNRKKREPNLLRPFNREKHKLLYTYDVVSRERVIGLPPDNKAEQARLLPLKAGKELGANFAAVILPPIEVGGEKQWRDGKEIIVLPFFQVHKSLGLLKAENKGKEIQLLRNGTLIQVPKGERQGWWRIISVKDTEAYGIAVDLANPDGVEKAKGNAPVSVLLADGMKIISSTLTGHDIRK
		
	
	 
		 
			 1220
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1220
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1220
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAISIKKNLMGAKTIPDLELSFDVGHSSIGWAVLQSSAGVSPAANTPRVNILGCGVVMFGADDCLASERRKKRSQRRHLRATRKRIVWIERLLVHLGVLSTEAFEAVHKQAGGDSFAWQRAAEILVNVRNQKPLPELGWPELWNILRWYAHNRGYFSPPWANREEDSVADDNDVPDTEKVERANAIMREFKTVTMAETIAAYTVRYEQEVAEWQQKKRTEKPPHFKGLKAAFLRESVVWPEVRDLLTALKGKLPKLDDALIRALLGNDPDPMKDRDAWRTIPCAAIKLSARYQGGLLFGQVIPRFDNRIIGVCPIQFARRQAELIAAGFSADNAKDKAAKESKLPSKATPEFLRFRWAMQLANIFGALVGGRETRALSADERKQITERAERQGAFAKGEFKKAVREIAGWPEKLSRDNLDNLLMHPDAEKALVLDPAQREVHNSKLAAALTALPECYRKRLLGKLRRGHSVSHKQIHGWLAGADADAFDAEIQRVIEAANTKHSKKQTPPTREELLAEKLVAEFPKGRAPYARPVLRQAYEEVMKGWDPRAEKRDQRPRGCLCQTDELKEAQLQRRLEEQTNNHLIRHRLLILGGEQPKPDATPEQERRRFKGLLHDIIQEFSNGDKSRIAGMTIEVNSELRDLSGKTRKAQEQDLGLRFGDFKRVAAKVEEACKRRGIRVTAGIIRKARVAEDLGWRCPYTGKDFCIDTLLDGVMDKDHIIPYADRESDSLDSLVMTWNEVNKWKDKRTAMQFIRDEGGKRVPGRPELEIMALAVFQKHVAGLDTRKGHDDDRNRKKRRIRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRAFPKDQRPPVVSLPGSVTGEVRKAWKLTGCLEAANPAVMEEVEERDEATGELKRVRRAKKKNDIRGITHLHHALDACVLALATNYFPRNGAVWSTMVKAGIDREADDDRRLWLAMTKRRPTPAEAALLKNTGLYKADAQGRMHLDKLPEPLKQQLCQRLAEKRVVQHIPADMSGMHVEENTRSAIANGNGKYDLNPPHDKGALPTKKLVGLQPTNGNGKLKPQRGVRVITDNFGVAILDNNAEHKFQIIPWFKVWPRLYKGIGDEKSLVEQNAGKMPRILRNGMLIRIGKFRILKPTRILENSIWSVDSIGDFDGVIKVDLKQCDTVNTRFDGIDPTDPTGKKKKKFTSPGCKLSTDLERVYEGGLEILKTPLTGIASCPITSSA
		
	
	 
		 
			 1206
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGAKIFQDLELAFDVGHSSIGWAVLQSRTDVSPAANAPRVNILGCGVVTFGADDCLASKRRTYRSQRRHLRATRKRIAWMEKLLAQLGVLSTEAFEAVHKQAGGDSFAWQRAAEILANARSQKPLPDLGWPELWNILRWYAHNRGYFSPPWANREEDSIADDNDVPDTEKVERANAIMREFKTVTMAETISAYTVRYEQEVAEWQQKKRAEKSPHFKGLKAAFLRESVVWPEVRDLLTALKGKLPKLDDALIRTFLGNDPDPMKDREAWRTIPCPAIKLSGRYHGGLLFGQVIPRFDNRIIGVCPIQFARRQAELIAAGFSADDAKDKAAKESKLPSKATPEFLRFRWAMQLANIFGERAGERETRALSANERKQITERAERQGAFAKGEFKKAVREIAGWPDKLSRDNLDNLLMHPDAEKALVLDPAQREVHNSKLAAALTALPERFRKRLLGKLRRGQSVSYKQIHGWLAGADADAFDAEIQRVIEAANTKHSKKQTPLTRDELLAEKLAAEFPKGRAPYARPVLRQAYEEVMKGWDPRAEKKDQQPRGCLCQTDELKEAQLQRRLEEQTNNHLIRHRLLILGGEQPKPNAKPEHERRRFKGLLHDLIQEFANGDKSRIAGMTIEVNSELRDLSGKTRKAQEQDLGLRFGDFKRVSAKVEEACKRRGIRVTAGIIRKARVAEDLGWRCPYTGKDFCIDTLLDGVMDKDHIIPYADRESDSLDSLVITWNEVNKWKDKRTAMQFIRDEGGKRVPGRPELEIMALAVFQKHVAGLDTRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSHLVRLGAQVLQRNFPKDQRPPVVSLPGSVTGEVRKAWKLTGCLEAANPAVMEEVEERDEATGELKKVRRAKKKNDIRGITHLHHALDACVLALSAHYFPHHGTVWSTMVKAGIDREADDDRRLWLAMTKRRPTPAEAALLKTTGLYKADAQGRMHLDELPEQLKQQLRQRLVEKRVVQHIPADMSGMRVQENTRGITAIKDGRVFLRQQSRDAKTGKLSINPTEESANKVIGLKAGKLTPQKGVRVITDNFGVAILDHAPEGEDKFVIVPWHKIWVRIYKGFKDEAGKTIEKSLVERNGGKQPRILRIGTLIRVSNPKNKAYKGIWMVRGVQLNQRAGYLVDISEPDVIEYRVPKRKDCKQNVGLKALVQGGLEILKTPLTGVVSPPLKLAE
		
	
	 
		 
			 985
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..985
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..985
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKEQLDLPGCAWPWQLAARVLRGGVLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEAEAQKEDSEKEANARTLMGKHGVSSMAETFCKELGIEPSGKKKSSMRRFKGLNAAFPREVVEREVRKILEAHFDKLKAVDKNLEDVLFSDWRAIPCPGLKLPKRYEAGLLFGQLVPRFDNRIISKCPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRVLRFGEKELAPLTVPERKQLDTLMRQQGGMGVEEFKKQVRQTTSAIRDNLDTMLMHPDAKDALLLDPVQKLIQSTELKSFWPLLPSPVQKRTRGQWRRGKNLTLAKWREQLGTDTAAFDDQVTRQLDAENIKGRKKDKQISRDEFLNRPFSVRKLDQRAAFARHLLQKAFEEVMAGRHPKEEGGCLFVTAGMRNEQLQREIAQQTNNHLVRHRLLILERLLADIVKEYAAGDKTRIARMTIEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVELLEKNDSLMKALQKQKSRISASLIRKARVADDLGWMCPYTSQRFEPVDLITKRVDKDHIVPRSDRVSDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSILSLTRYRQLVNGLETFKGHDDDKRRKKRRKDLLLLPAYEEKEFTPGDLTTTSQLVRLGALSLRKAFIGCKDQPVIVSLPGSVTGTVRKAWKLLGCLSITAPLVLDENGELKTKNDIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELILKRKWTPAEENELKALGIFAKDSEGRFQMRDLDKALKDQICQRLAEKRVVQHVPARLEGLRVEQNTWRVISVKDGEATIQQRIRQSDGSRPVKDAVEKTSKLLGLEPVTGNGKLKAEKGALIIPENFGVALDPQPTIIPFHKVWTRMQELKAANFGKKPRVLRNGQLIRVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMAVDIGFPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGLEILKTPLTGIAAYPIPSSA
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSHPISPDLQLAFDVGHSSIGWAVLQKSDGQTPGINILGCGSVVFRANDCLVSSRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKTLLQQRGVLTAAELEKPGCAWPWKLSARVLQGGKLLTWRELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAADEAAQSEDSEKEGNARTLMGKYAARSMAETFCAMCGINPLGKKRSANVPGAQRPKGQNAAFPREIVEGEVRKVLRAHFGNLNGVDANLETALFSDWRAIPAPGLQLPNRYQGGLLFGQLVPRFENRIISNCPVTWQKEFARATEALTNEDPNFIKLHRVDFAKHDGSWWASHIADKLAKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRVGKKLDRELRVLSTGERKRLDQQMRLCGYLTPGQLKDAVRRFTDCERDNLDTMFMHPDAKEALLVDPVQKLITSEELRPFWTLFPERLQKRLRGQWRRGKSFSLAQIRSQFEPLGDVSQLDAELQKQLDAQNTKAKRKDKQMTRDDLLQRCFPPRPLKLDGRAAFARPLLKQAYEDVVAGKPHPKEAGGCLFISEEIRQTQLNRELADQTNNHLVRHRLLILERLLADIIKERDFADGRKERIGKITIEVNRDLREMSGMTAEEKAMDMGSRVANHHAVADKLEKAFAEESNGKSIPITAGLIRKARIAEDLGWRCPYTGIQYEPKDLITRRVDKDHIVPRSDRASDSLDSLAITFSAINKWKARRTAWQFVSEEQGKPVPDLPNLSIMSLSRYKQSIEGLEAFKGHDDDKRRKKRRKELLLLPRYEEKEFMPRDLTQTSQLVRLGAQVLRKNLPHLTTGDITSLPGSITGTVRKSWRVLCCLATANRQVLDEHGEAKNKTDIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNDGRIWELIVKRSPNDSEKRQLEALGVFGFNADKRFEMLDLDKKLKEQIRQRLAEKRVIQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAVKDGEVILKQRVRQPDGTRPEKTAEEKPAKLLGLAPVNGQGKLATNKGALVIPENYGVALDPQPAIIPFHKVWPRLQELKKANGGKMPRILRNGQLIRVKEGNFKGLWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLASLLKGGLEPIRSPLSGISSK
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIKGKFLNGAGANLRLSFDVGHSSIGWAVLEKTGTQPSDINILGCGSVVFRADDCLASTRRAYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLRHLAVLTEADLDKPGCAWPWKLAAQVLQGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSATESEAQNEDSEKEANARTLMGKFATKSMAETFCAMSGINPLGKKKSTHLPGDERPKGRNAAFPREVVEREVRQILQKHFGQLTGVDTNLERTLIGTNNRDEKAWEAIPCPDLKLPKRYQGGLLFGQLVPRFDNRIISICPISGQKVPSRNCPEFMNFRWAMQLANIKIGRASDRELQPLKAEHRLALDQQMRVRGYLTPGQLKDAVRELTGCERDNLGTMFMHPDAKEALLVDPVQKLVSSDELQPFWKLLPERLQKRLRGQWRRNKSFTLAQIRQQLEPLGEAGLFDLELQRQLDAQNTKSKKKDKPATRDELLQKRFPSRPLKLDGRAAYARHLLKQAYAEVLAGRPHPKEGGGCLFLSEEIRQKQLNSEIAEQTNNHLVRHRLVILERVLNDIVKEYAAGKKERIAKITIEVNRELREMSGLTAKEKAQDLGLRIANHHAVAEKLEMAFAEESNGQSISITAGLIRKARIADDLGWKCPYTGIQYEPKDLVTRRVDKDHVVPRSERASDSLDSLVITFAAINKWKGKRTAWQFVSEEQGKTVPDLPNLSIMSLTRYKQVVEGLETFKGHVDDKRRKKKRKELLLLPKYEEKEFTPRDLTQTSQLVRLGAQVLRKHLPHLTTGDVTSLPGSVTGTVRKAWHVLGCLATANPQVLDENSKVKSKTEIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNHGQVWELILKRSLNDLERRQLAALGVFGFNAENRFEMFDLADRLKEQICQRLAEKRVVQHIPARMDGLRVEQNTWRVVAQKDGEVILKQRMRQPDGTRPEKVAEEKPSKLLGLKPVGGSGKLAKIKGALVIPDNFGVALDPQPTVIPFHKVWIRLQELKNANGGKMPRVLRNGQLIRVKEGKFKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLSSLIKCGLEPVRASFTGVASK
		
	
	 
		 
			 1145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRGTPDLHLAFDVGHSSIGWAVLKAASQQVPELLGCGSVIFPADDCLAAQRRGFRRQRRHIRATRLRIARLRRLLAHLGVLTTEQLEAPGCAWPWLLAARVLCGGKTLSWPELWDVLRWYAHNRGYDGNKGWSRHEADSADDEDTEKEKRAGELLDDFRKRHGRRGTMAEVFCDVLKVDPLGPVKSSMERVRGLGAAFPREGVEAEVERVLRAHLGGLQQVDERLIEALMRDNTALPGPDLRLPKRYGQRVNGVRTPGGLLFGQLVPRFENRIIATCPIMYQRVYESEFAATGDAERARHEAEKLAKVPGADCNEFRRFRWAMQVVNIQVATDDPRQPRRLSVAERGEIDKLMRERGALTVTELKKAVRAITGAKDNLDQMLVHPDAAKALVLDPAQELVSSGGFAVIWQYLDGPARAHTKTNLRRGKSVTLRALLAAAPAEAAFSKWFDGESLKKRKNPLVRDEVLDEPHRIRPESGRAPYTRQVMSEACEEVFQSGIHPADEGGVLFRSEAIRNAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLERLHADLLKAYADDDKTRIARVTIEVNRDIKEFSGKTAQEQAKDLGQRLANFKSVVKKLEADFEGKNIHITPGLIRKARIAEDLGWACPYTGKAYDAFDLLHRRVDKDHVVPRSDRSSDSLDSLVITFAEVNKMKGRRTAALFVEECQSQPVPGLPNVAVKPLAVYLKYVAGLETFKGHDDDQRRKKRRKQLLALRDYVEKEFVPRDLTQTSQLVRLGAQALQKHYLGDAQAPVIISLPGSVTGAVRKSWKLAGCLGLANPQIFDEEGEPRTKADIRGITHLHHALDACVLAFASLFLPRDGGAWELLVKRRLSPDEQRRARACFGSHIEISKDGELRLPDLPSQYKEQIRACLAERRVVQHVPADPSGLECKETVWRVFDATDRHHSTRRLGRWLEQAKIAVPASDARTALIVCRKRKSTAETESTGGKVLRETKIWLWVFDIKDKSALLGLEPDGDPAQAKLKKLKAVKVLGDNFGLALDPQPTLIRPHKVWPQLQSLRSANGGKPVRVLRKGILVRVPKRGIRPKYEGVWMVRGVTLNQRAGFLVDMSPSDQIIYRRHPGCLENVSVATLLRCGLEVLRAPLSGVPPLPKQAEGYDVPGISDC
		
	
	 
		 
			 1086
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIFMSTKKIQLAFDVGHSSIGWAVLKTGDVVDLLGCGAVIFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIARMKVLLAFLGVLSKAQLDQPGCAWPWQLAARVLRGGELLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEKEADNEDTEKEENAKKLMNKCGVHTMAETFCAICGIDPLGKKRSTNLPGADRPKGQNAAFPRATVESEVRRVVQAHFGKLEKVDANLERALLGQSNQDKTAWQAIPCPDLKLPKRYEGALLFGQLVPRFDNRVISTCPISGAKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRVSRLGEKELSALTVQERKQLDSLMRAQGGMGVEEFKKQVRQVSGAIRDNLETMFMHPDAKEALLLDPVTKLVESSEVKPYWALLPERLQKRTRGQWRRGKSITLAKLREQLSELCGDTASFDAAITRQLDKANTRGRKKDIPTTVAEFVNQPLSIRKLDQRAAFSRPMLKRAFEEVMAGKHPKEEGGCLFITEKMREAQLTREIAEQTNNHLVRHRLLILERLLADIVREYAAGDKTRVAKITIEVNRDLREMSGMTAKAKAQDLGLRIANHHQVVRKLEEDESLMKILHERRAKITAGLIRKARVADDLDWTCPYTGQRFQPVDLLTKRVDKDHIVPRADRATDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFMQEEQGKAVPDLPNLSIMTLSRYKGLVESLDTFKGHDDDKRRKKKRKELMLLPTYEEKEFTPGDLTATSQLVRLGAMALKKAFVGCARHPVVVSLPGSVTGAVRKAWRLLGCLSLANPQVLDEKGEVRNKDEIRDITHLHHALDACVLGFSSHFIPNDGRTWELITKRKWTPAEENELKALGVFDKDSEGRFQMRDLDNELKEQIRQRLAEKRVVQHVPARMDGLKVEQNIWRVVSVKDGEASLQQRIRQPDGSRPVKHGEEKVGKLLGLQPTGGTGKLNANKGVLIIPDNFGVGLDPHPTIIPFHKVWTRLKELKSSNGGKTPRVLRNGQIIQVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLMKDGLEIQKCGLTGVPACPTTSSALIPPTAP
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNGKGKVLAAKPNFGIAFDVGHSSIGWAVLQTEGRAEIAGCGAVTFRADDCLASARRGYRRQRRHIRSTRQRIARMKVLLKHLGALKPEQLDQPGCAWPWQLAARVLCGGKLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAADAEAIADDTEKEENAKTLMGKHRVGSMAETFCMELGVDPLGQKRASTVRFKGLNAAFPRAIVEGEVRRILQAHSGKLPKVDAALERALLGRDNRDRTAWQSIPCPALRLPKRYEGALLFGQLVPRFDNRIISKCPVSGEKVPSRNCAEFLNFRWAMQLANVRVARFGEKELTPLTAPERRQLDAAMRKQGGMGAEEFKKHVRQAAGAIRDNLDTMLLHPDAKEALLLDPVQKIVQSSDLRPLWQILPERLQKRARGQLRRGKTITPARLRAQLEELGLSVSAFDAEVTRQLDAANTRNRKNDERISRQGLLNRPFAAKRLDGRAAFARPLLKRAAEEVMAGKHPKEEGGCLFVTEEMRQAQLSREIAEQTNNHLVRHRLLILERLVGDIIKEYAGGDKARVAGITVEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVKKLEEDESLMRVLRKQGTRITAGLIRKARVADDLGWACPYTGQRFEPVDLVTKRVDKDHIVPRASRASDSLESLVMTFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSITSLSRYKQLVESIETFKGHDDDKRRKKRRKDLMLLPVYEEKEFTPRDLTTTSQLVRLGAMALRKAFLGCKRQPVVVSLPGSVTGAVRKAWKVLGCLSLAAPGVLDENGEVKTKQEIREVTHLHHALDACVLALASHFIPNNGRIWELIVKGRWTPAEERELKTLGIFSWDSEGRFQVRDLDKTLKEQIRQRLGERRAVQHIPARMEGLRVEQNTWRVVSVKDGEATLRQRVRAADGSRPGKTTAEKVTKLLGLQPVSGRGKLLVNRGTLVIPDNFGVALVEPEPVIIPFHKVWPRLSELRAANGGRMPMVLRNGQLIRVPGGKSFKGVWRVFATKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIRDGMEVLRTPLTGFAACPAPSSP
		
	
	 
		 
			 1172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYKLKNHEFDLQLSFDVGHSSIGWAVLEAQNHQAPTMLGCGSVVFQADDCLASERRGFRRQRRHIRATRLRIARMRRLFEHLGVLTKDALESPGCAWPWLLAARVLRGGEKLSWSELWDVLRWYAHNRGYDGNKGWSKHDVVSAEDSDKEKRAGELLTGFQKKYGRAGTMAEVFCDVLKIDPLGPLKSSMLRVRNLGAAFPREGVEAEVEQILRAHIGVLAQLDDRLINTLMRDFTALPGPDFRLPARYGQRLSDGSLSPGGLLFGQLVPRFDNRIIASCPITFERVYQAVKTETGDEKQAKEEAEKQAKVPSVDCIEFYRFRWAMELAKIKIATSDPRAPRNLTVAERKAVNAEMEKHGYLTPGALKKFVRALTGDALDNLNQILTHPDAERALVLDPVRRYIHSDQLVSALWPVLSNQLQKRLVGQWRRGHSITVAKLLDECGGNRAVAEAVCEKHLDEQNTKKRKKDEPLTREAMLRNPLSVELPKGRAPHTRRVMREVVEFIFSTDRHPAEEGGPLYRSEAIRHAQLKRALDEQTNNHLVRHRLKILERLHADLLKEYAGDNPARITRINIEVNRDLREMSGKSVQEQAKLLGQQLANFKSVAKKLTEAYEGLGVHVGPGLIRKGRIAEDLHWTCPYTGKLYDALDLLHRRVDKDHIIPRSDRASDSLDSLVITFSEINKMKGKRTAVRFVEEFQGKPVEGLPQLMIKPLATYLKDMAALNTFAPHADDERRKKNRKRLLLLRDYVEKKFTPGDLTQTSQLVRLGAQALQKHYVGMEKQPAIVSLPGSVTGAVRKSWNLVGCLAAANPLVLNPDELDEDGRPKVRTKTEIRGITHLHHALDACVLGFASCFLPRDGGAWELLIKRRLNEAEQSRAKIIFGSQVEITKDGELRLADLAPALKAQICERLKERRVVQHLPADVSGLRCKETVWRVFDPADTHRNLQRLARWLKQKEVAIPAPDAKTALIICRKRRAADVSSEESAGGKVFRETKTWRWVYDIKDKSALLGLAPEGDVSAAKLKRIKAVKVLGDNFGLALDPEPTLIRPHKVWHQLETLRQRNAGKIPRLLRIGTIIRVKEKSPRSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPADYVPSRRVQGVFESASVATIMKCKLEVVKVPLCGVAPSPELASHIISETKACPTTSSV
		
	
	 
		 
			 1171
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1171
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1171
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNGKGKVLSAETDLQFAFDVGHSSIGWAVVRAPAGQTPALLGCGSVIFAADDCLASERRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLGHLGVLTNKELEAPGCAWPWLLAARVLRGGKTLTWSELWDALRWYAHNRGYDGNRGWSKHAAASAEDSEKEKRAGELLMAFAKKYGRPGTMAEVFCDVLKVDPLGVVKSSTERVRNLGAAFPREGVEGEVERILRAHMGVLSQVDDRLIQALMRDHTALPSPDLPPPARYGQRLKDGSFSPGGLLFGQLVPRFDNRIIARCPITFERVYQGVKAETGDEAKAKREAEKQAKVPSVACVEFHRFRWAMELAKIKVATGNSHAPRNLTAAERQAVNAEMEKKGYLTPGELKKAVRAQTGGPPDNLDQILTHPDAERALLLDPVRQYIHNDELVSAFWPVLPQRLQKRLSGQWRRGNALTVSELLEDSGQARAGAEAVGERYLDAQNTKKRRKEEPLTRESLLRTVLRVKPTNGRAPHTRAVMREVVDFVFRTDRHPAEEGGPLYRSEAIRQAQLKRALDEQTNNHLVRHRLKLLVGETEEEARKHPKQRRLRGLFRDLVDTYAGGDLRRIARITIEVNRELRQMSGKTAQEQAKLLGQQLAHFKGVARKLAQAYEGLAVHVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGKPYDPLDLLHGRVDKDHIIPRSHRASDSLDSLVITFSEVNELKGKRTALRFVEEEQCKPVPGRPELMIKPLSTYRKDVEALETFKGHDDDQRRKKNRKRLLLLRDYVEKEFTPGDLTQTSQLVRLGAQALQKQYAGLPKQPVITSLPGSVTAAVRKSWRLTGCLAVANPQVLNPEEVDNDGRPKVRTKTEIRSITHLHHALDACVLAFASHFLPRDGGVWELLVKRRLSADEQRRARQLLGRTVEITKDGELRLADLPCKLTAQICDRLKERRVVQHLPADLSGLRCKETVWRVFDPTDPHRSTKRLARWLEEKKVPVPAGDANTALIICRKRRNAGTDREEAAGGKVFRETKTWRWVYDLKDRTALLGLAPVGDATTAKLKRIKAVKVLGDNFGLALDPEPTLIRPHKVWHQLEALRRRNGGKTARLLRLGTLIRVETKAARSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPPDYVRSRRVPGVFESASVATLLKCGLEIIKPPLCGVAPG
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQTNLQLAFDVGHSSLGWSVLQTAIRAPSQAQAPSVDILGCGVVTFRADDCLASARRVYRRQRRHIRSTRQRIARMKILLRHLGVLQKEQLDLPGCAWPWQLAARVLRGGVLLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSAAEAEAQKEDSEKEANARTLMGKHGVSSMAETFCKELGIEPSGKKKSSMRRFKGLNAAFPREVVEREVRKILEAHFDKLKAVDKNLEDVLFSDWRAIPCPGLKLPKRYEAGLLFGQLVPRFDNRIISKCPISGQKVPSRNCPEFLNFRWAMQLANIRVLRFGEKELAPLTVPERKQLDTLMRQQGGMGVEEFKKQVRQTTSAIRDNLDTMLMHPDAKDALLLDPVQKLIQSTELKSFWPLLPSPVQKRTRGQWRRGKNLTLAKWREQLGTDTAAFDDQVTRQLDAENIKGRKKDKQISRDEFLNRPFSVRKLDQRAAFARHLLQKAFEEVMAGRHPKEEGGCLFVTAGMRNEQLQREIAQQTNNHLVRHRLLILERLLADIVKEYAAGDKTRIARMTIEVNRDLREMSGMTAKQKAQDLGLRIANHHHVVELLEKNDSLMKALQKQKSRISASLIRKARVADDLGWMCPYTSQRFEPVDLITKRVDKDHIVPRSDRVSDSLDSLVITFSAINKWKGKRTAWQFVEQEQGKPVPDLPNLSILSLTRYRQLVNGLETFKGHDDDKRRKKRRKDLLLLPAYEEKEFTPGDLTTTSQLVRLGALSLRKAFIGCKDQPVIVSLPGSVTGTVRKAWKLLGCLSITAPLVLDENGELKTKNDIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELILKRKWTPAEENELKALGIFAKDSEGRFQMRDLDKALKDQICQRLAEKRVVQHVPARLEGLRVEQNTWRVISVKDGEATIQQRIRQSDGSRPVKDAVEKTSKLLGLEPVTGNGKLKAEKGALIIPENFGVALDPQPTIIPFHKVWTRMQELRAANFGKKPRVLRNGQLIRVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMAVDIGFPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGLEILKTPLTGIAAYPIPSSA
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDNTPRIAFAFDVGHSSIGWSVLTAPEAGRPDILGCGVVLFEKDSALAIQRRLHRQQRRHVRATRQRIARMEKLLVHLGAFTEADLKARHTANGGSPTPWLLAARVLASRGEQTLTWPELWDVLRWYAHNRGYEPIGADEDEEENKEKRAHAREGMEHFEKSTMAETICAWLGQDPLAPRAGTIESYKAKDAAFDRVVVRDEVRRILDAHAGKLIDVDANFARALLDDANATPCPGIRLPRRYTGGLLFGRLATRYHNRIIGRCPLSGGKLPLKDCPEYYRFRWALLLANIAVATRADPTLRPLNATERAELARIAERDGYFTPAEFRKTVRTVTEAARDNLDQMFMDATAAENLVLDPALKLATSNAWIAPLWPHLPETVRRHALNRWRRGRTQSLGELRDEAMAAGAPVKAFDAALAVLCAAPAKRRGKKDPAPPPTPEQILATRFPAPLLGGRAPYARPLLIQAYREAMTGIHPRTEGGCLFETPELRRSRDTRSLDRQTNNHLVRHRLQILGRLMVQLIADPNYAAGDAARVARITLEVNRDLREMAGLTAQDIAKEMNERLRSHSQVSKRLLAELPPGTKINASLIRKARIADDLGWRCPYTGHEFEPIHLVTRKVDLDHIIPRSQRPSDSLDSLVVTFAEINKWKGNRTAWQFVHDEETKTVPGLPQFQIKQLRRYEADVAALDKRGHLDDQRRKKRRIEKLLLARYEEKAGGFTPGQLTQTSQLARLGQQVLRAPFSHLTKTPAFVALPGAITARIRAAWDVLGCLADAAPGVLEKATDAEGRERLLVKTKTEIREITHLHHALDACVLGLATARIPNRGDVWRLLLERRLNPMQRAELESLDLGDFDANGGFRLRDLPPELKKQLRCRLAERRVVQHVPADMSGLRVEENTRGIVKRENGRVFLRQRKQNAEGKFVVNFTDELESKVVGLNPVGKLTKLKGVRVIADNFGVAILDDDKLAPAERFVIIPFARVWQQLQALTERNGGKPPQVWRNGQIIELPSGPRAGRWRIFSIKNTTKMGLVLDLGAVDAIKPNWINVILKSLFRIGTRRVGSSLTGKI
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDAKEKRTPSNHPDFHLAFDVGHSSIGWAVLKRHDAEHFDRSIDIIGCGVVTFRADDCLASNRRAYRRQRRHIRSTRQRIKRLKALLAHLSVLSPEELDRPGCAWPWQLAARVLSSKSGQNPALLLSWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSATGIDSNAEREDTEKVENAQTLMHKHGAQTMAETVCAICGIDPLGSKKSSNPAPEHRFKGQNAAFPRDIVEREVQRILEVHVGKLKGLTQEVVRALVGNGSGAWKDVSCPAIKLPNRFHGSLLFGQLVPRFDNRIISKCPISGDKVPTRDCPEFLNFRWAMQLANIRVATATDRDLRTLTVEERKQVDKAIRERGYLTPTELKQAVRTATGCTRDNLENMLMHPDAKEVLLVDPVQKVIMSDELSAFWNMLPERLQKRFRGQLRRHKPVKLADIRNSLIESGMATEPFDSELQRQLDAANTKRRKRDKQTNRDELLRKSFAVAKLSGRAPFARQLLVQAVGDVMAGTHPKEEGGCLYLSESIRTAQMNRRIEQQTNNHLIRHRLLILERLIKDVIDEYADGDKGRVAIVTIEVNRDLRELSGKTAKEKAMHLESRVANHHAVAAKLEKAFAGQTFNGKPIQITAGLIRKARIAEDLGWRCPYTGQTYEPIDLVTRRVDKDHIVPRSQRAADGLDSQVITFSQVNGMKGKRTARQFIAEEQGKPVRDLPNLSILALKRFTEFVDSLESFKGHEDDKRRKKKRKDLLRVERYEEKEFVPRDLTQTSQLVRMGAQLVRKVFQDCREQPVIVSLPGSVTGTVRKSWNVLGCLSLACPQVLDETGAVRTKTDIRDITHLHHALDACVLGLASHFIPNNGRVWELIIKRKLSDAEKRQLLVLGVFGFDTDNRFQLRDLSDQLKKQIRERLAERRAVQHLPSRMGSLRAEQNTWRVIAVKDGQATIQQSMRAPNGSRVLKKATEKIGKLLGLDPEGSGKLRAIKGALVIPDNYGLAILDHAASTEDRVVIVPHHKVWHRLNDLRIRNRGHWPRVLRPGSLVRLRNTKPAGKRDGIWRVYTAQASLKIDLVWADSVERKKKGTDVWREVSIANLGLHNIEVLPRRLSGFPQHGSVRCPTISSA
		
	
	 
		 
			 1510
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1510
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1510
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNDKEKNLPANKYGEADLELAFDVGHSSVGWAVLDNNSEFCSASFSFPGVRASGVLLFPSDDCLASVRRQLRGQRRHARATRKRIERIARFLLRVLSKKQKSNATLIKHLEYYLDSNPQNRANLQGKGHPAPWLLAARVLCGGDLLDWSQFWDVLRWYAHNRGYDDNVPWARQSENRSPSDQAQQAQEQDRKRQARAIALMKCYGTKRMAETVFCYLFDEADSGRCDFDPRKVDRLPFFQRYFKEEECIFPRETVKEEVRQILNAHRTMIESAGISPNIFIDALLDDWRVLPEEFLGTPESKNRIWLPKRYGTRKTRHLPDGRVRQERTHAGLLFGQLIPRFENRIISTCPFTFARRYIQFLNQGVTEEQWRLLPKSWKSRIRPHQSLAEEIARHLARIAAKVPTRASREFLQYRWTMLLADLAILGKSNVVSRRLSANERKHLDNEMQKRGTFSVDELRELISIAAPGCEAANLDDIFHETPERAKELFVDPAKNFAASSELAKNLFPLLPDRLQRRVLNELRRGRSLKPSSLLELLKQFGYVKEASDFEAKVQWLQDAENLNANRGGRGKSMISARKAKSRSVPILERILKLKPLSGRARYHREILKQAAQEVLDGFDPNKKALDPKNPDDKSEQKTKDGCLVETPEMVSLALGHASSGESAETAFPSWLEKWRKKRSRRGELANETLFQKYGEACAREVYEARTSNQWLSGQTNNHLLRQRLLLLRRLTDDIIVEFANGKAERIAGVTIEVARDLLAFSGLQKKDIGSDTKGALKSIKAQHYRVEEKLRREFAPEGKEYLITGELLWKAKIADDLGWRCPYTNDPISGFQLAKGEMDIDHIIPRSKRLTNAMEACVITYKGINQKKKNMTALEFVTRFQTKHIGSLTKGIRRLDDYLNFVKNLKLCRPPKARTQTNGESELNEEFENDNTGAIELNPKYLPGTDRLHPDYIRRRKRQRLLKIKSASDEDLGFTRRDLTITSHLNRLAQFALLRALPHLRPNDFVSLPGVVTGSVRDMGGWQLLGLLGRPNVCGERAMRKVKKINYETKEIERNPQTGEELWKEVPRKKNELRKLTHLHHAIDACTLGMLAHILPKDGKLWEYIAVGDLTEIQAADFGKRSQEFKRRGHPFSSLFTLVPIPENEREEESEKPRTHRVRSIWNKQNKELLHWVKESIGSALEARRVRLHIPAERNGMPTNQTVYRVLTSLNAPGYIPQLARAVLSAKEEQLKRLDEAVANEKNKGRLKKLSLERDALAKLLNRLKDFVQNVWLINRVRKDSETGKDVINRLKEYEDWRRRNNGERAPEAADETSQEDLDADAEEDAAKSKKSNRKKREPNLLRPFNPDKHKLLYLFDVVSRDRVIGLPPDNKIAQARLLPLKAGKELGANFAAVIFPPIEVNGEKQWRDGKEIIVLPFFRVHHSLEQLKAQGKKIQLLRNGALIHVPKGDRYGWWRVISVKDTEAYGKAVDLAAPDGVEKIKGNAPLTVLLKEGMKIISSPLTGHDIRR
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDLELAFDVGHSSIGWAILQADPSLEIKGCGAVIFRADDCLASKRRDFRRQRRHIRSTRQRIRRMKALLLHLAILTQKQLDKPGCGWPWKLAARVLVGGEPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDGNRRWSGQNDEDAEDAEKVVNAHTLLDKHNVKTMAETFCKVLGVDPLGAKSSSIVRFKGLNAAFPRDIVEAEVRRILQAHFGKLKSVDEKFATALFSNWKSLPCPVIKLPQRYYGGLLFGQLVPRFDNRIIASCPVTYAQEYEKLCTGGMSHDKAAERARIVAKVPSRNTPEFLNFRWGMLLANVRVARLGNTGLQPLTPAERKELDKRMRAVGSMTEKQFKDAVRDVSGAIRGNFDTMFMEVNQKEALILDPVQDCLTSGHAASLYPTLPERIQKRARGQLRRGKTLILGDLGKDVTAFDAAMQQILDKVAGKGRKKDKPLTHGEILGVRLQAKKLSGRAAYARPILVKAFEEVMAGKHPKEENGCLFVTEKIREAQLNRSLTDQTNNHLVQHRLLILGRLLSDMLKEYAGGDKARVGKITIEVNRDLREFSGKTAKEIAKDLGSRLANHHHVTEKLEAALGSHSRITAGLIRKARIAEDLGWTCPYTGQMYEPIDLVTRRVDKDHIVPRADRASDSLDSLVITFSAVNKWKGKRTAVQFIQEEQTKPVPDLPNLSVISLTRYRDFVAGLESFKGHNDDKKRKKRRKELMLLADYNEPEFTPRDLTVTSQLVRLGAQVLRKAFDDCEDKPVIVSLPGAVTGEVRKAWDVLGCLSLACPQVLDETGKVKTKKEVRDLTHLHHALDACVLGLAAHHIPNNGRVWELITKRNLTTAEQAELVKLKVFSVVGERRAELNDLSRERKEQIRQRLAEKRVVQHIPKRVSGLHVEQNTWRVRGINGDDVLLEQRIRQPDGTRPLKQASERAGKLMGLEPGKLHTLQGALVIGDNFGVALDPVPTVIPFHKVWPRLQELKAKNSGKMPRVLRNGQLIQVPSGAFKGTWKVFSAKNNKTGMALDIGHPDVVRLKNKTDGHKINVLLSTLLKNGIIGLNTPLTGVAATDTT
		
	
	 
		 
			 1172
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
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					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1078
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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					 1..1078
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRGLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLVCAAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRARNLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLCDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPHPRNLSAAERNDIHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLAAEAAKKKRAPDAPRTPAALAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLAGDADAGPRALNGLFRDLADTYAGGDLGRIGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTARRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTPAAYQQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRLLLLRHYVEKEFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLCLGRARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLALANPLALNPDDPDDHGRPLPHKKTELRKITHLHHALDACVLALAAHLLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPTWRWVYKTKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRIGSLIRVNQKTGRSDYRGTWRVRGIQLSQRSGCLVDLSPPDQILYRGQPGSFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPP
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLVCAAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFARRHDRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLRDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPQPRNLSAPERNSLHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLAAEAAKKKRAPDAPRTPAALAGRVLRVERARGRAPHTREVMREAVAFVLNTDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLAGDDAAGPRALNGLFRDLADTYAGGDLGRIGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTARRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTPAAYQQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRLLLLRHYVEKEFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLCLGRARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLALANPLALNPDDPDDHGRPLPHKKTELRKITHLHHALDACVLALAAHLLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPAWRWVYEIKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRKGTLIRVNQKAARSDYRGIWRVRGVQLNQRSGYLVDLSPPDQIHYVRQPGSFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLVCAAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLCDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPHPRNLSAAERNDIHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLAAEAAKKKRAPDAPRTPAALAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLNTDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLAGDADAGPRALNGLFRDLADTYAGGDLGRIGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTARRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTPAAYQQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRLLLLRHYVEKEFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLCLGRARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLALANPLALNPDDPDDHGRPLPHKKTELRKITHLHHALDACVLALAAHLLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPAWRWVYEIKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRKGTLIRVNQKAARSDYRGIWRVRGVQLNQRSGYLVDLSPPDQIHYVRQPGSFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRGLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARALGGGAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRARNLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLCDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPHPRNLSAAERNDIHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLAAEAAKKKRAPDAPRTPAALAGRVLRVERARGRAPHTREVMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLAGDADAGPRALNGLFRDLADTYAGGDLGRIGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTARRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTPAAYQQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRLLLLRHYVEKEFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLCLGRARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLALANPLALNPDDPDDHGRPLPHKKTELRKITHLHHALDACVLALAAHLLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPTWRWVYKTKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRIGSLIRVNQKTGRSDYRGTWRVRGIQLSQRSGCLVDLSPPDQILYRGQPGSFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPP
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLGGGAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLRDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPQPRNLSAPERNSLHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLEAEAAKKKRTPDAPRIPDAPAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLVRHRLKLLAGDADAGPRALNGLFRDLADTYAGGDLGRIGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTARRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTPAAYQQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRLLLLRHYVEKEFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLCLGRARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLALANPLALNPDDPDDHGRPLPHKKTELRKITHLHHALDACVLALAAHLLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPTWRWVYEIKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRKGTLIRVNQKAARSDYRGIWRVRGVQLNQRSGYLVDLSPPDQIHYVRQPGSFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPR
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					 1..1191
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 MEQILAHLGVMTARELKDRHEQAGGDSFAWQRAAEILSAARGGKPLPQINWLELWDMLRWYAHNRGYFAPPWANRGEEEVLDDDEVPDSEKVEIGRARMRELGTTTMAETTAAYTAWYEREVARWQQKQRPDKPAHFKGLKAAFQRESVVWPEVAALLHALQGRLAKLDDDLIRTLLANDVDPLKDPDAWRTIACPAIKLPKRYHGGLLFGQSIPRFDNRIIGVCPIRFARLTSKYLGEGLESGEAKRCAEKESKLPSKASPEFLRFRWAMQLANIFGAAPGERDTRPLTAPERKLLTEQAGRQGAFTKGEFKKVVRAIAGWAEKGGRDNLDNLLLHPDAEKALELDPAQAAIAGSQLAASLGALPERYRKRLHGKLERGQSVRLADVRAWLEKADGPRVQPTASAPSVPDDLVAFDAGVQRVLDTAATRRSKKQSPLTREALLDEKLTAKYPKGRAPYSRPILREAFDEVMKGWDPRAEKNDHQPRGCLCQTNELKEAQLQRRLEEQTNNHLIRHRLLILERLQRDLIAAPEFANGDRARIAGITIEVNRDLRDLSSKTREEQKLDLGLRLSDFKRVAAKVEEACRRRNIPVTAGLIRKARVAEDLGWHCPYTGRQFNMDTLLDGVMDKDHIIPHADRQSDSLDSLVITWAEINKWKGKRTAMEFIRDEGGKPVPGLRGVEVMSLAEFQKHVAGLDIRKGHDDDRARKKRRIRRLLTEHYEEKEFTPRDLTVTSQLVRLGAQVLQRAFPPEQRAPVVSLPGSLTGEVRKAWKLLGCLGAANPAIFEADGKTPKRKDDIRGITHLHHALDACVLGLAALFFPRHGTVWSAMVKAGGDREADEDRRLWLAMTKRRPTAAEAALLKATGLYRQDSEGRLHLSDLPDALKQQIRSRLAEKRVVQHIPADMSGVKIEENTRGVVGEKDGRVLLRQRSARDAKTGLQTVKRTGEAPGKLLGLNPTGSDGKLKRQKGARVITDNFGVAILDHALGGEEFAVIPWHRVWHRLQALKAMNGGEPPRILRNGMLIKVAAGTYQGLWRVISAKDTQAYGKVVDLALPDGQALERGNAPLRKLLVDGLEILAQKSFVGHSTAGVAYAAKRTRKTKSP
		
	
	 
		 
			 1168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLGGGAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKDILPGVDDPLIHALLRDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPQPRNLSAPERNSLHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGRAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLEAEAAKKKRAPDPPRIPDTPAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLIRHRLKLLAGDDAAGPRALNGLFRDLANTYAGGDLGRLGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTALRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTLAAYRQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRRLLLRHYVEKDFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLGLGCARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLAPANPLALNPDDLDDHGQPRPHNKTELRKITHLHHALDACVLALAAHHLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPAWRWVYEIKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRKGTLIRVNQKSARSDYRGTWRVRGVQLNQRAGYLVDLSPPDQIHYVRQRGSFRNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPP
		
	
	 
		 
			 1191
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLVCAAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKGILPGVDDPLIHALLRDHTARPVPGPRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLAETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPQPRNLSAPERNSLHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLEAEAAKKKRAPDPPRIPDAPAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLIRHRLKLLAGDDAAGPRALNGLFRDLANTYAGGDLGRLGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYADLGVRVGPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALDLLHRRVDKDHIIPRSDRASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTALRFIEEEQGEPVPGLPQLSLRTLAAYRQAVEKLECSKGHENDQRRKRNRKRRLLLRHYVEKDFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLGLGCARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLAPANPLALNPDDLDDHGQPRPHNKTELRKITHLHHALDACVLALAAHHLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCEETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANENIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPTWRWVYKTKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRIGSLIRVNQKTGRSDYRGTWRVRGVHLNQRAGYLVNLSPPDQIRYVGQDGRFQNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPP
		
	
	 
		 
			 1191
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAKQNISSPHPDLHLAFDVGHSSIGWAVLQTPAAPSPEPAAELLGCGAVVFAPDDCLASTRRGFRRQRRHIRATRQRIARMRRLLAHLGVLTPAQLAAPGGAWPWLLAARVLGGGAPLTWPELWDVLRWYAHNRGYDANRAWSRQEKPDTEDSEKAQRAHELLREFKRRHGRPGTMAEVFCDHLLLREFERRHGRPGTLAEVVCDHLGVDPRGPVKSSRQRVRHLGAAFPREGVEAEVERILQAHKDILPGVDDPLIHALLRDHTARPVPGLRLPARYGQRQPDGTLRPGGLLFGQLLPRFDNRIIARCPIAYERVYQQVLTETGDREKARREAEKRAKVPAAHDADFHRFRWAMVLAQINIAVPGAPQPRNLSAPERNSLHAVMEQKGGLTKSELTQAVRQLTGGAPDNLDRLLALPDAERALVLDPVRLYCHRDPLLSVLWPALPARLQRRLRGQWRRGRALTVADVLAACGDARPAAEAALAQYLEAEAAKKKRAPDAPRTPAALAGRVLRVERARGRAPHTREIMREAVAFVLATDRHPAEEGGPLYRSDAIREAQLRRALDEQTNNHLIRHRLKLLAGDDAAGPRALNGLFRDLANTYAGGDLGRLGRITIEVNRDLRELSGKTAQEQAQLIGQQLANFKSVEKKLTEAYAGLGVRVDPGLIRKGRIAEDLGWTCPYTGQPYDALALLHRRVDKDHIIPRSERASDSLDSLVITFAEVNKWKGQRTALRFIEEEQGKPVPGLPQLSLRTLAAYRQAVEKLECFKGHENDQRRKRNRKRRLLLRHYVEKDFTPADLTQTSQLVRLCAQALQRLGLGCARPPVVTALPGAVTAAVRKAWNLTGCLAPANPLALNPDDLDDHGQPRPHNKTELRKITHLHHALDACVLALAAHHLPRDGEAWRLLLKRRLAPDEQRRARQLLGRVAAITPQGELRLNDLPPALKEQVSRRLRERRVVQHIPADLSGLRCDETVWRVFDPADPHPNARRLARWLANKNIPIPAPDAPTVLIISRKRNGADAAPAAGKVFHQTPTWRWVYKTKDKTALLGLAPEGDPAAAKLKRLKAVKVLGDNFGLALDPEPALIRPHKIWHQLAALRARNGGKPPRVLRKGTLIRVNQKSARSDYRGTWRVRGVQLNQRAGYLVDLSPPDQIHYVRQRGSFRNVSVATLLKCGLEILKTPLSGVAAPP
		
	
	 
		 
			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDKQKNTLSQTADLELAFDVGHSSIGWAVLQSVSPAPAQTETPSVNLLGCGVVTFGANDCLASHRRAFRRQRRHIRSTRQRIARIKILLKQLGVLDEATLNQPGCAWPWRLAAQVLQGGKRLTWAELWDVLRWYAHNRGYDANRRWSAAEAQAQQEDSEKEANARTLMDKHRTKSMAETFCRELGIDLSGKKKSSTKRFKGLKAAFPREIVENEVRKILQAHHDILPGVDGRLEEALFTNWQAIPCPNLKLPNRFQGGLLFGQLVPRFDNRIISQCPISGQKVPSRNSNEFLNFRWAMQLANVRIARFGELKLSPLSPGERRELDQQMRRVGAMTAEQFKKTVRNVSNAIQDNLDTMLMHPDAKEALTLDPVQKLVRSTELAPFWELLPERLQSRLRGQWRRGKVFSLAQIRTQLAGYGDVAAFDTAVQKQLEARHVKSRKKDKPLTREDLLERQFPPQPIKLAGRAAFARPLLQQAYAEVMDGQHPKEPGGCLFLSEEIRQRQLAREIAAQTNNHLVRHRLLILERLLNGIINEYAGKDKTRIGKITIEVNRDLREMSGKTAKEKAQDLGLRIANHHAVAAKLEKAFAEENTRIPITAGLIRKARIAEDLGWKCPYTGQDYEPRQLVSRYVDKDHIVPRSHRASDALDSLVITFSAINKWKSNRTAWEFVEQEQSKPVPDLPHLSIMSLSRYRQFVESLETYKGHDDDKKRKKRRKELLLLPKYEDKEFTPRDLTQTSQLVRLGAQVLKRAFAGHEQPPIVVSLPGSVTAAVRKAWKILGCLSLANPQVLDENGEVKNKTDIRGITHLHHALDACALGLASHFIPNHGRVWELIVKRTVNDAEKEELMALGIFTFSANHRFEMRDLDNRLKEQIRQRLAEKRVVQHVPARMGGLRVEQNTWRVVEVKAGKARIQQRIRQADESRPLKQTEEKTSKLLGLQPGKLSVNKGVLIIPDNYGVALDPEPTIIPFHKVWERLRELKKADGGKRPRVLRNGQLVKVPQGKFMGIWRVFSVKNNTSGIAVDLGFPDVVRLKNKMAGHKINVLLASLLKNGMRVVKPPLTGVPTWPTTSSA
		
	
	 
		 
			 1116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKVIWRLGIDAGEKSVGLAAVQYSTNGEPEKILSAVSYIHDGGKDPDGQSSQSRKATAGIARRTRRLRQRRRQRLEELAGVLGELGCIVPKNNQPQTYEAWVARAWLVRGYIHDDLERRRLLGLAIMHMGHFRGWRNPWWSISKLSSLPVPSKNLETMAQVSSDKLGVPIESLRTIGELGALSQISPGLPLRPRQKKKGSQQPASVKGPDNTTAIPKIFFEQIRQEDILHELRLICETQLLDREFFEKVSEVLFKQNKPTVPEELVGRDPFDNSPRALRASLEFQEFRIRDKVANLRILRHGEKERLSPELHEQMVQYLLDWREDPPTWHEVAEHFGIGERSLSVEDTGDGVTPTKAPIDQSSCLIEKSQKLKTVNDWWKEADFSARSSLITYLADSVEVELPPVVLELFENLSDDEYIELEQLKFLSGRSSYGRDSLTRMNEVMKSNVCDLYQARTIAFNKDQYWMPPKATFAQITYQPAVDRNLAIVRRFLMASVEKWGSPDKVVIEHVREAFLGTEAINSLNLELSIRRKENDKIRDELKLQGIAEPHRSDILRRKLLQQQNSQCLYCGDTLDWESVELDHIVARASGGSSRISNLAAVCRQCNSEKGKRPFGLFASQTQRSEVSLEGAIKRVKEWHKVGNQLSNMQFRKYQADVIRRLKRISDDEPLDERSMNSTAYAAQAIRERIEQYLEPQPDFKITDRGQAVQVYNGRITDLARAASGLGPKLKLRGETSKTRLDRRHHAIDAIILTSLSPAVARVLIQRDDMRNSEMIRQGGHSSFKKYSGRSIGDQVIFARWLSTSAGLSDLIVGTVSKDEIPVVNPIRLRPEIGALHKDTVQSLVTKRLGDSFTVEETRRVIDRKIYLSLLDELNGRGILPADQSRTASSEGLIVLTADDPIQLFPASAAMLPVQEGAVELGAIHHARVYAWKTPKGKIAYGMVRVFGGEFGRIGFRKKRVNVFTKELPIWSESWRLAEPRVTAFISNGAAKQIGWLTIGDELDFGDPDKVPGNGAIQEFLKEFPETRWQIDGFESPSTLRLRPLYLAKEGLPEVSNKAIKTIVDLPGWRPSINVALSANSLSTIRRTALGRPRWESTSLPISWSPFQKANQALL
		
	
	 
		 
			 1236
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1236
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1236
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGRYTNRKRWFVGVDVGQCSLGICAVEVDGDDTPISILSIVSWIHDGGKDNSTGETPRSRKVIAGVNRREQNREAHRNQRLMQLRSELQSLGIPYPDEDNDSARLEPWEDRALLVAGRIEDESEMNIRLGRAITHIAKNRGWRNPWWSVDRVSKLTVPSSSFCKIRDRAVKQFGDSAKDLRTLGQIGYLSVKQAGQIGSKEKSRFRPLLDSTTGKFTDAGIVQENIRQEDLIAEVKLICETQGLSDDVCEKLCSAIFYQVHPYVKAGNVGRDPFFSDQLRAPKATLEFQEFRIRDKVANLRVQGRNVENNKLPKEKRDEIVDLLLHWDGDKPPTWEEVSDMCGLPSNQRLKTDSVDKSNSHSAPIDDTSRLMRTSGLVDEWNKLPKDEQADFIASWVDTVPLDEDIDPDQDIVSLVMDRLTDSQQDEMERISFQGDRAAYSRETLQRLNEIMAETGCDQTTARWDAFKDVMGWQDEEEARRWTPPKNTFYEATENPTVDINIGLVRRYLQTATAKWGPPERVVIEHSRNGFMSPQKVQEEIVIQSARRDDNDIWRQKLTDDGLTVSDSNIRRYKLLERQNGACLYCGTEVTFTESEIDHIVCRSTGGSNRESNLVLVCPGCNRSKTNKTFSLWVKNNDRRATLEATIERVNAWTDVGMENVTKKINKQRAAQRAKKGEKVAQGEKKGEKVAQREEQISLFANLKKDVIKRLKRTDEDDLIDERSMESTAWAAVAVRERVEDFLEKQVKSYPDYDPKGVVHVYNGRITSLAREYSGFSKTVALRGQEKKIRWDRRHHALDALIVTSLRPSVAKTLAEKGDMKDADSLRSSPTKKHVEYEGSSDGDRVLYGQWMTNVKKLAGLAKDALEHDRIPVSYVSRTSPYYEPKHKVRGSKLIKRKLGDSFSSDEVRRVADKHFYMALLKHLEYDEKNGFKTNPGRTLVLSDGRTLGGNSVIGLYPASKSGRKPKDPSIDPNAPKVGKAAMLSVKRGASELSYVHHARVYAWETTSNSKKEEPEYSFGIVRVFAGEFPRMGFLKDGADVFTKALPEWSESYRLSDETVLSKLKSGEAKQIGWLLAGDELEFGSGFLSQIKGNNSIKAFTSTYPADNRWVVSGMPLTSSLTLSPSYLSQETLVKKSKKSSSKTTVSTTETLTRDTSDESAGDDVDDSTKTDPALKVVESGWDVKMKKIFADPDLKIIRRSILGVPRWHDTWNQEREKERLPKSWQPHLEAKRLLG
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIRIGIDVGERSLGLAAVEYDDDDGPIRILAAVSHIHDGGMDPDTSKSPKSRLATAGVARRARRLTRNRRKRLLMLNEVLNKYGYPVPASEVPQTHEAWKARARLVETYVKDAKERDRLIVLATRHMAHHRGWRNPWWSYQRLTESTSPTEQLTNTLAAAEARFGSQVNAAMTLGQLVSKVAAAGMPIRHTKAADTNPVGALLIDQVRQEDSLAELQLILKTQKVDPEAMNAICAAVFFQSKPTIPKDRIGKCDLQPDQIRAPIATLEFQEYRVRAAVGNLRIGREKRRLTEVEHDQAIDFLLTWRDEMRPRWRDLAEELEVAPRDLTDPSLDGQGGSNAPYDRTSSIVESKFKKTTKVGAWWLGASEVEHGELIDTICDLSGEDQEYATDSVADLLSLDDVLEDLNKLNDALETGRASYSRDTLRRLNAQMRDNRTDVHEARKAEFNVPDDWSPKRPSLDDPIEHPTVARVNALVRRFLTTAVQKWGMPDRIVIEHVREAFAGPTGLAEIKSEIRSNTWKREKTAELLKAQGIDHPNNSSIKRNECVERQNCICLYCGTTITLLNCELDHIVPRTGGGGSRRDNLVAVCRACNKSKGKMPFAVFAEHSKNPEIAVPAAQERVRNWQRSGMTNKSFRMLQSDVKKRLAMSADDEDFGDRSIESTAYAAREMRARIENFLDQQAARLQVERGQVVVFSGIVTSEARKAGGIDDMIRLRNFTRKSRFDRRHHAIDATVLTSMRLGVAKTLKDRANLHRDNRYTGKDPEWKEYRGASQGEQEAFTRWQNRMEGLGELIKAAIENDAIPVVRPLRLSPRVGSVHADTVEPLVRKEIGEAFTKDEILRIVDRSLFLRMSSLAGDGDLDTDPQRSAELRWAPDRSVDLFPSNAAYLAVRHGAVAIGGTVKYARVYAWRTKTGFDYGMVRMYVGEFPKIGFSGPGVDIFTAPLPPYSQAIRTANPRLRKRIESGEARQIGWVATDDELELAPSEFAIGDTKMALFMQQLPESRWLITGFFNTTKFSIAPSYLASEGIDESTAESVASVVKANRIPLGVNVVLASANCTIIRRTVTGAPRWHGDGLPRSWNVREAAEQAFSS
		
	
	 
		 
			 1107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPICIGIDVGERSVGFATVEYDDDGWPIEILNSVVHIHDGGMDPSTGKAPQSRLATAGIARRTRRLIRNKRKRLQLLDHILQQHGFPVPIDELPQTHEAWRARAQLINNLVPHPADRGELVSLAVRHVARHRGWRNPWWSVERLAQAPTPTDSFVQTLDMAETNYPGKAKNSRTMGELVSRIVGTGAPIRPTSKSLGNTVGALMATQVRQEDSLFELRLIFETQQVPDNVADSICAAVFFQTKPHIPRDRIGRCALQPDQLRAPLASLEFQQFRIRDAAANLRVGREKRRLTESEYDIVVEMLTHWRDDIRPRWRDIAEKLDISARDLVDSSLDGSGGTYAPSDRTSTAVEVKFKRNSTVGAWWTTASAAERSELISIITDLSSEDGDIFSDSLQEFLSQETVLDPLAGLNEALESGRAAYSQETLNKLNSIMRETRCDLHTARKVAFGVDDSWRPPLPNFNDSIEHPTVARVNTLVRRYLMNVVDKWGMPDRVIVEHVRGGFLGPSALAELKNEIRLNTFRRDGVANLLRVQGIEHPSRTEIKRNECVERQNCVCVYCGSTITLLTCELDHIVPRASGGSSRLDNLVAVCRSCNAAKGKQPFAVFANHAPNEAISVHEAQLRVKAWQRVGMTSKSFTRLKANVSQRLSLSADDETDERSLESTAYAAREMRARIETFLVEQGKRHEVSAGQVLVFSGAATSEARKAGGIDDRIRLRTMTRKSRFDRRHHAIDAVVLTSLNLAVARTLKERSWLQRDNQFTGKEPGWKEYRGTSAKDQSAFNAWRERIGALAELLEATIRLDNIPVVRQLRLAPRVGSVHADTVQPLAYKSIGDAFSQDEVLRLLDRSLYMRLQEIAEGGDLEFDERRSELQRWASERPVALFPTSAAYLPVRGGAVTIGGTIRFAQIYAWKTKDGFNFGMVRLYVGEFPRIGFGGPGNDFLTTTPPAHSQAMRTANSALRQRIQSGDARLIGWIAVDDEIEIEPTYFQTDGTKLGEFLTLFPEKHWLITGIAEPGKIGIAPSYLAYEGVVTAADMERGGARSEHETPAAVSEVLKANRIPMSVNVILGSPGCNVLRRTVLGRPRWTGDSLPTSWNVLAAAEEAFEK
		
	
	 
		 
			 1116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVLGGAVHVGVDVGENSLGLAAIEKDGDGFPVAVPHLLVVLHDGGKDGMASNQTSSVSRKASGGMARRVRRLFRNRRRRRLALERLLAEIGFPTESYGDSTYEPWEARIALLKDRVEDDRERRRLLSIAIRHMANHRGWANAWVSIDSYVWKEEPSKEFERAVAAAAESDSLGTVDPRSLRYQADLAALALDHRTLIRQRGGRDNLLGVQRRVDVVREWRQICRVQGVDDGTFLSLARVAFGQEKPKVPIERVGNDWLPGYTNRKRAIVASMEHQEFKIRQAVANLAVRESARSNQRSRLSPEDQRLIADQLLGEVDKDKAPSWKDVAEWVGVAPHLLVHASPEEQLTGRAPINTTVVAIHSLPKKHPVLAWWQGADAELRSEFVRWFADPAAIEIRSESEAAFEQIFESLDEKELEAAQKLRFSSGRSGHSIEALRRINAEIEASGDTYVQVRNRLFGGGEDIRPKDLASLDTQADHPTLQRILPPLRRFLFALKRRHGEYPEQVVIEHVREAFLGFEAKREAALRMLRNRRDRELAQQDIANAGLGLVNASDADLRRFQAIRRQNSACLYCGATPGWSGFELDHIVPRASGGNSTQANLVAVCRLCNAAKGKRPFAVFAQSGDRPVVSIDDALRRVEEMDRGRIDARQFWRLKQEMKRRLKQTEEDEAIDERALASTAYAAVDMRERIQMSLGLGPERVPVYSGRIVSMARHASGIDKAITIREGIDTKSRFDRRHHAIDAAVAAMLNPSVARTLAERDDLRRESKLTGVDNGWREYEGSSPRAIERFRQWKTAMIRLAELVDEKLRADEVVVMQPVRFSGRHSKLHEDGRAPHARRRLGAAWTSVDRARIVDDRVYEALSAGLQAGDPLPEDDARTLRLPSGRMLTADDEIFIFPDGSARHPLPNASSAPLGGSVHHARLFRWPGKGGAWNAGIVRVFASDLYDLEGGVEGPILSAPLLARSRAVRRSQLPVREAIERGIAEQVGSFVIGDEIEIVPSEWGTSGKAGEFFARFPERRWRLTGWEQEGVLNLRPMYLALEGATLASDDEEPDSRLVRISRTEEDIIKRTLRVAPSWLWKTPSTRVVRRTALGEPREATTGVPMSWSPHRAVFGD
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMAAPLVGIDVGENSVGLASIECDDSGMPQRIGRLLVVIHDSGKDVMASGQTASVSRKASGGAARRVRRLLRNRRKRANRLADELSSRGYPLVDASELETYAEWRARSRLLRDYVTDDAERRRLISIAIRHMSNHRGWANAWVSLDSYVWKEEPSAEFEAAVAAAVAEDRFGELDPDRLKFQADLAELGLSTSERLRPRNPAKPSEHAVRTAHLLGQQRRVDVVREWRQICRVQRVPDEEFLALARIAFAQEKPKVPLENVGFDWLPGYQQHRRASIASLEHQEFQIRQTVANLAVRGRPGPHGRGPLTVDEQNVIIDHLMGVTKADEAPTWKEIAELFLGVPPTHLVSSEPDESLHATAPILRSAAVIHQLPKSHPVMLWWRAAPDVRRADFIRWLADPAKIEVPDEGEFEQLLDELSESETEALLKLKFPSGRSAHSVESLRLMSAEMQRTGDRYVTVRNRLFNAGEDLRPRDLQSLDTESDHPTLQRILPAVRRFLRSVEHGPAGPPRQVTIEHVRSAFLGFNARQELISEQRKNQRARQRAQEEIAAAGLGISHASDGMIRKFQAIQRQGSRCLYCGATLVWSSTEMDHIVPRKSGGNSTRANLVAVCRDCNAAKGKDPFAVFAQSGRRPGVSIDDAIERVRSLERGELDPKSFRRLKGEMIRRLKQTEEDEPIDERSLASTAYAAVDMVRRINTHYGDEGGDRAKVYSGRIVSMARHASGIDRKIRIRDGLDAKSRLDRRHHAIDAAVAALLNPSVARTLAEREDMRQSARNGDGDDRWKTYKGSSPAAVERFERWMAAMDRLAVLIREALDRDEVVVMQPVRFSAHHAALHEDGRAPHQTKRVGDAWTSAERALIVDDRVYEAISGGALPSADLPEDSNRSIRLPNGRRLDAEGKVFIFPDTAARLPLPNQSSARLGQSIHHARLYRWRDARGRVAGGVIRVWAADLYDLDGGVRADLLTAALRPSSRAVRRAKNVKLRDALVQGIAEHVGTFVVGDEILIDPAEWAGDNEPGRFLAEWPERHWRLAGLMSDSQFTMTPMYLSQEGVVREEEFDPDEHRRIVPVSADAFKVISDRLRISASSLWSTESTRVIRRTGSGAVREAPDRGLPASWSPYLAVHGS
		
	
	 
		 
			 1135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGGRPTRYVIGIDVGQSGIGKVAIRVDSDGMPVEILNANVTVIDAGKDPASGKTPKSRLATAGQARRVRRRFRRRRQRLKRLARYLAQLGYLPPDKSRTYDAWLARRDLAMRYEPDEAKRAERLALAIMHIARHRGWRSPWWSYRRLETAPAPTPTFAELQQRAAAVFGRPVEDFPTIGAIGAAAASPRFALRLRSRGGSLAAQNPHLVLFHKKILQEDVLSELKRILSTQRVDPGVARTVCEMVFDVSKPYTRGESVGRDPIPKHSNLQRAPRSSLEFQELRIRQVVANVRVRGEGGKRRLTREENERLVTWLMDRIEAPSWAEVAQFLGLEPEQLTHEAVDDPVGNRAPILATKAAIERGAKDWPHVYNWWTRQATQEERSLFACFLGDTTDTGDYSAIEAYLEEFPEDELVKLMEAASVPKGRAAYSRATMRELCEYMAEHRVDLHGALTGLYGLPAGWKPPAPSIFERLEYPHPTVDQITRDVARWLQAMVSKYGTPERVTVEHVREAFMGVAQRAEYQAQMRRRQRDRERIRAELVQQGYANPTEQDIRRFRLVTMQNGECLYCGEPITLATSELDHIVPRSVGGSNRSENVVAVCKRCNQAKGKNVFSQWAAATDYASVEEALARVDRWARPRDFDAASFNRLKRDVKNRLRRKSEDDPIDERSLASTAYAAREIAQRIQAYLGSLDRPVDPHSGEVLDVKVQVLSGGVVSEARKASGIDKKVRLRGFGHKTRLDRRHHAIDAAVAATLRLTVGKVLVERRELRDMTSAVATPEERDAWKAYEGSNPMEVEQFRRWKARSGRVAELMERAIAEDRVTVRYPLRLGPNVGSVHDDTIFPLHKKPAREAFTPNEVLAIADPELYIAALPLLDKRGGLPKLAEREPTGTVLDDPDGVVELFPSWDKSDITPYLRVRGGAAKIGSTVHHARLYAVPSKRGPKLYQMRVFAGEFASIGFKKAGVDLFTAELPVWSQSYRAAPRALRDALEAGTAVYLGWLAPDDELEIPAEALHLVPCLAPPGDAVHGAFPLRGALREARWRVSGFEATELVNLKPALLATEEFSQADLQALTSFPGGKPYFGAQGWRLSVSKLLELRPTVVRRTASGAPRWRSEGSLPTSWRLEDVLAGVIAP
		
	
	 
		 
			 1135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGGRPTRYVIGIDVGQSGIGKVAIRVDSDGMPVEILNANVTVIDAGKDPASGKTPKSRLATAGQARRVRRRFRRRRQRLKRLARYLAQLGYLPPDKSRTYDAWLARRDLAMRYEPDEAKRAERLALAIMHIARHRGWRSPWWSYRRLETAPAPTPTFAELQQRAAAVFGRPVEDFPTIGAIGAAAASPRFALRLRSRGGSLAAQNPHLVLFHKKILQEDVLYELKRILSTQRVDPGVARTVCEMVFDVSKPYTRGESVGRDPIPKHSNLQRAPRSSLEFQELRIRQVVANVRVRGEGGKRRLTREENERLVTWLMDRIEAPSWAEVAQFLGLEPEQLTHEAVDDPVGNRAPILATKAAIERGAKDWPHVYNWWTRQATQEERSLFASFLGDTTDTGDYSAIEAYLEEFPEDELVKLMETASVPKGRAAYSRATMRELCEYMAEHRVDLHGALTGLYGLPAGWKPPAPSIFERLEYPHPTVDQITRDVARWLQAMVSKYGTPERVTVEHVREAFMGVAQRAEYQAQMRRRQRDRERIRAELVQQGYANPTEQDIRRFRLVTMQNGECLYCGEPITLATSELDHIVPRSVGGSNRSENVVAVCKRCNQAKGKNVFSQWAAATDYASVEEALARVDRWDRPRDFDAASFNRLKRDVKNRLRRKSEDDPIDERSLASTAYAAREIAQRIQAYLGSLDRPVDPHSGEVLDVKVQVLSGGVVSEARKASGIDKKVRLRGFGHKTRLDRRHHAIDAAVAATLRLTVGKVLVERRELRDMTSAVATPEERDAWKAYEGSNPMEVEQFRRWKARSGRVAELMERAIAEDRVTVRYPLRLGPNVGSVHDDTIFPLHKKPAREAFTPNEVLAIADPELYIAALPLLDKRGGLPKLAEREPTGTVLDDPDGVVELFPSWDKSDITPYLRVRGGAAKIGSTVHHARLYAVPSKRGPKLYQMRVFAGEFASIGFKKAGVDLFTAELPVWSQSYRAAPRALRDALEAGTAVCLGWLVPDDELEFPLEVLHLVPSLTPPAQSEGQAYPLRETICERRWRVSGFEDADRLNLKPVLLASEEFRHAELHALADAPGGKAYFGMQGWRLSVSKLVELRPTVIRRTASGTPRWRSEGSLPTSWRLEDVLAVVTAP
		
	
	 
		 
			 1124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYLVGIDVGESGIGKVAIEVDHRGNPVRILSAVVTIIDGGKSPDSGKSPRSRKKLGGIARRARRLVRRRAHRIRELGCLLDDLGIVDPNGLHANGVTYEPWHARVGLSSAYEPNDAKRFADLRLVIQHIAHHRGWRNPWWHFERLALEFKEDSSPTAEFEVVRERAAKLLGLSPDELTTVGQIGWAASNPKFALRPRHLDMSTQAAKNRQTSDNIIVDRLMQQDLLRELTQILHTQQISSPESDKICSLVFKAAKASVPSENVGKDPFSKTELRAPKSSLEFQEFRIRDTIANLRIASTKSPLSEEQRQMVVARLLTWEEGAAPTWADVSDWLGLLEQDLKFASSDTARASKAPINVTHNKIVRLSEVGDKQKRLAGQHIQKWYADATPRVQREFCAFLGDSTDAGNDDELEALMEHLGEEEFAILDSLDQLSGRAAYSRGTLARLNSAMATGLDLNGALMKEFHQVSGWKPLAEPIFAQVDHPVVDRVMTDVGRWLDAITTKHGAPERVNVEHVRSAFLGPEAKEEYNSETNRRRKQNEADTKAISEELNIDVKTTDPRRYRAIQMQGCACLYCGEVIGYTTCEMDHIVPRAVGGSNRRDNLVAVCQRCNRSKNAEPFANWAADVDFVSIEDSVERVKMWQRPQGTRALEFGRFKKQVTFRLKRTELDDEIDERSLASTAYAAVTVRERVQGFLELKFANPASGEVGQIPVNVYRGALTAASRKAAGIDRRIKLLGFDAETHAPGKSRFDRRHHAVDAATVAMISPGIAQTMGQRVELRGFDRPGTSSQVPSWKRYEGKSSETFESWVSMVQNMADLLNTEIERDRIVVMRPLRLGANVGKIHDDTVQALVRKNLREGLSAQEVNRIADRDVWRVVRNLTTGAGDLPEKVNDPTLAKLLTDETVGLFPKKSAMLAVRNGAVAIGSTLHHVRVYRRDDGPGKPAKFSQIRVFAGEFGTLGWRKKGVNLFTEPLPNWSEAIRCGDLKLQQEIENGSASLIGWLVPGDEIEFAPGDAILPVIEPIEGVTSSPLTENRWVITGFESDSTINLAPAYLAREGIKDQDSVPPVLDGKFWRAAINKVMRARPTIIRRSATGIPRWHDLRDGLPISWKVLPDSSPALEPR
		
	
	 
		 
			 1104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKGIEVQMRYRIGVDVGDRSIGLAAIEYDEAGSPIRILAAVSHIHDGGMDPETAKSPLSRTATSGVARRTRRLVRNRRRRLARLDQLLLTHGYVVPEEEIGQTHDAWSARARLSKEYELNDKTRINDLSLCIRHIARHRGWRNPWWKWSTLRDSEGPTDKFVSMQASAAERFGPEMLTCDTLGQLVIQIASSGVPVRATKQATARGVDPLMSNQIMQVDSLFELRTILVMQKVPTDVIDLICAEVFSQEAPHIPKDRIGSCALIPSEVRAPIATLEFQEYRIRAAVANLRIGRRERLRLSEQMHDTVVEFLMNWRDDDRPKWSDVSDYLSVEARDLIKPSIDEEGGTNAPHDRTRSGVEKQLKKKTPLREWWDSAIFVDQAEFVDFLTDLSGQDFEPSSNVLAELISDDAHVETLEKITMAESGRAAYSRIALQKLNDVMREKHCDVHVARKIAFDVADDWQPPKPTFNDIVGHPTVDRVNVVARRFLSTSMMKWGEPEIVAIEHVRTAFMGPTGRAALLQEIGFNTRKRDKQKAELVSQGIQNASNVDVRRLECITLQNGMCLYCGTALTMMSCELDHIVPRASGGSNRRDNLVAVCRECNKEKGRDPFPVFAARTHRNGVSVEEAKLRVRAFSKGSLTVLQLKRLQRDISKRLSLETDDEEGMDRSIESTAYAARELRKRIESLLGITGTSISDPGKARVVVYQGIVTSEARKAGEVDGILRLRSFTKKSRLDRRHHAIDAAVLTTLSIGVAKTLKDRAELASSDRFTGHDPGWKEYIGRNGQEMKQFTEWKKHIGALAKLLKGSVENDKVHVVRQLRLVPRVGAVHADTVQKLVHKNIGKEFSSAEIDRVASYSLFDKLSHLADDSGNLPEDSARHLALKLPADFEVDLFPSSAACLAVRGGAVEIGGSIKSARVYAWKTNSGFGFGMVRVYTAEFPKIGFLKSGIDIFTAPLPANSQAMRHASAGLHRRIESGEAKQIGWIAINDEIEIKVTSFNEGEEKLPKFLQACPENRWVIKGFFSSVQISIVPSYLAAEGIDDGVPEVVQQTLREGRIPTAVNVLLSDPDTTIIRRSVLGTVRWRHDGTSSSWNPHQAAKKIFG
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAPLNYRLGFDVGERSVGFAAVEYDDQGYPLKFLAIGSYLHDGGMDPTTNKNPKSRKETRGVARRTMRMRRQKIKRLKKTDKVLRELGYQVSHYTDEPQTYEAWYSRRLLATQKLSSEELNDHMVRAVRHMARHRGWRNPWWSLTQLESASAEPSETFVQMFEKAQERWADELILPIEETTLGMLGALSDDNKVLLRPRTYDSKKEKHKEKLNVKGEEPVFFAKVRQEDILRELRIICVRQGVESQYEELRKALFDQIRPHVPQENVGRDPLDPSQYRALRASLEFQRYRILDALANLGVREGRGKPRSLTGEERTQAWKFLSTYRDQKNAPTWGDVAEAMGVEPALLVAPVIDEVRLNKAPYFSSLVAVEKKLKKKHQIYKWWVEASVESRGLLIRVLADATNATLDEASEAGLLELIEGLPEEEREVLDGLSFETGRAAYSADTLTKLADYMEEHLAEGIGVHEARKAVFGVDDSWQPPKATLEEATGQPTVDRVLTIVRRVVLSAQRQWGDPAEIMVEYARTGLMGPAQLAEVKREIAKNRKERDRIRQDLKDGGVSEPKKRHIMAHRIVQDQNCQCMYCGAMITAASCELDHIVPRAAGGSSRRENLAGVCRDCNASKGGRMFADWAADNPRGVSLKDTLGRLRSWEPFKKADKKRLLKLIERRLKQSVMSPEQIDERSLAPTAYAATAIRERLRRHFEDDAKPIPRKDVVKAYAGGLTRESRRAGLIDEKLLLRGSRDKSRLDVRHHAIDAAVLTMLNVPVARTLEERRLMKRERDLSARDNDWRDYTGTAEDKPKFVQWKQAAGEMADLLIDAVDQDSIAVINPLRLRPQNGAVHDDTIRPLEERALGAEWDPATIKRVVDPSIYLALVDALGKSKSLPADSQRELVLDDGTLMSADDSIALFSTNAASILTPRGAAEIGGSVHHVRLYAWRDRKGEIEVGMQRVFGAEFPWLMRESGVKDVFKVPVHRGSQSYRDLQDGVRKQIESGAAVEIGWITQGDEIQLNLDEVRDSMRSKELLTFLEIFPETRWRVDGLPDNRRLRMRPVLLASEGIEEFLKNAPEDIQTIVVNFFKNGALLSVSKVLALTETKIIRYNHLGFPRWRGVGRPVSLDIQRAAREALEGKK
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSQEATKYRIGIDVGDRSVGLAAFEFDDAGFPLRKLAMVTYRHDGGLDPTQNKSPKSRKETAGVARRVRRLRKRRKERLKKLDLKLLELGYPLPEGEEAQTYQAWKSRALLTSQKIEDKAEQAEHLVRALRHMARHRGWRNPWWQFGQLDSAPVPSETMVENLNHARLLWPGYITDQTTVGELGALAASPDILLRPRTRDIKKKPNGLHHQEGVRAVLGSKVRQEDLLAEVKKIWQVQELPVSHYEELARALFEQVRPYVPAQNVGRDPLPGRHHLPRAPRASLEFTEFRIRQAVANLRVREGREKVPLTSGQHIAAVNYLMNYADKQPPTWGDVAEQIGVEPTRLVAPVIDDVRLNKAPYNHSTSVFTRALPKKSEAMQWWNSADVSLRSLLIIFLSDPTEEATAAADESGLSAIFESWPEKEREKLEGLDFESGRAAYSIQSLIDLNQYMEEHQSDLHTARKEVFGVDDSWQPPRENLHEPTGQPAVDRVLTIVRRFVMACERKWGKPDRIVIEHARTALMGPTQRHEVLREIQRNRDANERIREELRADGLTSPTRADVRRHRVVQNQDCKCLYCGTMITTATAELDHIVPRAGGGSSKIDNLVAVCRGCNADKGRIPFAVWAEQTSREGVSLDDALNRLWSFDKVVYKGVAGRKLKAQIARRLRQAEEDEPIDERSLESTAYSAVAIRHRLETYFNTSRGLNRGDDGFTFIDVYAGALTREARRAGGIDEQILLRGQRDKNRFDVRHHAVDAAVMTVLDHSVARTLAQRNLIYREDRLKRRENQDDTRWREFTGLGGEAQEKFLVWKQKSYVLADLLAEAIAEDSIPVINPLRLTPRNGSVHKDTLSSLDKMYLGGSWSSKDIARVVDPDIYLALMELLGRATTLDEDPQRSLTVKGKVLQADQEIKLFPESAASILAGTGAVKIGDSLHHARLYAWPTKKGHEIGMLRVFGAEFPWLFKTYGTKNALTVPIHPGSQSYRDMKDTLRKKIESGEAREIGWITQGDEIEIKIESYLQENDELGRFINLIPENRWKIDGFNDNGRLRLRPILLSYEEIPESYGEDVLGAKNHQLIRKVLERGAIITAGKILGAEGTKVLRRNHLGAPVWQGQQEARSLDISRAITEKLEG
		
	
	 
		 
			 1138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSMISTNDDRVEGMHMARYGERKYRVGIDVGDRSVGLAFIEFDEQDMPSELLRMFTVRHDGGIDPTTNKTPKSRKETAGVARRVRKMRKRRTKRLQELDALLMASGFPIVDVSVGETYECWQARAAAVEGFITDEQTRLETVSRAIRHMARHRGWRNPWLTWQGFRELEVPTANHRKNIESANSKLHLDLEDTSTLGQIAASASASNWMLRPRNGQKRKEASNPVLVAQVQQADQLAELYKILEVQRIDSTITEKIARAVFDQVRPYVPKGNIGLDELPGMGAYYRASKASLAFQEFRVRAAVANLRVKNSPRGQERLRLDPQDAQAVAEYLLTWREDQPPQWGDVANALSIDENLLVIPVFEDAFLKLAPYDRTSSDLEQRLSSSANKKKLAGVREWWDSADTQMRELFIEFITSPNESVYEEADESGFSDVFNGWSDEAKEVLLGMQFESGRSAYSVESLRRLNLRLRTGEVDLHEARRLEFGVDDTWRPSLPSIDERTGQPAVDRVLTIVRRAIMGAVDKWGVPEAVVVEHARSGFMGASARNDYLNEVSRRTATRAKLREIVKQQGVERPSDGDIHKWECINRQRCTCAYCGNEITFTTAEMDHIVPRAGGGSNVRENLVAVCRRCNSEKRNIPFAIFAESDAHPYTSLNETLTRVRNWDWSRDRSEQRLKNRMLQRLKRRESDPEIDERSLASTAYAAVEVRQRIAEYLGRITGEDELNRVQVYTGGATREARRAGKIDARIRIRGKDEKDRFDVRHHAIDAAVMATLNHSVAFTLRERAEMKRSATMNRYLDPNEEWKDYSGRTSSAQKRFTVWRQQAHRLADLIVDAVEADSVPVAQQLRLSASRGSVHKDTVSALVRKQLGAPWTAQEILQIVDPEIYVHLRDLAAQNKGVLELDPSRRIQLLSGVWISGSELVEVFPKAAASMKVSSGSVEIGEQIHHARVYAWRGTKGEFQYGILRVFTAELPWLQRQAQSKDLFTMNIDDRSMSYRDLLQTVRKKIESDEARCIGWLTQNDELVLNVEVLRQGSDKIAHFLSTYPESRWKLDGFPENRRFRIRPLYLSREGSDHLDPICAEILEKGAIVGTSNLLSNVHQIIRRDSLGFERWRSQGGLPASWSVPDSTADTVETGLK
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQRRYRVGIDVGDRSVGAALVAFDDDGIPERVLHAVSYRHDGGIDPTTNKTPQSRKHTAGVARRVRRMRARRTKRLAALDRALIELGLPVRDVSDGETYEPWRMRARCVEGFIEDDAERRDAVSRALRHIARHRGWRNPWHSVRRERLESVPTATHQKNVAAAQAVFPGEIAADATVGQLGEVASRFNHMIRPRTGKKNPKQKTAVLNERVMQADQMAEVVAIWTTQRMPEAELNAVLELVFGQERPVVKAENIGRDELPGMGHLPRAPKASFEFQEFRIRATAATIGVRARQGSSKAERLDADAVDAVSHWLLEWDADDDPTWADVAVEALNLDPRFIKAPVFDDVRRMTAPVNRTARILRKALKKRHNAPVRTWWESASAESRAALVAFLVDPTDENEDLLDRTGLSDVVAAWPEEVLDDLTNLNYEVGRAAYSRESLSKMNTIMAEQRVGLHDARKIAFGVDDTWAPALPQLSEPTGQPTVDRVLPIVRRIVMAAYERYGVPEAVYIEHARSALLGPAARAEHQREVNANRREREKNRQILIEQGIDDPNRSDIRRWHQVQLQNCLCLYCGQTISAAAGGAELDHVVPRAGGGSNRRENLVAVCRQCNSEKGKLPFAVFAARTQREGVSVEAALERVRGFQWRPADRAVKRGLVHRLKQTAADDPIDERSLESTAYSAVEVRRRLERFYSDHASPEAPRPEIFVFGGSITSEARKAGGIDAIIRLRGKDVKDRFDARHHAVDAAVMTLVDRSVARTLQQRSDMRYAHRLTGSEPAWREHAGDSAAAQSRFAEWKKKSYRLAELLREAISADAIPVIFPLRLGVNRGSVHKDTVRAAVPKRLGDAWSAAELDAVVSPAAHMALSSVFDGAAELPHDDGRMLTVRKRRLHADDTISLLPGHAAAIEVNGGVVEIGESIHHARLVAWRDRKGVIQFGMVRVFTAEIPFMQRLAGKKDVFSIPVHPSTLSYRGVQLRVRKALDAGIAVELGWITQGDEIEIGLDDVASMTPEFRQFIAEIPEQRWRVDGFKDGGRLRVRPALLSAEGDAAVSDLVSKTLDKGSFVNAAGFIGAPSSVVIRRSALGVPRWRSAQGHLPVSFSPYQRAENLL
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEGVIQYRIGIDVGQNGVGLAAIAFEAGNPSEVLAMVTHRHDAGLDPAAAKQGYSRKKTSGVARRTRRLRRNRARRLKKLDEILTSLGLEVPAHEVPQTWEAWEARAELQEFPIDNEQELHEKLVLAVRHMARHRGWKNPWWSWNTLWEAPTPTSNMNEIRDNARKVFADLPPTATIGQIGFVAAATNRLLRPRKDTTKAKTKRPTPVLNAKVMQEDQLAELRSYWDKQNLPDEWLEKIAKAVFYQTRPKVKPELVGHDDLPGMTKLPRASRSSLEFQEFRIRAAIANLKVKVPGSRQENFLSVGDKNRIVDLLMGWDDDEAPTWADVAEELNISVRDLKRPEFDDSPLRVAPYDRSSNAIRNKLVSLRKDGKEALEWWDTADRDQRSLFATWLGDQSQHDDAFLETSGLSDIIASWSEGVMEKIDSLSLEPGRAAYSIESLKILNRHLAEGDNLHEARKHGFNVDDSWTPSLPRFEDRTGQPVVDRVIRIVHRFINGCVYKWGVPESIVIEHVRSGLLGPEALLDYKRETTRHRNEREQIARDLKDQGISERPSSGDITRMRIVQEQQGVCLYCGTAINIHCELDHIVPRAGGGSNFRENLAAVCRECNRLKGKTPFARWARETSQEGVSLEGALDRVKNFSVNGSTADLRNLKRRVSQRLRQTDEDQPIDERSMASTAYAALEVRDRVREFTSRFTDTDIPVEVYRGSITSAARKAGHIDKLILLRDKDIKDRGDFRHHAIDAAVMTVINRSNSQVFAIREAMRSAHAMTGSEPNWKDFRGNSPRQEEKFIEFETRAAHLARIIRERIDADRIPVISPLRLKPETGKVHADTIVPFDYKALESEWTDKDIVRVVDNELYLALVDALGGKKVLPTDKISVIDQDLAKDHRQVALYGTPSPQIPVRGGSAAISDSLHHFRVYAWKDKKGAIQFGQQRVFGAEFRAMWGDPRQVDVFTAPVPRWAFAHREMPPKVKAAIEAGNAKQIGWYTRNDEIELDLSELMAQSNVLGEFLRELPEKSWRIRGSHSLSRLSLSPLYLSSEGTDLSEQSRPVQDAVSKGIPVSASSILDSESMIIRRGPLGIPKWNGGNATSYSFRQVAEEVLGTD
		
	
	 
		 
			 1137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERPLTNSTHEPIDSVTSPRWTLGVDLGHRSVGLAAVALDPDGTPSEILASNVVRLDGGLLPGSEKSPVSRKAAAGMARRVRRLHRRRRARLKALDRHLMDLGFPVDDGPETYESWLDRAHLVEGRIADETERRRATSRAVRHIARHRGWRNPWLSWSAFAELSTPSDNHKRNLAAAAERFDRETEGWTVGQLGAAGTDPRITIRPRTAKDSRRVAQGEAALLEHRVLQEDQLAELRQIWTTQEWDLAELPELEKAVFTQAKPSVPPGNVGRDALPGMQTHQRAPRASLEFQRFRIQSVVGDLRVPVTERSRDLRPLTPEERERVTGLLERWHEREGHVPGERPTWRDVAEAVGVSLRNLRGRDTSDYATATPPTMETLDRLKAGIAALKPAAVRRDVAAWFDEADENQISAFVSYLADSTDTADEALEEAGLTDVITGWDDTALEKLGDLSLEPGRAAYSVQSLRRLADRMQSDAIDLQEARKREFGVDDSWTPPTPSIETPTGMPAVDQNLVAVRRFVMSMVSQFGMPQLVVIEHVRESFLGVTAVEELRRQQRLDRRRREAAEHEVAIASGSQPKAADVRRYSLIQRQNGQCAYCGAAIGLRNSELDHIVPRAVGGASTRANLLAVCRACNNLKGKQPFAVWADGDTRTDEAGEKLVSVEGALARTRSWMTPRPSIRERNELREIRQRLRQRESDEPIDERSMESTAYAATALVERLRNFFETQTADGGQIPPVRVYRGSITASARKSSGVDAIVRLRGKSMKHRGDFRHHAIDAAVCALMTPSVARTLAIRESLRTAHRFTGDEHDWKSFTGDSPQARAEHTAWTARMQTLAKLLRDAVDADQVPVSIPLRLGRRVGRVHEDIIRPFETRELGGTWSPKELERIVDRRLYTVLHDRASSATSGMEVTEELCAELGSTVETTVDLYGSPAAQIPVRGGSARLGSIHHARLYAWHGTRGIEFGMVRVFAGELAAMWPSPATDVLTAPVPTWSMSYRRAAPPVMKRLRADTAVPIGWIAPGDEIVVLPRQEGARASSLDDLVASVGEDRWTITGFEQPGIINIVPRLLSAEGISEETPEAVASVLTRSGRPSTNSLVPRIRVIRRDALGRERQRGGGRLPSSFVPFEVAEQRLQGD
		
	
	 
		 
			 1131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNHSPAGSISSTDWVLGVDLGQRSVGLAAVALDPDGTPTEILASNVVRIDGGLLPGSEESPVSRKAAAGMARRVRRLHRRRRARLKALDRRLMDLGFPVDDGPETYESWLDRARLVEGRIANETERKRATSRAVRHIARHRGWRNPWLSWSAFAELSTPSDNHRRNLAAAAERFDRETEGWTVGQLGAAGTDPRITIRPRTAKDSRRIVHGEAALLEHRVLQEDQLAELRQIWTTQEWDPAELPELEKAVFTQAEPFVPPGNVGRDALPGMQTHPRAPRASLEFQRFRIQSVVGNLRVPVTERSGDLRPLTPEERERVTGLLERWHEREGHVPGERPTWRDVAEAVGVSLRNLRGRDTSDYATATPPTMETLDRLKAGIAALKPAAVRRDVAAWFDEAEDDQISAFVSYLADSTDASNEALDEAGLTDIITGWDEAALEKLGDLPLEPGRAAYSLESLNRLTGRMQADAVDLQEARKREFGVDDSWTPPTPSIETPTGMPAVDRNLVAVRRFVMSMVSQFGMPQLVVIEHVRESFLGVTAVEELRRQQRLDRRRRETAAKEVAAASGKEPRAADVRRYSLIQRQNGQCAYCGTAIGLRNSELDHIVPRAVGGASTRANLLAVCRACNNLKGKQPFAVWAAADTRTDEDGEKLVSVEAALARTRSWMAPRPSIRERNELREIRQRLRQRESDEPIDERSMESTAYAATALVERVQNYLESQTPEGVQTPPVRVYRGSITASARKSSGVDKVIRLRGKSMKHRGDFRHHAIDAAVCALITPSVARTLAIRESLRTAHRFTGDEHDWKSFTGDSPQARAEHTAWTARMQTLAKLLRDAVDADQVPVSIPLRLGRRVGRVHEDKVRPFDSRPLGGTWSAKELERIVDRRLYTALHHVAASATSGVEVTPELCTELGSSMGATVKLYGSPAAQIPVRGGSARLGAIHHARLYAWRGTRGIEFGMMRVFAGELTAMWPSPATDVLTAPVPEWSMSYRRTAPAVMQQLRSDTAVQVGWIAPGDEIVVLPPREGARASSLDSLVSSVGEDRWTVTGFERATTINVAPRLLSAEGISEETPKAVTSVLNRPGRLAASSLLPRIRVIRRDALGRERRRGGGRLPSSFVPFEVAEQRLQGD
		
	
	 
		 
			 1133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSTDMKNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDAGFPIQKLALVTFRHDGGLDPTDNPKSRKETRGEARRRMRMTRRRKQRLCDLDKVLENLGYTVPEGPEPETYEAWTSRALLASIKLASADELNEHLVRAVRHMARHRGWANPWWSLDQLERASQEPSETFEIILARARELFGEKVPANPTLGMLGALAANNEVLLRPRAEKKKKTGYVRGTPLLAAQVRQIDQVAELRRICEVQDIEEQYETLRNAIFAHKVAYVPTERVGKDPLAPSKNRTIRASLEFQEFRILDSVANLRVRTDSRAKRELTEGEYDAAVEFLMGYTAKEQPSWADVAEEIGVPGNRLIAPVLEDVQQKTAPFDRSSAAFEKAMSKKTEARQWWESNDDDQLRSLFIMFLADATNDTEEAAAVAGLPELYMSWPAEEREALSNIDFEKGRVAYSHETLSKLSEYMHEYRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLAKLEEPTSQPTVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPQAITVEHARIGLMGPVQRQKILNEQKKNRGENERIRNELRESGVENPNRAEVRRHLIVQEQECQCLYCGTMITTTTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNGKKNRKLFYEWAGPVKMQETIDRVRQLRAFKDSKKAKMFKNQIRRLKQTEADEPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLTLDDKSRVVLDVYAGAVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAVDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRDFIGLYPASKEKFLEWKKTATVLGDVLAEAIEEDSIAVVSPLRLRPQNGSVHKETIAAVKKQTLGSSWSADAVKRIVDPEIYLAMKDALGKLKELPEDSARSLELSDGRYIEADDEVLFFPENAASILTPRGVAEIGGSIHHARLYSWLTKKGDLKVNVLRVYGAEFPWLMRESGSSDVLRMPIHPGSQSFRDVQEETIEMIEGGFAKEIAWITQNDELEFDPVEYINLPGRSDKLTRFLIYMPETRWRVDGFPESRNLRIRPLMLSQEDLPSEIKKHKEEKQLSDEEKLLVEALEKGLIITSSKLLGLKSIKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
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			 MSADSLNYRIGVDVGDRSVGLAAIEFDDDGFPLKKLAMVTFRHDGGMDPATGKTPKSRKETAGVARRTMRMRRRKKKRLKDLDKKLRDLGYFVPRDEEPQTYEAWSSRARLAESRFEDPHERGEHLVRAVRHMARHRGWRNPWWSFSQLEEASQEPSETFGRILERAQHEWGERASDNATLGMLGALAANNNILLRPRRYEHNPKTGKNAEKLNVRGQEPILLDKVRQEDVLAELRRICKVQGIEDQYPELAHAVFTQVRPYVPTERVGKDPLQPMKIRASRASLEFQEFRIRDAVANLRIRVGGSERRPLTEEEYDRAVDYLMEYSDTTPPTWGEVADELEIAENTLIAPVIDDVRLNVAPYDRSSAIVEAKLKRKTQARQWWDDDANLDLRSQLILLVSDATDDTARIAENSGLLEVFESWSDEEKQTLQDLKFDSGRAAYSIDTLNKLNAYMHEHRVGLHEARQNVFGVSDTWRPPRDRLDEPTGQPTVDRVLTIVRRFILDCERAWGRPQKIVVEHARTGLMGPSQRADVLKEIARNRNANERIRQELREGGIEAPNRADIRRNSIIQDQESQCLYCGKEIGVLTAELDHIVPRAGGGSSKRENLAAVCRACNASKGSRPFAVWAGPARLEHTIQRLRELQAFKTKSKKRTLKAIIRRLKQREEDEPIDERSLASTSYAATSIRERLEQHFNDDLPDGFAPVAVDVYGGSLTRESRRAGGIDKSIMLRGQSDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNPSVAVTLEQRRMLKQENDYSSPRGQHDNGWHDFIGRGEASQSKFLHWKKTAVVLADLISEAIEQDTIPVVNPLRLRPQNGSVHKDTVEAVLERTVGDSWTDKQVSRIVDPNTYIAFLSLLGKKKELDADHQRLVSVSAGVKLLADERVQIFPEEAASILTPRGVVKIGDSIHHARLYGWKNQRGDIQVGMLRVFGAEFPWFMRESGVKDILRVPIPQGSQSYRDLAATTRKFIENGQATEFGWITQNDEIEISAEEYLATDKGDILSDFLGILPEIRWKVTGIEDNRRIRLRPLLLSSEAIPNMLNGRLLTQEEHDLIALVINKGVRVVVSTFLALPSTKIIRRNNLGIPRWRGNGHLPTSLDIQRAATQALEGRD
		
	
	 
		 
			 1120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAECIYRIGIDVGDRYVGLVAIEFDENGVPLRFLERLVVHHDGGLYPGTGTTPRSRKAEAGAARRTRRMRKRKRQRLKALDRYLAKHGYPDVQPQITPYDAWHARARLVSTKIDDEDQLKNDLALALRHIARHRGWRNPWKTLASTRKLPVPSETLLANQARAREHFGDEVNDLTTIGQIGALAASRDYLLRPRNITVTKGVNQKKNVNDLERSSEEALAAGHPTAPILGWQVRQEDQINEVERIWERQGLPSEELPQILTLLFAQTKPHVPSERVGRDALRPKLYRAPIAALEFQDFRILAAIANLRVRTEGSRRLTKDERFTAFQFMSGWREKEPLSWADVAEELGFSAHALAAPTTETNQRLAFAPTNRTLTTLGTFFKGKKIDAGAREWWQSASYAERSLLAQLIADATPDTQEQADASGLADVLLQWDEDTVADLMELDLQSGRAAYSTDTLLRLNARMENDGTDLFESIQAEFNIDPSRLPRPDWDDQTGQPTVDRVLTIVRRFVGGCERKYGKPESVTVEHVRTGLMGAEQRSSIIAENNRNRRDSDRIRTELQADGIREPSRLDVRRHRQVQRQNCTCLYCGTAITTTTCELDHIVPRRGGGSSQGSNLVAVCRECNASKAHRIFAEWAEDSQREGVSVKEATKRVRHWLNASASMKREVTRRLQQKRTDPPIDERDLASTSYAATEITRRILGHFHDEVPVVAFGGSGTREARRAGRVDHIIRLRGSLDKSRLDTRHHAIDAAVLTLQSPAIYRVLLTRVNLKREHEVTGEAPEWRDYEGADQAEKVLYRRWQKNIATLAELMRQEIENNRVPVTRPIRLRKSRGAVHKDEIQKPEKYPPMLWGEWNSTAIDRVIDPELHLALRKLLTSTKSNKITVDATTPGLPDRYRSNSLIPLFAQDAPAMMSPRGIILIGKARHHARILTWDDPKKGPQLGIQRVFAAELGEMLKDASSNDLFEAPIPFHTMSHRDLQPQVRAAVEQGLTRQIGWITLGDEIEIDPSDFAEDTTKFGKFLREFPERNWSIAGLKESRKLVLRPLMLSAEGASPANSSLTAEVLDGGVKVHPSTLLASPGTTIIRRTGLGRPRWDSGLAHLPESFNVHARMTQQSARD
		
	
	 
		 
			 685
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..685
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..685
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HRVGLHEARKAVFGVDDTWRPPLAKLEEPTGQPTVDRVLTILRRFVLDCERQWGRPRAITVEHARIGLVGPAQRQNILKEQEDNRKNNECIRDELRKSGVENPSRTEVRRHLVVQDQESQCLYCGAVIRTDTSELDHIVPRAGGGSSRRENLAAVCRYCNSKKDRTLFYDWAGSVRLQETIDRVRQLKAFKDSKKAKMFKNQIRRLRQTEADEPIDERSLASTSYAAVAVRERLEQHFNEGLAPDDKNRVVLDVYAGSVTRESRRAGGIDERILLRGERDKNRFDVRHHAIDAAVMTLLNRSVALTLEQRSQLRRAFYEQGLDKLDRDQLKPEEDWRNFIGLSLASQEKFLEWKKVTTVLGDLLAEAIEDDSIAVVSPLRLRPQNGRVHKDTIAAVKKQTLGSAWSADAVKRIVDPEIYLAMKDALGKSKVLPEDSARTLELSDGRYLEADDEVLFFPKNAASILTPRGVAEIGGSIHHARLYSWLTKKGELKIGMLRVYGAEFPWLMRESGSHDVLRMPIHPGSQSFRDMQDTTRKAVESSEAVEFAWITQNDELEFEPEDYIAHGGKDELRQFLEFMPECRWRVDGFKKNYQIRIRPAMLSREQLPSDIQRRLESKTLTENESLLLKALDTGLVVAIGGLLPLGTLKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEQPCGEYVLGIDLGTNSVGWAIIGLVDGEPTKLLRAGVRVFEAGMEGDIESGQEQSRNLKRREARLHRRQLWRRARRMTKTFNLLRQFGLLPEGDASTPEKRQDFINKLDQDIRASEWFKARAKSGAYPEPEQTLPYILRSAALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSGRLRPAKTGEEEGKVKGAIKTLRAQMAEKGSRTLGDFLSHLSPTERRIRGPEAWTARSMYEEEFERIWTAQAQHHPSLLDEQRQKKIRQALFFQRPLWFDPDTVGQCELEPGERRAPAYLLTAQRFRLLQKVNDLQIEEPDRAPRYLTPEERAKLSDALELQGDLPFHKDRKVEGRVLPSVRTLLGLPNKVLFNLQRGGEERMQGNRTTSEFYAVFGERWLDMSAEEHKYAILDVLSIHKPEALRRRAMGHWKLSAEAADRFCEISLEPDYMNLSRKALENLLLVLEQGIPLQTARKQLYPESFKASEPKPLLPPVEQSLTEIRNPAVMRSLTEFRKVVNGLIRSYGKPAYIRIELARDLKKSKKQRTAVSEINRRNEKARAKAAEDIVKGGVGIREPKREDIRKYQLAEECHWQCPYTGKTISVQALFGPEPQFDIEHIIPFSRSMDNAFQNLTLCYVPENRSAKGNKTPHEAYSSHPERYQAILDRVKRFTGEHAMVSAKLRRFTMAEDELQEFLADFRNRQLNDTAYASTLATRYVGLLYGGPADAEHRQRVFAPSGQTTAYFRNLWKLNGILNDGPSRDGGRIEKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDTGMVKRLSDAAQRAPSAGHKRFAALEGPWPNFVETVREAIRQIIVSHRISKKVSGALHEETVYSPPQADGSVRVRKPLAALTKHEVESIADDRVKALVVSKLAGGEPKKVFATEENLPHFETSDARRIPIKRVRIKKAVPTFSLGGGRTTRHVATESNHHIEIFAELDQQGKEREWDGIVVPMHEAWRRLRAGEPVVNRDAGPGRLYKFSLAQGEVVECDGKHEGRSLFVFRKVTQFTKGGIQIGFAPLNDARKAREMQVARAWLWTTPNTLGDRHARKMTVNPLGEVTEAHD
		
	
	 
		 
			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQRLKEYVLGIDIGTTSIGWAVVETHDGQPTDIVRTGVRIFEAGVDGTIEKGKDSSRAAARRTARQQRRQTFRRKCRIRRVARCLENLGLLPTGAGGDGQTRHRVLDDLDCALREVYCPVGHDISQQVWVYTLRATAGMQPLPRFHVGRALLHLAQRRGFRSGSKQMETKADDTEQGEIKEAIEKLSQELSGRTLAEVFCQRNPHQQRIRKNWTAREMYQAEFAKIWATQASSLGLTDDAKQELAKAIFYQRPLRSSKGLIGRCSLETKHRRAPAACLAAQEFRILQTVNHLRLQFADGMTAPLIPEQRDQLISALNEKSKLTTATAKKLLAIPKTVKFSIESHSEKELPGNRTATPIVEILGQRWLKWTESEQDALIDALLSFQKAHALTRHLQKRWGLSVSEAEQLAEIRLETGYCRHSRQALAALLPHMRQGLAYANAVEAVYGSVRRPTKPRRRLPVVSTAIPDMTNPAVHRALSELRKVVNAVLQQFGKPTRIRIELARDLKRSRVERKRLSELNDKNQKQREAALRKLVAECPGARESRDSIEKILLAEECGWECPFTGDGISMQTLFGSTPRFDVAHIYPRRYLDNSFANKTLCRSDVNRNRMYDLLPRQAFASNTEEWNLILTRVKGFKSTSAAEKLRRFQAEAVPDDFVSRQLNDTRYNSVIAAQYLSLLYGGRSDEQGQRIEAVTGGMTAVLRSVWRLHKSRDDHRHHALDAVVIACTDAGTVRLLQSAAAEADRHKTRLTEIAFPAPFSGFAARVEESLGCVAVSFRPDRRVQGAFHDQTLYGRPVSKSGKPEKTRLRKELHKLSRSEIEGEQIVDPVIRRIVQEKWASLGKPDPKRVFADPANHPVLREKSGGVRPIHKVRVWQNVKPAKIATDDRERFVQLNANDHTVIYAELSEDGSDQRWRESVVTRFEALSRVRFGDPPVLRTLQQGLVFRFSLRRNDCIELADPDGMRRLYRIMNVSKGDMQIQQLSDARSSKVLRDNKLRLRITNVDELRRRCCRKVQVSPLGDVFADNT
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPSSAGSSQKYTLGLDLGSASLGWALIALGDADEPIGLLRTGVRIFEPGVDGTTLDIERGKDQSKAVDRRMERLRRRQLRRRAARQRELFHLLQAHSLLPPFQELASGSEAAKLASSEARHAILNALDQQLQMKWGEAGNSVNPEKFAQLPMYCLRKAGLDETLEPYEFGRVLYHLIQRRGFKSNRRETAKSPEKDKELGAVKAGISQLEQEMHTANARTLGEYFSTLDPHQQKVRRRWTARAMYEHEFNLLWEAQFVHYPDLLTSDLRTQIATLLFFQRPIAAQSHLIGKCDLEPDKRRAPWTSMEAQQFRILQKVNDLKLIEPGNPDAQPLTREERASVYTLLDQEGDQTFAAIRKHLGMPKTIQFNLERGDEKRLRGNRTNVTMTQVFGDRWTLFSGEDQKRIVEEWRTSESEESLIRRAMECWGLSEVSAKLWAEKHPEEGYCALSRKAICRLMPLMTSGKSFKEAETETYGDRFSGNEVFDKIPVVRGYLKTLRNPAVERSLTEMRKVVNAIIREHGKPYEIRIELARELKKPRQERVTATKNNRKRQSEREIVKAKILKECGLEYPSRSDIEKAMLYEECGGICPYTGRSITFSNLFHDSQFDVEHIIPISRYPDDSFQNKTLCYHEENRNIKCNQTPFKAYSADEENWAKILERVKKFNNPGKLKRFMLRSEEELEEFSSRQMNDTRYASVLAGRLMGTLYGGRDVATSSGTRQAIFASSGAVTATLRRVWGLESILREAVPSANGQSKGKPRTDHRHHAIDAITIALAKQSVIHAMSRAASADVFTQHSARSFRSLHAPWLDFIASIRPQIEGMVVSHRPEHKMSGELHDATNYGQPYTLNGKPMVHIRKPVNGLSANDIENIVDDEVRCAVREKSVLLAGDLSACSTNNDWPCIRAKDGRQIPIKRVRVKKVLKVKPIASGPRERFVAESSNHHIAVFAQMDAHGREKRWDSVIVSLFEAMERKRKKLPIIQESYPDADNYVFKFSLMGGDLIEIHRNCNHAQETCVPTIYRVRTIATNGQLSLVRVNDARLKQDIQKVKEWWSPMAGTLKQLDCRKVVIDVLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1072
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1072
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1072
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSAEQYILGLDLGANSIGWAMLKNHGGKPAGIIKTGVRIFDAGVIGYGSSMEESRNAQRRNARQSRRQTERTANRLNDLFVILQKAGLLPVNSVPLDSNLSRKEISQQKDRLLKKLDAELAVAWNEKLKARGEDEYSIQIKTYHNLPYLLRAAGLDERIELHEIGRALYHLAQRRGFERTNKKGKSEKQKEDEGKVAEETHFLQSEMDKANARTLGEYFVRLDPFADNSNKIRGRYTLRDMYKKEFNLIWDKQAAFYPQHLTPELKEVIYHIIFFQRPLKSQKHLIGDCQFETGHKRAPWASLQAQQFRMLQKINDTRIIMPDGSVRDLTSEERIALIARLENEGDLTITDAKKFLNLPHKAKINLEGGGETRLIGNRVSTAFYKVLGDIWSSWSDEQKQRIVAEVINCQENERGFSEKIITEFKLDEKMALSMLMVNLEPGYCKLSKRAIRKILPLLENGTSYATAVKEIYGDCPKEQPRDMLPPVFDYDDDIRNPVIIRALTELRKVINAIVKEYGKPEAIRIELARDMKKSRKQREETWKISRRKEAERKKAADSFLKETNRTATSQDILKVMLAEEANWRCPYTGTTISFSTLGNFDIEHIIPFSRCFDDSYINKTLCLAEENRNVKSGKTPFEAYSGNAERWSGIIGRVKTFKCDKGMKQAKLQRFLMEGPADWDDFVSSQLNDTRYVSKIAMEYLGLLYGGVIDERGKRRIQAGRGGITAHLRNVLNLNRVLGDGGKKERTDHRHHAIDAVAIALTDHHIFKTLSEASKRASAERRRLFGNVAEPWEGFLENVRQSVKELIVSHRVAHRIRGALHEETIYSKPIKASDGKEYVHVRKKVSALTPSDIKNIVDKRIKEIVINKLRDLGYNPEKLGEREIQKAFGNAENLPFLSAIDKRTGQQRNIPIKKVRVRKSETVMLVGSGHTERCVTSGLNSHIEIFEEMQKNGEIKWTGKTVSMFEAAQRLKKREPVINREQTDNRRFVCSLALGDIIELEEERGKKELFVIKTITIQRRKNTDYSQVFYAPINLSNPKKEGLKGKLINKLKELNCRKVIITPLGEVRQAND
		
	
	 
		 
			 905
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..905
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..905
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYHLAQRRGFERTNKKGKSEKQKEEEGKIAEETHFLQLEIEKANARTLGEYFVRLDPFADNSNKIRGRYTLRDMYKKEFNLVWNKQAAFYPEQLTPALKETIYHAIFFQRPLKSQKHLIGDCQFEPGHKRAPWASLQAQQFRMLQNINNTRIIMPDGSVRDLTSEERIALIARLENEGDLTITDAKKLLNLPHKAKINLEGGGETRLIGNRTAAAFHKILGDIWISWSDEQKQRLVAEVINCQENERGLPEKIIVEFNLDEKMVLSLPKINLQPGYCNLSKKAIKKVLSLLENGTAYATAVKEIYGDRPKDPPRDMLPPVSDYDDDMRNPVVIRALTELRKVVNAIVKEYGKPEAIRIELARDMKKSRKQREETWKVSRRKEAERKKAADTFVQETGQTPAPQDILKVMLAEEANWRCPYTGTPISFSTLGNFDIEHIIPFSRCLDDSYINKTLCLAEENRKVKSEKTPFEAYSGNAERWTEIIGRVKTFKCDKGMKQAKLQRFLMESPTGWDDFVSSQLNDTRYVSKIAMEYLGLLYGGIIDESGKRRIQAGRGGITAHLRNVLNLNRILGDGGKKERTDHRHHAIDAVAIALTDHQIFKTLSEASKRAAAERRRLFGNVSEPWDGFLEDVRQSVKELMVSHRVSHRIRGALHEDTIYSKPIKASDGKEYVHVRKKVSALTPSDIKNIVDERIKEIAINKLRDLGYNPEKLSEREIQKAFGSEGNLPFITATDKKTGQQRKIPIKKVRVRKSETVMTVGSGHTERYVTSGLNSHIEIFEEIQKNGKTKWTGKTVSMFEAAQRLKKLEPVINREQTDNRRFVCSLALGDIIELEEEHGKKELFVIKTITIQRRENTDYPQVFYAPINLSNPKKEGLKGKLINKLKELNCRKVIITPLGEVRQAND
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MILGLDIGTNSVGWALINTDSDGKPVGLHAAGARCFDAGLDGDVGSGRGEPRNAKRRDARQARRQGWRRKRRRKNLIGILQKHELLPASIERTPQGIHDGLVALDTSFKKTNPPKNHREEQLLPYILRANAAKEKVELFELGRALYHLAHRRGFLSNRKESEKEDDETGAVKGGIKDLREFIEESGEATLGGYFSTLDPSDARIRQRWTGRQMYIDEFNIIMDEQQKHHDISGETRKELYKVIFDQRPLKSVAHLVGRCELEPKERRCLMALPIAQQFRLLAAVNNLMIEEDEYSQRMLTKDERDTLIEALTTQGDLTFAKIRGKTILGLPRGTSFNLEKGGEKRMCGDRTTSAMVNIFGDKWDEMSVKDKERVINDLRSYEKTDALRRRGKQEWQLEGEALQAFLDVRLEQGYGNISRKALLKLVPNLEDGTPYSTARKNEYKESFLADEPHEKIPIVEKLFPNLRNPVVSRSLSEVRRVVNAICKEYGIPEVVRIELARDLKQSQKHRRDATKKMRDRESEREKARGRIIAETNISNPSRNDILKVLLMDECGGICPYTGRSFGMRDIISSAPTMDIEHIIPFSRSLDDSYINKTLCDAHFNRNIKKNKTPWETSGGTDEWNKILNRVGKFKSQVRHLKLQRFELDEVGEELIEEFASRQLNDTRYASKLAAKLVATLYGGTSDEDGTLRVQTCAGRATAYLRNGWELNGILDDGPRKTRNDHRHHAVDAVCIALCDAKSVKLIAKAAEQLEERYHKLIGNIRAPWNGFVPSIREVIENIVVSHRVDCRLNGALHEETNYGVSIQDNGETLTRIRKPIEALTSGEVNRILDPRVKKAVLDALDGKPAKTAFKDRENHPRLETKNGQSIPIHRVTVEPKIKNTVSVGSKGAPRHIAPGSNHHMAVVAVLNEKGEEIKWEGHVVTRLEAIQRKSRKEPVIQQIWGDTEKSLKRVFKFSLRSGDTITLEHGEKGGVWLVCGVSGKLIQVRRNNDARLKKDICSAGDWWQPAINSLRNSCLQRLSVQATGVLRNWNA
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDNVAKYTVLGLDLGSNSVGWALIEYRDGQPSALTGCGVRVFDAGTEGDVESGKDTARGVERRDARQRRRQCERRGRRLENLAGILSRNGLLPKGALRKPAERHRLLQTLDREIDARYRNAASADEKIASALDQLPYFLRSRALDHPLEPHELGRALYHLAQRRGYLSNRKSGKKDEDKGTVEPAINELRERMSAAGVRTLGEFLAQVDPVNERRLRHRWTARDMYLDEFEAIWAAQQPHHPKLLSDALKKVLTEAIFYQRPLKSQKGLIGVCDLVPGKKRAPKALLISQRFRMLQKVNDLEVIFADESHRRLTEEERHAVLQAMEEKDKITFAQIRRAAKLPQGVEFNFQRGGEKNLPGNKTATALRAVFGEQRDRFPRETQDAIVGEAMGIEQAETLERRGRDAWGLDPEAAAAFGKVHLESGYMALSREAMRALLPLMEQGMQFATARDQAFEGNWARNVLDQLPGVAEACKTIRNPVVMRTLTETRRVVNAIIRSYGKPDYIRIELAREMKKSRKERKKISTEIQKRRKANDARRQKIIDTTGDPRVTGRDILKARLWEECCGICPYTRKSIPFHELFSQDSPWDIEHIIPFSRCLDDSFFNKTLCYHEENRNVKQNRTPREAYEHSGDWDDIIASVAKFKGDAAREKLRRFQMSAEDLLEFEEFSARQLNDTKFASREARNYLSWLYGSEAPSRIQASRGQITSYLRSAWRLNSILGDGGEKVRGDHRHHAVDAIALTDRATVKALSDAAASQFRERGRSRGFEKRVTEPWVGFLQDVQHTIDGVVVSHRPSRKVAGCFHDDTNYSPPRTDREGKPYVLVRKPLEKGFKATDIQNIADPTVRDIVWQHFRDHDEDPKVAFSNAANHPRIRIKEGPRAGQTIPIHKVRLKYTRDVTRIGRGPTERYIWTRGNSHIEIFEVLGKDGTVTKWQGRVVTRLDAYQRRKQRQPIVNRHWDENRRFLFSLTQGDIIELDVDLGNDEIVRELYLVRGVTFLAGGLIQCSHILDARKKKEIPMKPSADEKIRIFKNPVVNTLNRLRCRKVSVTPLGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDYKIGLDLGISSVGWAVIQTDCDGNPVKIENLGSRIFDKAENPKDGSSLALKRREARGVRRRLRRRRHRRDRVLSLLEEYNIISKKEVQAMFSNSEYRFEKNVYELRVEGLDTLLTAKELARVLINFVKRRGYKSNSISEEKSDKDIGKLLTATVENDKIMKENDYKTVAQMYLNDERFTTNKNFNDGRKILKIRNTTDSYTSTVRRSDLVNEIKLILQKQKELNSKITDKFIEKYLNIFESQRSFEEGPGGDSPYGGNQIEKMIGRCTLEPKEPRAVKASYTFEYFKLLQDINHIKLECKENIDGKVKNISKSLSNEQRKELINLAKKSDTISFDKIRKVLNLDYNVTFNMVNYNLKKVSNIEDLFSLSEKETKLREFQSYHKIRKILDKIEKGIVDKLSIDTLNKLAYALSVFKNDKSIKKYLKENCRELTDELIENLLEISFSKVGNLSIKAMEKLIPFLEQGLTYDKAVEKVYGKDVNINVKRKNKLSFNTIKDDITNPVVKRAVSQTIKVVNAIVNKYGEPLCINIELARELSKTFEERNRISKKNEERKSENEKAKLEIQEMGKFNVTGQDIIKYRLWKEQDEICIYSGHKITPDELFTELVDIDHIIPYSISFDDTFNNKVLVLSSENRKKGNRVPIEYLRKNGMHVDEYKLRIETTYIKKNNYKKLKKLLVEGITREDIDNFKERNIKDTQYLSRLMYNLLRNNLKFKKNDGIKIKVQAVNGAITSHIRKRLGIEKIRTNGDKHHAIDAVIIAIITPKLIQSITNFYKYNELKNCNIKENKIINEETGEYVDLSKFPQPYQGFREELEIRSLQNENLMHEALKNSKLVRYTDIENVKPIFVSRMPRRKVTGAAHKDTIRGLRKHDNNFYSVTKTPLTKLSLTKDEMDIDGYSEKQKIDDIYLYKALLKRLKEFDGNAKEAFKDSFYKPNKDGSKGAIVKKVKIEKKVSSFVTLNDGKSLAENGSMVRIDVFYIENEGYYLVPVYTKNVIEKNLPNKASIAKKPESEWKEMNDKDFIFSLYPNDLVHIKSKKPIEFIPSENQKLENKLYNDVFAYYVSSDISSASIEIKTHDNEYKRRGLGIKTLLEIKKYEVDVLGEYHEVRIPEKRNDFKNVKGGKKA
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDNVAKYTVLGLDLGSNSVGWALIEYRDGQPSALTGCGVRVFDAGTEGDVESGKDTARGVERREARQRRRQCERRGRRLENLAGILSRNGLLPKGAMRKPAERHRLLQAVDQEIDARYRNAASLDEKTAAALDQLPYFLRSRALDHPLEPHELGRALYHLAQRRGYLSNRKSGKKDEDKGTVEPAINELRERMSAAGVRTLGEFLAQVDPVNERRLRQRWTARDMYLDEFEAIWAAQQPHHPKLLSGALKKVLTEAIFYQRPLKSQKGLIGVCDLVPGKKRAPKALLISQRFRMLQKVNDLEVIFADESHRRLTEEERHAVLQAMEEKDKITFAQIRKAAKLPQGVEFNFQRGGEKDLPGNKTATALRAVFGEQWDRFPRETQDAIVGEAMGIEQAETLERRGRDAWGLDPEAAAAFGKVHLESGYMALSREAMRALLPLMEQGMQFATARDQAFEGNWARNVLDQLPGVAEACKTIRNPVVMRTLTETRRVVNAIIRSYGKPDYIRIELAREMKKSRKERKKISTEIQKRRKANDARRQKIIDTTGDPRVTGRDLLKARLWEECCGICPYTRKSIPFHELFSQDSPWDIEHIIPFSRCLDDSFFNKTLCYHEENRNVKQNRTPREAYEHSGDWDDIIASVAKFKGDAAREKLRRFQMSAEDLLEFEEFSARQLNDTKFASREARNYLSWLYGSEAPSRIQASRGQITSYLRSAWRLNSILGDGGEKVRGDHRHHAVDAIAIALTDRATVKALSDAAASQFRERGRSRGFEKRVTEPWVGFLQDVQRTIDGVVVSHRPSRKVAGSFHDDTIYSPPRTDREGKPYVLVRKPLEKGFKATDIQNIADPTVRDIVWQHFRDHDENSEAAFSNAANHPRIRIKEGPRAGQTIPIHKVRLKYTRDVTRIGRGPTERYIWTRGNSHIEIFEVLGKDGTVTKWQGRVVTRLDAYQRRKQRQPIVNRHWDENRRFLFSLTQGDIIELDVDLGNDEIVRELYLVRGVTLQGGGMLQCTHILDARKKTNIPTTATAQEKIRIYLRPPVNTLNRLRCRKVSVTPLGIVYPAND
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFINRKLVLGLDLGVGSIGWCLVSKDLQDNPLEIVAIGSRVVPLSTTEVNDFKVGKSKSPSQQKRLVKSFRRNIDRYQMRRYKLVSILKYLNMMPNVELMKAPLIELWSLRSRAATVGEKLSLEEIGRVLFHINQKRGPQFRIDDESTDTVYKEAVNHRHKVIRESKQTVGQYFYCKLQNSRITNPKGKSFYTYRIKDNVLPREAYEEEFMQIMDVQMKFYPEVLTPSIISRLFDTIFFQRELKSCKKLVSVCDIEKREYPIPDKEGQYRIVGPKVAPKSSPLFQVFKIWQSISNISFTDIDGQRLYIKKDVRNKLFNHILTKGKLNARDCYNIVGVSDKEFSLDKLTLDGIKGNLTLNQISKALSLLPVTKRNELLQFDLKVEEQVDTVTGEIHNVISNDMLSEPLYKLWHTLYSLNKADERRKCLQNNFGISDEQTIDELCKLNFKKDGYCKLSSKAIRRILPYLQEGYDYAQSCLLAGFRHSDYVTTEENEGRPLQTHLPILKKNELHQPVVEKVLNQMIGIVNRLIEKYGEIDETRIELARELQRSKKEREDMDKQNRENLKRNEEIAEKLKKENGINKPTHRMLMKYRQFEETGGKCMYCGGDIDLKTFMYGIDTEWEHIIPKALLFDNSFSNSICACQKCNKTKNDRTAYDYMRSLGTQRFNDYKERVKKMYDEKSISRTKYKNLLASFEDYQERKRNGCATEEDKELWENYIDRQIRQTQYISRAALKMLKNVCRNVYASSGTVTSFLRHGWGYDNILHDLNLPVYDAAGIGLTEDVVVKQDGKDIQVHRIKGWNKRMDNRHHAIDALVVACTKQSIVQRLNEFNSSRTEFEEEVKSGKKKRFKNKKSMLEKWVEINTPFSKKEVAEKVSGIIVSYRTSNKVASSSTNRYLSNGKTIVEKGIISPRLPLHESHLYGKINGKNVYRYSLSELFLKKKDVNIEDVLKSIVDKGIVAILENRINAGIINNDSSKKPYDVDPAKAKENLATLVSKPPMHSNGTPIRRVKCYVSKPTIPVRTDSHGTVTAYAVSGNNHHIEFYRNDKGEFKESVISYWQAFLRIKNHLPLFVNIDNASILRKAIEEGFDIGEIHDSSWDPFLCLGKTELVVIGLKKRTIENLIKRGDYSKIASHVYKVCGVSQGDYTFCIHNEIKYVPKERNKPDGRFIRIQNIKSLANLELVKVKINPIGEITIL
		
	
	 
		 
			 1198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFINRKLVLGLDLGVGSIGWCLVSKDLQDNPLEIVAIGSRVVPLSTTEVNDFKVGKSKSPSQQKRLVKSFRRNIDRYQMRRYKLVSILKYLNMMPNVELMKAPLIELWSLRSRAATVGEKLSLEEIGRVLFHINQKRGPQFRIDDESTDTVYKEAVNHRHKVIRESKQTVGQYFYCKLQNSRITNPKGKSFYTYRIKDNVLPREAYEEEFMQIMDVQMKFYPEVLTPSIISRLFDTIFFQRELKSCKKLVSVCDIEKREYPIPDKEGQYRIVGPKVAPKSSPLFQVFKIWQSISNISFTDIDGQRLYIKKDVRNKLFNHILTKGKLNARDCYNIVGVSDKEFSLDKLTLDGIKGNLTLNQISKALSLLPVTKRNELLQFDLKVEEQVDTVTGEIHNVISNDMLSEPLYKLWHTLYSLNKADERRKCLQNNFGISDEQTIDELCKLNFKKDGYCKLSSKAIRRILPYLQEGYDYAQSCLLAGFRHSDYVTTEENEGRPLQTHLPILKKNELHQPVVEKVLNQMIGIVNRLIEKYGEIDETRIELARELQRSKKEREDMDKQNRENLKRNEEIAEKLKKENGINKPTHRMLMKYRQFEETGGKCMYCGGDIDLKTFMYGIDTEWEHIIPKALLFDNSFSNSICACQKCNKTKNDRTAYDYMRSLGTQRFNDYKERVKKMYDEKSISRTKYKNLLASFEDYQERKRNGCATEEDKELWENYIDRQIRQTQYISRAALKILKNVCRNVYASSGTVTSFLRHGWGYDNILHDLNLPVYDAAGIGLTEDVVVKQDGKDIQVHRIKGWNKRMDNRHHAIDALVVACTKQSIVQRLNEFNSSRTEFEEEVKSGKKKRFKNKKSMLEKWVEINTPFSKKEVAEKVSGIIVSYRTSNKVASSSTNRYLSNGKTIVEKGIISPRLPLHESHLYGKINGKNVYRYSLSELFLKKKDVNIEDVLKSIVDKGIVAILENRINAGIINNDSSKKPYDVDPAKAKENLATLVSKPPMHSNGTPIRRVKCYVSKPTIPVRTDSHGTVTAYAVSGNNHHIEFYRNDKGEFKESVISYWQAFLRIKNHLPLFVNIDNASILRKASEEGFDIGEIHDSSWDPFLCLGKTELVVIGLKKRTIENLIKRGDYSKIASHVYKVCGVSQGDYTFCIHNEIKYVPKERNKPDGRFIRIQNIKSLANLELVKVKINPIGEITIL
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYRLGLDIGITSVGWAILEHDSSEEPFRIVDLGVRIFNRAENPKDGSALALPRREARSSRRRIRRHRHRLERIKTLLYNHEIITSERLQELYHGARDLTDVYELRYQGLERLLNQEEWARVLIHIAQRRGFKSNRKNDSKTKNDDGKLLAAVKGNQTLMHEKGYRTVGEMFYRDEKFSQHKRNKADLYGHTVGRNQILDEIKLIFNAQREFGNPSTVENFEKFYFDIISGQRSFDEGPGKPSPYAGNLIERMRGKCTFEKEEPRAAKACYTFELFNLWQKINNLKIDDINMGSRSLSKEEQILLVQLAHEKTDINYKDLRKVLQLAPEHKFNMLTYGPDGLEEIEKKNKFNYLKAYHDIRKSLERVNKGRSKQISADQLDKIGEILTLYKNEDRITNELKKIGLMDHDIDELISLSFRGFSRLSLKAIKNILPHLQEGNIYSDATTLAGYDFRGHENTIKQKYLPANNEQLEDIVNPVVRRSVSQTIKVINAVIRKYGSPQLICIELSREMGKNFFDRKKIEKRIKENTDLNDAVRNKIIEYGHTNPSGLDIVKMKLWEEQDGRCAYSGTSIPIQDLFDPGVADVDHIIPYSVSFDDSYANKVLVKSQENRQKGNLLPLEYMKHDMAKQERFIVWVNTNVRNYRKQQRLLKKTITEEDRKKWKERQLNDTKYISRFMLNYIRDHLEFAPAENIGKRKVVSVNGSITAYMRKRWGLKKDRLAGDMHHAQDAVVVACITEGMIQKVTRYSQYYEAKHSRSIFMDYETGEVIDTRDRFGVNFVEPWDNFKIELESRLSDDPVMRIEAYKLDNYLDLKEVKPVFISRMPNRKNRGAAHQETIRSPRLAEEGLVVSKIDITKLKLNADGEISNYYNPNSDKKLYEALKNRLHQFEGNGEAAFKEPFYKPAASGKRSSQVKKVKVIDKSNLNVAVGSGVAANGDMLRIDIFRQEEGYYWVPIYVADTVKKTLPAKACVAFKPYELWKEMDDKDFIFSLYPNDLVRYLQKNGNEGFMYYVKAGISTASITVESHDRALSIPSLGVKTLKELEKWNVDALGNRTKVNKEKRQYYPGQTVR
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQVFSAYRLGIDLGTNSIGWALVGDDRIIDAGSRVFEAGVEGDIERGREEPRNAARRQARQVRRQLERRARRLRKVYNLLARRGLVPPAGSPDERHHALLDLDKRLRPNGAPHAHTWLYTLRARSLDEPLQPDELGRALYHLAQRRGFKSGRKAAFDPEEEKEEGKVKSGIETLRNEMAASGARTLAEHFSRIDPTAADNRIRARWTAREMYENEFNRICEAQRPHHPDILTDAFVGELRDALFFQRPLKKIQPGYCELIPQERRAPKAHPAAQRIRMVQVVNNLALRPKFGLDVELTPEQRRTLIEALEADGDLTMARARKLIGADRTMRFNLEAGGEKRLVGDRTGAAMRLAIGARWNSMTSEQREGLVLDLLRGPEDPGAMALELTQRWGLSPEEAQRAATAKLEPGYSPLSLEAIRALLPRIEAGERFAAARHAVYGEKLLEGPAHDLLPPLRRHGGVRERDVFPALRNPAVERSLAELRKVVNCLIRKYGKPERIHLEVARDLKNPRDRRVKINQRRLKNERARTAAFEKIRAETGDPRPNRSEIEKYLLWEECAGICPYTGESISLRNLFGPESQFEVEHIIPRSRSLDNSFNNKTLSHRDANREKRNKTPWEAFAHDPERWQQILQRVRRFTGDSARAKLRRFEETEVKLDDFTERQLNDTRYASRLAGDYLGLLYGGRVDKDGRKRIQASAGGLTALLRAAWDLNGILDDGPTTNGGAKIKTREDHRHHAVDAAVIALTDESTIQRVARASAAAAAEQRRRIDLPTPWSNFVDDVRQVIADIVVSHRVDRRVQGKIHDDTLYSRAFQRKKNGKLVEVRRVRKRLDAMTAGEIEKIVDPGVRRVVQQQLERIGGDPKKFADRSNLPHLPNKNGPPVPIRSARIERVQSVRTLGRGPSERHVALAANHHLEVYAVLDEQGEEKRWEGRLVSLYEAMSRARAARRGEETLPVVQRDHGPETRFKFSLTGNDVIDLEEDDEVRQLYRIRSINQEQAKTGRQPSPRVEFCDLADAREVKPMKKAGRYFKPAVNSLKGRRCYKVIVSPIGEVFPAHD
		
	
	 
		 
			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGHSYLLSLDLGIASIGWALLGLDDHGNPNRIIRLGTHLFEAGSSESDFERGKDEPPAKPRRDARQLRKMTWRRARRKRKLLRQLQLANLLPPGDVSNPAAIDTYTKSIDAELAKTWNANVSHREHQLLPYRLRAAGLDRDLSPVEFGRALYHLAQRRGFLSNRKSKEKPDEAGAVKQGISDLAKEMQAKGSRTLGEYFSSIDPEQVKLRRRWTSRAMFAAEFDQLWSRQAAALKLTAEQRGVIHDAIFFQRPLKPMDHLIGRCRHMPQHRRAPMACRLVQRFRMVQKVNDLFLVDEYANRTPLTPEQRALVLKELEQTNTVAMTTLRKLIKGKKGLKFNFEYEGDKSLPGLKTDVRLSEVLPEYATWADDKKDAFVDELIGKLDDDKLRERLRDGYKLSPAAVDAVLDTGLEDDHAGLSRAAIRVLLPRMEQGENYMVVARELFPDEFKPVKPVDRLPPILKHDRELRNPTVLRGLTEVRKLVNLIIKRYGKPQRIHIELLRQLKQSRDARADASRDNDARRKLREKAAEEIVRQVKVPRANGRDIEKWLLAEECGWECPYTGKTINVHSLFVEPQFEIEHIYPYSRSLDDSFANKTLCHREANGEKLNKLPSEAFSPDRLAEIVDRVAHFRSDARDAKLKRFKATEIPEGFTNRQLTDSSHLARSASQYLGLLYGGINDETGTKRIHTRVGGLTAQLRRLWGLNQILSGTDEKTREDHRHHALDAVVVGCADTRTVQEMMRVASAQIAWGRSRISELPLPFDGFFDQLVDSINTVIVSHRQSRKIGGKLHAESNYSRAKTIDKEKTRTIRKPVTSLKETDFAKIVDPRIRAAVEAAFAASGAKSPDKAFAEGKFPRWLAADGSSTPIKRVRITTDARPFTVGKHNRERHVNSTQGSNHHARIIATLDKDGNEKSWRDEIVTRFEMYHRRANGTLAADAALRENERFKFSLAANEFVEIDDLDPDGKVVGRMLCRVLSISKGDIELVHHLDGRPSTARSTVEKGRLRARSMAWFKDRNANKVFINYLGEVKGAGG
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTAYLLALDLGIASIGWALLALDDNDHPCRVIRVGTHLFDSGNVAEFERGKDEPPAKPRRDARQLRKMIWRRARRKRKLLRLLQQTGLMPPGNVSTPAAIDAYLKGIDAQLAQVWNLGADHRQHQLLPYRLRAAGLDRDVSPIEFGRALYHLAQRRGFLSNRKSKEKPDEKSEVKQDISYLAAEMAAKGSRTLGEYFASIDPEQVRLRRRWTSRAMYAEEFCQLWARQHAVHGLTLDDQKSICDSIFRQRPLKSSAHLIGRCQHLPANRRAPMGCRLFQRFRVLQKVNDLCLNAGVTVDKPVIGKDRQPVINEKTGQPKVKKEWVATGERQALTSAQRQTVLDGLSAEESVTLAELRRRINAPRGMKFNFETGDDVETSFPGMKTDVRLAKAVPGYAQWPEDRKTAFVDELLGSLDDAPLRDRLAEAYKLDDAAIDAAFDAGVEDDYGSVSRAAIRRLLPHLEQGLPYATARKIEFGDNEERRADAMDRLPPVLKCLPELRNPTVLRGLTEVRKLVNLVVKRYGKPRRVHIELLRELRKPRKVRAEIAFDNDQRQKRRKLAADELIRQTGFPRASARDVEKWLLADECGWICPYTGKSINVHNLFLEPQFEVEHIWPMARSLDDSFANKTLCHLDANRDKSNRLPVEAFTTDRLAEIAGRVSRFHGDLRDEKLRRFRATEIPEGFTNRQLTDSSYFARAASQYLGLLYGGVNDPAGADGTPGTKRIHTRVGGLTAQLRRLWGLNQLLSGTDEKTREDHRHHAIDAAVVGCADTRTVQEMMRVASEQIHFGRSRISNLPLPWAGFVHELGDALDTVVVSHRQSRKVAGALHAETFYSRVKHIGNRETRTIRKSVTALKEGDFAKIVDQRIRNAVEAAYARSGARSPEIAFADGNYPRWTSKDGGSQVIKRVRITTDVRPRAIGGSERARFVDSTQGSNHHARIIATLAPDGTEKAWRDEIVTRFEMYRRKAADTRLSPWVDRTVGSNERFKFSLASNEYVEIDEWDASRRPTGQRLVYRVLGVSDGNFEICHQCDGRTVRQRRDARARKTTSGVDLFKRNARKVFVNYLGEIKDAGG
		
	
	 
		 
			 1008
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1008
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1008
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKGGSSCRIPQLTHISDFNFGIGVNLLQRFDLLPPAPSISEHLPNGHRRPITPEQRQDLLNQLDRRILSSAWFQTKVNSGAFPEPEHTMPYILRAAALDEPLEPHMFGRALYHLGQRRGFLSNRKQAPKKNDDEGAVKEGIAELRKAMQTSGARTLGEYFSRLNPSTERIRRRWTSRDMYEKEFNAIWDAQAPHHADLLTPERKKQIYDTIFFQRPLWLDPGTVGNCELEPGEKRAPAYLLVSQRFRLLQTVNHLRVLPPDDVDMPLTPTDRKKLVDALETKGDLTFKEISKLLKLEKGYKFNLESGGEKRIKGNRTNAAFYAAFGERWLAMSPEERDRAVEYVHSFQKAEKLKDAARRKYDLTEEQAEQLAGISLEADYMNLSRKAIEKFLPLLEEGVTYGEARKKLYPESFEAREAMPMLPPVETALAQIRNPAVMRSLTELRKVVNALVRRYGKPSCVHLELARDLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPKRYQAVLDRVRKLAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQLNDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAPLEHRRRFASLEAPWPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKKVSGALHEETFYSAPRADGTVHVRRSISANVRSTRQISKSELDDIVDDRVREAVKAKLDELGGDLKKFADERNLPCLLTRNGSRVPIRKARIRRARPVFSLDRVRHVSTDSNHHVELIATLDAHGNEAEWQGRVVPMRDAYLRVRLHAPVIDRTCDPSEEYKFSLCPGEVIECWRGDGPELLVYKGVSQYTAGQVVISLLPLNEAGKNPKLIRVVPNRLRQWHARKVVVSPIGEVTEAHD
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSRENGAFVLGIDLGASSVGWALIERIDDVPAHLVRAGARVFDAAVGGKPGALEAGREKSPGKARRDARSQRRQTWRRSRRLRRVFRLLQRWGLLPAGPLAERQRILDELDRRIVSSAWFAAKRKDSAIPEPFQVLPYLLRAAALEEKLERHFLGRAFYHLAQRRGYRSNRIDLAGDKKDEERGKVEPAIAGLRMEMAQGDTRTLGQHFSRQAPAEKRIRQRYTARDMYEHEFEAIWNAQQGHYAEELTTERKRQLHKAIFFQRPLRSSRHLVGFCELEKGKRRAAAALLISQEFRLLQKVNDLRVGLPGEAERELTAAERQALIERLQSEGDQKFSAIRKLLRMPAKERFNLERGGETKLPGNQTNAALRKELGARWDAMRGEERDKVVAYLRSFQKQEKLAAALARKFGFDEETAKRVAEISLEPGYMSFSQAALKKLLPLMREGRALAEARKELYPEKSAEARDVLPPVVMAGKELGSIKNPAVVRALTELRKVVNAIIRTYGRPAEIRIELARDLRNSRVQRERMAKSYRENEKQRSEAAKRILKETGNAHPSRDDIQRALLWEECGGICPYTGKAIPFHALFGRDAAFDVEHILPLSRSLDSSFANLTLCDAEHNRHVKRKQAPWEAYSGDAAAYEAILDRVKRFQGGYAEEKLRRFRMTTEEIATFLEDFTERQLNDTRYATRVAADYLGLLYGGRVDGEGKRRVKTTAGQVTAILRNEWKLNEILNDGPTANGGEKAKTRDDHRHHAIDAIVTALTDDGSIQALSRAAENAAEFRRRRFAPVAEPWPNFLEDVQKEIQRMVVSHREHRRARGALHEETIYSHPIGRGGEQRGKRGKGRSEEFRVRKPLSSLKATEVGRIADDAVRKLVGAKLEGFPGQEPSRVFSNAENLPYFETKDGLRIPIKKARLRTDLKHPVVLGSGGAARHVKSEANHHAEVFAEVNERGQVTGWDCEVVSLLEAVRKKQAREPIVRKEGSEGREFLFSLAPGDILEMDGQGGTRELAVIRAISQEPRIAYVSVRDARKKSEMEAAYVRKTPNALFKLNARKVRVSPLGDVSEAHD
		
	
	 
		 
			 1086
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQYELGLDLGVQSIGWSIKIGNKIQKMGVHCFDSGTGTSEDISSGKDESRNAVRQTARSLRRQVQRRSQRAVNVARVLQQCELLPQFDEKNVKYNPAVPEDRDRLIKDLDWELFAKFINEGDRVEAHLLPYLLRARALDKKLEAYEFGRALYHLAKRRGYLSNRKAVKETDSEEDEGKVAQGISEIESEMKKKKARTLGEYFAALDPEETRIRQRYTSRQMYLDEFEAIWNKQAKFNKNLTDEAKALIHHAIFFQRPLKSMRSKLGKCELETDKRRAPVACMEFQRFRYWQKLIDLSWRAPDGDWTPLTSEQLAALADALEQNEGLTFTEIKTLLGLKKNVKINLAEGGEKKIKGNVTAARLQNAIPSRWKKMNQEQQDALVAEILQFEREDALARRLMKAFNFNATEAETVAATFLENGWASYSKAALNKILPYMIENRAPLSTAVKALYNTQKKQQEIYPLLPPLENILGDLRNPVVARTLSELRKVVNSIIRHAQKLGRGDESGKPKRIFIELGRDMKKSRKERERSFKQNRANETSRAAAKKKIIQEAGIADPKPNDILKVLLAEESNWQCPYTGKTITMKTLFGMHPQFDIEHILPFSRSLDNSYTNKTLCDAKFNRDVKRNQTPFECASGNPDEYHKMLERVKRFSNSNSSGRGGNPKLRRFLMEAIPSDFSSRMLNDTRYISRQACEYLGALYGGQIDRSENESEEDVGERKIFVCTGQATAWLRREWNLNSILNDGDEKNRTDHRHHAIDAVAIVYCAPGIVQRLARAAEESERLNDKRRLFLKGEVETPYSEFLNDIRNKTDSIHVSYRCNRKISGALHKETNYSKEHLDIVEKESKSGTAAQSKKSAQEKPVEYRYLRKPLASMSNNDIDNIVDPAIRKLVQDKLARLGGNAKAFSDPKELPYRMVKSPDGSERLVPIKKARFRQIISTKKIGNGVNSRYVATGGNHHMEVYAELDAAGREIKWVADTVTLFDAYERKIKRLPVINRDHGPNTVYKFTLFKNEFLEITNSDGSTTLKRVFKFSGQRVGFGDHNDARPANDVTDKTPGNYPSINSLRGKAQKVSVDLWGDIHPAND
		
	
	 
		 
			 1074
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTVSEKFPYILGLDIGVQSVGWAIIPTDGGPDAVTTDPDLVKKCIRCGVRCFDGGADCGKKQWEDGFARGLDKSSNLTRRTARQIRRGFWRRRRRIAKLFSLLQEYGLLPSPGKKTAEERQKLIQRQVDPVLASQYLPQNHRIADHLLPYILRREALNQKLELIAFGRALLHLAQRRGFLSNRKTQVREDENEGKVKTGISELQQQMEECGARTLGEYFASIDPTEHRIRGRYTSREMYKKEFEMIWKKQAEYHPEVLTESLHRKIYAAIFWQRPLKSQKHTIGLCGLESGRRRAQLASIPVQRFRLWQKILDMRICDGCGESRELTHEEQDRIAGELEVCGRLPFSKIRKILNLKKGFHLNYEEEEETGDRKRGLVGNTTMAQIYTCFTDAGQQVLWNTLTDIRKQQIAEEILQFENTEALAQRLRKVFEFDTHLAQTLSRITVEQGYTLLSLAAIRKILPLMVEKRIPFASARKEIYGEQIAIECKRTDGVHELLPPVLKTLSELRNPVVLRALTEVRKVVNAIVRRFGKPAFIHVELARDMKRSRKERQKIQKKMTDREKERETARRAIQERMKFPEVHSGDIEKYLLAEECRWTCPYTGKTITMENLFGSHPGFDIEHIIPYSRSFDNSFSNKTLCDSGENRMKKKNRTPCESYSSDPERWHGILVRLQGFRGPYAKIKLERFLQEKTDEDFSNRMLSDTRFISRKAGEYLSVLYGGLWDSGGTRRIQVNTGGITAILRRAWDLNSILNPGNTGKTREDHRHHAVDAAVIACCNASVVMKLSSASEEQSRKGNRPDAIRIDPPVREFRNILETVIRKIIVSHRCDRSVSGAFHQETFYGLVPGNGEEPGGKKKESSMVRVRKPLATLSRNEVEKIADPHIRERVTGVLGENDPKKFFQNEDNLPFLESRDGRKIPIRRVTLLVPMTVRTIGKGIRERHVVLGENHHMELFFKKEGKKEVPDGDPVSMFEAYQREKRGEPIVKRDHGPGTRFLCSLHKRECLEIYDPENQEVRLYVISTIKSNKQIFYQLHSDAVPAASKKGLSVTPETFVKKGVRKVYVDVLGEIHPAND
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSRENGAFVLGIDLGASSVGWALIERIDDVPARLVRAGARVFDAAVGGKPGALEAGREKSPGKARRDARSQRRQTWRRSRRLRRVFRLLQRWGLLPAGPLAERQRILDELDRRIVSSAWFAAKRKDSAIPEPFQVLPYLLRAAALEEKLERHFLGRAFYHLAQRRGYRSNRIDLAGDKKDEERGKVEPAIAGLRTEMAQGDTRTLGQHFSRQAPAEKRIRQRYTARDMYEHEFEAIWNAQQGHYAEELTTERKRQLQKAIFFQRPLRSSRHLVGFCELEKGKRRAAAALLISQEFRLLQKVNDLRVGLPGEAERELTAAERQALIERLQSEGDQKFSAIRKLLRMPAKERFNLERGGETKLPGNQTNAALRKELGARWDAMRGEERDKVVAYLRSFQKQEKLAAALARKFGFDEETAKRVAEISLEPGYMSFSQAALKKLLPLMREGRALAEARKELYPEKSAEARDVLPPVVMAGKELGSIKNPAVVRALTELRKVVNAIIRTYGRPAEIRIELARDLRNSRVQRERMAKSYRENEKQRSEAAKRILKETGNAHPSRDDIQRALLWEECGGICPYTGKAIPFHALFGRDAAFDVEHILPLSRSLDSSFANLTLCDAEHNRHVKRKQAPWEAYSGDAEAYEAILERVKKFRGKYAEEKLRRFRMTTEEIATFLEDFTERQLNDTRYATRVAADYLGLLYGGRVDGEGKRRVKTTAGRVTAILRDEWKLNEILNDGPTANGGEKAKTRDDHRHHAIDAIVTALTDDGSIQALSRAAENAAEFRRRRFAPVAEPWPNFLEDVRKEIQRMVVSHREHRRARGALHEETIYSHPIGRGGEQRGKRGKGRGEEFRVRKPLSELEATGIRRIADDAVRKLVEAKLEHFPGAKPGRVFSNAENLPYFETKDGLRIPIKKARLRTDLKHPVVLGSGGAARHVKSEANHHAEVFAEVNERGQVTGWDCEVVSLLEAVRRKQAREPIVKKEGSEGREFLFSLAQGDILEMDGQGGTRELAVIRAISQEPRIAYVSVRDARKKSEMEAAYVRKPPNALFKLNARKVRVSPLGDVSEAHD
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTERTNNLTLGLDLGSNSLGWALIENEDNGQKRIIDKGVRIFEAGLDNLEQDGRGESRNAARRDARSSRRRLERLSRRLVKLAGILQENGFLPEGNIGDPSKRNGLFTELDRKLDNPYKLRAKGLDNKLEPFEFGRAMYHICQRRGFLSNRKELPKKKEEEGKVKAEIGELQKKIDESGARTLGEYFSKVNPHEERIRTWYTSRRMYEDEFNRLWDSQKNYYLNILTDDLKKQAHHAIFFQRALKSQKNLVGKCEYERTQRRAAWAILDAQEFRYLQRINDLEIILNNERRLLSPDERVKLINELERNSSLKFSSTRKATLTIKKILELPKSASFNLEKGGEENLHGNKTATTLREIFKDRWDEFSRKDKDQIVEDILSIQNSDALARRGTKKWGLDEEAAKKFGNISLQSGYCSFSRKALLKILPKLREGFRLNEILREAYPDRWEMQSEPRDILPPVKNEDIPEIRNPIVERTLSELRKVVNAVIKKHGKPESIRIELARDLRQNAKQRERTFKSMRENEKQRKSAAEEILKECGLANPSRNDILKFILWKECSGHCPYTDNYIGPSDLFSSQPNFDIEHIIPFKRSLDDSFMNKTLSHVATNRNIKKDMTPYEAFSSRPEWDDIISRVKKFNNQEKLKRFKMTEKEVEEFLSDFSSRQLNDTRYATKRAKEYLGLLYGGLKEDAAQGTEKVQAVGGQITAYLRNVWGLNSILKDGPGKSRDDHRHHVVDAIVIALTEQRWVNELSNAAKNAPKAGKRRFAAVMPPWNGFWDDVKNSVSSVIPSHQITKKVKGALHAETFYGRPYKDGKGKQFTKTRVALEKLTPKNVENIVDKIVKQKVKDKLKELGKAPKEAFKNPDKNSNLPLIKTKTGKEIRIKKVRIEMPFETHLRVGEGYRERYVRSCPDSNHHMEIYKDLATGRWDGEVVSLFKAHQRLRSKQPIIRKHHGEEKKFLFSLAGGETIELDTEDGKRGLFVVRTVPQSKQIVFVPINDSRKRKDIGTTGLTAYPESLKERHCAKVLITPLGEVRRASD
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTERTNNLTLGLDLGSNSLGWALIENEDNGQKRIIDKGVRIFEAGLDNLEQDGRGESRNAARRDARSSRRRLERLSRRLVKLAGILQENGFLPEGNIGDPSKRNGLFTELDRKLDNPYKLRAKGLDNKLEPFEFGRAMYHICQRRGFLSNRKELPKKKEEEGKVKAEIGELQKKIDESGARTLGEYFSKVNPHEERIRTWYTSRRMYEDEFNRLWDSQKNYYLNILTDDLKKQAHHAIFFQRALKSQKNLVGKCEYERTQRRAAWAILDAQEFRYLQRINDLEIILNNERRLLSPDERVKLINELERNSSLKFSSTRKATLTIKKILELPKSASFNLEKGGEENLHGNKTATTLREIFKDRWDEFSRKDKDQIVEDILSIQNSDALARRGTKKWGLDEEAAKKFGNISLQSGYCSFSRKALLKILPKLREGFRLNEILREAYPDRWEMQSEPRDILPPVKNEDIPEIRNPIVERTLSELRKVVNAVIKKHGKPESIRIELARDLRQNAKQRERTFKSMRENEKQRKSAAEEILKECGLANPSRNDILKFILWKECSGHCPYTDNYIGPSDLFSSQPNFDIEHIIPFKRSLDDSFMNKTLSHVATNRNIKKDMTPYEAFSSRPEWDDIISRVKKFNNQEKLKRFKMTEKEVEEFLSDFSSRQLNDTRYATKRAKEYLGLLYGGLKEDAAQGTEKVQAVGGQITAYLRNVWGLNSILKDGPGKSRDDHRHHVVDAIVIALTEQRWVNELSNAAKNAPKAGKRRFAAVMPPWNGFWDDVKNSVSSVIPSHQITKKVKGALHAETFYGRPYKDGKGKQFTKTRVALEKLTPKNVENIVDKIVKQKVKDKLKELGKAPKEAFKNPDKNSNLPLIKTKTGKEIRIKKVRIEMPFETHLRVGEGYRERYVRSCPDSNHHMEIYKDLTTGRWDGEVVSLFKAHQRLRSKQPIIRKHHGEEKKFLFSLAGGETIELDTEDGKRGLFVVRTVPQSKQIVFVPINDSRKRKDIGTTGLTAYPESLKERHCAKVLITPLGEVRRASD
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTERTNNLTLGLDLGSNSLGWALIENEDNGQKRIIDKGVRIFEAGLDNLEQDGRGESRNAARRDARSSRRRLERLSRRLVKLAGILQENGFLPEGNIGDPSKRNGLFTELDRKLDNPYKLRAKGLDNKLEPFEFGRAMYHICQRRGFLSNRKELPKKKEEEGKVKAEIGELQKKIDESGARTLGEYFSKVNPHEERIRTWYTSRRMYEDEFNRLWDSQKNYYLNILTDDLKKQAHHAIFFQRALKSQKNLVGKCEYERTQRRAAWAILDAQEFRYLQRINDLEIILNNERRLLSPDERVKLINELERNSSLKFSSTRKATLTIKKILELPKSASFNLEKGGEENLHGNKTATTLREIFKDRWDEFSRKDKDQIVEDILSIQNSDALARRGTKKWGLDEEAAKKFGNISLQSGYCSFSRKALLKILPKLREGFRLNEILREAYPDRWEMQSEPRDILPPVKNEDIPEIRNPIVERTLSELRKVVNAVIKKHGKPESIRIELARDLRQNAKQRERTFKSMRENEKQRKSAAEEILKECGLANPSRNDILKFILWKECSGHCPYTDNYIGPSDLFSSQPNFDIEHIIPFKRSLDDSFMNKTLSHVATNRNIKKDMTPYEAFSSRPEWDDIISRVKKFNNQEKLKRFKMTGKEVEEFLSDFSSRQLNDTRYATKRAKEYLGLLYGGLKEDAAQGTEKVQAVGGQITAYLRNVWGLNSILKDGPGKSRDDHRHHVVDAIVIALTEQRWVNELSNAAKNAPKAGKRRFAAVMPPWNGFWDDVKNSVSSVIPSHQITKKVKGALHAETFYGRPYKDGKGKQFTKTRVALEKLTPKNVENIVDKIVKQKVKDKLKELGKAPKEAFKNPDKNSNLPLIKTKTGKEIRIKKVRIEMPFETHLRVGEGYRERYVRSCPDSNHHMEIYKDLTTGRWDGEVVSLFKAHQRLRSKQPIIRKHHGEEKKFLFSLAGGETIELDTEDGKRGLFVVRTVPQSKQIVFVPINDSRKRKDIGTTGLTAYPESLKERHCAKVLITPLGEVRRASD
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTGQDTERVLGLDLGANSIGWALVEYEKGEPARLLAMGVRVFEAGVEGDITQGKDESRAAVRRAARLMRRQTDRRARRLKKLAGLLQGHGLLPPGNVGSELERDMLIKNLDKELYRSYVTRLERRDGLAQLPYFLRARALDHPLEPYELGRALYHLAQRRGFKSNRRDTGKKEEDLGAVKKGIADLEQQMAESGARTLGQFFARLDPHEQRIRSRWTSRQMYEQEFASIWEVQSAFHPEVLTETLREDICEAIFFQRQLRSAKGLVGQCSLEPGHRRAPWTALDAQRFRLLQRVNDLRIICPDYAERQLTPQEREVVLALLDRERKVKFTQLRKVLKLGKGYSFNLERGGEEWLVGNTLAAEMRKAFGDRWDVMSQEEKERVIHDVRSIQKDDVLERRGRDVWGLDEEHAKRLASIALEEGYCGLSHKALQNLLPLMEQGMAYAEARRKVYPQSFGAGCSTEFLPYVDDRDAVPFELRNPAVHRVLTELRKIVNGLITKYGKPDKIRLELARDLKRSRKDRELLSKKNRKNEEKREAAKKKIEDEMGVEKPSKEDILRVMLAEECRWQCPYSGKHITMSQLLGDASQFDIEHIIPYSRCLDDSYTNKTLCYHEVNRTRKKNRTPYEAFAGTPEWDEIIQRVKQFQGEAEVVRAKLRRFLAEKIDEFEDYAARQLNDTRYASTLAAQYLGLLYGGMTDSSGVRRIQAGRGEITADLRRAWGLNKILGDGDEKRRNDHRHHAIDAVAIALTDHRTVKALSQANERAGREGRRSWWKDIPLPWNGFLEEVQNAIETLVVSHRPIHKVGGPLHEETYYSKPYEGEDGKTYVHVRKAIDALSGNEVEAIVDPTVRERVKSRLEELGEKEPKNAFKDPLQHPYLETRDGRKVYIHRVRIRKVMTPFAVGEAPHRRRYVVAKENHHMEIFETTNKRGEVKWEDRIIDQFEAVRRLRRGEPVVRRDYGDGKRFVMSLAVGDTVMLLKEQKESLWIVRSIWKGRVSLSPCNDARKQADLKKSGVFNSPAIDSLRNWNCRKVVVTPLGEIRWAND
		
	
	 
		 
			 1066
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1066
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAHGSGGYRLGIDLGTNSVGWAIVGGNRIIAMGSRIFDAGVQGDIEKGKEEPRNAQRRQARQVRRQSERRARRLRKVYNLLGRHGLLPPAGDPQQRHDLLLQLDATLRSKSPKNRASPHADAQTWLYGLRARGLDEKLEPDELGRALFHLAQRRGFKSGRKAAYTPEEQEDEGKVQAGIETLRERMATAGARTLGEYFSSLDPTEREQRIRGLWTARDMYAHEFDEICKAQNAHQPELLSDALVADLREAMFFQRPLKKVLPGRCELEPDQRRAPLAHPAAQRIRMIQAVNNLALRPALGRDIDLTQDQRNAILHMLEAHGDVTMARARRLIGVGNKMKFNLEEGGEKRLVGDRTAQHMRQAIGELWDSLTPSRQERIVTELLEADDDIPALSLGLAQRWGLERDQALALARTKLEPGYAALSLKAIRKLSPCVEAGERFGAARAKVYGASAHAGPAVDLLPPVRRHRGVREDDVFAALRNPAVERSLAELRKVVNCLLRKYGKPDRVHVEVARDLKNPRDLRARLNKRRLDNEKTRAKAFAQIQKETGNPRPNRKEIEAYLLWEECGGFCPYTGFSISLRDLFGPEPQFEVEHIIPRSRSLDDSFNNKTLCHRDANRDKRNKTPWEAFGSDPVRWEEILQRVRRFKGLSARSKLSRFESPEVQLDDFTERQLNDTRYASKLAGDYLGLLFGGRVDPGNKKRVQVSAGGLTARLRAEWGLNGLLDDGDTKNGGRDIKTRDDHRHHAVDALVIALTEERTIQQMARAAERAEEQHRRRLDLAAPWPNFVQHVREAVDQIVVSHRVDRRVQAKIHDDTLYSKAYQRTRKGKPVEMRRVRKPLENMSPKEIGSIVDPAVRAAVAAKLEELGGDVKKFHDPSNLPSLPNKKGGRTPIRSARIERAQSVQTIGKGPRERHVALAANHHLEVYANLDDDGDEMRWQGRLVSMYEAMARVRARKIGSDVAVVEKDHGKRTKFKFSLAPGETIELQEPQGEPRLYIVRSISQERTSGGRRPAPIVEFVDVRDARLKKDIKTANAWGKRAVNPLGELGCRKVLVSPVGEVFPAHD
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSEERVPYVLGLDIGANSVGWAALRLDGHGKPCGVLRLGARVFDAGVEGDIESGRDVSRGQKRREARQVRRHFDRLGRRLQKVFGILQRAGLLPPSPPADEGMKSRDRKACARHIILTTLHVEQLARWTARLQNANASPESVESLAHVLPYHLRTRALDERLEPFDLGRALYHLAQRRGFLSNRKSTRKKDEDGVVKKGIAEIEAEMNAAGVRTLGEFFSRLRPHDPAQKRIRGRWTARSMYEKEFDLIWQAQKQHHPALLNDILYKRLRYAMFYQRPLKSQKMLIGTCELEPGRKRAPVALLVAQQFRYLQKVNDMEVFAPGRRDGEALTGEQREELVKALENEGDLTLKKVRKLIGVPPNARLNFETGGEDKIPGNRTAAKMRAVLGERWEKFTDDEKDAAVDEWLGTQKESALKGRAIKLWALSDEAASAFAALELEDGHSFLSRRALEKLVPELEKGTRYATARKELYGGPSGGKSLDELPQVEKTLPALRNPAVARALTELRKVVNALVREHGKPDFVRIELARDLKKSRKDREEISKKNRVNEKGRRTAADRIAREAGIPAPKRSDVLKVLLADECDWTCPYTGRHFGMAELLGEHPQFDIEHIIPFDRSLDDSYMNKTLCYMEENRAVKRNKTPFEAYGSDPRRWEEMLQRVRAFNGSAARAKLERFQLESLESLEDFTTRQLNDTRYASRLAGDYLGALFGGQVDANHARRVQVSKGGVTGFLRDEYNLNTILSETPDKSRDDHRHHAVDAVAIGLADASTVAMLSEAAKRALVERRRKFGRILPPWHGFFAEVAEKVGEAVVSHRVSRKVSGALHEETLYSPPKKDEKGRVVVHIRKSVDGLTKGEIESIADPVVKERVIAKLKELGTSDTKVFSNPLNLPCIVREDGRKTPIRKVRLSKVLSPISVGAGPRKRFVRPGANHHVEIVETKDKKGRLKWEGSVVSMFEATRRLKAKEPVVKREDGEGRKFLFSLAQRDTVLMKDLGDEKELFLVTGISQYQQGPIVITLRRNCDARKDKVGKGEQDEIHAYRTPDSLRKSAGEKAIITPLGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTMPLEYTLGLDLGAASIGWAAIQTSAGNPARLLRAGVRVFEPGVEGDLEHGRAEPRNRARRAARQARRLTDRTRRRIRKVFHILQRASLLPPGEPHEVIPALDRESFKRYREAMPDRAQKHRLAQVLPLWLRAQALNAALPPDELGRAIFHLAHRRGFLSSRRTQPKEGEDQGQLKREIGELDQAIKASHARTLGEYLATLDPEEARIRTRKTSRAMYREEFQAILETQRQFHPQLLTDDLRTRLEDAIFFQRPLKSVAHLIGTCELQPTRRRAPWALLEAQRFRMLQMVNNTRLVDLRTGEERPLAPEERATLLAHLDRHAALSFAEAKRLIGRKPAELRFNLEQGGETRFIGNRTAAALAGVFGESWWTLSADEQRQVVTDVLTIDSEPALARRGRNHWRLSGAAADAFAVVRLEPGYCSFSRAALAKLMPYMEGGMSTSEACDAAYPERRALRQPLDALPPVTGSLKGLRNPVVARVLTELRKVVNALVRQYGKPARIRIELARDVKRSNRARAEASKRMRMQESRRAHAMERLRNEAGIGEPSRTDIEKMLLWEECGGHCPYTGRSISFAALFGADPQFDVEHIIPFHRSFDNSFVNKTLCYVDENRRVKCNRTPWEAFGHRPEYAEILDRVRAFRGDKAREKLRRFQLQEIESLDDFTTRELNDTRWAARLAADYVSALFGGRVDEGGSLRVQVTSGQLTAYLRGALELHGLLSQGDVKSRADHRHHAVDAIVVALTTPDLVRRLAETAEKTWAQRRRLFSSIEPPWPDFRSSVGAALAPMIVSHHPDRRVRGALHEETLYGRGPSGAAVVRKAVHLLRPKDMDRIVDEKVGAVVQAKAAAVGGPQRLESDPPLLGRTPIRKVRIARNERVVGIGEGRRHRLVIEGSNHHIEILAELDQGGEERRWFGRVVSTLEANRRLRARPLEAIVDRGCGPGQRFKFSLCRGDALLLRQDEHERLWLVQKISVNQRGATHIVLKPPADARPVREIPTHGRIHSPNTLFRHSARKVTVDPLGTLRDARD
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEKNVEKILGLDLGANSVGWALIEYVDGTPQRIVGMGSRIFDAAVEGDLEKGQEESRAVERRMARQLRRQHKRRVMRMIRVGELLQQAGWLPAGNLRDSVERDRLFKELDKALREQYAIRGFKPSDTDAIRGIAYFLRARALDEPLQPYALGRALYHLAARRGFLSNRKATAKKDEDLGEVKKGITELKKQIEEKGARTLGEYFYHHVDPVKEKRIRKRWTAREMYQDEFDQILARQVELGAIQDNPKFFRKLRKAIFRQRPLKSQRGLIGPCQFEEKEKRAPWHSLLAQEFRLLQKINDLKLISPNYEERSLTDEERKVLYDLLMEEESVSFADLGKRLGFKPKDGWRFNLEAGKETKLKGNEVAARLIKVFGRDRWLIMSDREKYQLISELNSDITDKTLRRRAVEVWGLNDPEKVDVLVKMSLPAGYCALSRKALKKLVPLMRAGMPYETAVRETYGDLRFKKQTFDRLPPFLKIDHTLRSPVVIRTLSETRKVVNEIIRVFGRPDRIHLELAREMKQSKDRRKKRASEMRDRQKQREMAIDGIQKCTGIDRHRISRRDVDKWLLAEECGWVCPYSGRPINYLNLFSSTPEFDIEHIIPYSKSLDDSFANKTLCHREWNQRKGNRTPAQAFKDTPEWEAMLQRVRSFKPLHAVNRPGSSRGGQNRVDPYVQSKLRLFQMEEIPRDFVDQKLNDTRHAAKVAKEYLELLYPPEDRSKRVKAFSGAVTAELRKCWKLNSILGDPESPDPIKNRSDHRHHAIDALVLALATQGMVQYLSNAVEKQQQCQRSIRGYQKWVDEPWPDFLNDVRNAVAAIVVSHRVDHRIQGRLHNETFYSPPRQDENGKTYHLVRKPLNGSFDAGKVEKIEDRAVREIVRKHLEAHGNDPKKAFNEPANHPRINNIPIHSVRIRDYVSPIPVGKEFCPRYVLTDSNHHMEIIEEQDRKGNPVWRAVVVSRYEAMRRKASGQPVVQRDHGEGKRFVCSIASGDTFSFQENGGTVLAIARSISDQNIEFVTINDARLKADIKKAGDWKKRSVNAFRTMCFQKVMISPVGEVYPAHD
		
	
	 
		 
			 1076
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1076
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1076
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRSENSLEYVLGIDLGSNSLGWAIIQLVDGEPAGLVRAGVRVFDAGMEGDIESGREESRNLKRREARLHRRLLWRRGRRLRKVFNLLQRFGLLPEGDASTPDKRQGLINNLDNAIRTSEWFRERATAGRYPEPDQILPYILRASALDEPLDPHLLGRALYHLAQRRGFLSNRKAVAKKAEDVGVVKKQIGELRERMREARARTLGEYFAQLKPSEERIRCRWTARDMYEEEFEKIWAVQAAHHPDRLTVERAKLLRKAMFYQRPLWFDPATIGQCELEPGKQRAPKYLLVSQRFRLLQTVNNLKVLPPGEPERGLTPADRKKLIEELELEGDMTFKQIRKLLGLPEKPQMYEFNLERGGEKTLKGNRTNADFYKIFGKSWLEMSAAQREDAVQYVYAFQKPDKLKEAARRKWHLSEEQAEKLAAISFEPDYLNLSRQAIEKLLPLLEGGVPYGEARKKVYPESFQPREVSSSLPPVSQALPEIRNPAVMRSLTELRKVVNAVVRQFGKPVEIHLELARELKKSKKQREAISENMRRNEKARAEAAKKIMAEAGIAQPRPDDIRKYLLAEESRWECPYTGRSISMAALFGPEPQFDIEHIIPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRAVKGNRTPHQAYSGDPHRYEAILNRVRRFAGDRRTVAAKLKRFTMNDDELEVFLADFRNRQLNDTAYASALAAKYLGLLYGGLSDAQGNRRIYATTGQATSYFRNLWKLNQVLNDGPSSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTSAAMIKRLADAAERAPREGRRRFASLEAPWPRFVETVRQEISRIIVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPLPVAAVSSSPKSARRSETAATEVRVRKPLASLTKQEVATIADETVKKLILEKLGDAEPKKVFADEKNLPFFETADGRRIPIKRVRIRKAVPTFPLGNGPFVRHVTSESNHHLEIFAELDENGNEIEWDGCVVSMAEAYKRKKLGLPIVQRDFGPNRRFKFSLAPGEVIECDSEEGMRNLWVVRGATSENSRPRLFLVPINDARKKSEIVNAGLYWRPFLNPLRNLNARKVVVSPLGEVTEAHD
		
	
	 
		 
			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPRAASEGLILGLDVGANSIGWALVEPSSHNIVRTGARAFDEGVEGDIESGKDESRAKARREARMRRRMLSRRARRLKKLSLILQGAGLLPAGDMSTEEARHNFFTNLDRDLFPGDRTSPDAHVLCYRLRARALDETLAPHEIGRALYHLAQRRGFLSNRKAARKDTEKEEGEVKKAIAQLAADMQAAGADTLGQFFSRLDPEQQRIRSRWTSRQMFLDEFEKIWTVQAAHHPTILAADLKKKVHRAIFFQRPLKWKRSTIADCELEKDRKCAPVALLIAQRFRFLQKVNDLEFVNTADGVVGKLTPEQRQALVAKLETQAEISFSKIRTLLKLPKTCRFNFEKEDGDDRLIGNRTAARLIKTLGEQRWAALSLEDRDRIVEDVRSIQKEEAQERRGVKAWGLQGDAATEFGRLAFEPGYCRLSRKALAKIVPRLEQGVQYATAREDLYGGQPAPQPLDALPPIESAPIPEIRNPAVQRALTELRKVVNAVIRQYGKPAQVRVELARDLKKTRDDRKDIWKKNQENRKARERAAAAIVAEFPAYQPRRSDTEKYLLAEECQWHCPYTGKTMTMASLFGPSPQFDVEHIIPFSRCLDNSFMNKTLCEISENRNRKLNRTPWEAYGADAKRWDEIMQRVGAFAGNARRAKLQRFQLKDLESLDDFAARQLNDTRYATRLAVRYLGLLYGCNLMGVAPDGRRPIQAGRGQVTGFLRDELGLNEILGDGGQKTREDHRHHAVDALAIALTDAKTVKMLSDAAARALRERRRRFGRVEPPWPSFLDDARRAIGQTIVSHRVSRKVNGPLHDQTLYSKPQKDADGQDCVHVRKRLDKGFTAAMVADIVDPVVRQRVEAHLKAHDNDPKKAFALPENHPVLETKDGRKIPIHKARIRIRQTTMPIGSGRREGRIMSGSNHHIEIFEVKDSKGRIKWDGKLVSRYEAMQRLRNRQPIVHRDHGPDKKWVFSLAGGESVQMKDPESGTPGLFVVTGISEGEITMLRNADARPSKVLRKTRGARVRPAPDTLRKLGAKKVTITPDGEVRRAND
		
	
	 
		 
			 1118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIEVGLDLGTNSVGWAIVVPTGGKEHVSAGSYVFPEAGEEEGGEFVSFRRKRGEKRRQRKQLRRKRQRRRSVGTLLAGAGFLPSSREEQFAVLTNLCPYAARADALDRKMEPHEFGRAIYHLAKRRGYLSTAALKLIGIPNVGELDARLARRAVERSDKEQADGEADREAIKEAKAVLDNIERTRSRLEAGEARTLGELLYKEIRQNRPVRAITGARISRPIEKAVRATLGATTWDSLKAKDRTAILDNLKKLSLLLQQGSDEAKVSETHSTLADRGLDRNTAMHLATNAVREPVLGIRGDRRMYEEEFDAIIAAQRHYYADVLTDEYVAKLREAVFLQRPLKPTSGLVGYCSILPEKKRCPMATMLSQHSVILQKLTSLNICRRDGSQRRLRPEEIHILVDALDQPPLLDLSGKKLSWDKASQLIKLGEDEHFADNPPSEGGKKPRRRKGASGLDGLPGNRTAIVMCDAIGDKWLRLPNYGNKGKSKDGLLHRILTCQKVKDIAPGLQRDFGLTDDDIYYLATAKLPDGYNKHCARILRGIEPFLRKGMVYSEALEAAGFREPNVSTEKTPENPADYAANLTNIANPVVQRAVTNALVVLNAIIKKYGKPSIVRIELPRDVARTNKQRQQVQQAQKSREKYNEAAKKALREAGLPDEDSRNVLKVRLWQEAGCRSPYMPEQELTIHQVINECDIDHIIPRSRSLDDSYLNLTIAPNQINLAKGDKTPYEAFGHDEQRWAEIKAYLNTIKSMPKSKKHRILAEKSEKTDFVGRDFSDTSYIAKKVMEAVKATGIPVEVTRGALTAELRKLWGLNEVLPLTDQERERLQSANKRGAFKSRDDHRHHALDAIVTALMNRSTYQRLTGYYKTRETHRNVPRTLAQKFELEKPWPTFVEDVARVIEAAPVVFQPTRDVGGPLHEETGRTPPSREVVEKAIAALPEHRRKKTRRAVVVGSQLVYLDENGEPLTAYDLGSNHHCIIWQSTKPDAKGRIRRELEVVTMIEAATRASCGEPVFSARHSNRGPEWKPFLFLCKNDIVEYDDPKHGRRLMRVAKFSITERSNNGIMLRPVRDAREIKENNVVVKGQDALARILRRVILSPLGDEIGSEPQYADDQPGS
		
	
	 
		 
			 1131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSPPAAAEVRSHAVARNGSRLFTSGTPFALLCLATAARVRYDNNRTGQMSQVKKNGGKSMKSDKVPYVLGLDIGANSIGWAALRLGPDGNPCGLLSTEEGFPSMGVRIFKEGVDQYGGGEREETRSAQRQTARSRRRQTMRRARRLKRVFRLLQEAGLLPPFPEGAISAAGDERIARDALIKELDQKLAAKWAAHLPPEQRQVAVERLPYFLRAWALDHPLEPYELGRALYQLAQRRGFRSNRKSPPKKDERPGEVQAAIDELVRKMQEPDPNTGRPFARTLGEYFAKIDPAREPIRCRWTSRRMYQDEFEKIWAAQVAFSPRLQDLSVTVPPNKGERVPLRVALEKAIFHQRPLKSAARFIGECELEPGRKRAPRAFLDAQRFRMLQQVNDLRVHLPNSGRETPLTPEQRRILIDCLQENEELTFTQIRSLLGLPRGSKFNYERGGERKLIGNTTFARLKRIFGDRWTALKPEEQEQVVLDLWSIQKPEALERRVAAKRGVWSRLDPSSDEAKQVAEMPLEGGYLKLSRRAIAKLLPHMEAGLSFAEAKARVYPDKQAKEALEFLPPVHEVLKELRNPVVSRALTELREVVNALIQVYGKPELIRVELARDLKRNRKEREELIEQMRKNENLRKRARDALIEEGCHDPRESDITKRLLAKECGWICPYTGKPFNMEQLMSGQVEVEHIIPFSRSLDDSYMNKTLCWADENRNKAGRTPYEAYGHDPTRWAEILRRMKENVKKHGMPAEKLRRFQMNEEEVERFLRDFHQRQLNDTRYASVKAREYLTLLYGGILAQGRDREGRIRVQVGAGQVTAWLRRELGLNRILGGGEKVRDDYRHHAIDAVAIALTSPQIDPPWPSFLDDVQRAVEQIIVSHRVYRRARGPLHAETFYSRPQEYKGKTYSHVRRQLWDLEPSQIKDIVDEAVRNAVEQKLRELGQTDPRKAFNPSRSDTLPTIRCGSRMNRIRKVRIRKAIATFPIGRAVFRRYVENEENHHLEIIETRDARGRIRWEGIVVSLFEAVRRRAEGRPVVQRDHGPNKRFLFSLVKGDAIELQENGIPVLYRVTGISKDLRGVVQIEFARNSDARPKKVRGRKGLTATPDKLRKKHCVKVIITPIGQKRYIPEGSEA
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSGGEQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRIYKEEFEAIWAAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRIRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGEDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEAHWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWKCPYTGREKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKQFKGEWAKEKLRRFLAQELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAEEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVGRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1066
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1066
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKTDSISSYTLGIDLGSNSIGWAIVKLDENDNPCGIEKVGVRVFEAGMKGQYEEGKEESRNKKRREARLVRRQIERRARRYRKLANLLQQIKLLPQGDLNDSGERQRILDELDKVLRTKYINNHLSPEEKNRLHQIFIYYLRSLSVEQKLEPNALGRVLYHLGQRRGFLSNRRGQKKDNEEQGKVKKGIAEIRVEMSRLGTETLGKYFAQIDTMDINQKRIRGRWVARDMYEQEFYTIWDFQSQFYPELLTEEKKKQVFFAIFFQRPLKSQKDKIGFCQFECIARGKKRNRRRAPWVILKAQRFRLLQKVNDLLIVADKNTKNPLTDDERKLVIEHLEKNGDTTFTQLRSLLRLPEEVKFNLEVAGEEKIPGNRTASEIRKVIGEHWDGMNSEEKDKLVEDIYSIVSDRALKKRLMRHWKFTEEEAQKLSEIPIEDGYCNLSRQAIDKFLPGLQQGRRYGELVKEIYGMDAIREGFKVDLLPPIEEAPIGEIRNPTVQKTLSEMRKIVNEIVKLYGKPRYIRIETGKDLRNTKKERERLWKNSRDMEKERKKIKDVLMKNGIANPTRDDIERYMLAEECRWICPYTGRSIKFKSLFEESQYDIEHIIPLSRCLDDSFKNKTLCYHEENRNRKHNKTPYETYSQDETRWNEILERVSKFNSAHAKEKLKRFNLHGKTLEEFIDKFSSSQLNDTRYAAREAVIFCGLLYGSEYRKHVFAVAGPTTAVIRRMWKLNKLLGSPEKNREDHRQHAIDAIVIAITSPAMIKNISEQAEKIPKSERKHDRWWRFIQPPWDTLYNEAKEKILSIIVSHKPERKVSGRLHEETNYSPPKQGDNKDETVVHVRKAIASLSKGEVEEIVDPVVRETVKKKLEELGKENPKKAFTDLKNYPLMPNRKGLQIPIKSVRIRKKLSVFPVGSKHRVRYVATDENHHIEIFETKDKKGRIIWDANVVSMFEAMQRKRRGEEIIQRKLIRDGKVVEDAKFLFSLCKGDMVYMKDSEGEYQYYKLVIVSEYASGAKVMFFLPHHVAKIPKSWVGLTKTSSALQKSEAKKCSINVLGETHIAHD
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQKESYILGLDLGANSIGWALLEAHPDPEEKGRLKAHGIKQIGVRIFEAGVEGEIEQGKDQSRAVDRRDARLARRRLDRISRRLSHLFYLLMSAGLLPEHPAYKTELGKKKSAKERKQERDLKAKARHEVINQLDQDLVKKWREKEPLAKETLPYILRAKALDEKLELYELGRALFHLAQRRGFLSNRKAKAKDDEELGKVNQGILELEGKIEGAGARTLGEYFSKLNPKEERIRSRWTSREMYLKEFEQIWNAQEKHYPKILTPEFKKKIWRCIFYQRPLKIQHHLIGECQYEKGKKRAPSACLAFQRFRMLQQLNNSYLISPDGEILNDGRLTNEQRERLIEVLEKKAELKFSKAKKILGLTKEYRFNFEKEDGKGEFLGNETAEKLIKVFGEERWSRFSEQEKNEIVQDLISIQHKSGLVKRGKNKWGLDDENAEEFSKINLEEGYCGLSRLALSKLIPLMETGLTYMEAVKQVYPDRLQNEAFDQLPMVINQMPELKNPVVKRVLTELRKIVNAIIRKYGKPEQIRIELAREMKKTRQQREEIWKKNKQNEEKRKQAAQAIIKEAGENPKPGDIEKYLLWDECNGICPYTGKSISLKQLFSGEVDVEHIIPYSICLDNSYFNKTLCFHDENAKVKNNKTPWQAYGSDEKKWNEILERVKRFKGDAAKEKLKKFQIKDLEELDDFISSQLNDTKYASKLAKKFLGLLYPGQEALSRVQATKGGITANLRDVFNLNSILKDGDSVERDGYEPKKTRADHRHHAIDAICIALTEPSTVKMLSEASSRALKERKRRFGKVQPPWENFWEDVKKAIDNTIVSHRVSKKVNGPLHQETFYSPPKEVQGKIICHVRKPLENLSAGDIEDIVDPVVKKKVQEKIKELGGGDPKKLFAGSSTLPPEKLPCMTAKDGRVIPIRKVRIKCVMTPFQVGDKGRERFVTSDTNHHLEIFETKDKKGNVRWDGAIVSQYEAMRRLRAGEPIVKREHGKGKEFKFSLALNECVKLLDEKGQEIVCVVKGISQLSAGPIVITLRHICDARPTSEYQKQIKMRKELKKNYDKKLAEEIEKMLPVFIFKGPDSLREAKGQKILITPLGEIRTAND
		
	
	 
		 
			 1111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDHLEVHVSDSAGGHVSEIPEYLLGIDLGVLSLGWAAVKLQDGRPIGLLDAGVRAWDLQNIAESDIAVGKEEPPSQTRRQMRQMRRQLFRRAQRLRRTWRALQQLGLFPPGSRHCAARKAFLDQLDGQAKAWLCQHRFGSADPPPHWEDTWIYHLRAAALDQPLPPELLGRVFFHLAQRRGFQSTAKTRSAGDQKDGEDRKNKKNKKGKKSEKSERERIRAAISQLQQAMQTSGARTLGEYFARLDPHQERIRGRWTSRRMYKEEFEAIWTAQAPFHPEWTAADKDRLFRALFFQRPLKSQRGLVGLCPLESKVLPPAQPGQKAKVLYRHRRAPLASLEAQRLRYMQRINDLEIIAPDGTHWVLRDPAYQLMRSKLYDLAEHHEELTFPAIRKALGIPTGKKGQDWKFNLEAGGEKKLPGNTTAARIRRILGDQRWDSLGPDGQKQLVDTLLAFLSEEALQQHLEARWHLDPPTAQALAHLELEPGYHSYSRRAIRKLLPLLEQGLRLNEARRKLYPQKEADAGGWDRLPPVCQVLPQVRNPLLVRALTELRKVVNALLHKYGKPVQIRIELARDIKRSRREREALSRRMRKQEDSRKKAAQIAREHLGREPSPFEITKVLLAEECNWECPYTGRKKIELAALLGPEPQFDVEHIWPFDRSLDDSFANKTLCYHEENRLRKSNRTPWEAYGSDPHRWGEIIARVKGFQGEWAKEKLRRFLATELPEDFPQRHLSDTRWISRTAADYLGLLYGGRIDPTGKQRIQTTAGRLTALLRRAWDLDSILGPGTEKNRADHRQHAIDAVVIALTDPAVVHRLSRWASHRPSWVRITPQLDSPWPGFFDQVKHRILSILVSFRQHRRLSGPLHDQTFYAPPVPSPEDPKKLRTKVRKKLSELSDNAVEDIVDPEVRRLVQEKLQALSQHDPKLADPKKAFASPENLPYLRSRRTGQIIPIKSVRIWVTAHLEKIGSGMRQRYVIPGTNHHLEIFAHLDAQGNETRWDGHVVSLLEAVRRKRLGQPVVCRDHGPNTRFKFTLAKGDYIQWTDDQGQPQILRVIGISHNNIEFRLPSDARPITIIKQEKQRIRARYQTLFQRRARKVAVSPLGEVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFQVGLDLGTNSIGWAVVAYSDKEGHVAAGSYVFPEAGEEDGGKFISHRRKRGEKRRQRKQLRRKRQRRNAVMRLLVGAQLLPKDTNERVQALTSTCPYRARSGALDRRLDPHELGCAIYHLAKRRGYLSTAALKLIGVPGVEELDAKLAAKAMEGLDTDEGERSEDDRKAIEEIKGVLDNIAQTRRRLAQGEARTLGELLYKEIERKRPVRAITGKRITQPVENALSSALGERWSGMNAAARGKAIKQLTRVADLSRKAQRTEKDELKLQELIASLASETGLAKDRIGAVAARVRPPVLGIRADRKLYQDEFDRIIAAQRHHHPKVLTDDFCESLREALFFQRPLKPTSNLVGYCSILPTRKRCHNATMLAQHSIILQRINTLRIIERADDALRERRLTPSEINLLVDALDRHDKLTWEEAADIIKLKDGEQWFDESPPADDPAARKGRKGKKGRDGLAGNKTCTAMRRAVGDAWDQLSNKRKEELIHRILTARHFRDIVPGLQRDYGFSDEQIYRIATANLPEGHNKHCAKVLRKIEPHLRKGHVYSEALELAKLREAHQSTEQLPDPDSAPEYASTTVQIANPVVQRAVKNALIVLNSIIKKHGKPEVVRVELPRDVSRTNKQRELVMKAQERKKRLNEEAAKLLQDAGLPTTGRNVLKVRLWQEAGCCSPYDPDNKLTIRQVVEECDIDHIIPRSRSLDDSYMNLTICPNQLNLVKGDKTPHEAFGADDERWSKIRNHLNALKTMPRRKKTLITCTDPETDSFVGRDFSDTSYIAREVKKAIQQLGIKVEVTRGALTAELRKLWGLEEILPLSEEEKQRIQDANAKGRFKNRDDHRHHALDAVVTALMDISTHQRLTRYYKRKETERTKGITLPEPWPGFKENVRRVIDGAPVVFQPTRGVEGALHEETARTPPTREEVERAIQQLPEHRRNRIDRAVVVGSQLVYLNDDREPRAAYDLGSNHHCIIWQRKLRDKKGRLRREMEVVTMIEAATRACCKEPVFSAEHSGRGVEWEPFLFLCKNDIVEYDDPNEGRRLMRVAKFSSWQVQGKRKTTERAELVLRPIRDAREIQDHNVRVSGQDALARILRRVILSPLGDVVGSEPPDAQHQ
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMSPGVAEPLTILGLDIGANSVGWVLIDRQEEEGPGRLKDAGVRVFEAGMNLPEESEKEASHNVERRQARQRRRLLERRRMRLYAVRRTLQDHGLLPPGDPRYDAAFKQWLSQTDPYTSRAQGLDARLEPHQIGRAIYHLAHRRGFLSNRRAPEKKDEKPKVLQKAIGHLEDEMKSAKARTLGEYLSRIAPPERRRSQYTLRKWLQEEFDKLWKSQQGHHPGLLTPELKQKIRDKIFHQRPLKSVARLVGTCELERGRKRAPRALLLAQRVRLLQEVNNAQVSIEGCPRRRLTHDERKKLVKALETSAELKFAKVKKILGFPQSVTFNLDRAGKKGFVGNKTAARLIEIFGKKGWDQLYSRDRDIVVEGLLTIQKEGDRGRDEIVKEWGKRRWSLAEEQAEALADVALEDGYPHHSVQAMDKLLPHLEAGLTHPEALERAYPDPAAATAVDRLPHAPKLRNPIVERALAETRKVVNSLIHRYGKPARIRIELTRDLKRTSREREKIWKGQRQREWERGRAEKAIANEIDRQQPSRDDIERYRLWEECNHQCPYTGRQINMADLFHESRFDVEHIIPLSRSMDNSFLNKTLCEAQCNRERKRNKTPWEAFGETSAWEDIIARVERFKADEETKKAKRRRFEMKQVDDKFTAQQLNDTAYASRMARDYLARLYGNQWKKCVEVSRGRVTAYLRRAWGLETILGAKPDEAAAETRRGKARDDHRHHAIDAAVVALTTLGAVHALSNAAKQEIPGKARFRPILPPWEGLVQQVRDAVEKMIVSHRPERRVSGQLHKETFYGFVTDPRTGQKRAVVRKRVEALTRHEIKKKEIVDPTVRAAVEARLEVLRNQDPKNAFKNPSDHPTLRTRKGCEIPIHRVRVFQAVKPKTIGSGISERRVALANNHHLEVFEKPDGSWMGEVVTMLEAMRRKKTGEPIIRRQDNEGRRLLFSLSRGEAVQINTGTGERVTAVVQTISGPNPGKVDIEFRRHSDARKAEDVRKAGDRIRVSSYADLKQREARKVLLTPLGEIRWAND
		
	
	 
		 
			 1058
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLSLDDDDNPTGVVRLGVRCFDSGVGSEEEVAQGKEESQNVERRGARLLRRQTWRRARRIAKVFHTLQRFGLLPAEPAPTPEQRDAVIKQLDADLRAEFLPAGDRAAFHLLPYRLRALGLDQPLPPFAFGRALLHISQRRGFLTNRKAEAKKDEKDGVVKEGISFLQNELVRTGARTIGEYFAGIDPEEQRIRGRYTARQMYLDEFEKLWAVQAPHHQLDEAAKKAIHQAIFFQRPLKSQSGLIGMCELEPNQRRAPAASLEAQRFRYLQKVNDLQIITPDGFILAPSDEQRRSLIDYLEHHAEITFDKLRTLWGLKLPRKSKKKSPAASGSDGDSDLASDAAQSDDRPGYNFNLERGGEKKLKGNVTRARIEAALGCDLDELPASVREPLVADALEYENADALQRRLVQRYGLSEEQAAALAETHFEDGYFSLSLVAIRKFLPLLEQGIAYAAARKELYQQSQQFQPHNTLPPLFMVKAQLRNPAVSRGLNELRKVVNAVIRRYGKPKYIRIELARDLKQPRKVREERSKSMRKNEALRQQIIDDIRRFGIANPSETDILKVRLADECNWQCPYTGKAISMETLLGPHPQFDIEHIQPYSRSLDNSFTNKTLCDVHENRMAKRNLTPFEAYSGDEQRWHEIIARVRRFRGPAGPAKLRKFLAKELDSDFAERQLVDTRYMSRAAAEYVGLLYGGIIDSQGKRRVQVSSGGVTADLRRLWGLNRVLPRDPGDDDSRPAKKSRSDHRHHAVDAAVIALTSPAMVHQLSRCAQDATLIGSRRFVALELPFPSLIDDLKQAVDEIIVSYRVKRKVRGRLHDQTYYSPPKPYCDENGRTVECRHVRKPLASISADRIEKIVDPVVRKIVQEHLARHGGDLKKAFGNPNNLPYLTAGDGRIIPIRKVRIRENISVLPIGKPPQLRFAAPGTNHHMEIVEVTDARGRVRWEGKLVNMFEAYQRRRQHLPVVCRDHGPNAKFLFSLACGEYVEMEHVPGQRKVYRVTTISEGQLEFRLHSDARPIKELKIAGSRARVRRSPNSLLEAKARKVFVDPLGNVYPAGD
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEHLDYVLGIDLGSNSLGWAVIGLIDGEPAQLVRAGVRVFDAGMEGDLESGREESRNLKRREARLHRRLLWRRQRRLTKLFNLLQRFDLLPPAPSISEHLPNGHRRPITPEQRQDLLNQLDRRILSSAWFQTKVNSGAFPEPEHTMPYILRAAALDEPLEPHMFGRALYHLGQRRGFLSNRKQAPKKNDDEGAVKEGIAELRKAMQTSGARTLGEYFSRLNPSTERIRCRWTARDMYEKEFNAIWDAQAPHHADLLTPERKKQIYDAIFFQRPLWLDPGTVGNCELEPGEKRAPAYLLVSQRFRLLQTVNNLRVLPPDDVDMPLTPTDRKKLVDALEMKGDLTFKEISKLLKLEKGYKFNLESGGEKRIKGNRTNADFYAVFGERWLAMSPEERDRAVEYVHSFQKAEKLKDAARKKYDLTEEQAEQLAGISLEADYINLSRKAIEKFLPLLEEGVTYGEARKKLYPESFEAREAMPLLPPVETALAQIRNPAVMRSLTELRKVVNALVRRYGKPSCVHLELARDLKKSKKQRQAISENNRRNESARAKAAEAIIKADVGISAPSPDDIRKVLLAEECHWTCPYTGRSISMRSLLGPEPQFDIEHIVPFSRSMDNSFQNLTLCYVPENRSVKGNRTPWQAYHGDPERYQAILDRVRKFAGDRQTVAAKLRRFTMTDDELEGFLEDFRNRQLNDTAYATSLAAKYLGLLYGGVNDADGRKRVQATSGQATAYFRSLWKLNSILNDGPTSDGGAVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDAAMIKRLSDAAQRAQLEHRRRFASLEAPWPNFVDSVRTEIDRIIVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPMGKDGEVRVRKPLDSLSRPEVEKIADEGVRKLVQQKLEQLGGIEPKKAFPNPENLPRFPSSGVVIKNVRITKPLPIFTLSEGRRARHVTSESNHHVEIYAELDEHGNEKKWGGEVVSMAEAYQRLKTGKPIVQRDHGPLVKFKFSLAPGEVVECEGKDGMRGLFVMRKASQLTSGQLQIGFAPLADARKAREIQTSRAWLWASPNTLGERNPRKVVVSPIGEVTETHD
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFSRANSVSDNDCSSVNAPAAPRDTASEAQPQPSQPSAGTNVPYVLGLDIGATSVGWAVLDLDAQGEPCCVRAMGARCFEAGVDGDIEHGKDSSRAVARRQARMARRILRRRARRLKKVFHLLQRHGLLPAGPSRTPEERHRLLADLARQLFPKYAPGGDRVAAHVVCYRLRAAALDRALEDHELGRALYHLAQRRGFLSNRRDDRRASEKGEKSQDTKVIEKEIASLKEQITASGARTLGEYLSRIDPEQQRIRKRWTSRQMYIDEFEAIWSAQSQHRPGRLTEALKRELRQAIFHQRPLKPQTQLIGRCELEPPRHPGALPPRRAPLALPVAQRFRLLQKVNDLQVIEPDGRIRPLTAEERNKLLQALSEQARMEFDDVRKLLGLSAPRKRKDKATGQQICTPGHRFNLEEGGETSIPGDTTTARLLPVLGDKWRTMPEPLRESLVRDLLDFNYPAALAEHLQRVHRFDRHEAEALSEISLEDGYAPYCRMALRKLVARMENGTPFATARKLEYPQSFAAKPPCELLPPVRRAVPDLRNPAVMRALTEVRRVVNALIRRWGKPEIIRVELARDLKKPRKEREKAWKGNREREKERKAAADRLLKEAGITNPSPADIEKVLLMEECGGICPYTGRPITIPALFGDSPQFDVEHIIPFSVSLDDSFVNKTLCWHEENRHHKRNKTPYEAYSGNRERYEEILRRVSRFSGRFRKEKLRRFQMTLADVKAEYGDDFTARHLTDTRYASRLAADYLGLLYGGTVDAAGRRRVQTSSGTATWYLRSEWDMNAVIPGLSGSPTGSASGTFIEKVRTDHRHHAIDAVAIALTSARVVKMLADAARNPEQHRRRRFAPVPPPWPNFKDEVSAAAEKIIVSHRVDRRVAGPLHAETNYSPPIVHENREYRHRRVPLSSITRSQIAQIVDDVIRQLVEQKVGSAGDPAKVFSDPRNLPVLRSRDGTRCIPIKKVRVREHVAATTVGAGPRQRHVVSGKDTLHHTVIVARQTPSGEVWEDNPVDRLEVHRRLRNGQPVIQTDWGSDARYVFHLCKNDCIEMDVESGNPSAGRQIYVVRSISKRDIAVRLHYDARTLEQIVRAKERGKFRISSADLLRRRNARKVMVSPLGEVLPCRE
		
	
	 
		 
			 519
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..519
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..519
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSLSQENRVILGVDLGSNSIGWALFDEISGDVKAAGVRVFDAGVEGEKKEIESGREESRAKKRREARQIRRQTWRRAQRLRKLYNILQEKGLLPKGSVDEVIPKIDLSLYQRYAPHLSNAHILPYYLRAKALDEKLEPFELGRALYHLAQRRGFKGNRRINTSEDEEENRKEIIELEQKIQETGARTLGEYFSKLDPEKERIRNRRISRKMYEDEFNKIWEKQKNFHPDLTDELKDRIHDAIFHQRPLKSQKHLIGECELEPGQKRALKALLICQKFRFLQKINDTTVLEPGRTPRPFSHEERQKLISELDKKSELTFAQVRKLLKLSNDCRFTSADKGKLLGNLTAAKIIEVIGEQKWFSLPEVKRRKMVAYLLHRDTESIKNRVMREFGLDPSTAEKFAQITLEKGYIRLSIAALKKLIPLMEQGSPFETAKRQIPEYNQRLSFTCEPKEFLPPVLDTNEFSAEKSGLTIRNPMVTRALAELRKVVNALIKRYGKPDTIRIELARELKKIKKSAKK
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPSEQSSLLELVENGDSMYGRWNCKQENWGRKMTDAKRKQTTLGLDIGTNSVGWALIETSGSSNGRIVEMGSHVFPLAVEGDVENGKYETKNSTRRLKRLMRRQNDRRKRRLKRVRSILQEAGLLPNNSDLAQAILTIDRSYLAANGGSNIPKDVLAHVVPYALRRVALDYPLEPKQLGRALYHLAQRRGFLSNRKIQQDDNEGVVKGGISELRKEMERAGARTLGEYFSRLNLEERRIRGHYTHRSMFEEEFEKIWEVQRRFHPDLLTEELRKKLHNALFFQRPLKSQKDKIGKCPFEKKARRCPWYRTEAQRFRLLQTVNHLRVVAPDGSSEPLAAEQRQSLVELLEQHDEVTCAAARKHLGLKKGFKFSIETDGAKKLKGDRTTAAMKSIFGDRWERFSESERNAILHDWVSIEKEKTLKRRAREVWGLTDEQAEEFANLSLEPDYAGLSLKAIRRILPHLEKGLSYSEAIEKEYDAFSAAEEVLDRLPPVSLAMNDLRNPIVARSLTFVRRVVNAVVSRYGKPDCIRVELARDIKQPKKEKLRRTREITERTREREKIRAEIMKRYDSRMTDPSRDDILKVQLAEECGWICPYTGKSIGWEDLFGPHPAFDIEHIIPFSISLDDSFLNKTLCHHHENRHVKGNRSPWQAYHGDPEKYEEILGRVRHFKGRAAKEKLRRFELEDLSEFEDFTERHLNDTRYASKLAMEYLSLLYGGLYDAGGKRRIQAVAGPITAKVRRWYSMTGLLGAGEKTRDDHRHHAIDAVAIALTSPGAIELLSRASAQMKDPARLAFGERAEPWGNFIPELKSRLAAIRTVHHQSRKVRGQLHEDTLYSPQENGTVYAKKPLKNMNLGETERIVDGAVRAAVLQKLAKLGEKNPAKAFAKEENLPRLKNGHVVKSARFVARVKNATLIDAPPHQRAVVAGNNHHMEIVATLDELGNEVKWEGVVVSMLEAYERRRACLKAGKPVQVVQRDHGPGKRYKFTLHCGDFIEVDMPDGKREIFVVRVLAQTKEIASAPLNDARKKSDMQKAKAWLRLIPGSLKSRNARKVVLTPFGEVRSAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIEIDIDGGQSLLGAGVRCWELSNASLEEVEKGKEEPPGQSRRQARQLRRQMFRRAQRLRRTYRVLQEMGLFPTGPRSSTARKAYLETLDQKAQEWLRTNVPGANNDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRTLEKNKDEELGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEQIWNAQRSHHPNSLTDSKKARLYKAIFFQRPLKLQHGLVGRCPLEVLPRKRPNGQVEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGQRRVLSPEERQKLYDLAERNEDLSFTLIKKTLGIPTGKKGEGWECNLERGGEKKLPGNRTSAQIRKVIGDATWEDLGRERQKALVDTLIAFLRADTLEGYLHRVWGFNREVASQLAGLPLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTQRKINQHAELPPVRQVLPTVRNPLLIRALTELRKVVNAIIRKYGIPRCIRVEVARELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYAADPVRWQEILTRVRNFRGPFARQKLDRFQAEEIPPDFALRHLSDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPAGRQRVFTVTGGLTALFRRAWNLNAVLGGSPEKNRYDHRHHAIDALVVALTDPSMIQRFSEEAKKLLRTSDRGAVKVDPPWDTFLTDVRRHVEEIVVSFRVSRRLSGALHDQTHYSPPVEQGKTKVRKRLNALSSHEVERIVDPVVQRLVKEKLEQLGMSDPKKAFATDANLPIIRGKNHTALPVKSVRIWVSSSVIPVGDGPRRRYVVPGNNHHIEIYAVIDGQGQEVQWTGKIVSLYEAYERKKRGEPVVCRDHGPNTRFKFSLAKSEYIEWINDDGQKQLLRVVGISHNNLELRLPYDARPITLIREQRERIRATYRQLFQRRARKVMVTPLGEVLPAND
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTKNGQVDYVLGIDLGVVSLGWAAIEIDIDGGQSLLGAGVRCWELSNASLEEVEKGKEEPPGQSRRQARQLRRQMFRRAQRLRRTYRVLQEMGLFPTGPRSSTARKAYLETLDQKAQEWLRTNVPGANNDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRRTLEKNKDEELGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEQIWNAQRSHHPNSLTDSKKARLYKAIFFQRPLKLQHGLVGRCPLEVLPRKRPNGQVEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMQRINDLEFTDPQGQRRVLSPEERQKLYDLAERNEDLSFTLIKKTLGIPTGKKGEGWECNLERGGEKKLPGNRASAQIRKVIGDATWEDLGRERQKALVDTLIAFLRADTLEEHLHRVWGFNREVASQLAGLPLEQGYHSFSRRAIRRLLPLLEQGERLNAAIQKVYGGTQRKINQHAELPPVRQVLPTVRNPLLIRALTELRKVVNAIIRKYGIPRCIRVEVARELKRSRKEREEISKRMREQQKRREEAAQRVLQELGRTAAPRDIEKYLLAEECNWICPYTGKQITTQALLGDHPEFDVEHIWPLHRSLDDSFMNKTLCYHQENRSVKAGRTPYEAYATDPVRWQEIITRVRNFRGPFARQKLVRFQAEEIPPDFALRQLSDTRWISKAAADYLGHLYGGRIDPTGQQRVFTVAGGLTGLFRRAWNLNAILGGSPEKNRYDHRHHAIDAIVVALTDPSMIQRFAHEASRLLKAWPRVAVRLDPPWSTFLSDVQRHVEGIVVSFRVSRRLSGALHDQTYYAPPTEQGKTKVRKPLREMSSHEVERIVDPTVRDLVKEKLKRLGTSDPKKAFATDANLPIIRGKNNTALPVKSARIWVSSSVIAVGDGPRQRYVVPGNNHHIEIYALLDGQGQEVRWKGKIVSLYEAYERKKRGEPVVCRDHGPNTRFKFSLAKSEYIEWINDDGQKQLLRVVGISDDNLELRLPHDARPITLIREQRERIRATYRQLFQRRARKVMVTPLGEVLPAND
		
	
	 
		 
			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIRKNSSYVLGLDLGSNSVGWAAISFSEDTPVGVLASGVRIFEAGMEGNIEAGRGESRAAIRRAARLARRQTERRTRRRQKVYRLLQRMGLLPDGESSDVIPALDQDLLDRHRDDFCPDGLRRLDNILPYWLRTRGLDYRLEPDELGRALYHLSHRRGFQSSRRSAQKNDEELGQVKQEISQLEEEMAAANARTLGEYFARLDPHKHRIRCRWTSREMYWKEFNELWAAQQPHHPDILTEENRDRFTKALFHQRPLKSAKGLVGRCDLEPTKRRAPWACLEAQESRMLQMVNNCKVITSDGELCAFTPEERSTLLSALGQEGDLKFSKVKKLLGFKRTFHFTLEEGGETRFVGNRIAPKMREVLGDRWDEMTDVEREQVLEDLRSFQKVDALYRRAKRAYGLGEDSARQFAETELEDGYANLSRAAMRKLLPHLREGKTFMEARMAVYGRPNSLSTEVHDMLPPLTEYADLRNPVVTRALTEMRKVVNAVIRKYDKPEIIRVELAREMKQAKSHRQRTAALMRKREKERQDAAEAIAKEISSRSPRPGDILKILLADECDWTCPYTGKQISMRALLGESPQFDIEHIIPFGRCLDDSFLNKTLCYHEENRNVKGNRAPAEVYSEERLSEILQRVRAFKGDTFAVQEKLRRFQINTEQISEWSAGFIDRQMNDTRYISKFAMQYLACLYGGLWDAAGKRRVQAVSGGTTGYLRELWDLNGLLGNSNGPKTRDDHRHHAVDAVVVALTSPGSVQALTKAALQAWKRPEHRSRFISNDPPWPDFVSDVAETVQSIFISHRPRRKVRGPLHGESNYATTKDGQVHIRRQLKSLKAKEVECIADPCVRRAVLEKLHELKETNPEKAFADRNNHPVLVARNGQHIPIHKVKIQVSAKPTAFGGTRGAPRLVANKSNHHIEIVAVLDAEGSETKWEGHIVSTYEAMKRLVAADKPGARALSSRKGNANLPPVVRKDHGPSRTFLFSIAPGDTLEIRNPSAWKDTWADKPNFIVITTVSVSNSGSIEVAGHSLEDARLQKEIKKDKALYRIRSMKTMRELQPKKVNVSPLGDVTPAND
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSLADRKPYSLGLDVGVASIGWAVIEEPEPNRPAALIRSGVHAFDEGVEGDIESGRDEARGAARRQARLPRRMFWRRQRRKYKLLRILQRARLLPDGVIGQPQAMHDYLLKLDADLRRAHLASGDRIAAHLLPYKLRARALDQALTPTELGRAFYHLAQRRGFLSNRKSMKKDEDEGVVKQGILELAAKIQAAGARTLGEYFAGLDPEAERIRKRWTARQMYIDEFNAIWQAQAPHHPSILTEAFRSELYRAIFFQRPLKSASHLIGRCELVPNARRAAVADRLFQKFRILQNVNNLEVLPSDGPARPLSAEERAKVISALTSEGDMTFARLRGKQMLKLPKGTELKVWGQDEEKKLPGHRTDEKLREVFGERWDSMSDDIRDAIVIEILSFEKPQALERRAIKAWNLDPAKAKELSELRLEQGYAAHSRKALRMLIDGDKERGIPGMQDGTRYGTARRELFPESFKSSEPVDRLPPLKKAMGEVRNPAVERTLTELRKLVNEIVRVYGKPQTIRIELARELKRARKERERLSKENAAREKLRAKARARILAEAGVQEPRRSDIEKALLWEECEGQCPYTGQSIPFASLFGPSPQFDVEHILPFSRSLDNSFLNKTLCAVAENRDRKRNNTPFEAYSRDPKRYEEILARVRRFKGDAAEKKLTRFEMQQIPEDFVSRQLNDTRHAAVKAADYLAMLYGGRTDANGRLRVQVSAGGLTAHVRNELGLNAILDDGGQKTREDHRHHAVDAIVVAMLGPRQVQILQTAAERASAQGRRLFASVEEPWTGFLDDVRKAVDSINVSWRQDRKLAGGLHEETNYSAKEHSHADKKGQLKPHRHVRKPVDTMSESQVDDIVDPIIRERVRAWIALRDAKTDDPKPPYPVSHTHDGREIPIKTVRIRKTIGVEPVGMDQTPDGPKPGPRTRYVKPGANHHTVIVATLDKYGNETRWDDYPVTRLEAHRRHAAGRPIIRKDWGENRKVKFTLTRNEYLLVRDQEGGDRLIRCISVSEGANEFRLHTDARSATEARKPGSGARIGLSGENMRKRNARKVRVTMLGDVIPCHD
		
	
	 
		 
			 1037
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1037
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1037
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEQSNNPITLGLDIGPNSIGWALIGNDDRGKPKEIITAGTRVFEAGLDDLQQDGKGKSRNTNRREARSRRRLLERRTRRLTVLAKNLQKCGLLPEGNLADSIERHRLFNELDNKYDDPYTLRARALKEKLSFIELGRALYHLAQRRGFLSNRKSVSDAEEEKGIKKKIGDLARTIEESGNTTLGEYFSKLDPHEERLRSRYTSRKMYLDEFEKIWEKQTEYYPDILTDEFKKKIHRIIFYQRPLKSQKGLIGECELEPGRIRAPWGLPQSQRFRYLQTINNLKVADDRKSVLREITDDEYYKIVSHLESEGDLTFAKARKILELKRTAKFNLELGGEKRLVGNRTAAKLSEIFGKDRWQKFDDSDKNAIVEDLRSIVKDETLKNRAMRVWKLSEEQAEKLSRVRLEDGYCNFSRQAIEKLTPLLENRIPLQTAIKEIYPEHFEREGEFHDLLPPFSDSGLASLRNPIVERSLTELRKVVNSIIREYGKPDIVRIELARDLKQPSKQREKATKKMRANEHARKRAAQKIMDEAKIENPSREDILKVILAEECNWTCPYTGKQISIGALLGDHPQFDIEHIIPFDRSLNNSFINKTLCDAEENRNVKRNRTPYEAYNSTSKWDDIIARVSGFNSDVKFAKLRLFKMTPEKVEEEFSKFTSRQLNDTRWASVLAKKYLGLLYGGINNDGIDAGGKRKIHAISGPGTAYLRDEWGLNAVLGDGPGKSRDDHRHHAVDAVVVALTTPGNVKLLSKSAQSSNYGKRKFTDIPPPWENFLENVRSSISPIVTSHRLSRRVRGELHKESFYGRPRVDEKGKTYVAIRKPLEKMTKKEVENIIDPAIRNIVKEKMKSLKQEDPKKAFAESENHPVIKSSNGKSIPIHKARIRMNLSETFTAGSGHRARHVISDANHHMEIVEVRNPENGEIKWEGHVVSMFEAYQRHKNGEPIVKRNYGENENFLFSLAGGDIIELDNPEDNMRELYIIRTVPKSKQLYFVPVNDARKLSDIGKKGLTAPPDSLRIRKCQKMVITPLGEIRTANN
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEDNKPGSVAVGVDIGANSIGWMVFSCTGENEGDYKQMTGLVDAGVRVFEEGVEGGLEALQKGQEKSRNTTRRDKRQIRRQLERRAMRTFGLFQLLQERALLPESKFGVSGNNMTDRWKTTVERAERDEVLRRLDQELLDKWKTKLESEGKPEEEILLLPKRFHYMLRARALDEKLDDYDLGRALYHLGQRRGFESNRKVSKKDEDKGKVKKDIEKLSQDIAEQGARTLGEYYSWLDPDAHRIRNRWTGRQMYKQEFEAIWEAQKEHHPSILTDEFKEKLEKAIFSQRPLKSQKTLIGPCEYEKGKHRAPRACLEFQRFRILKQVNNTMVQDRDFRKRDLTKEQRQALIEELERKPALKLKDAKKVIGIKSNEKFNYEGGTFTTFMGNTTADRIRKAIGDKWDELSNEDKYKLLEDVLSIKKEEALERRAVNHWGFTEEEARKLAETELEDGYCHLSRKAINKLLPIMEEGHREMEAVNVTFDPEPPVPHDFLPPVKKAVPELRNPAVERVLTELRKVMNAIVREYGKPAVIKVEMARDMKKSRNQRKEISNKNLKNRKKRDNAKEELKKIMGIEEPKRRDIEKFLLWEECKRQCPYTGQYISAEALFSQNSRFDIEHIIPFNKCFDNSFLNKTLCENEENRRKGDRTPWQAYSGNPEKYEQIIKRVEGFQGDAAQEKLKRFKMEDDELEEYISSFRTRQLNDTRYASKLAVNYLGMLYGEVIDEAGKRRVHVSNGEITHHVRNALDMNSILNDGGTKTRDDHRHHAVDAAAVTLISYGLIQRMSNAAKKADRTAGRHMFTPIEKPWEKYIEDLKKTIQNITVSHRVSRKANGPLHEETNYSPTGYDEKGKPYVHVRKPLEGMTKNDVENIVDPEVKKAVKEKIKELGKHDPKLFQDPQNLPHLNAKDGRKIPIKKARVKKSASPMTVGQGPRERHVAPGSNHHVEIFEVKDKKGKPKWEGEVVSRFEAMRRKKEKEPIVKRDHGPDKKFLFSLALGEVIEIDEEEGKRGMYVLRSVFSNIHKEKKSPRIAFVKINDARLKKEIKDSGDWKTSFLEPLRKLNCRKVSVDPLGRVRPAND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEDNKPGSVAVGVDIGANSIGWMVFSCTGENEGDYKQMTGLVDAGVRVFEEGVEGGLEALQKGQEKSRNTTRRDKRQIRRQLERRAMRTFGLFQLLQERALLPESKFGVSGNNMTDRWKTTVERAERDEVLRRLDQELLDKWKTKLESEGKPEEEILLLPKRFHYMLRARALDEKLDDYDLGRALYHLGQRRGFESNRKVSKKDEDKGKVKKDIEKLSQDIAEQGARTLGEYYSWLDPDAHRIRNRWTGRQMYKQEFEAIWEAQKEHHPSILTDEFKEKLEKAIFSQRPLKSQKTLIGPCEYEKGKHRAPRACLEFQRFRILKQVNNTMVQDRDFRKRDLTKEQRQALIEELERKPALKLKDAKKVIGIKSNEKFNYEGGTFTTFMGNTTADRIRKAIGDKWDELSNEDKYKLLEDVLSIKKEEALERRAVNHWGFTEEEARKLAETELEDGYCHLSRKAINKLLPIMEEGHREMEAVNVTFDPEPPVPHDFLPPVKKAVPELRNPAVERVLTELRKVMNAIVREYGKPAVIKVEMARDMKKSRNQRKEISNKNLKNRKKRDNAKEELKKIMGIEEPKRRDIEKFLLWEECKRQCPYTGQYISAEALFSQNSRFDIEHIIPFNKCFDNSFLNKTLCENEENRRKGDRTPWQAYSGNPEKYEQIIKRVEGFQGDAAQEKLKRFKMEDDELEEYISSFRTRQLNDTRYASKLAVNYLGMLYGEVIDEAGKRRVHVSNGEITHHVRNALDMNSILNDGGTKTRDDHRHHAVDAAAVTLISYGLIQRMSNAAKKADRTAGRHMFTPIEKPWEKYIEDLKKTIQNITVSHRVSRKANGPLHEETNYSPTGYDEKGKPYVHVRKPLEGMTKNDVENIVDPEVKKAVKEKIKELGKHDPKLFQDPQNLPHLNAKDGRKIPIKKARVKKSASPMTVGQGPRERHVAPGSNHHVEIFEVKDKKGKPKWEGEVVSRFEAMRRKKEKEPIVKRDHGPDKKFLFSLALGEVIEIDEEEGKRGMYVIRGVSTVKPKDKPYPHLSFVRINDARLKKDIIAAKDWGTSLLDPLRKLNCRKVSVDPLGRVRPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSNTVLGLDIGTNSLGWALFKQNKNGQIANFIDIGSRIFEAGMDGDISSGNAESKAKKRRDKRSIRRSIARRRRRMEKLKKALLQNNLLPDSTCFNESIEKLDKELLEKYSVETKTQMPSKETLSHTLPFYIRARALDKRLTPHELGRALYHLAQRRGFQSNRKETANEDEGVVKQGISELRKKIKEAGVRTLGEYFAYIDPTRERIRGLWTSRDMYIDEFNKICDAQTDLINPELRKYVYNSIFFQRKLKNQKNLVGACILEPGRKRCPWYRPEAQTFRLLQSINNLRVKLPNEPERELSSEEWPQLRDALEGASGKLDKNGNLTFTKAKTLLSLPRGSKFSIEEGGEKSLKGNVINAKLYGIFGERWKNFSEAEKEAILMDIHSYEKDSSLVLRAQNAWGLSEAEAKGFAAVRLPEEYCSLSLRAILKLLPDMEEGLSYSEAVKKHYPEQFKADSEIFDLLPQVSEFSDDLRNPAVHRCLSETRKIVNSIIAIYGKPDLIRIEVARDLKKSNKEKKNLIRKNRENEKQREAAKRKIFNELKIENPSRDDILKVVLAEECSWKCPYTQKCISINSLLTEPQFDIEHIIPFSRCLDDSFVNKTLCYHEENRNVKRNMTPYEAYCGDADKYDRILLSVKGFNGRLADEKLRRFKLADISEFEDFSSRQLNDTRFAAKSAMKYLGLLYGGVYDAQGKRRVQALSGGITALIRSGLGLNDILGDGIKNRDDHRHHAVDAVAIAVTSPKTVRTLTNFLKNMEKRQSDIFKLKIKDSLTFDCWPEFKQDCSKAVGDIIVSHYVSKKVKGPLHEETIYSKPHIEKDQKGKNVEFKYVRKQLVDLEMKNVYEIVDHAVRKAVLGKLEELGEKSPKKAFSKPENIPVLKNGHPVKRVKIRKKQETETVGKKDSARNVVLGNNHHMEIVAILDNEEKEIKWEGYVVSMLEARKRLKSGKLLVRKDFGTGKVFKFSLACGDIIKLTEEDGSEVFRVIRTVPQSKQLCFVALNDARKQADIKAAGEWYSAMPNSLLKKSCKKYTVTPLGVIRRAND
		
	
	 
		 
			 1039
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1039
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPDIQGSLTLGLDIGTNSVGWALIKKSGRKNSQIIDMGVHVFPESVTGDVAGGRYETKNATRREKRLARRQTDRRRRRRQRILKILQNAELLPNDKNLAKAIAKIDAAFLAQHGGAEISKELMAHIVPYALRRRALDHRLEKYQLGRAFYHLAQRRGFLSNRKIPQTDEDGVVKVGISELNHEMAEASARTLGEYFAGSNPEERRIRSRYTHRDMFKSEFDAIWNAQKSDHPKVLTDDLYKALSNAIFYQRRLKSQKHLIGECLFESGQKRCPWYRPEAQRFRLLQTVNNLRVVDATGLHRAVSKDERAALLKLLETSARVTCAQARKAMGITGKGVKLNVEMGKAKTLYGDKTTASLLAVFGKRWGEFSGSKKEQVILDLVSIEKHKALKKRGEKVWGLSGEALARFTELVLENDYAGLSRKAILKLLPHLESGLSYSEAVQKEYDAFRANGKVYDLLPPVDLEYSDLRNPIVGRSLTYVRRVVNSVASRYGKPERICIELARDIKQSKQEKQRRIKDIAERTRNREKIKEQLRGYGLADPGPDDVIKIQLAEECGWVCPYTGKPIGWEDLFGPQPEFDIEHIIPFAISLDNSFLNKTLCHHHENRHVKGRRSPYQAYAGDEEKYEAILTRIKTNFRGNCKNEKLRRFKLDDLSEFEDFSNRHLNDTRYASKLAVGYLALLYGGIVDVEHKRRVQAVSGPITVIVRRWYGMTGLLGSGEKTRNDHRHHAVDAVAIALTSASTIEALSSASTKMKNVSRLAFGETVEPWNGFLHELKTRLAFVRAVHHQGRKVRGRLHEDSIFSKQPNGMVHIRKPLETLTKDDIPKIADKAVRLAVKGKMNELEEDHPQKAFANPENFPKLKRKDGSDAHVIKRVRIERKQTTVSVGSGAAERAVVGGNNHHIEIVAALDEEGTEVKWEGHVVSMLEAYRRKQDCLRRKEHPDVIKKNYGPGKLYKFSLFCGDFIELDMPEGLREVFVIRAVPQSKQIMFVQCNDARLQKEIKAAKKWFSGYPDSLRKRNARKVHLTPFGEVRNAND
		
	
	 
		 
			 1039
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1039
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1039
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPDIQGSLTLGLDIGTNSVGWALIKKSGRKNSQIIDMGVHVFPESVTGDVAGGRYETKNATRREKRLARRQTDRRRRRRQRILKILQNAELLPNDKNLAKAIAKIDAAFLAQHGGAEISKELMAHIVPYALRRRALDHRLEKYQLGRAFYHLAQRRGFLSNRKIPQTDEDGVVKVGISELNHEMAEASARTLGEYFAGSNPEERRIRSRYTHRDMFKSEFDAIWNAQKSDHPKVLTDDLYKALSNAIFYQRRLKSQKHLIGECLFESGQKRCPWYRPEAQRFRLLQTVNNLRVVDATGLHRAVSKDERAALLKLLETSARVTCAQARKAMGITGKGVKLNVEMGKAKTLYGDKTTASLLAVFGKRWGEFSGSKKEQVILDLVSIEKHKALKKRGEKVWGLSGEALARFTELVLENDYAGLSRKAILKLLPHLESGLSYSEAVQKEYDAFRANGKVYDLLPPVDLEYSDLRNPIVGRSLTYVRRVVNSVASRYGKPERIRIELARDIKQSKQEKQRRIKDIAERTRNREKIKEQLRGYGLADPGPDDVIKIQLAEECGWVCPYTGKPIGWEDLFGPQPEFDIEHIIPFAISLDNSFLNKTLCHHHENRHVKGRRSPYQAYAGDEEKYEAILTRIKTNFRGNCKNEKLRRFKLDDLSEFEDFSNRHLNDTRYASKLAVGYLALLYGGIVDVEHKRRVQAVSGPITVIVRRWYGMTGLLGSGEKTRNDHRHHAVDAVAIALTSASTIEALSSASTKMKNVSRLAFGETVEPWNGFLHELKTRLAFVRAVHHQGRKVRGRLHEDSIFSKQPNGMVHIRKPLETLTKDDIPKIADKAVRLAVKGKMNELEEDHPQKAFANPENFPKLKRKDGSDAHVIKRVRIERKQTTVSVGSGAAERAVVGGNNHHIEIVAALDEEGTEVKWEGHVVSMLEAYRRKQDCLRRKEHPDVIKKNYGPGKLYKFSLFCGDFIELDMPEGLREVFVIRAVPQSKQIMFVQCNDARLQKEIKAAKKWFSGYPDSLRKRNARKVHLTPFGEVRNAND
		
	
	 
		 
			 1198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFINRKLVLGLDLGVGSIGWCLVSKDLQDNPLEIVAIGSRVVPLSTTEVNDFKVGKSKSPSQQKRLVKSFRRNIDRYQMRRYKLVSILKYLNMMPNVELMKAPLIELWSLRSRAATVGEKLSLEEIGRVLFHINQKRGPQFRIDDESTDTVYKEAVNHRHKVIRESKQTVGQYFYCKLQNSRITNPKGKSFYTYRIKDNVLPREAYEEEFMQIMDVQMKFYPEVLTPSIISRLFDTIFFQRELKSCKKLVSVCDIEKREYPIPDKEGQYRIVGPKVAPKSSPLFQVFKIWQSISNISFTDIDGQRLYIKKDVRNKLFNHILTKGKLNARDCYNIVGVSDKEFSLDKLTLDGIKGNLTLNQISKALSLLPVTKRNELLEFDLKVEEQVDTVTGEIHNVISNDMLSEPLYKLWHTLYSLNKADERRKCLQNNFGISDEQTIDELCKLNFKKDGYCKLSSKAIRRILPYLQEGYDYAQSCLLAGFRHSDYVTTEENEGRPLQTHLPILKKNELHLPVVEKVLNQMIGIVNRLIEKNGEIDETRIELARELQRSKKEREDMDKQNRENLKRNEEIAEKLKKENGINKPTHRMLMKYRQFEETGGKCMYCGGDIDVKTFMYGIDTEWEHIIPKALLFDNSFSNSICACQKCNKTKNDRTAYDYMRSLGTQRFNDYKERVKKMYDEKSISRTKYKNLLASFEDYQERKRNGCATEEDKELWENYIDRQIRQTQYISRAALKMLKNVCRNVYASSGTVTSFLRHGWGYDNILHDLNLPVYDAAGIGLTEDVVVKQDGKDIQVHRIKGWNKRMDNRHHAIDALVVACTKQSIVQRLNEFNSSRTEFEEEVKSGKKKRFKNKKSMLEKWVEINTPFSKKEVAEKVSGIIVSYRTSNKVASSSTNRYLSNGKTIVEKGIISPRLPLHESHLYGKINGKNVYRYSLSELFLKKKDVNIEDVLKSIVDKGIVAILENRINAGIINNDSSKKPYDVDPAKAKENLATLVSKPPMHSNGTPIRRVKCYVSKPTIPVRTDSHGTVTAYAVSGNNHHIEFYRNDKGEFKESVISYWQAFLRIKNHLPLFVNIDNASILRKASEEGFDIGEIHDSSWDPFLCLGKTELVVIGLKKRTIENLIKRGDYSKIASHVYKVCGVSQGDYTFCIHNEIKYVPKERNKPDGRFIRIQNIKSLANLELVKVKINPIGEITIL
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSASSVSCQKYVLGLDLGSASLGWAVVALNDANEPTHLIRTGVRIFEPGVEGTTADIAEGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRAARQRDLFKLLQQQGFLPVQDEGSTSASEERHNILNDLDSRICAKWSANSDTDSFAQLPLYKLRKTALDEKLEPFEIGRILYHLSQRRGFKSNRRDTPKNADEEKEQGRVKTGISELQSAMEQSGARTLGEYLASLDPHKVGENVRRRWTSRSMYECEFNQIWEAQIAYYPESLTPALQKQIGQLLFFQRPIAAQGHLIGKCELEPNERRASWATLEAQRFRILQKVNDLQIIYPGNPISQPLTSPEREFVFNLLDSEGDQTFANIRKHLQLDKKSVFNLERGDEKRLRGNRTNVVMRQAFAERWGAFSEEERKQIVEEWRTSESDEWLAKRGVDHWGLGPEIAATWSTKHPENGYCALSRKAIARLMPLMSEGVSFKTAETQLYGDRFSGATALDQLPVVKQYLTTLRNPAVERALTEMRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVSATKANRKRQKEREDIMQRILQECGIPKERQSRKDIEKALLHVECGGMCPYTGRSIRFSDLFHDSQFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPDNRERKRNKTPFEAYGSNEQEWAEILERVRKFGNAGKLKRFMLETLKDIEDFSARQMNDTRYASVLAGRLLGTLYGGRDVQGDVGMRQAVFVSSGAVTATLRRSWGLEAILHDLVPDTSGQGKGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRQGMIQQMARAASTEPWQDGERTWRKIESPWRDFVDSIRPHIAELVVSHRPEHKMSGELHKGTNYSVPHLHKGKLTVHTRCALSALCAADIAAEDVIVDVAVRDAIRKKLDELGGSPKLFEKVENTPYLAARDGRQIPIRKVRIRETKNALQIGHGATARLVASGGIHHVAMFVTRDKKRCEVWKSNVVQITDIYQKLPRHDRRKGRPKSPSQGPVVFRGFPDDPDAQFVFSLMKDDTVALDVNGQARIFRVKKFSDNGQIWFVPANDAHDNATQMKSGITWSKKPNTLKELHPRKVVVDLLGKVHTAND
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTYRLGLDIGSNSVGWAALGTEGGVPVEVLRAGVRIFEAGVQGDLERGKEESRGADRRRARLQRRQTDRRRRRLKAVYSLLADYGLLPHGKSARERDSNLTALDAELARRFPEARALPYFLRARALDQRLEPPELGRALYHLAQRRGFESNRKARQRETDEERGEVLKGIQSLYGSMAETGARTLGEYFARFLPPAERRIRCRWTHRRMYQQEFETIWAAQREFYPELLTRERHDQLFEAVFFQRPLKSQEELIGDCELEPGEKRAPLWHPLAQRFRMLQVVNDLRLSEPSGVERALTPEERRQLLAELEIKGDLTFAKVRHLLHLPRGVSLNREEGGNDKLVGNRTEARMRSWFGVRWDEMAPEQRTEAIEDLVSKLTEEELFGKAVDVWKLDGTLARGYSQSGLEEGKYLGYSLKAVGRLLPLMEAGQAFMTARHSLYPETLRLGAAEDALRPVTECVPDLRNPAVARALTEVRKIVNAMIREYGKPDEIHIELARDLKSPRKERENRWKRMREQEARRKEAAEKLAKEDGNPRPSAADIEKMLLMMECGCQCPYTGRTISMAAIRNGLVQVEHIIPFSRSLDDSFVNKTLCFVDENARKRNHTPWEFYGRTGGEEWERILDRVGKFQSRVARAKLERFQMREEQVDALLGDFSTRALNDTRFASKLAAHYLAHLYGGLSDEGGRQRVFATSGMLTARLRRLWSLSRLAGLSESGEKVRDDHRQHTLDAIIIGLTELRWVKRMADAAEYGRSQGRSRISSIEAPWDGFAADVGKAIDSLLVSHRPERKISGALHKETLYAERRRRDGSQFIAVRKPVNALTKGELASIVDTVVRGRVKLAVARAGDDPGKLNDGNAPTMPSGVPIRSVRVEVRKPLRSVGSGERLRLITGGDNQHFEVFSVLDRRGSVKRWDCVIVSKAEAAERVRTKRPVVCREHGPNTCFAFTIAKGDTFEIERDGVPEVVVARVLEGDKRVSLFSIRDARRQEKRNALRCTVNELMKKYKLQKVAITVLGEKIACRD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAPLSSQDYILGIDLGVGSVGWAIVGTKDAQPSALVRAGVRVFAPAVEGNIESGREESRNVARRSARLQRRQTWRRSRRNLRVFRLLQTWGLLPVGASKTSQERHDLLDLLDLRILGSDWFQRKRIDNSIPEPMQVLPYLLRASALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSNRKVSSRSKADDDSGLVKPAIADLRKQMLETGSRTLGEFFSRTSPSQARIRSRWTGRDMYEGEFTFIWDSQTVHHPTILTPERKKLLHKAIFFQRPLSSARHLIGTCELEPKHRRAPRSLLVSQRFRLLQRVNDLQIVLPGQPTRDLAPEERADVLNSLERKGDLTFPAIRKLLHLPKEAKFNLEAAGETRILGNRTNAFFLRLFGDRWDKMPSEERDQIVDYVRSFQRLDKLPTAAAKKWGLSEESAQILESDPLEPDYLNLSKAAMCKLLPLMEEGVPYAEARRQVYPQRFVSQAPQELLPPVFLAEASVGRIRNPSVVRSLTELRKVVNAVVRKFGKPKQIRIELARDLRNSRAQRERMAKSNRENEKLRADAAKRILKEIGNPGPSRRDLQKAQLWDECHGECPYTGKVISFASLFGPEPQFDIEHIIPFSRSLDNSFTNLTLCHAEHNRNVKQNRAPSEAYGSDPDTYQAILNRVRKFSSRSATEKLRRFLMTPEEIQNFVSDFAESQLNDTRYASRLASDYLGLLYGGRVDADHKLRIRATVGRITAILRDEWKLNAILNDGSTSQGGLTLKSRDDHRHHAIDAIVTALTDEGTIQTLSRAAENAYLAKRRRFAPIEEPWQGFFEDVRNEISRIVVSHRTSGRVRGPLHEQTLYSHPIPVAAGASGQKKPGKPGFEHRVRKPLESMTTEEAANIGDPVVRSLVAEKLAQFGGAVPKTVFSVPANLPVFQASDGRRIPIRRVRVRKPLTATVLGSGPSTRYVVPESNHHAEIFAELDQKGKEIEWDIFIVSLAEAIRRKHSRESVVSKNHGAQETFKFSVAPGDVIEMDVASGRRQYFVVRGTSYPSVSLAPIADARQKKELVKDHAYLRMVPNSLRKKNARKIHVTPLGDVEEAHD
		
	
	 
		 
			 685
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..685
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..685
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAPTEGAGVGQRFVADHPQGLERCAREKWGLTPEIAEELSQKRLPDAYGRYSLKALHELLPALESGRSVEEAIRSHPQYLKSRMPAEPLPLLPPVKDVLGEIRNPAVLRSLTEMRKTVNAIVRRYGKPEFMHVELARDLKKSKKERQTETGRNRDREKLRQEAVEDLRRHDPVRYANPRGTDIEKYLLAMEARWQCPYTGREYSFVDVFGEYPSVDVEHIIPRSRSLDDSYLNKVLAYRSANMEKGNRTPHEWLHESDLERYDRMIALVNGFDSRFEVGRKLRRFSMELSEPDSLLAEFTQRQLQETRYASKLACRYLGVLYGGEVDADGNRRVFACAGQVTAKLRKTWDLNQILNPVGKPEKSRDDHRHHAVDALTIALTSTKMVRDLANAAGEADRLFRRKIILPVPWVNFAEAARAGIEAIQVSHRPARKLSGPLHKDTLYSRPRKYAVEIDKKGKPVEKEYVHLRVPVVKLGTRAAAEDIVDVRVREAVMAKAEELGGGGNKFQNNWPVLHTRHGGSVPIKRVRVREVKSVVPIGKEGRDRFVFSGSNHHAAIVAEMDTKGDIKRYVFSTVTMLEALERKRQGVPVVQREHGPGMQFLCTLSDGDMVEGKRPGDAVPRLWKVHTVDKNGRIFLSAALGARKKDEIKKAHDHWEPTVNSMFAAGGARKVLVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1058
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAERSDAEFVLGIDLGTNSVGWSIIGLVDGEPASLIRAGVRVFDAGLEGDIQSGQEQSKNLKRREARLHRRQLWRRARRLTKTFNLLRKFGLLPSGDASTPKERQDLINELDQTIRNSAWFPAKASSGAYPEPQQRLPYILRAAALDEPLEPHFLGRAFFHLAQRRGFLSNRIKSAKKNDDEGAVKKGISELRQAIQETDARTLGEYFAHVSPTERRIRGRWTARSMYEDEFEKIWAAQGPHQPTLLTDERKKELRQALFFQRPLWLDPRVIGRCELEPEEHRAPAYSLLAQRFRLLQTVNNLRVLPPGQPERDPSADERKNLIDDLEAKGDQTFARIRKLPGFKKCEFNLERGGEKRLMGNRTSADFQAVFGDRWSKMSAEERDSAVEYVHAFQRPDKLADAASKKWGLGDEAAERLAGVSLEPDYMSLSRKAIKRLLPLLEEGVPYATARRQLYPERFEAGAPLPSLPPVEQALTEIRNPAVKRSLTELRKVVNGVIGACGKPVQVRLELARDLKKSKKQRQALTEAMRKNERERAAAAKRIISEAGVTAPKPDDIRKFLLAEECRWQCPYTGRSISMGALFGPESQFDIEHVIPFDRSLDNSFTNLTLCYHEENRNVKRGRTPFQAYHGAERYDQILDRVARFTGERRMVAAKLTRFKMNDEELEVFLEDFRNRQLNDTAYASSLAARYLGLLYGGLNDAAGNRCVQATAGQTTAYFRSLWKLNSILNDGPSTDGGRVAKSRADHRHHAVDAVVIGLTDAGMVKRLSDAAERAPREGRKRFAALEGPWPNFVDTIRAEIGRITASHRVSKKVSGALHEETIYSGPQSEGASHVRKALATLTKSEAEDIVDPQVRKMVQKRLAQLGVEDPKKAFADETKLPFFESRDGRHIPIKRVRVKKQVPTFVLGSGRIERHVTSESNHHVEIYAQLDGQGNVGAWDGEVVSMYEAYQRQKTRKPVVRRDHGPPVKFIFSLAPGELIECDGKSGGRSLFVVRKASRLSSGQLQIGFAPINDARKAKEMQTSRAWLWATPESLSHRHPCKVLASPLGEVSETHD
		
	
	 
		 
			 1238
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1238
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1238
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPALDSSQKYILGLDLGSASIGWAAIRLNDQLEPTEVFDAGVRIFDPGVEVTAKISTEEAIMRGIDRSKAVGRRLARQARRQSGRKRARQNKLFKLLQANDWLPTYEEFRDEPLFAQKHLTFNRLDKELADALSGSRRRRGADAVMLDIDQALPYVLRKEALERELKPCELGKITYHLSQRRGYRPSAVDENDREESAEEEETASSSKKGKKKRETEDDGDEQSTGKVEKGISDLNTKMQAAYQTGTIKAPLIGPYFGTFIAHNPHDERIRHRWTAREMFEDEFDLVWAKQDEFYRTSHPGLTPEELEKREKLRQEIRKLLFFQRPLASTAHLIGFCDLEPEERRAPWASLEAQQFRLVQKVNNLRYFDRTDMLEKQLSEEKSAKLVMKLQEEGDQTFPAIRKLLDMPDAEFNLQKKRKPDDDPKKKINEGKIEGNRVNAVMLRVFGAERWDSFTWDEKVAIVESWRTTEGLKERERVAADQWSLDKFHAHIWAENRPPADYCKLSRKAILNLLDPAKGGMWNGVPFMTARLKVYPNPLAGKKPLDYVPEVTGPNGSIRSLTNPAVIRALTEVRKVVNAVIRKHDKPYEIRIELARELRKNRKQRKDTEEANEKNHERRLEAARRILQECKSYDPQGLDAEGLVRAKRDDVTKMLLLMECHCTCPYTGQSIGYSQLFGGEVEIEHIIPQSMMVDNSFDNLTLTFRGTNHEKLDRTPWQHFGGNQDDWENILKRVEKFGNKRKLALFQLLTPEQARKFGARRLNDTRYTSKLAGRLLMTLYGGRDVLPDAGVEVDEQDEFKDNTGRRAIFVSSGMVTALLRDAWMLNLHELIGDSATKTAETAHEKREKNKESKKKDRSDHRHHALDAVVIGLTTESLIRKINTLSASYYVQHQNDRYISLGYRELLKLVRREARPECLNGERLERLRDTFKGIVTSHRVNHRLRGELHKAGYFGKERGRTPKNDTPIRHKRISIRDLSKMEKPEDIESTIAHIVEGKNKDGSPNTTIKQIVREFGETIRGKNKKGEEVRGYRMWKEAEHRYPTLPGKRLGKPVPIKKFTTWFTKHTTSLGMEKRGKGYPERNVETGEIAYVSFFNVQNRRGTKWKWDVVKLFDAAQSIQSVPKRERARTNIFALPSDEFKKSLRDDDEVTYRFSLMKGDLVEMENGEIVIVRRFESDGRIWISAVNAAGTDKMLNETNSLHRIGLSDFLKKRPKDSDSPQPIRIDPIGNKSRIELGA
		
	
	 
		 
			 948
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..948
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..948
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSEKMQAAKTPTYGAYFANFANNNPHIERIRHRWTSREMYRKEFDLIWQKQSEFYRESHPDLLTDELKEKIANCLFFQRPLASTEHLIGKCDLEPAEPRAPWASLEAQRFRLLQKVNDLAWFLPRTMQEEPLTPEQRVLLANELQNRGDLTFEKVCELLNLPPKTEFNLERGKKKKIEGNRIVPIMQRVFRDRWNDFSTAEQENAVELWRTPEGMEERIKKAIEQLNLDQFFAQIWAEKRPPREYCRHSRKALARLLELMETGVPYATARKALYGNPFAGKEPLPLIPQIKDAVPSITNPAVMRALNELRKVVNAIIRKYGKPYQIRIELARELRKNRKQRHDTTEANEKNHERRVQAAIRILKECQKYGYDAQGRDAEGLVRERRDDVTKMLLHMECGGICPYKGGDPISYGQLFGGEVEVEHIIPQSLMVDNSFGNLTLTFRKTNLEKLGRTPWEAFGGDGKDDQWAQIIDRVKKFNNREKLGRFQQRTPAEALAFADRRLNDTRYTSKLAGRLLMSLYGGRDVAPAETQDEMEEFKDRTGRRAIFVSSGMVTALLRDAWCLNLSDVVGEEAYKCLEAEVKDGDARQKRRNEPKKKDRCDHRHHALDAVVIALTSEGMIRRINTQAANYYSRQKLAAQPQPLTYRELMKLVRREDWPECLNEDLRTIFQKMVASRKPEHKLSGALHDATFYGKERPSKDGSMKRHQRIAISNALTDVQIENICDEGIKRAVKELGDAIGGYKKWSVEKHDWPKIPNLSTGEFVPIRKVRINITKNSRPLDTGKRWKAFGQGRPERNVEEGEIAYASFFNVQDRRGTKWVSEIVKLFEATQRVRALPKAERGKQRISERHSKFPDAVFRFSLMKGDLVELLHEGKVGVFVIRSFEADNRIKVAPINAASRDDDLKKAGHLLRLGFTEFLSMGAGEDKVPRPVTIDLLGQAHYIKLRA
		
	
	 
		 
			 1058
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1058
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1058
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAERSDAEFVLGIDLGTNSVGWSIIGLVDGEPASLIRAGVRVFDAGMEGDIQSGQEQSKNLKRREARLHRRQLWRRARRLTKTFNLLRKFGLLPSGDASTPKERQDLINELDQTIRNSAWFPAKASSGAYPEPQQRLPYILRAAALDEPLEPHFLGRAFFHLAQRRGFLSNRIKSAKKNDDEGAVKKGISELRQAIQETDARTLGEYFAHVSPTERRIRGRWTARSMYEDEFEKIWAAQGPHQPTLLTDERKKELRQALFFQRPLWLDPRVIGRCELEPEEHRAPAYSLLAQRFRLLQTVNNLRVLPPGQPERDPSADERKNLIDDLEAKGDQTFARIRKLPGFKKCEFNLERGGEKRLMGNRTSADFQAVFGDRWSKMSAEERDSAVEYVHAFQRPDKLADAASKKWGLGDEAAERLAGVSLEPDYMSLSRKAIKRLLPLLEEGVPYATARRQLYPERFEAGAPLPSLPPVEQALTEIRNPAVKRSLTELRKVVNGVIGACGKPVQVRLELARDLKKSKKQRQALTEAMRKNERERAAAAKRIISEAGVTAPKPDDIRKFLLAEECRWQCPYTGRSISMGALFGPESQFDIEHVIPFDRSLDNSFTNLTLCYHEENRNVKRGRTPFQAYHGAERYDQILDRVARFTGERRMVAAKLTRFKMNDEELEVFLEDFRNRQLNDTAYASSLAARYLGLLYGGLNDAAGNRCVQATAGQTTAYFRSLWKLNSILNDGPSTDGGRVAKSRADHRHHAVDAVVIGLTDAGMVKRLSDAAERAPREGRKRFAALEGPWPNFVDTIRAEIGRITASHRVSKKVSGALHEETIYSGPQSEGASHVRKALATLTKSEAEDIVDPQVRKMVQKRLAQLGVEDPKKAFADETKLPFFESRDGRHIPIKRVRVKKQVPTFVLGSGRIERHVTSESNHHVEIYAQLDGQGNVGAWDGEVVSMYEAYQRQKTRKPVVRRDHGPPVKFIFSLAPGELIECDGKSGGRSLFVVRKASRLSSGQLQIGFAPINDARKAKEMQTSRAWLWATPESLSHRHPCKVLASPLGEVSETHD
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESESKGDFILGIDLGSNSLGTALVSPSTSAIVHLGVRIFPAGVEGDLDKGKEESRSAKRRGARLARRQTRRRARRMYKVFRYLQTWGMLAEGPQQEVIFALQQKLERRYPETQILPYFLRAEALKRPLDVDEIARVLYHLAQRRGFLSNRAAGAKEDPKERSVVKSDIKGLKAEIDSKGFRTLGEYLASLNPHESRIRGRYTHRSMYEEEFKAIWDAQAQNHPDLLNSFRREKLQRALFHQRPLKDQSDLIGDCELAPGEKRAPLRSLLSQQVRVLGFVNNLRLRRDDGNQRTLTEPEREALLDLCSKSPKLTFGKVRTELKLGKLKFTIEEGGEKNVPCDLTSSRLRDAIGVAWDGLTPEQREDLVEDVGDPGRFVTEEEMEKCARGKWGLDAETAQRLAEVHLPDGYGRFSLAALRKLVPWLQQGLTVEEAKDNEFPDHRKAADPLPLLPPVSEVLGEVRNPAVLRALSELRKTVNAIIRRFGKPAFVRVELARDLKRGKQERLRDSNRNREREKIREEAVAELRKHDANRFANPKRSDVEKYMLAKEANQRCPYTGQVYGFTDVFGEHPSVDVEHIIPYSRCLDNSFVNKTLAFRPANAEKGNRTPHEWLHEGDPERYDRMVDIVKHFDSRFQTAPKLARFTMALTDPDSLLDEFSQRQLQETRYASKLAAKYLGALYGGVNDADGTKRVSTSAGQITAILRKAWDINRILSLSPFKSREDHRHHAIDAVSVALTSQQTVQQLSRAAEDAYRVRKHHLTLQSPWENFNADLRSAVEEIQVSHRPTRRLSGPLHEETIYGAPRKTAAGKTAVHYRVPVVTLSTEKDFSQIVDPTVRGAVVAKAQELGGGGPKFEKNWPQLRTRKGALIPIRRVRISKVTGTQVIGKPGRERSVIPGSNHHAVIYAELNLKGETARYRSCTVTMLEAYERQRQGVAVVQRDHGPGTVFRCTLSEGDLLEAKRPGTEPAAIWYVRSVKSNEKIVMSPSRDARRKDEIIASRDLWEIAANVAFKQCGARKVLVNHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVAKHKDYVLGLQINASSIGWAAVQLSDKDDKNPVALMHPGVHLFDPGVEGSLLEIKRGKDISRAVAYRQVKQSQRIRERRLERETELFALLQMQGLLPASTNGSPKQRLDTLNNLERELEKALADRHPHNKLPYILRADALDRRLKLFELGRIFYHLVQRRGYQSNRRKPEKEGQEGAVKQGISELAQEMQKLKARTLGEYFSKIDPQKVKIRRRWTSRQMYLDEFEQIWTKQHKYYPDLLTPQLKSQIHRLLFFQRPLASAKHLVGFCEFEPKQRRAPMCSMEAQRFRMRQRINDLRICPIGQAEGSPLTKEEKEALYRLLEVNPQLTYTAVKKHFGFPKSSEFNFQRAGEKQILGNRTYAHHYKVFGDAWLKMTPEQQAETINIWNAAETEKQLVTAGMRHYLLTEEQGKLWASELPESGYCSLSKKAIARLMPHLNEGIGYTTAVEREYGEGVHFKPIHEEIPPVREVFRALANPAVERSLTQTRKIVNALVRRYGKPYRIHIELGNELRRSRKERQNIHIGNKQREASRDKLRERVSEATGIAKQNVSGSDIEKVQLWDECDGFCPYTGHKIPFDALFRGDDWMMTNILPFNRHPDNSFSNKTLIYAPELASVKRNFTPYEAYGKNEDLFDDILRRVDLFKGDLAIEKLHRFEVRSREDLEIYTQRAMNDNRFATKWAMELVGTLYGGRDVLLPQGVTRRAVCGRPSALTALVRRKWALSDLYRELPDDWRAQTLDPIAIACLDDEIFHRMTRYSKDSNAIESPWPDFIDSIRSQVDSIVPSIRVEKKLNGALHQETHYSKPVIDEQGRSWVTVRKPVTAMSKRDIEAIVSKPVREAVLRHFLALEEDLSTCAAANNWPTIQVGKRPAVPIRRARIRKALTVTKVGKEGFERYVANDRNHHMEVFEIDDANGPRYVSRTVSLLEAKTRCNRKQPVIDERLTSLNGVSGRLPKGAKYKHLFVCALMIGDLILLHRDCEHENDVCIPGIYRIRGIAANGQVTVMPLNETRSAVELDKAHEGWSPKVDALRKMGMAPVKVDLLGELHPNGGKIDLFQPRKVATHQ
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSFRSSDSSAKRYVLGINLGCASCGWAAIGLNAQHQPTKLLRAGVRIFNPGVTGDIDRGKDESNAVARRAARLIRRQFRHRTARQAALFRLLQRNGLLPPYEGEEADASGQRHAILNRLDREIAVTWAERFPGETATDLPLYFLRKRALDEPLQPFELGRIFYHLSQRRGYQSNRKEKAFHLERAETGAKDEDLGQIEGEIEELKAAMEKAGARTLGEYFASLDPHRQKVRRRWTGRKMYEAEFALIWTKQAGYHPELLTKDLHDRIKYLLFYQRPLRSQAHLIGKCDLEPGERRAAWAMVEAQEFRLLQSVNNLEIVYPGQNVQFPLTTEQRWTVIHLLEKTAEATYETIRKALELPRGTQFNLQRNGEKRLKGNMTNALMATVFGDRWSVMPEEDKKLVVEEWRTIEREDSLMRRAQEHWKLDAAGAEWLAKHPAPAGYCAYSRKAICKLLPLLYEGIRGEEAKNVVYGSRLSGGAVYERIPPVREALKNLRNPAVERALTELRKVVNALVQEMGAKPYEVRIELMRSLKNSRRARFYSVQHNNELQNGREAAKARLLKECGIAQPSRADVEKALLWEECQGECPYTGRRFAFSSLFGENPSMRVSHIIPFSRIADDSFQNKVLCAAGEIQFKTNRTPFEAYGSDAAHYEEILTRVRNWKGTRYSGARSQRDKKKLVANAKIANPGKFRRFELHTAEEVEGFSNRQLTDARYASRSACELLETLYGGRDLKTDEERRQAVFASSGVLTTILRRRWGLDAILREPGASPNRLNTDESQSDYRHHAIDAMVVALSRPSFINALKKSAQAESSQPAAARSAVALQSPWKDFVDSIRPQVEEMLVSHRIDHRLSGALHEETNYGRPCENDGKMTVHIRKPVPGLSAAEIENIIDLKVREAVREKAALLDGSLKKWMPQKENEDWPMLKSKNGQEIPIKRVRIRKSLQVKTIGKKSRERHVSLGSNHHVAVFAITGDKGEEKRWSSQIVSLFEAMERKRKGEAVVQTSMQEDPHAVFKFALMKGDMLLLHKDCDHGKSLCQPSYWKVRSIWEQGTLTLVQIHDARQIKEIYAAKDWLLSSANTLRKLEAMKIEIDSLGRIHRAG
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPGMDFRKYTLGLDLGSASLGWALVELDDKDNPVRLMDAGVRIFDPGVVGGEAEIQKGRDKSKASERRSARQTRKQTHRRSLRQKKLFRLLQEHGLLPSAENRAQQKFSIQRHEILNALDQQLTSAWRGKATLPGSSMDMADQSLVYLLRQNAVDRKLEPFELGRILYHFAQRRGYRSNRLDADDAGESGNADTGEATESSEGATKKAKRAKEPTEKTLGEVAKGISTLRSEMDAKGTRYLGSYFAMVNPHEKRIRHRWTERAMFEEEFTAIWDKQREFHSELLTDQLEKEVRYWLFFQRPLASSNHLVGFCELEKGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLRVIERGMQNERRLKKEEREHILDHLETKGDLTFKALKELLAPSIIDGANMERGIKDKIEGNRVNIHMLRVFGDRWNALSREDRQKAVEQWRTIESPETLKRVGREQWQLDENAAERWGDARLARPPKDYCNLSRLAISKVLPMMETGCPFKTVEREIYDSRFSGAEPMKLVPRVTDYLPSITNPAVMRALTELRKVANAIIREYGKPYQIRIELARELRRNRRDREKQFLDNKARQEKREKGARWILAQQSKPDPSAQDIRDVPGHMVDKWLLAEECGWKCPYTSDPARAQINYSKLFVYPEFEVEHIIPLSRCTDNSLANKTLCHRDENQRKGGRTPWEAYHEDEDRWAQILKRVSQFANGPKLREHPKLRRFKLRSLEEIEGFTRRQLTDTRYTSKLASRLLMALYGGRDTTVSADDDTAEFFDKTGRRIFASTGGVTHLLRDAWVLHPDVVLNMSSMNDGEKRKGKDRSDHRHHAVDALVIALTNEQQVKAVSLHAASKQEKKWPLDYRDLVRGLKTPWNNRDQFLGDVFHRMLVSHKPEHKLGGKLHIDTIYPEPLRDPNDGKHYVSLRRSIVGITDKQIKAIQGDNIRIAVEQKLQEHGGNSKKFDPDNLATLPVLKSRDGRLIPIKKVRVRESKSPESLMSFPGSRQVESESIHHFEFFARRDRKNREEWTHIPVSIIEAHVRYGRKNPVIARAHSEDQNAEFVFSLMKGDTVEMDYNGSRDVFKVKKFYSSGQIWFTQINNAQKDEEQKKDKTAWSVNPNPLRLLNPQKVTIDPLGRKYGVNRAT
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVAKHKDYVLGLQINASSIGWAAVQLSDKDDKNPVALMHPGVHLFDPGVEGSLLEIKRGKDISRAVAYRQVKQSQRIRERRLERETELFALLQMQGLLPASTNGSPKQRLDTLNNLERELEKALADRHPHNKLPYILRADALDRRLKLFELGRIFYHLVQRRGYQSNRRKPEKEGQEGAVKQGISELAQEMQKLKARTLGEYFSKIDPQKVKIRRRWTSRQMYLDEFEQIWTKQHKYYPDLLTPQLKSQIHRLLFFQRPLASAKHLVGFCEFEPKQRRAPMCSMEAQRFRMRQRINDLRICPIGQAEGSPLTKEEKEALYRLLEVNPQLTYTAVKKHFGFPKSSEFNFQRAGEKQILGNRTYAHHYKVFGDAWLKMTPEQQAETINIWNAAETEKQLVTAGMRHYLLTEEQGKLWASELPESGYCSLSKKAIARLMPHLNEGIGYTTAVEREYGEGVHFKPIHEEIPPVREVFRALANPAVERSLTQTRKIVNALVRRYGKPYRIHIELGNELRRSRKERQNIHIGNKQREASRDKLRERVSEATGIAKQNVSGSDIEKVQLWDECDGFCPYTGHKIPFDALFRGDDWMVTNILPFNRHPDNSFSNKTLIYAPELASVKRNFTPYEAYGKNEDLFDDILRRVDLFKGDLAIEKLHRFEVRSREDLEIYTQRAMNDNRFATKWAMELVGTLYGGRDVLLPQGVTRRAVCGRPSALTALVRRKWALSDLYRELPDDWRAQTLDPIAIACLDDEIFHRMTRYSKDSNAIESPWPDFIDSIRSQVDSIVPSIRVEKKLNGALHQETHYSKPVIDEQGRSWVTVRKPVTAMSKRDIEAIVSKPVREAVLRHFLALEEDLSTCAAANNWPTIQVGKRPAVPIRRARIRKALTVTKVGKEGFERYVANDRNHHMEVFEIDDANGPRYVSRTVSLLEAKTRCNRKQPVIDERLTSLNGVSGRLPKGAKYKHLFVCALMIGDLILLHRDCEHENDVCIPGIYRIRGIAANGQVTVMPLNETRSAVELDKAHEGWSPKVDALRKMGMAPVKVDLLGELHPNGGKIDLFQPRKVATHQ
		
	
	 
		 
			 1065
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSATEALQKYVLGLDLGSASLGWAMVALDSANEPTALIRAGVRIFEPGVDGTSLDIEQGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRVARQRELFQLLQRSDLLPVPESGCGASSEQRHKLLNELDQVIARRFKELGESASFGQMPLYLLRKRALDHPLEATELGRILFHLSQRRGFKSNRKEVKKSAKENEDLGQVKADIHALEKEMCDAGARTLGEYFAGLDPHIQKVRRRWTARKMFEEEFAAIWTAQQPHHISLLTDELREKIARLLFYQRPIAAQEHLIGKCELEPGKQRAPWATMAAQRFRILQKVNDLRLIESGNSISKPLDEEQRARLYRLLDREGTQTFAAIRKHLGIAKGIQLNLERGDEKDLRGNRTQKSMLKVFGDRWDTFSEGKQNQIIDNWRNSESDEALIREAVEHLGLDNDAATRLVAENPQSDYCSLSLTAIGKVIPLMQTGKSFKEAETEVYGSRFSGLKVHDTLPTVRQHLVSLRNPAVERALTEMRKVVNAIIREHGKPYEIRIELARELKKPRQERVQATKSNRKREVENKRVATMMVTECGLPPDPPRKDLEKAKLFLECGGICPYTGRSIPFSQLFQNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRENKRNRTPFEAYGGDEDRWAQILARVAKWSNPGKRDRFLLQDTQQLVAFSARQMNDTRYTSVLAGRLLETLYGGRDVIESGGTRQVIFASSGAVTATLRRSWGLEGILQELIPAESGQSRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSSVIQAMAQAASLEPWQEDSRAWRRITSPWKDFVGSIRPHIEQMVVSHRPEHKISGELHKGSNYARPYIYQGKATVHTRCSIASLKVADIEADDTIVDPAVRNAIRSKLEELGGNPKLFEKPEDAPCLQSVDGRTIPIRIVRIRETRNPVKVGQGMRERFVASGGIHHVAFFVVRGPNRKEKWDSRVVQITDAYERRRRKLPVVSRELATIPDAEFLFSVMKDDTVEVSDPKGTRVLRVKKFNDQKQMWFVPVNDAHDDGQQMKLGIAWSKKPSGLKDLCPRKVVVDLLGKVHAAND
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSAMETPQKYVLGLDLGSASLGWAMIALNHADEPTSLIRSGVRIFEPGVDGTALDIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRELFQELQKAGLLPTNAAGGGASSEQRHELLNEFDRSLTLKFLKPNDDSFAQKPLYLLRTIALDHALEPFELGRVLFHLSQRRGFKSNRKETKKSAKENEDLGQVKADIHSLELAIQEAGARTIGEYFAGLDPHIEKVRRRWTARKMFEHEFALIWAAQVAHHGSLLTQELHDRVHELLFFQRPISAQKHLVGTCELERGNDKHPPKRRAPWATMAAQRFRMLQKVNDLVVIDTKNQASRKLTEEERGKLYQLLDREGTQSFASIRKYLELKGTTFNLEAGGDKDLPGNRTQKSMRTVFGVFWDEFTEGKQNQIIENWRNSESDELLMQEAMEHLGLDAEAAAVLVKESPQADYCSLSLTAIAKLMPLMMSGRSFKDVETEIYGSRFSGLAVHDTLPPVREALPTLRNPAVERAMTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVKATTANRKREADNKGIAAKILNECGIANPSRADLEKAKLFVECGGICPYTGRSIPFSQLFQDSEFDVEHIIPRSRFPDDSFQNKTLCYLPENREHKRNQTPFEAYSNNPDVWAQILLRVTKWSNPGKLSRFKLQSERELADFSARQMNDTRYTSVLAGRLLAMLYGGRDVETGDSNRQVIFASSGAVTATLRRSWGFERILQAIVSPEPGDTRGKPRTDHRHHAVDAITIALTRQSVIQAMASASAFEPWQPGTRSWRRVPEPWTRPDFIGNLTEQIAQMVVSHRPEHKISGELHKGSNFSRPYLYKGKSTVHTRCELSQLKAADIAADDTIVDKAILGLIRAKFDELGGNPKAFEDPKNLPCFTTANGRKIPIRKVRIRQVKEPKLAGHGDRERFVDSGGIHHVALFVARNDTRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRIGRPKSIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNKTTWSKNPNGLKTLHPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNRIADTPEYTLGLDLGSASIGWALVALDSRHIPQGLLKGGVRIFEPGVEGSTLDIERGKDQSKAVARREARLHRRQLRRRAARQRDLFLLLQQKSLLPPAADTSASLSDQRHQVLNDLDRALTSDLRRTVEAASSRAVEQSLPYYLRKSALDRKLSAVELGRVFYHLIQRRGFKSNRKEGKKAKDDDLGAVKAGISELEAQMASAGARTLGEYFAGLNSHERRIRKRWTARSMYEREFQLIWQSQRGYWPDALDDEFEAKVSRLLFFQRPIAAQEHLIGFCELEPEERRAPWAFLEAQRFRVLQKVNDLRVIEHGHLEERPLIEDEKEAVFTKLENEDDQSFAGLRKLLGLKKATFNLERGGEKRLRGNRTNSFMRSVFGVFWDEMPEEEKHKAVTLWYRTESEEKLAQKARERWALDENAAKKFADTRPEDGYCSLSLKALRRLLPEMEKGISYGKIRPELYPEERKEPKGLLPLVRDAVPSLRNPAVERALTEVRKVVNAIVRQYGKPYEIRIEMARELRKSRKEREEATRQNRTREREKEIAKTKILKECGIQNPSRSDVEKARLFEECGGICPYTGRTIEFSSLFGDSQFDIEHIIPLSRCPDDSFLNKTLCYHEENRSVKGGRTPWEAYGADEERWAQILVRVMKFDNQAKVRRFELRSEEELGEFTERQMNDTRYTTRLAVDLLSTLYGGRDIPRGDGTNRRVIHATTGMVTATLRKSWGLEAILREAVPSYNGESKGKPRTDHRHHAIDAITIALTSQAMMQRMSVAAANAPSWQSGRRSFRSMEAPWPNFVDSIRPYVESMIVSHRPEHKMSGPLHKDTIYGRPYLFEGRSVVNLRRSVQGITPAQILEIPDLAVRQAVEAKLVEHSGDSSKFNPDEPSTLPRLTTNRGEHIPIRKVRVRETKNASALLELPGNRFVQSDEIHHVELFVRRESHKEIWVHSPVTLMEAYFRHRQNTPIVARKLEDDPDAEFLFSLMKGDMVEMNYKGQRGNFRVKKFYSSGQIWFADGNNAQQDKDQQRDGTRWSKRPDALRELRPRKILVDLLGKTHPAND
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSVNGDSEQPYVLGLDLGSASLGWALIGIDALDEPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALDIQQGKDQSKAVDRREARLHRRQLRRRVARQRELFGVLQSAGLLPTSDVPGAGIGSEQRHRILNDLDAALAKHYRTGPDIEAFSQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKTKDDEDLGQVNSAIHELEQAIQASGAQTLGEYLAGLDPREQKVRRQWTGRRMFKEEFEKIWTAQQAYHPSLLTPEFHDRVWGLLFDQRPVSTQKHLVGKCELEPDKRRAPWAALPAQQFRVLQKVNDLRIERERGSEEPLSPKQRAAAFDLLENHGTQSFAKIKQHLGLPKTAQFNLERDKAKELKGNATAQSMRKVFGDRWKDFSEGKRNQIIENWRNAEKDEDLKREAMEHWGLDEAGASALLAEKAPADYCALSLTALSKILPLMRSGKSFKEAETEIYGNRFSGAAVHPLIPVLRPHRKHFRNSTPPPQDPLMASIANGLRNPAVERAITEMRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARDLKKPRSKRLEDTVNNRKREAENRALAERMFQECGIPQPPSRKDLEKAKLWVEQQGECPYTGHSLPFSRLFNDDNGFDVDHILPRSRHPDDSFQNKVLCWGDTNRIVKRNQTPYEAFAEQDPENWQQVLGRVARWRNPGKLRKFEIRSTDELAEFSSRQLNDTRYTSLLAARLLSTLYGGRDVVKDGTSRRVIFASTGAVTATLRQNWGFEQILRGILPAEPGETRGKPRTDHRHHAIDAIVIGLTRDNIIQAMARASALEPWQPGTRCWRQVPQPWRTPDFYGGVEQRVREMLTSHRPEHKVNGELHKGSNYGRPYMHNGTPTVHTRKLISALKVGDIEADDVIVDRAVRDIVRTKLGEVGGNPKAFEKPENMPYMTTPAGKRIPIRKVRIRETRSPLRVGEGPRERYVASGGIHHVELFVRRDEKRRETWDSRVVQITEAYERRREKTPVVARILEGDLEAQFLFSISKDDTLEIQDGDLRRIVRVKLFYDNKQIFYVPVNDAHLDADQKKLAIVKSKYPNSLRPLEPRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1070
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METPQALAPKYIGNYVLGLDVGSASLGWALIQLSNADQPVSLIRAGVRIFEPGVDGTSLDIEQGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRAARQRDLFALLQRVGLLPAPKGAAEATSEQRHAVLNALDNELALRFTSSVDAAFAQMPLYQLRKRALYEPLDPFELGRVFVHLSQRRGFLSNRKDTKKSVKDNEDLGQVKADIHALEKLMQEAGAQTLGEYLAGLDPHKENVRRRWTARSMFKDEFEKIWASQQPHRVDILTPELHDQIAELLYFQRPISSQSHLIGKCELEPDKQRAPWATMAAQRFRILQKVNDLRLIVPGHLDGIPLTPEQRTSLFTLLDREGDQSFANLRNKHLGVAKGVQFNLEREDEKSMRGNRTQKSMLKVFGERWDTLTEGKQNQIIENWRNSESDDLLKREAIEHLGLDEAGAQRLLDEKAQPDYCALSLKAIEKLLPLMQAGKSFKEAETEVYGSRFTGENVYDFLPPVRDHLTSLRNPAVERALTEMRKVVNAIVREFGKPYEIRIELARELKKPRQERVKATKDNIKRRKEREDVARRIVAECGLQNPSRPDIEKALLHMECGGICPYTGRSVPFSDLFHNSEFDVEHIIPRSRFPDDSFQNKTLCYSLENRQNKRHRTPFEAYSPNEELWAQILQRVRSWPIPNDGKLKRFLLSDPKELEGFSARQMNDTRYTSVLTGCLLETLYGGRDVVEDGGTRQVIFASSGKVTATLRRSWGLEGILQELVPVEPGESRGKPRVDHRHHAIDAITIALTRQGIIQAMAEAASLEPWQEGARAWRKIVSPWKNFVDSIRPHVEQMVVSHRPEHKLSGELHKGTNYSRPYIHCGKQTVHTRCALATLSTVDIDAEDVIVDAAVREAVRAKLEEIGGNPKLFEKPENTPYLVSPNGRAIAIRKVRIRETKNPLTIGSGARQRFVASGGIHHVVFFVTRDQNRREKWDSTVVQITEAYERRSRKQPVIARTLSTDTEARFLFSVMKDDIVQVTENGVTRLLRVKKFGENKQIWFVPINDAHDDANQKKLGITWSKKPNTLKDLKPQKVAVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 959
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..959
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..959
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSKFLKPKDDSFAQKPLYLLRKIALDHALEPFELGRVLFHLSQRRGFKSNRRETKKSAKENEDLGQVKADIHSLELAIQEAGARTIGEYFAGLDPHTEKVRRRWTARKMFEHEFALIWTAQLPHHAPLLTQELHDRVHELLFFQRPISAQKHLVGTCELERGDDKHPPKRRAPWATMAAQRFRMLQKINDLVVIDSKSQTSRTLTHEERGKLYQLLDREGTQSFTSIRKYLDFKGTTFNLEAGGDKDLPGNRTQKSMRKVFGIFWDEFTEGKQNQIIENWRNSESDESLMEEAIAHLGLDTEAAAVLVKESPQADYCSLSLTAITKLLPLMMSGRSFKDAETEIYGSRFSGFAVHETLPPVREALPTLRNPAVERAMTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVKATTANRKREADNKGIAAKILSECGIANPSRTDLEKAKLFVECGGICPYTGRSIPFSQLFQDSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENREHKRNQTPFEAYSNNPDVWAQILLRVTKWSNPGKLSRFKIQSESELADFSARQMNDTRYTSVLAARLLAMLYGGRDVESDNGNRQVIFASSGAVTATLRRAWGFERILQAIVSPEPGETRGKPRTDHRHHAVDAITIALTRQSVIQAMANASAFEPWQPGTRSWRRVPEPWTTPDFIRSLTEQIEKMVVSHRPEHKISGELHKGSNFSIPYLYKGKSTVHTRCALSELKPADIAADDAIVDKAILALIRAKLNEVGGNPKAFEDPNNLPCFTTANGRKIPIRKVRIRQVKEPKVAAKGERERFVDSGGIHHVALIVARNETRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRSGRPKAIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNRTTWSKNPNGLRTLNPRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEMKQPVILGIDLGAKSVGWAVMAGDVDDAGRFEPIGLLDAGARCFEAGVDGNLDQGKDEARAVARRLHRGARRQLYRRAQRLRRALRELAAGGLLPSAVASPPEARHTYLCALDERLKSLMLADGEAAGPVQDSPIYQIRRRCLDGKRGLEEIGRALFHLAQRRGFKSNRKDSGKDDDKGKVKEGIASLGKAIDLAKSRTLGEYFSTLDPHQTRIRNRWTARTMYEAEFELIWAAQAPHHPGIMTDKTKSKIRHAIFHQRPLKSSAHLIGFCDLEPSHRRAPMGCLIFQRFRIVQKINDLTWRDENGSVCGPLAVDDPRRTALIDRLDAEGDLTMAEAKKTLGLHKKAAFLLEEGAARMLPGNRTVARLKPALGGHWNKWSAGRREAFVNELISDIEQSKWERRLVEHWGLSEEDAGRVGDLGLQDGYASLSRRAMRRLLVEMEAGVPFATAKKSLYGDRAKGRPALDNLPGVLRPPTRKFLGKINNPAVVRALTELRKVVNGIIRKYGKPVRIRIELARDIRNTRKQRQDSTKKIKDRTDERDGFKREMASKLPDLFGGRDPFKSDVEKWALADECNWVCPYTGNCITPESLFGQHAHFEVEHIIPRTRRPDDSFMNKTLCHSDKNRAKSNLTPFEAYYGTPQWDEIIVRVKRFQGSAARAKLRLFEVEKIDEDFTNRDLNDTRYASRLAKDYLGLLYGGFDGIDEAGTRCVQACCGQITSTLRNEWSLNTILGTDGEKNREDHRHHAVDAVVIALAGPRAVQILATAAGNASAEGRRRYARLGEPWGGFRANVEEVIGRVVVSHRVNQTLSGALHEGTNFSPAKNHKNEKTGKSEVVRHARKKLIGITRGQIENIVDERVKDAVTGFLGERDPKTVFKEGSAFPTLDNKKKNSGHPMPIRRVRVWERNSVISFGEGGAARHVAAGENNHLEVVADTDKHRNEIWDISNVVTRYEANRRLGASEPVVRRNWGEGKKLVMALQRGDHLELEIAGVPQLMRVVSIGTNWLQLQPPAFGSPKMEKVDRNAWLFQSARRFQAANPRKVSVSPIGEIRPCNE
		
	
	 
		 
			 1082
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPTLEVAQKYVLGLDLGSASLGWAMIALNQTGEPTSLIRSGVRIFEPGVDGTALDIEQGKDQSKAVERRTARLHRRQLRRRAARQRELFQELQKAGLLPTNANGAGASSEQRHQLLNELDRSLTSKFLKPNDDSFAQKPLYLLRKLALDHALEPFELGRVLFHLSQRRGFKSNRRETKKGAKENEDLGQVKADIHSLELAMQEAGARTIGEYFSGLDPHTEKVRRRWTARKMFEHEFALIWTAQVPHHAPLLTQELHYRVHELLFFQRPISAQKHLVGTCELERGDDKHPPKRRAPWATMAAQRFRMLQKINDLVVIDAKNQTSRKLTEEERGKLYQLLDREGTQSFTSIRKYLDLKGTTFNLEAGGDKDLPGNRTQKTMRKVFGIFWDEFTEGKQNQVIENWRNSESDESLMEEAIVHLGLDTEAAAVLVKESPQADYCSLSLTAITKLLPLMMSGRSFKDAETEIYGSRFSGLAVHETLPPVREALPTLRNPAVERAMTELRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVKATTANRKREADNKGIAGKILSECGIANPSRTDLEKAKLFVECGGICPYTGRSIPFSQLFQDSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENREHKRNQTPFEAYSNNPDVWAQILLRVTKWSNPGKLSRFKIQSESELADFSARQMNDTRYTSVLAARLLAMLYGGRDVESDNGNRQVIFASSGAVTATLRRSWGLERILQAIVSPEPGETRGKPRTDHRHHAVDAITIALTRQSVIQAMANASAFEPWQPGTRSWRRVPEPWTTSDFIRSLTEQIEKMVVSHRPEHKISGELHKGSNFSIPYLYKGKSTVHTRCALSELKPADIAADDAIVDKAVLALIRAKLNEVGGNPKAFEDPNNLPCFTTANGRKIPIRKVRIRQVKEPQVTAKGERERFVDSGGIHHVALFVARNETRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRSGRPKAIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNKTTWSKNPNGLKTLNPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHATLPAAPKYSLGIDLGSASLGWAMVRLNEANEPTQLLRAGVRIFEPAVEGNIEKGQDVSNAVARRQARLARRQLRRRAGRQKQLFKLLQHHGLLPQYEGQARDSALQRHEVLNALDRDLAAKWSNSADTDGSNFVELPLYVLRKAALGTQLEPFELGRIFYHLSQRRGFQSNRRASNSDKEEEQGKVKAGISQLEAEIEAADAETLGAYFATLDPHSQKVRRRWTHRRMFQKEFEIIWERQRSFHPTLLTEELRREISWILFFQRPIREQANLIGHCELEPDQRRASWATLEAQQFRLIQKVNDLEIIYPGQILGTPLTDAERLGLYEFLDAEGDQKFEAVRKHLGLEKNIGFNLQRGGETKLRGNVVNKIMRKAFAARWEEMDEEGKRLAVDEWRTIEGEQSLRRRFVEHWGLDGPAASALAEQTPPKGHCQLSRKAIRRLFPLMMLGQRFMAARQEIPEYRLQLKEPLERIPPVRETLNNLRNPAIERALTELRKVVNAMVGEYGKPAEVRIELARDLKKSRAERAKTTDIMRKREKERITAKERLLKELGPAFDHPSRADVEKALLWEECGGICPYTGRSIEFASLFGQAPQFDIEHILPLSRVPDDSFQNKTLCYHEENRNRKGNRTPFEAYGADPETYGQIIGRVKAWKIGNPGKLRRFELRTLEEIEGFSSRQLNDTRYSSRLAMQLLATLYGGDRIPQQDGSNRQIVFASSGSVTATLRKVWGLEEILREAVPSANGQSKGKPRTDHRHHAIDATVIALTRQGTIQAMSRAAEQAPSWMRTGRAYRGLQQPWKDFVPSIRPAIHGLLVSHRPEHRLTGELHDATNYGAPRKVNGKEVVHVRKPVSSLGVKDVESIVDPAVREAVRSKASEFDGDLSKCNPKEGVEDWPLLRTGHGKAIPIKRVRIQKTLEVETVAKGSARERYVALSSNHHVAIFAELDEHGKERRWEPIVVSLYEAMNRRRRGLPIVQQAYPGAEDCVFKFSLMGGDTVLLHRDCDHAKDICIPRAWRIRTITQTGRVALVPINDARMKVEIKSSKDWWEPGIDALRKLGCEKVVIDTLGRPHVTSD
		
	
	 
		 
			 1055
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1055
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1055
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSILSSPQDFRSGLVLGIDLGSGSLGTALVNPAAERIEFLGVRIFPAGVEGDMENGREEPRSAKRRQARHARRQTQRRQRRLYKVFHLLQRMGLLPAGRRVDVLCQLQRDLELRYPETTVLPWFLRARALDHPLEPYELGRALYHLAQRRGFLSNRVGGKEDEAERSIVKSAIKGLSAAIQDSGKRTLAEYMVSLNPRLTPLRNKPETSNHYTHRSMFQDEFARIWDAQRQYHPEALTEHRRAKLFHALFHQRPLKDQSYLVGPCELEPEERRAPLRLLAAQRFRILGFVNNLRLRLEDGTERKLWPNERAVLLDLCEKSEKLSFAAARRALGLAKALRFTIEEGGEKNVPVDLTATRLRAALGPQWDDLSLAQKEDLVEDVGDGRRCPTDEDLDACARGKWGLPAELAEALTRVRLPDAYGRYSLKVLRELLPALEDGLTVEEAIRQHTKYAATRKPAEPLPLLPKVSDVLGEVRNPAVLRALTELRKTVNAIIRRYGKPDYTRIELARDLKKSKKERQNETSRSREREKLRQLAVEELRKHDSVRFANPRGPDIEKCLLAMEARWRCPYSGNQYGFTDVFGDHPAVDIEHIIPRSRSLDDSYLNKTLAYRSCNAEKGNRTPREWLFESDNERYERMIQVVKGSDPRFEVGKKLRRFAMELSDPDSLLREFTDRQLQETRYASKLACRYLGCLYGGATDNCGNQRVFASAGQITAKLRRAWDLNRILSGQPEKSRADHRHHAIDALTVAVSSRKLIGDLAAASGEADRLFRRKVILPVPWAGFGEQTRSVIESIQVSHRPLRKLSGPLHEETLYSQPRAHVVGADRMGRPVTKDFVHYRVSVTTLNSARDFQDIVDSSVRAAVEEKAAKLGGGGAKFLNDWPVLTTRRGDKVPIRRVRIRKVQSVVPIGQGPAQRFVIPGSNHHAEVVGQLDASGQIARYACHTVTLLQALERKRQQAPVVQREHGPGCRFVCTLSEGDLLEAQRPEDPEPRIWKVRSVRQSGQLELTPSLDARMKKEIEEAGLIWGPAVNPLFLKRARKVVVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGETGSLAQSYVLGIDLGSASLGWAAISLDETGKPSGLLRAGVRIFDPAVTGDTEKGQDESNAVARRTARLIRRQLRRRAARQSDLFGLLQRHSLLPPYEGAEADASQQRHSILNTLDKQLAARWESSGGQTAADLPLYLLRKAALDAALEPFELGRVFYHLSQRRGYRSNRKEQASKKDTPGKAKKEDDLGVVEGDIKNLLEEMSRAHARTLGEYFASLDPHTQKVRRRWTGRKMYEDEFAAIWASQAAFHPVLLTEELHREIKHLLFYQRPIKAQAHLIGGCELEEGERRAAWATLEAQQFRVLQKVNDLEMILPGQVNGIPLTAEQRQTVLDLLEHSETASFDKIRKALKLDKNIGFNLQRGGETKLKGNLTNTHMAAVFAERWPEMPDADKMQIVEDWRTIPQDDSLIRRAIEHWKLDEPGAKWLAGKAAPSGYCMYSRKAIRKLLPLMATGMRLKAAENEIPEYRNRLTGGQAHDRIPPVRDTLKTLRNPAVERALTELRKVVNALIREHGKPAEVRIELARDLKKPRHERARATTQNRDREKERETMRKRIAAEFGEGFRPSRADVEKALLFEECGGECPYSGKRFPFSSLFGENSPWQVEHIIPFSRMPDDSFQNKTLCEVHENQYKANRTPREAYTDPQQYEAICNRVRNWKKPNLGKLKRFELRTTEEIEGFSSRQLNDTRYASKLACELVGSLYGGRDVAAADGKSRQVVFASSGMVTATLRRGWGLEGILREIAPAADADKKGKPRTDHRHHAIDAITIALSRPKLIAALSRANERDPYWPKTGRRFPRIDAPWKDFVDSIRPQIEQMLVSHRPEHRLTGAMHDETNYGRPRKEGGKDVVHIRKAVAGLPAGAIESIVDSAVREAVRAKAAEFGGSLEKWTPNEGKEDWPLLKTKAGKFVPIKRVRISKALGVETIAQGGRARNVALSSNHHVAIFALLDERGREKRWDSIALSLFDAMERKRKGQPLIQTSYPDAGNYVFKFSLMGGDTVLLHKECNHKENLCNPSVWRLRTIASNGQLCLMRVNDARLIKAVKDAGDWWSPRVDALRKLDATKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDVGTSKPYVLGLDIGVQSIGWALIGLDDGDRPFALRRTGVRCFDSGVGSETQIQLGNDESTNAKRRQARQQRRQLFRRAQRQRRVFRILQRAGLLPGSSAAAVDRHELLQRLDAELATQFGVPGDRVADHVLPYRLRARALGEALPPFALGRAIYHLAQRRGFLSNKKAQGDDKEEGEVKQAISKLHAEIERTGARTVGEYFSRLDPEDTRIRKRWTHRQMFLDEFEKIWAAQAPHHPRMDDGLKQKLQRAMFFQRPLRSQKGMVGRCELEPDCRRAPLASLQAQRFRYLQKINDLEITTPDGEIRTVTAEQRAVLSAAFEEKGELTFAGIRRVLGLKKTKGDEHDYEFNLERGGEKKLFGNRTGEKLARALGDRWRNLSASEQETLVHEMLCFQHEDALARRLEKAWKFDPATAAAVAAVRLEPGYSAYSRRALEQLLPKLADGVRLNTIRKDLYGDRLAESKVWDLLPPVREAFGSLRNPVVCRALTELRKLVNAIVRHYGKPKMVRIELARDMKRSRRQREDATKEMRKNEKQRDAAKAKILAELGISDPSRSDVLKFLLAEECNWECPYTGKPITPRQLVGQSPQFDIEHILPFSRSLDDSFANKTLCYHEENRNVKQHRTPWEAYHGDVQRWHEILMRCRRFRGSMAGEKQRRFQMEELPEDFAERHLNDTRYASRLAAEYVGLLFGGQVDREGKRCVQVSAGRVTAFLRDEWALNAILSGGREKTRDDHRHHAVDALVIALTEPRSIKLLTRAALRAQELGRRLLVPLDPPWGEHESFLADVRSSIETVNVSYRVDRRVSGALHQETLYSPPHHAIDGKGKPAEYHHIRKPLVNMSADEVEEIVDQSVRAAVKAKLEQIGGEPKNIFAEPANHPYFRTKDGRLIPIHKARIRKKVSVIPVGDDRRRRYVAPGSNHHIEIVANLDAQGHEESWGGLLVSLYEATRRVDAGEPVVQRDHGPGKKFLFSLTGGEYVLMRQESGENHQLCRVVVITDGQVEFRLHTDARPSTVTKKSPGARIRVSPGAMKRRGARKVAVDPLGNILPAND
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MISESGAKPYVLGLDLGVQSIGWAILDLDAEGRPCAVRRAGVRCFDSGTGSETEIQMGKDESNNAKRRDARQHRRQLFRRAQRLKRVLRALQKAGLMPEGSLKPAARHEMILKLDRELAPLYAAAGDRVAGHVVPYLLRAKALDEPLSPHALGRALFHLAQRRGFLSNKKARKEKDDEGVVKAGISQLHTEIEQAGARTLGEFFARLDPEDRRIRGRWTGRQMFVDEFDQIWAAQTPYHPGLTDEIRNSIHHAIFFQRPLKSQKGLVGRCELEPHRRRAPMATLIAERFRYLQKINDLEITAPDGEVRPLSPEQKAVLREALELGGDLTFTRLRGKKLLDLKKPTDEAPGFEINLERGGEKKIPGNRTAEKFVNVLGDRWHAMPADRQDRLVQEVLQSEHEDELARRLEANWGFASDTAAQLSAIELEQGYCALSRRAMRRLLPGLEAGRRLNDVRKEIYGEKLLRGSQDCEWLPAVGKVAGSLRNPVVCRALSELRKVVNAVVRRYGKPEKVRIELARDMKKGRKRREEAWREMRQNEKLRDDARRRILQEVGISAPRPGDVLKMLLADECNWECPYTGRAITPRALLGDSPQFDVEHIIPFSRSLDNAFTNKTLCHHEENRNVKQNRTPWEAYSCDDRRWAEIVARVRRFRGGAAAAKLRRFQLQEIPADFAERQLNDTRYISRMAADYVGLLFGGRTDASGTQRVQVGRGGMTKYLRDEWSLNSILSDGDAKNRTDHRHHAVDAVVIALTDPATVQTLSRSAERAHDMGRRLFVPIDVPWGDGAGFLDEVRGAIEAVNVSYRVNRRVSGALHEDSNYSKPHPAASAKGKRAIAYRHIRKPLKNMSAKEIEAIVDDRVRECVKDHLQRFGGDLKKAFGDEHNHPYLKAHDGRIIPIHKARVRKNEATITVGAGEKQRYVSPGSNHHMEIVATLGANGEEVEWKGEIVSLYEATQRVRAGLPVVQREQKEGRKFMFSLAKNEYFMMEIEPGKAALYRVVKISAGDIEFQLHCDGRPTIFEGRKRVRKSPGALQGVKARKVAVDPLGNILPAHD
		
	
	 
		 
			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVALDSANEPTALIRAGVRIFEPGVDGTSLDIEQGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRVARQRELFQLLQRSDLLPVPESGCGASSEQRHKLLNELDQVIARRFKELGESASFGQMPLYLLRKRALDHPLEATELGRILFHLSQRRGFKSNRKEVKKSAKENEDLGQVKADIHALEKEMCDAGARTLGEYFAGLDPHIQKVRRRWTARKMFEEEFAAIWTAQQPHHISLLTDELREKIARLLFYQRPIAAQEHLIGKCELEPGKQRAPWATMAAQRFRILQKVNDLRLIESGNSISKPLDEEQRARLYRLLDREGTQTFAAIRKHLGIAKGIQLNLERGDEKDLRGNRTQKSMLKVFGDRWDTFSEGKQNQIIDNWRNSESDEALIREAVEHLGLDNDAATRLVAENPQSDYCSLSLTAIGKVIPLMQTGKSFKEAETEVYGSRFSGLKVHDTLPTVRQHLVSLRNPAVERALTEMRKVVNAIIREHGKPYEIRIELARELKKPRQERVQATKSNRKREVENKRVATMMVTECGLPPDPPRKDLEKAKLFLECGGICPYTGRSIPFSQLFQNSEFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPENRENKRNRTPFEAYGGDEDRWAQILARVAKWSNPGKRDRFLLQDTQQLVAFSARQMNDTRYTSVLAGRLLETLYGGRDVIESGGTRQVIFASSGAVTATLRRSWGLEGILQELIPAESGQSRGKPRTDHRHHAIDAITIALTRSSVIQAMAQAASLEPWQEDSRAWRRITSPWKDFVGSIRPHIEQMVVSHRPEHKISGELHKGSNYARPYIYQGKATVHTRCSIASLKVADIEADDTIVDPAVRNAIRSKLEELGGNPKLFEKPEDAPCLQSVDGRTIPIRKVRIRETRNPVKVGQGMRERFVASGGIHHVAFFVVRGPNRKEKWDSRVVQITDAYERRRRKLPVVSRELATIPDAEFLFSVMKDDTVEVSDPKGTRVLRVKKFNDQKQMWFVPVNDAHDDGQQMKLGIAWSKKPSGLKDLCPRKVVVDLLGKVHAAND
		
	
	 
		 
			 1065
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIEETVVCEYTLGLDLGSASIGWALIGLDSNHSPCKLFDAGVRIFEPGVEGNIEEGKDESKALARRTARLQRRQLRRRAARQRELFRLLQSVGLLPASDSVIDDFSLQRHEILNQLDRELLNGLKARQSASDYSQSEQLLPYVLRKEALERKLEAHELGRVLYHLCQRRGFKSNRREGGGKDKEEELGKVKQDISTLRREMGDKTLGAYFAGIDPHVRKVRQRWTARDMFETEFELIWERQSQEWPELLSAPLKAKVARLLYFQRPIAKQEHLIGHCELEKKERRAPWASLDAQRFRLLQKVNDLKIIPAGSFVEVCLTSEQRQLLLEYLEVHGGITFGDLKKLLGLPPRTHFNLERGGEKSMPGNRTNAHMIAVFGEQWRELAAESKNEIVEMWRWVESEEKLARYGQERWALDEYTAKLFAGKRAEDKYCNLSLAAIRKLRPLMEEGVAFMTARMTLYPERRDEPRELLPLVREAVPELRNPAVERALTEVRKVVNAILRKYGKPYSIRIEMARELRKPRKEREAAAKRMRQNEKERIAVKARILKEAGLPNPSRDDIERARLWEECGGICPYTGRTIEFSSLFGRESQFDVEHVIPLSRCVDDSFGNKTLCYHEENRHVKRNQTPWESYGGDEERWDDIIQRVKSWKGGTTAAKLRRFELKSTEELEGFAARQMNDTRYTTRLAVDLLRTLYGGLHVVEAGGSTRQAIFASSGAVTATLRKVWGLEGILREALPSANGENHGKPRTDHRHHAIDAIAIALSSSGTIQRMNAYAATASARDSGTRVFRGLQSPWPDFVDSIRPRILAMRVSHRPEHKMSGALHNDTLYGRPYVRDGKSLVHLRRSVKGIKPDQIANIVDGAVRAAVERRLAEYGGDVGKFNPEVPESLPYLESKRGKIPIKKVRVKETKKGLLELRNNRFVESGDIHHFELFVHRDENRRESWTHVPVSLMEASRRSAANRRNGHAEAVVSQELKDDPEAEFLFSLMKGDIVEMDHEGGRELFRVKKFYAAGPIWFSHVNNAQKDADQKRDKTHWSKVPNGLMQLKARKVTIDLLGEVHPVHD
		
	
	 
		 
			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGEETGVLKYTLGLDLGSAAIGWALVGLDSNHSPCNLLDAGVRVFEQGVEGNIEEGKDESRALARRTARLQRRQLRRRAARQRELFRLLQSVGLLSASDPAIDDFSLQRHEILNQLDRELLNGLKACQSASDYLQSEQLLPYVLRKEALERKLEKYELGRVFYHLCQRRGFKSNRREGGGKEKREELSKVKQNISTLRHEMGEKTLGAYFAGLDPHLRKVRQRWTARDMFEKEFEAIWERQSREWPDLLSGALKSEIARLLYFQRPIAKQEHLIGHCELEKTERRAPRASLDAQRFRLLKNVNDLKIIPAGSSDEVCLTGDQRQLLLEYLEVHGGVTFVELKTLLALPARTHFNLERGEKSIPGNRTNTHMLAVFGERWQELASESKDEIVEMWRRGESEEKLARYGQERWALDENSAKLFAGKHAEDEYCNLSLKAIRELRPLMEEGVAFTMARMALYPEQRNEPREFLPLVKEAVPELHNLALERALTEVRKVVNAILRKYGKPYSIRIVMARELRKPRKERQAAAKRKRQNERERIALKARILKEADLPTPSRDDVEKARLWEECGGICPFTGRTVELSALLGPESQFDVEHIIPLSRCVDDSFGNKTLCYHEENRHVKRNRTPWEAYRGDEERWNEIIRRLKSWKPRNVAKLGRFELKSTEEVEGFAARQMNDTRYTTRLAVDLLKTLYGGLHVVEADGSARQVIFASSGMLTATLRRVWGLAAILREALPSANGENRGKPRSDHRHHAIDAIAIALSSSSTIKRMNAYAATALARDSGTRVFRGLQSPWHDFVDSIRPHILSMRVSHRPEHKMSGALHNETLYGRPYVRDGESLVHLRRSVKGIKPDQIANIVDGAVRAAVQRRLSEHGGDVGKFNPEIPESLPYLESKRGRIPIKKVRVKEIKKGLMELRNNRFVELGEIHHLELFMRRDEKGRERWTHVPVSLMEASQRNAANRRNSHLEAVVSRTMKDKPEAKFLFSLMKGDIVEMDHAGDRELFRVKKFYAVGQIWFTHVNNAQNDADQQRDRTRWSKSPNGLMQLDAHKVTIDLLGKVHPVHD
		
	
	 
		 
			 1066
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1066
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1066
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MREETVVCEYTLGLDLGSASIGWALIGLDSNHSPCKLLDAGVRIFEPGVEGNIEEGKDESKALARRTARLQRRQLRRRAARQRELFRLLQSVGLLPAGNSAIDDFSLQRHEILNQLDRELLSGLKASQCASDYSQSEQLLPYVLRKEALERKLQAHELGRVLYHLCQRRGFKSNRREGGGKEKEEELGEVKQHISTLRQEMGDKTLGAYFAGLDPHLRKVRQRWTARDMFETEFEAIWERQSQECPELLSTGLKAKVARLLYFQRPIAKQEHLIGHCELEKTERRAPWASLDAQRFRLLQKVNDLKIIPAGSFDEVSLTGEQRHLLLEHLGIHGGITFGELKNLLSLPVRTHFNLERGGEKSMPGNRTNAHMLAVFGEQWRELAAESKNEIVEKWRQEESEDELARYGQEQWALDEHIAKLFAGKRAEDKYCNLSLMAIRKLRPLMEEGIAFMTARMALYPEQREEPRELLPLVKEAVPELRNPAVERALTEVRKVVNAILRKYGKPHSIRIEMARELRKPRKEREAAAKRMRQNEKERIAMKARILKEVGLPNPSRDDIERARLWEECGGICPYTGRTIEFSSLFGRESQFDVEHIIPLSRCVDDSFGNKTLCYHEENRHVKRNQTPWEAYCGEEERWDSILQRVKAWKVGTAAAKLRRFELKSTEELEGFAARQMNDTRYTTRLAIDLLKTLYGGLHVTEAGGSTRQAIFASSGAVTATLRKVWGLEGILREALPSANGDNRGKPRTDHRHHAIDAIAIALSSPSTIQRMNAYAAATAPVRDSGTRVFRGFQSPWSDFVDSIRPRILEMRASHRPEHKMSGALHNDTLYGRPYVRDGKSLVHLRRSVKGIKPDQIANIVDGAVRAAVERRLAEHGGDVGKFNPEIPESLPYLESKRGRIPIKKVRVKETKKGLMELRNNRFVESGDIHHFELFVQRDENRRESWTHVPVSLMEATRRNAANQRNRQVEAVVSRTMKDDPEAEFLFSLMKGDIVEMDFDGGRDLFRVKKFYANGQIWFSHVNNAQKDADQKSDNTRWSKRPNALKPLNAQKVTLDMLGKVHPVHD
		
	
	 
		 
			 685
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..685
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..685
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAPTEGAGVGQRFVADHPQGLERCAREKWGLTPEIAEELSQKRLPDAYGRYSLKALHELLPALESGRSVEEAIRSHPQYLKSRMPAEPLPLLPPVKDVLGEIRNPAVLRSLTEMRKTVNAIVRRYGKPEFMHVELARDLKKSKKERQTETGRNRDREKLRQEAVEDLRRHDPVRYANPRGTDIEKYLLAMEARWQCPYTGREYSFVDVFGEYPSVDVEHIIPRSRSLDDSYLNKVLAYRSANMEKGNRTPHEWLHESDLERYDRMIALVNGFDSRFEVGRKLRRFSMELSEPDSLLAEFTQRQLQETRYASKLACRYLGVLYGGEVDADGNRRVFACAGQVTAKLRKTWDLNQILNPVGKPEKSRDDHRHHAVDALTIALTSTKMVRDLANAAGEADRLFRRKIILPVPWVNFAEAARAGIEAIQVSHRPARKLSGPLHKDTLYSRPRKYAVEIDKKGKPVEKEYVHLRVPVVKLGTRAAAEDIVDVRVREAVMAKAEELGGGGNKFQNNWPVLHTRHGGSVPIKRVRVREVKSVVPIGKEGRDRFVFSGSNHHAAIVAEMDTKGDIKRYVFSTVTMLEALERKRQGVPVVQREHGPGMQFLCTLSDGDMVEGKRPGDAVPRLWKVHTVDKNGRIFLSAALDARKKDEIKKAHDHWEPTVNSMFAAGGARKVLVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDQKQPVILGIDLGAKSIGWAVMAADVDEAGHLEPVGLLNAGARCFEAGVDGNLEQGKDEARAVARRMQRGMRRQLYRRAQRLRRSLRALAECGFLPGAVASPPEARHDYLSKLDERLKALMLADGEPAGPVQDSPIYQIRRRCLEGKRTLEEIGRAFFHLAQRRGFKSNRKDTSKDDEKGKVKSGIANLAKEINTIPEPRTLGKYLSTLDPHQTRIRNRWAARSMYEDEFNAIWTAQAHHHPQVMTGEAKTKIHHAIFHQRPLKSSADLIGFCELETRRRRAPMGCLIFQRFRIVQKINDLTWRDENGAICGPLSIDDPRRAALIDCLDRDGDLTMAAAKKMLGLHKKATFLLEEGAAKILPGNRTVVRLKPALGQHWENWTAGQREAFVNELISDIEQSEWEDRLVKHWKLSKEEAGRVADLGLQSGYASLSRRAMRRLLAEMEAGVPYATAVKKLYGDRAKGRPALEKLPGVLEPGTRKYLGKINNPAVVRALTELRKIVNAIVLKYGKPVRIRIELARDIRNTRKQRQNITQTIKDRTGEREDFKKSMATKLPGLFGGRDASRSDVEKWALAEECNWVCPYTGKCITPETLFGAHAEFDVEHIIPRSRRPDDSFANKTICHVDENRAKKGNKTPFEAYHGGTGWNDILARVKRFQGSGARGKLRLFEVETIDEGFTNRDLNDTRYASRLAKDYLGLLYGGGDGIDPSGTRCVQACCGQITATLRNEMGLNKILSDDGEKNRQDHRHHAVDAVAIALAGPRAVQILATAAARAAEEGRRRYAYLPEPWAGFRSNVQEVVERIVVSHRVNQTLSGAMHEGTNFSAAKSRANSKTGKVEEVRHVRKKLIGISPGQVENIVDPRVRKAVMDFLDGRDPKAVFKEGSKFPTLLNRNNIDRPVPIRRVRVWEKNRVISIGKGGATRHVAPGENNHLEIVASTDKRGKENWDISNIVSRYEAYLRLSAGEPIVKRNWNEGHELVLTLRRGDCLELDIVGIRQVMRVTSIGVDWIQTQPLSYGAPKMEKEERNSWLFRSGKGLQAANPRKVSISPIGEVRPCNE
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTRNVAVPEYTLGLDLGSASIGWALVALDSCHRPTGLLSAAVRIFEPGVEGSSLDIEQGKDKSKAVARREARLHRRQLRRRAARQRDFFLLLQRKGLLPAAPDCSADLSSQRHQVLNELDLFLTAELRPSLAEQDVEVIEQLLPYYLRKSALNRKLTAYELGRVFYHLIQRRGFKSNRREGKKQNEEIGKVKAGISELSKQIAESGSRTLGEYFAGLNPHERRIRGRWTARSMYEQEFSLIWQAQQPHWQEVLDADFNAQVRELLFFQRPIAAQEHLIGFCELELKERRASWASLEAQRFRILQKVNDIAVIAPGDVTERKLTASERDAVYALLDQEGDQTFPALRKKLGLKLVHFNLERGGEKKLRGNRTNALMRRVFCDSWQEMPPETQAEVVARWASTESEDDLVEWLKKEWALEESAARDLATNHPEDGYCSLSLKALRKVIPRMEGGEAYETARRSLYPDLFKPKAPLDELPIVRKALPTLRNPAVERALTEVRKVVNAIVREYGKPYEVRIEMARELRKSRKEREEATRQNRSRQKQREVEKERILRECGIQNPSRSDVEKALLFDECGGICPYTGRTIEFSSLFGDSQFDVEHIIPLSRCPDDSFLNKTLCYHEENRSRKRNSTPWEAYGTDEEQWNLILQRVRSWQPGNDAKLRRFQLRTETELEEFTQRQMNDTRYTTRLAVDLLSTLYGGRDIPCGDGTNRRVIHATTGMVTATLRKSWGLEAILREAAPAPTAERRGKPRTDHRHHAIDAITIALTSQAMVQRMSVAAANAPGWQQDRRVFRGIESPWPNFVDSIRPAIADMIISHRLEHKISGAFHDETNYGRPRLEGKKSYVHIRKPITALGEKDIASIVDPEVRRAVAEKFASLGGDLTRCETTNDWPGLPAANGRTIPIRKVRIRKVLNVSPIGNGNRQRFVMPSSNHHVEIFAKLDKRGKESGWEGIVISLMDAAERKRKGEPIVARTYGESDEYAFKFSLMGGDTVELHRNCDHASGKCSPSLYRLRTIAANGQLSLVRINDARLKDDIKKAKEWWSPMCGGLRKLDCRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPEADRCKYTLGLDLGSSSLGWALIELDADDHPLRLMNAGVRIFDPGVVGGETEIERGRDKSKASERRLARQRRKQTYRKSLRQKQLFRLLQQHGLLPLAEYGQRQSFSAQRHEILNGLDKQLVAAWRGKATVSGTDMDLADQSLVYLLRRNAVESQLRPFEIGRILYHLAQRRGYFSNGLDEDDAINSGNTDASESIETEKKSRKMKGTKEKTLGEVAAGISSLRIDMEAKDTRYVGSYFALVNPHEKRIRHRWTERAMFLEEFTAIWNKQKEFYPELLTDELEAKVRYWLFFQRPLASANHLIGFCELEKGQRRAPWATLEAQRFRLLQRVNDLRVIERGMSNERPLRREERERILDYLETKGDLSFKALKDLLGSTGVLGFNLERGVKDRIEGNRVNVHMLRVFGDEWNSLSMEDKHKAVEQWRTVKPEKLEQIAIEQWHLNEFAAKRWGDTKLARPPKDYCNLSRLALSKVIPLMEGGCPFKTVEREIYGNRFSGAKPLDFVPKVMDYLPSITNPAVMRALTELRKVVNAIVCEYRKPYQIRIEFARELRKNRRDRERQFFDNKARQEKREKGARWILAQQNRSNPTAQDIRDVPPYMIEKWLLAEECHWICPYTKKAINYANLFTYPEFEVEHIIPLSRCTDNSFANKTLCHRSENQAKGGKTPWEAYHEDEDRWAQILKRVSLFANGPRIGDHPKLRRFKLRSLEEIEGFTRRQLTDTRYTSKLAARLLMALYGGRDTVASVDDDTAEFFDKSGRRIFASTGGVTKLLRDAWLLHPDVVLDLPSTNNGEKRKGKDRSDHRHHAVDALVIALTTEQQVRDVSLHAQSKMGNKWPLDYRDLVRGLNAPWIDRDRFLGDVFHRMLVSHKPEHKLAGSLHKDSIYGKTRDFTPAGRPIVHERIPIDNKLTSDDIDNIVDNNVREAVLRMKEVIGDFKKWSVEKHGYPSLKTKDQHSVPIKRVRIRRTKETAAIGVNHAETSDGTRILDNSRHVDASEKHHVTLFVSRKETGKAKKLREKWVSEYVSVLEAHRRHSAGLPVICKQYRNDPEAEFLCSLRKGDIVDLGPDDQRDYYILTSIEADGRINFVPITAAGKRAEQGSVRIREMADGLRPLNLKKVFIDLLGMPHFINEASQ
		
	
	 
		 
			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPGMDFRKYTLGLDLGSASLGWALVELDDSDNPVRLMDAGVRIFDPGVVGGEAEIQKGRDKSKASERRSARQTRKQTYRRSLRQKKLFRLLQEHGLLPSEENSAQQKFSAQRHEILNTLDQKLTAAWRGKATLPGSSMDMADQSLVYLLRQNAVDRQLEPFELGRILYHFSQRRGYRSNRLDADNADDLGNADAVDATEPEETKKKAKAAKEPTEKTLGEVAKGISTLRSEMEAKGTRYLGSYFAMVNPHEKRIRHRWTERAMFEEEFTAIWNKQREFYSELLTDQLEKEVRYWLFFQRPLASSNHLIGFCELEKGERRAPWATLEAQRFRLLQKVNDLRVIERGMQNERRLKKEERERVLDHLETKGDLTFKALKELLAPVVIDGSNMVRGVKDKIESNRVNVHMLRVFGDRWNVLSREERQKAVEQWRTIESAETLKRVGIEQWQLDENAAARWGDTKLARPPKDYCNLSRLAISKVLPMMETGCPFKTVEREIYGNRFSGAEPMRLVPRVADYLPSITNPAVMRALTELRKVTNAIIREYGKPYQIRIELARELRRNRKDREKQFLDNKARQERREKGARWILAQQSKPTPSAQDVRDVPGHMVDKWLLAEECRWLCPYTGKSINYTSLFSYPEFEVEHIIPLSRCTDNSLTNKTLCHRDENQRKGNKTPWVAYHEDEDRWAQILKRVSQFTNGPRIGDHQKLRRFKLSSTEDIEGFTRRQLTDTRYTSKLASRLLMALYGGRDTTVSADDDTAEFFDKTGRRIFASTGGVTHLLRDAWVLHPDVVLNMPSMNDGEKRKGKDRSDHRHHAVDALVIALTTEQQVKAVSLHAASKQEKKWPLDYRDLVRGLKTPWNNRDQFLGDVFHRMLVSHKPEHKLGGKLHIDTIYPEPLRDPNDGKHYVSLRRSIVGITDKQIKAIQGDNIRMAVEQKLREHGGNSKKFDPDNLATLPVVKSRDGRLIPIKKVRVRESKSPESLMSFPGSRQVESESIHHFEFFARRDRKNREEWTHIPVSIIEAHVRYGRKNPVIAHAHPEDQNAEFVFSLMKGDTVEMDYNGSRDVFKVKKFYSSGQIWFTQINNAQKDEEQKKDKTAWSVNPNPLRLLNPQKVTIDPLGRKYGVNRAT
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSASSVSCQKYVLGLDLGSASLGWAVVALNDANEPTHLIRTGVRIFEPGVEGTTADIAEGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRAARQRDLFKLLQQQGFLPVQDEGSTSASEERHNILNDLDSRICAKWSANSDTDSFAQLPLYKLRKTALDEKLEPFEIGRILYHLSQRRGFKSNRRDTPKNADEEKEQGRVKTGISELQSAMEQSGARTLGEYLASLDPHKVGENVRRRWTSRSMYECEFNQIWEAQIAYYPESLTPALQKQIGLLLFFQRPIAAQGHLIGKCELEPNERRASWATLEAQRFRILQKVNDLQIIYPGNPISQPLTSPEREFVFNLLDSEGDQTFANIRKHLQLDKKSVFNLERGDEKRLRGNRTNVVMRQAFAERWGAFSEEERKQIVEEWRTSESDEWLAKRGVDHWGLGPEIAATWSTKHPENGYCALSRKAIARLMPLMSEGVSFKTAETQLYGDRFSGATALDQLPVVKQYLTTLRNPAVERALTEMRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVSATKANRKRQKEREDIMQRILQECGIPKERQSRKDIEKALLHVECGGMCPYTGRSIRFSDLFHDSQFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPDNRERKRNKTPFEAYGSNEQEWAEILERVRKFGNAGKLKRFMLETLKDIEDFSARQMNDTRYASVLAGRLLGTLYGGRDVQGDVGMRQAVFVSSGAVTATLRRSWGLEAILHDLVPDTSGQGKGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRQGMIQQMARAASTEPWQDGERTWRKIESPWRDFVDSIRPHIAELVVSHRPEHKMSGELHKGTNYSVPHLFMSSMRVHTRCALSALCAADIAAEDVIVDVAVRDAIRKKLDELGGSPKLFEKVENTPYLAARDGRQIPIRKVRIRETKNALQIGHGATARLVASGGIHHVAMFVTRDKKRCEVWKSNVVQITDIYQKLPRHDRRKGRPKSPSQGPVVFRGFPDDPDAQFVFSLMKDDTVALDVNGQARIFRVKKFSDNGQIWFVPANDAHDNATQMKSGITWSKKPNTLKELHPRKVVVDLLGKVHTAND
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKETVACEYTLGLDLGSASIGWALIRLDSNHSPCNLLDAGVRIFEPGVEGNIEEGKDESKALARRTARLQRRQLRRRAARQRELFRLLQAEGLLPSSDSAIDDFSLQRHEILNRLDKELLNGLKAHQGVSDYLQAEQLLPYVLRKEALERKLEAHELGRALYHLCQRRGFKSNRREGGGKEKEEELGKVKQDISTLRQEMGEKTLGAYFAGLDPHLRRVRQRWTARDMFEKEFEAIWERQSREWPELLSVPLKAEVARLLYFQRSIAKQEHLIGHCELEKTERRAPWASLDAQRFRLLQKVNDLKIIPAGSFDEVCLTGEQRHSILEHLEVHGGITFGDLKKLFGLPPRTHFNLERGGEKSMPGNRTNAHMLAVFGEQWRELAAESKNEIVEMWRREESEEKLTRYGQERWALDEYTAKLFAGKSAEDKYCNLSLTAIRKLLPIMEEGVAFMTARTALYPEQRDEPRELLPLVKEAVPELRNPAVERALTEVRKVVNAILRKYGKPYSIRIEMARELRKPRKEREAAAKRMRQNEKERIAMKARILKEAGLPNPSRDDIERARLWEECGGICPYTGRTIEFSSLFGRESQFDVEHIIPLSRCVDDSFGNKTLCYHEENRHVKRNQTPWEAYEKVEERWNDIIQRVKSWKGGNAAKLRRFELKSTEELEGFSARQMNDTRYTTRLAIDLLKTLYGGLHIANADGSIRQAIFASSGMVTATLRKVWGLEGILREVLPSANGENHGKPRTDHRHHAIDAITIALSSSSTIQRMNAYAAMASARDSGTRVFRGLQSPWPDFVDSIRPRILAMRVSHRPEHKMSGALHNDTLYGRPYVRDGKSLVHLRRSVKGIKPDQIANIADTAVRAAVEKRLAEHGGDVGKFNPEIPESLPYMESKRGRIPIKKVRVKETKKGLLELKNNRFVELGDIHHFELFVQRDENRRESWTHVSVSLMEASQRNAANRRDGEKRSVVSHQMKDDTEAEFLFSLMKGDIVEMDYQGGRELFRVKKFYAAGRTWFAHVNNAQKDADQKRDGTCWAKPPNGLMQLNARKVTIDLLGHVHPVHD
		
	
	 
		 
			 1068
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDQTAEVAKYTLGLDLGSASIGWALIAPDSSYNPHKLLRAGVRIFEPGVEGSMSEIERGKDESKAIVRRNARLHRRQLRRRAARQRDLFLLLQQKSLLPLAADASANLSDQRHQVLNDLDRELTSKLRQTVEAGSLRAVEQSLPYYLRKSALDRKLSTFEMGRVFYHLIQRRGFKSNRREGKKAKDDDVGKVKAGISELEALMTSAGSRTLGEYFAGLNPHERKIRGRWTARAMYEHEFELIWQTQRTYSPDVLDDDLKPRISRLLFFQRPIAAQEHLIGFCELEKDERRTPWAFLEAQRFRALQKVNDLRVIEHGKLAERSLTDDERNTVFAKLEDEGDQSFAELRKLLGLKKTNFNLELGGEKGLRGNRTNSFMRSVFGVFWDEMPEEEKHKAVTLWYRTESEEKLAQKARERWALDENATKKFVETRPEDGYCSLSLKALRRLLPEMETGISYGEIRPRLYPEARKQPKDLLPLVREAVPSLRNPAVERALTEVRKLVNAIVRQYGKPHEIRIEMARELRKSRKEREESTRQNRTRQRERDEAKVKILKESGIQNPSRSDVEKALLFEECGGICPYTGHSIEFSSLFGDSQFDIEHIIPLSRCPDDSFLNKTLCYHEENRSVKGNHTPWEAYGADEERWAQILARVGKFGNPAKLRRFELRSEEELGEFTARQMNDTRYTTRLAVDLLSTLYGGRDIPRGDGTNRRVIHATTGMVTATLRKSWGLEAILREALPSSNGESKGKPRTDHRHHAIDAIVIALTSQSAVQQMSVAAARAPSWQSGGRSFRGMEAPWPNFVDSIRPHIGSMVVSHRPEHKMSGALHDETNYGRPRLEGKKLVVHTRKLVVSLGKRDIASIVDPVVRRAVEEKFSALGGDLSRCETANDWPLCPTNNGKAVPIRRVRIRKVLNVSTVGKGTGQRFVMPANNHHIEVFAKLDAHGKEVRWDNIVVSLLDAVERKRQQVKVVQRSYRDTDDYIFKFSLMGGDIVQLHKNCDHAAGKCSPSLYRLRTIAANGQLSLISVNDARLKDEIRKVKEWWSPRCDALRKLDCQKVQIDLIGRVHPVND
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAPLSSQDYILGIDLGVGSVGWAIVGTKDAQPSALVRAGVRVFAPAVEGNIESGREESRNVARRSARLQRRQTWRRSRRNLRVFRLLQTWGLLPVGASKTSQERHDLLDLLDLRILGSDWFQRKRIDNSIPEPMQVLPYLLRASALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSNRKVSSRSKADDDSGLVKPAIADLRKQMLETGSRTLGEFFSRTSPSQARIRSRWTGRDMYEGEFTFIWDSQTVHHPTILTPERKKLLHKAIFFQRPLSSARHLIGTCELEPKHRRAPRSLLVSQRFRLLQRVNDLQIVLPGQPTRDLAPEERADVLNSLERKGDLTFPAIRKLLHLPKEAKFNLEAAGETRILGNRTNAFFLRLFGDRWDKMPSEERDQIVDYVRSFQRLDKLPTAAAKKWGLSEESAQILESDPLEPDYLNLSKAAMCKLLPLMEEGVPYAEARRQVYPQRFVSQAPQELLPPVFLAEASVGRIRNPSVVRSLTELRKVVNAVVRKFGKPKQIRIELARDLRNSRAQRERMAKSNRENEKLRADAAKRILKEIGNPGPSRRDLQKAQLWDECHGECPYTGKVISFASLFGPEPQFDIEHIIPFSRSLDNSFTNLTLCHAEHNRNVKQNRAPSEAYGSDPDTYQAILNRVRKFSSRSATEKLRRFLMTPEEIQNFVSDFAESQLNDTRYASRLASDYLGLLYGGRVDADHKLRIRATVGRITAILRDEWKLNAILNDGSTLQGGLTLKSRDDHRHHAIDAIVTALTDEGTIQTLSRAAENAYLAKRRRFAPIEEPWQGFFEDVRNEISRIVVSHRTSGRVRGPLHEQTLYSHPIPVAAGASGQKKPGKPGFEHRVRKPLESMTTEEAANIGDPVVRSLVAEKLAQFGGAVPKTVFSVPANLPVFQASDGRRIPIRRVRVRKPLTATVLGSGPSTRYVVPESNHHAEIFAELDQKGKEIEWDIFIVSLAEAIRRKHSRESVVSKNHGAQETFKFSVAPGDVIEMDVASGRRQYFVVRGTSYPSVSLAPIADARQKKELVKDHAYLRMVPNSLRKKNARKIHVTPLGDVEEAHD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAPLSSQDYILGIDLGVGSVGWAIVGTKDAQPSALVRAGVRVFAPAVEGNIESGREESRNVARRSARLQRRQTWRRSRRNLRVFRLLQTWGLLPVGASKTSQERHDLLDLLDLRILGSDWFQRKRIDNSIPEPMQVLPYLLRASALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSNRKVSSRSKADDDSGLVKPAIADLRKQMLETGSRTLGEFFSRTSPSQARIRSRWTGRDMYEGEFTFIWDSQTVHHPTILTPERKKLLHKAIFFQRPLSSARHLIGTCELEPKHRRAPRSLLVSQRFRLLQRVNDLQIVLPGQPTRDLAPEERADVLNSLERKGDLTFPAIRKLLHLPKEAKFNLEAAGETRILGNRTNAFFLRLFGDRWDKMPSEERDQIVDYVRSFQRLDKLPTAAAKKWGLSEESAQILESDPLEPDYLNLSKAAMCKLLPLMEEGVPYAEARRQVYPQRFVSQAPQELLPPVFLAEASVGRIRNPSVVHSLTELRKVVNAVVRKFGKPKQIRIELARDLRNSRAQRERMAKSNRENEKLRADAAKRILKEIGNPGPSRRDLQKAQLWDECHGECPYTGKVISFASLFGPEPQFDIEHIIPFSRSLDNSFTNLTLCHAEHNRNVKQNRAPSEAYGSDPDTYQAILNRVRKFSSRSATEKLRRFLMTPEEIQNFVSDFAESQLNDTRYASRLASDYLGLLYGGRVDADHKLRIRATVGRITAILRDEWKLNAILNDGSTSQGGLTLKSRDDHRHHAIDAIVTALTDEGTIQTLSRAAENAYLAKRRRFAPIEEPWQGFFEDVRNEISRIVVSHRTSGRVRGPLHEQTLYSHPIPVAAGASGQKKPGKPGFEHRVRKPLESMTTEEAANIGDPVVRSLVAEKLAQFGGAVPKTVFSVPANLPVFQASDGRRIPIRRVRVRKPLTATVLGSGPSTRYVVPESNHHAEIFAELDQKGKEIEWDIFIVSLAEAIRRKHSRESVVSKNHGAQETFKFSVAPGDVIEMDVASGRRQYFVVRGTSYPSVSLAPIADARQKKELVKDHAYLRMVPNSLRKKNARKIHVTPLGDVEEAHD
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEQPCGEFVLGIDLGTNSVGWAMIGLVDGEPSKLLRAGVRVFDAGMEGDIESGQEQSRNLKRREARLHRRQLWRRARRLTKTFNLLRQFGLLPDGDPSTPEKRQDLINKLDQDIRGSEWFKAKAQSDAYPEPEQTLPYILRAAALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSGRLRPAKKEDDEGAVKKGIGELRTAIEEKHARTLGEFFAQASPTERRIRGHWTARSMYEEEFEKIWAAQAPHHPTLLGDDRKKQISRALFFQRPLWFDPDTVGQCELEPGERRAPAYLLTAQRFRLLQKVNDLQIEEPDKAPRYLTPEERGKLSDALELQGDLPFHKDRKAEGRVVPSVRTLLGLPKNVPFNLQRGGEERMAGNRTTSAFYAVFGERWLDMSAEEHKQAILDVLSIHKPEALRRRALGHWKLDDPAADMFCEISLEPDYMNFSRKAIENLLPLLEQGVPLQAARKQIYPESFEARDAKPLLPPVEEAVREIRNPAVMRSLTELRKVVNSVVRRFGKPTYIRIELARDLKKSKKQRAVVSEINRRNEKARAKAAEEIVKGDVGIKEPKPEDKRRYLLAEECHWQCPYTGKTISMQALFGPEPQFDIEHIIPFSRSVDNSFQNLTLCYVPENRAAKGNRTPYEAYSGDPERHQEILDRVKRFTGERAMVSAKLKRFMMDEGDLEEFLADFRKRQLNDTAYAARLATRYVGLLYGGLADPEHQQRVFAPSGQTTAYFRNLWKLNGILNDGPSTGGGRVEKSRDDHRHHAVDAVVIALTDAGMVRRLSDAAQRASSAGRKRFAALEGPWPNFVDTVRERINGIVVSHRVSKKVSGALHEETIYSSPGADGSVRVRKPLAALTKSEAEEIADDGVKALVLSKLGGGDPKKVFASEENLPCFETPDGRRIPIKRVRIRKAVPTFTLGEGRAARHVTPESNHHVEIYAEVDENGKEGTWGGDVVPTDEAYGRVKMRKPIIQRDHGPLAKFRFSLAPGEVIECDDGRGGRSLWVVRGATSQRESPRLFLVPINDAREKAEVVKSGLYWRPFLNPLRKLNARKVIVSPLGEVSEAHD
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1080
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSASSVSCQKYVLGLDLGSASLGWAVVALNDANEPTHLIRTGVRIFEPGVEGTTADIAEGKDQSKAVDRRTARLHRRQLRRRAARQRDLFKLLQQQGFLPVQDEGSTSASEERHNILNDLDSRICAKWSANSDTDSFAQLPLYKLRKTALDEKLEPFEIGRILYHLSQRRGFKSNRRDTPKNADEEKEQGRVKTGISELQSAMEQSGARTLGEYLASLDPHKVGENVRRRWTSRSMYECEFNQIWEAQIAYYPESLTPALQKQIGLLLFFQRPIAAQGHLIGKCELEPNERRASWATLEAQRFRILQKVNDLQIIYPGNPISQPLTSPEREFVFNLLDSEGDQTFANIRKHLQLDKKSVFNLERGDEKRLRGNRTNVVMRQAFAERWGAFSEEERKQIVEEWRTSESDEWLAKRGVDHWGLGPEIAATWSTKHPENGYCALSRKAIARLMPLMSEGVSFKTAETQLYGDRFSGATALDQLPVVKQYLTTLRNPAVERALTEMRKVVNAIVREYGKPYEIRIELARELKKPRQERVSATKANRKRQKEREDIMQRILQECGIPKERQSRKDIEKALLHVECGGMCPYTGRSIRFSDLFHDSQFDVEHIIPRSRYPDDSFQNKTLCYLPDNRERKRNKTPFEAYGSNEQEWAEILERVRKFGNAGKLKRFMLETLKDIEDFSARQMNDTRYASVLAGRLLGTLYGGRDVQGDVGMRQAVFVSSGAVTATLRRSWGLEAILHDLVPDTSGQGKGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRQGMIQQMARAASTEPWQDGERTWRKIESPWRDFVDSIRPHIAELVVSHRPEHKMSGELHKGTNYSVPHLHKGKLTVHTRCALSALCAADIAAEDVIVDVAVRDAIRKKLDELGGSPKLFEKVENTPYLAARDGRQIPIRKVRIRETKNALQIGHGATARLVASGGIHHVAMFVTRDKKRCEVWKSNVVQITDIYQKLPRHDRRKGRPKSPSQGPVVFRGFPDDPDAQFVFSLMKDDTVALDVNGQARIFRVKKFSDNGQIWFVPANDAHDNATQMKSGITWSKKPNTLKELHPRKVVVDLLGKVHTAND
		
	
	 
		 
			 1238
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1238
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1238
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPALDSSQKYILGLDLGSASIGWAAIRLNDQLEPTEVFDAGVRIFDPGVEVTAKISTEEAIMRGIDRSKAVGRRLARQARRQSGRKRARQNKLFKLLQANDWLPTYEEFRDEPLFAQKHLTFNRLDKELADALSGSRRRRGADAVMLDIDQALPYVLRKEALERELKPCELGKITYHLSQRRGYRPSAVDENDREESAEEEETASSSKKGKKKRETEDDGDEQSTGKVEKGISDLNTKMQAAYQTGTIKAPLIGPYFGTFIAHNPHDERIRHRWTAREMFEDEFDLVWAKQDEFYRTSHPGLTPEELEKREKLRQEIRKLLFFQRPLASTAHLIGFCDLEPEERRAPWASLEAQQFRLLQKVNNLRYFDRTDMLEKQLSEEKSAKLVMKLQEEGDQTFPAIRKLLDMPDAEFNLQKKRKPDDEPKKKINEGKIEGNRVNAVMLRVFGAERWDSFTWDEKVAIVESWRTTEGLKERERIAADQWSLDKFHAHIWAENRPPADYCKLSRKAILNLLDPAKGGMWNGVPFMTARLKVYPNPLAGKKPLDYVPEVTGPNGSIRSLTNPAVIRALTEVRKVVNAVIRKHDKPYEIRIELARELRKNRKQRKDTEEANEKNHERRLEAARRILQECKSYDPQGLDAEGLVRAKRDDVTKMLLLMECHCTCPYTGQSIGYSQLFGGEVEIEHIIPQSMMVDNSFDNLTLTFRGTNHEKLDRTPWQHFGGNQDDWENILKRVEKFGNKRKLALFQLLTPEQARKFGARRLNDTRFTSKLAGRLLMTLYGGRDVLPDAGVEVDEQDEFKDSTGRRAIFVSSGMVTALLRDAWMLNLHELIGDSATKTAETAHEKREKNKESKKKDRSDHRHHALDAVVIGLTTESLIRKINTLSASYYVQHQNDRYISLGYRELLKLVRREARPECLNGERLERLRDTFKGIVTSHRVNHRLRGELHKAGYFGKERGRTPKNDTPIRHKRISIRDLSKMEKPEDIESTIAHIVEGKNKDGSPNTTIKQIVREFGETIRGKNKKGEEVRGYRMWKEAEHRYPTLPGKRLGKPVPIKKFTTWFTKHTTSLGMENRGKGYPERNVETGEIAYVSFFNVQNRRGTKWKWDVVKLFDAAQSIQSVPKRERARTNIFALPSDEFKKSLRDDDEVTYRFSLMKGDLVEMENGEIVIVRRFESDGRIWISAVNAAGTDKMLNETNSLHRIGLSDFLKKRPKDSDSPQPIRIDPIGNKSRIELGA
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHTAPSEAPKYSLGIDLGSASLGWAMVCLNEANEPTELLRAGVRIFEPAVEGNVEKGQDVSNAAARRQARLARRQLRRRAGRQKQLFKLLQRQGLLPRYEGQAGDSAIQRHEILNALDRDLAAKWSNSVDPITSNFVELPLYVLRKTALDTQLQPFELGRIFYHLSQRRGFQSNRRASNKDKEEEQGKVKAGISQLEAEIKAAGAETLGAYFAALDPHSQKVRRRWTHRRMFQEEFEIIWERQRSFHPTLLTEELRREISRILFFQRPIREQANLIGHCELEPDQRRASWATLEAQRFRLLQKVNDLEIIYPGQVLGTSLTDAQRLSLYELLDAEGDQKFEAIRKHLGIEKNIGFNLQRGGDTKLRGNLVNKIMRKAFGERWEEMDDEQQRLAVDEWRTIEGEQSLRRRFVEHWGLDDLAASALAEQTPPKGHCQLSRKAIRRLFPLMMLGQRFMAARQEIPEYRPRLKEPLERIPPVRETLNNLRNPAIERALTELRKVVNAMVGEYGKPAEVRIELARDLKKSRAERAKATDIMRRREKERITAKERLLKELGPAFDHPSRADVEKALLWEECGGICPYTGRSIEFASLFGEAPQFDVEHILPLSRIPDDSFQNKTLCYHEENRNRKGNRTPFEAYGADPDTYGQIIGRVKAWKIGNPGKLRRFELRTLDEIEGFSSRQLNDTRYSSRLAMQLLATLYGGDRIPQQDSSNRQIVFASSGSVTATLRKVWGLEEILREAAPSANGQSRGKPRTDHRHHAIDAIVIALTRQGTIQAMNRAAEQAPSWMRTGRAYRGLQQPWRDFVPSTRPVIHGLLVSHRPEHRLTGELHDATNYGAPRKVSGKEVVHVRKPVSGLGVKDVESIVDTVVREAVRAKAKELDGDLSKCNPKEGVEDWPLLRTRNGKTIPIKRVRIQKSLEVETVANGSARERYVALSSNHHVAIFAELDGHGKERRWEPITVSLYEAMNRKRSGLPVVQQAYPGAEDCVFKFSLMGGDTALLHRDCDHARDICRPRAWRIRTITQTGRVALVPINDARMKAEIKSSKDWWEPGIDALRKLGCEKVVIDTLGRPHVTSD
		
	
	 
		 
			 1073
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1073
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1073
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAPLSSQDYILGIDLGVGSVGWAIVGTKDAQPSALVRAGVRVFAPAVEGNIESGREESRNVARRSARLQRRQTWRRSRRNLRVFRLLQTWGLLPVGASKTSQERHDLLDLLDLRILGSDWFQRKRIDNSIPEPMQVLPYLLRASALDEPLEPHFLGRALYHLAQRRGFLSNRKVSSRSKADDDSGLVKPAIADLRKQMLETGSRTLGEFFSRTSPSQARIRSRWTGRDMYEGEFTFIWDSQTVHHPTILTPERKKLLHKAIFFQRPLSSARHLIGTCELEPKHRRAPRSLLVSQRFRLLQRVNDLQIVLPGQPTRDLAPEERADVLNSLERKGDLTFPAIRKLLHLPKEAKFNLEAAGETRILGNRTNAFFLRLFGDRWDKMPSEERDQIVDYVRSFQRLDKLPTAAAKKWGLSEESAQILESDPLEPDYLNLSKAAMCKLLPLMEEGVPYAEARRQVYPQRFVSQAPQELLPPVFLAEASVGRIRNPSVVHSLTELRKVVNAVVRKFGKPKQIRIELARDLRNSRAQRERMAKSNRENEKLRADAAKRILKEIGNPGPSRRDLQKAQLWDECHGECPYTGKVISFASLFGPEPQFDIEHIIPFSRSLDNSFTNLTLCHAEHNRNVKQNRAPSEAYGSDPDTYQAILNRVRKFSSRSATEKLRRFLMTPEEIQNFVSDFAESQLNDTRYASRLASDYLGLLYGGRVDADHKLRIRATVGRITAILRDEWKLNAILNDGSTSQGGLTLKSRDDHRHHAIDAIVTALTDEGTIQTLSRAAENAYLAKRRRFAPIEEPWQGFFEDVRNEISRIVVSHRTSGRVRGPLHEQTLYSHPIPVAAGASGQKKPGKPGFEHRVRKPLESMTTEEAANIGDPVVRSLVAEKVAQFGGAVPKTVFSVPANLPVFQASDGRRIPIRRVRVRKPLTATVLGSGPSTRYVVPESNHHAEIFAELDQKGKEIEWDIFIVSLAEAIRRKHSRESVVSKNHGAQETFKFSVAPGDVIEMDVASGRRQYFVVRGTSYPSVSLAPIADARQKKELVKDHAYLRMVPNSLRKKNARKIHVTPLGDVEEAHD
		
	
	 
		 
			 1198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFINRKLVLGLDLGVGSIGWCLVSKDLQDNPLEIVAIGSRVVPLSTTEVNDFKVGKSKSPSQQKRLVKSFRRNIDRYQMRRYKLFSILKYLNMMPNVELMKAPLIELWSLRSRAATVGEKLSLEEIGRVLFHINQKRGPQFRIDDESTDTVYKEAVNHRHKVIRESKQTVGQYFYCKLQNSRITNPNGKSFYTYRIKDNVLPREAYEEEFMQIMDVQMKFYPEVLTPSIISRLFDTIFFQRELKSCKKLVSVCDIEKREYPIPDKEGQYRIVGPKVAPKSSPLFQVFKIWQSISNISFTDIDGQRLYIKKDVRNKLFNHILTKGKLNARDCYNIVGVSDKEFSLDKRTLDGIKGNLTLNQISKALSLLPVPKRNELLQFDLKVEEQVDTVTGEIHNVISNDMLSEPLYKLWHTLYSLNKADERRKCLQNNFGISDKQTIDELCKLNFKKDGYCKLSSKAIRRILPYLQEGYDYAQSCLLAGFRHSDYVTTEENEGRPLQTHLPILKKNELHQPVVEKVLNQMIGIVNRLIEKYGEIDETRIELARELQRSKKEREDMDKQNRENLKRNEEIAEKLKKENGINKPTHRMLMKYRQFEETGGKCMYCGGDIDLKTFMYGIDTEWEHIIPKALLFDNSFSNSICACQKCNKTKNDRTAYDYMRSLGTQRFNDYKERVKKMYDEKSISRTKYKNLLASFEDYQERKRNGCATEEDKELWENYIDRQIRQTQYISRAALKMLKNVCRNVYATSGTVTSFLRHGWGYDNILHDLNLPVYDAAGIGLTEDVVVKQDGKDIQVHRIKGWNKRMDNRHHAIDALVVACTKQSIVQRLNEFNSSRTEFEEEVKSGKKKRFKNKKSMLEKWVEINTPFSKKEVAEKVSGIIVSYRTSNKVASSSTNRYLSNGKTIVEKGIISPRLPLHESHLYGKINGKNVYRYSLSELFLKKKDVNIEDVLKSIVDKGIVAILENRINAGIINNDSSKKPYDVDPAKAKENLATLVSKPPMHSNGTPIRRVKCYVSKPTIPVRTDSHGTVTAYAVSGNNHHIEFYRNDKGEFKESVISYWQAFLRIKNYLPLFVNIDNASILRKASEEGFDIGEIHDSSWNPFLCLGKTELVVIGLKKRTIENLIKRGDYSKIASHVYKVCGVSQGDYTFCIHNEIKYVPKERNKPDGRFIRIQNIKSLANLELVKVKINPIGEITIL
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPESTVITQRYVLGLDLGSASLGWALIGIDAMGIPVSLIRAGVRIFEPGVDGSALEIQQGKDQSKAVDRRAERLRRRQLRRRVARQRELFGVLQGVGLLPTSASKVGVGSEARHQVLNDLDATLIQRYAKGSNKEAFSQMPLYALRKKALYEPLALDELGRVFFHLSQRRGFQSNRKDVKKKAKEDENQGQVKSAIHDLEQAIEASGAQTLGEYLAGLDPHEQKVRRQWTGRKMFEKEFEKIWDKQKEYHAALLTPELHDRIWNLLFFQRPVSDPTISRKLVGKCELEPGERRAPWASLPAQEFRILQKVNGLKLIGNGAELALNEDGRAAFLALLEKHESRSFQQIKKHLGLPEETKFNLERGAGKNPGLQGNRTLQSMRRVFSDSWNAFSPGKQNQIIENWRNSEKDEDLKREAMEHWGLDEDAADRLVKESPAKDYCALSLKALNNILPLMRQGIPYMTAKTQIYGDGFSGATVHPLIPVLRPSRGHHFGPNPPARDPFLEKIANGLRNPAVERAVAEMRKVVNAIVREHGKPYEIRIELARELKKPRSERAKETTKNRDREAANKKLAERMLRECGLQNPSRADFERAKLWFEQNEGECPYTGHRLPFNRLFDDSNGWDVDHILPRSRVPDDSYQNKVLCVADINRRVKGNKTPYEAFSADADSWNNEILFRVKQWKNPGKLKKFEMDSTTKLEEFSSRQLNDTRYTSLIAARLLSTLYGGRDIIDNGKKRQVIYSSTGAITATLRRNWGFEEILRGIVVPEKGEQFGKPRTDHRHHAVDAIVIALTRNNVLNAMAQASALEPWQQGTRSWRRIPQPWQSPNFFESVRRQIDEMLTSHRQEHKVSGKMHDGTNYGRPTLYKGEWTVISRKPITKLSKEDIEAEEVVVDKAIRDALRIKLNELGGNPKAFEKPENIPYLTSKNSDKKIPIRKVRVHETRNPITVGKGPRERFVYSSEIHHVELFVTRDTKRREKWDSRVVQITEAYERRRSKKAVVSRALADDAEAEFLFSLAKDDTFEIKDRDGRKIVRVKSFYDNKQIFYVPVNFAGIGRVEDESKKPNTLKPLEARKVVIDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 1238
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1238
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1238
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSPALDSSQKYILGLDLGSASIGWAAIRLNDQLEPTEVFDAGVRIFDPGVEVTAKIPTEEAIMRGIDRSKAVGRRLARQARRQSGRKRARQNKLFKLLQANDWLPTYEEFRDEPLFAQKHLTFNRLDKELADALSGSRRRRGADAVMLDIDQALPYVLRKEALERELKPCELGKITYHLSQRRGYRPSAVDENDREESAEEEETASSSKKRKKKRETEDDGDEQSTGKVEKGISDLNTKMQAAYQTGTIKAPLIGPYFGTFIAHNPHDERIRHRWTAREMFENEFDLIWAKQDEFYRTSHPGLTPEELEKREKLRQEIRKLLFFQRPLASTAHLIGFCDLEQEERRAPWASLEAQQFRLLQKVNNLRYFDRTDMLEKQLSEEKSARLVKKLQEEGDQTFPAIRKLLDMPDAEFNLQKKGKPDDDPKKKINEGKIEGNRVNAVMLRVFGAERWDSFTWDEKVAIVESWRTTEGLKERERVAADQWSLDKFHAHIWAENRPPADYCKLSRKAILNLLDPAKGGMWNGVPFMTARLKVYPNPLAGKKPLDYVPEVTGPNGSIRSLTNPAVIRALTELRKVVNAVIRKHDKPYEIRIELARELRKNRKQRKDTEEANEKNHERRLEAARRILQECKNYDPQGLDAEGLVRAKRDDVTKMLLLMECHCTCPYTGQSIGYSQLFGGEVEIEHIIPQSMMVDNSFDNLTLTFRGTNHEKLDRTPWQHFGGNQDDWENILKRVEKFGNKRKLALFQLLTPEQARKFGARRLNDTRHTSKLAGRLLMTLYGGRDVLPDAGVEVDEQDEFKDSAGRRAIFVSSGMVTALLRDAWMLNLHELIGDSATKTAETAQEKREKNKESKKKDRSDHRHHALDAVVIGLTTESLIRKINTLSASYYVQHQNDRYTSLGYRELLKLVRREARPECLNGERLERLRDTFKGIVTSHRVNHRLRGELHKAGYFGKERGRTPKNDTPIRHKRISIRDLSKMEKPEDIESTIAHIVEGKNKDGSPNTTIQQIVREFGETIRGKNKKGEEVRGYRMWKEAEHRYPTLPGKRLGKPVPIKKFTTWFTKHTTSLGMEKRGKGHPERNVETGEIAYVSFFNVQNRRGTKWKWDVVKLFDAAQSIQSVPKRERVRTNIFALPSEEFKKSLRDDDEVTYRFSLMKGDLVEMENGEIVIVRRFESDGRIWISAVNAAGTDKMLNETNSLHRIGLSDFLKKRPKDSDSPQPIRIDPIGNKSRIELGA
		
	
	 
		 
			 689
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..689
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..689
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAIYNEIRVELARELKQSKDERNSAYLNNSKRERENKVIEERIREFGIRPSRTRIQKYRLWEEAKHICFYCGQPVGVKEFLEGAEVEIEHIIPRSLFFDDSFSNKVCACRKCNAEKGNQTAFDYMKQKGENAFKDYTRRIEDAFEKKEISKTKRERLMTAAKDIPEDFIDRQLRQSQYISKKAVEMLKQVCRNVWTTSGSVTDFVRHQWGYDNILHNLNFDRYKAAGLTETVTFDHHGQSHQEERIKGWSKRLDHRHHAIDALTIASTKQSYIQRLNHLNASRDKMFQELEAQSEDVKEKFSLLEKWMKERPHIPVTEVSNAVEGILVSFKSGKRVATPGKRYTYKNGKRTVAQDGIIVPRGALSEDSVYGVISCLEKNVSVKKIFEHPETIFKSYIREKVEDRIKEFDGDWKAALKSLKKDPIYLGVNETKPLEYATCWKKEFVIRYRLSGIKKKDIEYIVDQHVRKLVAERIDAVGEKDAFKEPLFADKAGKAPVNSVRLFTGLSAVEPVKYENGTPIGFAKPGNNHHIALYRDAEGKLTEHVVSFWHAVERKKYGIPVVVEDTNALWDKIVNMDLPDAFMNNLPPAGLKLEVSIQQNEMFILGMAEEEYRRAMEEKDYKMLNKYLYRVQKIASKEYYFRFHIETVLDDSLEAMSIHKFYRVKSLGAFSNLHPHKVRVNILGEISEL
		
	
	 
		 
			 1030
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1030
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1030
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MILGIDIGTSSIGWALLATDSDVSPNRIVDAGVRIFPAGVDGDIDSGREKPQNLKRRDARSARRLGWREGRRHRRCVSILQSMGLLPKTADLKPPTLNQMFQELDTQLRPADIDHRETITWLYHLRARALDERLEPHELGRAIIHLFKRRGFRSNRKDQTNADEDLGQVKAAIRDLAEAMETASHRTVGEHFASVDPEQQRIRARWLGRDAIQGEFDAIMKAQAVHHESLQTELAVELRRAAFYQRPLKPVKPGRCSLEPDLYRARMASLNAQRFRLLQDVANLQVLNDGPPRPLSPEERTELIAALEETPKLTWAATRKTLGLPKTVTFNLEEGGKTNLIGNRTASALREAFKASWDDMNSEDREQAVEDLLAFEKTDALRRRARRHWNLDPDSADLFTSIQLEPGYANHSEEAMERLIPDLEQGVHYSTARKRRYPESFLTDEPVDALPPVKDFDPELANPTVSRCLSELRKVVNAVIARHGKPERIRVELARDLKRGRADRQRMTRDNVRRGRDRDETRNTIRTETGIAHPNRADVTKARLADECNWMCPFTGRSFGWMDLFGPNPSMDVEHIIPFSQSLDDSYLNKTLCLHEENRNVKKNRTPFLAYGSTDRWDEMLDRVGRFKGDAARAKLQRFITEDAEGEIFDDFSSRQLNDTRYASRLAMDYVGMLFGGRSDANHTLRVQATTGGLTAHLRRGLQLEGLLSDTGNPFKNRSDHRHHAVDAVVIALIDPGMVHRMARQADKAWQRGERRSLTPVQEPWPGFMADVRAKIEGIVVSHRSNGRLAGALHEETNYSKQRDSGKGIRRTVRKAIADLTENEIEKIADPPLRSLIKRELESRGGPPKKAFAETASPLVMTGRDGRPRTIRRVRITKPGEVAMIGPEHARRWVKPGSNHHMAIHEVQAENGPKWEATVVTLLEATERRRRGVPVIERVTDGSHRFICSLRSGDSVVVEIENEGDVFCTVNSVSGSKIEITRHADARLVSEIRKMGVKGGRLEISLKKLRSIFKDKADVLPDGSVRTRRD
		
	
	 
		 
			 1030
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1030
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1030
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MILGIDIGTSSIGWALLATDSDVSPNRIVDAGVRIFPAGVDGDIDSGREKPQNLKRRDARSARRLGWREGRRHRRCVSILQSMGLLPKTADLKPPTLNQMFQELDTQLRPADIDHRETITWLYHLRARALDERLEPHELGRAIIHLFKRRGFRSNRKDQTNADEDLGQVKAAIRDLAEAMETASHRTVGEHFASVDPEQQRIRARWLGRDAIQGEFDAIMKAQAVHHESLQTELAVELRRAAFYQRPLKPVKPGRCSLEPDLYRARMASLNAQRFRLLQDVANLQVLNDGPPRPLSPEERTELIAALEETPKMTWAATRKTLGLPKTVTFNLEEGGKTNLIGNRTASALREAFKASWDDMNSEDREQAVEDLLAFEKTDALRRRARTHWNLDPDSADLFTSIQLEPGYANHSEEAMERLIPDLEQGVHYSTARKRRYPESFLTDEPVDALPPVKDFDPELANPTVSRCLSELRKVVNAVIARHGKPERIRVELARDLKRGRADRQRMTRDNVRRGRDRDETRNTIRTETGIAHPNRADVTKARLADECNWMCPFTGRSFGWMDLFGPSPSMDVEHIIPFSQSLDDSYLNKTLCLHEENRNVKKNRTPFLAYGSTDRWDEMLDRVGRFKGDAARAKLQRFITEDAEGEIFDDFSSRQLNDTRYASRLAMDYVGMLFGGRSDANHTLRVQATTGGLTAHLRRGLQLEGLLSDTGNPFKNRSDHRHHAVDAVVIALIDPGMVHRMARQADKAWQRGERRSLTPVQEPWPGFMADVRAKIEGIVVSHRSNGRLAGALHEETNYSKQRDSGKGIRRTVRKAIADLTENEIEKIADPPLRSLIKRELESRGGPPKKAFAETASPLVMTGRDGRSRTIRRVRITKPGEVAMIGPEHARRWVKPGSNHHMAIHEVQAENGPKWEATVVTLLEATERRRRGVPVIERVNDGSHRFICSLRSGDSVVVEIENEGDVFCAVNSVSGSTIELTRHADARLASEIKKMGVKGGRLAISLKKLRSIFKDKVDVLPDGSVRTRRD
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKVKQSKKILGLDLGSNSLGWALIEYDQNSSGKIIDNGVRVFEAGMKGDIERGKAESRNKKRRENRLTRRQYNRRRRRKLRLVLQLKEAGLLPLEFDLNLFFNKLDYDLYKKFFPDYNTKYFSHIIPYFLRARALDYKLNDFELGRVFYHLCQRRGFWSNRKSPLKKDEDLGIVKRNIGELWKKISESGSRTLGEYFSRLNPETEKIRGRYTSRQMYKDEFDLIWKKQQEFGNEKLTANLHKKIFKTIFFQRKLKTQKGRIGACTFETDAKRCPWYRFEAQSFRLLQNVTNLRIQEYNGGRRELTSEERKLLIDLLEENASLTYAEARKLLGITNKKTKFTIEIDTEGEKKIKGNRTNAELKKVFSEKWNIFSMKDKEKVVHALISFEKDTPLKKYAIKKWGITEEKAEELAEIRLEEGYCNLSLKAIKKLIPKLDEGLNYYEALQKVYGETQVKSEILAELPVVREAIGDVRNPVVNRCISELRRCVNPIIKKYGKPDEIHIELARDIKTSNKQKERFIKIINYNEKLNIDAKKYLEERGIKNPSREDIIKYRLWVECKEQCPYTGRSIGFNDLFGDLPQFDIEHIIPYSICLENRFENLTLFYNEENRKVKHNKIPFETYYGNPEKYEEILSRVKGFNSRADIKFDKYKRFTAENTEDYADYASRQLNDTRYASRIAVDYLGLIYGGVIDQNSKRRIYAVSGGITAILRNYMGLNFVLGGGVKSREDHRHHTIDALAIALATSGNIQGFSHYAQKFENIGRVYFKYQFEPWKGFLNEVISKVNNIITVHHVCQKVRGAMHEDTFYGKGIKEGTIHLKRPLKDMKENEVDEIVDPIIKKIVKDKLLELSYIDSKNKDPKKAFSIPENLPFMRLKSGDVKTIKSVRICRNQKVTVVGKGAKERNVVLGNNHHMEIVAILYEKANETKWEGHIVSLYEAYQRKKKGEPLIKKDFGEGKLFKFSLSCGDYIELDDNGKRDIYLIRSIPESLQIQYVKPNDARKQKDRKTDKAWLSKYPEPMRKANCKKLTITPFGELRYAHD
		
	
	 
		 
			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRNEIHAELVLGLDLGTNSVGWALIRAERGAIAGIVDAGVRIFSAGVNIDPTSGKNESRAVDRRRMRMMRRQLARKKVRRQTVLRLLTAAGLLPSGEAPARQPKKGDFSAWKKLLSVNAYELRARALDEKLEPLELGRALFHLAHRRGFKSNKKESARTQAKADGKDDLKGLKGEIKSLDDAIRSTGCRTLGEYFSKNLDLERRVRTRHTSRKMYREEFDLIWAKQSGYSPDILDEKLRKALVRAIFYQRPIPSQKERVGKCELEQAKRRCAQALLHAQESRLLQDLNHLELVWPNGEQAPLSTDQRAKLLALLETSERLTFSKARKEIGIKKSTGIEFNLEKGGREDIKGNVTAARIREVVGARWDGADEVLKADMVDTLMGMENEDAIARRARKAWGFDDELADDFSQICLEDSYAGHSSKALHKLLPHLRNGLPYAQAREQAYPNKAWRTAEIHDELPPCENLRNPIVQRTLAEMRRVVNALIAEYGKPGKIRIELARDLKQSVKNREADWKTMRSREKQRNAARKALIEQVGMKNPKPRDVEKWLLYEECGRVCPYTGKSIGASALFGDNPQFDIEHIIPFSRSLDNSFANKTLCEVAANRNEKKNQTPFEAYGQTERWNDILLRVTKFSGEYTKEKLRRFMLEKVAGESEFMADFASRNLNDTRYASVKAAENLAVLYPPDERLARIQVSTGRTTSLFRAAWGLNRILGSGDAKSRDDHRHHAIDAIVIALTTPGMTHELSLAASRSWLTTGRAGTFTDMQEPWPGFEEAIRQAIGRIVVSHRVDRHVNGQLHQETFYGQIRLAGGERWVIRKFLARLTEAEIVSGAIVDPAVRKAVEAKLAETGLKPDKCFQNGQNTPCLVAKGGRKIPIRKVRVLQSVNPVTLAPGTAKARHVVSGNNYALEVFACKDKTGKAALRTHVVSRREAMQRLRQIRNSRQGTVIRRQDEEGNPLRFSLVIGELIKVKWKGEEVICLVQGISPDFYSIRRHSDARPETVIRQQRDRMIIQSDATFDKLVSDKLAIDPIGRTHVSHD
		
	
	 
		 
			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKSEIHDELVLGLDLGTNSVGWALIRVERGAATGIVDAGVRIFAAGVNVDPTSGKNESRAVDRRRMRMMRRQLARKKVRRQTVLRLLSAVGMLPSEEAPARQPRKGDFTAWKKLLSVNAYELRTRALDEKLEPFELGRALFHLAHRRGFKSNKKELARSQAKPDANEDLKGLKGEIKSLDEAIRTTGCRTLGEYFFKNLDLERRVRTRHTSRKMYREEFDLIWAKQAGYAPNLLDEKLRKALVRAIFYQRPIPSQKDRVGKCELEPGKRRCAQALLHAQEARLLQDLNHLELVWPNGEQAPLDADQRAKLLALLETSERITFSRARKELGIKKSTGIEFNLEKGGREEIKGNVTAARIREVVGARWDEAGDALKADMVDTLMGMENEDAIAGRARKAWGFDDEMADQFSQICLEDSYAGHSSKALHKLLPHLRNGLPYAQAREQAYPNKAWRTAEIHDELPPCENLRNPVVQRTLAEMRRVVNTLIAEHGKPGKIRIELARDLKQSAKNREADWKAMRSREKQRKAARKALVEQVGMKNPKPRDVEKWLLYEECGRVCPYTGKSIGASALFGDNPQFDIEHIIPFSRSLDNSFANKTLCEVAANRNEKKNRTPFEAYGQTERWNDILLRVTKFSGEYTKEKLRRFMLEKVAGESEFMSDFASRNLNDTRYASVKAAENLAVLYPPDERLARIQVSTGRTTSLFRSAWGLNRILGGGDAKSRDDHRHHAIDAIVVALTTPGMTHELSLAASRSWLTTGRAGTFTDMPAPWPEFEEAVRQAIGRIVVSHRVDRYVNGQLHQETYYGQIRLAGGERWVIRKALSKLTESEIASGAIVDQAVRKAVEGKLTETGLKPDKCFQNGQNTPYLVAKTGRKIPIRKVRVVQSVNPVTVAPGTGKARHVVSGNNYALEVFACKDKNGNPAWRTHVVTRREAMRRLRQIRNSRQGSVIRRQDEEGNPLRFSLVIGDMVRMRYGNEMMTCRTQAISIRDYVFREHSDARDEKTVKQLKQRIRFRSDTALKDAVENKLAIDPIGRTHVSHD
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRCLSRTKSTYYELRDKRRSDTLKDRIILSLTFFKGPPMKQMGHFPPYLLGIDLGISSIGWTLINVNKQGEPASIGKSGVHTFEEGVEGDVESGRDKARGSNRRDARMARRMIWRRQYRRKKLLRLLQRAELLPPGEISSPQSIHEYLLGIDAQLRQVYNPSKDRVTSHVIPYSLRAKALDEKLDPYELGRAIYHLAQRRGFLSNRKSLKKDEDEGVVKQGISDLRVAIDSAEARTLGEYFAGLDAETEKIRRLWTARSMYIDEFNRVWQSQSPHHPHLLTESLKKEVFQAIFFQRPLKSAKHLIGRCELMPNARRAAIADRLFQEFRILQKVNDLVVIPENGPQRPLTDAERDKLLAALRSHGDLTFARIKGKSILGLPKSTTFNFEQRDDEKKLPGNRTDEKLREVFADRWKTLTDSQKDEIVLEIISFQNPDALARRAIKAWALNESQARALADTRLEQGYASHSRKALRMMIEHMKNGTQYATVRRELFPDSFESREPVHRLPPVLKWKSSLRNPAVTRALTELRKLVNEIVRVFGKPEQIRIELARDLKRGRKERERKSKEITAQTKLRDQARVKIFKEAGISEPRSSDIEKALLWEECGGVCPYTGRGIDFASLFGANPQFDIEHILPFSRSLDNSFINKTLCYHEENRARKLNRTPFEAYGQDTARYDQILGRVRRFQGKAALAKLRRFEMQQIPEDFVNRQLSDTRYASRVAADYLALLYGGRTDATGSQRVQVSTGGITAHLRREWLLNSILGQGEKNREDHRHHAVDAIAIALASPMLVARLQRAAEHASEEGRRLFARVPEPWVGFLEQARREIEAVNVSARQTKRIAGELHEGTNYSPEFKWLEGKKERTGHHVRKAVHGITASQANDIVDPIVRERVIQWLKAQPSGKPAVDSFPVMKTRDGREIPIKRARIRKAMTAVPIADGPRKRYVKPGANHHSVIVAVIKPNEVETKWEDYPVTRLEAHGRKTNGSLIIQRDWGVNRRFKFSLTANDYVQMKVGDNPSELCRLLSLSEGQFEFRVHTDARKASEARKAGSGARIRTSADELRKRSAMKVRITYLGDIVPAND
		
	
	 
		 
			 1044
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1044
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1044
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKANESLVLGLDLGTNSIGWALFGFDGDNPVRLVGMGSRIFEAGTEGDIEAGKDESRGVARRMARQIRRQGERRARRQSKVGRVLQAMGLLPEGDIDHSQARHEYFATLDRTLRARHKKVNLEALPHVFPYWLRARALDNPLERDELGRAFYHLGQRRGFLSNRKAAGKKDEEKSVVKQGIAELAAAIHETGARTLGEYLSRIDPSDPDQRRIRERWTARQMYEDEFNAIWDAQSKHHPEVLTPEWRKILHNALFRQRPLKLQHDLIGACPLEPDRKRAPMALPAAQRFRVLQKVNDLRVIAPDYSERPLNPEERTLLLDALDRQEEMTFGKLRKLLNLKAYVFNLENGGEEKLIGNRTSAKMYGIFGERWFRFTPAQREAVIQDIRCFEKDAALAKRGREHYGLDEETAKRFGEIELEDGYCSLSRQAIEKLLPLMEKGIAYKTAEKEVYGDPGPAIAVEFLPCVAEAVRQQLMPVLRNPVVNRVLTELRKVVNAIINKYGKPDKIRIELARDMKKPRQERMKISRKMRDNEKSRQKAAKRIFEEMGVQNPSRDDIEKVLLAEECEWRCPYTGKTISMRTLLGDAPQFDVEHIIPFSRCLDNSFNNKTLCYHEENRSVKRNRTPHEAYGGDPARYQEILDRVAKFKGEGRDAKLRRFQMADLEDFEDFSARVLNDTRYASTLAAKYLGLLYGAEYRKHIQVSTGVITKYLRDCWGLNKVLGDGGEKNREDHRHHAVDAVAIALTSPKTVKMLSDAAKHATEERRRQFGKVPPPWDRFLQDIQEAAGQIVVSHRVARKVNGRMHEDTFYSPQPSSEPAKPCVHVRKRVEALSKGEIEAIVDPIVRRQVKQRLDELDSDDPKKAFATAEKHPFIETSDGRRLPIHKVRIRKNAATFKIGKEHRVRHVTTDSNHHVEIIETTDKRGNVKWEGSVVSRYEAMRRLQNREPVIKRDHGNGRKFLFSLALNEVVQMKDTEGVIRLYRIAGVSQFSTGTVVIDFRETGDARRAADVPREGRTRTPEAFRKSEPVKMCVTPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METPTRRPFVLGLDLGARSVGWAVVDLQEGEPTGLRAAGSRCFEAGVSGSIDEGRDEARGQQRRQARQVRRQLARRQLRRTQLLRTLVANGLLPPLEGFDSLAIHRYLAAFDQGLRSRHLSADDRVGHQVLFYRLRTRALDEVLELHDFGRVLYQFGQRRGFLSGRKRRMKEGEEEGLVRKSIAALAEEMQAAGARTLGEYLAGLDPFTQRLRARWTARSMYEQEFAALWASQARFHDALTDGLRKKLAEVFFFQRPLKSQKGRVGECDLVPGRKRAPLACREAQRFRILQAVNNLRVARPGESEVELSPDERKRLLEALTAKGDLTFARVRKVLGLPKETEINLERGGEKRLVGHRTDAKMAAAFGARWEALGEPERDRIVDEVLSMEDPEALGRKAEKVWGLDPAAAAVLRETTFEPGYAAFSRKALRQLLPAMEAGEAVETARRRLFPEAVAARPAIGSLPRVEEALPALRNPAVARALTELRKVVNAIVRKWGVPEVVRIELARDLRNSRERRYRMARENRERETSREKAREEIRRSTGIAAPSRSDIEKYLLAEECGWECPYTGRRIGMTELFGEHPAFDIEHIWPLSRSLDNSFLNKTLCFHEENRERKRNRTPMEAYGNDTARFEQILARVGQFRGSARFVKLARFAADEIPSDFTERQLQDTRYATRMAMRYLGTLYGGTVDADGRRRVQAGAGGLTAIVRNELGLNSILGDGGLKSRDDHRHHAVDALAIALLDPGLVQRLQRAAERAPSHRRRHFAPLDPPWEGFLPEVQRVVDEVVVSHRTGRKISGALHKETNYSREIRTLDENGGIRWVRRLRRPVHLLTARQVEKIADHAVREAVRRKLEEVGGKADRLEEDPPVLEQPDGRRIPIRRVRVEESVNPRRVGSEGRERHVETDANHHMAIFARLDADGAEVAWEAEVVSQLEAQRRLRSGEPVIRWETEPGRSFKFSLSPGDTIELELNGVRRLLHVRSVWMEGETGRIACVNLADARQIADLRKASSWFRPMLSGLRSGGCRKVEVSPLGEVFPAGG
		
	
	 
		 
			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEKNVEKILGLDLGANSVGWALIEYVGGTPQRIVGMGSRIFDAAVEGDLEKGQEESRAVERRMARQLRRQHKRRVMRMIRVGELLQQAGWLPAGNLRDSVERDRLFKELDKVLREQYATRGFNPSGTDAIRGIAYFLRARALDEPLQPYALGRALYHLAARRGFLSNRKAAAKKDEELGKVKEGITELKQQIEETGARTLGEYFYHVDPVEEKRIRQRWTAREMYQDEFDQILARQVELGAIQDNPKFFRKLRKAVFRQRPLKSQRGLIGPCQFEEKEKRAPWHCLLAQEFRLLQKINDLRLISPTYEERPLSDEERLKLYHHLMENATGSFTELRKLLGLRAKDGWRFNLEAGEETKLKGNEVAARLIGVFGEDRWRAMSDQEKNQLISELNSDITDKTLERRAREVWGLEDHEKLEQLKSISLPTGYCALSRKALKKLVPLMRAGMPYETAVRETYGDLRFKKQTFDRLPPFLKIDRTLRSPVVIRTLSETRKVVNEIIRVFGRPERIHLELAREMKQSRERRKKRASEMRDREKQREMAIDKIQKNTGIDRHRISRRDVDKWLLAEECGWVCPYSGRSINYHNLFGRTPEFDIEHIIPYSKSLDDSFANKTLCHREWNLRKGNRTPAQAFKDTPEWEAMLQRVRSFKPLHAVNRSDISRGGQNRVDPYVQSKLHRFQMEEIPRDFVDQKLNDTRHAAKVARAYLELLYPPEERLKRVKAFSGAVTAELRKCWKLNSILGDPESPDPIKNRADHRHHAIDALVLALATQRMVQDLSNAVEKQLQCQRSIRGYQKWVDERWPGFLKDVRNAVAAIVVSHRVDHRIQGRLHNETFYSPPRQDENGKTYHLVRKPLDGSFDAGKVERIEDRAVREIVRKHLEDHGNDPKKAFNEPANHPRINNIPIHSVRIRDYVSPIPVGKEFCPRYVLTDSNHHMEIIEEQDRKGNPVWRAVVVSRYEAMRRKASGQPVVQRDHGEGKRFVCSIASGDTFSFQENGGTVLAIARSISDQNIEFVTINDARLKADIKKAGDWKKRSVNAFRTMCFQKVMISPVGEVYPAHD
		
	
	 
		 
			 1044
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1044
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1044
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKANESLVLGLDLGTNSIGWALFGFDGDNPVRLVGMGSRIFEAGTEGDIEAGKDESRGVARRMARQIRRQGERRARRQSKVGRVLQAMGLLPEGDIDHSQARHEYFVTLDRTLRARHKKVNLEALPHVFPYWLRARALDNPLERDELGRAFYHLGQRRGFLSNRKASGKKDEEKSVVKQGIAELAAAIHETGARTLGEYLSRIDPSDPEQRRIRERWTARQMYEDEFNAIWDAQSKHHPEVLTPEWRKILHNALFRQRPLKLQHDLIGACPLEPDRKRAPMALPAAQRFRVLQKVNDLRVIAPDYSERPLNPEERTLLLDALDRQEEMTFGKLRKLLNLKAYVFNLENGGEEKLIGNRTSAKMYGIFGERWFRFTPAQREAVIQDIRCFEKDAALAKRGREHYGLDEETAKRFGEIELEDGYCSLSRQAIEKLLPLMEKGIAYKTAEKEVYGDPGPAIAVEMLPSVAEAVRQQLMPVLRNPVVNRVLTELRKVVNAIINKYGKPDKIRIEIARDMKKPRQERMKISRKMRDNEKSRQKAAKRIFEEIGVQNPSRDDIEKVLLAEECEWRCPYTGKTISMRTLLGDAPQFDVEHIIPFSRCLDNSFNNKTLCYHEENRSVKRNRTPHEAYGGDPARYQEILDRVAKFKGEGRDAKLRRFQMADLEDFEDFSTRMLNDTRYASTLAAKYLGLLYGAEYRKHIQVSTGVITKYLRDCWGLNKVLGDGGEKNREDHRHHAVDAVAIALTSPKTVKMLSDAAKHATEERRRQFGKVPPPWDRFLQDIQEAAGQIVVSHRVARKVNGRMHEDTFYSPQPSSDPAKPCVHVRKRVEALSKGEIEAIVDPIVRRQVKQRLDELDSDDPKKAFATAEKHPFIETGDGRRLPIHKVRIRKNAATFKIGKEHRVRHVTTDSNHHVEIIETTDKRGNVKWEGSVVSRYEAMRRLQNREPVIKRDHGNGRKFLFSLALNEVVQMKDTEGVVRQYRVAGVSQFSTGQIVIDVRELSDARRAVDVPREGRTRSPDTLRKSESIKFCATPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDSVAKYTVLGLDLGSNSVGWALIEYRDGQPSALTGCGVRVFDAGTEGDVESGRDSARGVERRDARQRRRQCERRGRRLENLAGLLSRNGLLPKGAMRKPAERHRLLQALDQEIDARYRNAAPPDEKTAAALDQLPYFLRSRALDHPLEPHEFGRALYHLAQRRGYLSNRKSGKKDEDKGTVELNISELRERMSAAGVRTLGEFLAQVDPVNERRLRQRWTARDMYLDEFEAIWAAQQPHHPRLLSDALKKQIAEAIFYQRPLKSQKGLIGVCDLVSQKKRAPKALLISQRFRMLQKVNDLEVIFADESHRRLTEDERHAVLQAMEKKDEITFPQIRTAAKLPKGVEFNFQRGGEKDLPGNKTATALRAVFGEQWDRFSRETQDAIVGEAMGIERAETLERRGRDAWGLDPEAAAAFGKVHLESGYMALSREAMRAILPLMEQGIQFATARDQAFEGNWARNVLDQLPGVAEACKTIRNPVVMRTLTETRRVVNAIIRTYGKPDYIRIELAREMKKSRDERKKITAEIQKRRKANDALRQKIIDTTGDPRVTGRDLLKARLWEECGGLWKECGGRCPYTGKSIPFHELFSQDSPWDIEHIIPFSRCLDDSFFNKTLCYHEENRNVKQNRTPREAYEHSGHWDDILDRVARFQGDAAREKLRRFQMSTEDLLEFEEFSARQLNDTKFASREARNYLAWLYGPEAQSRIQASRGQITSYLRSAWRLNSILGDGGEKVRGDHRHHAVDAIAIALTDRATVKALSDAAASQFRERGRSRGFEKRMTEPWAGFLEDVQRAIDGVVVSHRPSRKVAGSFHEDTNYSPPRTDREGKPYVLVRKPLKKDFKAADIQNIADPTVRDIVWQHFRDHDEDSDAAFSNSANHPRIRIKDGPRAGQAIPIHKVRLKYTRDVTPIGHGPTERHVWTRGNSHIEIFEVLGKDGNVTKWQGRVVTRLDACQRRKQGQPIVNRHWDESRRFLFSLTQRDVVEIDVETTPGGLRRELYIVRGVSMEKDGRLELMHIHDARRKADVPRSATDDEKVRIRIAPFVSSLKKRNCRKAMVTPLGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLNNENIRGNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADTLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLGIDLGTNSIGWAMIRLEDTLPVELMDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMDNLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDYVLGIDLGVGSLGWALISTDSNDKKSILQLGVRCWDAKTSDDPQNIIRRQSRSRRRQNFRRAQRLRRTFRILQEMGLFPTGPWSSTARKAFLETLDQKAQEWLRTNVPDANDDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRKAQPKDDKEPGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEKIWNAQQLHHPNALTDSNKKRLYEAIFFQRPLKIPRSFVGRCSLEILTRKLANGQIEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMERINNLEIITPDGECRPLTPEKRKLLYDLAERNEALSFSDIKKALGIPTRKTKAGIWRLNLETGGEKRLLGNTTAAQIRKVLGDAAWEALESAKQIALVNDLIAFISADALKKHLRKKWGFTPEIAEQLAELPLESGYHSLSRRAIRRLLPLLERGERLPSAIHQIYGRNREKVGKYEKLPPVVKVFPTLRNPQVIRALTELRKVVNAVISKCGKPTCIRIELARELKLSEKERSEYTKRMRENEAQRKAAAEAVEQKLGRPAQPWEIEKYLLAEECNWLCPYTGKQITFEKLLGENPEFDVEHIWPLRRSLDDSFANKTLCYHEENRSVKAGLIPYEAYSADPVRWNQIIERVKKFKGPLAKKKLQRFLAKEIPDGFVNQQLSDTRWICKAATEYLECLYGGKADENGKQRIFTTTGGMTALLRKAWNLNSILGGAVEKNRADYRQHAIDAIVIALTEPSIIQKFSNQVAKLLRSNDARAKRGYGLLADMLDDEFREEIKQHIEKLIVQFRIKTGLSGQLHDETFYKFVAPKKAIVRKALSAMSQNDVENIVNAKVKKLVKEKLEALDIDDPKKAFALPQNLPYIRGKNNSVFPIKSALVFVNYHVVPIGREPHRRRYVRPNNNHHVEIFAAYDENGKVKGLGRVVTVLEACERRCRGEPVISKDFTCEEQQKGKFSSIEFKFALFKNSLLKCRINGEEKTVRIIAISDNLIDAKEHYDARSTKEVREQGERIRLRYAVVCGVPGNNG
		
	
	 
		 
			 1049
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1049
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1049
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKHYDYVLGLDLGVASLGWALIEIDDNAQPISLLDAGVRCWDLNNNTAEDVTRGKEVSPNKERRDARLQRRQIYRRAKRYKKTFRILQELGLFDQGPRDSLARKAYIDKIDQQAKLWLVAHVPEAANDPWLHHNYVYRLRAAALDHPLPPELLGRVFYSLAQRRGFLSNRKGTISSDEKGVVKQAITQLEKDIQQVGARTLGEFLTKLNPHEQRIRGHYTSRSMYIAEFELIYNAQRRHYPKLLTSRARKLLYEAIFYQRPLKSQRSRVGRCELEIYLKQDADGKVTVLHPFRRAPKASLEAQRLRYMQRINDLEIISPDGEIRPLTAEERQKLYDLAEHRPELKFNDIRKALGLPAGKQSEWRFNLEAGGENKLPGNTTAARIRNILGDAWDSLGEKQKKLVDDLLAFTQDDALYKHLQKVWGFDAQTADLLVNMPLEEGFAAFSRRAIRRLLPLLEQGMRLNAAIKVAYGDHNRSTEVHDLLPPVREVFREINNPFVIRTMTQLRKIVNGVIRKHGKPARIHIELARELKEPRKKRKLEYTRQRQRQQEREEAAIQIRKALDREPKSWEIEKYLLAEECNWECPYTGRKVPGASIQERIRTLFSEPSDFDVEHILPFSRSLDNSFSNKTLCYHSENRSVKQNLTPYEAYSHDPVRWKEILSRVSKFKGPYAEDKLKKFQLEEIPEDFAQRHLSDTRYASRLAADYLGLLYGGRVDAEGQQRVFTVSGKLTALVRNAWKLNSVLGSDQKNRNDLRNHAIDAIVIALASPSLLYHYRELARVLARTSCNFVTLDPPWENFHQDVNRRIETMIATFSPNRRMSGALHEETFYSLSGENTVTVRKALKNMSIHEVEKIVDPAIRAKVKNKLKALGKNDPKIFTDEKNLPAIRVRKKGSKIKRFPIKSARIFVHQRVVPIGAGHRLRYVIPGNNHHAEVYAILDANGNELKYRVKAVSLLEAWERKRKGKPIICTNHGPGTRFKCVLRKGDYIKFVKDNRLLRVVSVSDNYIAGKDVNDGRKITDIKKNKELIVVCRKRMLWSAANERTGTP
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METPTRKPFVLGLDLGARSVGWAVVDLQEGEPAGLRAAGSRCFEAGVSGSIDEGRDEARGQQRRQARQVRRQLARRQLRRTQLLRTLVANGLLPPLEVFDSLAIHRYLAAFDQGLRSRHLSADDRVGHQVLFYRLRTRALDEVLELHDFGRVLYQFGQRRGFLSGRKRRMKEGEEEGLVRKSIAALAEEMQAAGARTLGEYLAGLDPFTQRLRARWTARSMYEQEFAALWASQARFHDALTDGLRKKLAEVFFFQRPLKSQKGRVGECDLVPGRKRAPLACREAQRFRILQAVNNLRVARPGESEVELSPDERKRLLEALTAKGDLTFARVRKVLGLPKETEINLERGGEKRLVGHRTDAKMAAAFGARWEALGEPERDRIVDEVLSMEDPEALGRKAEKVWGLDPAAAAVLRETTFEPGYAAFSRKALRQLLPAMEAGEAVETARRRLFPEAVAARPAIGSLPRVEEALPALRNPAVARALTELRKVVNAIVRKWGVPEVVRIELARDLRNSRERRYRMARENRERETSREKAREEIRRSTGIAAPSRSDIEKYLLAEECGWECPYTGRRIGMTELFGEHPAFDIEHIWPLSRSLDNSFLNKTLCFHEENREHKRNRTPMEAYGNDTARFEQILARVGQFRGSARFVKLARFAADEIPSDFTERQLQDTRYATRMAMRYLGTLYGGTVDADGRRRVQAGAGGLTAIVRNELGLNSILGDGGLKSRDDHRHHAVDALAIALLDPGLVQRLQRAAERAPSHRRRHFAPLDPPWEGFLPEVQRVVDEVVVSHRTGRKISGALHKETNYSREIRTLDENGGIRWVRRLRRPVHLLTARQVEKIADHAVREAVRRKLEEVGGKADRLEEDPPVLEQPDGRRIPIRRVRVEESVNPRRVGSEGRERHVETDANHHMAIFARLDADGAEVAWEAEVVSQLEAQRRLRSGEPVIRWETEPGRSFKFSLSPGDTIELELNGVRRLLHVRSVWMEGETGRIACVNLADARQIADLRRASSWFQPRLSGLRSGGCRKVEVSPLGEVFPAGG
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMDNLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMDNLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGSAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDYVLGIDLGVGSLGWALISTDSNDKKSILQLGVRCWDAKTSDDPQNIIRRQSRSRRRQNFRRAQRLRRTFRILQEMGLFPTGPWSSTARKAFLETLDQKAQEWLRTNVPDANDDGLLAHTFIYRLRAAALDHPLPPELLGRVFFHLAQRRGFLSNRKAQPKDDKEPGVVKQGISQLQDEIQKSGARTLGEFFSRLNPHEQRIRNRYTSRKMFQDEFEKIWNAQQLHHPNALTDSNKKRLYEAIFFQRPLKIPRSFVGRCSLEILTRKLANGQIEYIYPFRRAPMASLEAQRIRYMERINNLEIITPDGECRPLTPEERKLLYDLAERNEALSFSDIKKALGIPTRKTKAGIWRLNLETGGEKRLLGNTTAAQIRKVLGDAAWEALESAKQIALVNDLIAFISADALKKHLRKKWGFTPEIAEQLAELPLESGYHSLSRRAIRRLLPLLEQGERLPSAIHQIYGRNREKVGKYEKLPPVVKVFPTLRNPQVIRALTELRKVVNAVISKCGKPTCIRIELARELKLSEKERSEYTKRMRENEAQRKAAAEAVEQKLGRPAQPWEIEKYLLAEECNWLCPYTGKQITFEKLLGENPEFDVEHIWPLRRSLDDSFANKTLCYHEENRSVKAGLIPYEAYSADPVRWNQIIERVKKFKGPLAKKKLQRFLAKEIPDGFVNQQLSDTRWICKAATEYLECLYGGKADENGKQRIFTTTGGMTALLRKAWNLNSILGGAVEKNRADYRQHAIDAIVIALTEPSIIQKFSNQVAKLLRSNDARAKRGYGLLADMLDDEFREEIKQHIEKLIVQFRIKTGLSGQLHDETFYKFVAPKKAIVRKALSAMSQNDVENIVNAKVKKLVKEKLEALDIDDPKKAFALPQNLPYIRGKNNSVFPIKSALVFVNYHVVPIGREPHRRRYVRPNNNHHVEIFAAYDENGKVKGLGRVVTVLEACERRCRGEPVISKDFTCEEQQKGKFSSIEFKFALFKNSLLKCRINGEEKTVRIIAISDNLIDAKEHYDARSTKEVREQGERIRLRYNDLLLFCGGCGVPGNNG
		
	
	 
		 
			 1060
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1060
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1060
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDTSNNFNPYVLGLDLGSNSIGWAMIKLDENDNLCGIEKVGVRVFEAGMEGQYESGKEESRNKKRREARLVRRQIERRSRRYRKLANLLQKIGLLPDGNMNNSLERQNILDNLDKELRSKYIDANLPESEKNRLNQIFIYYLRSLAVEQELEPYALGRVLYHLGQRRGFLSNRRGQKQDDEERGKVKQGIAEIRQEMEKLGAETLGRYFAKIDPVEKRIRGRWTARDMYEQEFYAIWEHQSKYYPEILNDTNKKQVFHVIFYQRPLKSQKEKIGYCQFECIARGAQRNRRRAPWVILKAQRFRLLQKLNDLLIIENKFTKRALTEDERTLVIDYLEKNGDATFAELKKLLKLPKTIKFNLEEGGEKKIPGNRTTGAIRAVIGDLWDNMSAESKDKLVEDIYSIVSNKALKKRLINHWKFTEEQAEKLSDMGIEDGYCNLSRQAIDKFLPGLESGTPYSTLVKEIYGMDDIDTTVELLPPLESAPIGEIRNPTVTRTLSEMRKIVNELVKRYGKPKYIRIETARDLRNTKKEREKIWKNNRELEEVRAKIKKDLISKGISNPTNDDIERYMLAEECNWVCPYTGRSISFHALFEESQFDIEHIIPLSRCLDNSFKNKTLCYHEENRNRKHNRTPFEVYGTNETQWDEILRRVEKFNSRYVAEKLRRFKMHGEELDEFIDNFSSSQLNDTRYSAKEARLYCALLYGKEYRKHVFTVSGPTTAIIRRMWDLNKILGSPEKNREDHRQHAIDAIVIALTSPAMIKSISEQAEKIPKDTRKHDRWWRFITPPWNTIFNEAHEKVLNIIVSHRPERKVSGRLHEETNYSPPKPGDKNGETVVHVRKALASITKGEIEEIVDPIVRDVVKKTLEELGGDPKKAFNDPANYPLMPNKKGLHIPIRHVRVRKKLSVFPVGKNERVRYVATDENHHIEIFETKDKKGRTIWDANVVSMYTAMQRKRRGEEIIQRKLIRDGKVVEDAKFLFSLCKGDMVYMKNSDGEFEYYTVVTVSEYASGSKVMFFIQHFVAKRPKSWVGLTRYPTTLQISEAKKCSINVLGEVQIAHD
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLGIDLGTNSIGWAMIRLEDTLPVELMDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLGIDLGTNSIGWAMIRLEDTLPVELMDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLNNENIRGNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADTLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGSAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADTLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGSAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADTLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMDNLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1038
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1038
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1038
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLGIDLGTNSIGWAMIRLEDTLPVELMDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRTLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLNNENIRGNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADTLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METPTRRPFVLGLDLGARSVGWAVVDLQEGEPTGLRAAGSRCFEAGVSGSIDEGRDEARGQQRRQARQVRRQLARRQLRRTQLLRTLVANGLLPPLEGFDSLAIHRYLAAFDQGLRSRHLSADDRVGHQVLFYRLRTRALDEVLELHDFGRVLYQFGQRRGFLSGRKRRMKEGEEEGLVRKSIAALAEEMQAAGARTLGEYLAGLDPFTQRLRARWTARSMYEQEFAALWASQARFHDALTDGLRKKLAEVFFFQRPLKSQKGRVGECDLVPGRKRAPLACREAQRFRILQAVNNLRVARPGESEVELSPDERKRLLEALTAKGDLTFARVRKVLGLPKETEINLERGGEKRLVGHRTDAKMAAAFGARWEALGEPERDRIVDEVLSMEDPEALGRKAEKVWGLDPAAAAVLRETTFEPGYAAFSRKALRQLLPAMEAGEAVETARRRLFPEAVAARPAIGSLPRVEEALPALRNPAVARALTELRKVVNAIVRKWGVPEVVRIELARDLRNSRERRYRMARENRERETSREKAREEIRRSTGIAAPSRSDIEKYLLAEECGWECPYTGRRIGMTELFGEHPAFDIEHIWPLSRSLDNSFLNKTLCFHEENREHKRNRTPMEAYGNDTARFEQILARVGQFRGSARFVKLARFAADEIPSDFTERQLQDTRYATRMAMRYLGTLYGGTVDADGRRRVQAGAGGLTAIVRNELGLNSILGDGGLKSRDDHRHHAVDALAIALLDPGLVQRLQRAAERAPSHRRRHFAPLDPPWEGFLPEVQRVVDEVVVSHRTGRKISGALHKETNYSREIRTLDENGGIRWVRRLRRPVHLLTARQVEKIADHAVREAVRRKLEEVGGKADRLEEDPPVLEQPDGRRIPIRRVRVEESVNPRRVGSEGRERHVETDANHHMAIFARLDADGAEVAWEAEVVSQLEAQRRLRSGEPVIRWETEPGRSFKFSLSPGDTIELELNGVRRLLHVRSVWMEGETGRIACVNLADARQIADLRKASSWFRPMLSGLRSGGCRKVEVSPLGEVFPAGG
		
	
	 
		 
			 1036
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1036
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1036
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGGSAERTVLGLDLGANSVGWALVGYENGEPAQIVDMGVRIFEAGTDGDIASGRDESRAVERRGARLRRRQTKRQSERMTELARTLQRFGLLPPGELRKGADRHAFFLALDDRLRADFAAQGFSVDQSDGLREFPYFLRARALDAPLEPHALGRALYHLAVRRGFQSNRKSDKEEKELGVVKASISVLEQAMRESGARTLGEYFHRMDPSLERIRKRWTARSMYKDEFDQILDAQARMGALALSPDDRKTLEYRIFYQRPLKSQKGLVGRCELEPGKRRAPVALLSAQRFRILQKVNDLRLHYLDGTERGLTEEEKKTLAAFMEIHDEVSFAGMRKALKLSKEVDFNLERGGEKKLKGNVTNARLLKVFGDRWNTLGDTEKKAIVGEILGIEDFMALARRGLAWGLGPAEAEAFAKIHLEQGYSALSREALKKLLPLMEEGVPFKTAEDRVYGNRLLGKEARPKLDPVVVALPSIRNPVVMRTLTEMRKVVNAVIAKHGKPDEIHLELARDLKKTREARARHSRDIRGREQDRTDARESIQKKLGQQKISRQDIEKVLLAEECGWICPYTGHSIGMSTLLGEHPQFDIEHIIPFSRCLDDSFMNKTLCYHEENRLRKGNNTPWEAYGGDEKRWEEIIARVERFKGDAARRKLERFQSRDIADFEGFAAQQLNDTRYASKLAARYLGMLYGQDALKHVQTSAGQVTALLRDALHLNGLLGGGDKKTRDDHRHHAVDALVIALTSRAAVKRLSDAAKRQKLEKGRIQGFLKNALLPWDSFPADAQSAVDGILISHRVNHRLQGRLHEDTFYSAPRKDENGKPYHVVRKPLDVNFKPADVQGIEDPAVREAVRAHLAAHGNDPKKAFADPANHPRLPGANGPVPIHRVRIRRACTTFQIGGNDYARFVTADSNHHMEIVEETRNGKTRWTGVMVDRLQAVSRKKRGEDVVQKDHGEGKKLVCTLAPKDTFYLKEENLYGIVRSVSNGNVEFISIFDSRKVLDLKKDSGVWRKRSVDALRDLGFVKVTVSPIGEATPCHD
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METPTRKPFVLGLDLGARSVGWAVVDLQEGEPAGLRAAGSRCFEAGVSGSIDEGRDEARGQQRRQARQVRRQLARRQLRRTQLLRTLVANGLLPPLEVFDSLAIHRYLAAFDQGLRSRHLSADDRVGHQVLFYRLRTRALDEVLELHDFGRVLYQFGQRRGFLSGRKRRMKEGEEEGLVRKSIAALAEEMQAAGARTLGEYLAGLDPFTQRLRARWTARSMYEQEFAALWASQARFHDALTDGLRKKLAEVFFFQRPLKSQKGRVGECDLVPGRKRAPLACREAQRFRILQAVNNLRVARPGESEVELSPDERKRLLEALTAKGDLTFARVRKVLGLPKETEINLERGGEKRLVGHRTDAKMAAAFGARWEALGEPERDRIVDEVLSMEDPEALGRKAEKVWGLDPAAAAVLRETTFEPGYAAFSRKALRQLLPAMEAGEAVETARRRLFPEAVAARPAIGSLPRVEEALPALRNPAVARALTELRKVVNAIVRKWGVPEVVRIELARDLRNSRERRYRMARENRERETSREKAREEIRRSTGIAAPSRSDIEKYLLAEECGWECPYTGRRIGMTELFGEHPAFDIEHIWPLSRSLDNSFLNKTLCFHEENREHKRNRTPMEAYGNDTARFEQILARVGQFRGSARFVKLARFAADEILSDFTERQLQDTRYATRMAMRYLGTLYGGTVDADGRRRVQAGAGGLTAIVRNELGLNSILGDGGLKSRDDHRHHAVDALAIALLDPGLVQRLQRAAERAPSHRRRHFAPLDPPWEGFLPEVQRVVDEVVVSHRTGRKISGALHKETNYSREIRTLDENGGIRWVRRLRRPVHLLTARQVEKIADHAVREAVRRKLEEVGGKADRLEEDPPVLEQPDGRRIPIRRVRVEESVNPRRVGSEGRERHVETDANHHMAIFARLDADGAEVAWEAEVVSQLEAQRRLRSGEPVIRWETEPGRSFKFSLSPGDTIELELNGVRRLLHVRSVWMEGETGRIACVNLADARQIADLRRASSWFQPRLSGLRSGGCRKVEVSPLGEVFPAGG
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDSELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLNNENIRGNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQIEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1046
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNQHAPYVLGIDLGTNSIGWAMIRFDDTRPVELVDMGVRIFEAGTTGDIESGKDESRAIERRAARQRRRQTDRQSRRLRSLALVLQEHGLLPEGELKTGSDRHAFFLQLDGELRNHYAEQGIALNCAAGLREFPYYLRAKALDEKMPLHATGRALYHLAQRRGFLSNRKTDSNDKETGPVKEGISDLAQKIKQANMRTLGEYLFNIDPVHEKRIRGRWTARSMYEEEFNLIWEAQSRWHPQLYNENIRWNIHKAIFYQRPLKSQAGTVGYCDLEPFKKRAPKALVVSQQFRILQKINDLTVHFADGDVRPLNNDERVSLFEYMNERESVTFKQIRKRLSLPPDTEFNLERGGEKKLPGNVTEARLLKIFGKNWHSFNDAFHHEIISLIMGSEKAESVRKLGKNKYGLDDDQAEKFSRLQFENGYMSLSKKAMTKLLPLMKEGVSFKTAEKKLYDNPRNLCLDFLPPLHTHKNDRFSPQPDAGLDIRNPVVTRSLTELRRVVNNIIAKYGKPLRIHVELARDIKRNREQRKLISTENRDRQRSRESIVAQIKEKLGEHYMPSEQDIEKVLLMRECRCICPYTGRTINMENLLGDHPQFDIEHIIPFSRSLSNSFANKTLCYHEENRNRKRNKTPWEAYGNTDQWDQIVTRVKSFCGPTARIKLERFQLRDLSSLDEMSSQQLNDTRYASKIAARYLGLLYGENAMRHIQTSTGQITAYLRAGWHLNRILSTQGIKNRDDHRHHALDAIVIALTSRSAIQTLSKAAGNAYNAKGRTRTFLNQLEEPWEGFLPEVQEMADNLFISRRINRRVRGRLHEDTNYGYPRTDENGKQWHPIRKVLTETFKDTDIDNIIDPVVQDCVRTHFEANGSNPQKAFADPDNHPRMHDGTVIHKVRCKRTVSTTPIGSGDGTRFVATDTNHHMEIVETQNKNGEIIWEDHVVSLMEAVQRHKAGLPVIKRDHGPGSTFIYSLFKGDTCTITENDETIYCTVIGIAVGEVTLVRMYDARKQVEIRQTKSRIRCNANSLRKKQLRKLLITPLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 1033
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1033
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKKHEETVLGLDLGTGSVGWGLIEFDGEGPRRIIDAGVRIFDAGLDSLKVDGRGKSRNLERREARQIRRGLERRGRRMRNLARLLQRSGLLPKGNVTDSNDRHEFLKEFDATHDDPYSLRARAINERLELHELGRALYHLAQRRGFLSNRKSAPKKDEDAGQVKAAIKDLQSEVEDENAATLGVLFNRRLIRGERVRGQYTGRQMYLDEFDLIWASQARFHSDVLTESLRKHVHHTIFYQRRLKSQARFIGKCELEKGRQRAPMALLICQRFRYLQSLNNLRIIDTSTGELVEMDQKQRETVINALEYGGDLKFSSLRTTLGLKRTAKFNLERDGEKRLIGNRTSQKLATVFGEDRWRMMSDHQREQVVEDWYCIVKEETLKRRGVRYWELEEEAAEQLAHLRLDSDYSAYSRQALARIVPLLERGMPLQSAIKEVYPEHFDRTGKPLSQLPEVKCKQLPDLRNPVVTRTLSEMRRVVNAIINRYGRPDVIRIELARELRQSSRQRQATTKRIRENQSKREAAAQAILEEAKIPNPSRRDIEKYLLAEECNWTCPYTGKRIGMDSLFGAQPQFDIEHIIPFSRSLDNSFVNKTISDVHENRRVKGNRTPHEAYAETSGWPQILERVRQFRGRLASAKLRRFKMDRKQLDSHIAEFSNRHLNDTRWAARSAKRYLGLLYGGVNDDGIDASRRRRVHAVCGPVTAYIRQTHGLNTVLGTGDTKSRDDHRHHAVDALIVALTGPGVIKKLSDAAARAAVDSGRLFKDMPLPWATFHTDVEAVVNSIVPSHRISRRVRGALHKDTFYGVPRTGKDGHTFVTARKALQNLTPAEVDKILDPTIRDLVAETLSRLGKPPNQAFADENNLPVIRSQDGSETRVRRVRIRARLTSPQNVDSTHAPRYVDFGNNHHMAMYETTDDDGSIKWEAEVVSLYEAYRRKRSKEPVVHQESTERRRFLFSLSGGEIIELTRNGVANLFVVRSIEATGNIRFAPVKDARTLKEIGKKGLTALPEPLRKQGCLKLVVTPLGEVRTDNS
		
	
	 
		 
			 1033
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1033
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1033
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKKHEETVLGLDLGTGSVGWGLIEFDGEGPRRIIDAGVRIFDAGLDSLKVDGRGKSRNLERREARQIRRGLERRGRRMRNLARLLQRSGLLPKGNVTDSNDRHEFLKEFDATHDDPYSLRARAINERLELHELGRALYHLAQRRGFLSNRKSAPKKDEDAGQVKAAIKDLQSEVEDENAATLGVLFNRRLIRGERVRGQYTGRQMYLDEFDLIWASQARFHSDVLTESLRKHVHHTIFYQRRLKSQARFIGKCELEKGRQRAPMALLICQRFRYLQSLNNLRIIDTSTGELVEMDQKQRETVINALEYGGDLKFSSLRTTLGLKRTAKFNLERDGEKRLIGNRTSQKLATVFGEDRWRMMSDHQREQVVEDWYCIVKEETLKRRGVRYWELEEEAAEQLAHLRLDSDYSAYSRQALARIVPLLERGMPLQSAIKEVYPEHFDRTGKPLSQLPEVKCKQLPDLRNPVVTRTLSEMRRVVNAIINRYGRPDVIRIELARELRQSSRQRQATTKRIRENQSKREAAAQAILEEAKIPNPSRRDIEKYLLAEECNWTCPYTGKRIGMDSLFGAQPQFDIEHIIPFSRSLDNSFVNKTISDVHENRRVKGNRTPHEAYAETSGWPQILERVRQFRGRLASAKLRRFKMDRKQLDSHIAEFSNRHLNDTRWAARSAKRYLGLLYGGVNDDGIDASRRRRVHAVCGPVTAYIRQTHGLNTVLGTGDTKSRDDHRHHAVDALIVALTGPGVIKKLSDAAARAAVDSGRLFKDMPLPWATFHTDVEAVVNSIVPSHRISRRVRGALHKDTFYGVPRTGKDGHTFVTARKALQNLTPAEVDKILDPTIRDLVAETLSRLGKPPNQAFADENNLPVIRSQDGSETRVRRVRIRARLTSPQNVDSTHAPRYVDFGNNHHMAMYETTDDDGSIKWEAEVVSLYEAYRRKRSKEPVVHQESTERRRFLFSLSGGEIIELTRNGVANLFVVRSIEATGNIRFAPVKDARTLKEIGKKGLTALPEPLRKQGCRKMVVTPLGEVRTDNS
		
	
	 
		 
			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRQTSLNKTVLGLDLGSNSLGWALLEFEGNKPKAIIDCGVRIFKAGLEGDIESGNAVSRARERREKRSLRRQTDRKKRRRGHLFHLLQELHLLPEGTQGEVFPSLDKSFIEKYSHAEGLPKKILASKLPYWLRARALEHSLEPYELGRVIYHLGKRRGFLSNRKTPAKQEEGIVAKEISELRDEMKTVGARTLGEYLAGLDPQEERIRSRYTQRGMFQEEFEAICTFQKKFHHGLNEDNIARIGKTIFFQRPLKSAKKLVGHCELEPNSRRAPWATLEAQQFRYLQMVNNCSIKTKDDLSFRPFTDPERTILIDHLEQDGDLTFAKAKKLMGKESKTTAFSFEAGEESRFLGNRINKALKGIFGNDWFAFDKEKKESILADLRSYRDAQALAKRAQEVWGLDSQKAQEFASIELEPGYCALSRKAIKKLLPYLEQGVPYASARIEVYGALLKPRLAEAFLLPVKQLFEIRNPVVERSLTELRKVVNSVIRKHGKPDRVKIELAREMKQSQKKRKEITRTNRLNEKRRQEAAQKITKEVGIKNPSRNDILKVMLGEECNWICPYTSKSISMMSLFGDSPQFDIEHIVPFSRSFDDSFANKTLCHVDENRAFKRNRSPWEAYHGSPKWEDMLDNVKRFKGDLRDSKLERFLKRPEELEDLDGFISRQMNDTRYASKLAMHYLGTLYGGLYDKEKHQRVFAVTGRVTSILRNAWSMNSILNDGGVKERGDHRHHAVDAVAIALTSPTTIRGLSEAALPSYERNAYRKRFKPFQMPWPTFFQDLENRISGILVSHRVNHRVNAALHEETNYGIVKASKEKCFCIRRKLDSLRASEIDQIIDKRIAQIIRDKLSELKQTDPSKAFVSTENHPYFVSAKGETIWIHKVRIYVSTNANKLGDGLTERYVTPRSNHHMEIFEVTDLQDPCNKRWECEVVDTLGAMDRLRKGQPVVRKEAEGKRFLFSIATGDTLKLHNPGEWPEYLHVRKVSKTLDGRMEIAGVSINDARLKKDIVNTKEFYRIASVIKLQNLDPQKVTVLPCGEVLVAKG
		
	
	 
		 
			 982
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..982
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..982
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDDDIEQGKGVSRCAERRLKRALRIQYRRRRKRKDDLISVLQENGLLPDPLTPAFFTSVDEKFLRPLSKTDRKTLGHVIPYLLRKKALDQPLSRDELGRAIYHLAQRRGYLSNRKQDLKNEEESGAVKAGIDQLKKEMSAAGARTLGEYFCQVNPEEARIRTRYTDRAMYQEEFRKICQAQRALISEELEKQLFNVIFYQRKLKSCKNLIGACSVYPEEKRCSYACEEAQLFRIYTNLNHLRVEKAQQIRSLTEEEHDRVLAVLNGFSDLLTRKGTITLKNLAKAVNLPKGAKFTLSDEEKEIYGNVLHAALFQVFGPRAEKLPPDEREKFFNDLKSIEKPEVLKHRLTGYWQLSAEKAELAEKIALPDDYCAFSLKALKEILTELEAGIPLSTIRKVIFPQQPGVALDSLPILDSDETALDLRNPVVHRVLTELRFVINTIIARYGKPDRIRIELARDLKSTNKERERRTFEMRKREKERAAIAAKITQEAGIEKPSRNDILKVMLAEECGYECPYTGRHFSMKDLLHGKDIHIEHIIPYSRSFDDSFRNKTLCLAAANAAKNNHTPFEAFSGTEYQNILQRVAHFNGPYAEAKLALFKLEKVDPQEFLERNLNDTRYASRLAMQYLGMLYGGTTDKAGKQRIFATSGGCTAMIRRAWGGNYLLGEGEKVRDDHRHHAIDALTIALTTPERVKMIAGMMPEYRKKLQDCKPLIDNDAYSQALAMLDQSAVSHHVVNKIRGAFHKETIYGKNYGNDIRHKRVKLNELTVKDIPDIVDPAVKALVLQRTGCNEDQLGVLTDKDLQKLLDVSNPLVFKDKNGAPVNVIKAVRVKQRVSARTIGSGDSVREVANGSNYLLAIFAKLDADGNETGWEGEIVTLMDARYRLLHHQPLFERNRPGMKFKFTLKKGDIVTFVKDGVERLCIIRGVSLPTFYCCPVRDARMQRELKAAKVWFWPTPSAAFQWKMTKYTMNLFGELRRAND
		
	
	 
		 
			 877
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..877
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..877
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTLPADAPPYVLGLDLGSASLGWALIALDQHNNPAGLIRAGVRIFQPGVEGSTLDIERGKDQSRAVMRREARLHRRQLRRRAARQRDLFRLLQQHGLLPRGSDGGAASSEQRHSVLNELDKALTKCLSAGAANDPVAATRINQSFPYQLRKAALDRKLEPQELGRVLYHLIQRRGFKSNRREGKKGKEKQDELGKVKAGISELEQKMVSSAARTLGEYFAGLDPHQQKVRRIWTARRMFEDEFEKIWTVQQAYTPEFLTAELKAEIARLLFYQRPIASQEHLIGRCELEPDQPRAPWATLEAQQFRVLQKVNDLKVVVPGSLDDQPLTPEDREKVYRILQSEGDKTFAALRKLLRLPRSQFNLERGGEKTLRGNRTNDLMRSVFAARWDEFSPDQRHKAVEPWRTTEERDTLVKIAVEAWGLDQLAATRWADKDPEDGYCGLSLKAIRKLLPRMEAGVPFKTAEKEVYGERFSGQEPKDYLPTVREALPTLRNPAVERAVTEMRKVVNAMVREYGKPYEIRLEMARELRKSRKEREDITKKNRGREREREQAKARILRECGIQNPSREDIEKALLFEECVGICPYTGRTIEFSALFGESQFDVEHIIPRSRYPGGSFLDKTLCYHEENRSIKGGHTPWEAYGADEERWAAILERVKKFNNPAKLTRFKLRTQDELEEFTQRQMNDTRYTTRLAADLLGTLYGGRDETLADGAKRRAIFASSGQVTATLRRVWGLESILQQALASSNGENRGKPRTDHRHHAIDAIVVALTSERTVKLLSTVAAQAPEWQLDRRVFRRIESPWPNFVDSIRPHIEQMIVSHRPEHKMSGALHKETIYGPPHLFEEKSVVHLRRLLPGIPAGQIEDIVDPIFTDERGHD
		
	
	 
		 
			 1024
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1024
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1024
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGVASIGWSLLEQDEAQGKILKSGSRIFQSNEQRADSAPGESAKSDRGTKRSVRRQRDRRTRRKQKLYNLLFKNGMAPRKEDWNKWIILNPYELRTFSLDKELKPDEFGRALYHLNQHRGYKSNRKDGEDKDGVVSKGILKIQQLMEQYQARTFGEYCFKILENHRIYEKTPLDDDWRIRDNYTQREMFKKEFEQMWSAQQRFNAPLYTDSLKAEIFECLFFQRKMKSQAHLIGKCPLEKNKRRIAKAHLLFQEFRILKNVNNLALADENGIPITLSLEDKRSLFDVMNKRDKVTFKSLKTTLVNKGVIANTNVVFNLEVGGRKDIEGNRTNKKLSNEKAFGEAWYDMDSELKDYIVYVLVHFDDPYKVKEKALNEWNRTDEQASYLSYLTLEKNYAGFSEKAIKKLIPFLKEGMEESAAIKAAGYEIFSQKQGNHTRLPMPPDIKNAVVYHALIELRKVINGIIRVYGMPDIIRVELTRDIKAGYERRQKMTKNMRDLEKRNVKAKKALQHAPFNRQEPTFNDLLWYNLWEECERICPYTEKQIPAEAFNTGEFQVEHIIPFSRSLDDSFANKTLCDADFNRRKGNRTPWECMQAGLITEDELIQRTRQLPWNKKRKFVQKATDENSFINRQLSDTRYISREASSYLKQLACEQVEVVKGQSTSLLRHVWGLNGVLNTENEEMKTRDDHRHHAVDAIVVALTSRSILKRLSDENTKLSSEEWKSIEESGKEQYEELKKRIDGRIWLSEPWPYFRYTVEQSINDITVSHRINRKISGALHEETFYGPTNVSAPRKKVMMVVRKPVHALSKKDVGLIRDKGIQQIVNRHIQAIIDEGQTFENAIKSLETNPPYIVSDKAKVPIRKVRLLMEKEPSIMHAFTNGENKVFKHALYGNNHHIAIYSTIDKKGAPKQVGFVVPMIEVARRVKDGEPMVDRTYLPNHTFLYSLSKNEMIINHEDEEIYRVQKLASNGQIVFRRTSVALKGQNDPGVLRKNPGTLKATKIKISPIGEVFPASD
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPDGAPLDYVLGIDLGSNSLGWAMIRLVDGEPAGLIRAGVRVFEAGMEGDLESGQEESRNLKRRQMRLQRRQTWRRGRRLRKIFNLLQRFGLLPPGDASTAEKRQDLINELDKTIRASDWFKTKVACGKFPEPEQTLPYILRASALDERLEPHFFGRALYHLAQRRGFLSNRLRPAKAGEEDEGKVKGTIKALRGQMQQRGCSTLGQLLSQLSPTEKRIRGPEAWTARDMYESEFDLICEAQASHPPEALNEEHTAKLRDAVFHQRPLRFDPNVIGKCELEPDERRAPAYLLPAQRFRLLQTVNNLRLLPPGEIEKPLTPADRQKLTAALDVKRELKFSEIRKLLGLPRDYVFKGEAEGEKRVIGNRTSASFYEVLGERWLTMSSAERDRLIEIVHSLPRAEDLIPVLRADWGFDDDAAERLSDISLEPDYANLSRKAMERLLPRLEQGESFMEARKGEYPESFKASLPLPSLPPLASEEVERRVGTVRNPTVTRCLSELRRVINAIVRSYGKPTQVRIELARQIKKPKKQRQAISKRNQENEAARDRAKVRIKEITGDEHPSRDDIRRVQLSDDSCKQCVYCGESIAARNFLGRESQVDVDHIIPFSRSLDDSYMNLVICHSGCNRAKGDHTPHEAFSGNAELYSQILDRVKRLAGDRRTVAEKLRRFRMNQEELSSFLDDFRNRQLNDTAYAAKLATRYVSLLYGGIADAAHEQRVFAPSGQTTSYFRSLWKLNSVLNDGPTKDGGLVPKSRDDHRHHAVDAVVIGLTDPGMVKRLSDAAERAPSAGRRRFASLEGPWPNFTDSVRAEIEKIVVSHRVSKKVSGALHEETIYSRPMNATAASPSVGPTLGSAGVAPGFSPAGADPSPLSGQALKVGATVAAISDRRRRPKKNGGGDTAATIVHVRKSLANITRQEIKDIVEPSVRKLVQAKLGSLGNGDPKRLFSVEANLPCFETKDGRRIPIKRVRVSKAVPVFPIGGGRSVRHVASDSNHHVEIYARLDDRGNEVEWGGDVVTMYEAFQRVKAHRPIVEQDHGSLVNFKFSLAPGEVIECDGKGDGRGLFVMRKASQLSAGQLSIGFAPLRDARKAREIQESKAWLWANPDTLRQRNPRKVVISPLGEVNEAHD
		
	
	 
		 
			 1014
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1014
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1014
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAYTLGLDLGSNSIGWALVDEDAHKILRSGVRVFPEGVDRNKQGGEISKNENRRIKRGMRRQILRRAARKKALRKALMGVGLLPSDPAEAAALDHLDPYSLRIKGLDEKLNLFELGRVLIHLNQRRGFKSNRKGARTTEEKGMLAEISELARNIEHSGCRTLGEYLHGQQRASGATVRVRGKHTRREMLRDEFDLLWSKQRAFYPEILTEELRAKLWDGLIAYQRAMYWPKSAVGQCELEPKEKRCRRDHRVAQRFRLLQDVNNLRVISATGELRGLSVEERRKLIAYLSTAKECTFDEIRKHLGLLDSHGFNLEFGDRKKLLGLSTDVLLSGKKLFGKRWHEMPEQIKNQIINALLDDEIPEEKLVQTAQEQWEADSDLARRLAEVDLKPGYASYSLKAMLKLIPFLEQGLPLSGRTGEPDALHLAGYLRPDEQAINQQRFLPQPPDLTNPLVRHALHQVRQLVNAIIREYGKPGAINIELARDVKGTALQREKQSREMRQRERKRAEVAANIEKEIQIQPKPRDIERYILWEQQGKVCMYSGQSISVAQLFGGDVDVDHILPYSRSLDNSKLNKVVAFRTENSAKSNQTPYEWLAKSDPQKYEQVLQRAARLPLEVRNAKRPKFAVKSLQLEEFVERQLNDTKYITRKVAEYVRCLAVDVVCTKGQCTSELRRYWGLETVLRDDGLALKNREDHRHHAVDALVIALTNRSRLQALARVRGRDEFPRPWENFRDAVEQSVNSIKVSHRVQRRVSGALHEETLYGPTAKPWKGGEETRRDVDGVVKERPWATGWAEENGAFVYRKPLEALTAAMVPAIRDPAVRKIVEERLKNHGIESASTKSIPVAVWKVPLRMPGTNGPVIKRVKLIRRDKTIIPIRSGRACVKTGSNHHVCIFEFDERGRKKREAVWVSMIEAARRVREREPLIQREHPMRKDATFLMSLAPGEMVLGTFKGHERLCVFQTGASTQGQLYFAEHTDARKSGDREKFAVTASTLAARKVTVDPLGRIRWAND
		
	
	 
		 
			 1083
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1083
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1083
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRVLGLDLGTNSIGWAVLDVPEHENPEEDTGTVVAMGSRIFTQGAEEAGAALETPAKERRAKRSMRRQIQRRAKRRQRIRHELQGIGLLPGDDQEFDELMTSDPAALMASSVEGANLSLREIGRVIYWFSSQRGFLSLRAGGGDTTDEDDDRATRNRYRNPQTVKETGEIKVRGQENILVDFLYQQAKHHPALLTDEIIFGARGRLTYPVRPIKQGNFLSGGDSWLGEFGIHGLVFFQRSVYWDQKTIGTCSLDPRKGGPRVLRADRNAQKYRVWKNILDLRVETPQRSLSDGERQVVYDTLMTQGSVSFNSLRKKLKLPDDAAINLALSEREELKGNETDAAMRKALGDAWEEMDEETRDNIVSVLLGNALEDQVRSVLQKEFGLDDEAANAAIEVRFPSGRSMFGRHTIKQLLRFMPEGPMASSEALQETLGGVWEALSDTQQENLISLLLDDTKRSKEKKALSATLASDFGLTSAQIKAVVGVRANESKDIKEERGALIKNERHVIQAAGFRMPEEVRSERPVDIEKLTNPLVRQTLSQLRKVLHAVAHSHGLEGDQPFDIVRIELTRDVRSNYRARKETNQRQRQNEKDNQAAEKMIEEFAAGGKISYDHRRRARLWKEQGEQCLYCGQPISSIEAFTSATELDHILPRSRTLDNSMANLALVHADENQDKGNRTLTEWLGPEGAFEIAQRARKHIPYPHWKPKMRRIEAIDVADAPVPEALLVQTGYINSVARDFIRQELGIKAEVSSGRITASLLYHTGLKKDSEDHRRHAQDAAIVAVCDKRTSLRLSKLYQRKQATGSYSDESEHGGWEPWEGYREAVKDCYADINVSHAIKGKVSGQWHEETYYGKVESPYLEGDDVYAFRRPVSWVTSPKKLAEVADPAVQEALRQNLRDRGLDPEGSSFKFDEKTPPHMPKDKNGDANVINTVRLHVNKPGNKILRPETEPKTGVVMGRNHSAFLYENTETGKWRLHIVTRFDAFLNRGKNLEDARAEYAGEGEEFLFSVTIGAAMMLEVDGEEELHFVRSIALSVKSLDLRPAATTSSGKLVWYGGSKLKNLKAHKVVVLPNGAVRTARD
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDDYILGLDLGPNSIGWALVRAERQGDGFAPAGLLNTGLAGHPPLGVRVFEAGLQNFNTGKEASKNQARRQARATRRTISRRRERKRAALAALVGADLLPPDTCDLEAVMAIDPYEARAAALDRALRPFELGRALYHLAQRRGFKSNRLSESDSDEKGMLLEISRLEKEIQSSGARTLGEFLHTQRKTKVGGIPARIRARQARMDLYADAPRRTRRSMYEFEFAAILEAQREFGGRELLTAEARLELHRALFFQHPFAITEERIQRAPSRANLHRAPGVRACPYEKDQFGCPRSDWLAQRFRILKEVQSLRLSEQHRRERALTPEEVMFTIQILSGTKEKGFAQLARDLTKEFQLTEPVTFNLARGGRGGLKGNAIDAALAKGFGKRVWRDLDESACEALRTGIVELTTPSELDELLQRHGLDDSARRRELCNFRSPDDGYLSFSKRALLKLIPLMEAGRPEHEAIAQVYPETFEADGLASLPSLVGMQLDPKTRAKIPPQIQNELTNLTNPIVRRALVEVRKVVNAIVRTHGRPARVVVEMAREMKQGKTARKEQGAQMNARAKRREDARAKLRSLRGGGEWPSRDDVNRWMLWEEQCHCCPYCGKGIAMHEVANADVEVDHILPRWRSMDDSMNNKVLCCSVCNADKGNRTPAEWKGKDSPELALLLKRAWACVAKKDNPGGMPFGKIKRFEVEDLEPDKFASSQLNDTRYISRLVGNYMRLLYPTEEHSGQSCVQSSKGNLTAHLRRMWGLNGVIPPLVQAHGEVVSGIVPHEGWNEKVRVDHRHHAVDALVVALSSAAFVKRLQDCWRRDEDPTDQGASFEAPWASLRADTIEAVQQIRVSHRPMRRKRGALHEETYYGAVDTEAGRYVTRKALNNLTPSTLKDIRDPKVRAVIEERLRACGWQGGTSVLPKGWFQEELFLPVANPKPGRRSRSPHPIRRVRIEKTIGRSVRLGDKGHRHAVPGGNFCLQVFHSDTEKSPQFRVLSRFEASQRGTGLAAPTGFTLAATLHRKDSVLVEVDGLEEPVHAVIQMISGPSEIGTAGLDVTLRDARDSRKAGDARGSELMRIKSAARWKACRIRPLGIDPMGLV
		
	
	 
		 
			 1191
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLLGLDIGSNSVGSAWIDTNKQIIEMGVSVFPAGVEEQQDKRGAPKNQARRSQRQQRRSIERRARLKRRLRQYLIQKNWIPTEKTKLKEWKNLNPWILRKDALHRELNELEFGRILLHLAQRRGAWWFDEEPEEAEKSKKEKKDPTETPGTVEYTKKIMEAKKAKTFGELIATEYEKRKTPTGNKDKKRNDRVRNRNDAFGDKVSEFVADRHMILAEFLKIWETQKSFGGQLAKQLTKDCKKEIYNPKKTQTWRCQGVLFSQRKAYWDLGTLGRCDLEPTDMKCSKADMYAQEFLVLTSVNNIRITPPMAAGRKLDDIERSKVINAVRKQKTTTESTIRKALGIDKGKNKTLYTLNTEGDKFTVNGDWFYSQIVCGVFGEDKWLSFDNGKKESVNRAILKFDPNEEADEGKIRTGCGNWWNLDSEQTENFIAAWKKRPKKESRVNLSRKAIKNLLPYLREGWSVTEARDMYAEDASNGADDLTRRRYSTKEIVVNKRIRHFQDKHPNLLPPVTEGISNPVVRKSIHEVKKHLMEYIRQFGKLPDRVVVELAREARQTEKVISKRIQKNKAIDALKKEIIETHNLNAPSITSTQRERAIQRVRLCRQQRQMCAYSGVTITDKTAADGGGLEIDHIVPRSKGGGNGMNNLVLCYATANQGKGSRTPIDWLSKENFGQLELRFKHLKRDKKDKSAITKDNVDMTDNAKWENLHRKTPKEGFTEEQLSSAAYAATQTTDWINKILYGSEDRTKRYVFASNGNYTGILRRDWGLFFDDEGERSEKGRKMRGDHRHHAVDATIIAMTLQCLPKIKQSFVDFEKQKENKNITPHWETIEQPWEGFSEQIADVYKNLKVSHRAYNKQISGYLHKDTIYGPALVYEKAEKGDVKIDKDGKPRIKKGLYVKSIPAIGIKHNHLRMPNGWDRLKEEYKKANTKSERRVIRKKMLTLEDAPPAKSGIIRDIELRDKIRDWLKEHHFEDMGKAKEYIKENGLIINGTPVRKVRVLWKLKEVVEIPRKCFNFESGKIVMDDNYKSLRVYQTQNNHHIEIRVKANKNGEIKWSGEVITNFDAARRVRAGKKPIVDRNENKNGKFVMSLARGEMVYMKHPETQKPNYFVVFKIDSSKAIHFTPHTDANPASSKKKDVKLREDIRLPGKKTGGLTVSQLQGLGVERGKWPEKVHIGPLGDVKVLVRD
		
	
	 
		 
			 611
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..611
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..611
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAPLPLNQQRAAIDRVTLCREQKGICPYSDLTPGAEGKVIGEKQAAEGRDVEIDHIVPLSRSQDNSLNNKVLCCRQANRGKENRTPKEWLTAEQFELLEQRMAHWKKDCPRKWENLHREPLPEQDFLNSQLAATAYAARQVGAYLSDSLYGGERDGRRRVFFTKGTYTAMLRKDWQLFQTLREADESLAADGTSGPQERTDPGKKNRADHRHHAIDAAIIALTGPEIIKDVARLAAEREEYHERTGYWPRRVSLPPPWGNVDDFRRQVLSQLFGVFDKANTDWTRAEGAETGTPLVVSHRPVKSRLVGPLHEETAFGPVRGSKTLFTNRIRAEKLTPNHLRVPDGWNVLSDKLDDQRLSKARKKAARKDMLSLPDQPPTKSGIIRDRILRDEIRKCLRKNGLNPDGFAKAEIKKVVLQGRLRQSSGVPIKSLILLRTIADPIIMPRSVYDPKTGKRVPDPDSQANRVYLGGNNHHIEIRENLQTGKWSGRVVTMFKAAQRVRVHKVEALDRSDGQCRRFVMSLAEGETVHMRHPKTGQPGYFVVFKLDKPQTVHFIHHWDARPSKATQDQPPREDIALPASKIRSLGVQPSKPPCKVRIDPLGQVRPVHHD
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTLGLDLGPNSIGWALIDSDRIIDLGVRIFPEGVDNFDTKKEKPRNEDRRDARMMRRQTRRRADRRRELRQTLTHVGLFPAEDAEQHTLYQLDPYELRTRGLTEKLSLPEIGRVLLHLNQRRGFRSNMKRERANDAEVKGMLAEIAGLEKELNGRTLGQYIHERHQADPLARTRGIHTQRSMLMDEFDRIWAEQAKHHPELTKQLAYGKLGKLKDIHKPIPKSDPRRNGDSDLKSFGLYGMIFFHRTLKPVPKEVIGACELEPKRKRCPKADRLAQRFRLLQEVNNLRLLDNSASPPVERPLNDQERALVIDKLMGTKEATFDQIRKWIAKLPDSPTEEQIKFNLEEGKRKKLKGMVTDALLAAGGKNGAVGKSWYDLPEDSRDRAVRLLIDNVDDDETHEVLVNECGLTPEEADSALSVDLTAGPTAGYVRFSRFAIEKLLPHLERGLRLMANDESDSAMHAAGYMRRDQVPRRIFDELPDPGRIHDAPIGDIPNPVVKRAIVELRKVVNAIIREYGRPEAVHIEMAREVQQGQKKRAERTSKMREIEAERDDAKQMLHDLNLGYGSRGTNIVRVQLWKQQHHTCPYCGQKISQTQLFNDGQVDIDHILPYSRSLDNSQMNKVVCHRECNASKGKQTPYEWKASTDPAGFEQMMQYTKHLPYPKRKRFIQKELELDNFIARQLNATGYIAKATVEYIKRLFENEHQVLGLKGQLTAELRRQWGLNDAIRDDGLDLKTRDDHRHHAVDAVVVAMTDRSRLQQLSRIQKRGGVLATGEALDEPWPNFRDEVVSKIAMLDGGDDGTGQKRGVSHRVQRKIAGALHEETSYGPTRDTLGNTVDGTFVVRKPIDALSPNEVDKIRDEQIRLLIKERLSQHGIDVGRGKKADPKQWKQALCDPDNPIVLPPSKKRLKKDPSAQGTPVRKVRVLREEKTIQPIREDQAKQQNNPDLIAYVKPGSTHHLCIYEFMHKGKKKRDAVFVTQLEATNRLKRQQQELAKRIEQWKRDGLDKREIKQRQSKAMREIAAEYPLIQRDASKLTGDDRNRIPANASFVMSLAQGELVLADWKGEQKILKFKTAASTQGQIYFALHTDARKSSEYTKHVATANSLSARKITIDPLGRIRWASD
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTLGLDLGPNSIGWALIDSDRIIDLGVRIFPEGVDNFDTKKEKPRNEDRRDARMMRRQTRRRADRRRELRQTLTHVGLFPAEDAEQHTLYQLDPYELRTRGLTEKLSLPEIGRVLLHLNQRRGFRSNMKRERANDAEVKGMLADIAGLEKELNGRTLGQYIHERHQADPLARTRGIHTQRSMLMDEFDRIWAEQAKHHPELTKQLAYGKLGKLKDIHKPIPKSDPRRNGDSDLKSFGLYGMIFFHRTLKPVPKEVIGACELEPKRKRCPKADRLAQRFRLLQEVNNLRLLDNSASPPVERPLNDQERALVIDKLMGTKEATFDQIRKWIAKLPDSPTEEQIKFNLEEGKRKKLKGMVTDALLAAGGKNGAVGKSWYDLPEDSRDRAVRLLIDNVDDDETHEVLVNECGLTPEEADSALSVDLTAGPTAGYVRFSRFAIEKLLPHLERGLRLMANDESDSAMHAAGYMRRDQVPRRIFDELPDPGRIHDAPIGDIPNPVVKRAIVELRKVVNAIIREYGRPEAVHIEMAREVQQGQKKRAERTSKMREIEAERDDAKQMLHDLNLGYGSRGTNIVRVQLWKQQHHTCPYCGQKISQTQLFNDGQVDIDHILPYSRSLDNSQMNKVVCHRECNASKGKQTPYEWKASTDPAGFEQMMQYTKHLPYPKRKRFIQKELELDNFIARQLNATGYIAKATVEYIKCLFENEHQVLGLKGQLTAELRRQWGLNDAIRDDGLDLKTRDDHRHHAVDAVVVAMTDRSRLQQLSRIQKRGGVLATGEALDEPWPNFRDEVVSKIAMLDGGDDGTGQKRGVSHRVQRKIAGALHEETSYGPTRDTLGNTVDGTFVVRKPIEALSPNEVDKIRDEQIRLLIKERLSEHGIDVGRGKKADPKQWKQALCDPDNPIVLPPSKKRLKKDPSAQGTPVRKVRVLREEKTIQPIREDQAKQQNNPDLIAYVKPGSTHHLCIYEFMHKGKKKRDAVFVTQLEATNRLKRQQQELAKRIEQWKRDGLDKREIKQRQSKAMREIAAEYPLIQRDASKLTGDDRNRIPANASFVMSLAQGELVLADWKGEQKILKFKTAASTQGQIYFALHTDARKSSEYTKHVATANSLSARKITIDPLGRIRWASD
		
	
	 
		 
			 1129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTLGLDLGPNSIGWALIDSDRIIDLGVRIFPEGVDNFDTKKEKPRNEDRRDARMMRRQTRRRADRRRELRQTLTHVGLFPAEDAEQHTLYQLDPYELRTRGLTEKLSLPEIGRVLLHLNQRRGFRSNMKRERANDAEVKGMLADIAGLEKELNGRTLGQYIHERHQADPLARTRGIHTQRSMLMDEFDRIWAEQAKHHPELTKQLAYGKLGKLKDIHKPIPKSDPRRNGDSDLKSFGLYGMIFFHRTLKPVPKEVIGACELEPKRKRCPKADRLAQRFRLLQEVNNLRLLDNSASPPVERPLNDQERALVIDKLMGTKEATFDQIRKWIAKLPDSPTEEQIKFNLEEGKRKKLKGMVTDALLAAGGKNGAVGKSWYDLPEDSRDRAVRLLIDNVDDDETHEVLVNECGLTPEEADSALSVDLTAGPTAGYVRFSRFAIEKLLPHLERGLRLMANDESDSAMHAAGYMRRDQVPRRIFDELPDPGRIHDAPIGDIPNPVVKRAIVELRKVVNAIIREYGRPEAVHIEMAREVQQGQKKRAERTSKMREIEAERDDAKQMLHDLNLGYGSRGTNIVRVQLWKQQHHTCPYCGQKISQTQLFNDGQVDIDHILPYSRSLDNSQMNKVVCHRECNASKGKQTPYEWKASTDPAGFEQMMQYTKHLPYPKRKRFIQKELELDNFIARQLNATGYIAKATVEYIKRLFENEHQVLGLKGQLTAELRRQWGLNDAIRDDGLDLKTRDDHRHHAVDAVVVAMTDRSRLQQLSRIQKRGGVLATGEALDEPWPNFRDEVVSKIAMLDGGDDGTGQKRGVSHRVQRKIAGALHEETSYGPTRDTLGNTVDGTFVVRKPIEALSPNEVDKIRDEQIRLLIKERLSEHGIDVGRGKKADPKQWKQALCDPDNPIVLPPSKKRLKKDPSAQGTPVRKVRVLREEKTIQPIREDQAKQQNNPDLIAYVKPGSTHHLCIYEFMHKGKKKRDAVFVTQLEATNRLKRQQQELAKRIEQWKRDGLDKREIKQRQSKAMREIAAEYPLIQRDASKLTGDDRNRIPANASFVMSLAQGELVLADWKGEQKILKFKTAASTQGQIYFALHTDARKSSEYTKHVATANSLSARKITIDPLGRIRWASD
		
	
	 
		 
			 1364
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1364
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1364
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPVYLGLDIGSNSVGSAWIDTTDRSITPGVSIFPAGVDESDDKRGEPRNAKRRMARRTRITLARRAERKRLLRLQLIEARLLPREAAEFKILLENTDPWELRRKGLDGQLTPHEFGRVLLHLAQHRGALGLKIADPDESEPDGDAEDGKVKAAIGEVRAKMLRRKARSFGEYIALVRAERVTPITSEDRRAVHARKGPREYRDAVRNKAGSYEHCADRDMVRDEFQKLWHKQVELGGDTARLLTNQLCTALDDESGDSLWVHKGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTERCVPHADMYASRYLVVETVNNLKIIERGKEARPLTPQERQKIKDYLSGPLGIEKGRRKKGDTEPPKDKPKTTVSVTDLRNLMGWGRASKTSPFRLNIESDEERTINTDWFSREIIHGAVTPAKWAEMPPSVREGLNRAILKFDPDRDADAAKIRNGAMSWGGLDEAQADALVGAWKKRPRVDAKRLNMSRRAVRNLLTLMDRAEPWPDTSQPRCPRWLTQIEARKLIAEDADYKDATTGGPLDLQARMRYATGAKGATARDRYYMQKHLLLKNGKPVFGPDGLPLAEPPPAPLINNPVVRKAIHEVRRHLVEYMTTFGRKPDAIYIELAREARMGKMAADKLLFRNRLRNRIRNDIVAAFDLDTLSSTQQRAAVDRVILAVQQGGVCPLCGNQAVPTEITPRMAAFGAGCDVAHIIPKACGGHNGLGNIVLGHTKCNRDMGRRTPRQFWEATIKGGFEEGMRYVEGIYQDVDRPKPSEVKNASGNALWSCYFAGRPSRFGPTFDELKIEQFKKDISDIQEMTPRQSAATSYAARQVMTYLADALYGGKGLPERSTGADTDDRERRIFATDGLWTSRLRWEWGLRFDPHQSRAKGLTDQQEHHRKEKDRGDHRHHAIDAVVIALCSAQVQRAWDDREKCADRDGMNTADEVAMKNYRRRNPLPVPPPFGSQEEFREAVRLAVFGEVAVERPICHRPVKRKLIGALHEETLLGPVLDNTGRLTQNFTAQKSVLALDPNHLRMPRLETSQEAIERLAHRRLRQADGDERAARKWARQVVLSAGYKPAIIDPPPEKSGIVRDIALRARLRECLTNAGLDPDDFSANQVKKVVESGGLRQASGIPIRSVVLLRTMKDPAIVSRWASEHATGKRCRVYDATTGTGDAAAARAYVGGNNHHIEIRAAKSKKGEETWSGEIVTAFEVAQRKLAKLRAFRKAGIPKPDAFRKLLRAERAKLTPTLRAIEAAHPLVDRCDNDAKGGKFIMSLCEGEMLLMKHKVGGEVGYFVVAKLDKPQSIVLVPHWDARAAGERKDSEGTKVPDSKRDQFAATPGDLKSLAPPGRAHAIKVCVSPIGAVTEVCD
		
	
	 
		 
			 1199
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1199
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1199
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVLGLDIGSNSVGSAWVDTERRFIRMGVSVFPAGVESTQDKRGAPKNQSRRSQRQQRRSIERRAKLKRRLRQYLIRKHWMPTDKEEVQKWESVNPWILRRDALHRELSEYEFGRILLHLAQRRGSWWFDEEPEEGEEKKKKKEKDPIETPGTIEYTKTMIIGKGAETFGELIAIEYENRRTATKNKNEKEEVKKRSERVRNRANAFGEKVSEFVADRHMILAEFLRILERQKSFGGKLAEQLTDQMKKEIYNPQKTDTWRCQGVLFSQRKAYWNPGTLGRCDLEPTDEKCPKADMYAQEFLVLTSVNNIRITPRMEASRRLTAEEREKVITAVRKQKTASESTIRKALGIDKGANKTHYMLNIDGDKFTVNGDWFYSQIVYKVFGEDTWGRFDEKMKESVNRAVLKFDPKDESDEERIRAGCKNWWNLKSEQIKKFVAAWKGRPKKDSRVNLSRKAIKNLLPYLRDGLSVTEARDMYAHKMDELTRNRYSTREVVVNKRIRHFQGRHPDLLPPVSDGISNPVVRKSIHEVRRHLMEYIKQYGRPDRVVIELAREARQSEKVISRRIQKNKAIDALRKEIIETHKLDVSEITSTQRERAIKRVRLCRQQRGMCAYSGVTITDAGAAAGEGLEIDHIVPRSKGGDNGMSNLVLCYATANQGKGKRTPIDWLSKEDFEKLEQIFRHLQGAKKLKRSKESHPATTKDNVDMVNKRKWENLHRRTPEKGFTEEQLRSSAYAATQTSDWISKVLYGGEDSGKRYVFASNGNYTGILRRDWGLFFDESGERSERGRKLRGDHRHHSVDAAIIAMSAQCLQSIKDSFVDFERQKENKNVKARWKTVDEPWDGFSKQIVDEYKKLKVSHRAYNRQIAGHLHKDTLYGPAIIYERHKKDDKKKGIGKGDLKRDKDGKPIVKKGMYIKCIPVIGIKQNHLRMPDDWDRLKKEYGNATIGSEKKAIRKEMLGLEDVPPGKSGVIRDIELRDKIGEWLKEHEFADMGKAKAYLKENGLNINGTPVRKVRLLWKLKGMTPPIRRKGFDYENSTLEARRKSLRFYQTQNNHHIEIREKVTKKGEIRWSGDVVTNFDAAKRVRTNNEPIIDNGENEKAKFVMSLSRGEVVHMRHPETREVDYFVVFKIDGTGAIHFTRHTDANPASSKEKGVKLREDIALVPDKLRENIMFDERDVPEKVRISPLGEVKVLVKD
		
	
	 
		 
			 1207
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1207
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1207
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKNGTQKVLGLDIGASSLGWALVQLPTNGKTCGKIIKAGSHIFQAGMEGFDSNKEKSKNEPRRKSRGSRRRTRRLSQRKHQLAVLLRENKMFPSNIEKETSDPYELRKRGLEEKLTREELGRVFYHLCQRRGFATARKTKVVKKTSKKKDAEETKSDPGHPNKEEKKIDILANISELADNIEKSGEKTLGAYLSAKREENALVRIRGRHTRRSMYKDEFELLWNFQAKYYPKFLTNGLKQRVESLIFHQRPIYWKESSIGQCELEPNEKCCLRADRLAQEFRLLQEVNNLKYIDTDTNREIRVAETAGYPKLIDMMNEKKEVSFDQIRKVLGLESFVRFNLEAGKKSSGSGKKRAKKASATDSSENGHSAQNESSAENGENGGRSKLKGMETDYILKGNKYFGTLWKKKSEEEKNEIVRILCERRDKIGKYIDEERLREIIVNDWGVGDGENADNLLDVADEFPQGRLNLSRKAIEKLLPFMRQGKLFTGDPETDALHAADYLRPDERPWKRVDFLPPLELKNRKPKMITDEAVREAVEALKNLPAITNPVVRQCVSEVRKLVNTIVREYDRPDKIRVELAREAKANSQQRKAIQDNNKKNRNENEEADKFIQEKGYTPSFDRRLRYRLWKEQKELCPYTQKPISVSQLFGSETDIDHIIPRAQGGEDARTNKVVCFRAANQEKGNRTPWQWLNDADPIRYEQVLSAAQKNLPYIKRIRFSQQEGNLENFVDRQLNDTKYASRYVKQYLNLLYDKDGSLHVQTIRGNQTAALRHLWGLNSILHEDIVPNDLKPDQKNRADLRHHAVDALVIALTDAAMIQKLATWDDMNKLADLKNKPLPPWPSEEAFRQEAAESIRSIIVSHAPNRRVRGQLCEETKYGFVKKRASGDERNLVRRKPLADLSPSEVLNIRDETIRRKVLEYLENKHGIRLNKKGTKLNCSKKTLKAALSIPFYLHPEEKRTPIKKVRVLVSQATAIPLYPDRKDSPQIIPGNTHHIRIFEWVEKNKKGEDELVREVFFTTQLEVNRRNVERYRLIRSQMRDLPAELLQDERELKIREILRNAALQFPIIERTLSQEESLGHDAEKAVFVMSLSKNETLEITDIEVDKLTEDNPKTTLVLFKTGAATSKQLFFSDIRSGFKKPKKSEGEETNEETDSGDELLEEEEQNSSFGKYGKNAVERFSVSLKRIYRKVHIDILGNIYPAGD
		
	
	 
		 
			 1277
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1277
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1277
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAVILGLDIGSNSVGSAWVDTDAREIHLGVSVFAAGVDEQENKRGAPKNQARREKRSQRRSLARRSARKRHLRALLIQAGLLPRNPDELQKLFELNRWPPPTEPDALKRMLRDSYTVWHLRRDALSRALHPYEFGRVLVHLNQRRGAVGIVSDPEDEDEGKVKEAIDRLAALMNKRGAETVGQLFADLMTERRKTNGQNGQCWHEPIRNRQYRMKEEDQLYADRRRIREEFTKLWDRQKSFGGELAALLTENLKKKLDDPTQDDTWRHRGVLFGQRRTYWDTGTLGRCDLEPTERCVPLADMYAQEFRVIETVNNIRVAKRGEPEAALTKEDRQKVIDALRRQKTGSVATIRKALGIDKKGIREFYSLNIERDPNREINTDWFYREIVHGVVGESTWSTWDQSRRDSLNRAILKFDPDDEDHEQKFRAGAARWWGLDAAAIDRLIVSWKGRPKLEKRLKLSRRAIRNLLPYMNQFDVVHKRWPTQIEARQRFAEDGEALDRTTGQPVTKEQRQRYALGAKPATRADRQYLRKHDAPLPPAPMLANPVVRKAIHEVRRHIIAWWRRFGRIPDRIVIEYVRSATQPAKLRNEVLALNRRREAIRKQIVEEYGLGGLSKTQQARAIERVLLCRQQKGLCPYCGDMNPITERVAVDGQVVETDHIVPMSRSQDNSLNNKVLCHRSCNRGKGNQTPKEWLHAGSPEFQRLEQRLQHLEKGECPDGYFTKRDCGRKWDNLHRDAPSTGEFLASQFTDTAYAARQVGRWLREVLYGAERDGDRHVFTTKGSYTSILRNDWGLSESDLDRRWHDIVEPGETERDNQSRRARKQKNKDRADHLHHAIDAVAIALAPDRLQDLARHAEEQERARAELGYWPRRKPLAPPWPPVPAGATEEAVSRATAAFREQVLAAADRLVVSHRPVKRRLVGAFHEETAYGPVVEPLPRHRREDPSTLFTNRIQAAALTPNHLRVPDGWDILSARLEDPALTDAEKKTIRRQLADLIDPPPGKSGIVRDRALRDRIRKSLRANGIDPDNFSRDQIKGLVAAGRLTMTSGIPIKSVVLLRTNTDPVVIPRKRWDPAANRMVPDPDPRTARVYIGGNNHHIEIREDPKTGKWSGEIVTAFEAARRNAARLQAIRRAGVPPAEQLRSMPRHERERFGDVVADINRRFPVVDRSDNDKGRFVMSLAEGETLHMRHPDTDQAGYFVVFKLDKPNTIHFIHHWDARPSQPRKDDDGKPIPNSQREDIRVVASRLKTLGVEPGQPPYKVRVSPVGEVTRLTGD
		
	
	 
		 
			 1353
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1353
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1353
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MITLGLDIGSNSVGSAWLDSATGDLTTGISIFPAGVDESDDKRGEPKNAKRRMTRRTRITLARRAQRKHLLRSALVEAGLLPSDEAGFKSLLDSTDPWALRRKGLYEALTPYEFGRVLLHLSQRRGALGLKIANPDDPEADDSKAADDGKVKAAIGEVRSKMLHKNARTFGEFIAMIRDERVHPIETPDQRRPLERKGKRVFRDAVRNKSGGYEHCADRSMIRDEFAKLWSAQKNLGGPTAALLTDTLRLKLDDESGDATWRHKGLLFGQRRQTWDLGTLGRCVLHPTERCVPHADMYASRFLVVETVNNLKIIEKGKEARALTPEEREKIKTYLSGPLGLEKPRKSKGQKEEPVPRPKATVSVTDLRNFMRWGKATKSSPLRFNIEADKDRLINTDWFNREIVHGAIGVEAWDRMDGRIREGINRAILKFEPEDDAHHLKLKYGVMSWAGLTEQQADALVAVWTRRPKTDAKRLNISRRAVRNLLTVMDSPEPWLDSKREGQSKWLTEIESRKLIAGDGVFKDVTNGQEFDELTRRRYATGAKGATARDRYYMRQHLLTKDGEPIYGPDGLPLAEPPPAPMVSNPVVRKAIHEVRRHVVAYMTRFGRKPDEVYIELAREARMGAKDSDRLLFKNRLRNRIRNDILRELDLESHTTTQQRAAVDRVVLCIQQNGVCPLCGNQVVNTRLTSRMAAHGEDCEIAHIIPRASGGHNGLGNIVLAHTKCNREMGRRTPREFWSQLFKGGFDESLRHVEGIYGDIQRPKPSEIKNANGDALWSCYFTQREDHGKINQFKKDIKDIQEMTNRQEAVTKYASRQVMAYLADALFDGKGLPERSTGPSEGGDNKRRIFATDGMWTSRLRREWGLFFDPHGFKSKGLSNEQEHERKEKNRGDHHHHAIDAVVIALSTRNTQIAWEDREKKADKQLTNPADEVEMENYRRRNPLSPPPQYNSRDEFREAVRKSIFGQGQPGRPICHRPAKRKLTGALHEETLFGPILDEQGQLTGNYTARKSVLNLDPNHLECPRPETEKQAVERLTKRRIRSQGIDDKSARKWAKATVASPGFKPLMIDPPPGKSGLVRDPDLRKRLRQCIEEAGMDPDKFTSSQVKKLFEAGKFCQASGVPIKSVVLIRVMSDPVIINRKRPDHETGRLVRDTNPTSQRAYVGGNNHHIEIRVAKNKKGVEKWSGQIVTTFEAAQRKLAKLREFRKANIPKPVEFKKLTKADRAKLTPTLRRIEQDHPIVDRNDDDAKGGRFVMSLSEGETLLMKHKDAGEVGYFVVAKLDKPQGIVLVPHWDARAAGERKDSEGNKVPDSKRDSFTATPNDLTTLAPPGHPHAVKIHVDPLGQATVLERD
		
	
	 
		 
			 1331
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1331
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1331
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAVYFGLDIGSNSVGSAWVDDVTGQLTTGTSVFPAGVDESEDKRGEPKNAKRRMTRRTRITLARRAKRKRELRVKLVEVGLLPASPAEFKALLEAADPWELRRKGLDGPLSPFEFGRVLLHLAQRRGAVGLYAADADEEETDGASKDDGRVKKAIRQVQAKMADKNARTFGEFIALVRAERVTPITSEDRRPLSKRRGPREWRMAIRNKAASYEHCADRTMIRDEFARLWDAQKKFDTDTARLLTTELRLALDDESGDTIWRHKGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTDRCAPHADMYASRYLVVETVNNLRIIERGKEVRPLTPEERDKIKAYLSGPLGMEKGRRKKGASAPPPDQPKRTVNVSDLRHLMGWGRASKTAQFRFNIENDEERVINTDWFSREVIHGAFGVESWDALSERQRDSVNRALLKFDPQREDDAGRLRAGAQQWWGLDADRADRLIEAWKGRPKLEKRLNLSRRAILNLLPYMERFDHENNRWPTQQEARKAHAEVLRQQFEQTGDCAYEVSARRYATGAKGATARDRHYMKKHLLMKNGQPIIGPDGLPLHEPPPAPLISNPVVRKAIHEVRRHLVEYMTTFGRKPDGVCVELAREARMGKVDADRLLLKNRLRSRIRNDIIREFNLESRSITQQRAAVDRVVLCVQQNCVCPLCGQAGLSPRQAASGDGCEVAHIIPRASGGHNGLSNLVLAHTKCNREMGRRTPRQYWSDGPGFERGLAWVESIYGDIERPKYSEIKSATGNSLWVCYFTQRDDQQKIEQFKKDITDIQEMTPRQEAATKYATRQVMAYIADALYDGQGLPERGGERRIYATDGLWTSRLRREWGLFFDPHDARAHGLPTGDEHERKEKNRGDHRHHAIDAVVIAYCTRQVQIAWEEREKQADRDGINTADEEAMETYRRQHPLGPPPPFKTREDFRAAVKRAVFGDGEVERPICHRPVKRKLIGALHEETLFGPVLDHAGNLTDNYTAKKSVLALDPNHLRMPRPETEQEAVDRLAARGRRTKHVDERAARRRARAVVSSPGYQPAIVDPPPGKSGIVRDVALRARLRQCLEEAGLDPDDFSANEVKKLFESGAIKHASGVPIRSVVLMRTVSNPVVIDRKRPDYPSGQMLPDGHAASKRAYVGGNNHHIEIRVATDEKGQEVWSGEIVSAFDAAQRKLARLRALREAGIAKPEDLRRLAEPERRRLAPVLRSIEAAHPLVDRRDDDARGGRFVMSLCEGETLYMKHKQTGETGYFVVAKLDKPHSIVVVPHWDARAATERKDAEGRKVPNSKREQFAVTPSDLKALAPPGYDHAVKVRVSPLGKVTVLQRD
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSELTLGLDLGPNSIGWALIDESAGQIVGAGVRVFPEGVDRDNKGAELSKNETRRNARAMRRQIARRARRKRALRRALVDAGLLPPCALLPPDDAQRVAWETAEFKKACPYSLRRRALSERLEPYEIGRVLLHLNQRRGFRSNRKTDRARRKETSAMLAEINDLAAKMGNRTLGEYLAETRAGDPHVRVRGHHTRREMYLEEFERIWSAQQPHHPDILTPERKAAIHRIMFFQREMYWPASVIGRCELEPRLPRCPRADRRAQRFRLLQEVNNLRLLDTTTGEERALNEEERTKLVAFLAGAKEKTFDAIRKHLFGRTEGIRFNLERGDRDKLKGIPTDALLAQKDLFGKAWYTLSEQDKNRLVAALIEEDEHCIRQTAAQLGLEPDLTEKLLEVPLEEGYASYSLHAIKKLLPHLERGLRLSSRDGSPCALREAGYILPWERRSDRQAYLPEPPEVTNPLVRQALHEVRKVVNAILRELVYRPGHRLARIHIELAREVRGTAEQRERRSRERSARERARSAAAEEIQKAGAKPTRDAIDRYLLWQEQGRECVYSGRAIGIVQLLGGEVDIDHILPYSRSLDNSLMNKVVCFRSENNQGVNPAAKGDRTPYEWLAASDPAKYEQVLQRADRLPYPKARKFRQKSVELDDFFARQFVDTTYITTQVHQYVQCLGADVLCVKGQHTADLRHFWGLDSVLRDDGLNLKNREDHRHHAVDAIVIALTDRSRLQQLARLRRGRRDEPRDDFLPEPWTNFRAGVEQIVNAINVSHRVRRKVAGPLHEETVYGPTATPGEFVYRKPVESLTPQMVESIRDPVVRAIVIERLRAHGIEPGSDRRIPSEVWKEPLQMPSGVPIRKVRLVRRDLTIQPIRAGTAYVKPGSLHHLCIFEYSENGKTKRDAVFVSMLDAITRLKRREPVVQRTHPTRADAKFLMSLSRGEMVVATFQGKERLVCFRTAASTQGQIYFVAHTDARTSADTKKLVAKASTLKARKVTVDPIGRIRWAND
		
	
	 
		 
			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADLTLGLDLGSNSLGWALLDEEGGRIVAAGVRVFPEGVDRDTSGAEISKMQQRRIARAMRRQIARRARRKRRLRRALVDAGLLPEAALLPRTDPQRSAWEDSAFRAADPYELRARALTTRLEPYELGRVFLHLAQRRGFKSNRRADRAQRKEQSPMLEEINTLAAELNGRTLGQYLAELRGTDPKCYHEVRLRGRHTQRDMYEHEFDRIWAAQAPHHPTLLTDERHKELKDVIFFQRNLRPPSPALVGRCELEPRLPRCPRADRRAQKFRLYQEVNNLRLIDSSVGVERALTPDERQRVLDLLRRKKDCKFEDLAKLLFPDHPDNIRFNLQRGDRKALKGLPIDVALAGKKFIGKAWHSLSEDVKDRIVASIVHPATPPKPRSNKSDSGPPSPNDRDPEKEHLQVILKEAGLDPDLAPRLLDGVPLEDGYASYSVHAIKRLLPHLEAGLPLTSRDPQTPCALRAAGYLMPWEHVAERRPMLPEPPPVTNPLVRQALHEVRKVVNAVLRELVYRAGHTLARIHIELAREVRGTARERAQRSREMREREAQRKQAAERIREQGVRPTRDAIDRYLLWEEQGGVCIYSGRAISLAQLFGGEVDVDHILPFSRSLDNSLMNRVVAFRAENAAKGDRTPQEWLAADPQKREQVLQRARHLPYPKYRRFLQRDVSLDDFFARQFVDTTYITTQVHQYVRCLGADVVCSKGQHTAELRWQWGLDTILAELPESPANDAAADLPPGQKNRADHRHHAIDAIVIALNGRQRLQQLAALRRAGGTAATGEILPEPWPDFRASVRAAVQTIHVSHRPRRRVSGALHEETLYGPTQTPGEFVVRKPLTALSLSEVERIRDPAIRRLVTARLKQFGLEPGRAKGGRISPEVWAEPLCLPSGVPINRVRIIKKDQTITPIRGGTAWVKPGAVHHVEVFEFRRGPRTLRQGRFVSLLEATQRLRARQPIVQRTWPEHPDARFVMSLCPGDMLLPRWDSSERLLLVSTLVSTQERIHIVDARDARPSSKRCDVGKTPNSLQAIKVTVDPIGRIRRAGD
		
	
	 
		 
			 1301
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1301
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1301
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MISLGLDIGTNSVGSAWVDTETREITVGVSVFPAGVDEADDQRGAPKNQKRREKRSQRRTIARRSERKRRTRRLLVRFGLLPADQKSLLELLKIDPWLLRERGLREGLSPHEFGRAILHLCQRRGALGLKLPAENQSESEDADQEAKDDAKVKAAVEFTKQRMRELDVATFGQLMAEEMRRRSHPILSATGEPRVDAHDKPRTFQSEPIRNRLASFQFHADRSLIRDEFLRLWKRQTKKCGALAHLSDDQRAELLLALDNPARNAKWRHQGALFGQRASYWNAGTLGRCTLEPTDRCVPIADRHASYYRVLESVNNIRIQGPGDRQPRPLTPLERDKVIERLRTPKSGTPAAIRAALGIDKRSLKKQRLPESAWWLNIEIDKDREINTDWFHCEVVDALGREEWNRWPENKREGLNRALLKCDPADPDDEKRLRDILQRMGIDEATRDRVIGAWKTRPKLEKRLNLSRRAILNLLPYMERQLPDGRWPTQIEARQMFADDRTNGATEAQRRRYRIGAQTLTKADRHYMKKHSGELPPAPMLTNPVVRKAIHEVRRHVIAHLRAHGGRRPDRICVEFAREAKKFKKEIDWILNLNRKRERIRKQIIEEVVKPAWGNRFHTLSHNQLQEAVNRVILAQQQRGLCAYSGDKYGLINPSVAALGEGLEIDHIVPRARGGSNAWSNLVLCWRKSNRDKLNRIPREWWGADFDERSRPMAFMNGYEPPKGDPNQFFTKKDYAAKWLNFSRDEVPQEWRGSQLTDTAYAARQVQSYLQSALWPNEPSHLEGGPRRIFVTIGAYTHQLRKDWQLFQRIIKPGEATTEKVQEAALKNRGDHREHAIDAVAIAFTAIPANETLEPDAAGRVRTRIDDLAYHQQAQEKEWQRARMEGRDPRGIKRDPLPVPWGDIRSFRQQVLSRIYGDFEGCDGQSDPAAADSPRPLVVSHRPAGRRILGALHEETLFGPVPGLEKTYVGRKSVLQLTPNHLRMPVPESKQDSIKRLATEYLERGLFKSRGEAKAAATRQVESASFTPPLVDPPPGKSGLVRDRDLRRRLRECIAAFEYVEKDREGNIKRRYFLDPDTFTPKEIRQAVEAGAIKHASGVPIKRVKLLRTMNDPVIVHRKRWDHERNCWVRDTGKDGDLAPDQCSRADRAYVGGNNHHIEIRQDAHGRWNGQIISMFAAARRVRHEKRPAVDRSDNPDLGGEFVMSLAAGETVCMLDEETGQAGYFVVVKLDKPHTIHFIRHWDARRATGEKDADGTLRPGSQRVTIDKTASQLRDLAPPGHDFPFKVRVSPLGEVMPLLKD
		
	
	 
		 
			 1054
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1054
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1054
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MANLTLGLDLGPTSLGWALLDEEGGRIVAAGVRVFPEGVDRDSNGAEVSKMQQRRLARAMRRQIARRARRKRRLRRALVDAGLLPEVALLPRTDPQRSAWEDSAFHAADPYELRARALTTRLEPYELGRVFLHLAQRRGFKSNRKADRAQRKERSQILEEISTLARDLNGRTLGQYLAKLRGTDPKCYHKERLRGRYTQRDMYEHEFDRIWAAQAPHHPTLLTDERRKELKDVIFFQRNLRPPSPALVGRCELEPRLPRCPRADRRAQKFRLYQEVNNLRLIDSTAGVERALTPDERQRALDLLRRKKDCEFKELAKLLFPEHPDNIRFNLQRGDREKLKGLPIDAELAKKKFIGKAWHSLPEEVKDRIVASIVHPATPPKKGPDRKEDQNPTPSNGKEDHDPPQKVDPEVEHLKHVLEKAGLDPDLAPRLLDELPLESGYASYSVHAIKRLLPHLEAGLPLTSRDPQTPCALRAAGYLMPWEHVAQRRPMLPEPPQVTNPLVRQALHEVRKVVNAVLRELVYRAGHTLARIHIELAREVRGTARERAQRAREMREREELRNQAAERVREQGVRPTRDAIDRYLLWEEQGRVCIYSGRPISLAQLFGGEVDVDHILPYSRSLDNSLMNRVLAFRAENAAKGDRTPHEWLAATDPQKWEQVQQRARHLPYPKYRRFLQRDVSLDDFFARQFVDTAYIATQVHQYVRCLGADVVCSKGQHTAELRWQWGLDTILAELPDSPANDAAADLPLGEKNRADHRHHAIDAIVIALNGRKRLQQLAALRRAGGTAATGEILPEPWPNFRAAVRAAVESINVSHRPRRRVSGRLHEETLYGPTQTPGEFVVRKPLTELSLSEVERIRDPAIRRLVTARLQEFGLDPGRAKGGKISPAVWARPLCMPSGVPIRRVRVIKKDQTITPIRGGTAWVKPGNVHHVEIFEFHQGSRTFRRGRFVSLLEATQRLRARQPIVQRTWPEHPDARFVMSLCTGDMVLARWDGSERLVLVSTLVSTQERIHIVDARDARPSSKRCDVGKTPNSLQAIKVTVDPIGRIRRAGD
		
	
	 
		 
			 1352
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1352
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1352
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAIYLGLDIGSNSVGSAWIDTHNKTITPGVSVFPAGVDESDEKRGEPKNAKRRMARRTRITLARRAERKRLLRWKLIEVGLLPRDAGEFKTLLDNTDPWDLRRKGLDEALSPHEFGRVLLHLAQHRGALGLKMPDPDDADSPDLADEGKVKAAIGEVRAKMLQRKARTFGEYIAMVRAERVTAITTEDRRPLNARRGPREYRAAVRNKGRSYEHCTDRDMIRDEFGKLWEAQVKIGGDTARRLTQDLRTALDDPTGDSEWVHKGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTERCVPHADMYASRYLVVETVNNLKIIEWGNEARPLTPEERQKIKNYLSGPLGTEKGRKKKGDTEPPKDRPKTSVTVADLRNLMGWGRVSKTSQFRFNIESDKERTINTDWFSREIIHGAVTPEKWAHMSERVREGLNRAILKYNPDNEADAAKLKKGVMAWGGLDEAQADALVAAWRKRPRPDAKRLNMSRRAVRNLLALMDRDEPWSGRMRWLTQPEARRRIAQDADFKDVTTGQPLDWYARMRYATGAKGATARDRYYMKKHLLLKNGKPIFGPDGNPLAEPPPAPLISNPVVRKAIHEVRRHIVEYMTTFGRKPDAIYVELAREARMGKKAADELLFRNRLRNRIRNDIIGAFELDRLTSTQQRAAVDRVVLCVQQGGVCPLCGNQRVTTKITPRMAAAGEGCEVAHIIPRACGGHNGLGNIVLAHTKCNRDMGRRTPRQFWEAALPGGFDEGMRFVESIYRNVERPKPSDLKSATGDSLWACYFAGKPSRFGPTFDELKIEQFKKDVTDIQEMTPRQEAATKYAARQVMAYLADALYGGRGLPERGGEHLIYATDGLWTGRLRREWGLFFDPHQRKAKGLNEQQEHERKEKDRGDHRHHAIDAIVTALCSRQVQIAWEEREKQAEREGVNTADEVEMENYRRLHPLDPPAPFKTREEFRDAVAKAVFGDGQVERPVCHRPVKRKLIGALHKETLFGPVLDEAGRLTDTYTAKKSVLELKPNYLRMPRPETTNEAVERLTARRLRRNGGDERAARKWARGVVASAGYKPRIIDPPPGKSGIVRDVALRTRLRECLTAGGIDPDDFTANQIKKLVEAGGLRQASGVPIRSVALLHTISDPVIVSRWASDHATTKRRKLYDAATGQGDASAARAYVARNNHHIEIRAAKNKKGEEVWRGEVVTAFQVAQRKLAKLRAFRQAGVPRPDVFRGLPRAERARLMPVIRAIEKDYPLVDRSDDETKGGRFVMSLCEGETLLMKHKATGEVGYFVVAKLDKPQGIVLVPHWDARAAGERKDAEGKTVPDSKRDQFTATPTDLLKLAPPGRPHAVKVRVSPLGEVREVHD
		
	
	 
		 
			 1242
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1242
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTYLGLDIGSNSVGSAWVDTERRQIHLGVSVFPAGVDEQDDKRGPPKNQARRQTRSQRRTIHRRAERKRKLVRFLADHGFLPRDAGELQRLFDASPWVLRRKALREELSPHEFGRVLVHLAQRRGAVGVTSDPDDPDEGKVKEGMDRLDKLMRERTVGQLLADLSEERQRSNGSVTWNEPIRNRQYRMPPDQQLFAGRDLIRAEFRRMVEVQRSFRNSELCGKLTDELVQELDDPRQTDTWRHRGLLFGQRRTYWDTGTLGRCGLEPTERCAPIADRHASYFRVVETVNNIRIETRGQGERPLTVEERDKVIRLLRGPLGERKQKGKLVPKTSVSVTEVRHALGLGKKVKGDPVQLNIEADQDREINTDWFHREVVHAAFGEERWNSMPEPLRESVNRAILKFDPDQPDDEKRLREGARDWWTLDDAATDRLLAAWKRRPKLEKRLNLSRRAILNLVPYMEKFDAANNRWPTQIEARKAYATTLSDEHARRRYATGALGLTAADRYYMRQEKHQLKDDDGQVIRDENGRPLPEPPPAPMLSNPVVRKAIHEVRRHLLAWMRKFGRKPDRVVIEFARGVKDTAKRCNEQLAANRERDSERRLIEEDLRSWGIPESNWNRATLRVRLCREQKGICPFSLEGANANRIITERIAAEGGDVEIEHIVPEGLTGKTMAFNNLVLCFREANRGKGMRTPAGWLGPERLKAMLKRLENTPVKNNRIKWERLQAPTPDEEGFRNAQLTDTAYAARQVAAYIADALFEGQGLPERGGERRIFTTKGEYTARLRADWGLHESTIDRVHGLESSPTAEELAQDPHLQQSSRRARKEPKDRRDHRHHALDALVTATIGPELLTELGRMARQDREYRERTGHWPRRSPFPQPSAWETPEAFHEDVVAAFERLIVAHRPLKRRLVGAFHEDTLYGPVVAPLPPHRTEKPDTLFTNRISADRLTANHLRVPEGWDELSAKLDDGRVSAAEKRDVRRKLAAMEDPSPGKSGIVRDRALRDRIRKCLRANDVNPDDFSKADIKRLCDVNDWKLRMASGVPIKGVVLLRTNTDPIIIPRKQWDPAMGRMVPHMDPDDPSKPHPRTKRVYIGGNNHHVEIREDANGKWTARIISTFDAARRVRPPKNADGTRPEPQPAVDRSDNDDRTFVMSLAEGELIYARRKDRPAESPDYYVVCKLDKAGNSCRIHFAPHWDARKASEQDRWDVMPGDLKNCGPHPGEPPCKVRVGPLGDVTRLKRD
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRTVLGLDIGPNSIGWALVDSEAHRIVDMGVRVFPEGVDNFDTGKEKSRNEDRRIARGMRRQIVRRAHRKCRLRDALIDAGLFPANAVDQEALYRSNPYELRARALDHCLHPYEIGRIFLHLNQRRGFLSNRKRDRGDKEISGMLAEISQLEQQIQESGARALGEFLYRKYQSFSHANRVDNDHVRKRHTRRKMLELEFDAIWDAQAKHHPHLLTEKLRYGVLGCVSYPCKPRRKPRGMTDLEAFGIHGIIFFQRRMYWPKSVVGLCELEPKEKRCPRADRHAQRFRLLQEINNLRFIDPDATQERPLADQQRALLPDHLATRKKASFDQIRRKLGFLESVRFNLEAGKRTHLQGMTVDCLMADAVGKTWHNRPEDEKDVVVRLLLDNQREDDAVTERLITEFAFTPQQADAALNVDFPTGYSHLSLKAIDRLLPHLERGLVYQSVSDPEQSALHAAGYLRRDELQRRLFDELPDPTRVRLQDCRLGDIPNPVVKRALVELRKVVNAIIREYGKPDEVHVEMARSLPLGINGRKEYNKRIREQELRRDRAADEIRQYRQRYPDSGVRVNRESILRFLLWEEQAHECVYCQRAISQHQLFGGEVDVDHILPYSRSLDDSQSNKVLAHRQCNRDKGQRTPYEWLAETDPQRYDRICRHMGSLLQKKLIPYGKYRKFLQKELDLDQFIARQLADTGYIARATAEYLRCLFESDHHVLGLKGQHTAELRRQWGLNSVLRHDAVDMKNRDDHRHHAVDALVVALTDRRLLQRLARGFVERSRVDPDSGEQRYRQSYAGRRIDEPWPGFRAQVEDRVNRINVSHRPMRKVAGRLHEETIYGPTPEPGVFVVRKPLEELSASEIPLIRDEGVRRLIERRLAEHGIEIGRGKNASAKTLKHVLCDPANPITIPPSKKRLRRDPQAKGIPVRKVRLLRSDLTIQPIREQTGNTAFVKPGATHHLTIFEWEANGKTKREAVFVTQLEAIRRIAKGIEVIQRNPPQDHPTIPSDARFVMSLSRGEMVLATIGEEEKLLVLVTAVSTSKQLRFAEHTDGRRQRIWRFSPNTLQARKVTVDPIGRIRWAND
		
	
	 
		 
			 1209
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1209
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1209
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIFFRVIFLGEIKMDILGLDIGVSSVGSAWVNTENGTIRLGVGIFPEGVAKKKDGSLGAAKNQDRREKRQQRKQLGRRSDRKKQLRKKLVKWGWIPGNFVEVLKWERLNPWRLRREALERELAPTEFGRVLLHLIQRRGASWFEDVKGSPKKKEENDGEQNQKKTPKLDPKGANLKLRELMKKTKAETYGACMSILKDKRIIELKNKKDETVCIHNSIRNRNNAEGNPVFEFCADRRLLIDEFLLLWERQKSFGGSLAEQLTDNRKEELYKSKGTNTWKTQGLLFGQRNTYWDTGTLGRCDLEPTDQCCPKADMYAQEFLVLETANNIRIIPPGQYARPLNKEERAKVIQTLETQKTASASTVRTALGLGKEIALNLEHDKNKKLNTNWFKSQVVAAIGLEIWNSMDLTRQNGVNKAILKFDPKDIDDKKTLVQGCRDWWGFDENQTQAFIQAWENRPKKEARLSLSRKAIQNLLPYMRQYEGCSVTEARQYFAEDGDNGATNQQRERYSLAYNRPNKHLRQYMQKHPDLLPPPPMIANPVVRKTIHEVRRQIIEHIRQAGGVVPEQIIVELTRDAKHSAVVRDRLNDAMKKNREKRAKIKKEFPDEIANQNLTRTQERKAIDRVILCRQQKEQCAYSNLDKMEARPIDPRQAARGEGLEIDHIIPQSRGGSNSLSNKVLCYAATNRGKGNKTLREWLGEDSFARMEQRFGHWKTDRELKRKWEILHTESLSMEDYIQNQLTDTAYAATQVIQWLQQALYGGCHDGKRHIFPTTGRYTGLLRKEWGLFYSERNPDAEEKSRDDHRHHALDAVVVAFSGPERIRQLAEISQRLELAHEKGETLPREEMRIPAPKPWKDRDSFRAQVIEQVKNLVVSHRPEKQKIVGRFHKETQYGPILDENGELTDEFTQRIFIGKLNPKNHLRVPEHWDTLREKLELAKTKKEKHDIQKQMLALDDVRPGKSGVVRDRWFREELRQCLRKNGLDPDSFSNGKTDKEEDKKHFRHLIREGKICLPSGVPIRQVTLRKVFNFRAEIPRKRIDPVTGKRIVDKNPKSMRVYELQSNHHIEIRENPKGKWVGDVIPTFDAVRRVRPPKAPGQKPRPAVDRSDTKKGKFIMSLCIGETVYMKHKDSEKPGYFVVFKVDSGKSGRIHFTHHWDAGKDKADETHPARADISLSPSQLQALGAEEGKPPVKVWVSPLGKVKVLHRD
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1084
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRVLGLDLGTNSIGWAVLDVPEHENPEENTGTVVAMGSRIFTQGAEEAGSALETPAKVRRAKRSMRRQIQRRAKRRQRIRHELTAIGLLPDGDLEFDDLMKEDPAALMQSSTEGAVLSLREIGRVIYWFSSQRGFLSLRAGGGDTTDEDDDRATRNRYRNPQTVKETGEIKVRGQENILVDFLYQQAQHHPALLTDEIIFGARGRLTYPVRPIKQGNFLSDGDSWLGEFGIHGLVFFQRSVYWDQKTIGTCSLDPRKGGPRVLRADRNAQKYRVWKNVLDLRVETPQRSLSDGERKVVYDTLMTQGSVSFNSLRKKLKLPDDAAINLALSEREELKGNETDAAMRKTLGDAWEEMDEQTRDNIVSVLLGNALADQVRAVLMGKQFGLTHEQAEAALLVGFPSGRSMFGRHTIKQLLRFMPEGPMASSEALQETLGGVWEALSDTQQDQMISLLLDDAKRSKEKKALSATLASDFGLSSAQIKAVVGVRANESKGIKEERGALIKNERHVIQAAGFRMPEEVRSERPVEIEKLTNPLVRQTLSQLRKVLHAVAHTHGLEGDQPFDVVRIELTRDVRSNYRARKETNQRQRQNEKDNKAAEKMIEDFAPGAKISYDHRRRARLWKEQGEQCLYCGQPISSIEAFTGATELDHILPQSRTLDNSMANLALVHADENQEKGNRTLTEWLGPEDAFEIAMRAKKYIPYPHWKPKMRRIEAIDVADAPVPEALLVQTGYINSVARDFIRQELGMKAEVSSGRITASLLYHTGLKKDGEDHRRHAQDAAIVAICDRRTSLRLAKAYKKKEATGSYSGESEYGGFEPGEGFREQVKACYTDINVSHAVKGKMSGQWHEETYYGKVESPYLEGDDVYAFRRPVSWVTSPKKLAEVADPAVQEALRQNLRDRGLDPEGSSFKFDEKNPPHMPKDKNGDANVINTVRLHVNKPGNKILRPETEPKTGVVMGRNHSAFLYENTETGKWRLHIVTRFDAFLNRGLSLSETRAVHAEEDEEFLFSVTIGAALLLEMDGKDELFFVKSLAPSLQSLDMRPASTTAGNKNIWFRASKLQKFKARKVVVLPNGEVRTARD
		
	
	 
		 
			 1188
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1188
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1188
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLLGLDIGSNSVGSAWIDTKTKTIQLGDSVFPAGVEELSDKRGDPKNQARRSQRQQRRSIERRAKLKRRLRQYLIKKGWIPIEKNELQKWQNLNPWILRKDAIHRKLTEYEFGRILLHLAQRRGAWWFDEEPEEKENKKKKKDPAEIPGTVEYTKKIMKQKNAETFGELIAVEYENRKTATGNKDKKRNNRIRNRADAFGNKESEFVADRHMILAEFLKIWETQKSLGGQLAEQLTDEVKKEIYNPQKTNTWRCQGVLFSQRKAYWNVGTLGRCDLEPTDRKCPKADMYAQEFLVLTSVNNIRITPPMEASRKLTAEEREKVISAVRKQQSASESTIRKALEIDKGAAKTHYALNTDGDKFTVNGDWFYSQIVCGVFGEDTWAAFDSNVKESVNRAILKFDPTEEADENKIRKGCKEWWNLDDKQTENFIAAWEKRPKKDSRVNLSRKAIKNLLPYLRDGWSVTEARDMFAEDASNGADDLTRRRYSTKEVVVNKRIRHFQEKHPDLLPPVSEDISNPVVRKSIHEVRKHLMEYIKQNGRPDRVVIELAREARQTAKVIAKRIQKNKAIEALKEEIKNTHNLDEKTTTQKERAIQRVRLCRQQRQMCAYSGVTITDKMAADGAGLEIDHIVPRSKGGNNGMNNLVLCFSTANQGKGARTPIDWLSEENFGRLEKIFKHLHSQEGEKGKRFITKDNVDMVDEAKWKNLHRKTPKEGFTEEQLRSTAYAATQTADWINKVLYGNEDKGKRYVFASRGDYTGILRRDWGLFFDEDGERSEKGRKNRGDHRHHAVDAAIIAMTTPSRLQEIKRSFIDFEKQKENKNVKPQWKTIDEPWEGFSEQLAEEYKKLKVSHRAYNKQIAGSLHKDTIYGPAMIYERHKKDDEKKGIKKGDVKTDKDGNPVFKKGMYIKSIPAIGIKQNHLRMPIGWDKLKEEYRNAKTNPERKAIRKKMLALEDVPPAKSGIIRDIELRDKIRDWLIEHNFEDIGKAKEYIKKNGFIINGTPVRKVRVLWKLKGVKEIPRKSFDYKTGKVVKSKDRKSMRVYQTQNNHHIEIRENEKGKWLGEVITNFDAARRVRADKKPIVDRNENKNGKFVMSLARGEMVHMKHPNTQEANYFVVFKIDSSKAIHFTPHTDANPASSKKKGVKLREDISLVPDDLRQNIIFNEDGVPEKVKVSPLGKVKVLVKD
		
	
	 
		 
			 1258
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAVYLGLDIGSNSVGSAWVDTDKQEVHLAASVFPAGVDEQENKRGAPKNQARRQTRSQRRTIHRRAQRKRQLVRFLMELELLPRDPSELRDLFDLDPWQLRRKALKEALTPHEIGRVLVHLAQRRGPVGVVTDPENPDEGRVKDAMDRLNALMTERSAETVGQLLADLIDERRRPVERLPDHACSRRTRQRRRKRQGRKPNDPQLLPVRNRQYRLPETDMLFAGRDLIRVEFHRIVEAQRAFNGSDLARMLTDDLVKALDDPTQADAWRHRGLLFGHRRTYWDTGTLGRCDLEPTERCVPTGDRHASYFRVVETVNNIRIERQGEPVRPLTADERDNLIRLLRGPLGQRKQKGKLVPKTSAGVTDIKKALGINPRDKSVRLNIEADEQREINTDWFHREIVHGAFGEARWNQLSEQQRESVNRAILKFDPDHEDDARKLRDGAQRWWGLDAAAADRLLDTWKGRPKLEKRLNLSRRAILNLLPYMERFDAGNNRWPTQQEARKAHAKVLQERFEQTGECAYELAARRYATGALGLTAADRYYMRQEKHQLKDENGQVIRDENGNPLPELPPAPMLSNPVVRKAIHEVRRHLLAWLRRFRRKPDRVVIEFARGVQDTAKRRNEQLAANRERERERKQIEENLRAWGIPGSNWDRAVLRVRLCREQGGVCPFSLSGSNATRTITERMAAEGREVEVEHIIPEALTARTMAFNNLVLCYREANRGKGMRTPLDWLGPEGVRAMLQRLEKAPIKENRVKWERLQMPTPDEEGFRNSQLTDTAYAARQVASYIADALYDGQGLPERGGERKIFTTKGEYTGRLRADWGLHESTIDRAHGLEAPPTPEALAADPDLEQASRRARKEPKDRSDHRQHAIDALVTALLGPELLTVVGRQAREDREYYERTRYRPRRKALDPPRAWPTPEAFRDAVVSAFEKLTVSHRPVKRRLVGAFHEETHYGPVIDPLPPHRTENVWTLFTNRISADRLTPNHLRVPQGWDELSARLDDPSLPPQEKRAIRKQLGALEDPSPGKPGIVRDRDLRDRIRKCLRHNALDPDRFTAAEIKKLVADGRLTMPSGVPIKGVVLLRTNTDPVIIPRKRWDAASDRMVIDDDPRTRRVYIGGNNHHVEIRENCKTGIWSAEIVPTFEAARRVRVEGRAAVNRSDDDDARFVMSLAEGEMIHARRNDRPDERPDYFVVCKLDKLGSSSRIHFAPHWDARKASEQDRWDVTPADLKECGPEPGKPPVKVRVGPLGDIKVLERD
		
	
	 
		 
			 1064
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGLTLGLDIGPNSIGWALVDDVEQRIVDLGVRVFPEGVDNFDTRKEKSRNEDRRIARGMRRQIARRARRKRQLREALIASGLYPASLHEQQALSLLNPYELRAKGLDEKLTPHEFGRVLLHLNQRRGFLSNRKRDRADKEVKGMLEEISQLAREIADSGSRTLGEYLFRKSASFDHARRVENDHIRNRHTRRDMLEQEFNALWDAQAKHHPKLLTATLRFGERGAGQYPCKPQSKSGTQSLVQAFGLHGMIFFQRKMYWPKSVVGLCELESGEKRCQRFDRHAQRFRLLQEVNNLRYIDPGTREECRLDDEQRTLLLDYLSRREKATFDEIRRKLGFLETVKFNLERGERSSLKGMVVDWMMAKAVGKEWHDRPEHEKDVIVRRLLDNEREDDLLTEWLVREFGFSRDQAEKAVEVDLPAGYIHLSLKAIDKLLPHLERGLVYQSASDPEQSALHAAGYLRRDELQRRLFDRLPDPRRVRLRDCAIGDIPNPIVKRAIVELRKVVNAILREYGKPDAIHVEMARSVQLGKTARDEYNRRIREREAERDRAATEIRNQGIAVNRESIQRFLLWEQQLHECIYCQRTISQQQLFGGEVDVDHILPYSRSLDDSQNNQVVAHRQCNHDKGQRTPYEWLAASEPQRYETICQHAMSLLQKARIPYSKYRKFLQKELDLDEFISRQLTDTGYIARVAAEYLRLLVEQPHHVLGLKGQHTAELRRQWGLNSILRHDELDLKNREDHRHHAVDALVVALTNRQVLQQLSRATRDRAWRDRDSGEVVHFRQYAGAPLPEPWENFRRDAENAVNKIYVSQRVRRKARGALHAEMPYGPTSNPGVFVKRKPVAELSASEIDKIRDEGIKRLVIAHLQAHGLEFGRGKSVDAKRLKTALSDVRMPSGVPVKKVRLLVPEQTVQPIRSRAAQRHNDETRIAHVRPGDNHHACLFEWEEKGKVKRDAEYVSRLEASRRLRDREPLIRRTHSEVPHARFLMSLCPGDTVLVDVDGQSRLMVVSTLVSTQKRIHLVDSRDARRSSDRLDIGLSPNSLIEKYHARKVIVDPLGRIRWAND
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPIYLGLDIGSNSVGSAWVNTDTGEIVTGISIFPAGVDESDEKRGDPKNAKRRMARRTRITLARRSERKRALRLKLIAAGLLPRTQQEFALLLETTDPWDLRRRGLDEPLHPYEFGRVLLHLAQRRGALGLKPIADDIATDESAVEDGKVKAAIQDVRQKMLDRKARSFGEFIAMLRAERVNPITTKDARAPHRRKGPREFRTAVRNRGGNYEHCSDRAMIQSEFAQLWDAQERFGGETAKLLLPDLRAQLDSPSTDSTWRHRGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTERCAPHADMYASKYLVVETVNNLKIIERGKEARPLTPEERNKIKNYLCGPLGMEKGRKRKGDTKHAAERPKTKVSVADLRELMGWPRASKSSPYSFNIEADEDRLINTDWFSREIIHGAITPAIWESLTQDQREGLNRALLKFDPSEPKDEAKLLQGVTTWGGLSADAAAKLVAAWRLRPNPETKRLSLSRRAVRNLLALMDRDEPWPDPEQPGKTRWLSQVAARRMIAADGDFEDVTTGKKLDDHTRRRYATGTKGATARDRRYLRKHILRENGEPIFDDQGHPISEPPPAPLVSNPVVRKAIHEVRRHVVEYLVRFGRRPDYVCVELAREARMGKRDADRLLFKNRLRNRIRNDILTTFHLDSVSATQQRAAVDRVVLGAQQGWVCPLCGQRDGLTPMNAAHGRGCELAHILPRGSGGDNGLGNLVLAHTKCNRDMDRRTPRQFWEASLPGGFDAGVIWIEKIYSNVERIKPAELKSTTGDALWACYFDTRDDRRKLEQFKKNISDIKTMTERQDAATKYASRQVMSYLADALFGGEGLPERGGQRRIFTTDGIWTSRLRREWGLFFDPHQKRAKGLSNTQVQERKEKDRGDHRHHAIDAIVIALCDSSLKARWDERERQADRERINTADEAQMDSFRKSHPLLPPSAFSSVGGLRAAVQEAVFGHEKQERPICHRPVKRKLIGALHEETLFGPILDRAGQLTSYFTARKSVLSLTPKHLRLPRPESTDQAIARLAARRQQAKGVDSKTARNWAKEVVASSSFIPRLVEPLPEKSGIVRDIALRKRIRQCLSEAGVNPDSFSTNELKKVVEQGALRQASGVPIRSVVLLRAMSDPVIVPRKRPDYETGKLLPDDNPASMRAYLSGNNHHLEIRVSKDKHGKDIVRGQIVSAFEAAQRKLARLRAIRMAGVPKPSKLRRLPKKERLQWRTVLKSIDAANPIVDRRYDDAKGGQFLMSLCEGETLWLRQKPRKKGDPCGDASYFVVAKLEKGDNAVLVPHWDARAAGEQKDSSGNKVPNSKREQFSITPSDLKTLAPPGHPFAVKVRVSALGKVTVLKND
		
	
	 
		 
			 1258
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MITLGLDIGSNSVGSSWVDLSKREAHLAVSVFPAGVDETEDKRGAPKNQARRQTRSQRRTIERRARRKRLLTIALMERGLLPRDPGALGELYGRDPWQLRRRGLSEPLTPHDFGRLLVHLAQRRGAVGVISDPENADEGKVKEGMDRLEALMRERRAETVGQLMAELIHERRREHNGTAWHEPVRNRQYRMAETQQLFAGRESIRREFHKLVAAQRSFHDSPLSKLLADELVRELDDPRKSDTWRHQGWLFGQRGTYWDTGRLGRCVLEPAERCAPIADRHASYFRVLEIVNNIRIVTPGIGARALTADQRSNVLQLVRGPLGERRYKGALVPKTSVSVGDIREKLGLSRRRRRADAVQLNIEADEERELNTDWFHREVVHGAFGEDTWNSMTEATREAVNRAILKFDPSEPGDAERLLAGAKRWWALDDAAAERLVSAWKQRPRLEKRLNLSRRAVRNLIPYMEQFDEENGRWSTQQEARKAYAKLLRAQFEETGESWVELAARRYETAALGLTAADRYYMRQPKHQLRDEHAAIIHDSDGNPLPVPPPAPMVSNPVVRKAIHEVRRHLVAWMRKFRTRPDRIVIEFARGVKDTAKRRNAQLAANREREKERKLIEENLRAWGIPESNWDRAVLRVRLCKEQAGVCPFSLQGPNASRTITEKMAAEGADVEREHIVPEGLTGKTMAFNNLVLCFREANRGKGMRTPLDWLGPEGVKAMLQRLENAPIKGNRSKWKRLQEPTPDEAEFRNSQLTDTAYAARQVAAYIADALYDGDGLPERGGLRRIFTTKGEFTARLRADWGLHESTIDRESGLEAAPSAEAVRTDPHIEQAFRRARKDAKDRSDHRHHAIDALAIALVGPELLNEVARHAREDREYRERTGHWPRRRAIEQPSAWPTLEAFHEDVLAAVRRLVVSNRPVKRRLAGAFHEAEHYGPIIGPLPAHRRERLDTLYTNKVAIYANSRNYLTPNHLRVPERWDELSSKLEEAAFSDAQKRAIRRELAAMPDPPPAKSGIVRDRALRDRIRKCLRGNGLNPDDFTAAQIKQLATEAKVTMASGVPIKSVVLLRTNTDPVIVPRKQWDPAAGRLLPHMDPDDPSKPHPRTKRVYIGGNNHHVEIREDSRGRWSGRIVSTFEAAQRVRPAANPDGSKRPAQPAVDRASNAAGDFVMSLSEGEMMFARRKDRPDGPADYYVVCKLDKAGNSCRIHFAAHWDARKAAEQDRWAVAPADLKACGPRPQAPPEKVRVGPLGGISVLVRD
		
	
	 
		 
			 1026
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDLTLGLDLGPTSIGWALINEDGREILGCGVRVFPEGVDRDTRGTEISKNAQRRLARSTRRQVARRARRKKRLRRALVAAGLLPSCAGLPREDAERNAWERDQFRHADPYVLRSRALKERLEPHEIGRVLLHLAQRRGFHSNRKTDRARAKETSEMLAEISELEAQLNGRTLGQYLHELRGDDQANHHLVRLRGRHTRRDMYKREFDAVWQAQQAHYPDMLKDDLQLRLHGEIFYQRSLHRPSPSLIGRCEVEPRLPRCPRADRRAQRFRLFLEVNNLRLIDAATGVERPLTTEERNNLLAYLASTKERTFEQIRKKLFDRPESIFFNLERGGRTKLLGMPTDDVLAKPRLLGKSWHKLDESLKDRIVAAILDADEERLPHVLGQAGIDAARADDLLDAPLEEGYASYSLHAIKKLLPHVERGLPLTSRTGDSPCALREAGYLMPWERAIEQKPELPAPPTVTNPLVRQALHEVRKVVNAILRELVYRPGHRLARIHIELAREVRGTARQRHERSQEMRARERDRDKAAERIRELGHRPTRDAINRYLLWQEQGEQCVYSGRMISVAQLFGGEVDIDHILPAGRSLDDSLMNKVVCFRSENSQGVNRNAKGDRTPHEWLAANDPEKYEQVLQRAKKLPWHKLKRFGQQSLDLEDFFARQFVDTTYITSQVADYVHHLGADVICPKGQHTATLRRLWGLDTILCDLGDSPAWREALELARGEKNRLDHRHHAIDAIVIALSDRSRLQRLASYLDARDSRASDLRLAPWPQFRATVETVLRDIKVSHRPRRKVAGALHEATMYGPTASEGEVRVRKEVTALSCSEIESIRDPVVRSCIMARLAKYGITPGRGGDKIPAEVWREPLWLNEEEQIPIRRVRLKKKDESIVSLRRGTALVKPGSVHHVCIFEEKKQGKTRWYANYVTMLEAARRVRQHEPIIQRADAGNPDARFVMSLCKGDLLLTEYQDNERLVVVSTMVTTQKRIHVVDANDARPGAKKKDIGKTANSLKGARKANVDPLGRVRWAND
		
	
	 
		 
			 1354
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1354
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1354
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRKRLGLDLGSNSIGWALIDPDKPLLLDAGVRVFPEGVDRDRSGGEVSKSEKRRVCRGARRRTARRRKRVAHVKRLLIANGLLPEVAGRKRTDPDRQEWEKTTFAQSSPYQLRGRALDEKLAAHEVGRAILHLAQRRGFWSNRKATGAERKEESETLAEIEQLQKDIDQAECRTLGEYLGKLHQSNALQRLRGRHTRRRMYKHEFETIWSAQQKHHPELLTEVLKGEIHHAIFHQRPLKIPKSMIGTCELETNRRRCPRADRRAQRFRLLMEVNNLRVVDQNGEDRPLTGDERAVLIEYLSSSDRRTFDQIRKKLGFNGQCVFNLERAKRKSLQGHRTDTAMKKALGRSWAKLDEEKRNTIVRSILEDSPAEIAKRAVQEWNLNDQQAQLLPAIELPQGYSAFSREAINKLLPHIEAGHPLMSSDDRPCAITLAGYLRPDQRPQKRTESLPQPPDLPNPIVRAALHEVRKVVNAVLRAHGPIDEIHIELTREVKGSLARREEHIRRMRQREKLRDAAADAIRQAGFQPSRESINRYLLWEEQERHCIYSGKPISMAQLLGGAVDVDHILPRSRSLDDSLMNKVVAFRADNADKGNRTVWEWLGESAPDRYDEILLRARKWLAEGKLPYGKFRKLQQKNVELDDFIHRQLNDTAYITRAVAEYLRCLVENPHRDMLATKGQLTAKIRHAWGLNEILRDDGLNLKTREDHRHHAIDAIVTAFVDRSLLQQLSRLDTEIKPPTESFRQDVETILNNMNVSHRVRRGIQGALHEDTHYGPTDQAGVSVYRKPVESLTLNEVEHIRDEAVKRKVIRRLEEFGLTAGRQKKGAGSSNKIPGEVWAETLWMNQDKEIPIKKVRIEKTDATVQPIRAGSVEVKPGNTHHVAIFELPDGKRVPLFVTMLEAAKRARQKGPNGQTVSIVQRNHPDYPEARFIMSLSSTELLLANWKGQSRLLQFRTCAQTQGQLYFADARDARPASQKEKFVANANTLDARKVTVSPLGELRWAND
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1196
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1196
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1199
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1199
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1200
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1200
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1199
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1199
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTLGIDIGTNSVGSTWIDTDKKIIKMGVSVFPAGVEESEGKRGAPKNQARRTQRQQRRSIERRAKLKIRLREYLLEKKWIPTEKEKLQKWENLNPWLLRRDAVREELKKDDNFSAGEKFGRILLHIAQRRGAWWFDEEPEETENGKKKEKKDQAEIPGTIEYTKKVMKERGAETFGELIAIEYENRKRNTANKKLRNDRVRNRANALGEKESEFVADRHMILAEFLRIWEIQKKFVGKLAKQLTKEVKEEIYNKKKTNTLRCQGVLFGQRKTYWDLGTLGRCDLEPTAEKCPKADMYAQEFLVHTSVNNIRITTPAESIRKLNNEERSKVVKAVRKQQTASEGTIRKALGIDRGANKTLYTLNTDGDKFTVNGDWFYSQIVCDAFGEDVWASFDNKIKNAVNGAILKFDPNEEDDKAKISAGCKKWWNLTDEQTEKFISAWRKRPKKDQRVNLSRKAVKNLLPHLRDGWSVTEARNMYAEDASNGADDLTRKRYSTKEIFINKQIRHFQQKHPGMLPPVSEGISNPVVRKSIHEVRRQMTEYIRQYGKPDRVVIELARRARQSERVIAKKIKKNKAIDALKKEIIETHNLKAQGITSTQREAAIQRVRLCKQQREMCAYSDATITDAMAVDGSGLEVDHIVPRSKGGDNSMSNKVLCYATANQGKGDRTPIDWLKKEEFRHLELRFKHLAGSKKDKYAITKDNVDMVDNAKWKNLHRKTPKEGFTEEQLRSNAYAATQTADWINKVLFGSEDKNKRYVFASNGDYTGILRRDWGLFFNEDGERSEKGRKLRGDHRHHAVDAAVIAMTIQCLPKIKESFIDFEEQKENKKIKPDWKTIEHPWEGFSEQIAEEYKKLKVSHRAYNRKITGHLHKDSIYGPAVIYERHQKDDAKNGIKKGDIKIDKDRNPVLKEGMYIKSIPAIGIKKNHLRMPNDWDKLKDEYKAATTKSLRKAIRKKMLAIEDVSPAKPGIIRDVELRDKIRDWLKEHNFSDMEKAKAYIKENGLIINGTPVRKVRVLWKLNEVKEIPRKKYDFESGSIMKDNNYKSLRVYQTQNNHHIEMREKVNKKGEVKWSGEVITNFDAARRVRAEKKPIIDRNENKNGKFVMSLARGEMVHMRHPDTKEANYFVVFKIDSSKAIHFTAHTDANPASSKQKGVKLREDIPLVPDMLRQHIIFSENGTPEKVRISPLGEVKVLISD
		
	
	 
		 
			 1195
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1195
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1195
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAGYTLGLDIGSNSVGSAAVDIENRVIRMGVSVFPAGVEEREDKRGAPKNQDRRSKRQQRRSIERRAKLKRRLRQYLLEKGWMPKEKDELRKWESSPIFNPWLLREKALHEELNQYEFSRILLHLAQRRGAWWFDEEPEETEKSKKPKKDPAEIPGTVEYTKRIMSQKVAETFGELMAIEYRNRITKTANNRIRNERVRNKNNAFGEKESEFVADRHMILAEFSKTWEAQKAFGGHLAKQLTDEVKKEIYNPQKTDTWRCQGVLFSQRKTYWDTGTLGRCDLEPTDEKCPKAGMYAQEFLVLTSVNNIRITPPMRESRKLDDNERKKVVDVIRKQITASEATIRKALGIDKGANKTLYTLNTDGDKFAVNGDWFYSQIACGVFGEDKWLLFDDKKKGSVNNATLKFDPNEEINECKIREGCKKWWGLDDEKTESFIAAWKKRQKTSERVNLSRKAIKNLLPYLREGWTVTEARDMYAEDASSDADDLTRRRYSTKEVVVNKKIRQFLEKHPDLLPPVSDEISNPVVRKSIHEVRRHLLEHIRQFGVPDRVVIELAREARQTKKVIDRRIMKNKAIDSLKKEIIEIHNLNAPEITKTQKEAAIKRIRLCRQQREMCAYSGTTITDKMAADGDGLEIDHIVPRSKGGDNSMSNIVLCYSISNQGKGHRTPIDWLSEEQFGKVEKIFKHLHREKGEKGKGAITKDNVDMVDEAKWKNLHRRTPKEGFTEEQLRSAAYAAKQTADWINKVLYGDENRGKRYVFASNGDYTGILRRDWGLFFDEDGQRSEKGRKNRGDHRHHTVDAAIIAMTPQCLPKIKQSFIDFEEQKENKRIKPEWKTIEQPWEGFGEQIAEEYKKLKISHRAYNKQIAGYLHKNTIYGPAVIYERYKKDDGKKGIKKGDVKIGKDGKPVLKEGMYIKSIPAIGIKQNHLRMPIGWDELKNDYSNATEQERKAIRGKMFSLEDVPPGRSGVIRDIELRDKIRDWIKDHEFSNMVKAKEFLKENGLIINGTPVRKVRLLWKLNEVVEIARKGFDYKNSSPERIRKSLRVYQTQNNHHIEIREKTGKKGNVKWSGEVITNFKAAKRARIDKTAIVDKNENKNGKFVMSLSKGEIVHMKLPEKKGADYYVVFKIDPSKTVHFTPHTDANPASSKKKGVKLREDIALVPNDLRQNIIFNENNVPEKVKISPLGEVRVLVND
		
	
	 
		 
			 970
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..970
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..970
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRVLGLDIGTASVGWAVIDEADGDESGSLVALGSRVFPAGAAIKGSSMVTKAAERRQKRAMRRQHRRRSHRKALLRAALAGKGLAPDDPAGLEAWLQLDVEGLWSIDADGGELTLQEVGRLVYWLSTRRGFLSLRSGGGAEADEDEGESFVPKRLRSDQESALLGLWAQQAEHHPSVLTDELLFGSLGRQVYPVKPEALNHDGAHPPTPFEVVERFGVHGIVFFQRAIYWRESTVGHCPLMQRHTRAPRGDRAAQDYALRLTLINLRVGDDRRPLTQDEVDRLTDRLRWAKTMTFKALRRELGLDADAFVSLDRGRKDGKLLGHQTDATLGMPSALGEVYRDLTDEDKDRVVQLLMSSAPEQVRIPQLRALGLDDVGIDAALNAAAKRWPTGRAAYSRAAMRRLLPYMVAGSTEARARTRAFGKTTHERSVAEPTSPLVKTAVAEALRVTRAVERDYGPIDVVRVETARDVRQNAARRRETETRQRDFEAERARAAKWLEENDHPVNRSNIERVRLWRAQGEVCLYSGRPISAGQLFTACEVDHIAPRSLSLDNSFANKAVVFTQENRDKGGRTVGEWLSGQPDKMLEIQQRAKSMRLSFRTRQKLGEWAPNQDDQAAALLAQTGYITTWVQGRLRTVLPEARIEPTNGRLTAQARHLIGLSKPERDYRRHALDAAMVAITDAALARRLRALYRSKENHRSSDAVTVEPWEGFRGDVLKALEDVVVSHRVNRRVRGSLHEETLYGEVTSPERRDKKGQPVAVAARRRPVEMLNAKQVSEVADPAVRKALYDHLSDRGIDLTSKTLFKADDPPLMPPDSNGDRIPIRRVRTHISVGSGVPLSQSRNRTLVVPGNNVLAAVYRLESGSLSISVASLWRVCTSGHPSPPNHATELLFTLAPGDVFQTVDDGGVPEYWRVTDLDGANRRLGATLHWVDGREKGARQVFTAKRLKDACASKVVVSPSGLVRTARD
		
	
	 
		 
			 1365
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1365
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1365
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAYLGLDIGSNSVGSAWIDTDEKTITCGISVFPAGVDESDYKRGEPKNVKRRMARRTRITLARRAARKRLLRQKLLAVGLLPRDEGDFKRLLETTDPWELRSKGLDHELTPHEFGRVLLHLAQRRGALGLKLPDAEDGQVDTTDDEGRVKAAIGHVRAQMLERKARTFGEFIAKVRAERVSPITTEDRRPPARRKGPREYRDPIRNRAGSYEHCADRAMIRDEFTKLWEAQTAFNGETARLLTQANGLRTALDDEAGDSIWLHKGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTERCVPHADMYASRYLVVETVNNLKIIERGREARPLTPEERQKIKDYLSGPLGTERARKKRGDTGPVADKPKTSVTITDVRNLMGWGRATRTSQFRFNIESDPDRVINTGWFSREIIHGAITPAKWAEMPQRLRDGINRAILKYDPDHEGAADKLTLGVMQWGGLNETQADALVAAWKRRPRPDAKRLNMSRRAVRNLLALMDRDEPWPNPRQPGQTCWLTQIEARKLIAEDADFKDVTTGAPLDLQTRVRYATGAKGATARDRYYMQKHLLLKNGKPIFGPDGLPLAEPPPAPLITNPVVRKAIHEVRRHLVDYMLRFERKPDAIVVELAREARMGKVDADRVLFRTRLRNRIRNDIIASFGLGALTSTQQRAAVARVVLCVQQGGICPLCGNQIVTTQITPRMAASGEGCEVAHIIPKACGGDNGLGNIVLAHTKCNRDMGRRTPRQFWEGTFQGGFEEGMRYVEGIYRDIERPKLSEVRSATGQSLWACYFSGRPGRFGPTFDELKIEQFTKSVTDIQEMTPRQEAATKYATRQVMTYLANALYGGQGLPERSGQRRIFATDGLWTSHLRREWRLFFDPHASRTNGLSEEQEHVRKEKDRGDHRHHAIDAVVIALTSPRVQNAWEQRERMADRDGVNTADEVALENYRRAHPLPPPVPFANAQELKQLVHAAVFGSDSLERPVCHRPVKRKLIGELHEAFPRGPVLDRAGSLTDRFTRRISILELDPNHLREPRPETKNEAIKRLAERRRRQTGEDESAARKWARAVVSASGYMPAIVDQPPGKSGIVRDLALRRRLRDCLSAEGLDPDNFTANQIKKLAEAGKVRHVSGVPIRSVVLLWTISDPVLASRWATDHGTGKRRMLFDAVTHQGDARAARAYIGGNNHHIEFRVAPQPDGTEIWSGKIVTAFEVARRKSQRLRAFRQAGIPKPGDFRKLPKSQRAQFKPTLRAIEAAYPLVDRSNDDAKGGEFVMSLAEGEMLMMKHKVTGKLGYFVVAKLEKRGGNNRDCAVLVPHWDARAAGERKDAEGKRVPDSKREQFTITPVDLKLLAPPDHPHAIKVRATPLGDVYPLQRD
		
	
	 
		 
			 1365
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1365
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1365
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPAYLGLDIGSNSVGSAWIDTDEKTITCGISVFPAGVDESDYKRGEPKNVKRRMARRTRITLARRAARKRLLRQKLLAVGLLPRDEGDFKRLLETTDPWELRSKGLDHELTPHEFGRVLLHLAQRRGALGLKLPDAEDGQVDTTDDEGRVKAAIGHVRAQMLERKARTFGEFIAKVRAERVSPITTEDRRPPARRKGPREYRDPIRNRAGSYEHCADRAMIRDEFTKLWEAQTAFNGETARLLTQANGLRTALDDEAGDSIWLHKGLLFGQRRQSWDLGTLGRCVLEPTERCVPHADMYASRYLVVETVNNLKIIERGREARPLTPEERQKIKDYLSGPLGTERAPKKRGDTGPVADKPKTSVTITDVRNLMGWGRATRTSQFRFNIESDPDRVINTGWFSREIIHGAITPAKWAEMPQRLRDGINRAILKYDPDHEGAADKLTLGVMQWGGLNETQADALVAAWKRRPRPDAKRLNMSRRAVRNLLALMDRDEPWPNPRQPGQTCWLTQIEARKLIAEDADFKDVTTGAPLDLQTRVRYATGAKGATARDRYYMQKHLLLKNGKPIFGPDGLPLAEPPPAPLITNPVVRKAIHEVRRHLVDYMLRFERKPDAIVVELAREARMGKVDADRVLFRTRLRNRIRNDIIASFGLGALTSTQQRAAVARVVLCVQQGGICPLCGNQIVTTQITPRMAASGEGCEVAHIIPKACGGDNGLGNIVLAHTKCNRDMGRRTPRQFWEGTFQGGFEEGMRYVEGIYRDIERPKLSEVRSATGQSLWACYFSGRPGRFGPTFDELKIEQFTKSVTDIQEMTPRQEAATKYATRQVMTYLANALYGGQGLPERSGQRRIFATDGLWTSHLRREWRLFFDPHASRTNGLSEEQEHVRKEKDRGDHRHHAIDAVVIALTSPRVQNAWEQRERMADRDGVNTADEVALENYRRAHPLPPPVPFANAQELKQLVHAAVFGSDSLERPVCHRPVKRKLIGELHEAFPRGPVLDRAGSLTDRFTRRISILELDPNHLREPRPETKNEAIKRLAERRRRQTGEDESAARKWARAVVSASGYMPAIVDQPPGKSGIVRDLALRRRLRDCLSAEGLDPDNFTANQIKKLAEAGKVRHVSGVPIRSVVLLWTISDPVLASRWATDHGTGKRRMLFDAVTHQGDARAARAYIGGNNHHIEFRVAPQPDGTEIWSGKIVTAFEVARRKSQRLRAFRQAGIPKPGDFRKLPKSQRAQFKPTLRAIEAAYPLVDRSNDDAKGGEFVMSLAEGEMLMMKHKVTGKLGYFVVAKLEKRGGNNRDCAVLVPHWDARAAGERKDAEGKRVPDSKREQFTITPVDLKLLAPPDHPHAIKVRATPLGDVYPLQRD
		
	
	 
		 
			 1258
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MICLGLDIGSNSVGSAWVDTEKREVHLAVSVFPAGVDEQEDKRGAPKNQARRQKRSQRRTLARRSARKRHLRSFLTQAGLLPTDPADLEMLFQANPWYLRREALSRPLTPHEFGRIVVHLSQRRGAVGITTDPDDPNEGKVKDGMDRLDKLMRDRGPDTTIGQLMADLIDERRQEHDGITWNEPIRNRQYRIPEDQQLFAGRELIRREFHRIVEIQRSFKDSQLGPMLTDDVIRSLDDPTQTDTWRHQGLLFGQRRTYWDTGTLGRCVLEPTERCAPIADRHASYFRVVETVNSILIERQGQPKRPLTPEERDKVVRLLRGPLFKKSRGRPEPKSTASVTDIKEALGIKPRDKTVKLNIEADEDREINTDWFHREIVHGAFTEAKWELLAEDQRESVNRAVLKFDPDQADDAARLRAGAERWWAMDAASADRLVEAWKRRPRLEKRLNLSRRAILNLLPIMNRFDSVNNRWPTQQEARKLYARTLNDQHARRRYETGAPGLSAADRYYMRLGKHQIVAGVPELPPAPTLSNPVVRKAIHEVRRHLVAYLRRFGRKPDRVVIEMARVTKQSERQRNEALARNRHRDKIRKAIIKEILPAAFGEEEAARLSLSQQRAAVDRVVLARQQRNVCPYCGQGGLTDLLAARGDDLEIDHIVPYSRCGDNGLNNKVLVHRACNRGKTNQTPREWWGSAFDERIRFAEKVFKDIKPEKSDYFNKRDSDRKWENFTREVREGEEWKNSQLTDTAYAARQVAAYLADALYDGRGLPERGDGEGAQKVFFTMGRFTAMLRKDWQLFETLKPPQRDSKHGELTAEEELRLAEKNRGDHRQHAIDAVTIALTDPTIKNTLASWAAQAAEYYEQHRQWPRRKPTDPPWGDVPSFRKQILSRVYESFDSSELASGKRDERGAASVLIVSHRPVKRRLVGALHEDTHYGPVVGPLPSHRTERIDTLFTNRISVDRLSPNHLRVPEGWDELSVRLDEAGVADARKRDLRKQLSAMKDPSPEKSGIVRDRALRDRIRKCLRANGLDPDGFTANQIKQLVREGKLTMASGVPIKSVVLLRTNSDPVIIPRKQCDPASGKTVPHMDPDNPGAPHPRTRRVYIGGNNHHVEIRERIRQRGGQAVAEWIGEVVTTMDAARRLHPPRNPDGTRPEPRPAVDRSDNHDGVFVMSLAEGETIYARRKDRPEEPASYFVVCKLDKAGNSCRIHFAPHWDARKASEQDRWAVTPGDLRLCGPEPDRPPYKVQVGPLGDVKRLEKD
		
	
	 
		 
			 1225
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1225
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSQGAEQVRFILGLDIGSNSVGSAWVDTDKQEVHLAASVFPAGVDEQENKRGAPKNQARRQTRAQRRTIDRRAKRKRVLTRFLMEEGFLPCEPVGLQKLFDLDPWALRRKALKEPLTPHEFGRIVIHLAQRRGAVGVVSDPENPDEGKVKEGMDRMNALLAERGAATVGQLLADLMDERRQQQDGVTWNEPIRNRQYRLPEAQQLFAGRDLIRKEFQRIVEAQRAFEGSGLSGLLTDELVKRLDDPTRTDTWRQGGLLFGQRRTYWDTGTLGRCVLEPTERCVPEADMYAQEFRVVEYVNNLRVRAPFEDWRSLTAQERDQVIAKLRAPLLKRSKGQLVPKKSASMDDIREALGVPKTRRKGADPFEIRQESQDPDRPPNTDWFYREVVHQVFSEPVWTAMEQGARDIVNKALLKLDPDQPDDAERVRFRATGWWGLDDKAAARLVEVWKSRPKLERRLKLSRRAIRNLLPYMNRFSQARRRWPTQIEARQAFAEDRASDASPEQRRRYLIGAPTLTKADRRFLRKHPDLLPPAPMMSNPVVRKAIHEVRRVLIAWRRRMGCWPDQVVLEYTRSATQPEKVRNEQLALNRKRDRIKDGLREQFNLRGLAINQQERAIQRVVLCRQQRGLCAYTGTPISEKTAAEGTDVEIDHIVPRSRSQDNGLNNKVLVLRTANRGKGNQTVKEWLPAEAFAALEQRLQHFQKGEPVEEYSTGRDYARKWENLHRDAPSTGEFLSSQFTDTAYATRQVGQWIRDALYDGERDGRRHVFTTKGPYTAILRKDWGLLEDLLDQHWRLHAVGDADEAAPAAESKARREKGKDRSVHLHHAIDAVAIALAPRKLQELAARAEAEERARALEGRWPRSVPLAPPWPSLPHEASRDDLQQAIQTFRDQVVGAAQQIVVCHRPVKRRLVDKFHEETHYGPVIAPLPCHRTEKADSLFTNRISADRLTPNHLRVPDEWDELSARLDDPGVLPGDKKALRRQLAALVDPSPGKSGIVRDRALRDRIRKCLRGNALDPDSFTAAEIKKLVGEGKLTMGSGVPIKGVVLLRTNADPVIIPRKRWDPTTNRMIRDDDPRTARVYIGGNNHHMEIRQNRRRGRWSGVIIPTFEAARRVRLERRDAVERVDNDDSDFVMSLAEGEMIYARRKDRPPDDPAAVGYFVVCKLDKPARIHFAPHWDARKASEQDRWDVTPGDLKNCGPEPGVPAYKVRVSPLGEVRRLEHD
		
	
	 
		 
			 1104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTDYILGLDLGPNSIGWALVAVKASGDDLKPVGLLDTTGTGHPAMGVRVFEAGLQNFNTGKEASLNQARRQARAARKTISRRRARKAACLEVLQSADLLPESEQDLAQVWKMDPYKLRADALDRKLDPQELGRALFHLAQRRGFKSNRLSGDEKEEKGLLLEISKLDSEIQRSGARTLGEYLHKQRGHASGTLPTRLRARQARLDLYEDAPRRTRRSMYEAEVEAILTAQERLAGKAALTTEQRAGLHKALFFQHPFALTPGRIKKAPSRANLHRAPGIRPCPYEKGEVGCPKSDWLAQRFRTLKEVQSLRISELHRRERPLTPEEVAYTVDHLSSNKKSSFAKLGKDLARQFNLAEPISFNLARGGRADIKGNELEATLAGAFGKKAWRDKDESERQRLRIAMVKSTSADDLGRILQTAGLADEAKREKLTKWRPRDEGYLSFSKQALKRLLPLMETGMLEHEAIAEAYPDSFEAHGLASLPSLVAMQLDSAIRQKIPPQIQNELTNLTNPVVRRALVEVRKVVNALIRDHGRPIRIVVEMAREMKQGKDARKEHSARLNDRQKRREVARHELKALRSEGWPSRSDVNRWILWEEQNHNCPYCGTGIASAQVANADVEVDHILPRWRSLDDSMNNKVLACANCNADKGNRTPVEWLGKDSERLATILKRTWSCVAKKDNPGGMPFGKIKRFEAEELDADHFAQSQLNDTRYISKLVSSYMLLLYPTNEHVGQKRVQTSKGNLTAHLRRMWGLNRVIPPLVQAHGEIVPGFIEHNGWNEKIRIDHRHHAVDALVVALSTRSFVKRLQDCWRKDDDPKERTSSFEAPWESLRDDAINAIQKINVSHRPMRRKRGGLHEETYYGAVDPASGVYVTRKRLEDLTGPMIKSIRDQRVRQVVTERLLQSGWDGKASKLPKDWHREELFLPTTKPRKGRQPRTPHPIRRVRIEVQLGRTVRLGDKNHRFAKPGSNYCLQVIDTIEGPHPQFRVVTRFDANQPGDWMSLPLGASLIGTLHRKDSVLISVPGLDEPVLCVIQLISGSSEVGTKGLSIVIRDARDSRPATEGNKKPLARLRSHGAWNGAAVRSVEVSPLGVLASDQTALVASP
		
	
	 
		 
			 1061
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1061
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1061
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTDDNTTHKRRYPGGHRVMPAGAVPARLALVMASTQARISYNTGIVGGQCGAVKRKVEIFLRSSTMAEYTLGLDIGAKSVGWAVVENGTRARIVAMGVRVFPEGVDREKSGLEKSKGASRREARGARRTRRRRTLRRTALIAALRGAGLAPADDGELAGLLSEVDPYPLRAKGLDEPLTPHEFGRVLYHINQRRGFKSNSKSAKQKEDGEIAKQAGLLQAAIEAAGCRTVGEYFARTNPEENRIRGHYTFRSMYEREFDLLWAKQAVYHPDVLTDHLCQQIRDRVIFFQRPLKPTDALIGECGLEPGEKRCAKAAWCARRFRMLQDVNNLRIHNPDGREVCLSDGEREIVLREMQQKAKVTFSSIRKKLNLLETQEFNAEYEVDEKGGRREALAGDAFSATMRSKKVFGNKAWDAMDEARKVRLNEAFVELEDDELVEVLAGEYGLSAEQMEAAMKVPLERGYMSFSRKAIEKLLPLMEAGKRTDEALDAVYPGRNQRAEGVGVERLPMPEDLRNPIVNRALVEVRKVVNAIAREYGKPKRIRVEMARDVKGSAKERREKHYKMLDNERRNAEVREKLRQDIGIARPTRDDVIKYKLWEECGHTCPYTGKHISQTALFGPNPDFQVEHILPYSRSLDDSYMNKTLCEVRENRVKANRTPWEAYGGDEQRFEQILQRVKTLPWPKRQKFQANELEGLDACIQRELNDTRYISREVVRYLKMLGVIVTGTRGSVTAELRHQWGLNTILDPTGSGEKNRADHRHHAIDAVVTAVTSNEHLRRLAESKYGNRGDGFAPPWEEFREEVEENVRQINVSHRVRRKVSGELHEKTFYGPTSETGIYVYRKDLTALTPAMVAKIVDPVVREIVEERLRACKIDGQRDKKIPKEVWNEPLYMRTTKSDKKVLIKKVRIRDVFGKTIPFRDGSGSVYKTAKPGSNHHVEIFEYTNETDKSGRPRRDAVVVSLFDAVQRSKRGEPVVCRDHGPGTRFVCSLAINEMVLMDNGSGEMDLYRVQKMDVSKTVYFRQHTAATLEDEGTLIRKAAHVFEGYKVVVDPLGRVYRAND
		
	
	 
		 
			 1239
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1239
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1239
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MREADIKPLARIPGRYRDAEQIAAIQHAIGKRRHSTRFANLGPFTGYRIGLDIGNGNIGWCILFEQDRLLQFLTAEDIAANNAKLPKGVTRTQLPNLADFVPLGTHKFQARKPGEKIEKSFSKIRAEVRAKERMLDARQRRRLHVRKAISEAGLLPENGICDGIGHEKCHSRISADKLRVKLLNPSFDASAHDLGRALYNLLKRRGWLKPIGRAGEDEGSTFGDKATQYYREALKAFGCETIGAFLDRCAQDAKRDGVHGFRKRHRSLAWQRENQKKQPKDLTKAKSYEVLQFLTPTFELVWEEALLLRARQQRTVPIRDDHWAKIEEAAEFRRSLKAKMPGRCRWFPDEFRCVRALPSYQRFRILEQVSHLRDPHNRVLNDASFGSAVALLEQSEKISVTHLAKELGQDRLRLESDEDKGKRTLVGAKTDIALKSVLGQSWMQLSLDERDAWTMRFLRRHVPMNGQEPRPWTSADEEDLRSDTEKLFGPDALTKVDNIASTSFEDNFASISLKAAKILADAYAKRLDHEQRLAALASAGAPEPELPLYERLPYYGAVMPDQTVPAIGFAPPERMCAEEREHGRAPNPDVHVVMNRVRAVINAIIDMMGGILPTTCVVEVARSALSEDEANAHRKRVMAREKFNQAIIQDIARVFEGLGKRLPRGPGLERLIECWKAAIRQGWRDYDGSRIERSMLIDPTVYQLDHVIPAAFGDFRENNLFVSKYNKIKGRKTPWEAFGNKQDFRPALTAFAEFGLSKRIELLEKALDPKRKLPTKKKAYLEERLKNAREELAELSKSETPRPDVLSALERTLTDKLESLLTCDDSAGDNNAEKGPRRPFDSGDQAALFCRFGPRAKAPEKEFAARDTANIGWSTKLTLRYLRHLGAEVEAIKPWAVHALRSMFGINKERGDLRNHAVDAFFIAHFDSRVLRPAFASLRGGPEWLYSTRLLDSALSHIDGGQGFLNGLERNLDCLDKTLPVIATAHRADNMWNPGDPVGGSFGALGGENIYSFRPTREEREKLTAILAGDGKSPVGHILTRTEILELLKSEPQDKKNRRLLKKLRDAVELRYLSREEKGTKRTLLKISTAMPLSDQPGAFIDVQSKFAIMGPTPNEGRLVVNVADFSAMSLAKRTALFRNARVVYRRGDMITSLGSPFVVTGLTADGRLIAYTADVAQRDKQQKHLLTVPSGIEGKDSNPKTSKPILNKLSIDVLGRRLHRLRKTPGGLAPMPYPLREQ
		
	
	 
		 
			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSQITLGLDIGSTSIGWGLLKLNDQPSILGAGVRVFQEGVNRDTEGAEVSKNETRRLARGARRNRFRRNYRKDKLLRLMKRNGLFPDGQSVNGDLFLTDPYKLRAKGLDEKLSLYEFGRVLYHLNQRRGFLSNRKTNKGKDDGIVIKSAAELQQRMEAQGARTLGEYFAGLDTSQERIRDNYTFRSMYQKEFDLLWQKQASFYPELLTEQLRQQIADATIFYQRPLKPTAELIGDCSLEPGQKRCPKGDWYARRFRILQDINNMLVCQPDGTERKLTDAEREIALKNLTSSKEVSFDSLRKKIGLLETQTFNLQEGALDKKNAKLQGDFFAATMAKILTKKVWEAMDTATQIEINDLLMSDEFTDEQVVQMLKQQHHFSEEQAQAAIEIGFPRGYMSYSRLAIQKLLPHMERGLRTDEAVKAAYQRIHSIQDNGQTVDILPLPKDLRNPIVNKALIEARKVVNAIVRTYGKPDKIVVEMARDVKGSAKERQELRFKMDENERENKQAEHELIYNIGIARPTRDDIIKYKLWQECGRECPYTGRPISQQALFGQHPEFQVEHIIPYSRCLDDSYMNKTLCHVDENRRKGDKTPYEFYYGAEQYEHILQRIRRLPYPKRQKFSQKEVSLDECIQRQLNDTRYITREILAYLKQLGCTVTGSRGKVTAELRHQWGLDSILNSDLPGLKNREDHRHHAIDAIVTAVTTPKHLRDLAATKYAVHRDGFPAPWEGFRDAVAQAVNRINVSHRVTRKVSGPLHEKTSYGPTGLKDDKGQDIFVYRKPLEALTCPMVEKIVDPVVRELVKARLLDFGIDPEKNATISKEVWKEPLYMKSNSGVKVPIKKVRIRDVFNNMIPIKDASGKPYRYVASGNNHHIEIFEYADAKGNTKRDGKVISMFEAVRRSRQGLPVVCRDYGDGKKFVCSLAKNEMFMLEVEQGCHTLHRIQKLDVNGGIVLRPATFAGQLDNKDKPPYIQRKTPNSLRGYKVTVDPLGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNYHNNSNRDTMNTILGLDLGVASIGWSLVEKSEDDGKIIKSGVRIFQSNEQRAEAAPGESSNADRRKKRSVRRQRDRRSRRKAKLYHCLKRNGLAPSKTKWDDWVSINPYTIRASALDKKVSLHEFGRALYHLNQRRGYKSNRKAGNDKKGPVKEGISKVREQINKYDARTIGEYFYEIYDNHLKEEVNHDDFNWRIRDKYTHRKMFKEEFEKLWESQIKYHEVLTDELKNEIKEIIYHQRKMKSQAHLIGKCPLEPDKKRIAKAHLLFQEFRVLKNLNNLTLADENGVYIPFEDEQKNIVKELLDRKDKATWSQLKNSLLKNDAIANKNAIFNLERGGRKRIEGNSTNKALSHSKAFGDDWYEFEDEFKNHVVDVLTHVTKPEKVKELALNRWGRKKEQAEYLSKLTLEKGYANFSEKAIKKLLPYLKEGFEESTAVKKAGYDLFEQKPGKLNQLPMPSQEIKNPVVYHALIELRKVVNGIIREYGMPDVIRVELARDLKAGYEHRQKMNRKMRKLQKKNDKAREALNKAPFNVSHPGYNDIIWYNLWEECDKICPYTGKSIPAEAFNSGEFQIEHIIPFSKSLDNSYANKTLCEADFNRQKGNRTPWECVEAGLIDEDDLLQRIRNLPWNKRNKFTQKEINTSKFINRQLNDTRYISREASSYLKHLTCENIEVVKGQTTALLRHLWGLNSVLNKEDEEMKNRDDHRHHAIDASVVALTNRSTLKRLSDENKRISPAEWMDEDEGSQFTYQEMKRRVGDRIDLSDPWSSFRKDVENSINEITVSHRVDRKISGALHEETYYGPTDEDAPKNKEKMVVRKPVHELTKKELGLIRDDGIRKIVNEEIQQRMDEGKSRNAAVKSLEGDPPYIISTKAKVPIKKVRLLMEKDPEKMHHFENEEGEVYRHALYGNNHHIAIYETTDDKGQKKQVGIVVPMMEAARRVKDGEPIVMKDYRPDHSFLFSLAINNSVMNKEDGEIYRVQKIASGGQITFRSNAVALKGQSDPGVLRKNPSALSMNKIKISPVGEIFPAND
		
	
	 
		 
			 1001
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEPYLVLGLDPGISSCGFALLDMNNHKILEMGSHLFDAPQESDKKVSLAVKRRNARSARRNNLRTKNRQKHCMELLKEADLVPQDATKQWFQSAKGDRPLLELRFAALERPLTNREFAQVLYALSARRGYIPHGEGRISKISDVDTSGTSDAETGKVLKAIGENNKLMAQGHFRTVGEMLYNQGKSRNKRGSYEHCVLNSQIVDEVRAIFQSQRSYQNPIATQELEDAYIENLTWEKRTLDHDAKVYALVGKCVYFSNDENRAARADLSSELCNAYERLKHLRIVNADGDETALAPEQVEAYIAILFSPEPLKGKKEKVTYARIRRDLDLSARLFFKGIDPEDEKDHEPYAPKAWRTMRKVLSPELMERLRSDRTLADAVGEALTYASTEDSLLYQLDNLDLSDEERNQILGLPFSGKIFKGYGSRSLKALDMLIDAFEEPEVTTLAEAEESSGLLGLRMSDSGTRYPLLPPYSTYDKENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHVELGRDLKRSKHEKDLINKRDRENERKNKQWRAQIAEAQGIDPDEVRPKLLKKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMTQDAQKGAPSWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLNNNLGPDQERDFLSRNLNDDRYMSRAVKNYLEDSLIFPKDGRVRHVIAVAGGATGSLRHVWGLNFGANNTKDRSDDRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKAHKLGVETYKHMREDRLKNTQPWPTFADEVIARREFIIPTRMVSHGVTGQAFKDTNYRFVGLTNDTKKLGVLYYKGKFTKEGNFVIGDDGNARLVDGMAFLRLWLDPTAKKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYIPKAGKRGVARIVWEPISQVARNTKPLVLFRGDVISMGGHTVRYWSFSINTLTLRTRDLITGAEYKGFPTINQWSRDSYPKKIQEDCLGHCYKGLVPSSLED
		
	
	 
		 
			 1017
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1017
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1017
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFIKFHEGASMESERAYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSRLFKTPQEDKTKVSLAVTRRNARSARRNNERTKSRMKHCMDILADEGLIPEDADKTWFQSKKGDKPILKLRSCGLNRALTDREFAQVLYSLCGHRGYIPHGEGKDAETDDAEGKKVLNAIKRNTEEMTAGGYRTVGEMLHSRGKSRNRGGNYDFCVYNSQIQSEVHAIFEAQRALGNLKANEKFEDRYLECLTWEKKSSDHDKKVYEQVGTCIYFPELKRAADADVSSELCRAYEKLGHLVIVHVDGAEQRLTGEQISHYIGILFSPTPLNNNKYCKVTYSTIRSDLDLSGKSVFKGVPQEKEKDEVFVPKAWRCLRKVLANDHEDLLDRMLNDRELGDAICEALTFSSSETSLQEQLEPLGLAEDECVALSSIPFNGKLFKGYGSRSIKALSILLGAFEEPGVQTLADAEKATGLDRKRLEDRVARSELLPPYNTYDETCRNPVVLRAMGQMRHIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNLNDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHGVTGCVFEDFSYSLEGIDEKGYAHISRQTDRTTGECRSLKASNFEIVNETTVKLLDSMAFLRLWHDPHAGKTGRWYIEPVYCADIPNLDGKTYHPRYQKQKVARSGWPLVPAEALKNKPLLLFRGDVLIVGNHIARYWKFDIGGGKATMLSIVDINSEAKGFPSISKWKNDMPVRILSEDCLASCYKHMTIDSENSTFEER
		
	
	 
		 
			 1053
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1053
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1053
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTNNRSYLVLGLDPGIASCGFCLLNLANHSILEMGVHLFEAPQDPKTKVSFAVGRRNARSARRNNLRTKMRMKHCLELLNEAGLVPPDADRNWFQSRPGDRPVLKLRARGLDTRLNDREFAQVLYVLCRRRGYIPHGEGRLSQTDDAEGRKVLKAIRENTEALKSGKYRTVGEMLNAEGVSRNRGGDYTRCVYNAQIQDEVRTLFCAQRALGNKKASEEFETAYLDCLTWEKPSLDHDEKTYELVGQCSYFPEEKRAANADISSELCRAYERLGHVVILREDGSELTLTKKQINEYLSILFSPCPIKKNKDCKVRYSDIRRDLDLSGNDRFKGIDFDDEKSSEPFAPKSWRCLRSNGVSEELLQRLLGDRALGDAVGEALTFASSERSLLERLSMLDLSEDETKELIGVPFTGKLFKGYGSRSLKALGMLLDAFEEDCVRTLKDAEENSGLLGWRLSDSGNRSTLLPPYDTYDPTCRNPVVLRAMGRMRRIVNSIIRIYGVPDEIHIELGRDLKRSNHEKAIVSRRQKQNAAANKKWSKIAGAILGIAPEEVKGSIIRKLSLREEQGEKDLYTGKAIDLERLVRDDRYCEIDHILPYSRTCDDSRANKVLVLSKSNQDKRERTPYEWMVESGEPDAPDWEEFRARVFATVKDRRKANRLLNDNLDRSSEQELINRNLNDDRYMSIAVKNYLEDSLLFPVNGRKKHVSAVSGGATGNLRWVWGLNFGDHNDKDRSDDRHHAVDAAVIAACSDATVKKVAEARAKGRETFKHLRKSRLSDTQPWPTFAEDVIAKREHVIPTRMVNHGVTGHVFKDTLYHLEGYSEDKGRYPIVRASGKASKKGNVVTYPDGSARLVDGLAFLRLWLDKTAKGPKGSVGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYVPRACKIHVARVNWEPVPSCALESEPIVLHRGDVLIVDEHIGRFWTIDINSCGLEIRSISTGEPIGPSFPSTPASWNASTTISVLQEDCLGHCYNQLPLNREDSTFFLLSRRCPVHNGRGTSLESQRHLRTRINSRTMFWPCVHQHLSRFVLFFRQR
		
	
	 
		 
			 1008
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1008
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1008
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVEVKTEAVGRLGRPRYLVLGMDPGIASCGFALLDVNNHEILEMGVRLFDAPLHPKTKQSLAAIRRGFRSTRRNIDRTQDRLKHCLKCFKKYGVVPDDADKEYLHMVKGDKRPLELRVDGLNRMLTNREWGMVLYSLCKRRGYIPHGEGAQDKSSDDGKVLAAISANEKEIAAGEFKTVGEWLASRPASRNHGGNYEMCVRHEQLIEETRILFEAQRSFGSKVASEDFEREYIDICNWERPRDDFDKRTYGLVGSCVYFPQEKRAARCTLTSELVSAYGALGNITIVIGDGGTRRLTAAERKKCISVLFTADPNAKTRVVKFGALRKKLDLGSRDYFKGVPADDEKTREVFKPSGWRALYSTLRESNPQLLARLRDDIDLADAVMEAAAYASSASSLDNCLSQLPLDDDEKQALCALPYSSKVLNGYGSRSKKALDMLLACFEEPEVLNLIDAEAACGLDAMRLGGPRLERSEKLIPYEAWVSATGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICGKWGVPNEIHIELDRELRLPKRAKEEIAKANRKNEKERERIAIQAADILSCSPDEVSGRQIEKYRLWEEQENSDLYTGERIHVQRLLSDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLSESNQQKREQTPYEWMNSGHPGAPSWDEFKLRVQANQHLKHRKKEFLLEQDLESKEVEFLQRNVTDTAYMSREVCAYLSDCLLFPDDGMKVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVIKTAKVMKGTHWSVTRHMTPEERRDARMEALRESMPWESFANDVRDRRDSVVPTRYVPRKGSGELFEQTVYSYAGEVDSLSRQVIGKSGGKASPKANVFILDDGKSALLVGDMLCLRLWFDPEVKKKGKVVGGWYANPLYKADLPDLRKGTYVPKAVKPRHGRSAWLEIPERMLEQKPVEIYRGDLVEIDGKNGCFVGYNIANGSWTFVDPLTREEIDMPSLASLSSQTNLKVVRRGLLPMD
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIETEERGIGRLGRPRYLILGMDPGIASCGFALIDINNHEILEMGVRLFDAPLHPKTKQSLAVIRRGFRSTRRNIDRTQDRLKHCLECLKEYDVVPQDATKEYFHTIKGDRQPLNLRVDGLSRVLTSREWALVLYSLCKRRGYIPHGEGAQDKSSEGGKVLSAISANKEALEAGEFRTVGEWLASLPCSRNRAGNYDKCITHEQLIDETHVLFEKQRSLGSEYASEELEREYVEICNWERPRDEFDKRTYGLVGSCVYFPQEKRAARCTLTSELVSAYGTLGNITIVLGDGGTRRLTAAERDECIRVLFTADPNAKTRVVKFGALRKKLDLSSRDYFKGVSADDEKTREVYKPNGWRALYSTLRGSNPQLLARLRNDIDLADAVMEAAAYASSASSLDKCLSQLPLDDDERQALCALPYSSKVLNGYGSRSKKALDLLLAYLEEPEVLNLTDAEAACGLAAMRLGGPQLERSEKLIPYEAWLRATGRTNNNPVVIRAMSQMRKVVNAICGKWGVPNEIHVELDRELRLPKRAKEEIAKANRKNEKERERITIQAADILSCSPDEVSGKQIEKYRLWEEQENSDLYTGERIHVQRLLSDDTYTQIDHILPFSRTGENSRNNKVLVLSESNQQKREQTPYEWMNSGQPGAPSWDEFKLRVQANQHLKHRKKEFLLEQDLESKEVEFLQRNMTDTAYMSREVCAYLSDCLLFPDDGMRVHVVPTTGRATAWLRRRWGLNFGATGEKDRSDDRHHATDACVIAACSRSLVVKTAKVMKETHWSVTRNATPEERRDARMEALRESMPWESFADDVRARRDSVIPTRYVPRKGSGELFEQTVYSYGGAQDDKGRKIIGKAGGKASPKGNVVVLEDGKSALLIGDMLCLRLWRDFEVKKKGRVIGAWYADPVYKADVPSLQDGTYVPRIAKRGYGRSVWPRIPERLLSQRPVELYRGDLVEIDGKIGRFVGYNIANGSWTFADPLDGNEVEMPSLPSLNNETSLKVIRRGLVTS
		
	
	 
		 
			 512
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..512
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..512
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRDLKRSKHEKDLISKRNRENERKNKQWRAQAAEVQGIDPDEVRPKLLKKMSLWEEQGGLDAYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKDAPSWNEYQARVIANRNISPKKRRYLLNNNLAPDQESDFLNRNLNDDRYMSRAVKSYLEDTLIFPEDGRKKHVIAVAGGATGNLRHVWGLNFGEGNTKDRSDGRHHAVDACVIAACSEATVQAVAKAHKLGAETYKRIREDRLRDTQPWPTFADEVIAQREFVIPTRMVSHGVTGRVFEDTNYRFDGLTDDNKKLGILYGNGKFTKKGNFVIGDDGNAHLVDGMAFLRLWIDPTARKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYVPRAGKISVARNAWEPIPEAARRTKPLVLFRGDVISMDGHTARYWSFGISTLTLKTKDLITGTEYKGFPTLSKWSKDSYPKKIQEDCLGHCYKGLVPKSLEG
		
	
	 
		 
			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESERAYLVLGLDPGIASCGFCLLDMTNHKILEMGSRLFKTPQEDKTKVSLAVTRRNARSARRNNERTKSRMKHCMDILADEGLIPEDADKTWFQSKKGDKPILKLRSCGLNRALTDREFAQVLYSLCGHRGYIPHGEGKDAETDDSEGKKVLNAIKRNTEEMAAGGYRTVGEMLHSRGKSRNRGGNYDFCVYNSQIQSEVHAIFEAQRALGNLKANEKFEDRYLECLTWEKKSSNHDKKVYDQVGTCIYFPELKRAADADVSSELCRAYEKLGHLVIVHVDGAEQRLTGEQISHYIGILFSPTPLNNNKYCKVTYSTIRSDLDLSGKSVFKGVPQEKEKDEVFVPKAWRCLRKVLANDHEDLLDRMLNDRELGDAICEALTFSSSETSLQEQLEPLGLAEDECVALSSIPFNGKLFKGYGSRSIKALSILLGAFEEPGVQTLADAEKATGLDRKRLEDRVARSELLPPYNTYDETCRNPVVLRAMGQMRHIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNLNDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHGVTGCVFEDFSYSLEGIDEKGYAHISRQTDRTTGECRSLKASNFEIVNETTVKLLDSMAFLRLWHDPHAGKTGRWYIEPVYCADIPNLDGKTYHPRYQKQKVARSGWPLVPAEALKNKPLLLFRGDVLIVGNHIARYWKFDIGGGKVTMLSIVDINSEAKGFPSISKWKNDMPVRILSEDCLASCYKHMTIDSENSTFEER
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEPYLVLGLDPGISSCGFALLDMSNHKILEMGSHLFDAPQDSQTKVSLAVGRRNARSARRNNLRTKNRQKHCMELLQEAGLVPQGVTKQWFQSTKGDRPLLELRFAALERPLTNREFAQVLYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAEAGKVLRAIGENNKLMAQGRFRTVGEMLYDQGKSRNKGGSYERCVLNSQIVDEVHIIFQSQRTQQNTTATQELEAEYIQNLTWEKRTLDHDAKVHALVGKCSYFPDEFRAARADLSSELCNAYERLKHLRIVNADGDEVALAPEQVETYIAILFSPEPLKGKKEKVTYARIRKGLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYAPKAWRAMRKVLSTELMERLRSDRTLADAVGEALTYASSEDSLVYQLDNLDLRDEERNQILALPFSGKIFKGYGSRSLKALDMLVDAFEESEVTTLAEAEESSGLFGFRMSDSGARYPLLPSYSNYDKENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHVELGRDLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGTPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLSRNLNDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVSGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAVDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHGVTGRAFEDTNYRFDGITNDTKKLGILYGNGKTTKKGNFVIGSDGNAHLVDGMAFLRLWLDPTARKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYKPRAAKAHVARVAWEPVPENALASAPVVLFSDSVIKVGSAIARYSRFDIGNAALVLENLKTGEECKKFPTLGRWNNELVPIIINEDCLGHCYKELVPNILEG
		
	
	 
		 
			 1000
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1000
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1000
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEPYLVLGLDPGISSCGFALLDMSNHKILEMGSHLFDAPQDSQTKVSLAVGRRNARSARRNNLRTKNRQKHCMELLQEAGLVPQGVTKQWFQSTKGDRPLLELRFAALERPLTNREFAQVLYALSARRGYIPHGEGRISKLSDMDTSGSSDAEAGKVLRAIGENNKLMAQGRFRTVGEMLYDQGKSRNKGGSYERCVLNSQIVDEVHIIFQSQRTQQNTTATQELEAEYIQNLTWEKRTLDHDAKVHALVGKCSYFPDEFRAARADLSSELCNAYERLKHLRIVNADGDEVALAPEQVETYIAILFSPEPLKGKKEKVTYARIRKGLDLSAHLFFKGIDPEDEKDHEPYAPKAWRAMRKVLSTELMERLRSDRTLADAVGEALTYASSEDSLVYQLDNLDLRDEERNQILALPFSGKIFKGYGSRSLKALDMLVDAFEESEVTTLAEAEESSGLFGLRMSDSGARYPLLPSYSNYDKENRNPVVLRAMGRMRRIVNAIIRIYGVPDEIHVELGRDLKRSKHEKDLINKRNRENERKNKQWRAQIAEEQGIDPDEVRPKLLRKIALWEEQDNFDIYTGHKIEFDRMISDDKYCEIDHVLPYSRTCDDSRNNKVLVLAKSNQDKRERTPYEWMTQDARKGTPNWDEYQARVIANHHISPRKRRYLLNNNLGPDQESDFLSRNLNDDRYMSREVKSYLEDTLIFPEDGRVKHVIAVSGGATGSLRHVWGLNFGANNSKDRSDNRHHAVDACVIAACSESTLQAVAKARKLGAETYKRMRKDRLKDTQPWPTFADEVIARREFVIPTHMVSHGVTGRAFEDTNYRFDGITNDTKKLGILYGNGKTTKKGNFVIGSDGNAHLVDGMAFLRLWLDPTARKGKGKWYAEPVYYADIPAIKNGTYKPRAAKAHVARVAWEPVPENALASAPVVLFSDSVIKVGSAIARYSRFDIGNAALVLENLKTGEECKKFPTLGRWNNELVPIIINEDCLGHCYKELVPNILEG
		
	
	 
		 
			 641
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..641
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..641
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLNDRELGDAICEALTFSSSETSLQEQLEPLGLAEDECVALSSIPFNGKLFKGYGSRSIKALSILLGAFEEPGVQTLADAEKATGLDRKRLEDRVARSELLPPYNTYDETCRNPVVLRAMGQMRHIVNAIIRIYGVPDEIHIELGRELKMSAREKEMVSKRQRANETANKNWAAIAAKILCCEPEEVPGQTIRKLAFREEQGEKDIYTNAPIDLEKLVTDNRYCEIDHVLPYSRTCDDSRANKVLVLSASNQNKRERTPYEWMSQDAGKAGTPKWSEYSARVIATVKNPRKRANLLNMDLDKDAESEFLQRNLNDTRYMSVAVKNYLEDCLQFPDDGRKTHVIAVAGGATASLRHVWGLNFGKNNEKDRTDNRHHAVDAAVIAACSTKTVQAVARASSVGRESFKHIRQSRLADTQPWKTFAEDVITERSFVIPTYMADHGVTGCVFEDFSYSLEGIDEKGYAHISRQTDRTTGECRSLKASNFEIVNETTVKLLDSMAFLRLWHDPHAGKTGRWYIEPVYCADIPNLDGKTYHPRYQKQKVARSGWPLVPAEALKNKPLLLFRGDVLIVGNHIARYWKFDIGGGKVTMLSIVDINSEAKGFPSISKWKNDMPVRILSEDCLASCYKHMTIDSENSTFEER
		
	
	 
		 
			 1088
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1088
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1088
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYRLGLDIGITSVGWAVLEHNDEEAPFRITDLGVRIFPVAENPKDGSSLALPRREARSSRRRLRRHRHRLDRIKRLFEDFNLISLENLSYIYHKPQPLTDIYELRQAGLDRLLNQEEWARVLIHLAQRRGYKSNRKTDSNNKNATETGKLLAAVNENNALMAAKSYRTVGEMFYLDEKFSQHKRNKADEYNHTVSRNQVSDEIVKLFNAQRKYDNSFADTRFEKLYSEVLLGQRSFDEGPGSPSPYAGNLIEKMVGKCTFEKELPRAAKATYSFQLFNLLQKINSLRIENVNGSSRALNRGERQTIADLAHKKSDLKYSDIRKHLILTPNHRFNSITYSSIDIDEVETKSKFTYLNDFHKIRIALDRVTRGRVNQLSTEQKDAIGETLTLFKNENTIADKLSQAGLSKYDIEALMSLSFRGFGHLSLKALKNIIPYLQEGLVYSEATTLAGYNYRAHDNGNKYIYLPANGEELKDITNPVVRRAVSQSIKVINAIIRKYGSPQLICIELAREMSKNFFDRKRIEKQIKENTDLNDEIRNKIIEYGHSNPTGQDIVKMKLWQEQDGRCAYSGAPIPISTLFEPGVADVDHIIPYSVSFDDSYANKVLVKSEENRQKGNLLPYEYLKVDDVRLERFLVWVNTNVHNYRKKQRLLKQDITAEDLSKWKERPLNDTKYISRFMLNYIRDYLQFAPSNNFKKRQVISVNGSITAYMRKRWGLKKERYAGDLHHAMDAAVVACVSEGMIRKITRYSQYCEAKNIRNRFRDYESNELIDPLQERFGVRFIEPWDKYKLELESRLSDDPAIRIKAYNLKNYLNPENVEPIFVSRMPQHKNRGVAHKDTIRSGRLLEEGLTVSKVDIRKLKLDADGEIKGYYNQSSDLKLYNALKKQLHDFGGDASKAFKETFYKPASAGKTPLPVKKVKIVDASTLSVNVGNGIAANGDMLRIDIFKTADGYYWVPIYVNDTVKPNLPNKAVLAAKPLDLWIEMQDDDFIFSLYSNDLVRFVHKTGTNFNCWDESKINLKESFMYYIKANINNAALEVVSHDRSYSKSSLGIKSLVAFEKWNVDILGNRSLVKKETRQYFPGQTK
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDMGITSVGFASMMLDDNDEPCRIIHMGSRIFEAAENPKDGSSLAAPRRENRSMRRRLRRKRHRKERIKNLIIQNNMMTADEIDAIYNSGKELPDIYKVRAEALDRKLDTEEFVRLLIHLSQRRGFKSNRKVDAKEKGSEAGKLLSAVKSNKELMVERNYRTIGEMLYKDEKFAEFKRNKADDYSNTFARSEYEEEIREIFRAQQEYGNPYATEELKDSYLEIYLSQRSFDEGPGGDSPYAGNQIEKMVGSCTLEPDEKRAAKATFSFEYFNLLTKVNSIKVVSSAGKRSLNEDERKRVIKLAFAKNAISYASIRKELNLGDGERFNISYSQSDKSIEEIEKKTKFTYLTAYHTFKKAYGSVFNEWSAEKKNHLAYALTAYKNDNKIKKYLTENGFDAVETDIALTLPSFSKWGNLSEKALNNINPYLEQGMLYHDACTAAGYNFKADDTDKRMYLPAHEKEAPELGDIPTPVVRRAVSQTIKVVNAIIREMGESPCFVNIELARELSKNKAERSKIEKGQKENQARNDRIMERLRNEFGLLSPTGQDLIKLKLWEEQDGICPYSLKPIKIENLFDVGYTDIDHIIPYSLSFDDTYNNKVLVMSSENRQKGNRIPMQYLDGKRRDDFWLWVGSSNLSRRKKQNLLKETLSDDDLSGFKKRNLQDTQYLSRFMLNYLKKYLTVAPNATGRKNTIQAVNGAVTSYMRKRWGIQKVREDGDTHHAVDAVIISCVTAGMTKRISEYAKYKETEYQNPETGEYFDVNKNTGEVINRFPMPYAWFRNELLMRCSEDPSRILHEMPLPNYATDEAVAPIFVSRMPKHKVRGSAHKETIRQSFEEDGKKFTVSKTPLTDLKLKNGEIENYFNPESDVLLYNALKERLIAFGGDAKKAFEAPFHKPKSDGSEGPLVKKVKLICKSTLTVPVLKNTAVADNGSMVRVDVFFVEGEGYYLVPIYVSDTVKKELPNKAIVAHKPYEEWKEMREENYVFSLYQNDLIGIKLKKEMKFSLVQKNSTLPKNINVKDGLFYYKGTNISGANISVINNDNTYTVESLGVKRIPVIEKYQVDVLGNVSKVGKEKRVRFQ
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDMGITSVGFASMMLDDNDEPCRIIRMGSRIFEAAENPKDGSSLAAPRRENSSMRRRLRRKRHRKERIKNLIIQNNMMTADEIDAIYNSGKELPDIYKIRAEALDRKLNTEEFVRLLIHLSQRRGFKSNRKVDAKEKGSEAGKLLSAVKSNKELMVERNYRTIGEMLYKDEKFAEFKRNKADDYSNTFARSEYEEEIREIFRAQQEYGNPYATEELKDSYLEIYLSQRSFDEGPGGDSPYAGNQIEKMVGSCTLEPDEKRAAKATFSFEYFNLLTKVNSIKVVSSAGKRSLNEDERQRVIKLAFAKNAISYASIRKELNLGDGERFNISYSQSDKSIEEIEKKTKFTYLTAYHTFKKAYGSVFNEWSAEKKNHLAYALTAYKNDNKIKKYLTENGFDAVETDIALTLPSFSKWGNLSEKALNKIIPYLEQGMLYHDACTAAGYNFKADDTDKRMYLPAHEKEAPELGDITNPVVRRAISQTIKVVNAIIREMGESPCFVNIELARELSKNKAERSKIEKGQKENQSRNDRIMERLRNEFGLLSLTGQALIKLKLGEGQEGIDPSSVKPIKIENLFDVGYTDIDHIIPYSLSFDDTYNNKVLVMSSENRQKGNRIPMQYLDGKRRDDFWLWVGSSNLSRRKKQNLLKETLSDDDLSGFKKRNLQDTQYLSKFMLNYLKKYLDLAPNDSGRKNTVQAVNGAVTSYMRKRWGIQKVREDGDTHHAVDAVIISCVTAGMTKRISEYAKYKETEYQNPETGEYFDVDKNTGEVIDRFPMPYAWFRNELLMRCSEDPSRILHEMPLPNYATDEAVAPIFVSRMPKHKVRGSAHKETIRQSFEEDGKKFTVSKTPLTDLKLKNGEIENYFNPESDVLLYNALKERLIAFGGDAKKAFEAPFHKPKSDGSEGPLVKKVKLICKSTLTVPVLKNTAVADNGSMVRVDVFFVEGEGYYLVPIYVSDTVKKELPNKAIVAHKPYEEWKEMREENYVFSLYQNDLIGIKLKKEMKFSLVQKNSTLPKNINVKDGLFYYKGTNISGANISVINNDNTYTVESLGVKRIPVIEKYQVDVLGNVSKVGKEKRVRFQ
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1087
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 REGION
					 1..1156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLPEHMDEHIIDLWQLRADAATEGKQLTLPQIGRVLYHINQKRGYKHAKADVSADSKQTKYVAEVNQRYKDIQERNQTIGQYFYQKLVESAVQAPSGPYYTFRIKDQVFPRAAYMAEFDQIMQTQKQFYPEVLTPELIDTLRNQIIFYQRPLKSCKHLVGLCEFEMKAYTNKATGKVVYSGPKCAPRTSPLAQLCAMWEAANNITLFNKSNEYLPITLVQRQAIVEHLNTHEKLTAKDLQKILGISPKEGWSAGKAVGKGIKGNMTFNQLRQALGGKYDHLLQMNMQMVDYVDEATGEVISRISEAIEQEPLYRLWHVVYSVQEREELGKALHKQFGIDDEAVVEALFKIDFVKPGYANKSHKFIRKLLPYLMKGYKYSEACDHIYVNHSNSMTKEQNATRELVDKIPLLLKNELRQPIIEKILNQMINIVNALKEQHGNIDEVRVELARELKQSKDERAHTTERINKNERENKAIEERIREHGIRPSRARIQKYKMWEESQHQCFYCGKSISAAEFLSGADVEVEHIIPKSILFDDSFSNKVCACRACNHAKGNMTAREFMETRSQAELEAYLSRVNAAFEEGRISKTKRDHLLWHKEEIPQDFIDRQLRQSQYISKKAVEILRSAIRDVYATSGSVTDFLRHIWGYDQILHQLNLPKYRDAELTEWVTYDHRGQEHQEERIKNWSKRIDHRHHAIDALTIALTRQGYIQRLNNLNASHDDMAEAVRKVNPLMEKKYSLLEKYIYIQPHFTVQEVTDKVDGILVSFRAGKKVTTPAKRAIYRKGKRINVQDGLLVPRGALTEETVYGKLGNKYVVKYPLTHPSMKVDDIVDPTIREIVRARLAAFSGKAKDAFAKPLYSDAAQKMEIKTVRCYTGLQDKAVASVRFNAQGEAIGFAKTGNNHHIAIYQDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDSKAIWDKVMDMDLPQEFLETLPKDDWQFVVSLQANEMFILGLEDADFEMAMENRDYQLLNKHLYRVQKIGSKDYSFRHHIETSVDDKYDGMQNRQLSVTMKKLYRFNSIGAFNTQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 1319
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1319
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1319
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 1..1158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1221
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1221
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1223
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1223
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 MKKILGLDLGVSSIGWSVISVAENGDPNEILGMGSRIIPLSTDDANEFSSGNAISKNQKRTQKRTARKGYDRYQLRRENLTIELRKNKMLPDERLIKLPVLDLWTLRANAATEGNQLTLPEIGRVLYHINQKRGYKHAKSDEAGEKKQTEYVTAVNQRFALILEKGQTIGQYFAEKLKESEVISEKGVFYTYRTKEQVFPRKAYEKEFDQIIAVQSKFYPDVFTEKFVHRLRNEIIFYQRNLKSCKHLVSLCEFEKREYKNKEGKIVYDGPKVAPRTSPLFQICRIWEFVNNIRLENGYRDVRKLSLEERFKVVRYLDNHEKMTTKDFLNLLGLKKNDAWDLKKYFGKNGVQGNITKAKLFNAIKDLPNAEKLLQFNLSTENSNLFDESTGEVLKVINDNFQNEPLYMLWHTVYSLSDKDELRKVLKKKYDINDESVVDSLFKIDFVKPGFGNKSAKAIRRILPFLQEGLVYSDACARAGYNHSNSLTKAENETRILLDRLPQIKKNELRQPVIEKILNQMVNVVNAIYDEYGKMDEIRVELARELKQSKDERNVTATNIAKRERENKDIEKKIGELGIRSSRSRIQKYRLWEESEKKCFYCGQTVQVKEFLSGFDVEVEHIIPKSLLFDDSFANKVCACRKCNADKGNKTAFDFMKGKSLDLFDAYVNRVNEFYKDGKISKTKKEHLLTTQSDIPTDFIERQLRQTQYISKKAMEMLKGVCHNVYATSGSVTNFIRHIWGYDEILHQLNFDRYKKGGLTEFRDFEHKGSSHKEERIQNWSKRLDHRHHAIDALVIAMTRQSIIQRLNHLNTERDVMFQEVEKQSKEWKNDYSLLQEWLRERKHFSSEEVADKVSKILISFKAGKRVATIGKRVKYEKGKKSVLQTGIVIPRGPLSEESVYGKIKVLETQKSIKFLFDNPHLIANSEIQTLVKARLSQCENDAKKAIQSLKNNPLVLASGKNLEKADCYSEKYVIKYNLEGFKAKDIESVVDGHIRDVLYKRLEEYGNKEKDAFKDLDRNPIYADAACKIPIKHVRCFTGLTAVVPVKSVENGNAIGFVKPGNNHHIAIYKDENGILQESVVTFWHAVERKKYGLPIVISNPKEAWKIAREKNCSKDFLECLPNENWIFEQSLQQNEMFVLGLSADDYEKALKEKDYALLNQHLYRVQKISSSNYMFRHHLETQIDDSVAAKEIGKFKNIQSFKALLQVNPQKVRISLLGKLICI
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTRISLIVGKEAPLTKLSKSFPTHIDETLFCGLDLGIGSCGQALISSSKEKRTIRGSENLPGTISFLGVRAFDIAETKEKTGVKLKNPERRAKRLLRRVTARRADRMKKTRQFLMKSGILPADYHCMKDEWRERHEAATPWQWRLDALDRSLALWEWAVILMHYSKRRGFKSARKGDIAAKGSKGGTLDSTKANHEAMARFRTVAEMFDKDERFNTTLKAADGSEGVLKLKRNKDGNYTSMILRDDLLDEIRTVFESQRRFGNPLASAVIEREYLTILNQQKSMQDPIELLGYCPFIPAENRTTSFAPSFEISRALQRINNITLIHGDGSKSLLSNHILTVGGYAAFVAGFGKTKTIPWAALRKLWIIPNTVDFQDIREGLRKTAKDKGPLTKAAAEKEDFCNRSSKRGCAEGSYRLRNALGEEAWAQALEKGFQQIDQIAFSLAFYEVVEDDSSPFTILGSLAEKSIFSTLTAAVRADLTSDHPTLHEFKGACGVSSEVSRRLIPHLMTGITYDKAMAAAGFNHTESSFPFKDISNPVAKTVIREVMKQVVNLFDEAGALPGRIFIELGRDLGKSMDERNEMTRGIKDRTKEKDGNRDEVARLKNCSPSSVSDEDLLRYELYRDQSGYCPYSGDPLPNPERLYDADLQVDHILPRSRSHDNSFHNKVLVYTKSNQDKKSQTPYEWLSASPGKWQVFQTFILSMPSLKRQKKRNLLNETFANEEKTFAERNLNDTRYISRVILSYLEALYEEAGHKPVRDGGTRRVFTRPGAMTSLVRKAWGLENLKKDYNGQRIGDKHHAVDALVCACLAEGDAQWIAKISKAYGSLEKPYASHLALRDLETPWPNFRNDVVEALRQITVSRRERCGAGGPLHLETIYRGKQDENGKMIAFKRHPIVGKDEKNKAKASFTKDIDLEKIAGIHDERSRWLKDALLDWIKRGSPITPEALPRDPQGCLIRKVFVKTKNMQLRPWKQGSQPQGHVTSGTMVRCDVFSKKGQFHLVPIYKHQLIERTPPMRAIVAAKPDSDWTLIDSTFRFEFSLWKNSRFEFKHKKNGFIDGCYDSVNRSTGRIDYSRPDDGTCEKDDKGRDIKFGFSTLTGVVFFRKISVDRLGRKFLVKSEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 568
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..568
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..568
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MELGRDLGKSIKERNEISRGILERTKNRNANRENLEKHLGRPTSNEELLRYELYLEQSHLCPYCGEHLGKPVDILSNDFEVDHILPRSRSLDNSYDNKVLVHRKCNQNKGNATPFEFFGKGNKDGEEWRGFSSRLTSLHGIRNRKRRNLLNTSFADDETSLASRHLNDTRYIAKLVTAYLQAFYELAGEKSPTGKGGKKRVYVQPGPMTALIRKAWGLEDLKKDLQGNRIGDKHHAVDALVCALLSEGQRQFITRKEQGKNDAVREASVFGEIAKTYMLMEEKNEHQRIPKGIPAPWKNFRKDVATALDGMQVSRAETRKGRGSLHNETNYRIQPLKGGYETFSRKNLVDNLNKPLLKKLENLEKVKDIHLPCNQWLKKSLSKWIERGSPTETSQLPRDPQGAVIRKVTVSQGPKSGRVLPQGFVTSGSLVRIDIFSKPNKRRNKEYFIVPVYTYHISDESPPNKAITAHKNENDWVEIGSNFQFEFSLWPNSRVRIKKKDGPSLIGLYETVDRSGGTLSLCDPSDPKLKTRCSIKQGTTLFQKWTMDRLGREYHVPKEQRTWRGSNV
		
	
	 
		 
			 584
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..584
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..584
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTCLINETGKLPGRICVELGRDLGKSIKERNEISRGILERTKNRNANRENLEKHLGRPTSNEELLRYELYLEQSHLCPYCGEHLGKPVDILSNDFEVDHILPRSRSLDNSYDNKVLVHRKCNQNKGNATPFEFFGKGNKDGEEWRGFSSRLTSLHGIRNRKRRNLLNTSFADDETSLASRHLNDTRYIAKLVTAYLQAFYELAGEKSPTGKGGKKRVYVQPGPMTALIRKAWGLEDLKKDLQGNRIGDKHHAVDALVCALLSEGQRQFITRKEQGKNDAVREASAFGEIAKTYMLMEEKNEHQRIPKGIPAPWKNFRKDVATALDGMQVSRAETRKGRGSLHNETNYRIQPLKGGYETFSRKNLVDNLNKPLLKKLENLEKVKDIHLPCNQWLKKSLSKWIERGSPTETSQLPRDPQGAVIRKVTVSQGPKSGRVLPQGFVTSGSLVRIDIFSKPNKRRNKEYFIVPVHTYHISDESPPNKAITAHKNENDWVEIGSNFQFEFSLWPNSRVRIKKKDGPSLIGLYETVDRSGGTLSPCDPSDPKLKTRCSIKQGPTHIKKWTMDRLGREYHVPKEQRTWRGSNV
		
	
	 
		 
			 584
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..584
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..584
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTCLINETGKLPGRICVELGRDLGKSIKERNEISRGILERTKNRNANRENLEKHLGRPTSNEELLRYELYLEQSHLCPYCGEHLGKPVDILSNDFEVDHILPRSRSLDNSYDNKVLVHRKCNQNKGNATPFEFFGKGNKDGEEWRGFSSRLTSLHGIRNRKRRNLLNTSFADDETSLASRHLNDTRYIAKLVTAYLQAFYELAGEKSPTGKGGKKRVYVQPGPMTALIRKAWGLEDLKKDLQGNRIGDKHHAVDALVCALLSEGQRQFITRKEQGKNDAVREASVFGEIAKTYMLMEEKNEHQRIPKGIPAPWKNFRKDVATALDGMQVSRAETRKGRGSLHNETNYRIQPLKGGYETFSRKNLVDNLNKPLLKKLENLEKVKDIHLPCNQWLKKSLSKWIERGSPTETSQLPRDPQGAVIRKVTVSQGPKSGRVLPQGFVTSGSLVRIDIFSKPNKRRNKEYFIVPVYTYHISDESPPNKAITAHKNENDWVEIGSNFQFEFSLWPNSRVRIKKKDGPSLIGLYETVDRSGGTLSLCDPSDPKLKTRCSIKQGTTLFQKWTMDRLGREYHVPKEQRTWRGSNV
		
	
	 
		 
			 1126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLDPKPSLLLVGPDRPVTKLPKSFPSQVDESLTLGIDIGIGSCGLALIHQSEKDKPVIRGFSDMPGRISFMGVRTFDVPETKEKTGPKLKNPERRQARLLRRGTARRAQRMRFIRTLLKAEGLLPADYHVDSQEWKKHHEEATPWEWRVDGLERKLDPWHWAAVLIHFAKHRGFRSNRKSDLASKGEKDGTLESSKANHDALAHYRTLGDMFFNDTRFAERKRNRDGSYTSMILRGDLLAEIDELFEKQRTLGNPYASPTFQTEYIKTLQTQQPLQDPIALLEDCPFEHGEKRGTRHSPSFELSRALQKLNTLSLKSANGTEQTFPEFAKRHPAAYAAFISQFGTSKKVTWKQLRKIFSIPEEISFANLSMTAKPSRKKVAEKAEAVPKSISVLEGEDFVNRGARGCAESTAAFRSLLTDDWSEITRDSYEMLDEASFALTFYEVLEDEKSENTILGQVCAKCYSQPKLIQAIIRDLKESDKPTLHNFSGSVAVSMKASRKIISHLADGLVYSEAMKAAGYNHTDSNISLKSITNPIVKSVVRETMKQIIHLIDETGSIPGKINIELARDLGKSMDERNEISRGLDKRTTERNTHREEAAKILGSPAAEVSDEDLLKYELRHEQGGNCVYSGEVITDGELFTAAVQIDHILPRSRSHDNSYDNKVLVFAKHNQEKKNQTPYEWLGGPDSQAWQAHITLITEKRGMRGRKRRNLLDTTFGEREDEFLARNLNDTRYIGRLITAFLQDIYTIIGEKPPTEKDSKRRIFVRPGALTAMIRKAWGLEDLKKDIIGNRVGDKHHAVDALICACIGEGQSQFITGLEQRKSPFLKSLSMAWSDMEKSHDSRLTPLRLPTPWKDFRSSVVTALNLVNVSRREDRGGRGSVHDDTVYGRDKHGTAWKRTSLIATDGKKKSTFLTKLSQLEEIRGAREIDARNPWLRPALTAWIEAGSPLDHPPLDNRGKVINKLFRETAGNSLRQIDRGWVSNGNMIRCDVFSKGGKYALIPVYSHQLSCTEPPMKFISANKPESEWKSVDETYQFEFSLWKNSRFQVNEKVKKGAASVVVGCYAGLHRGTGKITYNLPNDHGADSFFVSPMTSLKFQKLQIDRLGRVFPIPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 944
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..944
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..944
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFLNDPRFADRKRNRDGSYTAMILRGDLLAEIDELFEKQRVFGNPHASAAFQATYIETLQTQRPLQNPIALLEDCPFERGEKRGTRHSPSFELSRALQKLNTLTLRFANGTEQSFPDFIKRVPSAYAAFISQFGTSKKVTWKQLRKIFSIPEDISFANLSITQKAVNRKPAKKKDDQVTEKPEAAPKTISQLEGEDFVNRGARGCAESTALFRSLLSDDWNEITEESYEMLDEAAFALTFYEVLEDEKSEATILGQIHAKCHSQPKLVQAIIRDLKESEKPTLHNFSGSVAVSMKVSRNIISHLAAGLVYSDAMKAAGYNHTDSSISLKSITNPIVQSVVRETMKQIIHLIDETGRIPGKINVELGRDLGKSMDERNEISRGLDKRTDERNANRERAAEILNCEASEVKDEDLLKYELRHSQGGLCAYSGVVITDPELFSANLLQIDHILPRSRSHDNSFDNKVLVFTSANQDKGNQTPYEWLGGPDSEKWQKHIAHVNSMRGIRGRKRRNLLDTTFGEREDEFLARNLNDTRYIGRLVTAFLQDIYTMIGEKPPTEKDSKRRIFVRPGALTAMIRKAWGLEDLKKNIDGNRIGDKHHAVDALICACIGEGQSQYITGLEQRKSPFLKSLSKAWSDMENSHDARLTPLRLPPPWKDFRASVVTALNLVNVSRREDRGGRGSVHDDTVYGRDKDGTSWKRTSLIATDGKKKSTFLTKLSQLEEIRGAREIDIIKNPLNSWFRNALRDWILAGSPLDQPPKVPVISSKETGKPENIRDKFITKVFRETHGNSLRKIDRGWVSTGNMIRCDVFSKGGKYALIPVYSHQLSSTEPPMKFIGANKPESDWKAIDETYQFEFSLWKNSRFQVNEKPKNGAAVGQIVTGCYASLHRVLGQITYNMPDDHGADSLVIAPMTSLKFQKLQIDRLGRVFSIPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 1126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLDPKPSLLLVGPDRPVTKLPKSFPSQVDESLTLGIDIGIGSCGLALIHQSEKDKPVIRGFSDMPGRISFMGVRTFDVPETKEKTGPKLKNPERRQARLLRRGTARRAQRMRFIRTLLKAEGLLPADYHVDSQEWKKHHEEATPWEWRVDGLERKLDPWHWAAVLIHFAKHRGFRSNRKSDLASKGEKDGTLESSKANHDALAHYRTLGDMFFNDTRFAERKRNRDGSYTSMILRGDLLAEIDELFEKQRTLGNPYASPTFQTEYIKTLQTQQPLQDPIALLEDCPFEHGEKRGTRHSPSFELSRALQKLNTLSLKSANGTEQTFPEFAKRHPAAYAAFISQFGTSKKVTWKQLRKIFSIPEEISFANLSMTAKPSRKKVAEKAEAVPKSISVLEGEDFVNRGARGCAESTAAFRSLLTDDWSEITRDSYEMLDEASFALTFYEVLEDEKSENTILGQVCAKCYSQPKLIQAIIRDLKESDKPTLHNFSGSVAVSMKASRKIISHLADGLVYSEAMKAAGYNHTDSNISLKSITNPIVKSVVRETMKQIIHLIDETGSIPGKINIELARDLGKSMDERNEISRGLDKRTTERNTHREEAAKILGSPAAEVSDEDLLKYELRHEQGGNCVYSGEVITDGELFTAAVQIDHILPRSRSHDNSYDNKVLVFAKHNQEKKNQTPYEWLGGPDSQAWQAHITLITERRGIRGRKRRNLLDTTFGEREDEFLARNLNDTRYIGRLITAFLQDIYTIIGEKPPTEKDSKRRIFVRPGALTAMIRKAWGLEDLKKDIIGNRVGDKHHAVDALICACIGEGQSQFITGLEQRKSPFLKSLSMAWSDMEKSHDSRLTPLRLPTPWKDFRSSVVTALNLVNVSRREDRGGRGSVHDDTVYGRDKHGTAWKRTSLIATDGKKKSTFLTKLSQLEEIRGAREIDARNPWLRPALTAWIEAGSPLDHPPLDNRGKVINKLFRETAGNSLRQIDRGWVSNGNMIRCDVFSKGGKYALIPVYSHQLSCTEPPMKFISANKPESEWKSVDETYQFEFSLWKNSRFQVNEKVKKGAASVVVGCYAGLHRGTGKITYNLPNDHGADSFFVSPMTSLKFQKLQIDRLGRVFPIPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNQDTLSPLVGKDHPIPKLSKTFPTTICEELILGIDIGVGSCGLALIHRNAAEKPVIQGFPEFPAKISFLGVRTFDLPEFKEKTGVKLKNPERRAARLQRRGVARRAQRMKAIRRLLVSEKLLPADYTVQSTDWKKKHEAAVPWKWRVDGLDMQLTAEEWAMVLIHFAKHRGFRSNRKSDLASKGEKGGTLESTQQNHEALQDFRTVGEMFARDSRFTERKRNREGSYTSVVLRADLLAEIATLFETQRTLGNPHATVAFEETYVRVLQTQKPLQDPLKLLEDCPFLAGHKRGCKNAPSFELSRALQKLNSLTLRTLAGHETPFPVFAETRPEGYARFLVDFGKSPKVTWRQLREFFTIPENLAFKDLTIAQKKKGRPKPGEIEKPLKSIADLEKDDFVNRGSTGCAQSTAIFRKLMGDNWQTITQNDFSPLDDAAFALTFYEVIEDDESEQTILGQVRHRCAAYPELIAAVTHDLLENQKPQLAGFKGSVSVSTEVSRRIIPHLASGMVYSAAMEAAGFTHTDSNVSLKTISNPVVKSVIRETMKQIVHLIDVVGVIPGTINIELGRDLGKSMDERNDIDSGIRKRTTERNTHRDEVAEILGIEPHAVSDERLLRYELYKEQGGECAYSGEQLPSGKQLFDAHLQIDHILPRSRSHDNSYDNKVLVYTHANQDKGNRTPCEYFSSISPERWLDYQAMVRSMRGLRPRKRRNLLDSTFAERESEFLARNLNDTRYIGKVVTTFLQTIYTIAGESSPTEKDSRRRINIRPGALTSLVRKAWGLEDLKKDLSGKRIGDKHHAVDALICACIDEGQGQFVTALSKAWKDMENLHEHSLVPKRLPTPWPDFRNTVILALNMIHVSRREDRSGRGSLHNDTIYGRDKTGTVWKRTTLLTIEKGKAAPRFRKSGDVETIRGARAEDVAKNPKNQWFRDALLNWIAAGSPIERPPVNPAGMPIVKVFVSERSNSLRKIPRGWVSNGDMIRCDVFSKNGKYALVPVYSHQLSQDAPPTRYIKANKPESEWLELDATFQFEFSLWRNSRFRVTEKAKRGNAVGNLIEGNYTSLHRGTGLVSYNLPDDHGADPLGVSPVTSIKFEKLYVDRLGRVYPVPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQLREDIILGLDIGIGSVGWAAVQANNDGSFSPVYLPSSNGDSQYALGVRAFDIPENPKTKELLNVARREKRRQRVTIRRRRKRMQKVRNLLVKHGLLRSDDPQQTHYPYRRERPQHDPWQLRQEGLQRMLRNEELAVILIHIAKHRGFKSNSKKDKSLGGGTETGKMLSAVSSLEARIAESGAETVGEYMAGLDRKRNRRGFDDKAVYDNTILRDLLAKEANILFERQRSFGQNNASDALLTSFKEIAFRQEPLKSVEGLIGSCLFEPGEKRAPKHAYTSEKFRLVQRLTVIRLRYPEGRSERIASLKVKELAGTLGTSKGITYKALRNFLKLDSSVLFEGLDYGKKDKAGKEVDAEKSDIVTRTRACAEGSHTFYKVLGKNIYSGFVEKYTENGQRVIDAASRIISVNDDLQKISEELANLPLPEQEVRLLTEAVHEGRFSHFRGTMNLSLKAMQNILPHMIEEQDYAAGCEASGYDHAKTRPVNPDAIRNPVVRRILKEVRKQFRAVIRELGVIPGRVHIELLRDMGKSAEERNEIENSIKRRTAEKKQAREYFASLVHKRPEDISVTELMRYELWKEQGGKCAYWILWRHCGGGRHYTAGHMPEGSIALTSLLDEYNQVQIDHILPRSRTFDNSFHNLCLCSTAANQAKGNLTPWEWLGRDNPEAWHEYEAWIRSLRIKGLKKRNYTLKNLDQDREGRFHERNLTDSRYAARLVLAWFAEEYGNLGVDDHDLEGCAINRFRSRPGQLTSILRQSWGVNGLKYDDMKQRVGDRHHALDALVVACCTESTLQKMTQLYKLMEHHQEKYRLTPQIPAPWDNFRNDAARMLRNVFVSRAERGNTKGALHEETLRQVRVEIDDNGNEREIIYERVAIKDLNENDLVRIKDAERNKWLIDILRAWIAAGKPKGTPPSSPKGDPIRKVRLRRGAFTSGIKVARGEGLAQADNAKMVRTDVFTKDGKYYLIPVYTSQIARGEAPNRAVVANKPESEWTLIDDTFSYLFSMTPNSYIVTEDRKGLIREGYFTSTDRTTAAITLRQANDHTKEIRSGTKTLKLFQKYRVDRLGRLYRVRKEVRP
		
	
	 
		 
			 1003
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1003
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1003
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPRVLGLDIGIGSCGWAVVDLPEIDAATGEVQGEFAIVACGARSFDVPEEPDTRELKNKARRQARGQRRVVRRRRQRIRAIRRLLAEHGLPADPGPLPKGACGDLVWHLRAQGLDRRLEPGEWARVLIHIANHRGFKSNSKRDRDNKSDSGKVLAALAATDAKLAGWRTFGEMLARDQDLAQRRRNRSGSYERTPLRERVEEEVAKLFAAQRRFGNDFASGEFEAAYRGLAFFQRPLRTSEELIGACRFLPKEKRAPKHAPSFERFRFLARLNNLKVCPPGVRPRFLTAEERREAMALFGTQKSVTFKTLRKAIGLRAGTTFDGLPLRRDDPETATFAEFKGTMALQESLGEARFAHLLAHAPEQLDAAATALIQLEGVEEIRGRLREAGLAERDVAALTTAESLARFGQFRGTGHVSTAACRRLIPHLEAGLVYSEACQREGWDHAAIGLSRVQDVRNPVVSKILRECTRQIAVVLREFEPVDAVHLEMARDVGKSPEERQEIRKGMDERAAQRERNRQEFETLLGRRPNDEELLRYELWLEQNHRCPYTFPDEAAYIPPECLLATDNRVQVDHIFPYSRSGDDSFRNKVLCHVRANQEKGRRTPFEWFGEDAERWRLFEARIQGLKQMHPQKRRKLLARAFAERENQYRARHLNDTRYAMRVLRHELESSFPTLGSRRLFPRPGAITFLLRRAWGLDELKKGGALGDRDHALDAIVVACTTEALLNRLTRLHQELEELGTGRATPLVESPLGGTPQARERFRQMVKAAAEAVFVSRPETRRGRGPVHDATLYGFERGADGEETQYERWNVWELKPADLDRLKGEPARNAALKAILAAWLERAGREQTKPEKFWQTDPPRFPNGPPIRRVVLRRPSAKAGIKLRRGEGEAHADQASMVRVDVFRKAGKFYLVPIYAWQVATMDRPPDRAIVSAAPEDRWPVVDGSYEFLWSLHPDSSFAPRTVRAKSSRAISARSTGATAGSVFHHTGPGTARRSSGSPRRR
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MARVLGLDIGIGSCGWAVVELPEIDPATGEVQGEFAIAACGARCFDVPEEPKTRELKNKARRQARGQRRVVRRRRQRNRAIRRLLAEHGLPADPGPLPKGACGDLVWKLRAEGLDRRLEPGEWARVLIHIANHRGFRSNSKRDRDNKSETGKMLPAILATDAKLAGWRTFGEMLALDRELAQRRRNRSGSYERTPLRARLQEEVAKLFAAQRQLGNPAASPDLESAYRELAFFQRPLQTSEELIGPCRFLPKEKRAPKHAPSFERFRFLARLANLEVCPPAGRPHRLGDEERRKARALFATQKTVTFKTLRRAIGLPAGTTFDGLPLRRDDPESATFAEFKGTMALRESLDEARFAHLLAHAPEQLDAAATALIQHDEVEEIRARLHAAGLEAGDVAALTTDESLARFSQFRGTGHVSTAACRRLIPHLEAGLVYSEACQREGWDHAAIGLSRVRDVRNPVVSKILRECTRQIAVVLREFGPVDAVHLEMARDVGKSPEERQEIRKGMDERAAQRERHRDAFETLLGHRPNDEALLRYELWSEQNHRCPYTFPDEDAFIEPGCLLATDNRVQVDHIFPYSRSGDDSFRNKVLCLVRANQEKRRRTPFEWFGADAERWRLFEARIQGLKQMHPQKRRKLLARAFAERENQYRARHLNDTRYAMRVLRHELEILFPTLGSRRLFPRPGAITFLLRRAWGLDELKKGGALGDRDHALDAIVVACTTEALLNRLTRLHQELEELGTGRATAPVETPLGGTPQARECFRQMVKAAAEAVFVSRPETRRGRGPAHDATLYGFERGADGEETQYERWNVWELKPADLDRLKGDPARTVALKAILAAWLERADREHTKPEKLWQSDPPRFSNGPPIRRVVLARPSTKSGIKLLRGDGEAHADQASMVRVDVFTKGGRFYLVPVYAWQLAALASAPSRAIRNLADEKDWYQIDGTFAFLWSIHPGSYLKAVAADGSKFEGYFRSLDRSNGRVSFSPASNGDSKAQRRFKTMTLKSFEKYHVDRLGRLHRIDKEPRLWHGAVCS
		
	
	 
		 
			 1032
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1032
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1032
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPRVLGLDIGIGSCGWAVVDLPEIDAATGEVQGEFAIVACGARCFDVPEEPKTRELKNKARRQARGQRRVVRRRRQRIRAIRRLLAGHDLPADPGPLPKGACGDLVWKLRAEGLDRRLEPGEWARVLIHIANHRGFRSNSKRDRDNKSDSGKVLAALAATDAKLAGWRTFGEMLARDQDLAQRRRNRSGSYERTPLREWVEEEVAKLFAAQRDRGNPAASPDLESAYRELAFFQRPLRTNEKLIGACGFLPKEKRAPKHAPSFERFRFLARLNNLKVCPPGVRPRFLTAEERRKARALFATQKTVTFKTLRKAIGLPAGTTFDGLPLRRDDPEAATFAEFKGTMALQESLGEARFAHLLAHAPEQLDAAATALIQLEGVEEISGRLREAGLAEPDVAALTTTESLARFGQFRGTGHVSTAACRRLIPHLEAGLVYSEACQREGWDHAAIGLSRVKDVRNPVVSKILRECTRQITVVLREFGPVDAVHLEMARDVGKSPEERQEIRKGMDERAAQRERHRQEFENLLGRRPNDEELLRYELWLEQNHRCPYTFPDEAAYIPPECLLATDNRVQVDHIFPYSRSGDDSFRNKVLCHVRANQEKRRRTPFEWFGEDAERWRLFEARIQGLKQMHPQKRRKLLARAFAERENQYRARHLNDTRYAMRVLRHELETLFPTLGSRRLFPRPGAITFLLRRAWGLDELKKGGALGDRDHALDAIVVACTTEALLNRLTRLHQELEELGTGRATPLVETPLGGTPQARERFRQMVKAAAEAVFVSRPETRRGRGPAHDATLYGFERGADGEETQYERWNVWELKPADLDRLKGDPARTAPLKAILAAWLERAEREHTKPEKLWRTDPPRFPNGPPIRRVVLRRPSTKSGIKLLRGDGEAHADQASMVRVDVFTKAGRFYLVPVYAWQVAQLDGPPMRAIVAHKDEVDWTPMDQSFAFVFTIYPGSYIRATNRSGELFEGYYSATDRSSATLALQPATGVGKPARPGTKLLASFEKYHVDRLGRLHRVEKEPRMWHGVVCS
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPRVLGLDIGIGSCGWAVVDLPEIDAATGEVQGEFAIVACGARSFDVPEEPDTRELKNKARRQARGQRRVVRRRRQRIRAIRRLLAEHGLPADPGPLPKGACGDLVWHLRAQGLDRRLEPGEWARVLIHIAKHRGFKSNSKRDRDNKSDSGKVLAALAATDAKLAGWRTFGEMLARDQDLAQRRRNRSGSYERTPLRERVEEEVAKLFAAQRRFGNHFASGEFEAAYRGLAFFQRPLRTSEELIGACRFLPKEKRAPKHAPSFERFRFLARLNNLKVCPPGVRPRFLTAEERRKAMALFGTQKSVTFKTLRKAIGLRAGTTFDGLPLRRDDPETATFAEFKGTMALRESLGEARFTHLLAHAPEQLDAAATALIQLEGVEEIRGRLREAGLAEPDVAALTTAESLARFGQFRGTGHVSTAACRRLIPHLEAGLVYSEACQREGWDHAAIGLSRVQDVRNPVVSKILRECTRQIAVVLREFGPVDAVHLEMARDVGKSPEERQEIRKGMDERAAQRERNRQEFETLLGRRPNDEELLRYELWLEQNHRCPYTFPDEAAYIPPVCLLATDNRVQVDHIFPYSRSGDDSFRNKVLCHVRANQEKGRRTPFEWFGEDAERWRLFEARIQGLKQMHPQKRRKLLARAFAERENQYRARHLNDTRYAMRVLRHELESSFPTLGSRRLFPRPGAITFLLRRAWGLDELKKGGALGDRDHALDAIVVACTTEALLNRLTRLHQELEELGTGRATPLIETPLGGTPQARERFRQMVKAAAEAVFVSRPETRRGRGPAHDATLYGFERGPDDREFQYERRNVWELKPADLDRLKGEPARNAALKAILAAWLERAGREQTKPEKLWQTDPPRFPNGPPIRRVVLRRPSAKAGIKLRRGEGEAHADQASMVRVDVFRKAGKFYLVPIYAWQVATMDRPPDRAIVSAAPEDRWPVVDGSYEFLWSLHPGSFVRAENREGQIFEGYFRSLDRSNGRISFSPHWTGDSKAQLRFTTKTLKSFEKYHVDRLGRRYRVEREPRMWHGVVCS
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKPQKSGIIGADGPLTKLPQTFPTKIDDSLFCGLDLGIGSCGQALISTSKHKRIIRGFESLPNFISFLGVRAFDVPEVNDKTGVKLKNPERREKRLLRRTIARRADRMKQVRRFLIANNVLPPDYHCMKEEWRHRHEQSTPWQWRLDALSRILTNWEWAAILMHYAKRRGFKSARKGDIASKGSKGGTLDSTRANHEALAAYQTVAGMFENDSRFIETVKGHDGSEREVKFKRNKDGNYQSMVLRADLVNEVRAVFAAQREFGNVHASAASEAEYIAILNEQKPMQNPIALLGDCPFLPGEKRTTSFAPSFELSRALQRLNTITLILLDGSKQLLSEHILANGGYGSFVADFGNNSKISWADLRKRWNIPAATQFKDVREGGRGTAKSGGGGSSEKDDFCNRSSKRGCAKGTCLIRNAVGGEAWSEILSKDLAPLDDIAFSLAFYEVVEDADSDFTILGSLASKYLGAELLAAVQKDLTGERPTLHEFKGACGVSSKVCRRLIPHLMEGMTYDKAMKEAGFCHTDTLAAFREISNPVVKSVIREVMKQVVNLFDEAGALPARIHIELGRDLGKSIMERNEMDRGIRDRTKAKDSHRDAVAGFKNCSPGSVSDEDLLRYELYLEQGGYCPYSGEQLPNPEHLYGEDLEIDHILPRSRSHDNGYDNKVLVFTKANRDKKNRTPYEWLSASPLAWKEFQTRILAIHGIRRRKIRNLLNESFATDEQTFSERNLNDTRYISRVIMSYLEALYEEAGHTPVRDGGKRHVFTRPGAMTSLVRRAWGLENLKKDLDGKRIGDKHHAVDALVCACLAEGDAQWISRLSKCYGSMELMNNPRLVPLGLETPWSGFRADVVEALRQITVSRRERCGAGGPLHLETIYRARQDENGKTIAYKRDSVIGSDLKGKPVARYTKPEDLDKIAGIHHERSRWLKDSLLEWIKRGSPVDLAKPDLLPRDPQGCLIRKVFVQQKSMQLRPQPQGHVTSGTLIRCDVFSKKGQFHLVPIYKHQLIERTPPMRAIVAAKLDDNDWTLIDSTFHFEFSLWTNSRFELIYTDGEKIEGCYRGVSRNTAVIAYFPPDRFGEQKDENGKNPYPPVSCKTGVSTFRKINVDRLGRSFFVKGEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 1121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRHQLEYPPLVGVGHPLPKLPKTFPETICDDLTLGIDIGVGSCGLALVHRTGIGKPTFKGLPDFPGRISFLGVRTFDLPEVREQTGIKLKNPERRNKRMLRRAVARRAQRMRAVRSLLVSEGILPQDYSIRSAAWQQYHEKAKPLDWRVQGLDRELDPLEWAAALIHFAKHRGFRSSRKADIAAKGKEGGTLDATKRNHEALEKFRAVGEMLAKDERFAERKRNREGSYSSIVLRADLLNEISLLFERQRELGNSHATADFKERYIRSIQKQRPLQDPIKGLGKCPFTGEHRGARNAPSFELSRALQKLNSLTLRTSDGKEIPFPAFAIQCLGGYARFCESFGCAQRVTWKHLREVFQIPADLSFVGLSDSRPRKKKGTAGDLNGIPKTPAQLEAEDFVNRGSTGCAHATAIFRKILGAEWENVTRDGWEPLDEAAFALSFYEVVEDEDSDQTILSQIHNRCTAQPVLVEAITRDLLGDGKPALANFSGSVSVSSTVSRQIIPHLCAGMIYSEAMKSAGYNHTDSDISLSSITNPVVQSVIRETMKQIVHLIDETGKIPGTINIELARDLGKSIDERNEIDSGIRKRTTERNTNREEAARILDISSHEVTDEGLLRYELYKEQGGLCPYSGNTLPANKELFGADLQIEHILPRSRSHDNSYDNKVLVYTASNQNKGNRTPFEYFSSLAPERWEQFQTTIESMRGIRHRKRRNLLNTSFAEKEAEFLERNLNDTRYIGRVVTAFLQTLYTIAGEKRPADKGSLRRIYVRPGSLTSLVRRAWGLENLKKDLHGKRIGDKHHAVDALVCACVGEGQSQFVTALSKAWCAMEQMHEHSLVPKRLPLPWPDFRNTVVQSLDSINVSRREDRSGRGALHNDTVYGRDASDTIWKRTSLIATEGNKQTARFNRSEQVETIRGARITDIEKNPKNLWFRNALLEWIALGSPISSPPKNPSGKPILKVFVEERSSSLRRIPRGWVNNGDMIRCDVFSKKGKYALIPIYSHNLAQNTPPMRFIKANKPESEWTEVDETYSFEFSLWRNSRFRVTSKPKGSLGTGEVKEGNYVSLHRGTGKITYNLPDDHGADSQHVSPVTSLKFEKLYVDRLGRVFPIPREKRTWRGKVCT
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNEQESSPSLTGPGGPLPKLPKTFPSHIDEQLFCGLDIGVGSCGQALVSPAGVKVRGFEDLPDPIAFLGVRTFDVPETKEQSGVKLKNPERRQKRLMRRVIARRAHRMRQVRRLLMARGVLPADYHCQADEWRVRHEQATPWQWRLEALERALTKWEWAVILMHYAKRRGFKSARKSDKEAKGADGGTLQSVRANHEALKAYRTLAEMFGRDQRFNTTVQGTGGTARKVEMRRNRAGNYVAMVLRADLLEEIRAVFLSQRERGNPHAGQDFEAAYLEILTSQKPMQDPVKLLGDCPFLPGCKRTTSYAPSFELSRALQRLNAVTLVHPDGARELLSEHILANGGYGPFVAAFGKARSIPWAAIRTMWGIPADVQFKDVLEGSRKSSRTGAVESIAAAEKRDFCNRSSARGAAEGSYLLRKAVGDNTWNKLLAGDLATADDVAFSLAFHEVVEDEDSEFTILGSMAAKKIPAEFVEPVRNDLLGERPTLHRFKGACGVSAELCRRILPHLMRGLTYDKAMMAAGFNHTQTVVPFDQITNPIVKSVIREVLKQVVHLFDEAGALPGRIHIEVARDLGKSIDERNEMERGISKRTRAKDKNRDEVAKLRGCERAAVTEEDLLRYELYLEQGGICPYSGESLPNVERIYGPDLQVDHILPRSRSHDNSFDNKVLVYASANQHKQNKTPHEWLAGEPEAWQGFRTRIQAMPGLRFRKRRNLLDETFGTEDQEQKFAERNLNDTRYICRLVMGYLEALYGLQGHAPTRDGGARRVFARPGPMTALVRRAWGLENLKKDNDGKRIGDKHHAVDALVCACLAEGEAQWITRLGQAYSAMERAHVGALAVRGLPPPWADFRRDVVAALRKITVSRRERCGGGGALHYETIYRARQGEDGGTLAFKREALVGLENGKPKPAFTRDSDLEQIAGINEERSRWLKEALLAWISEGSPLDAGRLPRDPQGCLIRKVFVKQKNIQLRRQRQGHVTSGTIVRVDVFSRKGKYHLVPVYAHQLAGRTPPMHAIVAHKPESEWTLVDESFRFEFSLWKNSRFEIRFKTGRVIEGDYSGVNRSDGGITYNPPDDASTRKSGDGRPVNYKFATKTGVVSFRKISVDRLGRAFPVKGEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQLREDIILGLDIGIGSVGWAAVQANNDGSFSPVYLPSSNGDSQYALGVRAFDIPENPKTKELLNVARREKRRQRVTIRRRRKRMQKVRNLLVKHGLLRSDDPQQTHYPYRRERPQHDPWQLRQEGLQRMLRNEELAVILIHIAKHRGFKSNSKKDKSLGGGTETGKMLSAVSSLEARIAESGAETVGEYMAGLDRKRNRRGFDDKAVYDNTILRDLLAKEANILFERQRSFGQNNASDALLTSFKEIAFRQEPLKSVEGLIGSCLFEPGEKRAPKHAYTSEKFRLVQRLTVIRLRYPEGRSERIASLKVKELAGTLGTSKGITYKALRNFLKLDSSVLFEGLDYGKKDKAGKEVDAEKSDIVTRTRACAEGSHTFYKVLGKNIYSGFVEKYTENGQRVIDAASRIISVNDDLQKISEELANLPLPEQEVRLLTEAVHEGRFSHFRGTMNLSLKAMQNILPHMIEEQDYAAGCEASGYDHAKTRPVNPDAIRNPVVRRILKEVRKQFRAVIRELGVIPGRVHIELLRDMGKSAEERNEIENSIKRRTAEKKQAREDFASLVHKRPEDISVTELMRYELWKEQGGKCAYWILWRHCGGGRHYTAGHMPEGSIALTSLLDEYNQVQIDHILPRSRTFDNSFHNLCLCSTAANQAKGNLTPWEWLGRDNPEAWHEYEAWIRSLRIKGLKKRNYTLKNLDQDREGRFHERNLTDSRYAARLVLAWFAEEYENLGVDDHDLEGCAINRFRSRPGQLTSILRQSWGVNGLKYDDMKQRVGDRHHALDALVVACCTESTLQKMTQLYKLMEHHQEKYRLTPQIPAPWDNFRNDAARMLRNVFVSRAERGNTKGALHEETLRQVRVEIDDNGNEREIVYERVAIKDLNENDLVRIKDAERNKWLIDILRAWIAAGKPKGTPPSSPKGDPIRKVRLRRGAFTSGIKVARGEGLAQADNAKMVRTDVFTKDGKYYLIPVYTSQIARGEAPNRAVVANKPESEWTLIDDTFSYLFSMTPNSYIVTEDRKGLIREGYFTSTDRTTAAITLRQANDHTKEIRSGTKTLKLFQKYRVDRLGRLYRVRKEVRP
		
	
	 
		 
			 1128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDYKIGLDLGISSVGWAVIQTDCDGNPVKIENLGSRIFDKAENPKDGSSLALKRREARGVRRRLRRRRHRRDRVLSLLEEYNIISKKEVQAMFSNSEYRFEKNVYELRVEGLDTLLTAKELARVLINFVKRRGYKSNSISEEKSDKDIGKLLTATVENDKIMKENDYKTVAQMYLNDERFTTNKNFNDGRKILKIRNTTDSYTSTVRRSDLVNEIKLILQKQKELNSKITDKFIEKYLNIFESQRSFEEGPGGDSPYGGNQIEKMIGRCTLEPREPRAVKASYTFEYFKLLQDINHIKLECKENIDGKVKNISKSLSNEQRKELINLAKKSDTISFDKIRKVLNLDYNVTFNMVNYNLKKVSNIEDLFSLSEKETKLREFQSYHKIRKILDKIEKGIVDKLSIDTLNKLAYALSVFKNDKSIKKYLKENCRELTDELIENLLEISFSKVGNLSIKAMEKLIPFLEQGLTYDKAVEKVYGKDVNINVKRKNELSFNTIKDDITNPVVKRAVSQTIKVVNAIVNKYGEPLCINIELARELSKTFEERNRISKKNEERKSENEKAKLEIQEMGKFNVTGQDIIKYRLWKEQDEICIYSGHKITPDELFTELVDIDHIIPYSISFDDTFNNKVLVLSSENRKKGNRVPIEYLRKNGMHVDEYKLRIETTYIKKNNYKKLKKLLVEGITREDIDNFKERNIKDTQYLSRLMYNLLRNNLKFKRNDGIKIKVQAVNGAITSHIRKRLGIEKIRANGDKHHAIDAVIIAIITPKLIQSITNFYKYNELKNCNIKENKIINEETGEYVDLSKFPQPYQGFREELEIRSLQNENLMHEALKNSKLVRYTDIENVKPIFVSRMPRRKVTGAAHKDTIRGLRKHDNNFYSVTKTPLTKLSLTKDEMDIDGYSEKQKIDDIYLYKALLKRLKEFDGNAKEAFKDSFYKPNKDGSKGAIVKKVKIEKKVSSFVTLNDGKSLAENGSMVRIDVFYIENEGYYLVPVYTKNVIEKNLPNKASIAKKPESEWKEMNDKDFIFSLYPNDLVHIKSKKPIEFIPSENQKLENKLYNDVFAYYVSSDISSASIEIKTHDNEYKRRGLGIKTLLEIKKYEVDVLGEYHEVRIPEKRNDFKNVKGGKKA
		
	
	 
		 
			 1105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAVDHYALGLDIGIDSVGWAILCNNAEGEPIKVENLGVRIFDKAEQPKTGESLAAPRRNARSARRRLRRHRHRLERIRFAIERAGILSCDEIQALYTQGGFAISPYQLRAEALDRPLSREETVRVLIHLAQRRGYKSNSTAEAAKDEKEIGKVKQAIEENRLCMQQHGYRTVGEMMYRDDRFWQTNPDGSRYHQTRNKADDYRFTIERSAVVDEVHQLFEAQRRLHTPWMTEEFEAEYLSILESQRNFDEGPGPGSPFRGGITEKVGICTFEKEPPEPRAAKATYTFEYFKLLQDLNHIRLADSRNFSVPLTQEQREILKKAAMQSASLTYKQIREKLNLGEDVYFNGLSYTKQAKEETEKKKWPQMQSYHKIRAALNKISKGAILSLTQDQLDAIGTILTLYKNDKNRLKALDEAGIPAELHQALLPLSFSKFGNLSVKAMRKLIPYLEDGWRYDEACKAVYGDHRGLQTESRKSKLSLRDMEDEITNPVVRRAIAQSIKVINAVVRTYGAPDVVRIELAREMGHNYQERKKMEKRRDENQAANERAKEQISEYKGDHATGLDIVKFKLFKEQDGVCLYSGKNLDISRLFEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLSSENRQKGNRLPYEYFGQDEERWHAFEVRVENLIRSYRKRQKLLKRELTEEESADFIQRNLNDTQYITRAVYNLVKDNLVFADSPYRKRPVQAVNGAVTAMLRGRWGVRKVREDGDLHHCLDAAVVAATSPGMIQKLTNYNKRRETAERIPGGYVDASTGEVLTKKEYDRKFSPEFPSPWPLFRQELEARLDPVDPRAAIDRLKLPTYESDEEIRPIFVSRMPNHKVTGPAHAETIRSGKMGDGFTVTKTSLANLKLNKQGEIEGYYHPESDRLLYEALLQRLKEFGGDGSKAFAEPFHKQKRDGTPGPRVDKVKIFEKSTLNLQVHDGVAANGSMVRIDVFHVEDDGYYFVPIYIADTKKDRLPNKAVIAYKPYQEWKEMAAEDFIFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNISKGGTGEKVIVRRDGLYYYRTAGITVGSIQIETHDRRYFQPGVGIKTLQSIEKYQVDVLGNYHKVSLPEKRMPFNKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQTFHYTLGLDIGIASVGWAVLQNDSDGEPIKIQNLGVRIFEKAEHPKTGESLAAPRREARSARRRLHRHRHRLQRIRWLLEKQGIMPEQDILELYQRGAFSISPYELRCEALERPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYQSNSTAEAAKEEQETGKIKAAITENRRIMDEKGYRTVGEMLWKDERCWQKNPDGTKFHQPRNKADSYRFTVRRSDVVEEVHSIFRRQRELGVTWMTEELEEAYLSILESQRSFDEGPGGDSVYKVDFNKRIGICPFEKSEHRAAKATYTFEYFKLLQDINHIRLVESGQPSRPLCPDQRESLRRLAFRSASVSFQQMRKELNLADTVTFNCLYYGEDGVAKAEKRKWPQMQSYHKIRLALDKVAKDAILTLSTAQLDEIGRILTLYKNDERRLQALHSAGIPEVYHASLLPLSFSKFGKLSLTAMKKLIPFLEQGKRYDEACAEAGIVRRDTSSVQKGAKLSIDDLEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGTPDAVHIELAREMSRSFADRQKLQKRQDENRKQNERLKEQIMEVKRSTAGGLDIVKFKLFQEQDGICMYSGKNLDISRLYEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAQRWHSFEVRVETKIRNYRKRQKLLKRQFTEEESQTFTARNLQDTQYITTVIFHLIKDHLEFTQVRPASRQVQAVNGAITAMLRGRWGIQKIREDGDLHHCLDAAVVACTSPGMIQRLTAYNKYRESPINGQYLDHSTGELLTKKEYDEKYAPKFPEPWPRFRQELEARMEPADPRGAIDRLKLSTYDSDEPIKPIFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSALGDGYTVSKVPLTRLNLDKNGEIPDYYNPASDRLLYDALVERLKAFGGKGEQAFAEPFYKPKADGTPGPLVKKVKVYDKSTLNLSVRNGVADNGDMVRVDVFYVPGDGYYLVPIYVADTQKAVLPNCAVVAHKKYALWKEMDDSDFLFSLYPGDLIRIQSKKGITLNISKGGTGEAKILRKDALFYYCGTDIGSGNISIETHDRQYSQPGLGFKTLLLVEKYQVDVLGNYYKVTSPEKRMPFSKEG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQTFHYTLGLDIGIASVGWAVLQNDSDGEPIKIQNLGVRIFEKAEHPKTGESLAAPRREARSARRRLHRHRHRLQRIRWLLEKQGIMPEQDILELYQRGAFSISPYELRCEALERPLSKEEAVRVLIHLAQRRGYQSNSTAEAAKEEQETGKIKAAITENRRIMDEKGYRTVGEMLWKDERCWQKNPDGTKFHQPRNKADSYRFTVRRSDIVEEVHSIFRRQRELGVTWMTEELEEAYLSILESQRSFDEGPGGDSVYKVDFNKRIGICPFEKSEHRAAKATYTFEYFKLLQDINHIRLVESGQPSRPLCPDQREALRRLAFRSASVSFQQMRKELNLADTVTFNCLYYGEDGVAKAEKRKWPQMQSYHKIRLALDKVAKDAILTLSTAQLDEIGRILTLYKNDERRLQALHSAGIPEVYHASLLPLSFSKFGKLSLTAMKKLIPFLEQGKRYDEACAEAGIVRRDTSSVQKGAKLSIDDLEEITNPVVRRAVSQTIKVINAVVRTYGTPDAVHIELAREMSRSFADRQKLQKRQDENRKQNERLKEQIMEVKRSTAGGLDIVKFKLFQEQDGICMYSGKNLDISRLYEPGYVDVDHIIPYSRCFDDSYQNKVLVLASENRQKGNRLPYEYFGQDAQRWHSFEVRVETKIRNYRKRQKLLKRQFTEEESQAFTARNLQDTQYITTVIFHLIKDHLEFTQVRPASRQVQAVNGAITAMLRGRWGIQKIREDGDLHHCLDAAVVACTSPGMIQRLTAYNKYRESPINGQYLDHSTGELLTKKEYDEKYAPKFPEPWPRFRQELEARMEPADPRGAIDRLKLSTYDSDEPIKPIFVSRMPNHKVTGAAHAETIRSSALGDGYTVSKVPLTRLNLDKNGEIPDYYNPASDRLLYDALVERLKAFGGKGEQAFAEPFYKPKADGTPGPLVKKVKVYDKSTLNLSVRNGVADNGDMVRIDVFCIPEDGYYWVPIYVADTQKAVLPSRAAVAYKPYGDWKEMEDSNFLFSLYPGDLIRIQSIKGVKLKIAKNGTGEPEITRKDGMFYYCGANICTGAVRIEAHDRQYSQPGLGFKTLQSVEKYQVDVLGNYYKVTLPEKRMPFTKEG
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYRIGLDIGITSVGWSVIENEENGNPKRIIDLGSRIFDAAENPKDGSPLAKYRRDARGTRRRLRRKKHRIERTKRLLERYNLISKKEIEDMYNDCNFQFNIYELRVQGLEEKLTNKELARVLISFVKKRGYKSNSKSEESSKEAGKLLTATKENEELMKLKNYRTVAEMYLNDERFKLKNKNGEYILDKNGNPLIKIRNSTDDYKNTTLRKLLVKEINMILSKQKELNSFVTDQFIEEYLEIFEGQRNFDDGPGEQSPYSGNLIENMLGKCTFEPEERRAPKATFTFEYFKMLQTLNHIKIEKIIINEDGSKEKIKYPLTLEQKKLIRDLLLSKATVTYDNLRSLLGLSNFERFNLVSYQSSIDFSEGANKLAEKDRKINEFESYKKIRTAINRVDKELIKMLSQDELDSIGYALTIYKNDDKRIQFLKENTNLNDEVIDELLKLSFSKVGNLSIKAMKKIIPELEKGLTYDKAVDEVYEDFRGIVNTEKRRKLRLKDLEQEISNPVVRRGLSQAIKVLNAIILKYNDKYGKPDVVVVELARELGKNFKDRNEIQKSQEQNMRINELAVSQIKELGKENPTGKDIVKYKLWKEQDGICLYSGNHISIDSLFTEAVDVDHIIPYSNCFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRIPYRYIKDIGRNLGEYEVRVNNVIKNYNKKQRLLKQEFTKDDAKEWKSRNLNDTKYICKLMYNLIKNHLEFSDNPNFDRKVWTVNGAITAHIRKRLGIEKTRDGDTHHAIDATVIAITTQGMINKLTKYYQYNDGKYMTSKGEYVDLETGEILDAKKYEEENGIYFPEPWKNFRDELDIRVNCNSKERMIECLESKKIYTYDDYEDLEPIFVSRMPRRKVKGTAHLDTIRGIKNENGEIKTITKTDLTSLKLKNGEIEGYPENCKNDDKLLYQALKEQLIKYNGNTKEAFKEDFYKPKSDGTRGPLVKKVKIEAKTTLGVELNDGKAFAANGDCIRIDVFYVDGEGYYFIPIYASDVVKDKLPNKACVAGKNYSDWKEMDDKDFIFSLYPKDLVHIKKESKIKLNPREKNKEKIENEEVLGYYVKSDISSASIEIETNDNKYFARGVGIKRLLILEKYEVDILGNYHKAKLPEKRLPFNINKK
		
	
	 
		 
			 1132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYKIGLDLGVGSVGWAVLKTDEQGNPIKIEDLGSRVFDKAENPKDGSSLALKRREARGVRRRLRRRRHRRDRVLSLLENYNIISKKQVEEMYNNRDYKFEKDVYELRVEGLDTLLTSKELARVLINFVKRRGYKSNSKSEESENKDTGKLLTATIENDRIMKEHNYRSVAEMYLKDSSFVKVLSNGKEIRKIRNTTNEYKSTVKRADLVNEIKLILKKQNELNPKVTSEFINKYLEIFESQRAFEEGPGGNSIYGGNQIEKMLGRCTFEKNEYRAMKATYTFEYFKLLQDINHIRIEYVESVDGKRKNVSNALNEVQRKAIIDMAKRKDTIKYSDIRKAINIPEDARFNTVRYDYSLSKDYNEAIKLSEEKSNIKEFQSYHKIRKALDKVEKNLIEKYSSEELNKIGYALSVYKSDDKRISYLKANIPNITDEIIEKLLPLSFSKTGNLSIKAMNKIIPYLEQGLTYDKAVDNVYPDFRGNINTKRKTKLSLNNLEEEIPNPVVKRAVSQTIKVLNAIVDRYGNPESVNIELARDLSKTFEERRKIEKDNQDRMITNEKVKREIEELGKTNVTGQDIVKYRLWKEQGEVCVYSGKHISPEDLFSELVDVDHIVPYSISFDDSYNNKVLVLSSENRMKGDRVPLQYLRESNKDDSDYIVRVNTIYQGRNNSKKLKRLLIESISREDLEGFKERNLKDTQYLSKVVHNLIKNNLIFSENENVKIKVNVVKGAITSHIRKRLGIEKIRSNGDEHHAIDATIIACVTPKLIQDITKFYKKQEVFYYQKGKDFVDRYTGEIVEFNKLAQENEKYFPEPYNGFRKELEIRTLRNEELMHEELKRIKYDTYENILKIKPIFVSRMPRRKVTGAAHKDTIRGLRKYDNVYYSVKKTPLQDLKLTKDGNDIEGYPEKQKIDDLYLYKGLVERLKMFNGDAKEAFKEDFYKPNKDGSKGQIVRKVKIESKISSFVPLNSGKSMADNGSMIRIDIFYVEGEGYYFVPIYTADVLKDKLPNKGCIAYKPQSEWKELDDKYFIFSLYPNDLIYLEKEDNIELTSKDKEKIQAKSIFSYYVKAGISTASITIINHDNSYMLPSLGIKGLLSMKKYQVGVLGDIHEVKLPEKRLKFNLKNKKGGKA
		
	
	 
		 
			 1178
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1178
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1178
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSLRYTLGLDIGIASVGWAVLKNDINGVPIKIEDLGAVAFSAAEPTGKVQKKKSNSKTPAPTLASNLRKIRCPRRTIRRKRHRKDRIKQLIQQNGIMTRVEMAEMFEHSQFETSVYELRVQALERALTKQEFVRVLIHLAQRRGYKSNSKSEEAKDKENGKVKIAISENKQCMEENGYRTIGEMLLNDDRFWKHNPDGTKIFVPHNHPDDYRTTVERSMVEDEIRLIFSRQRALGVPYATSEFEEAYLKIWGGQRNFDDGPGYEIPPKDDGTEGKYSRYGGNMIEKMLGHCTFEKNEPRAAKGSYSAEYFRLLQDVNHLRLVKNNGESSALTAEQKQIYIDFVMESADASYEKLREKLGLSNDVLFNMLRYGSDEIGKVERKKLGHMQFYHKMRKALNTVQEELREKLKLSNDILFNMLRYGSDEIGKVECKKLGHMKFYHELNTVQKDAISTVSWEQRDEIARILLCYKSDDKRKAQLEKLDIPREFIPALLTLSTSKTAHLSVKALRKLIPYLKKGMTYAEACKEVYGEQKSSVTKKNKLSLFDIEPINNPVVRRAVAKTIRVINAVVRKYGPPEVVRVELAREMGKSKADRDKIDAEQKANAKRNEELRQQIKKIKGAEPTGQDIVKFKLFQDQNGVCLYSGQNLDITRLFEAGYVEIDHIIPYSISLDNSYANKVLVLKEENQNKGRRTPYEYFGADSKRWQRFETLVNTQVHNWKKKRNLLTQALSEEQKNGFKQRNLVDTQYIARVIYNLINDHLQFAETGKYDKKRRTQAVNGAITAHVRKRLGIQKIREDGDLHHAVDAAVVACVSPGMIQKITQYTKHRECIRKTKEGYLDTETGELMTREAYDAKYSPRFPAPWERFRQELEARLSDNPAEEIARLHLATYDSEEEIKPVFVSRKPKRKTTGAAHKDTIYRKTDGGYIDKVPLTKLTLDKKTGEIKNYYAPESDRLLYEALKKRLEEFDGNAKEAFAKPFYKPKRDGTSGPLVKKVKLYKTYNNTVEVKRGDARASNKHIGCARNDSNSMIRVDVFYIEGDGYYYVPIYITDVVKDELPNKAVVRRKLPKDWKKMDDKDFLFSIYPNDLIYVERKEVFELTAPKNSSLDPTISKTKGLFYYRSFDSNTGSFKIYTHDRSYSKKSLGGKTLSCLKKYTVDVLGNYSEVSLPEKRKPLRG
		
	
	 
		 
			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1100
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1100
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1100
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKQIPYVLGLDIGITSVGWAVIQNDIHGEPIKIERLGVRIFDGAEQPKTGASLALPRRQARGARRIVRRRRHRKERIKKLICDSGILSSEEIELLFECGKFDEDVYSLRVSALDRLLTKEELVRLLIHFAQRRGYKSNSRSEEAKEEKETGKVKQAISANKQRMLEHGYRTVGEMLWKDELFHRVNPDGSVILAVHNTQEEYKTTVERSMLEEELRLIFSKQREFGSVWTTEAFEEQYIAIWGSQRNFDEGPGGNSKYGGAQIEKMLGKCTFEEEELRAPKASYTAEYFRLMQTVNNMKIVGHGMPAEFLSEEQRKIFVQAAMASPSLTYTQLRKKLGIAEDYFFNGLFYGDKTAVQVEKKELKLMPFYHELRKALNKVEKNAIAQLSQEQMDEIARIITLYKSDDNRVTKLKERGIPEKFYPALLELSASKASHLSLKAMRKLLPYLEQGETYDKACKAVYGNHDGRCGDTQRKQRLSVMDAGEINNPVVLRAVSQSVKVINAIVREYGAPEIVRVELAREMGKNLDMRNQMKNRQTKNAERNEALRKQIEEIKHDTPTGQDIVKLKLFQEQNGVCLYSGKNLDVSRLFEAGYVDVDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLASENRQKGNRIPYEYMGQDVQKWHQFETLVGTQIRSYKKRKNLLARSIPNQDDFKRRNLVDTQYISRVVYNLINDHLEFAETGNYKKKTQTVNGAITAQIRKRLGIDKIRENGDLHHAADAAVIACVSPGMVQKITNYSKRCECAFTRAGYVDYETGEVMTKEAYDEKYAPKFPAPWTMFRKELEARLSDNPRAEIDLLKLATYENDEEIKPVFVSRMPNHKVTGAAHLETIRSGKKQGGTVTKTALSKLKLDKKTGEIVGYYNRESDELLYQALKAQLEKFGGDGEKAFTQPFYKPKHDGTPGPLVKKVKIFEKATLTVPTNQKKGVAANGSMIRVDVFHVEKDGYYFVPVYVSDTVAKELPNRAVVANKPYEQWKPMKESDFLFSLCAGDLIRICNNKPIKLKQAEGGTGNPELLKKEGLYYYNGLNISSGALHIQLHDRSYSQSSLGGKRLGLIEKYEVDILGNYRPVKLPEQRQRFKR
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKIPYTLGLDIGITSVGWSVLENDLYGEPLKIENLGVRIFSGAEHPKDGSSLAAPRRQARSSRRVIRRRRHRKERIKHLILSFGLVSPEEMDRLLSSSQEKSVYELRVDALARALTPQEAVRLLIHFAQRRGYRSNSKSEEIKEGAETGKVKQAIQENRQRMAEKGYRTVGEMLWKDPLFKRVNPDGSLVLTVHNSPDDYKITVERTMLAEEIRLIFHTQRALGSTWAAVELEERYLDIWGSQRNFDEGPGGNSPYGGSLIESHLGRCTFEPDQPRAPKSCFTAERFRLLEFANKLKIVGHGFPAEFLQEDQRRILLEFAMTSPNGTYAQLRKKLGLSEDTFFNNLYYGENEAAKVEKKKLGLMPFYHTLRKALSRIEKNAVDTLSPTQLDEIPRILTLYKADQSRIEKLQELGLPERYFPVLLELSPSKAMHLSLSAMKKLLPYMEQGFLYDKACAQVYASHTGSIGSATRSTKLSLEMIEEISNPVVRRAVSQAIKVINAIVRQYGPPEVVRIELARELSKPKKIRDQLEKKQQNNAAWNDEIRQQIQEYKKEPPTGQDIVKFKLFHQQNGLCLYSGKNLDLSRLFEPGYVDVDHIIPYSISFDDSYNNKVLVLTSENRQKGNRLPFEYFGHDQDRWQRFETLVGTQIHSFQKRNNLLCHTLNEEQRSNFKKRNLVDTQYLSTVLFHLIEDHLLFAETGNYKRKTQAVNGAITAHIRKRLGIEKVRANGHLHHAKDAAIVACVSPGMIQKITNFSKRRECAWTKEGYVDYETGELLTKEAYEEKYAPKFPPPWPKFSQELEARLSEDPRREIDFLHLSTYDSDEVLSPVFVSQAPNRKITGAAHEETIRSAKEPGGTVSKVPLSSLKLDNNGEIADYYRPEDDPLLYEALKARLLAFGGSGKHAFTEPFYKPKHNGQPGPLVKKVKLYKKATLTVPVGHGIAANGKMVRLDVFYVQGEGYYFVPLYTADTVKPDLPCLAVTTSKKDPSWKRMQEEDFLFSLYSGDLVRIVSSKGIKLNLAKGAEGPASLTVQDALLYYGGFNISTCALNLTTHDGRYWQSGLGGKRLSLIEKYQVDVLGRYSRVSLPEKRMRFSLHGIS
		
	
	 
		 
			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1372
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MADKNKKMYVGIDMGTNSVGMAVTDEHYDLYRVKGKDYWCSRTFSSADTAVERRMNRISRRCRQREVARLGTLRELFSEEIQKVDEGFFARLDESRYYLEDKENKQPYALFADTGYTDKEYYKDYPTIFHLRKELIESDQPHDVRLVYLAIANMYKHRGHFLNDSLSSDQTLSNIEDAYQNLVDEAAMFGIYFPESVNVKVLESKIGEKGIAKKQILANVCEFLEISKRESKQAYELLCLICGMTGKLINIYGEEAIGEDNKSFSISFRDSNYEDKEAQTKEILGEEYFALLQAAKELHDIGLLSAIMKGCKYLSEARVAQYEEHRHDLKLLQSVLRKYDKSEYDKMFRTMEDGNYSAYVGSVNSSTEKVRRNGGKGRTRDDFYKNVKKVLAKFPQEDVDIRYIQEKIENETFMPKQLTFANGVIPNQLHASEMKAILNQAEKYLPFLSAKDESGLTVSQKILQLFTFKIPYYVGPIGQNHIGDKNSNVWAKRRPGEEQGKVYPWNFEQKIDTKAAAEAFIERMVRPCTYLKGQNTLPKCSLLYEKFMVLNELNNLRINGEKPSVSVKQLIYQELFEKGKRVTLNQLKEFLYHHSIVASKEETVITGISDGFNSSLTSVGKFRGIFGDQVLTDHNRKMIEKIIFWGTIYGNDKKFFRERMEENYGDELSREEIKRIAGFKFNGWGNLSKEFLELEGSCECGECSLIQAMWNTNHNLMELLSDQYTFFDSLKKRTKEAYRPLAEWTIEDLDGNYLSAPVKRMVWQTIKMLREVQETTGKEPDKIFIEMTREHGEKGKQTVSRKKKLLSLYQSIQKEQQAWVKSKIIEIDGKPEADFKIKKLYLYYLQLGRCMYSGSEISLDDLMNDNLYDIDHIYPRHFRKDDSIENNLVLVKKEINNHKQDTFPLEHELQSARMPYWKSLVERGFITKEKYNRLTRKDAFTPEEKAEFINRQLVETGQGTKTITQILQQAFPNTKIVFVKAAVVSDFRKKFSLLKVRALNDTHHAKDAYLNIVAGNTYDTKFTNHPLNFIKEAEKRGTSYHYHMDKIFDYNVERNGERAWIADHSESISKVKKTVGRNTVLITKKTEEVHGALSNKATIWGKNVAKKDVYLPVKSTDVRASDVTKYGGITAIANSGYTLVEYQVNDKIIRSLEALPVSLGRAEQLTEDAVLQYIIPVLQREHKKKKVEHVRVCQLFIPQKSKVKIDGFDYYLGGKSGNSIYLTNAVPLYLAPTDEEYLRKLLKGLEKNDYQEIDKDHNLILTPEKNMALYRALMQKLQGNPFVHNKWNIYRTLEGKEAVFAGLNMENQCYVVNQILMWITSSTQSVDLQLMRGSKHSGIMLMNKKISVAKEFVLIHQSVTGIYETKTDLLLV
		
	
	 
		 
			 1377
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1377
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1377
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSPSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDKFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSRKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISSSNYYFRHHLETTVDANNALNGTTWKHVQSLKALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1383
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1374
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1374
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1419
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1419
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1391
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1391
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVKEAEIEEEKSSIIKLGVRVNPLTVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRTARRNLQRYKLRRENLLSVLKENGFITDDSVLCEQGNRTTFETRLLRSKAATEKISLDELARVLIMINKKRGYKSSRKVNSGEEGSLIDGMAVARKLYDEHLTPGQYVYQLLCKGKKYIPDFYPSDLNAEFEAVWNCQKQFYADIFTDELREALRSKNEKQTWAICAEPLGLKGIKRNGSTADQRVENYRWRTEAISKQMPLEQVAVVLQKINGQIAGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQFQMKQLSDNPNISLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKYHSQLTAELKHELRDIVIFYQRPLKSQKGLISYCEFESRQKEMVVDGKKKTITIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNLQVTGEVVPKTQTDLFGDSTECEHGTRTLTEEEKCDLYRELSIKESLSETEILKLLFGSKKGLSLNFRKVEGNRTMALFVRACQTVLAINGYNDYDFSKMSYDKAMPIITQVFEALGFNTSFLTFDPTLDGKDFECQAAYQLWHLLYSYSGDNSATGNEKLIERLCAILNMDRDSAAVFASITFEPDYGSLSAKAMRRILPHMMDGLEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEEIAAKPLVETIPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVSDRYGKPDEIRIEMARELKKNAKEREQMTRDIARTNAENEKYRKALQEEFGIQNVSRNDIIRYRLYLELEANGFKTLYTQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARSANIEKGSTTAYDYVLAKYGEHGDNGSIKYRERIDTLYKEGVISKTKHDKLLMTTAEIPNGFINRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTEIYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLEDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRCQLHNETIYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLAEFGGDAKKAFTGKNSLEKNPIYLDDSHTKQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPIDKDLNVEKVVDLRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERRIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLNSNGISIPVDFVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHVVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPKNAAEISKNLFRVQKLATKNYCFRHHLETSSETPKELSGITYKWQLGLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1392
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1392
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1392
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTSSIGWALVNESEDEREQSSIIKLGVRVNPLTVDEQRNFEAGKPITTNAERTLKRSMRRNLQRYKLRRDNLIEILTEHGFITPETILAEQGNKSTFETYRLRAKAVTEEISLEELARVLLMINKKRGYKSSRKLDTNEDGKIIDGMEVAKQLYDEGLTPGQYMLRLMDSGKRYTPDFYRSDLKDEFGRIWDFQKTFYPELLTDELRQELAGKNEKQTWAICAKTFSLVGLKRTAKGEELKRENYKWRVDSLSEKMDLESLTVVLQKINGQINGSSGYLGEMSDRSKELYFKKQTVGQYLMSRLDKNSHYSLKNKVFYRQDYLDEFEMIWENQARYHSELTDSLKHEIRDVVIFYQRSLKSQKGLISFCEFENRQMETVKYGKKRLKTVGLRVCPKSSPLFQEFKIWQILNNIQVSGKVVRKQSVDLFGETVEMANGKRFLYQEEKEKLFRELNIKAKMSKAEVLKLLFKNHKELDLNYKEIEGNRTQAALFAAYQTIIDMSGHGTHDFSKMCADDVMDIVSNVFGGLEFGTDILCFDSSLEGKAFERQPAYRLWHLLYSFAGDNSKTGNEKLISKISELYGFDREYAAIIAGISFQLDYGSLSAKAIRKILPYMKEGNEYSVACGYAGYRHSKNSLTKEELANKLLCNRLKPLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNSVANVYGKPDEIRIEMARELKNSAKEREEMTKAISKATADHEYYRQILKNEFGIENVSRNDIIRYKLYMELKDKGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTIEVRSVNIEKGNMTAYDYVCGKYDADKVSAYKVRVEELFKNGTISKTKRDKLLMSEADIPSGFIERDLRDSQYIARKAREILESLVRTVVPTTGSITSRLREDWQLVDVMKELNWDKYNRLGLTDFVVDKDGRRIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSYIQYLNNMNARSDKGSSIYAIEKKELYRDNGKLKFQPPMPLDVFRAEAKRHLDGILVSIKAKNKVVTRNTNVSKIKGGTKKKVQLTPRGQLHNETVYGRIKRYVVKEEKVNASFDMQKIDTVANMRYRMALSDRLQQYGGNAKKAFTGSNSLQKNPLYVDDMHIIAVPERVKTVGFEYVYTIRKEVTPDLKIDKVVDSKVRNILKARLEQFGNDAKKAFVNLDENPIWLNKEKGIAIKRVTITGVSNALALHDKRDNSGKPMLDVNGHKMPVDFVSPSNNHHVAIYMDADGKMQDDIVSFYEATMRANQGYPVIDRDKNRSEGWQFLFTMKQNEYFVFPNEETGFDPNEIDLLDPNNYPIISPNLFRVQKLSKTEGRIYMFRHHLETTVDDKKELQEVTWKRINSLDKLKNVVKVRVDHVGRIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1385
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTTSIGWALVNEGENYNEKSSIVKLGVRVNPLSSDEKNEFETGKALTTNAERTNKHGMRINLQRYKQRRANLVRCLKENGIIDDEALLFEHGNSSTFQTYRARAKAVDEEISLADFSRVLLMINKKRGYKSNRKAKDTDDGELIDGMTVAKELHSKGLTPGQFLMMRQKEGKKFRQEFYRSDLQNELDRIWDNQKTFYPDVLTDDMKSEIAGVNAKQCSAIFYNRKNVVTAKNNGKDSYETKLQWRCECLTGKRDIEQVAYVISSLCGEISNSSGRLAMISDRSKDLYFNNQTIGQYLMTLIDGNPNVSLRNITFYRQDYIDEFNAIWQCQSKYHKELTPALKDEIEKHIIFYQRDLKSCKSLVNHCEFEQSEKEIAVDGKKRKITIGLRACPKSSPLFQTFRTWQKLNDIMVSPSDGKNKSSAMNSVPGLFNDLKTWRPERFLKQEEKEKLFEELSVKGKLTKKEALCILFGKANGLEMNFREVEGNQTMAAIYGACRDIISQSGNGEYDFRKMSAAEIKSTVNEIFGRLGYDTSFLDFDPLSEGKALERQSSYRLWHLLYSYAGDKSVTGNDALLERIGELCGLDRESAGIMAKVSFAEDYGKLSAKAMRKILRYMMKGVGYSAACEEAGYKHSPRSLTKEELKAKVYAGKMDVVKRNSLRNPVVEKILNQMVNVVNGIIDTYGKPDEIRIEMARELKQSREDRAEKDKAIRDATKEQNIIRKTLEEDFHIANVTKNDILRYRLYEELKMNGYKTLYSCTYIPIEELFSKKFEIEHIIPKARLFDDSFSNKTLETSGVNKDKGDMTAYDFVAMKHDEKYLADYEARVNELFKQKKISKAKRDKLLMREADIPKDFLNRDLNDTQYIAKTAREMLEDIVPEVLTTTGKITSRLREDWGLVDVMKEINWDKFDKLKMTVTEHDRDGRPIKRIMDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRAIIQYLNNVNARSDKGSSIYGIEKKYMKRNERGRLVFVPPMPSGKLREEARRQLDMILVSVKAKNKVVTKNINKTKKNGGVNKKEQLTPRGKLHNETVYGKISRYQTEMKRVGGSFTEDVVLSVADKRIREALYERLAEHDFNPKEAFTGSNSLTKKPLWLDKEHSRCVPEKVKTVILEPICTIRKPVDKDLNIDKVVDVRVKEILKQRLKEYGGVAAKAFSNLEENPIWLNREKGIAIKRVKILDSKNNVAIHGKHDIAGRPMLDEDGKPVGNDYVNTSNNHHVAIFTDSEGNLQEHVVSFYEATAMAILGYPVVDRQYNKGLGWKFLFSMNQNEYFVFPNEAEGFDPNEIDLTDESNAAIISRNLFRVQKFSKGDYFFRHHLETNVETNLKLKNVTWKRITRLNDLIGVVKVRVDHIGRIVYVGEY
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSIGWALVNEGENYNEKSSIVKLGVRVNPLSSDEKNEFETGKALTTNAERTNKHGMRINLQRYKQRRANLVRCLKENGIIDDEALLFEHGNSSTFQTYRARAKAVDEEISLADFSRVLLMINKKRGYKSNRKAKDTDDGELIDGMTVAKELHSKGLTPGQFLMMRQKEGKKFRQEFYRSDLQNELDRIWDNQKTFYPDVLTDDMKSEIAGVNAKQCSAIFYNRKNVVTAKNNGKDSYETKLQWRCECLTGKRDIEQVAYVISSLCGEISNSSGRLAMISDRSKDLYFNNQTIGQYLMTLIDGNPNVSLRNITFYRQDYIDEFNAIWQCQSKYHKELTPALKDEIEKHIIFYQRDLKSCKSLVNHCEFEQSEKEIAVDGKKRKITIGLRACPKSSPLFQTFRTWQKLNDIMVSPSDGKNKSSAMNSVPGLFNDLKTWRPERFLKQEEKEKLFEELSVKGKLTKKEALCILFGKANGLEMNFREVEGNQTMAAIYGACRDIISQSGNGEYDFRKMSAAEIKSTVNEIFGRLGYDTSFLDFDPLSEGKALERQSSYRLWHLLYSYAGDKSVTGNDALLERIGELCGLDRESAGIMAKVSFAEDYGKLSAKAMRKILRYMMKGVGYSAACEEAGYKHSPRSLTKEELKAKVYAGKMDVVKRNSLRNPVVEKILNQMVNVVNGIIDTYGKPDEIRIEMARELKQSREDRAEKDKAIRDATKEQNIIRKTLEEDFHIANVTKNDILRYRLYEELKMNGYKTLYSCTYIPIEELFSKKFEIEHIIPKARLFDDSFSNKTLETSGVNKDKGDMTAYDFVAMKHDEKYLADYEARVNELFKQKKISKAKRDKLLMREADIPKDFLNRDLNDTQYIAKTAREMLEDIVPEVLTTTGKITSRLREDWGLVDVMKEINWDKFDKLKMTVTEHDRDGRPIKRIMDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRAIIQYLNNVNARSDKGSSIYGIEKKYMKRNERGRLVFVPPMPSGKLREEARRQLDMILVSVKAKNKVVTKNINKTKKNGGVNKKEQLTPRGKLHNETVYGKISRYQTEMKRVGGSFTEDVVLSVADKRIREALYERLAEHDFNPKEAFTGSNSLTKKPLWLDKEHSRCVPEKVKTVILEPICTIRKPVDKDLNIDKVVDVRVKEILKQRLKEYGGVAAKAFSNLEENPIWLNREKGIAIKRVKILDSKNNVAIHGKHDIAGRPMLDEDGKPVGNDYVNTSNNHHVAIFTDSEGNLQEHVVSFYEATAMAILGYPVVDRQYNKGLGWKFLFSMNQNEYFVFPNEAEGFDPNEIDLTDESNAAIISRNLFRVQKFSKGDYFFRHHLETNVETNLKLKNVTWKRITRLNDLIGVVKVRVDHIGRIVYVGEY
		
	
	 
		 
			 981
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..981
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..981
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCPKSSPYFQEFQIWQSLSNIRIIDKENTHLTKGQELSYDQKVMLLPELMIHSELKANKVIEILFGKKSNYTINMPSIKGNRTNETIFNALLEIVELTGHSIDNIVKTDANQQIETVKNIFDNLGYKTNFITFDSTIEGKDGLNQPYYKLWHLLYSYCGDNSKTGNEALIRKIEELTGLEKEEAKVLSNCTFENDYASLSTKAIRKLLPHLQSNLDYSEACEAAGYNHSKRSRTKEDIKNKTYKDELDLLPRNSLRNPIVEKILNQMIHVINQTSEAYGKPDEIRIEMAREIKKNKIQREKLANQLRQNTAELERIKDILRKDFKLSHISHNDILRYRLYEELSLNGYKTLYSNTYIERQQILDPTVTIEHIVPKALAFDDSFSNKTLEIQSVNGEKSNQTAFDFISKKYGSEALEQYINRVNNLFENGKISKTKRDNLLRKQEDIPSDFLNRDLRNTEYIAKKALEILEDYVPRVTPTIGEITKTLREDWQLVNIMRELNWEKYNSLGLTSFYYDRNGTKIGLIHNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSIIQYLNNLKSQNDKGSSIYAIQAKETYIDETRKRLIKPPYDIKQFRNDAKQMLDNIFVSHKAKNKVVTPNTIVTKKKRKAGKETKAEKKRTFLTPRGALSNETVYRKICNYETKEITINSKLTYEIALTIAKKKEREAVLERLAQHNNNPTTAFKNYNKNPIMLQTSVGEKPLMSVKIVNYKELFVKRSEINEKLDIKRVLDAKVRARLTDRLKEYNNDPKAAFANLEENPIWLNEEKGIALKHVTTIERVVGLPIRPKRNINGEIMKDEQGQPLKSHYVATGGNHHVAIYEDEEGKWHEKVVSFNEAASRAIQKFPIIDKDFNKELGWVFQFTMKPNEMFVFPDKESGFDPLAIDLKDPANKSLISKHLYRIQKISSGDYYFRHHLETNVEENKEVKGITWKRIRSVSSLQGIIKVRVNHIGQIIDVGEY
		
	
	 
		 
			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTASVGWAVVNEAENSEEQSSITDLGSRVVLLSADEKNNFLTGKSVSATATRTAKRGARRNLQRYKLRREWLKDALVSAGIINENTCLNDSNSKELFATYISRAKAVTEQIALEYFAKVLFMINKKRGYKSNRKTDNTESEDGQIIDGLDLAKKLKARNITPGQYLLELFKENKKNKAVFYRSDLQEEVNRIWAFQSQFYPEILDNTLLSAITNKSKKAVIGLFKGIKDVEIADVKTKERTEKALTWRSEALHKQLEIGEVAYAIAEVMGAISQSSARLALLSDNSKHLEFEGLTIGQYLLKLLRNNPNSSLKNINFYRKDYEDEFNTIWKKQASFYPQLTESLRSTIFNSIFMQRNLKSCKALLANCELEFAEKKITLPEGSCQTRTIYSKVCPKSSPYFQEFQIWQSLSNIRIIDKENTHLTKGQELSYDQKVMLLPELMIHSELKANKIIEILFGKKSNYTINMPSIKGNRTNETIFNALLEIVELTGHSIDNIVKTDANQQIEAVKNIFESLGYKTNFITFDSTIEGKDGLNQPYYKLWHLLYSYCGDNSKTGNEALIRKIEDLTGLKKEEAKVLANCTFENDYASLSTKAIRKLLPHLQSNLDYSEACEAAGYNHSKRSRTKEDIKNKVYKDKLDLLPRNSLRNPIVEKILNQMIHVINQTSEAYGKPDEIRIEMAREIKKNKIQREKLANHLRQNTAELERIKDILRKDFKLSHISHNDILRYRLYEELSLNGYKTLYSNTYIERQQILDPTVTIEHIVPKALAFDDSFSNKTLEIQSVNGEKSNQTAFDFISKKYGSEALEQYINRVNNLFENGKISKTKRDNLLRKQEDIPSDFLNRDLRNTEYIAKKALEILEDYVPRVTPTIGEITKTLREDWQLVNIMRELNWEKYNSLGLTSFYYDRNGTKIGLIHNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSIIQYLNNLKSQNDKGSSIYAIQAKETYIDETRKRLIKPPYDIKQFRNDAKQMLDNIFVSHKAKNKVVTPNTIVTKKKRKAGKETRAEEKRTFLTPRGPLSNETVYRKICNYETKEITINSKLTYEIALTIAKKKEREAVLDRLAQHNNNPTTAFKNYNKNPIMLQTSVGEKPLMSVKIVNYKELFVKRSEINEKLDIKRVLDAKVRARLTDRLKEYNNDPKAAFANLEENPIWLNEEKGIALKHVTTIERVVGLPIRPKRNINGEIMKDEQGQPLKSHYVATGGNHHVAIYEDEEGKWHEKVVSFNEAASRAIQKFPIIDKDFNKELGWVFQFTMKPNEMFVFPDKESGFDPLAIDLKDPANKSLISKHLYRIQKISSGDYYFRHHLETNVEENKEVKGITWKRIRSVSSLQGIIKVRVNHIGQIIDVGEY
		
	
	 
		 
			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTASVGWAVVNEAENSEEQSSITALGSRVVLLSADEKNNFLTGKSVSATATRTAKRGARRNLQRYKLRREWLKDALVSAGIINENTCLNDSNSKELFATYVSRAKAVTEQIALEDFAKVLFMINKKRGYKSNRKTDNTESEEGQIIDGLDLAKKLKARNITPGQYLLELFKENKKNKAVFYRSDLQEELNRIWAFQSQFYPEILDNTLLSAITNKSKKAVIGLFKGIKNIEIADVKTKERTEKALTWRSEALHKQLETGEVAYAIAEVMGAISQSSARLALLSDNSKHLEFEGLTIGQYLLKLLRNNPNSSLKNINFYRKDYEDEFNSIWNKQASFYPQLTESLRSTIFNSIFMQRNLKSCKALLANCELEFAEKKITLPDGSCQTRTIYSKVCPKSSPYFQEFQIWQSLSNIRIIDKENAHLTKGQELSYDQKVMLLSELMIHSELKANKVIEILFGKKSNYTINMPSIKGNRTNETIFNALLEIVELTGHSIDNIVKTDANQQIEAVKNIFESLGYKTNFITFDSTIEGKDGLNQPYYKLWHLLYSYCGDNSKTGNEALIRKIEELTGLEKEEAKVLANCTFENDYASLSTKAIRKLLPHLQSNLDYSEACEAAGYNHSKRSRTKEDIKNKVYKDKLDLLPRNSLRNPIVEKILNQMIHVINQTSEAYGKPDEIRIEMAREIKKNKIQREKLANQLRQNTAELERIKDILRKDFKLSHISHNDILRYRLYEELSLNGYKTLYSNTYIERQQILDPTVTIEHIVPKALAFDDSFSNKTLEIQSVNGEKSNQTAFDFISKKYGAEALEQYINRVNNLFENGKISKTKRDNLLRKQEDIPSDFLNRDLRNTEYIAKKALEILEDYVPRITPTIGEITKTLREDWQLVNIMRELNWEKYNSLGLTSFYYDRNGTKIGLIHNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSIIQYLNNLKSQNDKGSSIYAIQVKETYIDETRKRLIKPPYDIKQFRNDAKQMLDNIFVSHKAKNKVVTPNTIVTKKKRKAGKETKAEKKRTFLTPRGALSNETVYRKICNYETKEITINSKLTYEIALTIAKKKEREAVLERLAQHNNNPTTAFKNYNKNPIMLQTSVGEKPLMSVKIVNYKELFVKRSEINEKLDIKRVLDAKVRARLTDRLKEYNNDPKAAFANLEENPIWLNEEKGIALKHVTTIERVVGLPIRPKRNINGEIMKDEQGQPLKSHYVATGGNHHVAIYEDEEGKWHEKVVSFNEAASRAIQKFPIIDKDFNKELGWVFQFTMKQNEMFVFPDKESGFDPLAIDLKDPANKSLISKHLYRIQKISSGDYYFRHHLETNVEENKEVKGITWKRIRSVSSLQGIIKVRVNHIGQIIDVGEY
		
	
	 
		 
			 1400
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1400
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1400
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSIGWALVNEAESENEISGIVKLGVRVNPLTVDEMSNFEKGKSFSINEVRRIKRGMRRNLQRYKLRREFLIKSLTRSGIITDETILSESGPSSTFETYRLRAKAACERIELEEFARVLLMINKKRGYKSNRKIKDADSQGSTMINSIDVARKLYDEGLTPGELCKDLLKDGQKRLPDFYKSDLHDEFERIWQKQKAFYPEILTDEAYEEMLKSNKVYDVLSNFAKYEITKPKKKEPLLQIYSNRVASLTKQISIEDLASVISSLKVQINKANGYLGNISDRSKILHINNITVGQFLLDKINNNPSASIKNNVFYRQDYLDEFEVIWEQQAKYHAVLTPELKEEIRDIIIFYQRKLKSQKGSVGFCEFESSKKIVDGKEITIGAKVAPCSHPIFQEFKIWQVLNNLEVSLVEPVYAEAIYSNVYECFDNSFKSDESRKLEQEEKEVLARELFYKGDLSKSDVLKILFKKTKGLDLNFDRVSGNKTTHAIFSAFAEYFNGKKENTIDFKNSANEIEKHFKSAFDKYKINTDLLKIDLSKSNKEIEKEPLFRLWHLLYSYEGDNSVSGVEKLIEKLKELCNIDNDCATILANVTFENDYGNLSVKAMNKILPFMKEGERYDLACAEAGYRHSKSSLTKEEIENKVLKDKLSLLPKNSLRNPVVEKILNQMVNVVNSVIDTYGKPDEIRVELARELKKSTKEREDLNSAILKGNKENEAVREVLRKEFNISNPSKNDVIRYKLYQELKVNGYKTLYSNKKIDLGILFSNEIDIEHIIPQARLLDDSFSNKTLEFRDVNIEKGNRTAYDYVASKYGPEELEAYKKRCEAVCIEGKKAKLRKLMMTEADIPDGFIERDLRETQYISKKALEMLNEVFKTVTATTGSITDELRNDWQLVDLMKELNLPKYEALGEVSEIEDSKGHKKKVINDWTKRNDHRHHAVDALTVAFTKSALIQYYNYKNAAWMEGHKGHAVISAIKAKYFEGGKAKSPIPLTTFRAVVKRALESLLVSIKSKTKVVTKNKNRINRNNGPLEQNTLTPRGELHEETVRGCIKVPVWENEKIGEDFDAQKISRVADVRYRIALSNRLKEFNNDPKAAFSGKNSLTKKPINCGDGETVPQKVLVKHFENVYTVRKPVDENLNIEKVVDSRIRQLLKDRVAMFKSQKEAFADLENNPIWVNKERCIALKRVTIGENLGNAVALHYKKNKDGKFILDKEGNKIPVDFVKTGNNHHAVIYRVPQKGKDGKLKYDKDGNLEYEIVDIVVPFYEAVRRKSEGLDVIDKNLNKEEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFDPTKIELNDPKNYSAISPNLFRVQKFSKGDYMFRHHLETTVKNESKEMKDILYKRITSLKQFENMVKVRVNHIGEIVDVGEK
		
	
	 
		 
			 1374
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1374
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1374
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1389
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1373
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..555
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..555
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..638
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..638
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
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					 1..1297
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1297
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1377
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1283
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 793
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..793
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..793
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 568
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..568
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..568
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1398
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1372
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTNSIGWALVNEAENQEETSSIVKLGVRVNPLTVDEQRNFEQGKSITTNADRSLKGCMRKNLQRYKLRRQNLIEVLCNNNFISNETVLSEEGNYTTFQTYRLRSKAATEKITLEEFSRVLLMINKKRGYKSNRKAQSNDEGELIDGMSIAIQLYENAQTPGQFSLSLLRQSKKHLPAFYRSDLQSELSKIWNFQRQFYPDILTDEFKEQIKNKGKLNTSKIFLGKYKIYTADNKGKDKQLQAYQWRSEALSKQLSLEEVASVICDVNGAIYNSSGYLGNISDRSKELYFNKQTVGQYLMAELDKNPNYSLKNKVFYRQDYLDEFEKLWETQALYHPELTPELKQEIRDIIIFYQRPLKSKKGLIDFCELESKQIEVTCDGKKKLKTVGLRVCPKSSPLFQEFKIWQVLNNIQVSEGKNHKRFLEQEEKERLFAELNWKEKLSKAEVSQLLYVKPTGIDLNFKEIEGNRTQAALLNIYLKIIEASGHDIANLSKASMPEVIKIVKTIFNGLGYNTDILSFDSSLEGKEFEEQPMYRLWHLLYSFEGDESKTGNEKLVNKLTELYGFEKEYAILLINITFQSDYGSLSTKAMRKILPFMKSGHEYSLACEYAGYRHSKRSLTKEELDKKVYIDKLSLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNSIVDTYGKPDEIRIELARELKKSAKEREDMTNNIRKTTNEHEEYKVILQKEFGLANVSRNDIIRYKLYLELKDNGYKTLYSNTYIPREDLFTKKFDIEHIIPQAKLFDDSFSNKTLESRSINIAKSNATAYDFVKNKYSEQELSDYVERIHILFKNGSISKAKHDKLLMEEANIPSGFIERDLRDSQYIAKKAREILEDLVKFVVPTTGSITNRLREDWQLVNVMQELNWEKYNKLCLTEIYEDKDGRKIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKQSFIQYLNNMNARSDKSGSIYGIEQKELYRDEHNKLRFNPPMPLNEFRAEAKRQLENILVSIKAKNKVVTQNTNKSKKKNGLNTKVQLTPRGQLHNETIYGSIKQYVTKMEKVGSGFDAEKVLQVANKEYRETLLHRLTLFGNDPKKAFTGKNSLDKNPIYLDELQTRQVPTTIKTVSLETIYTIRKEISPDLKIEKVIDVQIRRILEARLKEYQGNAKQAFSNLEENPIWLNKEKNIAIKRVTISGISNATSLHDKRDHNGNLILDEKGRKQPVDFVSTSNNHHVAIYRDANDNLQENIISFFEATTRASLGLPIVDKEYKKSEGWTFLFSMKQNEYFVFPNKETGFDPSEIDLTDPDNYARISPNLFRVQKIATKDYTFRHHLETTVNTTKELQGLTWLRISSLNNLDKLAKVRINHIGQIISVGEY
		
	
	 
		 
			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTASVGWAVVNEAENSEEQSSITALGSRVVLLSADEKNNFLTGKSVSATATRTAKRGARRNLQRYKLRREWLKDALVSAGIINENTCLNDSNSKELFATYASRAKAVTEQIALEDFAKVLFMINKKRGYKSNRKTDNTESEDGQIIDGLDLAKKLKARNITPGQYLLELFKENKKNKAVFYRSDLQEELNRIWAFQSQFYPEILDNTLLSAITNKSKKAVIGLFKGIKNIEIADVKTKERTEKALTWRSEALHKQLETGEVAYAIAEVMGAISQSSARLALLSDNSKHLEFEGLTIGQYLLKLLRNNPNSSLKNINFYRKDYEDEFNSIWNKQASFYPQLTESLRSTIFNSIFMQRNLKSCKALLANCELEFAEKKITLPDGSCQTRTIYSKVCPKSSPYFQEFQIWQSLSNIRIIDKENAHLTKGQELSYDQKVMLLSELMIHSELKANKVIEILFGKKSNYTINMPSIKGNRTNETIFNALLEIVELTGHSIDNIVKTDANQQIEAVKNIFESLGYKTNFITFDSTIEGKDGLNQPYYKLWHLLYSYCGDNSKTGNEALIRKIEELTGLEKEEAKVLANCTFENDYASLSTKAIRKLLPHLQSNLDYSEACEAAGYNHSKRSRTKEDIKNKVYKDKLDLLPRNSLRNPIVEKILNQMIHVINQTSEAYGKPDEIRIEMAREIKKNKIQREKLANQLRQNTAELERIKDILRKDFKLSHISHNDILRYRLYEELSLNGYKTLYSNTYIERQQILDPTVTIEHIVPKALAFDDSFSNKTLEIQSVNGEKSNQTAFDFISKKYGAEALEQYINRVNNLFENGKISKTKRDNLLRKQEDIPSDFLNRDLRNTEYIAKKALEILEDYVPRITPTIGEITKTLREDWQLVNIMRELNWEKYNSLGLTSFYYDRNGTKIGLIHNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSIIQYLNNLKSQNDKGSSIYAIQVKETYIDETRKRLIKPPYDIKQFRNDAKQMLDNIFVSHKAKNKVVTPNTIVTKKKRKAGKETKAEKKRTFLTPRGALSNETVYRKICNYETKEITINSKLTYEIALTIAKKKEREAVLERLAQHNNNPTTAFKNYNKNPIMLQTSVGEKPLMSVKIVNYKELFVKRSEINEKLDIKRVLDAKVRARLTDRLKEYNNDPKAAFANLEENPIWLNEEKGIALKHVTTIERVVGLPIRPKRNINGEIMKDEQGQPLKSHYVATGGNHHVAIYEDEEGKWHEKVVSFNEAASRAIQKFPIIDKDFNKELGWVFQFTMKQNEMFVFPDKESGFDPLAIDLKDPANKSLISKHLYRIQKISSGDYYFRHHLETNVEENKEVKGITWKRIRSVSSLQGIIKVRVNHIGQIIDVGEY
		
	
	 
		 
			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1007
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1007
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1007
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1373
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQELFDALKNKNEKQTWAICAQPFGINGMKRNGTAAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVEGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNRTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFATITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDKFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSDATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADDVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGDAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLNVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPICDSEGRRMPSDYVSTSNNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLATKNYFFRHHLETNVETPKELSGITYKSQLGLKGIAGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVKEAEIEEEKSSIIKLGVRVNPLTVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRTARRNLQRYKLRRENLLSVLKENGFIADDSVLCEQGNRTTFETRLLRSKAATEKISLDELARVLIMINKKRGYKSSRKVNSGEEGSLIDGMAVARKLYDEHLTPGQYVYQLLCRGKKYIPDFYPSDLNAEFEAVWNCQKQFYADIFTDVLREALRSKNEKQTWAICAEPLGLKGIKRNGSTADQRVENYRWRTEAISKQMPLEQVAVVLQKINSQIAGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQFQMKQLSDNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKYHSQLTAELKHELRDIVIFYQRPLKSQKGLISYCEFESRQKEMVVDGKKKTITIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNLQVTGEVVPKAQLDLFGDTTECEHGTRTLTEEEKSDLYRELSIKESLSETEILKLLFGSNKGLSLNFRKVEGNRTMALFVRACQTVLAINGYNDYDFSKMSYDKAMPIITQVFEALGFNTSFLTFDPTLDGKDFERQAAYQLWHLLYSYSGDNSATGNEKLIERLCAILNMDRDSAAVFASITFEPDYGSLSAKAMRRILPHMMDGLEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEEIAAKPLVETIPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVSDRYGKPDEIRIEMARELKKNAKEREQMTRDIARTNAENEKYRKALQEEFGIQNVSRNDIIRYRLYLELEANGFKTLYTQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARSANIEKGSTTAYDYVLTKYGEQGDNGSVKYKERIDSLYKEGVISKTKHDKLLMTTAEIPDGFISRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTEIYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLEDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRCQLHNETIYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLSEFGGDAKKAFTGKNSLEKNPIYLDDSHTKQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPVDKDLNVDKVVDQRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERGIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLNSNGISIPVDYVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHVVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPKNAAEISKNLFRVQKLATKNYCFRHHLETSSETPKELSGITYKWQLGLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1392
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1392
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1392
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDKNEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQELFDALKNKNEKQTWAICAQPFDIKGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFATITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDKFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTQHSFIQYLNNLNARSNKSGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKHRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSVRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLEENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSNNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLATKNYFFRHHLETNVETPKELSGITYKSQLGLKGIAGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1398
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSDEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQELFDALKNKNEKQTWAICAQPFGIKGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFATITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDKFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTQHSFIQYLNNLNARSNKSGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSVRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLEENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSNNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLATKNYFFRHHLETNVETPKELSGITYKSQLGLKGIAGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 537
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..537
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..537
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTTAEIPNGFINRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTETYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLEDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRCQLHNETIYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLSEFGGDAKKAFTGKNSLEKNPIYLDDSHTKQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPIDKDLNVEKVVDLRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERGIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLNSNGISIPVDFVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHVVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPKNAAEISKNLFRVQKLTTKDYFFRHHLETNGDTPKELSGITYARLGLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1392
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1392
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1392
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..725
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..725
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..652
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..652
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1391
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1391
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1391
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..597
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..597
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..556
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..556
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTGSIGWAVVNEKDKEGESSSIVKLGVRVNPLTVDEQTNFEKGKPITTNADRTLKRGMRRNLQRYRLRRDCLVKLLKDNGWINDDTILAEHGNSTTFETRRLRAKAAAEEISLGQLARVLLMINKKRGYKSNRKAKQDGEDGRLIDSMDVAKKLCDENLTPGQYVLSLMKEGQKYVPDFYRSDLQEEFDRIWNFQQQFHPDILTDSLKSELHDKNKSQTWAICAKPFCIKGIKRETKGWEQKKENYVWRDEALKRQMDFERLAVVLQEVNGQIKNSSGYLGAISDRSKELYFRGMTVGQYQMAELDEDPNHSLKNEVFYRQDYLDEFERIWETQAKFHKELTPELKHDVRDTVIFYQRPLKSQKGLISFCEFESREVEVDVDGKKKTRTVGLRVCPKSSPLFQEFKLWQVINNVQVSGPIVPEAQPDLFGMSASYKYGKRFLEKEEKDVLFKELSCREKMNKKDILKLLFKNYSELDLNYKEIKGDTTRAALLKACQSILEMSGHDTYDFAKMSADEIMSIIEPVFKMLGINTGILHFDSSLEGKAFIAQPAYRLWHLLYSYEGDKSKTGNEKLVEKISSLFGFSREYAEVIASLTFDSDYGSLSAKAMRKILPYMREGVEYSEACRLAGYRHSARSLTREELDSKPLKDRVDLLPRGSLRNPVVEKILNQMINVVNSAIKTYGRPDEIRIEMARELKKTAAQREDMVKAIKKVSDANEEYRKTLQEEFGIPNPSRNDIIKYRLYLELKENVYKTLYSNTYIQRERLFSKDFDVEHIIPQAKLFDDSFANKTLEARSANLEKSNLTAFDYVKGKYGEAGLDDYKKRVEALCDKGAISKTKRKRLLTTEADIPDGFINRDLNDTQYIARKAREILEEVVRTVTATTGSVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDRLGLTEIVTDRDGRRIRHIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSFIQYLNNMNARSDKGGSIYGIERKELYRDGNGKLRFCPPMPLDEFRAEAKRLLEGVLVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKGKHEKVQLTPRGQLHNETIYGCIRRYNPQYEKVNASFNEEKIKTVAVKRYREALLERLRLCYGDPKKAFTGRNALDKNPLFTDKTHTEKVPLKVKTVTLETVYTQRQEVNKDLNLDKVVDKKVKTLLEERLQQYGGDKVKAFSNLDENPIWLNKEKGIQVKRVTITGKSNVVALHDKRDNLGRLILDKDGNKQPVDFVSTSNNHHVAIFRDVEGNLQEHVVSFYEATARAIQHLPVIDKDYKKDEGWQFLFTMKQNEYFVFPNSGTGFDPKEIDLLDPRNYAEISKNLYRVQKLSSKYYVFRHHLETSVEDKKELKGIAWKNIRTPEGLGELVKVRVNHLGQIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1370
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 537
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..537
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..537
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1069
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQPFGIKGMKRNGTAAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFAAITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDEFGMPHVSRNDITRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARKANLEKSDATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRLLQGILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLDDNPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEFDLLDPKNYAVISDNLFRVQKITTKDYFFRHHLETSVENNKSLCDITWKRITSLNKLQGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVKEAEIAEEKSSIIKLGVRVNPLTVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRTARRNLQRYKLRRENLLSVLKENGFITDDSVLCEQGNRTTFETRLLRSKAATEKISLDELARVLIMINKKRGYKSSRKVNSGEEGSLIDGMAVARKLYDEHLTPGQYVYQLLCRGKKYIPDFYPSDLNAEFEAVWNCQKQFYAEIFTDELREALRSKNEKQTWAICAEPLGLKGIKRNGSTADQRVENYRWRTEAISKQMPLEQVAVVFQKINGQIAGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQFQMKQLSDNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKYHSQLTAELKHELRDIVIFYQRPLKSQKGLISYCEFESRQKEMVVDGKKKTITIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNLQVTGEVVPKTQPDLFGDSTECEHGTRTLTEEEKCDLYRELSIKESLSETEILKLLFGSKKGLSLNFRKVEGNRTMSLLVKACQTVLAINGYNDYDFSKMSYDKAMPIITQVFEALGFNTSFLTFDPTLDGKDFERQAAYQLWHLLYSYSGDNSATGNEKLIERLCAILNMDRDSAAVFASITFAPDYGSLSAKAMRRILPHMMDGLEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEEIAAKPLVDTIPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVSDRYGKPDEIRIEMARELKKNAKEREQMTRDIARANAENEKYRKILQEKFNKPNVSRNDIIRYRLYLELEANGFKTLYTQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARSANIEKGSTTAYDYVLAKYGEHGDNGAIKYRERIDTLYKEGVISKTKHDKLLMTTAEIPDGFINRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTETYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLEDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRCQLHNETIYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLSEFGGDAKKAFTGKNSLEKNPIYLDDSHTRQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPIDKDLNVEKVVDLRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERGIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLNSNGISIPVDYVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHVVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPKNAAEISKNLFRVQKLTTKDYFFRHHLETNVDTPKELSGITYARLSLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1373
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQELFDALKNKNEKQTWAICAQPFDIKGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFATITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDEFGMPHVSRNDITRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSVRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSKGRRMPSDYVSTSNNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRNYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLATKNYFFRHHLETNVETPKELSGITYKSQLGLKGIAGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQQFGINGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKQKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVKVSGNIIPEKQLDLFGTVATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNRTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHDYAAVFAAITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLSLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEKYRRILQDEFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEEGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKSGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNVNSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGGMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGEYGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSMPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKKILEARLKEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEVDLLDPKNYAVISDNLFRVQKITTKDYFFRHHLETSVENNKSLCDITWKRCRSPKELQGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKHILGLDLGTNSIGWALVKERENENEQSSITRLGVREIYLTADEQSNFEKGKPITTNADRTQKRSMRRNLQRYKLRRDSLISLLKDYGFITAETLLNENGNRTTFETYRLRAKAVTEEISLEEFARVLLMINKKRGYKSSRKAKSNDESGQLIDGMEVAKKLYDENLTPGQYVASLLRKGKNNIPDFYRSDLVAEFDKIWSFQRQFYPDMLTDSLKEELKGKGDKETWAICSKPFGIVGLKRKTKGWEQKKEDYSWRAESLQHKIDLERLAVVLQKVKGQIKNSSGYLGAISDRSKELFFNRLTVGQYLMAELDKNPNFSLKNQVFYRQDYLDEFERIWDTQAKFHNELTPELKHIIRDIVIFYQRPLKSQKGLISLCELESREIEIERNGKMVKKTIGPRVCPKSSPMYQEFRIWQTINNLQVSGMVVADGQVDLFGEKVGTKFGKRFLEQEEKEILFKELNFKNKMTKREILKLLFENYKELDLNYNEVKGNTTMAALLASCSKIIEMSGHGEYDFSKMSADEITGIVFPVFSGLGFSTDIFSFDSSVEGKAFDKQPSYMLWHLLYSYEGDKSKTGNESLISKISECYGFDKEYAAVIAGISFEPDYGSLSVRAMHKILPYMKDGLGYSDACLYAGYRHSKRSLTKEEIEARPLKDKIDLLSRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVVDTYGSPDEIRVEMARELKKTKTQREETVKAIRKTTAENEKYKKELEEEFGLKNVSRNDIVRYRLYLELKDNGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQAKLFDDSFSNKTLEARSVNLDKADSTAYDYVKVKYGEDGLEKYKEKINQLCEKKIISKTKLKRLLTTEKDIPDGFINRDLSNTQYIARKACEILEEITRRVVPTTGSVTSRLREDWQLVDMMKELNWDKYDKLGLTEIIEDKDGRRIRHIKDWTKRNDQRHHAMDALTIAFTKPAFIQYLNNLNARSDKGGSIYAIERKELYRDNKGKLRFYPPMPLDEFRTEAKRHLENILVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKAEKGKRKRIQLTPRGQLHNETIYGRIRQYATKEEKVNASFTEDKIMTVACKRYREALLVRLRQHDGDAKKAFTGKNSLAKTPLYTDSLHTETVPEKVKTVMLAPLYTKREAVSPDLKIEKVIDIGIKRLLQKRLEQYEGDMQKAFSNLDENPIWLDEEKGISIKRVTISSVSNAEALHDKRDNRGQLILDKDGKKQPTDFVQTSGNHHVAIFRDADGNLQEHMVSFYEATARAIQHLPIIDKEYNKDLGWQFLFTMKQNEYFVFPNEETGFNPKEIDLLNPKNYALISPNLFRVQKLSSKDYVFRHHLETKVEYNKELFGVTWKRINTLSKIKDIVKVRINQVGKIEDLGEY
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGISVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQQFGINGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKQKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVKVSGNIIPEKQLDLFGTVATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNRTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHDYAAVFAAITFMPDYGNLSTKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLSLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQKEYRRILQDEFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGDEGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKSGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGEYGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSMPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDVKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSNNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISDNLFRVQTMSKLQYGNSIVRDYKFRHHLETTLNDNKELRDITYKQFKSLNFADTIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 837
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..837
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..837
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVKEAEIEEEKSSIIKLGVRVNLLTVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRTARRNLQRYKLRRENLLSVLKENGFITDDSVLCEQGNRTTFETRLLRSKAATEKISLDELARVLIMINKKRGYKSSRKVNSGEEGSLIDGMAVARKLYDEHLTPGQYVYQLLCRGKKYIPDFYPSDLNAEFEAVWNCQKQFYAGIFTDELREALRSKNEKQTWAICAEPLGLKGIKRNGSTADQRVENYRWRTEAISKQLPLEQVAVVLQKINGQIAGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQFQMKQLSDNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKYHSQLTAELKHELRDIVIFYQRPLKSQKGLISYCEFESRQKEMVVDGKKKTITIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNLQVTGEVVPKAQLDLFGDTTECEHGTRTLTEEEKSDLYRELSIKESLSETEILKLLFGSKKGLSLNFRKVEGNRTMSLFVKACQTVLAINGYNDYDFSKMSYDKAMPIITQVFEALGFNTSFLTFDPTLDGKDFERQAAYQLWHLLYSYSGDNSATGNEKLIERLCAILNMDRDSAAVFASITFEPDYGSLSAKAMRRILPHMMDGLEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEEIAAKPLVETIPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVSDRYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTRDIARTNAENEKYRKALQEEFGIQNVSRNDIIRYRLYLELEANGFKTLYTQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARSANIEKGTRLPTTMCLQNTVSKGTMAPLNTRNA
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSPSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSRKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISSSNYYFRHHLETTVDANNALNGTTWKHVQSLKALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQPFGIKGMKRNGTAAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFAAITFMPDYGNLSAKAMRRILSYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDEFGMPHVSRNDITRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARKANLEKSDATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRLLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSVRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGENGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLDDNPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEFDLLDPKNYAVISDNLFRVQKITTKDYFFRHHLETSVENNKSLCDITWKRITSLNKLQGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVKEAEIEEEKSSIIKLGVRVNPLTVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRTARRNLQRYKLRRENLLSVLKENGFITDDSVLCEQGNRTTFETRLLRSKAATEKISLDELARVLIMINKKRGYKSSRKVNSGEEGSLIDGMAVARKLYDEHLTPGQYVYQLLCRGKKYIPDFYPSDLNAEFEAVWNCQKQFYAGIFTDELREALRSKNEKQTWAICAEPLGLKGIKRNGSTADQRVENYRWRTEAISKQLPLEQVAVVLQKINGQIAGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQFQMKQLSDNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKYHSQLTAELKHELRDIVIFYQRPLKSQKGLISYCEFESRQKEMVVDGKKKTITIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNLQVTGEVVPKTQTDLFGDSTECEHGTRTLTEEEKSDLYRELSIKESLSETEILKLLFGSKKGLSLNFRKVEGNRTMSLFVKACQTVLVINGYNDYDFSKQPYDKAMQIITQVFEALGFNTSFLTFDPTLDGKDFERQTAYQLWHLLYSYSGDNSATGNEKLIERLCAILNMDRNSAAVFASITFEPDYGSLSAKAMRRILPHMMDGLEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEEIAAKPLVDTIPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVSDRYGKPDEIRIEMARELKKNAKEREQMTRDIARTNAENEKYRKALQEEFGIQNVSRNDIIRYRLYLELEANGFKTLYTQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARSANIEKGSTTAYDYVLTKYGEQGDNGSAKYKERIDSLYKEGVISKTKHDKLLMTTAEIPNGFINRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTEIYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLEDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRCQLHNETIYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLAEFGGDAKKAFTGKNSLEKNPIYLDDSHTKQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPIDKDLNVEKVVDLRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERGIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLNSNGISIPVDFVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHVVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPKNAAEISKNLFRVQKLATKDYFFRHHLETNVDTPKELSGITYARLSLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGISVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQQFGINGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVSYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKNLVGYCELESKQKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTVATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNRTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSVTGNEKLITRIAETFGMEHDYAAVFAAITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNELSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQKEYRRILQDEFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQGILVSTKAKNKVVTRNINSIKCRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGEYGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSMPAKVKTVTYETIFTQCKPIDKDLKVDKVIDEHVKKNLEARLKEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISDNLFRVQKLSTKYYCFRHHLETNVEEEKLLFDITWKRCRSPKELQGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
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					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..698
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..699
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENVKHTSMKKILGLDLGTNSTGWALVNEAENTAEKSSITKLGVRIIKYDNFVNTETGSESKEPEKDFCGGKGISPNAGRTKGRSARRNLQRYKLRRANLIEYLKKCGLITDSAVLCENGNRTTFQTYRLRAMAVTEEISLEELSRVFLMINKKRGYKSSRKVKLPDEGQLIDGMAVAEQLYENDLTPGQFVFSILQQGKKSIPEFYRSDLQNELNRIWDHQKQFYPEILTDEFRKQIEGEGRPNTAKMFLGKYKIYTADIKGKDKRLQAYQWRSNALTSQLSIDEVAFVVSELNGAINNASSYLGAIGDRSKELRFNKLTVGQYLMKQLDKDPNYSLKNQVFYRQDYLDEFEAIWEKQAQYHPELTPELKKDIRDIIIFYQRPLKSQKGLVSFCEFESRQIEVNVDGKQKLRTIGCKVCPKSSPLFQEFKIWHTLHSLIVKEKKTNAERFLYQEEKETLFAELNIKETLSKLDALKLLYKNYKDLDLNYDKIEGNRTQAALFKAYQTIISMTGHGEYDFSKMMSDEVMEIVEGVFSGLGYNTNILHFDAENELFDKQPMYMLWHLLYSYEGDKSSTGNKSLIDKIFKLCGFEKEYASIIANIIFQPDYGSLSTKAIRKILPRMKEGNEYSLACEYAGYRHSQRSLTKDELDNKVYKDHLDLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNFVVDAYGKPDEIRIELARELKKSSKERKEMTMAINKTTADHEKYRQILQKEFGLTNVTRNDIIRYKLYLELKSNGYKTLYSNTYIPQEKLFSKEFDIEHIIPKAKLFDDSFSNKTLESRRVNIEKSNLTAYDYVLGVYDEKGINDYEIRIENLYKSGIISKAKRDKLMMKEVDIPSGFIERDLRDSQYIAKKAREILEELVKFVVPTTGTITDRLREDWQLIDVMQELNWEKYDKLGLTEIVKDKDGREIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKRSYIQYLNNLNARSDKSGSIYAIEQKELYRDKHGKLRFNPPMPLDVFRAEAKRQLENTLISIKARNKVLTQNVNITKTKKTESGYRKKVQLTPRGQLHNETFYGAIKWYVPKLESVGSGFNVEQIALVANKRYREALLTRLAACGNDPKKAFTGKNSLEKNPLYLDELHTQQVPTKVKTVTLETVYTTRKDISSDLKIEKVIDRKVRSILKERLKEFGGDPKKAFSNLDANPIWLNKEKGISIKRVTITAVSKAEPLHAKRDHFGKYILDANGAKQPVDYVNTGNNHHVAIYRDEKGVLQERVVSFYEATASASVGLPVVDKEYRKSEGWTFLFSMKQNEYFVFPNEKNGFNPNEIDLMDPDNYALISPNLFRVQKITSKDYVFRHHLETTVEDRKELQNITWKRFQSLTNLDKLVKVRVNHIGQIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSAIIKLGIRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSSRRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRRLRARAVTEEITLEELARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMTVARQLYDEHLTPGQYVLNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWRTQQTYYPELLTQELYDAIKNKNEKQTWAICAKPFGINGMKRNGTMAEQTIENYRWRTEALEKKIGLEELAIVLQKINGQIRGTSGYLGEISDRSKELYFNHQTVGQYQLQLLEQNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQASYHPELTTELKHEVRDIVIFYQRQLKSQKGLVGYCELENDTKEVVVDGKKKTVTIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNVQVSGNIIPEKQLDLFGTVATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMKATEILKLLFKNAKGLSLNFHEVDGNRTMAAFVKACQTIIAISGHNEYDFAKLSHETTVSTITQIFNVLEIKSDFLNFDPCLEGKTFEQQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNDKLIAHIAKTFGMKHEYAAVFAAITFTPDYGNLSAKAMRRILPHMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDSLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNGVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADIARATAQQEEYRRILQDEFGLQHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNTTAFDYVLNKYGEEGAKEYEKRIGSLYSDGAISKTKRDKLLMKEANIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDGHGKLRFVPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINTIKCKGEKKKTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKIGSTFTEEIIATVASPRYREALLKRLAEYGGNAKKAFTGRNSMEKNPIYLNDDHTLCVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHIQKILQARLNEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKTMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDADGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYKKAEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFNPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLSTKYYCFRHHLETNVEEEKLLFDITWKRITSLNKLQGIVKVRVNNIGQIVAIGEY
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTKKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVTEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQDLFDALKNKNEKQTWAICAQQFGINGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHPELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVKVSGNIIPEKQLDLFGTVATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNRTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHDYAAVFAAITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLSLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEKYRRILQDEFGMPHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEEGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDAHGKLRFMPPLPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGEYGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSMPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDTKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHMAIFRDANGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEVDLLDSKNYAVISDNLFRVQKLATKDYFFRHHLETSVENNKSLCDITWKRITSLNKLQGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSHSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSRSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRRAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSRKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISSSNYHFRHHLETKVDDNNALKGTTWIRIRSLPALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 537
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..537
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..537
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTTAEIPDGFINRDLRDTQYIARKAREILESAVRVVVPTTGAVTDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTETYKDPDGRQIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSDKAGSIYAIEKKELYRDNNNKLRFVPPMPLGEFRAEARRHLKDVFVSIKAKNKVVTRNVNITRGADGKKHRTVQLTPRGQLHNETVYGSRRRYVVKQEKVSSAFNEEKISTIGNPQIREALLRRLAEFGGDAKKAFTGKNSLEKNSIYLDDSHTKQVPQKVKTVTLEEVFTIRKPIDKDLNVEKVVDHRVRKLLQERLAEYGGDAKKAFANLDENPIWLNRERGIAIKRVTIYGVSNATALHDKRDMHGKKMLDSNGISIPIDYVSTSNNHHVAIFRDKDGNLQEHIVSFFEATERAQQQLPIVDYEYNKHLGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPNEVDLLDPNNAAEISKNLFRVQKLTTKDYFFRHHLETNVETPKELLGTTYARLSLKGIVGIVKVRVNHLGEIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1092
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 907
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..907
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..907
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1398
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1402
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1402
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1373
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1373
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVNEKENDNEQSSIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSARRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITDETVLCEQGNRTTFETRQLRARAVSEEITLEQLARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMSVARQLYEQHLTPGQYVLNLLRNGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWHAQQAYYPELLTQELFDALKNKNEKQTWAICAQPFDIKGMKRNGTTAEQKAENYRWRSEALDKKIGLEELAIVLQKINGQIHGTSGYLGAISDRSKELYFNHQTVGQYQMQLLEKDPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQATYHSELTAELKHEIRDIVIFYQRQLKSQKSLVGYCELESKPKEVVVDGKKKTITTGLRVCPKSSPLFQSFKIWQTLNNVQVSGNIIPEKQLDLFGTAATYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMSAAEILKLLFKSGKGLSLNFREVDGNHTMAAFVKACQTIIVMSGHNEYDFAKLSYETVVSTINQIFNALGIKSGFLNFDPCLEGKAFEHQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNEKLITRIAETFGMEHNYAAVFATITFMPDYGNLSAKAMRRILPYMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDTLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADITRATAQQEEYRRILQDEFGMPHVSRNDITRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDVEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNATAFDYVQSKYGEKGAKEYKERIDYLYADGVISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYNKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTQHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQICLYHDAHGKLRFMPPMPLDVFRAEARRQLQDILVSTKAKNKVVTRNINSIKRRGEKKQTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKISSSFTEEKIATVASPRYREALLKRLGEYGGNAKKAFTGRNSLEKNPLYLNDDHTLSVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVKEILEARLKEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKPICDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDANGNLQEHIVSYFEATARAIQHLPIVDRNYNKDEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFDPKEIDLLDPKNYAVISANLFRVQKLATKNYFFRHHLETNVETPKELSGITYKSQLGLKGIAGIVKVRVNNIGQIVAVGEY
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKHILGLDLGTNSIGWALVKERENENEQSSITRLGVREIYLTADEQSNFEKGKSITTNADRTLKRSMRRNLQRYKLRRNSLISLLKDYGFITAETLLNENGNRTTFETYRLRAKAVTEEISLEELARVLLMINKKRGYKSSRKAKSNDESGQLIDGMEVAKKLYDDNLTPGQYVVSLLRKGKNNIPDFYRSDLVAEFDKIWNFQRQFYPDVLTDSLKEELKGKGDKETWAICSKPFAIEGIKRNIKGWEQKKEDYAWRAESLQHKIDLERLAIVLQKVNGQIKNSSGYLGAISDRSKELFFNKLTVGQYQMAELDKNPNFSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQSKFHKELTPELKHFIRDIIIFYQRPLKSQKGLISLCELESREIEIERDGKKTKKTIGPRVCPKSSPMYQEFRIWQAINNLQVSGMVVADNQVDLFGKTIGKKFGKRFLEQEEKEILFKELNFKSKLTKKEILKLLFENYKELDLNYNEVKGNTTMAALLEACSKIIEMSGHGEYDFSKMSADEITGIVFPVFSGLGFSTDIFSFDSSVEGKAFDKQPSYMLWHLLYSYEGDKSKTGNESLISKISECYGFDKEYAAVIAGISFEPDYGSLSVRAMHKILPYMKDGLGYSDACLYAGYRHSKRSLTKEEIEARPLKDKIDLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVVDTYGRPDEIRVEMARELKKTKTQREETVKAIRKTTAENEKYKKELEEEFGLKNVSRNDIVRYRLYLELKDNGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQAKLFDDSFSNKTLEARSVNLDKADSTAYDYVKVKYGEDGLEKYKEKINQLCEKKIISKTKLKRLLTTEKDIPDGFINRDLSNTQYIARKACEILEEITRRVVPTTGSVTSRLREDWQLVDMMKELNWDKYDKLGLTEIIEDKDGRRIRHIKDWTKRNDQRHHAMDALTIAFTKPAFIQYLNNLNARSDKGGSIYAIERKELYRDNKGKLRFYPPMPLDEFRTEAKRHLENILVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKAEKGKRKRIQLTPRGQLHNETIYGRIRQYATKEEKVNASFTEDKIMTVACKRYREALLVRLRQHDGDAKKAFTGKNSLAKTPLYTDSLHTETVPEKVKTVMLAPLYTKREAVSPDLKIEKVIDIGIKRLLQKRLEQYGGDMQKAFSNLDENPIWLDEEKGISIKRVTISSVSNAEALHDKRDNRGQLILDKDGKKQPTDFVQTSGNHHVAIFRDADGNLQEHMVSFYEATARAIQHLPIIDKEYNKDLGWQFLFTMKQNEYFVFPNEETGFNPKEIDLLNPKNYALISPNLFRVQKLSSKDYVFRHHLETKVEYNKELFGVIWKRIKSLGKIKDIVKVRINQIGKIEDLGEY
		
	
	 
		 
			 1372
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1385
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..902
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..902
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1048
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKHILGLDLGTNSIGWALVKERENENEQSSITRLGVREIYLTADEQSNFEKGKPITTNADRTQKRSMRRNLQRYKLRRDSLISLLKDYGFITAETLLNENGNRTTFETYRLRAKAVTEEISLEEFARVLLMINKKRGYKSSRKAKSNDESGQLIDGMEVAKKLYDENLTPGQYVASLLRKGKNNIPDFYRSDLVAEFDKIWSFQRQFYPDMLTDSLKEELKGKGDKETWAICSKPFGIVGLKRKTKGWEQKKEDYSWRAESLQHKIDLERLAVVLQKVKGQIKNSSGYLGAISDRSKELFFNRLTVGQYLMAELDKNPNFSLKNQVFYRQDYLDEFERIWDTQAKFHNELTPELKHIIRDIVIFYQRPLKSQKGLISLCELESREIEIERNGKMVKKTIGPRVCPKSSPMYQEFRIWQTINNLQVSGMVVADGQVDLFGEKVGTKFGKRFLEQEEKEILFKELNFKNKMTKREILKLLFENYKELDLNYNEVKGNTTMAALLASCSKIIEMSGHGEYDFSKMSADEITGIVFPVFSGLGFSTDIFSFDSSVEGKAFDKQPSYMLWHLLYSYEGDKSKTGNESLISKISECYGFDKEYAAVIAGISFEPDYGSLSVRAMHKILPYMKDGLGYSDACLYAGYRHSKRSLTKEEIEARPLKDKIDLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVVDTYGSPDEIRVEMARELKKTKTQREETVKAIRKTTAENEKYKKELEEEFGLKNVSRNDIVRYRLYLELKDNGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQAKLFDDSFSNKTLEARSVNLDKADSTAYDYVKVKYGEDGLEKYKEKINQLCEKKIISKTKLKRLLTTEKDIPDGFINRDLSNTQYIARKACEILEEITRRVVPTTGSVTSRLREDWQLVDMMKELNWDKYDKLGLTEIIEDKDGRRIRHIKDWTKRNDQRHHAMDALTIAFTKPAFIQYLNNLNARSDKGGSIYAIERKELYRDNKGKLRFYPPMPLDEFRTEAKRHLENILVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKAEKGKRKRIQLTPRGQLHNETIYGRIRQYATKEEKVNASFTEDKIMTVACKRYREALLVRLRQHDGDAKKAFTGKNSLAKTPLYTDSLHTETVPEKVKTVMLAPLYTKREAVSPDLKIEKVIDIGIKRLLQKRLEQYGGDMQKAFSNLDENPIWLDEEKGISIKRVTISSVSNAEALHDKRDNRGQLILDKDGKKQPTDFVQTSGNHHVAIFRDADGNLQEHMVSFYEATARAIQHLPIIDKEYNKDLGWQFLFTMKQNEYFVFPNEETGFNPKEIDLLNPKNYALISPNLFRVQKLSSKDYVFRHHLETKVEYNKELFGVIWKRIKSLGKIKDIVKVRINQIGKIEDLGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTETSRILKLGVRVNPLTTDEKTDFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKNLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNGNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRTQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFENQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSADERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSHSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSRKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISPGDYFFRHHLETTVDANNALKGTTWIRIRSLPALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1400
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1400
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1400
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTNSIGWALVKERENENEQSSIIRLGVREIYLTTDEQSNFEKGKSITTNADRTQKRSMRRNLQRYKLRRDNLINELKAHGFITADTLLNENGNRTTFETYRLRARAVTEEISLEELARVLLMINKKRGYKSNRKVKSNDESGQLIDGMEVAKKLYDDNITPGQYVASLLRNGKNSIPDFYRSDLVAEFNKIWSFQRLFYPNVLTDSLKEELKGKGDKETWAICSKPFDIVGLKRKTKGWEQKKEDYVWRAESLQHKIDLERLAIVLQKVNGQIKNSSGYLGAISDRSKELFFNKLTVGQYQMAELDKNPNFSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQAKFHKELTPELKHIIRDIVIFYQRPLKSQKGLISLCELESREVEIEKDGKKVKKTIGPRVCPKSSPMYQEFRIWQQINNLQVSGMIVPDNRFDLFGETLDMKFGKRFLEQEEKEILFKELNFKSKLTKKEILRLLFKNYKELDLNYNEVKGNTTMAVLLEAYSKIIEMSGHGEYDFSKMTADEIKDFVFPIFNGLGFNTDILSFDSSVEGKAFEKQPSYMFWHLLYSYEGDKSKTGNESLINKISECYGFDKEYAAVIAGIRLEPDYGNLSVKAMRKILPYMKDGLGYSDACQYAGYRHSKRSLTKEEIDSRPLKNKVDLLPRNSLRNPIVEKILNQMINVVNAVVDVYGRPDEIRVEMARELKKTKAQREETVKTIRKVTVENEKYKKELEEEFGLKNVSRNDIIRYRLYLELKDNGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQAKLFDDSLSNKTLEARNVNIEKADSTAYDYVKAKYGDEGLKKYNEKVKQLYEKKIIGKTKFKRLLTTEKDIPDGFINRDLSNTQYIARKACEILEEVARRVVSTTGSVTSRLREDWQLVDIMKELNWDKYDRLGLTEIVEDRDGRRIKHIKDWTKRNDQRHHAMDALTIAFTKPAFIQYLNNLNARSDKGGSIYTIERKELYRDNKGKLRFYPPMPLDEFRAEAKCHLENILVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKAEKGKHERIQLTPRGQLHNETIYGRIKQYATKEEKVNASFTEDKIMTVACKRYREALIGRLRQYEGDSKKAFTGKNSLAKNPLFTDNQHTETVPEKVKTVMFTYIYTKREVISPDLKIDKVIDVGIKRLLQKRLEQYGGDMQKAFSNLDENPIWLNKEKRISIKSVTIIGVSNAEALHDKKDNRGQLILDKNGNKQPTDFVQTSGNHHVAIFRDSDGNLQEHMVSFYEATARAIQHLPIINREYNKDLGWQFLFTMKQNEYFVFPNEQTGFNPKEIDLLDPKNYALISPNLFRVQTMSKVMYGNNIVRDYKFRHHLETTVTRDLKDVTYKQYKNLSFANYIVKVRINHLGQIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNVTISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIKPIFKMLGINTDILSLDCPTDSHSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSQKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISSSNYYFRHHLETTVDTNNALNGTTWKHVQSLKALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSHSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLIKKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDACNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERVKLNSANNANEKENNSIRKLLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSQKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNEKTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISSSNYYFRHHLETTVDTNNALNGTTWKHVQSLKALENIIKVRVNNIGQIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1390
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1390
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLDTTSIGWALVNEKENDNEQSAIIKLGVRVNPLSVDEQSNFEKGKAITTNADRTLKRSSRRNLQRFKLRRENLLTLLKEHGFITNETILCEQGNRTTFETRRLRARAVTEEITLEELARVLLMINKKRGYKSSRKADSGEDGKLIDGMTVARQLYDEHLTPGQYVFNLLRKGKKYLPDFYPSDLTAELKAVWRTQQTYYPELLTQELYDAIKNKNEKQTWAICAKPFGINGMKRNGTMAEQTIENYRWRTEALEKKIGLEELAIVLQKINGQIRGTSGYLGEISDRSKELYFNHQTVGQYQLQLLEQNPNTSLKNQVFYRQDYLDEFERIWETQASYHSELTTELKHEVRDIVIFYQRQLKSQKGLVGYCELENDTKEVVVDGKKKTVTIGLRVCPKSSPLFQCFKIWQTINNVQVSGNIIPEKQLDLFGTVAAYKYGSRCLTEEEKQTLYKELSLKERMKATEILKLLFKNAKGLSLNFHEVDGNRTMAAFVKACQTIISMSGHNEYDFAKLSHETTVSTITQIFDVLEIKSDFLNFDPCLEGKTFEQQPAYQLWHLLYSYAGDNSATGNDKLIAHIAKTFGMKHEYAAVFAAITFTPDYGNLSAKAMRRILPHMMDGNEYSVACEYAGYRHSRRSLTKEELDKKPLVDSLPLLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNGVSAQYGKPDEIRIEMARELKKSAKEREQMTADIARATAQQEEYRRILQDEFGLQHVSRNDIIRYRLWLELKDNGYKTLYSQTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQARLFDDSFSNKTLEARQANLEKSNTTAFDYVLNKYDEEGAKEYEKRIGSLYSDGAISKTKHDKLLMKEADIPEGFINRDLRDSQYIARKAREILESMVRVVVPTTGAVTDRLRDDWQLVDIMKELNWDKYDKLGLTETFKDHDGRQIKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTRHSFIQYLNNLNARSNKAGSIYAIEQTCLYRDGHGKLRFVPPMPLDVFRAEARRQLQNILVSTKAKNKVVTRNINTIKCKGEKKKTVQLTPRCQLHNETVYGSMRCCVVKEEKIGSTFTEEIIATVASPRYREALLKRLAEYGGNAKKAFTGRNSMEKNPIYLNDDHTLCVPAKVKTVTYETIFTQRKPIDKDLKVDKVIDEHVQKILQARLNEFGGDAKKAFSNLDENPIWLNRERGIQIKRVTIRGVSNAVALHDKHDVQGKTMCDSEGRRMPSDYVSTSSNHHVAIFRDADGNLQEHVVSYFEATARAIQHLPIVDRDYKKAEGWQFLFTMKRNEYFVFPNEKTGFNPKEIDLLDSKNYAMISANLFRVQKLATKDYFFRHHLETSVKEEKLLFDITWKRITSLNKLQGIVKVRVNNIGQIVAIGEY
		
	
	 
		 
			 1385
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGTTSIGWALVNEGENDNEKSSIVKLGVRVNPLSSDEKNEFETGKALTTNAERTNKHGMRINLQRYKQRRANLVRCLKENGIIDDETLLFEHGNSSTFQTYRARAKAVDEEISLADFSRVLLMINKKRGYKSNRKAKDTDDGELIDGMTVAKELHSKGLTPGQFLMMRQKEGKKFRQEFYRSDLQNELDRIWDNQKTFYPDVLTDDMKSEIAGVNAKQCSAIFYNRKNVVTAKNNGKDSYETKLQWRCECLTGKRDIEQVAYVISSLCGEISNSSGRLAMISDRSKDLYFNNQTIGQYLMTLIDGNPNASLRNITFYRQDYIDEFNAIWQCQSKYHKELTPALKDEIEKHIIFYQRDLKSCKSLVNHCEFEQSEKEIVVDGKKRKITIGLRACPKSSPLFQTFRTWQKLNDIMVSPSDGKHKSSAMNSVPGLFNDLKTWKPERFLKQEEKEKLFEELSVKGKLTKNEALCILFGKANGLEMNFREVEGNQTMAAIYGACRDIISQSGNGEYDFRKMSAAEIKSTVNEIFGRLGYDTSFLDFDPLSEGKALERQSSYRLWHLLYSYAGDKSVTGNDALLERIGELCGLDRESAGIMAKVSFAEDYGKLSAKAMRKILRYMMKGMGYSAACEEAGYKHSPRSLTKEELKAKLYAGKMDVVKRNSLRNPVVEKILNQMVNVVNVIIDTYGKPDEIRIEMARELKQSREDRAEKDKAIRDATKEQNIIRKTLEEDFHIANVTKNDILRYRLYEELKMNGYKTLYSCTYIPIEELFSKKFEIEHIIPKARLFDDSFSNKTLETSGVNKDKGDMTAYDFVAMKHDEKYLADYEARVNELFKQKKISKAKRDKLLMREADIPKDFLNRDLNDTQYIAKTAREMLEDIVPEVLTTTGKITSRLREDWGLVDVMKEINWDKFDKLKMTVTEHDRDGRPIKRIMDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRAIIQYLNNVNARSDKGSSIYGIEKKYMKRNERGRLVFVPPMPSGKLREEARRQLDMILVSVKAKNKVVTKNINKTKKNGGLNKKEQLTPRGKLHNETVYGKIARYQTEMKRVGSSFTEDVVLSVADKRIREALYERLAEHDFNTKEAFTGCNSLTKKPLWLDKEHSRCVPEKVKTVILEPICTIRKPVDKDLNIDKVVDVRVKEILKQRLKEYGGVAAKAFSNLEENPIWLNREKGIAIKRVKILDSKNNVAIHGKHDIAGRPMLDEDGKPVGNDYVNTSNNHHVAIFTDSEGNLQEHVVSFYEATAMAILGYPVVDRQYNKGLGWKFLFSMKQNEYFVFPNEAEGFDPNEIDLTDESNAAIISRNLFRVQKFSKGDYFFRHHLETNVETNLKLKNVTWKRITRLNDLIGVVKVRVDHIGRIVYVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNILGLDLGTNSIGWALVKERENDNEQSSIMRLGVREIYLTADEQSNFEKGKPITTNADRTQKRSMRRNLQRYKLRRDNLINVLKDNGLIKADTLLNENGNRTTFETYRLRAKAVTEEISLEEFARVLLMINKKRGYKSSRKAKSNDESGQLIDGMEVAKKLYDENLTPGQYVASLLRKGKNNIPDFYRSDLVAEFDKIWSFQRQFYPDMLTDSLKEELKGKGDKETWAICSKPFGIVGLKRKTKGWEQKKEDYSWRAESLQHKIDLERLAVVLQKVKGQIKNSSGYLGAISDRSKELFFNRLTVGQYLMAELDKNPNFSLKNQVFYRQDYLDEFERIWDTQAKFHNELTPELKHIIRDIVIFYQRPLKSQKGLISLCELESREIEIERNGKMVKKTIGPRVCPKSSPMYQEFRIWQTINNLQVSGMVVADGQVDLFGEKVGTKFGKRFLEQEEKEILFKELNFKNKMTKREILKLLFENYKELDLNYNEVKGNTTMAALLASCSKIIEMSGHGEYDFSKMSADEITGIVFPIFSGLGFSTDIFSFDSSVEGRAFDKQPSYMLWHLLYSYEGDKSKTGNECLINKISECYGFDKEYAAVIAGISFEPDYGSLSVRAMHKILPYMKDGLGYSDACQYAGYRHSKRSLTKEEIQTKPLKDKIELLPRNSLRNPVVEKILNQMINVVNAVVDVYGKPDEIRVEMARELKKTKAQREETVKAIRKTTAENEKYRKVLEEEFGLKNVSRNDIIRYRLYLELKENGFKTLYSNTYIPREKLFSKEFDIEHIIPQAKLFDDSFSNKTLEARSVNIDKADSTAYDYVKVKYGEDGLEKYKEKINQLCEKKIISKTKLKRLLTTEEDIPDGFINRDLSNTQYIARKACEILEEITRRVVPTTGSVTSRLREDWQLVDMMKELNWDKYDRLGLTEIVEDKDGRRIRHIKDWTKRNDQRHHAMDALTIAFTKPVFIQYLNNLNARSDKGGSIYAIERKDLYRDNKGKLRFYPPMPLDEFRVEAKRHLENILVSIKAKNKVVTRNVNITKAKKAEKGKRKRIQPTPRGRLHNETIYGRIRQYATKEEKVNASFTEDKIMTVACKHYREALLMRLRQHDGDAKKAFTGKNSLAKNPLFTDNMHTEIVPEKVKTVTLAPLYTKREAISPDLKIDKVIDIGIKRLLQKRLEQYGGDMQKAFSNLDENPIWLDEEKGISIKRVTISSVSNAEALHDKRDNHGQLILDKDGKKQPTDFVQTSGNHHVAIFRDAEGNLQEHMVSFYEATARAIQHLPIIDKEYNKDLGWQFLFTMKQNEYFVFPNEETGFNPKEIDLLDPQNYALISPNLFRVQKLSSKDYFFRHHLETKVEYNKELSGITWKRINTLSKIKDIVKVRINPVGQIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKLIFGFDLGSTSIGWAVVQEKENDTEASRILKLGVRVNPLTTDEKTNFEKGKPITTNANRRLAHGMRLNLSRYKQRRKELIKSLIRFKFISPDTVLCENGSNTTFETLRLRAKAATEEITLEELSRVLLMINKKRGYKSNRKAQPNDNGAIDNIDIAKKLYQSHLTPGEYVFNNLKQGIQYIPPFYRSDLINEFNKIVDCQTQFYPHLKNIDTGSLLKAKNCDIILDGQDVQRIKQKGSPSEKKRELYCLRAQAATQQIRLEELALVLEKISSEIRNSSGYLGDISDRSKELFINNQTIGQYLMSQLDRNPNNKLKGQVFYRQDYEDEFNRIWETQARFHKELTPERLHIIRDIIIFFQRDLKSQKSNIAICEFEKQKREITVDGKKKIIEFGPKVCPKSSPIFQEFKIWQTINNLKISNIYGEELSLSSDERQILFEELSIRKKLTCAEILKLLHKDSKCSLNYKEIQGNATISAIFDAFKEIILQSGHDNNNFNKASFKDTMLIIEPIFKMLGINTDILSLDCPTDSPSLKTCPIYQLWHLLYSYAGDNSKTGDSSLINKLQRRYGFSKEYASIMSKISFDNDYGNLSAKAIMRILPHLRNGLQYSDDCNAAGYNHSKRSLTKQDILNKVLVSQIDLLPRNSLRQPVVEKILNQLINITNALISTYGNPDEIRIELARELKKSADERAKLNSANNANEKENNSIRELLQERFGIQNPSRNDIVRYKLYKELEHTGFKTLYSQSLITDDILFSKEIEIEHIIPQARLFDDSLSNKTLEFHNINQNKSNQTAYDYILSEFGEDYAVQYKKRIDDLLKNGKISRTKHKYLLMSETEIPTDFINRDIRETQYISRKAMEILEPATRKVVASSGAITARLREDWQLVDVMKELNWEKYKALNLTETIQDKDGRRIYKIKDWTKRNDHRHHAMDALTVAFTKPSFIQFLNNLNARSDKGNAIYAIQQKELHRNKDGKLCFNPPLPLDEFRAEAKRQLNDIFVSHKAKNKVATRNSYMTKNGKGTKIVELTPRGQLFNETTYGCVKQYETKLESVNSSFDTDKIMTVADKSYRQALMKRIEEFDGNASLAFSRKNSITKNPIYVDDSHSDTVPVKVKTVVPKPVFTQRIAVDIKLDKTKIAQILDAKIRRILTDRFYEFGEDPQKAFSNIDENPIWLNKEKGIAIKKVTIKTGISGVPIRHKRNNMGRPILNSDGNKIPSDFVVPGNNHHIAIYKDADGNIKEQAVPFYIATNRVIHKQPAVDRNFNADKGWKFLFSIKKNEYFVFPNENTGFNPAEIDLLNPDNNKIISPNLFRVQKISPGDYFFRHHLETTVDANNALKGTTWIRITSLKALENVIKVRVNNIGQIVTVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1388
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1388
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1388
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1377
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1377
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1377
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 907
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..907
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..907
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1370
			 AA
			 PAT
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTASVGWAVVNEAENSEEQSSITALGSRVVLLSADEKNNFLTGKSVSATATRTAKRGARRNLQRYKLRREWLKDALVSAGIINENTCLNDSNSKELFATYVSRAKAVTEQIALEDFAKVLFMINKKRGYKSNRKTDNTESEDGQIIDGLDLAKKLKARNITPGQYLLELFKENKKNKAVFYRSDLQEELNRIWAFQSQFYPEILDNTLLSAITNKSKKAVIGLFKGIKNIEIADVKTKERTEKALTWRSEALHKQLEIGEVAYAIAEVMGAISQSSARLALLSDNSKHLEFEGLTIGQYLLNLLRNNPNSSLKNINFYRKDYEDEFNSIWNKQASFYPQLTESLRSTIFNSIFMQRNLKSCKALLANCELEFAEKRITLPDGSCQTKTIYSKVCPKSSPYFQEFQIWQSLSNIRIIDKENTHLTKSQELSYDQKVMLLPELMILSELKANKIIEILFGKKSNYTINMPSIKGNKTNETIFNALLEIVELTGHSIDNIVKTDANQQIEAVKSIFESLGYKTDFITFDSTIEGKDGLNQPYYKLWHLLYSYCGDNSKTGNEALIRKIEELTGLEKEEAKVLANCTFENDYASLSTKAIRKLLPHLQSNLDYSEACEAAGYNHSKRSRTKEDIKNKVYKDKLDLLPRNSLRNPIVEKILNQMIHVINQTSEAYGKPDEIRIEMAREIKKNKIQREKLANQLRQNTAELERIKDILRKDFKLSHISHNDILRYRLYEELSLNGYKTLYSNTYIERQQILDPTVTIEHIVPKALAFDDSFSNKTLEIQPVNGEKSNQTAFDFISKKYGSEALEQYINRVNNLFENGKISKTKRDNLLRKQEDIPSDFLNRDLRNTEYIAKKALEILEDYVPRVTPTIGEITKTLREDWQLVNIMRELNWEKYNSLGLTSFYYDRNGTKIGLIHNWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSIIQYLNNLKSQNDKGSSIYAIQAKETYIDETRKRLIKPPYNIKQFRNDAKQMLDNIFVSHKAKNKVVTPNTIVTKKKRKAGKETKAEEKRTFLTPRGALSNETVYRKICNYETKEITINSKLTYEIALTIAKKKEREAVLERLAQHNNNPTTAFKNYNKNPIMLQTSVGEKPLISVKIVNYKELFVKRSEINEKLDIKRVLDAKVRARLTDRLKEYNNDPKAAFANLEENPIWLNEEKGIALKHVTTIERVVGLPIRPKRNINGEIMKDEQGQPLKSHYVATGGNHHVAIYEDEEGKWHEKVVSFNEAASRSIQKLPIIDKDFNKELGWVFQFTMKQNEMFVFPDKEAGFDPLAIDLKDPANKSLISKHLYRIQKISSGDYYFRHHLETNVEENKEVKGITWKRITSLSPLQGIIKVRINHIGQIIDIGEY
		
	
	 
		 
			 1370
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1370
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1370
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1385
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1385
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..807
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDFGTTSIGWALVNEKENDDEKSSIIRLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRMKRSMHRNLQRYKLRRNNLIECLKEHGIITDETPLFEHGNQSTFTTYRARAKAVEEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSNRKIKDTEEGELVDGMEIAKRLYEENLTPGQLLLDLLQKGKKNKPTFYRSDLQAEFDKIWEVQSAYYSEVLTDDFKKQISRFNKTQTSGAFYAFYKIATAKNSGKEGYGQALLWRVAALTKKLDIEEVAYVLCDINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFSHQTVGQYLMQSIEQNPNASLKNIIFYRQDYMDEFETIWEKQAQFHSELTPELKKEIRDIVIFYQRDLKSCKNLVNYCEFERAEREVVVDGKEKTIVTGFKVCPKSSPLFQDFKIWQILNNLQVSVTGHQRKRIKKDESQLSLFADTEGEPLQRFLDQEEKDILFKELSVREKMTKKEILKLLFDNPQKLDLNYKEVEGNRTMATLFKAYQEIISLTGNGEYDFSKMPADKVLTVTSEIFTGLGYKADFLVFNPLLEGKEMEKQPAYRLWHLLYSYTGDNSTTGNEALLMRILDICGFEREYATILANVAMPLDYGSLSAKAIRKILPFMMKGYEYSKACEMAGYKHSARSLTKEELDNKEYKSRLDGLKRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEISATYGKPDEIRIELARDLKKSQEERELLDQAIRKNTTEGEKLRKELEEEFGIQHVTKNDILRYKLYNELKMNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPKARLFDDSFSNKTLEVRDINIEKGDMTAYDYVANRYDEKGLADYESRVEELYVQKVISKTKRNNLLMKEADIPSDFLQRDLRDSQFIARKAREILEDMVPFVVTTTGSVTSRLREDWQLVHLMQELNWEKYDALGLTESYTDKNGNIVRRIRDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLSNLNARSDKSSSIYGIEQKELNRDNKEHKLVFNAPMPLNEFRAEARKHLESILVSIKAKNKVVTKNINRAKKKDGHQQKIQLTPRGALHNETVYGRITNFEAEYKKVDGKFTEETILRVSNQRYREALLKRLAAFDNDSKKAFTGKNSLEKNPIWLNADHSYCVPLKIKLYKKVDVFTIKKVVDKDLKIDKVIDNKVREILQQRLDEYGGDAAKAFSNLDDNPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEPVRYKRNVKGEIIQDEKGNPVPNDYVNTANNHHVAVFRDSEGKLQEHVVSFYEATTRAIMGYPIVDKEYKRSDGWQFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQEMDLLDADNYAIISPNLYRVQKFTDGDYFFRHHLETSVENENSLKGVTWKRITSVHNLSGIIKVRVNHIGRIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKVNDNEKSSIIQLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRMKRSMHRNLQRYKLRRKNLIECLKEHGIITDNTPLFELGNQSTFKTYRARAKAVEEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSNRKIKDTEEGELVDGMEIAKRLYDGNLTPGQLLFDLLQKGKKNRPAFYRSDLQAEFDRIWEVQSAYYPEVLTTDFKKHINGFNKTQTSGAFYAIHQISTTKNSGKDGYQQALLWRVAALMKKLDIEEVAYVLSDINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFNRQTVGQYLMRSIEQNPNASLKNIIFYRQDYLDEFEAIWEKQAQYHSELTPELKKEIRDIVIFYQRDLKSCKNLINYCEFEHTEREVVIDGKKKTIVTGCKVCPVSSPLFQVFKIWQILNNLQVSVTGHQRKRIKKNESQLSLFADTEGEPLQRFLDQEEKDILFKELTIRDKMSKKDILKLLFDNPQKLDLNYKEVEGNRTNAILFKAYQDIISLTGNGEYDFSKMPADEVMSITSEIFSGLGYKTDFLTFNPLLEGKEMEKQPAYRLWHLLYSYAGDNSATGTEALLDRIHEICGFEKEYATVLASVSLPLDYRSLSAKAIRKILPFMMKGYEYSKACELAGYNHSARSLTKEELDNKVYKSHLDELKRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEIAATYGKPDEIRIELARDLKKSQEERELLDQAIRKNTAESEKLRKELENEFGIQHVTKNDILRYKLYNELKMNGYKTLYSNTYIPREDLFSKRFDIEHIIPKARLFDDSFSNKTLEVRDVNIEKGDMTAYDYVAGKYDEKELADYESRVEELFVLKVISRTKRNNLLMKEEDIPSDFLQRDLRDSQYIARKAREILEEMVPFVVTTTGSVTSRLREDWQLVNIMQELNWEKYDALGMTESYTDRNGNIVRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLSNLNARSDKGSSIYGIEHKELNRDNKDHKLVFNAPMPLDEFRAEAKKHLESILVSIKPKNKVVTKNINKAKKKDGHQHKIQLTPRGALHNETVYGKIANYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKYREALLKRLAEYGGEPKKAFTGKNCLEKNPMWLNAEHSYCVPLKVKLYKITDVFTIKKPVDKDLKIDKVIDSKVRQILQQRLNEYGGDAAKAFSNLDEHPIWLNEEKGIAIKRVKIRGIANGEPVRYKRNIKGEMMKDEKGNYIPNDYVNTANNHHVAVFKDAEGRLREHVVSFYEATTRAIMGYPIVDREYKRSEGWQFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQEIDLLDVGNYPLISPNLYRVQKFSEGDYFFRHHLETSVESENALRDVTWIRVRAIQYLNGIVKVRVNHIGKIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1404
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1404
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1404
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1365
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRIIGLDLGVSSCGWAYVKEAEKEDEKSEILRIGVRVNPLTVDEQTNFEKGKSITTNAERQMKHSARINLQRYKLRREHLIDYLTKAGFINEETLLCENGNRTTFETFRLRAKAANEEISLSELARVLLMINKKRGYKSNRKANGSEEGALIDGMAVAKYLYENDITPGQYAYELKKKGKKQLPDFYQSDIMDELDKIWNFQQPFYPNILTDEFRQMLAGKSKTNSTKLFLARYSIYTAQNKEKDKGLQALKWRSDALARKLDIEQLAYVICELNGLINNASDYLGKISDRSKELFFQNLTVGQYQMKMLDENPNVSLKNMVFYRQDYLDEFERIWETQAKFHPELTRERKKEIGNMIIFYQRPLKSKKSLISICELEGKQIEVEMEGKKKTITVGSKVCPKSSPLFQEFRIWQRLNDIELTDLSTRQKYGLNQGQKELLAKELEYKTKMTKQQMLKCLSLKPKDYDMNFKEVDGNTTQAMLFEAYRKIIEMSGHGEHDFSKMSASDISTLVESVFAALGFNTSVLHFDAQAADISQDSMYQLWHLLYSYESDNSAMGNKALICRIQELFHFDSDEYAKILAGISFKPDYGSLSAKAIKKILPFMKEGNDYSTACVYAGYNHSKRSLTKEELDNKPLKDHLDILSKNSLRNPVVEKILNQMINVVNSLIDTYGKPDEIRIELARELKKSAKEREAMTDAINAANRENEEYKKILETEFHIPHVSRNDILRYKLYLELKDNGFHTLYSDTYIPREKLFSRDFDIEHIIPQASLFDDSFSNKTLESRSINIEKSNSTAYDYVKGKYGEEGAKNYKTRVEDLFKNGTISKTKMTKLLMTADDIPTDFINRDLRDSQYIAKKAREILEEIVRVVVPTTGSITDRLREDWQLVDVMKELNWDKYDQLGLTETFEDKDGNTIRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKPSFIQYLNNLNARSDRSQSIYGIERKELYRDKHNKLRFNPPIPLDEFRTEAKRHLQNILVSIKAKNKVVTRNVNKTKCKEGFNTKVQLTPRGQLHNETIYGSQQRYAIHEEKVGASFTAEKIATVANKKQREALMARLQAYNNDAKKAFTGKNALDKNPIWLNEAHTTSVPLKVKCLTMETIYTIRKPINKDLKLDKVVDSRIKQILQQRLDKYKGDANKAFSNLDENPIWLNQEKGIAIKRVAINAGLSKPEAIHAKKDKQGNNIPVDYVQTSNNHHVAIFADEQGHLQEHIVSFYEANSRAIQGLPIIEKDYQAELGWKFLFTMKQNEYFVFPDIENGFNPKEIDLTNVENYSIISPHLFRVQKLSSKYYVFRHHLETTVEDKSTLQEITWKRITAIDKLANIVKVRVNHIGQIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1390
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1375
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 895
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..895
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..895
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATLFKAYQDIISLSGNGEYDFSKMPAEEVLPLVKEIFTGLGYKTDFLTFNPLLDGKALEQQPAYRLWHLLYSYTGDNSATGNEALLQKIQDICGFEKEYATILSNASFALDYGSLSAKAIRKILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSVRSLTKDELANKEYKNRLDEIKRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEIIKTYGKPDEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRKNTAESEQLRKELEKEFGIQHVTRNDILRYKLYNELKMNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTIEARDINIEKGNMTAYDYVAGKYDEKYFADYESRIEDLFAQKVISRTKRNNLLMKAEDIPSDFLARDLRDSQYIAKKAREILEDLVPFVVTTTGAITSRLREDWQLVNLMQELNWDKYDALGLTERYTDKNGNIVKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSFVQYLSNLNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKDHKLVFNAPMPLNEFRAEARKQLESILVSIKAKNKVVTKNINKAKTKDGHQNKVQLTPRGALHNETVYGKIQNYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKCREALLKRLAEFDNDPKKAFTGKNSLEKNPIWLNAEHSYAVPLKVKLYKVVDVFTIKKAVDKDLKLDKVIDLKVRAILQQRLDEYDGDAAKAFSNLDDNPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEAIRVKRDNKGAIIKDENGNPIPNDFVNTGNNHHVAVFRDANGKLQEHVVSFYEATTRATLGYPIVDKNYNRSEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQNINLLDANNWRQISPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESENALRDFTWKRIRAIQNLDGIIKVRLNHLGNIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEKSEIIRLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRLKRSMHRNLQRYKLRRKNLIACLLEHHIITEDTPLFEQGNNTTFKTYRARAKAATEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKVKDGEEGELIDGMEIAKRLYEENLTPGQLLLDLYNKGKRNRPTFYRSDLQAEFDKIWEVQAKYYPNILTNDFKDSIHGFNKTQTSGAFYGVHQIYTAKNSGKEGYAQSLLWRTEALKHQLDIEEVAYALADINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFSHQTIGQYLMKRLDENPNNSLTNIIFYRQDYMDEFEPIWEKQAQYHPELTKELKKEIRDIIIFYQRDLKSCKNLVSYCELEHTEREIIIDGKKKVILTGCKVCPKSSLLFQDFKIWQILNNLQVSVVGTQRKRIKKDKTQLSLFNDAETGALNRFLTQEEKDILYNELSIKDKLSKKDVLKLLFDNPKNLDLNYKEVEGNRTMATLFKAYQDIISLSGNGEYDFSKMPAEEVLPLVKEIFTGLGYKTDFLTFNPLLDGKALEQQPAYRLWHLLYSYTGDNSATGNEALLQKIQDICGFEKEYANILSNASFALDYGSLSAKAIRKILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSVRSLTKDELANKEYKNRLDEIKRNSLRNPVVEKIMNQMINVVNEIIKTYGKPDEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRNNTAESEQLRKELEKEFGIQHVTRNDILRYKLYNELKMNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEARDINIEKGNMTAYDYVAGKYDEKYLADYESRIEDLFAQKVISRTKRNNLLMKAEDIPSDFLARDLRDSQYIAKKAREILEDLVPFVVTTTGAVTSRLREDWQLVNLMQELNWDKYDALGLTERYTDKNGNIVKRINDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSFVQYLSNLNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKDHKLVFNAPMPLNEFRAEARKQLESILVSIKAKNKVVTKNINKAKTKDGHQNKVQLTPRGALHNETVYGKIQNYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKCREALLKRLAEFDNDPKKAFTGKNSLEKNPIWLNAEHSYAVPLKVKLYKVVDVFTIKKAVDKDLKLDKVIDLKVRAILQQRLDEYDGDAAKAFSNLDDNPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEAIRVKRDNKGAIIKDENGNPIPNGFVNTGNNHHVAVFRDANGKLQEHVVSFYEATTRATLGYPIVDKNYNRSEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQNINLLDANNWRQISPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESENALRDITWKRIRAIQNLDGIIKVRLNHLGNIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKVLGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEKSSIIRLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRLKRSMHRNLQRYKLRRANLIECLKEHNIITEETPLFELGNKTTFSIYRNRAKAVEEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKVNNDEEGELVDGMEIAKKLYNENLTPGQLLLNLFRKGKRIRPSFYRSDLQAEFDKIWLFQSSFYPEVLTEDFKKNISNFNKGQTSGAFHNVYKISTAKNSGKGGYEQALIWRTEALTRQLDIEELAYVLSDINGAINNSSKRLALISDRSKELYFNDLTVGQYLVKQMEEHPHKSLKNIIFYRQDYMDEFEAIWEKQAQYHPELTPQLKKEIRDIIIFYQRDLKSCKQLVNYCEFEHAEKEVVIEGKRKKILTGAKVCPKSSPLFQDFKVWQILNNLEVSVVGHRRRKTKAQNNQLFLFSEEDEGLMVDHRGLNLEEKEILFKELSVRGKMNKSEVLSLLFAKPKELDLNYKEIECNNTMVAFYKACQEVISLSGHGEYDFSKMPADKVISLTLEIFSGLGFKTDFLFFDALKSGKDLEKQPAYRLWHLLYSYSGDKSKTGDEALINKICAICGFGNNKEYAKPFANISLALDYGSLSAKAIRKILPYMMQGYEYSKACEKVGFNHSARSLTTEELKEKNYTSHLNEIRRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEIAATYGKPDEIRIELARELKKSKEEREKLDKAIRENTNESEALRKELETDFKIKNVTRNDILRYKLYKELKLNGYKTLYSNTYIPREELFSNKFDIEHIIPKARLFDDSFSNKTIEARGINIEKGDMTAYDYVAGKYNDQQLAEYESRVEELFSKKVISRTKRNHLLMKQDEIPTDFLNRDLGDSQYIAKKAREILEAMVPMVVSTTGSITSRLREDWQLVDIMKELNWEKYNSLGLTESYTDKNGNTIRHIKNWSKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLNNLNARSDKSGSIYGIEKNELHRDEKDHKLLFNAPMPLDEFRAEAKKHLENILVSIKAKNKVVTKNINKVKIKGGHHNKTQLTPRGPLHNETVYGKILNFEAEYKNVDGKFTEETILRVSNQKYRAALLKRLSDYGGDPKKAFTGKNKLDKNPIWLNEDHSHCVPLKVKLFKKVDVFTIRKAIDKDLKIDKVIDCKVRDILQKRLDEFGGDAAKAFSNLEDNPIWLNKEKGIDIKRVKIRGIANGEPLRIKRDVKGNIIKDERGIAVPNDFVNTANNHHVAIFMDEKGGLHEHMVSFYEASTRAIMGLPIIDKSFNQDIAWKFLFSMKQNEYFVFPNEETGFSPHEIDLTDQNNYSLISPNLFRVQKISNGDYYFRHHLETNVEEVKELRNITWKRIRTIKELDGIVKVRINHLGIIVSVGEY
		
	
	 
		 
			 1398
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEKSEIIRLGVRVNPLTVDEKSNFEKGKSITTNADRRMKRSMHRNLQRYKLRRKNLIECLLEHHIITDETPLFEKGNNTTFQTYRARAKAVTEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKVKDCEEGELIDGMEIAKRLYEENITPGQLLLDLYNKGKRNRPTFYRSDLQAEFDKIWAMQSTFYPEILTDDFKSSIRGFNKMQTSGAFYGVHQIYTAKNSGKEGYAQALLWRTEALKHQMDIEEVAYALADINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFDHLTIGQYLMKRLDENPNNSLTNISFYRQDYMDEFETIWEKQAQYHPELTQELKKEIRDIIIFYQRDLKSCKNLVSYCELEHTEREITIDGKKKTILTGCKVCPKSSPLFQDFKIWQILNNLQVSVVGRQRKKIKKDKNQLSLFDDVETGALNRFLTQEEKEILYNELSIKEKLSKKDVLKLLFDNHNSLDLNYKEVEGNRTMAALFKAYQDIISLTGNGEYDFSKMPTDEVMNITSEIFKGLGYKTDFLTFNPLLKGKSLEQQPVYRLWHLLYSYTGDKSATGNEALLNRIQELCGFEKEYAVILSNISFALDYSSLSAKAIRKILPHMMKGFEYSEACKMAGYNHSERSLTKEELAQKEYKSHLDEIKRNSLRNPVVEKILNQMINVVNELIKTYGKPDEIRVEMARELKKNQEERELLDAAIRKNTAESEKLRKELEEEFGIQHVTRNDILRYKLYNELKLNGFKTLYSNTYIPREDLFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEVRDINIEKGNKTAYDYVSEKYDEQGVTDYESRVEELFNNKVISRTKRNNLLMKEADIPSDFLNRDLRDSQYIARKAREILEELVPFVVTTTGAVTSRLREDWQLVNIMQELNWEKYDALGLTEQYTDKNGNIVKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLSNMNARSDKSGSIYGIERKELHRDEKDHKLVFNAPMPLDIFRAEAKKHLECILVSIKAKNKVVTKNINKSKTKNGHQQKVQLTPRGALHNETVYGKIQNYEAEYKKVDGKFTEDVILRVSSQKHREALLKRLAEYGNDPKKAFTGKNSLEKNPIWLNADHSYAVPLKVKLYKIVDVFTIKKAVDKDLKLDKVIDNKVRAILQARLDEFNGDAAKAFSNLDENPIWLNKEKGIAIKRVKIKAKVSSDTSVPLHVKKDLIGNILKDSDGKALPTDYVNTANNHHVAIFVDNDGNWHEHVVSFYEATASALLGLPIVDKNYKSEEGWKFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFVPSEIDLTDPKNYSLISPNLYRVQKFSSLFYIFRHHLETNVEEPNELRDMTWKSIRSVKNLNGAIKVRVNHIGSIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1394
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1394
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1394
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSIGWALVNEKESDNEQSSIVRLGVRVNPLTVDEKSNFEKGKSITTNADRRMKRSMHRNLQRYKLRRKNLIECLIENGIISEDTPLFELGNKSTFNTYKARAKAVEEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKIKETEEGELVDGMEIAKKLYQEDITPGQLLLELYQQGKKNRPAFYRSDLQAEFDKIWDVQSKFYPAILSQEFKKTVTGLNKTQTSATFYSIKSISTTKNSGKEAYAQALRWRTEALSKQLDIEEVAYVLADINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFNHLTVGQYLMKSLELNPHASLKNIIFYRQDYLDEFETIWEKQAQFHHELTPELKKDIRDIVIFYQRNLKSCKNLVSYCELEHQEKEVVIDGKKKVIFTGCKVCPKSSPLFQDFKIWQVLNNLEVSVAEHKPQKAKEQSQASLFGSAEMSSLRRFLEQEEKEKLFKELSVKDKMNKKEILKLLFDNPQSLDLNYKEVEGNRTNAAFIKAYQDIISFTGNGEYDFSKMKADDILALITEIFQGLGYRTDFLTFNPLLNGKDFEQQPYYRLWHLLYSYAGDNSTTGNEALIKKIGEICGFEKEYAAILASITLPLDYCSLSAKAIRNILPHMMDGYEYSKACEMAGYRHSARSMTKQELDAKAYKDHLDILKRNSLRNPIVEKILNQMINVVNEIIDTYGKPDEIRIELARELKKSQEERALLDEAIRKTTADSEKYRKELETEFGIQHVTKNDILRYRLYLELKPIGFKTPYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPKARLFDDSFSNKTLEVRDVNIEKGNMTAIDFVSGKYDEQGVAEYESRVEELYAHKAISRTKRNKLLMKEADIPADFLERDLRDSQYIAKKAREILEGIVPFVVTTTGTVTSRLREDWQLVNLMQELNWNKYAALGLTESYTDKNGNVVRHIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLSNLNARSDKGSSIYGIEQKELHRDEKGHKLVFNAPMPLDEFRAEARKHLESILVSIKAKNKVVTKNINRAKKKNGHQEKVQLTPRGALHNETVYGKIKNYEAEYRKVDGKFSEETILRVCNLKYRNALLKRLSEFNNDPKKAFTGKNSLEKNPLWLNEDHSHCVPTKVKLYRIVDVFTIKKAVDKDLKIDKVIDKKIRERLQARLDEFNGDAAKAFANLDENPIWLNQEKGIAVKRVKIRGIANGEPIRIKRDVRGNSIKDANGNTIPNDYVNTANNHHVAVFRDAAGNLQEHVVSFYEATTRAIMGYPIVDKDYNSDEGWKFLFSMKQNEYFVFPNPKTGFNPQEIDLLDEKNMPLVSPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESDNVLRDVTWKRIRSIKELESIVKVRVNHIGIIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 924
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..924
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..924
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKRDVLKLLFDNPKNLDLNYKEVEGNRTMAALFKAYQDIISLSGNGEYDFSKMLADEVISITTEIFTGLGYKTDFLSFNPLLEGKALEQQPAYRLWHLLYSYTGDKSVTGNEALLAKIQELCGFEKEYATILSNVSLALDYGSLSAKAIRIILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSARSLTKEELANKEYKSRLDIIKRNSLRNPVVEKILNQMINVINEIIKTYGKPDEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRKNTAESEKLRKELEDEFSIQHVTRNDILRYKLYNELKLNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEVRDINIEKGNMTAYDYVAGKYDEKYVADYESRVEELFNQKVISKTKRNNLLMKEEEIPSDFLERDLRDSQYIARKAREILEELVPFVVTTTGAVTSRLRDDWQLVNIMQELNWDKYDALGLTERYTDKNGNIVRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSHVQYLSNMNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKDHKLVFNAPMPLNEFRAEAKKHLESILVSIKAKNKVVTKNINKGKTKDGHQQKVQLTPRGALHNETVYGKIRNYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKYRNALLKRLTECGNDAKKAFTGKNSLEKNPIWLNADHSYCVPLKVKLYKIVDVFTIKKSVDKDLKIDKVIDNKVREILQQRLDEFGGDAAKAFSNLDENPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEPVRIKRDVKGNIIKDENGNPIPNDYVNTGNNHHVAVFRDAAGKLQEHVVSFYEATTRAILGYPIVDKEYRRSEGWKFLFSMKQNEYFVFPNEKTSFKPQEIDLLNADNWSIISPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESEIALRDITWKRIRAIQNLEGIVKVRLNHLGNIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 924
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..924
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..924
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKRDVLKLLFDNPKNLDLNYKEVEGNRTMAALFKAYQDIISLSGNGEYDFSKMLADEVISITTEIFTGLGYKTDFLSFNPLLEGKALEQQPAYRLWHLLYSYTGDKSVTGNEALLAKIQELCGFEKEYATILSNVSLALDYGSLSAKAIRRILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSARSLTKEELANKEYKSRLDIIKRNSLRNPVVEKILNQMINVINEIIKTYGKPDEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRKNTAESEKLRKELEDEFSIQHVTRNDILRYKLYNELKLNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEVRDINIEKGNMTAYDYVAGKYDEKYVADYESRVEELFNQKVISKTKRNNLLMKEEEIPSDFLERDLRDSQYIARKAREILEELVPFVVTTTGAVTSRLRDDWQLVNIMQELNWDKYDALGLTERYTDKNGNIVRRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSHVQYLSNMNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKDHKLVFNAPMPLNEFRAEAKKHLESILVSIKAKNKVVTKNINKGKTKDGHQQKVQLTPRGALHNETVYGKIRNYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKYRNALLKRLTECGNDAKKAFTGKNSLEKNPIWLNADHSYCVPLKVKLYKIVDVFTIKKSVDKDLKIDKVIDNKVREILQQRLDEFGGDAAKAFSNLDENPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEPVRIKRDVKGNIIKDENGNPIPNDYVNTGNNHHVAVFRDAAGKLQEHVVSFYEATTRAILGYPIVDKEYRRSEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTSFKPQEIDLLNADNWSIISPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESEIALRDITWKRIRAIQNLEGIVKVRLNHLGNIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEKSEIIRLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRMKRSMHRNLQRYKLRRKNLIECLLEHHIISDETLLYEQGNNTTFQTYRARAKAVTEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKVKDGEEGELIDGMEIAKRLYEENMTPGQLLLDLYNKGKKNRPTFYRSDLQAEFDKIWNTQSAFYPNILTDDFKSSIHGFNKTQTAGAFYGVHQITTAKNAGKEGYAQALSWRTDALNRQLGIEEVAYILADINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFNHQTIGQFLMKRLGENPNNSLTNIIFYRQDYMDEFEVIWEKQAQYHPELTSELKKEIRDIIIFYQRDLKSCKNLVSYCELEHTKREITIGSKKKTILTGCKVCPKSSLLFQDFKIWQILNNLQVSIVGRQRKKIKKDNTQPSLFDDVETSALTRFLTQEEKEILYNELSIKEKMSKKEVLKLLFDNHNSLDLNYKEVEGNRTMAALFKAYQDIISLTGNGEYDFAKMPTDEVMNVTTEIFRGLGYKTDFLTFDPLLEGKSLEQQHAYRLWHLLYSYTGDNSATGNEALLSKIKELCGFEKEYAIILSNIPLALDYGSLSAKAIRKILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSARSLTKEELAKKEYKSCLDEIRRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEIVKTYGKPEEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRKNTAESEKLRKELEDEFGIQHVTRNDILRYKLYNELKLNGYKTLYSNTYIPREDLFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEVRDINIEKGNMTAYDYVAGKFDEKYLVDYESRIEELYTQKAISKTKRNNLLMKEENIPSDFLERDLRDSQYIARKAREILEELVPFVVTTTGAVTSRLREDWQLVNLMQELNWDKYEALGLTERYTDKNGNIVKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSIVQYLSNLNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKDHKLVFNAPMPLNEFRAEAKKHLESILVSIKAKNKVVTKNINKSKTKDGHQNKIQLTPRGALHNETVYGKIRNYEAEYRKVDGKFTEDIILRVSSQKHREALLKRLAEFDNDPKKAFTGKNSLEKNPIWLNEDHSHAVPLKVKLYKIVDVFTIKKAVDKDLKLDKVIDDKVRTILQQRLDEFGGDAAKAFSNLDENPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEPIRVKRDVMGNIIKDENGNPIPNDFVNTGNNHHVAVFRDASGKLQEHVVSFYEATTRAILGYPIVDKEYNRSEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQETDLMDANNWSAISPNLYRVQKFTTGDYFFRHHLETNVENSNNLKDITWKRINSANNLAGIVKVRLNHLGEIVAIGEY
		
	
	 
		 
			 1384
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1384
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1384
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGLDLGTTSIGWALVNEKENDNEKSEIIRLGVRVNPLTVDEKTNFEKGKSITTNADRRLKRSMHRNLQRYKLRRKNLIACLLEHHIITEDTPLFEQGNNTTFKTYRARAKAATEEISLEDFARVLLMINKKRGYKSSRKVKDGEEGELIDDMEIAKRLYEENLTPGQLLLDLYNKGKRNRPTFYRSDLQAEFDKIWEVQAKYYPNILTNDFKDSIHGFNKTQTSGAFYGVHQIYTAKNSGKEGYAQSLLWRTEALKHQLDIEEVAYALADINGAINNSSKRLAMISDRSKELYFSHQTIGQYLMKRLDENPNNSLTNIIFYRQDYMDEFETIWEKQAQYHPELTKELKKEIRDIIIFYQRDLKSCKNLVSYCELEHTEREIIIDGKKKVILTGCKVCPKSSLLFQNFKIWQILNNLQVSVVGTQRKRIKKDKTQLSLFNDAETGALNRFLTQEEKDILYNELSIKDKLSKKEVLKLLFDNPKNLDLNYKEVEGNRTMATLFKAYQDIISLSGNGEYDFSKMPAEEVLPLVKEIFTGLGYKTDFLTFNPLLDGKALEQQPAYRLWHLLYSYTGDNSATGNEALLQKIQDICGFEKEYATILSNASFAIDYGSLSAKAIRKILPHMMKGYEYSEACKMAGYNHSVRSLTKDELANKEYKNRLDEIKRNSLRNPVVEKILNQMINVVNEIIKTYGKPDEIRIEMARELKKSQEERELLDAAIRKNTAESEQLRKELEKEFGIQHVTRNDILRYKLYNELKMNGYKTLYSNTYIPREELFSKRFDIEHIIPQSRLFDDSFSNKTLEARDINIEKGNMTAYDYVAGKYDEKYLADYESRIEDLFAQKVISRTKRNNLLMKAEDIPSDFLARDLRDSQYIAKKAREILEDLVPFVVTTTGAVTSRLREDWQLVNLMQELNWDKYDALGLTERYTDKNGNIVKRIKDWTKRNDHRHHAMDALTIAFTKRSFVQYLSNLNARSDKSSSIYGIEQKELHRDEKEHKLVFNAPMPLNEFRAEARKQLESILVSIKAKNKVVTKNINKAKTKDGHQNKVQLTPRGALHNETVYGKIQNYEAEYRKVDGKFTEDVILRVSNQKCREALLKRLAEFDNDPKKAFTGKNSLEKNPIWLNAEHSYAVPLKVKLYKVVDVFTIKKAVDKDLKLDKVIDLKVRAILQQRLDEYDGDAAKAFSNLDDNPIWLNKEKGIAIKRVKIRGIANGEAIRVKRDNKGAIIKDENGNPIPNDFVNTGNNHHVAVFRDANGKLQEHVVSFYEATTRATLGYPIVDKNYNRSEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFNPQNINLLDANNWRQISPNLYRVQKFTTGDYVFRHHLETNVESENALRDITWKRIRAIQNLDGIIKVRLNHLGNIVAVGEY
		
	
	 
		 
			 1395
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1398
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1398
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..560
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..560
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..828
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..828
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1320
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1320
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1400
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1400
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKRILGLDLGTTSIGWALVNEAESENEISGIVKLGVRVNPLTVDEMSNFEKGKSFSINEVRRIKRGMRRNLQRYKLRREFLIKSLTRSGIITDETILSESGPSSTFETYRLRAKAACERIELEEFARVLLMINKKRGYKSNRKIKDADSQGSTMINSIDVARKLYDEGLTPGELCKDLLKDGQKRLPDFYKSDLHDEFERIWQKQKAFYPEILTDEAYEEMLKSNKVYDVLSNFAKYEITKPKKKEPLLQIYSNRVASLTKQISIEDLASVISSLKVQINKANGYLGNISDRSKILHINNITVGQFLLDKINNNPSASIKNNVFYRQDYLDEFEVIWEQQAKYHAVLTPELKEEIRDIIIFYQRKLKSQKGSVGFCEFESSKKIVDGKEITIGAKVAPCSHPIFQEFKIWQVLNNLEVSLVEPVYAEAIYSNVYECFDNSFKSDESRKLKQEEKEVLARELFYKGDLSKSDVLKILFKKTKGLDLNFDRVSGNKTTHAIFSAFAEYFNGKKENTIDFKNSANEIEKHFKSAFDKYKINTDLLKIDLSKSNKEIEKEPLFRLWHLLYSYEGDNSVSGVEKLIEKLKELCNIDNDCATILANVTFENDYGNLSVKAMNKILPFMKEGERYDLACAEAGYRHSKSSLTKEEIENKVLKDKLSLLPKNSLRNPVVEKILNQMVNVVNSVIDTYGKPDEIRVELARELKKSTKEREDLNSAILKGNKENEAVREVLRKEFNISNPSKNDVIRYKLYQELKVNGYKTLYSNKKIDLGILFSNEIDIEHIIPQARLLDDSFSNKTLEFRDVNIEKGNRTAYDYVASKYGPVELEAYKKRCEAVCIEGKKAKLRKLMMTEADIPDGFIERDLRETQYISKKALEMLNEVFKTVTATTGSITDELRNDWQLVDLMKELNLPKYEALGEVSEIEDSKGHKKKVINDWTKRNDHRHHAVDALTVAFTKSALIQYYNYKNAAWMEGHKGHAVISAIKAKYFEGGKAKSPIPLTTFRAVVKRALESLLVSIKSKTKVVTKNKNRINRNNGPLEQNTLTPRGELHEETVRGCIKVPVWENEKIGEDFDAQKISRVADVRYRIALSNRLKEFNNDPKAAFTGKNSLTKKPINCGDGETVPQKVLVKHFENVYTVRKPVDENLNIEKVVDSRIRQLLKDRVAMFKSQKEAFADLENNPIWVNKERGIALKRVTIGENLGNAVALHYKKNKDGKFILDKEGNKIPVDFVKTGNNHHAVIYRVPQKGKDGKLKYDKDGNLEYEIVDIVVPFYEAVRRKSEGLDVIDKNLNKEEGWEFLFSMKQNEYFVFPNEKTGFDPTKIELNDPKNYSAISPNLFRVQKFSKGDYMFRHHLETTVKNESKEMKDILYKRITSLKQFENMVKVRVNHIGEIVDVGEK
		
	
	 
		 
			 1400
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1400
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1346
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1342
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1342
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1342
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1344
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1342
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1353
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..686
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 928
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..928
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..928
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRENYYVGLDIGTDSVGWAVTDRQYNLLRAKGKDMWGAYLFDPAKTAAKRRGYRTARRRTARVRQRIKLLQELFAPEVYAVDPAFFIRMEQSKFVETDKTIDGKDAIFHDEAFGDKEFYKKFPTIYHLRAAFLDPQQARGITDVRLLYLAIHHIIKNRGHFLFEGQNITAGDTDLLKTSLSAINAYFSDDDLSEDNKRTLPLDKYVEIADVLKNRKTGKNAREAQLKKICDVDKADKTALAVIRCIVGKKVDLKDLFGENHSVAKEKLCFDDVNFDKNYETLQLQLSDEEAAFVDAMKAVYDWAMLAEVLNGNTYLSLAMIERYRIHAEHLKMLKSYIKSECPERYAQTFRRNSRNNYAAYVGSDRGRDFKHCTREDFYKYLRSFVKDEQILQLIERGEFLPKLRTSVNGVIPYQVHRAELVTILKNAEDNFPFLKEEQDGFTVAQKIIKLLEFRIPYYVGPLSFAHESKNPKKGFYWAVKNPGFETTKITPWNFDKIIDRDASEDKFISRMTNKCTYLLGEDVLPKSSLLYSEFTFRNELNNLCFKDNRLSEKEREEIFKYASAHKRVTLSGIGKLLEENNLIERGEGKPENFSGTDGDFHSSLSSLITMKSVLGEYFDRDMAEQIILWATLTPDKDRLVRRVKNHYSLPDDVLKKIKGLSFSGWGRLSEKFLTDIWAADDDGVRTNIIEAMKSTGANLMELLSAKYGFSDAIKDFNADLNPSPNVQYSDVDELYCSPSVKRAIWRTICLVREIEKINGCPPKRIFVEMARGAAKEQKGKRTTSRKEQIKALFKDIHDNERDWVAEIESQPDNLFSSDKMFMYYMQMGKCAYSGENIPLTDVFNTNLYDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLCKKKYNQDIKKDVYPVSKEIRDKMRDIWAVWLDKKLISKEKYKRLTRSTPLTEAELSDFIDRQLVETRQSTKAVATLLKRMYPDSEIVYSKAGNVADFKEKVNNDYKKHDEHRIALVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYFTKFNRNAAIFFKKNNIDSYNLKRLFDYDLPGAWKVSEKERILQTARKNTCRVVRFVSEGRDGLFNATIKPKGANDKLIPLKANGPLADTDKYGGYDSASTAYFALVSSIGKKNEQTITLEAIPIYIDLLGENAVNDYIKRITGDKNATVLIEKIKLNSLLKICGSYCYLRGKTGSQILLCNANQFIIPDEDAAYLKKISRFCEKNKKAEGKLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLTDRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFAALAIEEQCSVIMEVMHFFQCNSVLSDLSGISGVSKAGLVRNNKKLSKNEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
		
	
	 
		 
			 971
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..971
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..971
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKYYIGFDIGTESVGWATTDDEYNLLKARGQDFWGVYLFDEAKTAAVRRGFRTMRRRYARRRQRIKLLQELFAEEISKVDFCFFERLNNSKYNVEDKNGSVKNKDCLFHDADFNDSEYFKKYRTIYRLRADFLDEEKAKEITDVRLLYLAVAHIIKNRGHFLFEGQEFNVGNKVVARQALSNINGILNVFDENAVTFAPEKFDEALDVLLETKTTKSDKARRLKQCLDVGDDKAGFAILKTIVGLKVNVKDMFDDKESSIKNFCFDDAGFELEKLRENFDDDEYSLICEAKKVYDWAVLAQILGQHKYISEAMLAKYVQHQKDLEVLKAYVKNGFGKEKYEEVFRNQEKIDNYAAYIGHDEKGNKSPHHATKEDFYKYLRSFVTDDEIKMRMDKGIFLEKQRSSANAVIPYQLQLAELKTILDNASENFPFLNSESDGISVKDKILKLLTFRIPYYVGPLNTAHADKGFAWVKKFDGTENERITPWNFDKIVDRQASETEFIKRMTNKCTYLVGEDVLPKQSLLYSEFAFLNELNNVTFKGRRLDKQAREAIVEYAKNNNRKITVKVLAAVLAKEGLIEQSDKAVENFAGIDGEIKSSFSTLRFFRRLFGDNFDVDMCEEIVKWSTIMGNQADVANRAGREFNLDAEIVKQLKGLNCSGWGRVSKMFLDSDEITTVDDSGEILTIIQAMRETGCNLMELLSQQYGFKNAVDRFNAQNVEEGKVSYKTVEDLYCSPSVKRAIWRTVCLAREIEKVQKCPPARIFIEMARGGDKNKKERTKSRKEQLVELYKSCKADVRSWISQGEIADLAKQIDGTDDARFLSDKLYLYYLQMGRCAYSGKPISIEQLFAKNVCNIDHIYPQSKIKDDSIINNRVLCFLEKNQTKQDVYPVAHEIREKMYPIWSDWHKRNLISDEKFKRLTRSTPLTQEELGDFINRQLVETRQSTKAVAQILKQMYPNTDSSTQKRATS
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRENYYVGLDIGTDSVGWAVTDRQYNLLRAKGKDMWGAYLFDPAKTAAERRGYRTARRRTARVRQRIKLLQELFAPEVYAVDPAFFIRMEQSKFVETDKTIDGKDAIFHDEAFGDKEFYKKFPTIYHLRAAFLDPQQARGITDVRLLYLAIHHIIKNRGHFLFEGQNITAGDTDLLKTSLSAINAYFSDDDLSEDNKRTLPLAKYAEIADVLKNRKTGKNAREAQLKKICDVDKADKTALAVIRCIVGKKVDLKDLFGENHSVAKEKLCFDDVNFDKNYETLQLQLSDEEAAFVDAMKAVYDWAMLAEVLNGNTYLSLAMIERYRIHAEHLKMLKSYIKSECPERYAQTFRRNSRNNYAAYVGSDRGRDFKHCTREDFYKYLRSFVKDEQILQLIERGEFLPKLRTSVNGVIPYQVHRAELVTILKNAEDNFPFLKEEQDGFTVAQKIIKLLEFRIPYYVGPLSSAHESKNPKKGFYWAVKNPGFERTKIMPWNFDKIIDRDASEDKFISRMTNKCTYLLGEDVLPKSSLLYSEFTFRNELNNLCFKDNRLSEKEREEIFKYATEHKRVTLSGIGKLLEEKNLIECGEGKPENFSGADGDFHSSLSSLITIKRVLGENFDRDMAEQIILWATLTPDKDRLVRRVKSHYSLPDDVLKKIKGLSFSSWGRLSEKFLTDIWAADDDGVRTNIIEAMKSTGANLMELLSAKYGFSDAIKEFNADLNPSPNVEYSDVDELYCSPSVKRAIWRTICLVREIEKINGCPPKRIFVEMARGATKEQKGKRTTSRKEQIKALFKDIHDNERDWVAEIESQPDNLFSSDKMFMYYMQMGKCAYSGENIPLTDVFNTNLYDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLCKKEYNQHIKKDVYPVSKEIRDKMRDIWAVWRDKKLISKEKYKRLTRSTPLTEAELSDFIDRQLVETRQSTKAVATLLKRMYPDSEIVYSKAGNVADFKEKVNNDYKKHDEHRIALVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYFTKFNRNAAIFFKKNNIDSYNLKNLFDYDLPGAWKVSEKERILQTARKNTCRVVRFVSEGRDGLFNATIKPKGANDKLIPLKANGPLADTDKYGGYDSASTAYFALVSSIGKKNEKTITLEAIPIYIDLLGENAVNDYIRRITGDKNATVLIEKIKLNSLLKICGSYCYLRGKTGSQILLCNANQFIISDENAAYLKKISRFCEKNKKAEGKLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLVSRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFAALAIEEQCSVIMEVMHFFQCNSVLSDLSGISGVSKAGLVRNNKKLSKNEEILLIYQSPTGFYQKTVSLTGFYKA
		
	
	 
		 
			 1327
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 830
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..830
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1357
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1357
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1357
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIRRCQEVNKKYYIGFDIGTESVGWATTDEEYNLLKARGQDFWGVYLFDEAKTAAARRGFRTARRRYARRRQRIKLLQELFAQEISKVDFSFFERLNNSKYNVEDKNGNVQYKDCLFHDSDFNDSAYFKKYNTIYSLRAAFLDKEKAKEIKDIRLLYLTVAHIVKNRGHFLFEGQEFNVGNKDVARQALSNINGILIALDENAVTFAPEKFDEALGVLLEQKTTKSEKERRLKQCLGVDGNKACLAIIKAMVGLQVNVKNLFEDKEPSIKNFCFDDAGFEVEKLRENFDEDEYSLICEAKKVYDWAVLAQILGQHKYISEAMLAKYDRHKKDLELLKAHVKNDFGKEKYEEVFRNKEKIDNYAAYIGHDEKGNKSPNHATKEEFYKYLRSFVTDDEIKGRMDKGIFLEKQRSSANAVIPYQLQLAELKAILDNASDNFPFLNSESDGMSVKDKILKLLTFRIPYYVGPLNTAHSDKGFAWVKKFDGTENDRITPWNFDKIVDRQASETEFIKRMTNKCTYLVGEDVLPKQSLLYSEFAFLNELNNVTFKGHRLDKQAREAIVRYAKNNNRKITLKVLADVLAKEGLIEQSDKATENFAGIDGEIKSGFSTLRFFKRVFGDDFDVKMCEEIVKWFTIMSNKDDVAKRVEREFGIDKETTKKLKDLNCSGWGKLSATFLDSDEITTVDGSGEILTIIQAMRETGCNLMELLSQQYGFKSAVDRFNSQNVEDGKVSYKTVEDLYCSPSVKRAIWRTVCLAREIEKVQGCPPARIFIEMARGGDKNKKERTKSRKEQLVELYKSCKADVRSWISQEEIADLAKQIDSTDDAGFLRDKLYLYYLQMGRCAYTGKPISIEQLFAKNVCNIDHIYPQSKIKDDSIINNRVLCFLDNNQSKKDVYPVAHEIREQMYPIWSDWHKRKLISDEKFKRLTRNTPLTQEELGDFINRQLVETRQSTKAVAQILKQMYPNTDIVYSKASNVVDFKNKINDNKQQPQIVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFNRNAVEYLKNNGIDSYNMKYLFDNNLKNAWMPSYKQKVVSIVNKNTCRVVRFVSEGEGKLFDATVKTMGRNDKLIPLKLNCPLEQTDKYGGYDSATTGYFALVRSYGKKDTIQLSLEAIPVYIDLLGKDKVQDYLVNNVGLKNPQILIEKIKINSLLKLNGAYFWLRGKTCDRIVICNANQLVLDHDSACYLKKIVSFVDKEKKEGKQLIPTVEFDGIAKDDNLKLYDALIDKMGSAPYSNISSFALQTKFLSSKRNSFGELCEKDQIKVLLEVLHFLQCNPVLSNLKLIDGSANSGSLLHSKKISQDEECLLITQSPTGYYRDTVNLTAYFDK
		
	
	 
		 
			 1344
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1344
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1344
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1353
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1353
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1353
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKNYYIGLDMGTESVGWAVTDRDYNLVKQRGNDFWGVYLFDEAHTAEERRAFRAGRRRIARTRHRLMLLQELFDREISAKDFGFFRRLENSRYLSEDKAEEARGKYLLFNDEDFNDKDFYKKYPTVFHLRSSLISEEIKDVRLLYLAIHHIIKNRGHFLFEGQNFQVGDTQRATEEFRNINLFLGEYGKATFPEENWDEIFGFLCDNDMARSGRKEKILALTRSPKDKILANAVSAMVGLEFSLKKLFDAGEDDFAGADKLSFEDAGFDEKFANIRDALGDDRAAFVESLKKIHSLAKLNNILNGKKFISQAKTETYEAHRSDLAALKKYVRENCPEKYNLVFRRQKTKDKKADTEDGQEQSEKKKAVCNYAAYIGMDKGKGFAKCNKRDFYDFLKKEVKVKDEKILAKIEAGTFLPKPVSSENCEIPYQVHLEELKAILKNAENFFPFLKQKDESCGLNVSEKIVSLMKFRVPYYVGPFTDKETRFSWMIKKEGFEKEKITPWNFDSVVDKDKSEERFIQRMTNFCSYLTGEKVLPAASFLYSEFVFLNELNNLKVNGEKNPRAKEILYELAKREKKLTLKKCRDELVKQGLLPKDSKAQELFSGTDGDFKSSLSSYIDFKRIIGDKADEYPDMYEQIILWITIISDKKRLEKLIREKYSEFLGEDEIKQIKSLNYTKWGRLSAKLLSGIYETDSDGEVGDKSIIERLREGTDNFMQLLSDGYGYKRSIDLANEDSSADERVTYRTVDELYCSPAVKRSIWSAVKIVREIIKVQGKAPAKVFVEMTREVKDGSKKGARTVSRKQELLKLYKENCKKEKELIKQLESADDIKFNSDKMFFYFTQMGRDIYTGEKIGFDDVFNTRLYDIDHIYPRSKIKDDSLNNRVLVSKKVNQSEKRDVYPLPGEMRSKMVDFWLELKEKKLISEEKYYRLMRSAPLTVSECEGFVNAQLVATSQSTKAAAQLLRRMLPGTEVVYSKAGNVNEFKDRLKFVKVRELNDLHHAKDAYFNIVVGNVFNTKFNHDAAVFFKDNGVGNYDFERIYDFDVKDAWKRGDENRIRSVAEKNTCRVVRFSKEEKGQLFNATIYPAGKNDKLIPVKGVGPLTDTSKYGGHNSAKTAYFMLVKSKGKKGETLLSLECVSVIADKKIRTIEDKLKYCETVLKLKEPEICIEKIKLNTLFRINGSYAWLRGKDNDRRNIFCNANQLWLDNDSTKYLKKISNHFKDVKKCNNKDLPVDEEKINARQNLALYDLLTEKLGSKTYAGLPCGGQANKLKSGRDKFEGLSLKDQCYVLMKVLEIMDCKNMGSDIRLVGGAANDGRNLINKFFQNSDVKIIFSSPTGYFRSVVDLKSFL
		
	
	 
		 
			 1327
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKYYIGADIGTESVGWAVTDEDYNILKARGRELWGSYLFDKAESAAERRLYRNARRRTARVRRRLNLLQELFAEEISKVDPLFFIRLNNSSLFTEDKDGVLTSKDALFADEKFCDKDYFKKYPTIYHLRSGLIKGEVDDIRLFYLAVHHIIKYRGHFLFELQNFSLGNSEIIREKFYLINAFLSDRDMPVLDLSDLDKAIDELKKKEGSKRSRQKLLTDILHTGSEKSLTAVVKAITGGSVKLKELYNIEEDNEKITSFSFEKSTFEDNDMPAIEEAVGIDEAVLVRELKAIYDWSVLCEIMGEETYVSFAKVKIYEKHREDLAWLKRYIRENCPEKYTAVFRNKNGKDNYAAYVGMDKQKRVSKCTREEFYAFLRKEVEITDKKVLAEIERSNFMPKQVSEKNGVIPYQVHLTELRKILDEAEKKFPFLKEKKDGKTVAEKIIMLMTFRIPYYVGPLHTQSDFGWSVRNPGYEKVSITPWNYSEAIDEDASEEKFIRLLTKKCTYLKGEDVLPENSLLYSEFAFLNELNNLRINGEKSEEARRLIYEYAKTHKKVTLKSCLALLIRNGCIPAGSGKEIFSGIDDDFKRSLKSYNDLSFLGEKRYTHSEMCEKIITWLTLISDKHRFEKRLRREYGKILTEEEIKKLKSLNYSKWGRLSEKLLDGITSARCTDENGECLTIIEAMRKKGENFMQLMSDKYGFQDAIREYNSESEQDEKVTYKKVSALYCSPAVKRSIWKTIEIVKEIVKIQGKDPAKVFIEMAREVKDGSMKGSRTVSRKDQLLELYKNIKGEEREWIAEIEQTPDAKFNSDKLVLYYRQLGKSMYSGKDISIDEVFDTNICDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLVYKTENQGKQDKYPIAEDIRVKMTPFWKMLKERKLISDVKFERLIRRTQLTQDELKDFINRQLVFTRQSTKAVAQLLKEMLPDTEIVYAKAGNANDFKSENNIIKIRELNDLHHAKDAYINIVVGNVYNTKFNHSARFYFNERESNDYDLKNLYRRDIPGAWKVADKERIIQIVEKNTAKAIRMTLGGQGRLFDVNPVKAGQNDDLLPLKMKGAISDTSKYGGYNSQKTAYFMLVRSKGKKGKIMLSMEAFPLWMEKQNKAGIEEKVRFCAKQGLVEPEIVIDRIKLNTLLYMDGSYAWLRGKTGNRIKLCNANQLYLNKEEMKILKRISNYMTDRKLLKRQDLPVGEKIKAEDNVRLYDALVEKLGSPVYRGLSIRKQAEFLKKSRERFISLSLEKQCVVIFEVLHLMQCNSVNSDLTLLGGVPNAGSLVSSKFVQDNEMKIIYQSCTGYYREIIDFKRFL
		
	
	 
		 
			 1328
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1328
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1328
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGKNYYIGIDMGTDSVGWAVTDEEYRLLKSKGRDLWGSYLFEEAQAAAQRRSFRTARRRTARTRQRLLLLQSLFAEEMAKVDPLFFLRLNNSSLFLQDKDGKLRCSDALFGDPSYRDKDYFAEYPTIYHLRAALLQGEVKDIRLLYLAIHHIIKNRGHFLFESQSFSVGDTQTVREKFTAINAFLSDREMPTLELSALSEGLEVLRNSRIGKRDKQLRLKDIFKTGGEKSLIALVKALTGGSVNLKELYCAEESFADVSVFSFEKASFDETDLPAIENAVGQEEAELVLLLKSVYDWSVLCAIMGEEQFISLAKKKIYEKHKADLCRLKEYIRKNCPEKYADVFRRREKKSNYAAYIGMDKQKGCAKCKRGDFYAFLKKEIKIEDEYILTEIEKGEFLPKQVSDANGVIPYQVHLLELKAILANAAGKFPFLTDERDGSTVAEKIISLMTFRIPYYVGPLHTQSPFAWAVRKSGYERTSVTPWNFDSVIDADASEEQFIRRMTNKCTYLAGQDVLPANSLLYSEFTFLNELNNLRVNGVKNDAARKLIYEYAKQHKKVTLKNCLALLIREGLLPVGSRAEETFSGIDGDFKTSLAPWYDLRFLGNKIETHREMCEEIIIWITLISDKERLEKRIRRAYGTILSDEEIKRFKGLNYSKWGRLSAVLLDGIVSPRCADENGEPLTIIRAMRATGENFMQLLSAKYGYQEAIDAYNAENAPRGKVTYKTVEDLYCSPSVKRAIWRTVELVREIAKICGGAPKKLFIETVREVNDDRRGQRTVSRKQQLIDLYKNIKKEERDWIAEIENTADKKFDSDRLVLYYRQLGRSMYSQKPIRLEDVFDTNICDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLVFKTENTAKGDRYPLSADVREKMISFWRELKDRALIGEKKFERLTRTTALTQEELADFINRQLVSTSQSTKAAAQILGEIFPDTEIVYAKAGNANRFKDENKIVKVRELNDLHHAKDAYVNIVVGNVYNTKFNHNAAVYFRDHGVDSYNLKNLFTHDIPGAWKVSEKERILQTVAKNTCRVVRMTENGKGKLFDIQPKSAGKNADLIPLKICGAISDTAKYGGYDSATTAYFMLVRSKGKKGKVALSLEAYPLWLDKRGGGAKEDKLRFCVERAGLKEPEIIVDNIKLNTLFCIDGSYAWLRGKTGNRVVWCNANELFLDEESMRTLKNISNYMRDRKRLNKPDLCAGDKITAECNIRLYDALVEKLGSSVYAGLSVKGQVPFLRGKREAFAELSREDQCKIIFEVLHLMQCNSVLSDFSSLGGVAHAGSILSNKFVQDMGIKMIFQSPTGYYRRVVDLKEFI
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRENYYVGLDIGTDSVGWAVTDRQYNLLRAKGKDMWGAYLFDPAKTAAERRGYRTARRRTARVRQRIKLLQELFAPEVYAVDPAFFIRMEQSKFVETDKTIDGKDAIFHDEAFGDKEFYKKFPTIYHLRAAFLDPQQARGITDVRLLYLAIHHIIKNRGHFLFEGQNITAGDTDLLKTSLSAINAYFFDDDLSEGNKRTLPLDKYAEIADVLKNRKTGKNAREAQLKKICDVDKADKTALAVIRCIVGKKVDLKDLFGENHSVAKEKLCFDDTDFDKNYETLQLQLSDEEAAFVDAMKAVYDWAMLAEVLNGNTYLSLAMIERYRIHAEHLKMLKSYIKSECPERYAQTFRRNSNNNYAAYVGSDRGRDFKHCTREDFYKYLRSFVQDEQILQLIERGEFLPKLRTSVNGVIPYQVHRAELVAILKNAEDNFPFLKEEQDGFTVAQKIIKLLEFRIPYYVGPLSSAHESKNPKKGFYWAVKNPGFERTKITPWNFDKIIDRDASEDKFISRMTNKCTYLLGEDVLPKSSLLYSEFTFRNELNNLCFKDNRLSEKAREEIFKYATEHKRVTLSGIGKLLEEKNLIECGEGKPENFSGTDGDFHSSLSSLITIKRVLGENFDRDMAEQIILWATLTPDKDRLVRRVKSHYSLPDDVLKKIKGLSFSGWGRLSEKFLTDIWAADDDGVRTNIIEAMKSTGANLMELLSAKYGFSDAIKEFNADLNPSPNVQYSDVDELYCSPSVKRAIWRTICLVREIEKINGCPPKRIFVEMARGATKEQKGKRTTSRKEQIKALFKDIHDNERDWVAEIESQPDNLFSSDKMFMYYMQMGKCAYSGENIPLTDVFNTNLYDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLCKKEYNQHIKKDVYPVSKEIRDKMRDIWAVWLDKKLISKEKYKRLTRSTPLTEAELSDFIDRQLVETRQSTKAVATLLKRMYPDSEIVYSKAGNVADFKEKVNNDYKKHDEHRIALVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYFTKFNRNAAIFFKKNNIDSYNLKRLFDYDLPGAWKVSEKERILQTARKNTCRVVRFVSEEHGKLFDATIKPKGANDKLIPLKANGSLADTDKYGGYDSASTAYFALVSSIGKKNEKTITLEAIPIYIDLLGENAVNDYIKRITGDKNATVLIEKIKLNSLLKICGSYCYLRGKTGSQIVLCNANQFIISDENAAYLKKISRFCEKNKKAEGRLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLVSRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFAALAIEEQCSVIMEVMHFFQCNSVTSNLQTIGGVPTAGKILKSKKLSENEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
		
	
	 
		 
			 1328
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1328
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1328
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKYYIGIDMGTDSVGWAVTDEEYNLLKARGNELWGSYLFDEGEGAQDRRAFRTSRRRTARTRQRLLLLQSLFAEEISKVDPLFFIRLNNSSLFFKDKDGRLTTSDALFADIGFTDKQYYALYPTIYHLRATLINGEVKDIRLLYLALHHILKNRGHFLFEAQSFETENSELVRQKFYEVNLALSDLELPTLDLEQLDEVMTCLKQNKGGKRDRQKKLSELLKTGKDKCLLSVVKAITGGNTSLKELYGADDDYEDIKSFSFEKASFEDKDLPAIESAVGIDNIALVMSLKAIYDWSVLCGIMGDEKYISLAKVKIYEKHKADLKWLKDYISNHCPEKYADVFRHKIKVNNYAAYIGMDRHKGYSKCSKDDFYAYLKKVVGISDEQVLSEMDKGEFLPKQVSNANGVIPYQVHLQELKAILHNAEKYFPFLAKEQDGLTVSEKIISLITFRIPYYVGPLNTGSKFAWSIRHKGYENVSITPWNFDKAIDADASEEEFIRRMTNKCTYLIGQDVLPASSLLYSEFTFLNELNNLRINGQKNEEARRLIYEYAKEHKKVTIKNCLSLLIRNGVLPAGSTAEVFSGIDGDFKSSLSPWYDLRFMGELVNTRRDMCEEIICWITLISDKDRLEKRIRKKYGDVLSAERIKRIKGLNYSKWGRLSATLLDGIVSPQCADENGELMTVIQAMRNTGENFMQLMSAKYGFAAAVNEFNAENMPSGKITYSAIKDLRCSASVKRAIWRTVVLVKEIVKVCKGAPEKLFIETAREVNDDSRKGKRTVSRKQQLIDLFKNIKGEESNWVSEIEGTVDTKFNSDKLVLYYRQLGRSMYSGKPISLEQVFDTNICDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLVFKTENSLKSDNYPLTDDIRRDMTPFWRALREKGLMSDKKYERLVRTTPLTQDELADFINRQLVSTRQSTKEAARILGEMLPETEIVYSKAGNANEFKDKFGIIKVRELNDLHHAKDAYINIVVGNVYNTKFNHNAAVYFRSNDLNSYNLKYLYDRDIKGAWKVGDLKRILHTVSKNTCKVVRMTLGGKGRLFDVNPVPAGTNDDLVPLKAKGAITDTSKYGGYNKATTAYFMLVKSTGKNGKTILSLEAYPLYLDKQTGGSKEAKIEFCKNRQGLKDAQILIDNIKLNTLFCIDGSYAWLRGRTGDRVIWCNANQLFLDEPLVKYLKSISNYMRDRKKLNNPDLQAGKSITSEDNLFIYDALTQKLASPIYAGLSIKGQVSFLSQKRDAFVVLSLEEQCRVLFEILHLMQCKSVPADLTLLGGAARAGVILSNKFVQDVNIKMIYQSPTGYYRKVVNLKELL
		
	
	 
		 
			 1327
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKDYYIGLDMGTDSVGWAVTDTDYNLLKSRGRDMWGSYLFDPAETAAARRGFRTARRRTARTRQRLNLLQDLFAAEIEKIDPTFFIRLNNSSLFMEDKDERLDTANILFADNGYTDKDYFKAFPTIYHLRAYLLDGKVSDIRFLYLAVHHIIKNRGHFLFEGQNFDVGDTETVKTAFEKVNQIFSENDVPGELVLCDIDKALDVLKDKRIGKKDKVRQLKELLHVGKDKTLSAAINAITGCTASLKNLYDTEEDLGDANKFCFADGAFDENKLPAIEAAVGFDEAELVRQLKSIYDWSVLCEILGDEKYISKAKIQIYKRHAEDLLELKTYIRENCPEKYALTFRHNKENNYAAYIGMDKRKGHKKCNREEFYAFLKKTVGVSGDILEKIEAGEFMPKQVSNANGVIPYQVHLLELHQILLNAARYFPFLSERSDGFSVSEKIEMLMTFRIPYYVGPLNTDSGFAWVKKYAGQERVSVTPWNFDKVVDRDASEQGFIRRMTNKCTYLKGEDVLPESSFLYSEFVFLNELNNLKINGIKDPQAKALIYEYAKTHKKITLKKCHELLVNNGILRPDSKKDEIFSGLDGDFKKSLGSYVDFRNIIGDKADTHSEMCEEIILWITLTSDKNRLVKKIKQKYGNILTDEEIKRIKGLNYTKWGRLSKKLLTGIYGYADSDGAVLSIIESMRLTNENFMSLMSAGYGFRSAIDEYNAAAARSGNVTYGTVQELYCSPSVKRAIWRSIELVREIIKIFGRAPKKLFIEMAREVNDDTRKGRRTVSRKQQLIDLYKNLREESRDWIAEIENMPDMKFNSDRLILYYRQLGRSMYSGNSIRLEDVFNKNVCDIDHIYPQSKIKDDSLDNKVLVFKTENAAKTDVYPISADIRNRMRGFWTELKNKGLISERKYERLTRSVPLTTDELSDFISRQLVETRQSTKAAAQLLKQMLPDTEIVYAKAGNANDFKDENEIIKVRELNNLHHAKDAYINIVVGNVYNTKFGHDASVYFRSHNTDSYNIKYLYTKDIPGAWRVADKDRIIKTVKKNTCRVVRFTSNGHGQLFNATIKTAGANDNLIPLKANGAISDTSKYGGYDSATTAYFMLVRSKGKKDKTLLSLEAVPVYADLQFAGDIDRKVAYCVEKLGLCSPEILIDNIKLNALFYLDGSYAYIRGKTGNRVVFCNANELILDEQNAAYLKNISNYFRDKKKLNRSELPVGDKINAEDNLKLYDALIAKLSSKIFAGLKISGQAPMLSEKRDKFIELTLENQCKILWEVLKLMQCNSSLSDFSSMGGAANAGSIFVAKNIQDQSVKMIYQSPTGYYRRVVDFSEFL
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRENYYVGLDIGTDSVGWAVTDRQYNLLRAKGKDMWGAYLFDPAKTAAERRGYRTARRRTARVRQRIKLLQELFAPEVYAVDPAFFIRMEQSKFVETDKTIDGKDAIFHDEAFGDKEFYKKFPTIYHLRAAFLDPQQARGITDVRLLYLAIHHIIKNRGHFLFEGQNITAGDTDLLKTSLSAINAYFSDDDLSEGNKRTLPLDKYAEIADVLKNRKTGKNAREAQLKKICDVDKADKTALAVIRCIVGKKVDLKDLFGENHSVAKEKLCFDDVNFDKNYETLQLQLSDEEAAFVDAMKAVYDWAMLAEVLNGNTYLSLAMIERYRIHAEHLKMLKSYIKSECPERYAQTFRRNSNNNYAAYVGSDRGRDFKHCTREDFYKYLRSFVKDEQILQLIERGEFLPKLRTSVNGVIPYQVHRAELVTILKNAEDNFPFLKEEQDGFTVAQKIIKLLEFRIPYYVGPLSSAHESKNPKKGFYWAVKNPGFERTKITPWNFDKIIDRDASEDKFISRMTNKCTYLLGEDVLPKSSLLYSEFTFRNELNNLCFKDNRLSEQEREEIFKYASTHKRVTLSGIGKLLEEKNLIECGEGKPENFSGTDGDFHSSLSSLITMKSVLGENFDRDMAEQIILWATLTPDKDRLVRRVKNHYSLPDDVLKKIKGLSFSGWGRLSEKFLTDIWAADDDGVRTNIIEAMKSTGANLMELLSAKYGFSDAIKDFNADLNPSPNVQYSDVDELYCSPSVKRAIWRTICLVREIEKINGCPPKRIFVEMARGATKEQKGKRTTSRKEQIKALFKDIHDNERDWVAEIESQPDNLFSSDKMFMYYMQMGKCAYSGENIPLTDVFNTNLYDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLCKKEYNQHIKKDVYPVSKEIRDKMRDIWAVWLDKKLISKEKYKRLTRSTPLTEAELSDFIDRQLVETRQSTKAVATLLKRMYPDSEIVYSKAGNVADFKEKVNNDYKKHDEHRIALVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYFTKFNRNAAIFFKKNNIDSYNLKRLFDYDLPGAWKVSEKERILQTARKNTCRVVRFVSEEHGKLFDATIKPKGANDKLIPLKANGPLADTDKYGGYDSASTAYFALVSSIGKKNEQTITLEAIPIYIDLLGENAVNDYIKRITGDKNATVLIEKIKLNSLLKICGSYCYLRGKTGSQILLCNANQFIISDEDAAYLKKISRFCEKNKKAEGRLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLVKRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFAALAIEEQCSVIMEVMHFFQCNSVLSDLSGISGVSKAGLVRNNKKLSKNEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
		
	
	 
		 
			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKKYYIGFDIGTESVGWATTDEEYNLLKARGQDFWGVYLFDEAKTAAARRGFRTARRRYARRRQRIKLLQELFAQEISKVDFSFFERLNNSKYNVEDKNGNVQYKDCLFHDSDFNDSAYFKKYNTIYSLRAAFLDKEKAKEIKDIRLLYLTVAHIVKNRGHFLFEGQEFNVGNKDVARQALSNINGILIALDENAVTFAPEKFDEALGVLLEQKTTKSEKERRLKQCLGVDGNKACLAIIKAMVGLQVNVKNLFEDKEPSIKNFCFDDAGFEVEKLRENFDEDEYSLICEAKKVYDWAVLAQILGQHKYISEAMLAKYDRHKKDLELLKAHVKNDFGKEKYEEVFRNKEKIDNYAAYIGHDEKGNKSPNHATKEEFYKYLRSFVTDDEIKGRMDKGIFLEKQRSSANAVIPYQLQLAELKAILDNASDNFPFLNSESDGMSVKDKILKLLTFRIPYYVGPLNTAHSDKGFAWVKKFDGTENDRITPWNFDKIVDRQASETEFIKRMTNKCTYLVGEDVLPKQSLLYSEFAFLNELNNVTFKGHRLDKQAREAIVRYAKNNNRKITLKVLADVLAKEGLIEQSDKATENFAGIDGEIKSGFSTLRFFKRVFGDDFDVKMCEEIVKWFTIMSNKDDVAKRVEREFGIDKETTKKLKDLNCSGWGKLSATFLDSDEITTVDGSGEILTIIQAMRETGCNLMELLSQQYGFKSAVDRFNSQNVEDGKVSYKTVEDLYCSPSVKRAIWRTVCLAREIEKVQGCPPARIFIEMARGGDKNKKERTKSRKEQLVELYKSCKADVRSWISQEEIADLAKQIDSTDDAGFLRDKLYLYYLQMGRCAYTGKPISIEQLFAKNVCNIDHIYPQSKIKDDSIINNRVLCFLDNNQSKKDVYPVAHEIREQMYPIWSDWHKRKLISDEKFKRLTRNTPLTQEELGDFINRQLVETRQSTKAVAQILKQMYPNTDIVYSKASNVVDFKNKINDNKQQPQIVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFNRNAVEYLKNNGIDSYNMKYLFDNNLKNAWMPSYKQKVVSIVNKNTCRVVRFVSEGEGKLFDATVKTMGRNDKLIPLKLNCPLEQTDKYGGYDSATTGYFALVRSYGKKDTIQLSLEAIPVYIDLLGKDKVQDYLVNNVGLKNPQILIEKIKINSLLKLNGAYFWLRGKTCDRIVICNANQLVLDHDSACYLKKIVSFVDKEKKEGKQLIPTVEFDGIAKDDNLKLYDALIDKMGSAPYSNISSFALQTKFLSSKRNSFGELCEKDQIKVLLEVLHFLQCNPVLSNLKLIDGSANSGSLLHSKKISQDEECLLITQSPTGYYRDTVNLTAYFDK
		
	
	 
		 
			 1356
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1356
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1356
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKYYIGFDIGTESVGWATTDEEYNLLKARGHDFWGTYLFDPAKTAAERRGYRMSRRRFARRRQRIKLLQEIFAQEISKVDFCFFERLNNSKYNVEDKAENVKYSDSLFHDEIFNDKEYFKKYKTIYHLRKAFLDAESAAEIKDVRLLYLAVAHIIKNRGHFLFEGQEFNAGDKDLAIRAFENVNAALCDMDEDKQSLSLDKLDDVFDTLRDKKSTKRDKVKKLKELLGVQKDKTCQEIVNAIVGCKAKSANLFGEGEYEIKDFCFDDGGFELEKVQNAFSEEEFGLICNLKAIYDWAVLAQILGDHQYISQAMCAKFDSHCEDLKMLKDYVKSEFGQAKYNEVFRKQKDLKNYAAYIGKDRNQSFNHASKEDFYKYLKSFVKDETILAKIEEGIFLEKQRTNANGVIPYQVHKAELELILDNASANFPFLNEESDKMTVKDKIVKLLTFRIPYYVGPLNTAHAEKGFAWVKKFDGTENERITPWNFDKIVDRQASEDEFIKRMTNKCTYLVGEDVLPKQSLLYSEFAFLNSLKNVSFKGRRLDKQARDAIVDFAKRNGKRNITLKVVGNVLAKAGLIEQSENKVENFAGIDKEIKNGFSTLCTFRRIFGDKFDADKCEEIIKWSTIMGNQEDATKRAAREFGLDKEIVKQLKGLNFSGWGNLSKRFLDSDDISVVTQDGEILTLIEAMRETDYNLMELLSKQFGFSAAIDRFNAQNADDGAVTYKTVEDLYCSPSVKRAIWRTVCLAREIEKAQGCPPDRIFVEMTRGGDERKKGARTKTRKEQLTELYKVCKTDVRDWVSQDEVFDLTKQIENTDDAKFLSDKLYLYYLQMGRCAYTGKPIHIEDLLTKNTCDIDHIYPQSKRKDDSVLNNKVLCYKTTNSNKKDVYPIDADIRKNMLPLWTLWHDKKLINDEKFKRLTRCTPLTQEELADFINRQLVETSQSTKAVAQLLKQMYPDSVIVYSKAKNVTEFKNYINSKGNKNGEKNPPKIVKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNVYYSKFNRDALTYLKENGFDSYNLNKLFDENLKKGWNPFMADKVVATVNKNTCRVVRFTSEGKGKLFDATIKVKGANDKLIPLKRNCPLEKIDKYGGYDSATTAYFALVKSADKKGKPQLSLEAIPIYVDLLGKDKVLDYLKNNVALVDPQVLIEKIKINSLLKINGAYVWLRGKTGDRIVLCNANELILDHESVCYLKKIVSFRNKGKKWNVQIIPTVEFDGIAKEDNIRLYDVFVEKLLSTPYSNISSFRQQADLLQTNRNIFVELCEMDQIEVLAEVLHFMQCNSVLSKLTLIGGSPNSGKLLHSKNVSAEEEFLLITQSPTGYYRNTVDLTAFYQQ
		
	
	 
		 
			 1358
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1358
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1358
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1329
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1329
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNYYVGIDMGTNSVGWAATDCEYPLLKARGQDLWGSYLFDEAEGAQKRRSFRTARRRTARTRQRLLLLQSLFQEEMAKKDPLFFIRLNNSPLVLKDKNESLKTSDSLFADQSFTDKNYFKKYPTIYHLRASLINDKITDVRLLYLAVHHIIKNRGHFLFESQNFNVANEEVVKDKFFAINAFLSDREMPTLNLERLHEVLQVLKQTKSSKRDKQKTLGELLGVSKEKPLTSIVKALIGGTVSLKDLYSAESDFDDIKSFCFDKASFEDSDLPAIKSAVGEDDAELVLLLKSVYDWTVLCGIMGDEEYISFAKVKIYNKHKSDLVWLKNYVRQNFSKETYNEVFRRKDKKNNYAAYIGMDKQKGFSKCKQEDFYAFLKKRLNITDETVLAEMDKGQFLPKQVIKTNGVVPYQLHLLELKAILRNAQKYFSFLSEKQEGVTVAEKIVSLMTFRIPYYVGPLNTASKKYAWAVRRPGYENVSITPWNFHQIVDSDASEEQFIRRMTNKCTYLVGQDVLPANSLLYSEYVFLNELNNLRINGEKNNKARQLIFHYAKQHKRVTLKNCLALLVRNGLLPADSSTDVFSGLDGDFKTSLSTWYDFRFLGDRLQTQREMCEQIILWITLISDKNRLEKRIRTAYGQYLSDEEIKRIKGFNYSKWGRLSKILLDGIVSERCFDENGELLTIIEAMRQKGENFMQLLSDKYGFQDAIERYNQENSPSDDKVSYQTVEDLYCSPSVKRAIWRTVEIVREIVKIQGCAPQKLFLETARETKDNGKAGKRTVSRKQQLLDLYKDIHLQQHDWIKEIESLPDSKFNSDRLVLYYRQLGRSMYSGKPIKLEEVFDRNICDIDHIYPQSKIKDDSLDNRVLVYKNENSVKSDKYPISSEVRNAMRPFWQSLWVQGLISERKYQRLIRSTPLTVDELADFINRQLVITRQSTKATAQILKQMLPDTEIVYTKAANANEFKDKNNLLKVRELNDLHHAKDAYINIVVGNVYNTKFNHNAAVFFRNNSIDSYNFNKLYESDIPGAWRVAQKADVLATFQKNTCKVVRMTVNGHGALFDVNPVVAGKNADLVPLKKHGAIADTSRYGGYNSAKTAYFVLVRSDGKAGKQLLSLEQWPLWMEKQTGGSTEAKLNYFSQKLTNPKICIDGIKQNTLLCVNGSYAWLKGKTGNAISLCNANQLFLDGENVQTLKLISNYMRDRKTFNNPQMPANEKITAENNLRLYDALVQKLSSSLYAGLAICGQVPFLKEKRPVFASLSVEKQCCVLWEVLRLMQCNVGLSDFTLLGGVANAGVTTINKFIQDKNIKLIFQSPTGYYRTVVDVGRFLK
		
	
	 
		 
			 1327
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1342
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1342
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..981
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..981
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1356
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1356
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1356
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1356
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..647
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..647
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..690
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..690
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1328
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1328
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1327
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 949
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..949
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..949
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1327
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1327
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1337
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1337
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1259
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1259
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 563
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..563
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..563
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1012
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..837
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1002
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1048
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKKIFGFDLGIASIGWAVIDHSDENFDPETGEIIEGKVVGCGVRCFPVAENPKDGSSLAAPRREKRLLRRITRRKARRMLGIKRLFVAKGLVASTTELEALYAEQTGGDVWNLRAEALRRPLSKEELLRVLTHLAKHRGFKSYRKAAEEADKESGRILTAIAENRKETAGFQTLAQMIVERAKHSDDHKMRNYTPQKGPNKGVAVYVNSIPREEIEKETKLIFEYQKQFGLFTEDLYRDFCKIAFRYREAGSVGHMVGRCRFESEQPRAPKEAPSAELFVALSKINNLKVTVDGERRFLNGEERKALLELLKNTKEVKYSTIKNKLFKGREVFFDDVNYAQKTKKGKSGEEKAVNPEDAKFYAMKGWHKLKAAFSPEQWKEVGSNLPLLDLGMTAIVCEKNDVGIERFLSEKGISEDYREVFKKLTGSEFINLSLKALYKLNPYLAEGLKYNQACEKVGYDFREDGIKLAEKKGLLLPPIANDKLTTVPVVNRAVAQFRKVYNAMVRTYGAPDQINLEIGRDLKKSRDERNQIMRRQKENEAERKEAADWLEKEGLAANSKNMLKYRLYQQQNGKCIYSGKAIDLRRLDENGYCDVDHIIPYSRSLDDGQNNKVLCLAEENRKKGSKTPYEYLEPLGRWEEFETVVNTTPSINRYKRNNLLNKDYQEKENDLEFRERNANDNSYIARYVKRYLEDAVDFSASSCAIKNRIQVRTGSLTDYLRHQWGLIKDRDVSDRHHAQDAVVVACATQGMVQKLSKLSAIFENKDDFRRKKAEELGHEKAEVWYKYIKQQIREPWSGFRTEVLASLEKVFVSRPPRKNATGSAHKDTIFSKSEKKGSLPIRYGMAEKENMFRLDVFRKENHFYIVPIYVVDLVDCKEFIDAPQPYEYVDGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPVFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
		
	
	 
		 
			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..685
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFAKGVTFRDINYNATQKKTKDGKLKIVNPEDVVFYEMKGWHKLKSQLTNGKWVKYKNNTELLHQIVNIIACEKNDENITNKLKAMGLDEESIAKFNNCSFSKFINLSFKALYKIIPHMQEDKENLYNDACKKAGYDYRLSTDKLVDSKGLLLAAIPQDKLTTVPVVNRTVSQFRKVYNALVRQYGLPDQINIEAGRDLKKTFEERKNIKSKNEENMQERKIAAEELIENTIKDTSTNILKYRLYKEQDGKCIYSGRVIDINRLDEIGYLDVDHIIPYSRSLDNSYTNKVLCLSSENRKKGNKTPFEYIIDKNAWDEFEARVKLLHNKRKEDNLLNMTFADRELEFRERNANDNSHIARYVKQYCEDGIDFSSSPWKSIKNRVQVRTGYLTDYLRSQWGLVKNRDENDRHHAQDAIVIACATQEMVSYLSYVSSIFENKYEVQARTGEAWYKSLKDKWREPWIGFRNSVLSSLDEIFVSRPPRKNATGEIHQERIRTINPQFKKKYDAKEIKSGLAVRGGMAANGNMLRTDVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVANKDEKEWLKIDESYIFKFSMFMDDLIKVTKGDKVIFGYFSGTDRSTSSITLEAQDRSALYRSIGVKTQDEIQKFAVDPLGNITEIKHEIRLSLTNVKSNQQRIADRKARREKVEQAKAQE
		
	
	 
		 
			 1065
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1065
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1065
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1068
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 969
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..969
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..969
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1026
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1026
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKRLGLDIGISSIGYGVIEYDDENFDGKIIDAGVRIFTVAENPKDGSSLSKPRRNARSTRKRLSRKSNRLYNIRKLLISNNFITQAQIEELWTQNKKLKDLWDLRKDALNRMLSNDEFYRILMYIAKHRGFKSTRKSEEAQKEGALLKSIKENNEEFEKNNYQTIGEMFASKFTNGVPKRNKKEKYNNSTSRELLEKEIDIIFEKQRQFGSKIATTEIQDKYKSIAFYQTPIQSMANMIGYCTFEQNEKRAPKCAYTSEIFTSAGTLVNLSLIDEEGNSRFLTGEEINDIIELAHKQSKVTFKQAKNLLNLDDEVQFNSLNYNKKDKDGNIINPEIKTTLIELKNYHKIKKSIEQNLGKTYFETIKYDQDLFDNIATTLTYEKTDENIVKRLKSLGIDNEIIKSVKDLSMSKTMHLSIKAIKKILPYMLQGMKYSHACEEAGYNHSIVLKNKIKSTQLPVLTKEELTTNPVVNRAISQTRKVVNALIRKHGSFDNIIIETARDLSKSFKERREIKQAQEEFQKEKEKARQRCIEHGLDPDRPKSNLLRFRLFEEQGGFCVYSGKEIDPRRLADPNYTDIDHIIPYSRSFDDSLNNKVLCLSEENRQKGNKLPYEYIDQSKWYEFTQWLKTYHLKTAKFNRLIKKSYSQEGFISRNLNDTRYISRFIKDYIKENLDFNNNLKVETRNGSLTAFLRTQWGLIKNREENDKHHALDALVLACSTQGMVQYLSTISAKIENYEFINGKKPRFKKPWETFNEDLEIALSNIFVSRTVNAKVSGQLHDETIRSAKHIDEGFTTLKTPLEEINLNNLEKMYDKERNIDLYNIIKTRLEQFNNDPKKAFEKPLYMKFSKEKEEKGQKAPQIKSIKIKDTSVAGIKIRNGLAWNASIIRVDLFTKENRSGKKEYFFVPIYISDMGKELPNKAISKSKNGWIEMDANYNFCFSIYSNTLLSINMTGNPEDENFWYFRSIDRSDSRLTLDSHDRSIKEKRISPKNAFSIKKYQIDVLGEYHEVKREKRQHLKGAKYGI
		
	
	 
		 
			 1068
			 AA
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					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1068
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1068
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1001
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1001
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..755
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..755
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..906
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYILGLDLGITSVGFGIIEEDTYKIIKYGVRLFDEGTADNNLTRRQNRSSRRLKSRRKNRINAIKYLLLNNNVIPNVNFDILDNVYELRVKGLTQKLTNLELANVLVNLAKRRGSSLDVAVDENDNESVVAASALTKNTAELKKNNLYICQAQLAKIKSGVKLRNHDNIYKSDDYEKELRQILSNQDLSNELNDKIVEIIMRRRNFSEGPGSYEFPTKYGSYRVDYVDGIKTIKHVNLIEEMRGKCSIFRNEPRIAKCSFEACLFNLLNDLNNLTINGNGKITKEQKLQIINDYVIPKGKITIPQLVKYLGVEEKDITGFRKNKSEKNIITTFDTYSKMINFLPKDILNVTAYVDSIIELLTKTAVVEEKIEEIKKLNLGLNDDIINQLANMTKVNGYHSLSKKAMDIIIPEMIETDKNQMQIIHDNNLDKNDCQEKGAKIKFDSSAILSPVTKRVHMQAIQVVNELRKEYGEFDSIVIETTRAKNSSDEKKDIQEDQKRLEEQKRKSDELLIDLDKNPDNYNTLTKLKLRLYKEQEGKTIYAGLPIDLDLLLNDPTAYQIEHIIPYAVSFDNSMNNKSLASAKENQDKGKRTPWQYFSSGMVSECEGPINDWESFEAFVNSLKISKNKKNNLLNQEDVNKFDNMKAFVARNLSDTSYGVRTVMNTMQQYFNDNNINTNVFTVKGRLTNIFRSRVGLKKDRDYFIHHAVDALIIAGSKNQSVFNNAYLLSTTKDGILIKKTGEVFDYSQDPFDDPRFLNYISSLKQIEGKPEDFSYKVDKKTNRQFADQTIYSTRNYDGVDYVVKKYKDIYGKDGESLKKLFDDKKEQTLLMARNDIQTFEIFKKIYENYKNEKNPFAKYKDEFGPIKKYSKDGKGPEIYQVKYISDKLGNHLDISHKYNVENGNKKVVLLQNSPYRTDVYQSKETGLYNFITIRRYHIYQENDMNIIKPELYQKLLSDKKIDETYEFKFSLNRNDIINLVTVDNQADHINEMLYRFIGTNNDKTNRIEIRYIEKMTLKQIMVSIGKKIVKFEKYNVSPTGKKAKAEKEVLKLKWK
		
	
	 
		 
			 1071
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..665
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..665
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 source
					 1..960
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							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..735
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..624
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..624
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1069
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..763
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..634
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYILGLDLGITSVGFGIIEEDTYKIIKYGVRLFDEGTADNNLTRRQNRSSRRLKSRRKNRINAIKYLLLNNNVIPNVNFNILDNVYELRVKGLTQKLTNLELANVLVNLAKRRGSSLDVAVDENDNESVVAASALTKNTAELKKNNLYICQAQLAKIKSGVKLRNHDNIYKSDDYEKELRQILSNQDLSNELNDKIVEIIMRRRNFSEGPGSYEFPTKYGSYRVDYVDGIKTIKHVNLIEEMRGKCSIFKNEPRIAKCSFEACLFNLLNDLNNLTINGNGKITKEQKLQIINDYVIPKGKITIPQLVKYLGVEEKDITGFRKNKSEKNIITTFDTYSKMINFLPKDILNVTAYVDSIIELLTKTAVVEERIEEIKKLNLGLNDDIINQLANMTKVNGYHSLSKKAMDIIIPEMIETDKNQMQIIHDNNLDKNDCQEKGSKIKFDSSAILSPVTKRVHMQAIQVVNELRKEYGEFDSIVIETTRAKNSSDEKKDIQEDQKRLEEQKRKSDELLIDLDKNPDNYNTLTKLKLRLYKEQEGKTIYAGLPIDLDLLLNDPTAYQIEHIIPYAVSFDNSMNNKSLASAKENQDKGKRTPWQYFSSGMVSECEGPINDWESFEAFVNSLKISKNKKIIF
		
	
	 
		 
			 1057
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
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					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEYILALDMGITSVGYAIIEKDTYKIITYGVRMFDESDKKTNEDRRNFRGVRRLKSRRKNRIMAIKYLLVKYGIIDSIDFEILNNIYEIRVKGLTEKLTNLELANVLVNFAKRRGSSLEIAVEEGTEDAASASALSSNSIYLKKNNMYICQYQLEKLKNGEKLRTNDNVFRSIDYQKELEKILSNQGLTEEINNEIINIVMRRRDFSEGPGSEKFPTKYGSYRLEYKDGEYVINHVNLIDVMRGKCSIFKDEPRIAKNTYTACLFNFLNDLNNLKIDGNTKITQEQKEKIINDYINVKGKITVKQLCKFLSVDEENVSGFRIDTKGKNIITTFDGYEKLLSIVPENVLNNKDNVDNIIEILTKTLVVEKRIEEIKLLNLALNDDQINKIANLTRINGYHSLSKKAMNIIIPELLQTSMNQMQIIQKNSLSGNTFNYEGPNIPVDNNLILSSVAKRVNRQTINLVNKLRKEYGEFESIVIETTRSKNSDDERNRIKEEQKRFAENKERTEKILLDLEKNPSDYNTITKLKVSLYMQQRGKTMYAGLPIDLDLLLNDETAYQIEHIIPYSISFDNSLNNKALASESENKEKGKMTPWEFFSSGKVSKYNGTIRTWNEYEAFVNSLQISKKRKENLLNQKDVSKFINMEEFVARNLVDTSYGIRSVMNEMKQYFKANNIDTKIFTTKGKFTHDFRNRVGLVKNRDEYIHHAIDALIIAGSRNQKVFNNAYKLYTDNDGNTEIVETGEIFDYSQDPFDDSRFIKFLKELKQIEGKPEDFSWKVDTKTNRSFADQTIYSTRRINDKDYVIKKYKDIYGKEGESLKDLFAKNKAKEKLLMAKNDIKTFELFEKIYESYKDFKNPFLKYKEEFGYIRKYSKNGDGPVISQVKYIDSALESHLDVSSNYTVKNGKKVVLLQNSPYRTDIYITKDGLYKMLTIKRYHISQCGNKNIIKKEVYDELMKLKKINEEDEFLFSLNRYNIINVLNKSDVENGEKQKLYRFIATNNDNKNIIEVKLIEKKDETRQMKTIGKSIILIEKYNVSATGKMSKVVKEELKLEW
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERKFVLGLDIGVASVGWGIIELSTGIVVDKGVRIFPERTAAENAKRRQLRGARRLIRRRRQRIDDLRKILVENNIINDSFRPLEHPYEIRCEGLKRTLSNEELATALLHIAKRRGSFLEFDRIDKKDVVSLDDYYKIAAKTDLSGGVVEDSEEKAKENLATKAILDANSKLLKMHNIHVCELQLMRLRENGKIRANQNNFKVIEYLRELLAIFEKQTISEELKVSIIDIIFRKREYYDGPGSKKSPTPYGRYILKNGKITEYDLIEKMRGKCTLFPDEPRAPKMSYTADLFNFLNDLNNLNINGKKITTEQKKEIVEKFINEKGEISPEKLCSYLEVDPALVSGFRVKNYETPILTTFEGYKKLSKVVKNKNNPLPKEIIENKDYVDAVIDILTRKKGKNERIEELKKIDSAIFNDFVAEKLAGISGITQYHSLSLKAIKMMLPDLWNTNDNQMQIITKMNLLAGRKEIYKGQKDIPFDDKLILSPVAKRAMNEAIKIINAVRDRYGELDSIVIEMARERNSDEEKKSIKKLNKFFAELKEKARETIKGYNVELNAKLVNKIRFYNEQDCKCLYTGKAIDLELLLKDPKAYEIDHIIPISISLDDSMQNKVLVCADANRDKENMTPFKYFASGKATGWNYEEYKEYVINLHKRKAISKKKLQNLLFEEDITKYDVQKKFIQRNLVDTRYASRVILNVLQSYFKANDIKTKVFTVRGSFTNMFRKKANLQKNRDFFYHHIVDALIVASIKKLNYMDHLLNIGISKDNTAYDKETGEVLTVMNEKKFFPPDFINFLNKLRGINDATDYIKVNISHKVDRKPNRQFTDQTIYGVRVINDDYWRIGKIKDIYGDEGKKLVEDIKKGKTDRYLMKQNDPETFALLEKIVETTPVDKNENPFLKYKSEHGFIRKRSKKGEGPIVKSLKYKFDVISNYVDITHKYDVKNDKVKVVLLSVKTYRIDIYKSRVSGLYNFVTIRNHNIKSNKEGFYIDECFYNSEKARKGITDEFEFLFSLHKNEVVELTKDEPALLRFVGVNTEITNRLEFKPLHCDRLVINEKKKRIRIDINKNVLNICKYNVDVLGNLYQVSKEELKLKF
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1057
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1057
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFNTDMKYSLGLDIGITSVGWAVIDEDKQRIHDLGVRIFERAENPKDGSSLATPRREARSARRRLKRRRRRLNALRNFFVNHNLLTNQQIDTILATPSDPYSLRVKGLDEKLTNEELFRSLYHIAKHRGYKSNRKVEKEESSTSETGRVIQALRANEALLATKGYRTVGEALLTDEKYLTHKRNKRDDYTNSFGRSDYTAEIIAIIKKQCEFGLQLTDSDVQQFIFGINETEEVISENAILYQRPFITRKLMEEMIGECTFEPSEKRAPRASYSFDMFRLASDLAHVVFKPKPGIKVEFNRITLPAEIIQKILQVAKTTKCLTYNKVRDLAGVSDDYQFDHVRGKKKSDDPYGDKNEFGSLKAYHDIKKAFVDLPEEWALIDNELSLDQIAFILTVHKDDQEMRTALEELGLSNNATEAVLSIKQTNFKTFGHLSIKAIRNITPHIIAGNTYDKAVELAGYDFKKKEVNLEHITNPVVKRAVSQAIKVVKAIERKYDKPYFMRIETARELAKNFKDRNIILKEQQENQAKNAQIIDMLKNEYHITNPTGQQIIKFKLYREQNSKSLYSGTPVDINKLFSDDNAYQIDHIIPFSRSGNDSLANKVLVTTEENQFKGNKTPYEAFGHDEQKWKQLVKNVESTYITRSLKEGNAVDKQGNYKWNGYAIKKKNNLLNQNYKNDEWNARALPNTQYITRLIANYLRQATDFAEGKEKQRVFTPNGTITAYMRRRWGLAKVREEDVLHHAADAAIVAVTTQSNIQKANLYAKSREIQRALQNAKTLKEKTDLLTGEITDENAFSKAQQEFNAHVVLSDKHFPRPWPRFDDEIRKRTLNISTDDLRNELRGLENYDEEFRMSLQPIFVSRMPNRKASGQAHKETIRSPKTKEDDKRTIRKRLVDVKLGDLEKSVLPESDKVLYNQLKVLLEKYGDDPKKAFAEPVYKNGKTHDKNGQPLSSVSTIKVYSTEPSGFLVNDGKAFVNNGSMVRLDVYQKQNAKGKVEHFFVPVYAHQIGRNRPVPTNILPAPKGFTDVDETFTKITSLFPNDYVRFYFGNEIKEGYYVKYGSAAGQIYIIQQSAANKDNLIAISARSAVSIERFDISILGDNAPRI
		
	
	 
		 
			 1098
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYSIGLDIGTTSIGWAIIDEDNKRIEKVGVRIFEKPENPKDGKSLSETRRTARSTRRRLKRRRQRLNFIKRFFRDNNLLSKEQIEELLKPENKLDPYKIREKALNEKISNDELFVGLYHIAKRRGYKSNRKSAEENDKENSKVLSAISKNEKLLKEYKTVASALNSNEKFIAHKRNKAEDYSNSFVRANFEDEAKLILKIQKEFGLKLSDEKINFLLFGNEKEGNFNGIFSQRPFMTSELIMKMRGKCSFEKSEFRAPKASYSFEMFRLAENLAHLRVVINNEERNLTEEEISKVIEKAKDIKVLKYQHIREVLGYKKDENFSFPVNMIRGEIKKDSKNNGEENKFGELSFYHKVKAALSNTPEDWQKVCDNNYRMLDELGEILSCNKDDENLRKEISKLNLSEDAVEVLMMINVSGFGHLSFKALRKILPFLLKGDTYRNASENAGYDTKQQLSGDKNKLPPLSKEESAQITNPVVKRAVSQTIKVVNAIIREYGAPYQIKIEAAGDLAKNFKERKKIKKTQDENASYNESIKERLKNEFNVLSPTGLQITKFKLYEQQNWKCAYSGEDFVIENLFSNEHYAEIDHIIPFSRCGNDSLMNKVLVFTEENRQKGNLTPFEAWGANESRWANFEARINSMNLPFRKKERLLAKVPPKEDWNSRALNDTRYISKFLSQYLRKNLKFAKIENENPAQRVIVPNGSITSYLRRIWRVGSKDREENNLHHATDACIIAAIDQSVIQKISRLNKYFELFKYSAEDEVIDKITGEISSRADFEQTFEDIEPWRDFGKEVRKRTAHYESPMELRNELIGLENYDEEFRNKTTPIFVSRMPKRSGNGSINKETIRSPKIVEGYVDSKGKPAIARKQRVRLTSVDLKTLYDSPVRETDPALYEILKARLDEFDNKPEKAFGDPSNPVYKPTKNGSLGNIVRSIKVYDTQNSKSGFLINEGKAFVNNGDAIRLDVFKRKNYKGEFEYYFSPIYAHLLNAKKVEILPTPNGRSAAEKADFNKIRDENGKIFATEENGFVKQFSLYPNDYVRIYAKNKIVEGYYVKYNIANGSISLIGHDKADKKNIDGVSGGTITSIERYDISVLGDNYRWI
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 891
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..891
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..891
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..886
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..886
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1101
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYSIGLDIGTTSIGWAIIDEDNKRIEKVGVRIFEKPENPKDGKSLSETRRTARSTRRRLKRRRQRLNFIKRFFRDNNLLSKEQIEELLKPENKLDPYKIREKALNEKISNDELFVGLYHIAKRRGYKSNRKSAEENDKENSKVLSAISKNEKLLKEYKTVASALNSNEKFIAHKRNKAEDYSNSFVRANFEDEAKLILKIQKEFGLKLSDEKINFLLFGNEKEGNFNGIFSQRPFMTSELIMKMRGKCSFEKSEFRAPKASYSFEMFRLAENLAHLRVVINNEERNLTEEEISKVIEKAKDIKVLKYQHIREVLGYKKDENFSFPVNMIRGEIKKDSKNNGEENKFGELSFYHKVKAALSNTPEDWQKVCDNNYRMLDELGEILSCNKDDENLRKEISKLNLSEDAVEVLMMINVSGFGHLSFKALRKILPFLLKGDTYRNASENAGYDTKQQLSGDKNKLPPLSKEESAQITNPVVKRAVSQTIKVVNAIIREYGAPYQIKIEAAGDLAKNFKERKKIKKTQDENASYNESIKERLKNEFNVLSPTGLQITKFKLYEQQNWKCAYSGEDFVIENLFSNEHYAEIDHIIPFSRCGNDSLMNKVLVFTEENRQKGNLTPFEAWGANESRWANFEARINSMNLPFRKKERLLAKVPPKEDWNSRALNDTRYISKFLSQYLRKNLKFAKIENENPAQRVIVPNGSITSYLRRIWRVGSKDREENNLHHATDACIIAAIDQSVIQKISRLNKYFELFKYSAEDEVIDKITGEISSRADFEQTFEDIEPWRDFGKEVRKRTAHYESPMELRNELIGLENYDEEFRNKTTPIFVSRMPKRSGNGSINKETIRSPKIVEGYIDSKGKPAIARKQRVRLTSVDLKTLYDSPVRETDPALYEILKARLDEFDNKPEKAFGDPSNPVYKPTKNGSLGNIVRSIKVYDTQNSKSGFLINEGKAFVNNGDTIRLDVFKRKNYKGEFEYYFSPIYAHLLNAKKVEILPTPNGRSAAEKADFNKIRDENGKIFATEENGFVKQFSLYPNDYVRIYAKNKIVEGYYVKYNIANGSISLIGHDKADKKNIDGVSGGTITSIERYDISVLGDNYRWI
		
	
	 
		 
			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAQKSSYPPKKYSLGLDIGTNSIGWAVLDLEKERIHDLGVRIFSGQIENRKRRQFSSAQRINKRKKQRLKHLKTVFINNGLLSSDEINLALKDQEITENIYSLRAKAATQQISHRELFRVLYLIAKKRGFKSNRKSDPNDSDSSDTKFKKQLAKNSAIAEKYQTIGLMLENDPIYANQKHNSKDNYIATFQREDIRKEVEIILNKQFEKELNAPQTSDKYRNIIEVILDETTVDDNGEKQYLGMFTQRPYTNASLIEKMTGFCEFEKTERRYVKASYTTEEYVFLSNLSNIVILDTNNNDERYYIGKDDIGRLLALAKQEKNVKCSDVRKVLSLDKSICFSSRAIEDTYRDSIKHANKKYSAPQNKEKLAEALETARKIRDRSRKSIERQKVCEKGLGTFSIFKRLFKDSVLEQKIDENPYLLDDIAYILTVNIDDESIKTNLQQLEFLSDHDISVIMNMSTDDLRHFSGRSNLSHLAMQNIIKYLKEGYQSHLAIQKAGYDTKEIYQGNNITLPPLKLSDFSQDGDETFEKYGINSKVTQRALSQSIKLINAIIKKYGSPTYVRVELAREFAKTEEEREKIERNNKRNREKNRKYEEIINQIFKDNHKLPPSKIGHIIRKLTLRDQQDCKDIYSGDDIDITTLVLDESAYEIDHIIPRSKRFINDMNNLVLTSTKNNREKSNRLPLSYISDPTKQKEFLERVNLIKDKQKQKNLRLDSCEDQDNMTERALNDTKHIARFFKNYIQRNLLFAGDDEEDGRQRVFAIPGPVTAYLRARWGFEQKDRYANALHHAIDACVIVATTPKLLNRVMYHESHREQGKLYSERQSAEQDTGDFGMQAYLRAKKMYHDSIDNVSGEIIDPHKHNVAYEIMQEHEKLYRYSFPRPWIDFTREVSLRASDIDKKTLQNKLVEINNYDAEFRKTLHPIFISHMRYGKTRGSGHGEQIYKKPYKDDSRIIQHKSIYEISPDDIESSPIATSDRKLYELLKDTFSKIELKGNQSEKDKRIDKNTVIYKPSKNPDRSPVVKRIPVYVDKTPIPHDVRGGAVLNEKGTVAYSILCQNSTTGHYKVAPVYFRQIHANKKTELGEGWKYISRIVPNDFVVIIKKDGSKISGYYKTRKGDTLISILPHQHSDSSKAVYQRIGTAKEIHIYNISALGDNAPEEEYK
		
	
	 
		 
			 1118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1262
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1262
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1273
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1273
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTEKSSYSPKKYSLGLDIGTSSIGWAVLDLDKERIHDLGVRIFERPEDPQNGDSLAKPRRDARSARRRLKRRRQRLNHLKQFFIDQNILTKDQVEEVLDYRSDFNKLDVYELRAKALTEELSPEELLKVLYQIAKRRGFKSNRKVIEESDKEGGRVTSALKANEKFLADNNYTTVGDALSRDEKFAPHKRNKRDDYTNSFARDDFLRELEFIIKNQRKYALKNIPEQAINELIYGIDDGQATNVSAIMYQRPFMTRELIEKMVGNCTFEKDEKRAPKASYSFEMFRLASDLSHLVFIHRDASKRQAKRENLEVRLSPEQISKVIDAAKSQKSLTYKKVRSTAGISEDYVPKDVRGKKKEGDEFGEDNTFGGLKAYSDIRLALKDLPEDWAKIDNESAINQIAYVLTTQKADEGIRAELDSLPLSDKAKEAIIKIKPTNFKAFGHLSIKALQNITPYILEGMTYDKACEAAGYDFKKQSASLEQITNPVVKRAITQTLKVVRAIERKYGKPYFIKVETARDLAKNFKDRKAIENENKENQARNQSIIQTLNENGVVTPTGQQIIKVKLYREQNGVCLYSGKSIDFETMLRDDNAYQVDHIVPFSRSNNDGMTNKVLVLTEENQKKSNQTPFEYFGADEKRWKEFAARVESTYKTRDTKTADKAINAINYKYNGYAIKKKQNLLLQEYKNDSWNVRALNDTRYITRFIQNYLRQDVDFAEGEEKQRVIAPNGTTTAYLRKRWGLAKDRNEDVLHHAKDAAVVAAVDQNIVRQANLFAKRSEIATLLAAAKTMEEKTDKLTGEIIDEDEFDKAQRRKDAAIVLSSKYFPQPWNNFGKEVMKRTLNTDIATPQNELRGLDNYDEDFRLSVKPIFVSRMPRRKAAAQAHKETIRSPKVKDNDQRTVRMPLNKVKRKDVENSVLKESDKWLYDKLLERLDAHGDNPEKAFAEPIYKNDKKIDKNGKKLSPVSTVKVYSTQPSGFYINNGKAFVNNGSMVRLDVYQKPNKKGKIEHFFVPVYAHQVGKNKPTPTKILPAPKGFTDIDETFTKICSLYPNDYVRCHFGNEIREGYYASFNINNGAMQVMPHDAANKSNDSLIQISPRSANLIERYDIAILGDNYRWL
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1258
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1258
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..822
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..822
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYHITGKGYNDVMKYSLGLDIGTSSVGWAVLDLEKERIHDLGVRIFERPEDPQNGDSLAKPRHDARSARRRLKRRRQRLNHLKQFFINQNILTKDQVEEVLDPESDYNKLDVYALRSKALTEELTPEELLKVIYQIAKRRGFKSNRKVVEESDKEDGRVTSALKTNEKFLTENSYATVGDALNHDEKFAPHKRNKRDNYTNSFARNDFLRELEAIIRTQRNCVLKDVSEQAINELVYGINDGQVTNVNAIMYQRPFMTKELIEKMVGDCTFEKGEKRAPKASYSFEIFRLASDLSHLVFIPRDTSKRQAKRENLEIKLSSEQIRKVIDAAKNQKSLTYKKVRSIAGISDDYVPKDVRGKKKDGDEFGEGNTFGGLKAYSDIRSALKDMPEDWAKIDNETMINQVAYILTTQKADQGIRTELNQLPLSDKAKEAIIQIKPTNFKAFGHLSIKALQKITPHILEGMTYDKACEAAGYDFKKQSVSLEQITNPVVKRAITQTLKVVRAIERKYGKPYFIKVETARDLAKNFKDRKAIENENKENQAHNQSIVQTLNENNIVTPTGQQIIKVKLYREQNGVCLYSGKPIDFETMLRDDNAYQIDHIVPFSRSNNDGMTNKVLVLTEENQKKSNKTPFEYFGTDDQRWKEYAARVEAIYKTCDVKTADKATNVVNYKYNGYAMRKKQNLLLQVYKNDSWNVRALNDTRYITRFIQNYLSQMVDFAEGEEKQRVVAPNGTTTAYLRKRWGLAKDRTDDVLHHAKDAAVVAAIDMRIVYQANLFSKEQEMEQYLVNANTIDKKRQILLQSTDKDTGEITDEDAFLKAQKDLAEAEYFKLRSDEETKNHFPQPWSDFSKEVMKRTLNTDIATLQNELRGLDNYDDEFRLSVKPIFVSRMPRRKATARAHKDTIRSPKAKDGDQRTVRMPLSKVKRKDVENSVLKESDQWLYDKLLERLDNHDDNPEKAFAEPIYKNDKKYDKNGKQLSPVSTIKVYSTQPSGFFINKGKAFVNNGSMVRLDVYRRSNKKGKIEHFFVPVYAHQVGKNKPAPTKILPAPKGFTDIDETFTKVCSLYPNDYVRCYFNNRVEEGYYVMYGIAVGQMVLLKHSAPGKSETKSISPRSATKIERLDINVLGDNYKWD
		
	
	 
		 
			 1131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..959
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..959
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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					 1..1153
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 REGION
					 1..501
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..501
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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					 1..665
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..665
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1101
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1101
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1099
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1099
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1099
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1099
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKKRKYGIGLDIGVGSVGFAVLSWTDEEDARIETLGARLFASGETADRKASLSQERRGYRSARRLIRRRKHRKDRVKFFLQKIGLISKEKLQAWQEVNGNQNVLRTRLQGLTEKLTPEEIADTVIHICNHRGYREFYEDENDDKDAGLIKTGLSDFEKCYHAGGYKSVADMLLNDEKFQTETEFTDYHNHKNGERYILIKREYVRDELLAILRRQQQFYPQLNDSNIEFLCDEIIFAQRDFETGPGNPNDEKRKFMGFLDTLGKCMFYKTEDRAFRSTVLADIYSLVNCLSQMSFVDTATGEIVLPEAAAEEIINTALINGGMTESDLKKLLKKYGIEMRKPGKLEVKLPDTVKTLKALKNILEQCGYSYEELIAENQFDLARPSRLQLLCEDLSKNITPQRRKKVLAKAGWNKELQQAMLRKKFGGTASVCKKYMLEAINAFRHGETYGNFQARRLQERAAEQQPQEKHLLLPPLTMKQDEEVTKNIVVFKAINETRKVLNAIIRRYGSPEYINIEVADDLGRSVSERMKLTKMMRDNEKARQKIAEKIIELGLRKEGEVKEGDIARYKLWQEQGGIDLYSGDPIAENAVLSSIYDIDHIVPFSLILDDTLQNKALVNMGANRQGKHQQVPLQYLQGEQKTKFLQNVNLLFKKGKISAKKYKYLLLPNLYNAEVLAEWKSRNINDTRYITRYIVNYLTANLKFANEDKKKHVYAVKGAITSRMRKKWLNKKSWGSVEKDRSNNLHHAADALVIANLTPAYVEIVSDNMKLNKIYREHHKQISFEYNDYLEKAVKKMQKYYGFNEAYARKLLEAKGRIPSIIKNLEREADIRLTDESMEFYQDKDASGFAEKAADFYRDDPQFAAGLRMPLVSYKQNKKFQGKITDDNPVKKAARKNTSLVKLDTLGNENILTASKYYCVELYETADGKNNLRGIRYADLKKQGKKLYLTAENPADYKRHKMYLFANDYIEVINQKGECKFKGFYKSVFNINENRVYCNEGNTSKSINKTIAAKDIVKKYNIDILGEMGGEVKCSVPFMLLREKK
		
	
	 
		 
			 1045
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..698
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..698
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKRQYRFAFDIGIGSCGWAVVSENETGNRRIEDAGSRIFDSGEMKEGKDRKSQKRRGFRGVRRVLRRRSHRKYRLRNYLRYVHFMTDMEIRCASEASMNQILPVKVRGIDEKLTKAELLQVLIHACNHRGYKDFYEVTETDEAQSQEEEDEKINQAAADRLDRSFEESHCRTISEYICRYCTIPGTDRIDYRNRFYKNENRMIIRRKHVENEVSTILKKQREWYPELTDQKIKEIMEVIFSQRDFEDGPGYASDKAEYRRYTGFLESIGYCRFYPEERRGFRNTALGDVYAAINALSQYRYVHTDTGEAKLTKEAAAKMVSYILKQGSLTRTQAAKLLKPFGIAIYGSKDVDKTLAKSFRFLKEMKKIAEKCQVSWESLLSETDLTEYEEGKMSLLNQLGTVCSMYQTPHRKEEELKKLHAKWEQVHFPPAFWNALKRHKFNGTSSVSYHHMADAIEAFLKGDIYGNFQWNKQKQLDEKQESQRERLLSAKVLMQDEDVKDNPVVLRSINETRKVLNCLIRLYGSPAEIHVEVADDVARSYLERKRIQKMQRDHEKTRDAIKKKIAEILHCEESEVKGSQIERYKLYMEQEGKCLYSGRELDLEMMLDTQSHAYEVDHIIPYSLILDNTLANKALVCGNENQAKGQQTPLMYLKGEKKEAFIERVKAEKKRTSHPISNKKYDYLMLATLYEKEILTGWKSRNINDTRYITKYVVGLIKNHLQFAGEKARVFGIRGHITSRFRKEWLGKNTWGSEEKCRANYLNHAADAIVLANLSKMDVEIAMDYEKLRQIRRHYGEMSIQYDHFLNHAAQRIAAFYPITEEAIRKQLVESKRTPSYVPNLESEVDLRLGNPEGETRSEEEYRAETEMYYEGAAFVVKPHLPYVSMKVEKKFRGEIADSNPIRFVEENGIFYKVSRKPVEELKATDLPKLYTSDGYLIEALEKAFTEGEKYLNNEDDKENKKDSPKKPIKKYMEKEHLDVFRTTNGQPVRKVSINEGKISSYYKKNIDDMNYSILGMPKYYCVEVYTNDKGQTKIWGLRFVDMIYYEGKLYLKDGVRPADYARHVMYIFKGEYIKVVTKGKVVCEGTYQNVEAINEKKLNIKIKNTNILQKPIPRIGNKTKVSKYAISLNGCKSGMVKEGETGYPCFAHCLLKKEND
		
	
	 
		 
			 564
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..564
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..564
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1046
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1046
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1071
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1071
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1074
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..797
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..797
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..824
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..824
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..903
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..903
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1173
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1173
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..943
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..943
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1056
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1056
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1043
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1043
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1043
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1062
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1062
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1062
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1045
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1059
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1059
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1059
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1056
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 REGION
					 1..1044
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1044
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1045
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1045
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..508
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..508
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..609
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..609
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGIVIGLDVGIGSVGWAVLSVHGSQAFIENFGVRIFDSGENEKERHSNCQDRRGFRGVRRLERRRSHRKMLLTAHLQNIGLLPESFADELKACIDDDIYQLKVRGLDEKLSPIELYRCLIHTCNHRGYRDFYENAQMSEGDHAADDGINKAAARSFDADFAASSCRTVSEYLLSTHSNGAFVQFRNKQESGNEYRLIHRFMMEEEVRLILQHQKDFYPMLTQQNIDSVIRLIFNQRDFEDGPGNPNDPFRRYKGFLASLGTCPYYRTEKRGFRSTVIGDIFALTNTLSQYRYIDKKTGEFSLPSSIARELVQYALEHASLNMTEIKKILKPHGIELKKSENSDDKALGKSIRFLRTAKSCIESEGMSWEDFISEEQFNPESPSKLHRIAEALSTYQTPRRRRDELKKLGFLTDPLRKSFSEQKLTGTARTSDRYMCDAIDAFMKGEIYGDFQARTAAPDEALVTSAKYDKLLPEHIRDEEIKDNPVVFKAVNETRKIINAIIAQYGTPDEMIIETADELGRSFEERAKIQSEQKRREQDTDSVKKAIRSLMNWKEDAEVTSLQVDKYRLYHQQEGKSLYSGDELGDLSEIISDPLKKYEVDHIVPFSLILDNTLSNKALVFSGENQTKGQRTPLMFLTGDMRSDYLTRIHYLYNRDNNGNRRKNDSPSYPPVTKKKLEYLSLESIYTPEARELLETWKSRNINDTRYITKYLVGLVSRFLNFTDNSRKNVFAVKGAVTSRFRRYWLGETDWGDEEKKRDSYLNHAVDAIVIANLSMPYIEIGSDAVKLRQIYNRNHRDVSAPAYKEYFESCVKKMRKYYGFDERYTSLLLSRPDRIPSRVPKLADEVRVRTIDDDEKAFQKGIEEVYGNCSQFVLPPQMPITSHKQERKFKGTVADSNPLRLVESDGEMHKVSRKTVRELKRKDLDKIRTDDPRLLSTLHRILDGKNDNYTVQNYLTENGMTRFVTDGGQVVNKVSLEDTSDYRTYYRKQNGGGNYSNLGGLKYYCVEVYRDLDGYTRIRGVRFVDVVRKNKKLYIRAETIPEGYAAHIMYLFPGDYIVVLNTLDKSVKYQGTYKSVYNINQSRLTYYRGNSSKDSDFCLNKKDTMTKYELSLLGRKGGEIKCSAPLSLIGENESESGITG
		
	
	 
		 
			 1140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGIIIGLDVGIGSIGWAILSVHGTQTFIENFGVRIFDSGENVKARHSECQDRRTFRGVRRLERRRSHRKMLLTGHLQNIGLLPESFADELRACADEDIYNLKVRGLDEKLSPVELYRCLIHTCNHRGYRDFYENDQGNEDEKSDDGVNKTAARDFDSDFASSGSRTVSEYLIKSHGNGAFVQFRNKQESGNEYRLIHRSLMEDEVRLILRRQKDFYSVLTEQNIDTAVKLIFNQRDFEDGPGNPEDPFRRYKGFLAARGTCPYYHDEKRGFRSTVIGDIFAMTNTLSQYRFIDNATGEFRLPSSVAEELIRYALEHAGLSMTELKKILKPHGLVLKKSENSDDKALGKAFKFLRSAKNCVESAGLNWLDFISEEQFDIESPSRLHRAATVLSTYQTPRRRRNELKKLDFLTDPLRKSFSEQKLTGTARTSDRYMCDAIDAFMKGEIYGDFQARSAARDEVPAASAKCDKLLPKHIDDEEVRDNPVVFKAINETRKIVNAIIALYGTPDEIIIETADELGRSFEERAKIQSEQKRRESDTDAVKKAIRSLMDWKEDAEVTSLQVDKYRLYHQQEGKSLYSGEALGDLSEVISDPLKKYEVDHIVPFSLILDNTLSNKALVFSGENQKKGQRTPLMFLTGEERSDYTERVNYLYNRDNNGSRKKNNSPSFPPVTKKKLEYLLLETVYSPEAKEMLEAWKSRNINDTRYITKYLAGLFSRYLNFTDNSRKNVFAVKGAVTSRFRRYWLGETDWGDEEKKRDSYLNHAVDAIVIANLSKPYIEIGSDAVKLRQIYNRNHRDISAPAYKDYFESCVRKMRQYYGFDEKYTALLLSKPERIPSRAPKLAEEVKVRTVDDNEEAFKKGIKEVYGNCSQFVFPPQMPITSHKQERKFKGTIADSNPLRLVESEGEMHKVSRKAVRELTLKDLDRIRTDDSQLLSTLHRILDGKGNKYTVQSYLTEHSLTRFVTDGGQVVNKVSLEDTSDYRAYYRKEIGSGNYSNIGGLKYYCVEVYRDKEGYTRIRGVRFVDVVRKNKKLYIRAETIPEDYAEHIMYLFPGDYIEIYNSADKTFKNKGVYRSVYDINASRLCYYTSNIAGISNFTLNKRDIIRKYDLSILGMKGGEIKCSAPLSLIGANESESRTIG
		
	
	 
		 
			 1119
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKETYRIGLDVGIGSIGWAVVSSSTDGHPARIEDFGVRIFKSGEDPQKKTSLCQDRRGNRGVRRLERRRSYRKRMVKNHLQNIGLIGNGFNDELADCRDADVYKLKARGLDEQLSPAELYRCLIHTCNHRGYREFYEPSEDDDEAGMNESAANSFEKAFRESGKRTVSEYLISTASVGDYVKFKNRSGGDMEYRLIRRDLLRDEAEKILTKQSGFYRCLTRQNIERTLGIMFAQRDFEDGPGDPNDKDRRYQGFIEKLGKCPFCKDEDRGFRGTVLSDVFAVTNTLSQYRFVSKETGEYCLDKNVAEEIVDYLLQNAKLGISDVKRILKSHGFELLKGEGSDDKALGKALKYLPMAKKCVEEAGFDWNEIISEDQFDFEKPSLLHRIGELISMYQTPRRRREEMRKAGVDDKLIKAFSCRKVSGTSSVSYKYMTEAISAFLDGDIYGNFQANYNKNAEENAPVKREIKLLPSHIDDPEVRDNRVVFKAINETRKIVNAIIDVYGSPEEIVIEVASELGKSVEMRNKETRRQRNNEQANDKIKEEIASLLKIDVGDVKPVMTERFKLFREQEGKCAYSGKPLGELKEVIDNRDKKYEIDHIVPYSLILDNTLNNKALVFAGENQKKGQRTPLMYLGAEDAKNYIAFVNHMYSRKENPISKKKLDYFKLESIYGEKAEEILGGWKSRNINDTRYITKYIAGLFERNLIFTGEKKHHVQTVKGSVTQKFRREWFRGTRWGTDEKSRDTYLNHALDALVAANLTRPYIEIGSDALRLISIYKSHRNTVTPEYDEYLGNCVSKMKKYYGFDEEYTRRLLSRTGRVPAYVPRLSDEVSVRFWEGDADKFEENINRVYGNEAPFVCPPHIPVTSHKPEKKFKGEIADSNPVRIVEIDGVPHKIRRVDIKNVGEKTLGKLYTGDPVLKERLEEILLGKGEKYTVETYLGETGEDYFTDGKGHVIRKLSVDDGPVSNFYRKDNGDGNYTVLGMLKYYCVEVYKDKEGNTAVCGVRFVDVSKKGKKLYRKAESIPADYAEHVTYLFPGDYIRVIDRKGKLKFEGYYVAVYNINQSVFYCRVGNMSDTVAKSISRRDTVTKVYVDILGKIGGEVKCSEPLPCIPEKRSR
		
	
	 
		 
			 1112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTYRIGLDIGIGSVGWAVISGSKEGAKIEDFGVRIFDSGESNGGKDRKSQDRRHHRGLRRLIRRREYRRMILKNHLLQIGLLDKRFEEKYDEIRNSNVYELKVKGLDEKLTPEELYKCIIHFCNHRGYKDFYEDSDEQDDESGKNKEAVRTFDKLFEESGYRTVSEYVLNEKKGPARVEFRNRDSRKGTEYLLIHRFLLKDELSLIIKKQQEFYDCLKGQNGEFIVHAVFRQRIFEEGPGNPENPYRRYTGFLETLGQCPFYKEEKRGFRATVISDVYGVVNTFSQYRYKNLESGELEISKELACGLIDSFMKNGSISVAEAKKIAKAHGYEMMISSNSDTGSLQKAQKYIKPMKKIVEEAGENWEDLINENQFDLKKMSLLNRIGETLSKYQTPSKRKEELKKLGISDEFMKALSVKKFGGTSAASYRYMVEAIDAFKNGEVYGNFQAGFLKSQKEETENPKSIKLLPKHIDDEDVKDNPVVFRSINETRKVLNAIIEVYGSPEYINVEVASDLNRSFEERKRIQKEQRDREKARDKTRQNIAELISISVEEVTERQIDIFNLYAEQEGKSLYSQMPLGDLKDILEDRSHVYEVDHIVPYSLILDNTLNNKALVYASENQMKGQKTPLMYLSGEEGKSFLAFVNALYLKKNGISKRKYGYLTLKTLYGNEAEEILRAWKSRNINDTRYITKYIVAMLNTHLLFDGNHKQHVYGVKGAFTSRFRRVWLKGSVWGEEEKNRESYLNHAVDAIIVANLTPAYLEIASDNIKLNQIYRRGRKTKTTAYYNYLESCLVKMEKYYGFNRSYTQKLLELRKSVPAYLPDVKGEIETRTADNEDELVKRVSEFYGSDVSFVVPPHVPIASIKPARRFRGTIADDNPIRIEDIEGEKYKIVRKEIKKITKKDLDKLYTTDADLLSTLQRILKDTKDQYSIGDYMEDNQMSVFMTDKGTKVYKVSVREANKVTNYYKKNIGDNNYTNMSMLKYYCVEVYKNKKGETKTWGIRYVDIIKRDKKLYLKKVMLPEDYAEHRMYLFTNDAITVYNKSGEKKYEGFYKSVKNINRSSFYIGDYIKDEVKPEQINRTDTVKKLDISILGKRGGGIACSAPLSLTPEK
		
	
	 
		 
			 1120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYRIGLDIGIGSVGWAVISAEEAGHLARIEDFGTRIFDSGEDPQTSESLCKQRRGFRSVRRLTRRRRFRKELLKNHLLNIGFLNATFEDELAECLNVDVYQLKLKGLDKKLSPAELYKCLVHTCNHRGYLEFYEPEESDKEAGENLRAANRFESDFSASGKRTVSEYLLDSFSVNGFVKYRNRSGGDVPHLLIRRDLLKQEIRQILLCQKQFYPCWNENNIDRALEIIFAQRDFEDGPGNPDDPTRRYHGFLETLGKCPFYKGDLRGFRGTVISDVFAVTNTLSQYRFCNVETGEFSLEREVAKEIVDFLLLNGRINLTDVKKILTAHGFKLLKSDLADSNALGKALKFLPLAKKAVEESGESWEHMIAEEQFDVTVPSRLHQIGELISKYQTPRRRREEMKKAGVDPRLIAAFANKRISGTASCSYRYMCDAVSAFLNGDIYGSYQANRIQSDAEIDPVVKSVKLAPSAIDDPEVRENRVVFKAINETRKIINAIVDIYGSPEEIVVEVASELGKSVEARDELLKRQRANEKENAEAKRVIAELLDIEATKVSSSMIERYKLFVEQEGKSAYSQKPLGELKDVVENRDRVYEIDHIVPFSLILDNTLNNKALVFTEENQKKGQRTPLMYLGSAEQKSFIAFVNHLFARKKDGISKKKYAYYRCETLYGQEAEELLNEWKTRNINDTRYITKYVAGLIERHLLFAGDKKQHVQTVKGSVTQKFRREWFRDQRWGSDEKDRETYLNHALDAVVAANLTRPYIEIGSDSLRLLSIFKRSRGRYTEEYDEYLEKCVSKMKKYYGFDEDYTRKLLCRAGRVPSFVPRLAEEVAVRFVVDREEKDDKSFCEEVNAVYRLDSEFIVPPHFPITSCKQDKKFRGAIADSNPVRVEMIDGVPHKIKRTDILGITPDDLAKLYTTDASLRAGLVEILNGKDKNYTVGKYLAENGLTHFTAPDGTVIRKVSLDGGAVSNYWRQELGNGNYTNLSMLKYYCVEVYQDLDGKTRIYGIRYVDMIRRNKKLYQKAESYPSDYGKHETYLFPNDYVQILNGKNEVKFEGYYRAVKAIKQCQLWFRKPNSREMVKKSIASNDRVSRVDVSILGKKGGEICCSEPFPSIGEKESR
		
	
	 
		 
			 1123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTRKYRFGFDIGIGSTGWAVLSYTNNDDVRIEDVGVHLFSSGEDPQTSKNLNQTRRGYRGVKRLIRRRHYRKIRAKNYLVKIGLLSAQELQLATEKNGNQNIYAIRLKGLTEKLSKLDILNCVIHICNHRGYNEFYEEDSSDTEDAGKIQEGLANFEQIYSSKGYKSVAEMILKDDVFKAHMPFPDYRNRKNNGRYILLKRKYLKEELTNILRHQQQYYQKQLTNANIEFLVNEIVFAQRDFEEGPGDPDDAKRKFKGFLDSMGQCMYYKDQQRGFRSTVISDLYSLVNSLSQFSYVNKETGEIYLPPKAAKEILQTALLNGCITEADVKKILNKFEIEIIKSSKLNETIPDTVKTIKILKNMLSDAGYSWAELINEDQLDLDKPSKLHKLCVLLSSNITPHRRNKAMKVSGWNDKLQEAAKRKKFGGSASVSYKYMIEAIHAFENGETYGNFQARRMNELESRAEKHLSKVLPPFTLTEDEDLVKNTVVFKAVNETRKVINALVRKYGSPDYINIEVANDLGRSLIERREIEKRQNDNRKTKEKIIKKIAELRLGGINSEADVKGAMIERYKLYQLQNEHCLYCGSPIKLERLLTKDYEVDHIIPQSLILDDSLENKALVCAACNQKKRQQTPLQFLTEEQGKEFLKTVSELFRKKKISSRKYKYLIQPNLYDGALLDEWKSRNLNDTRYLSKYISNYLQNNLEFANTKGKNVYSIKGSITSRMRRVWLNKKTWGAEVKDRETSALHHAADAVVIANLTPAYVEIATDNLRLIRIFKAHNKVVDTEYTEYLNACVRKMKKYYGFSENYTKNLLEHKDRVPSFVKNLRDEIDIRLPSEEIEDIVFKANVNSFYSADTSFAKTITRPLVSYKQDHKYKGALTDDNPIRIKEVGGSLVKVTTKSIRDLDSGSINKINSNDTELKSALDDILNKQIDEDGKKYKNIDAYLKKKNLDTFVLPSGRLVRRVSMVGTKVENVFKKVISENNYTAINANKYYCIEVYKTKKGKVNIRGIRYVDLVKKDKKLHLRISYPDDYQQHVTYLFANDYVRIFDVVSGMQKFEGYYKSIKTIGRKQLYFTKNNRQQTDIITINQTDDVKKFVVDILGKIGGEVKCSVPLPLLVGKQ
		
	
	 
		 
			 1123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTRKYRFGFDIGIGSTGWAVLSYTNNDDVRIEDVGVHLFSSGEDPQTSKNLNQTRRGYRGVKRLIRRRHYRKIRAKSYLVKIGLLSAQELQLATEKNGNQNIYAIRLKGLTEKLSKLDILNCVIHICNHRGYNEFYEEDSSDTEDAGKIQEGLATFEQIYSSKGYKSVAEMILKDDVFKAHMPFPDYRNRKNNGRYILLKRKYLKEELTNILRHQQQYYQKQLTNANIEFLVNEIVFAQRDFEEGPGDPDDAKRKFKGFLDSMGQCMYYKDQQRGFRSTVISDLYSLVNSLSQFSYVNKETGEIYLPPKAAKEILQTALLNGCINEADVKKILNKFEIEIIKSSKLNETIPDTVKTIKILKNMLSDAGYSWAELINEDQLDLDKPSKLHKLCVLLSSNITPHRRNKAMKVSGWNDKLQEAAKRKKFGGSASVSYKYMIEAIHAFENGETYGNFQARRMNELESRAEKHLSKVLPPFTLTEDEDLVKNTVVFKAVNETRKVINALVRKYGSPDYINIEVANDLGRSLIERREIEKRQNDNRKTKEKIIKKIAELRLGGINSEADVKGAMIERYKLYQLQNEHCLYCGSPIKLERLLTKDYEVDHIIPQSLILDDSLENKALVCAACNQKKRQQTPLQFLTEEQGKEFLKTVSELFRKKKISSRKYKYLIQPNLYDGALLDEWKSRNLNDTRYLSKYISNYLQNNLEFANTKGKNVYSIKGSITSRMRRVWLNKKTWGAEVKDRETSALHHAADAVVIANLTPAYVEIATDNLRLIRIFKAHNKVVDTEYTEYLNACVRKMKKYYGFSENYTKNLLEHKDRVPSFVKNLRDEIDIRLPSEEIEDIVFKANVNSFYSADTSFAKTITRPLVSYKQDHKYKGALTDDNPIRIKEVGGSLVKVTTKSIRDLDSGSINKINSNDTELKSALDDILNKQIDEYGKKYKNIDAYLKKKNLDTFVLPSGRLVRRVSMVGTKVENVFKKVISENNYTAINANKYYCIEVYKTKKGKVNIRGIRYVDLVKKNKKLHLRISYPDDYQQHVTYLFANDYVRIFDVVSGMQKFEGYYKSIKTIGRKQLYFTKNNRQQTDIITINQTDDVKKFVVDILGKIGGEVKCSVPLPLLVGKQ
		
	
	 
		 
			 1140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASGVRIGMDIGIGSIGWCVISGRKETAKIEDFGVRIFDSGELSKYGTNGQNRKSQERRGFRAARRLIRRRYYRKNVIKAHMQNIGLTTAEKISAFYEKNRRDIYEIRARAVKARVTPEELAACLIHVCNHRGYRDFYEEAEKEATGGYHNIKDKQPDEKADAEEAKNKQALAAFDRLFVDSNCTSISQFIVRQFKNDNDKYPAIRNKETNDTRYLIRREYVRDEISKILDTQASFYPCLSRANIDMALKIIFSQRDFEDGPGNPKDKHRRYTGFLATIGKCIIYDQDRGFRSTVMADVFAVVNTLSQYRYVDLNTGEFTLTSSAAAEIIQHLLSNGNLTMKDVKNILKKYDLKLMKGDNSDDKALSKAVKYLKTARKCVEEAGLDWQEYISEPQLDCENYSRLHRLGVVISKYHTPARRRKELRKLDFATDKLIDAFAGKKISGTSNVCYQYMCEAAQAFLNGEIYGNFQAEKIKAQKNAVETKETKKYLLEPIEDKEIINNPVVFRAINETRKVLNELIRVYGSPEYINIEVAGDLNRSLIDRWNIKKLQDENEKRSIRDKQRIAELLTIPADEVRGVHLDKYRLYEEQGGKCLYSGAPLGDLQEVLTDRYGRFEIDHIVPYSLILDNTLHNKALVFARENQIKGQRTPLMYLNPERRANYLAFINVMYSRKENPISSRKYQYLKLDDLYSKNAEDLLGNWKSRNINDTRYITRYIVAYLKKKLIFSGHKAEPVYGIKGGLTSRFRKIWLNKKTWGGDEKDRGTSHLHHAVDAVVIANLTPAYVEMASDNIKLQQIFRRTKNTANPEYQQYLDSCIRKMKKYYGLSEDYVRVLLTKTQKVPSYIPNIRDEVEIRFNDQDEELWQGQIISFYRGKGDFVRQPRQPLVSYKQERKFRGTITNSNPIKTRDIDGELKEIKRVKIQELSRSKLECIRTGDRSLIASLEKIFSGKDDKYTVGKYLKDNGLPYFVTEQGQRINKLSVIGRTISQPYRKNIDEHNYSLLDANKYYCVEVYKNLAGKTCTWGLKFVDLVKNDKKLWLKPGSLPSDYGKHITYLFANDYIQIFNKKGEVKFEGFYKGVYNVNQNSFYYAKGNEPRKTGKSITIARHDTVKKYHIDILGRQGGEIKCSAPLSLLTENP
		
	
	 
		 
			 1340
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1340
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1340
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKFFLGLDIGTDSVGIACTDEQYRLLRARGKDLWAVRLFDPANDAKQRRSYRTLRRRIARRKERIALLQEIFAPVLEDANFFLRLKNSALYEEDKEEGLPRFTLFADENYTDKHFYAEYPTIFHLRQALIDRGAADLRLYYLALHHIIKYRGHFLFEGDSVGGAQNVSKLFERFNAVSEELLEEPLRLPEACAGDFLRIAAGGGSVNDKKRALGELFGTSPAMKEIAVFLAGGKGKPQKVLGACEEGSFSLEIPDEEFEAKAETLGDGFALFEALRNIFRFTLFEKVLGGNRTISQAMIAIYKKHKSDLKSLKKLLLFYSHELYVEVLKSAKETANYVHYIGYTKPNRKKIHVAKCKTYEEFSDYLLRKLATPPADEEAHALWERVTAELREGSFLPKILHADNGTFPHQINLAELDAILSNLCRDFPVFAEKDGDGLSPAEKIRSIFKWRIPYFVGPLNPHGPNSWIVRKEGRITPWNFEEIVDLEKSNEGFIRRMTGKCSYLIAEDVLPKCSMYYQAFDVLNQLNKLRINGELISVALKQELFRELFCTSPTVTDKRIAAYLVSHGYAEKGERIVLTGKDGDFRAGMRSYCTLKKKLGSLVDEHPEVCEDIILWHTLCTDKSMVESYLLKKYGDIPAIKENIKWIKGLTLFKDFGKLSKKFLCGLYGGEDPVTQAQYTILGELYRSNNNLNELLFGEKYRFQEAILAENGAGSGEVGYDDVQALYVAPQVRRGIWQALRMTDECVAALGRAPDKIFVEVTRNDDPNNKGKRTESRKAQLLALLRDVKDIEKLREELKEKTDRELRSERLYLYFRQLGRCMYSGKKIDLGQLGSDLYDVDHIIPQSLTKDDSLDNKVLVLRTKNKEKSDIYPLPAGFSDRQPFWKFLYEAKLISGEKWARLTRTNPLTDEDYEGFVNRQLVYTNQMAKAAAELLQRKFEASGTKIVFSKASRVSEFRQKFRFTKCRETNDLHHARDAYLNIVVGNVYDTRFSSLRDYFRRKEADGTQRAIRLDTLFTYSVAGAWDKDSSLAVVRATMARSSMAVTRYPLVGKGMFYDETVYPHEDAGIGVPRKGKGPLSDPAKYGGYKSLKTAYFAIVASAGKKGKPQKTIEAIPVLIDYAARNDPEKLPAYLREKCGLREPKLLVPLLRVKSLVKVNGTPAWLAGITGSRIILHNAAQWFTDEKTDAYVKALAKLLERERAGEYSAEEKAQEVFPMHVNRLGEVKQTVDRAQNQALYDLMLRQLGKPVYGGISGAVSFRNTLNSRREQFAALPVLKQAKVLIQIAKFLKCNAESADLTELGEGANCGLLRVGKNITDVDFRIVDQSPCGLSIRERKV
		
	
	 
		 
			 1339
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1339
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1339
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKFYLGLDIGTDSVGIACTDENYRLLRAKRKDLWATRLSDPSSDASERRKFRTARKRISRRKERITLLQELFAPYMTDEQFFLRLKYSSLYLGDKPDGFPRFTLFADGGYTDREFYAEFPTIFHLRQRLIDCGSTDLRLYYLALHHIIKYRGHFLFDGSYSVGKRDLSALFEEFNFVAAQLSDAAPVLDVNLARTFLDIAVDPIKGMTDKKRELQKLFGESRSMKAVVTFVLGGKGKPSDIFEDCAKESFSLDMPDEEFDSLAETLGDTFALFESLRKIYKFIRLEKIFSGSKTLSQAMTGIYDKHKSDLADLKRLISKYYSHDLYCEVFKSTTQGANYVSYIGYTKPSRKKIKVKKCTSYDEFAKYLLKVLKTPPEDVEGRALWEKLTGELNARTFLPKILNADNGLFPHQLNLDELDKILSNLCRDFPAFGVKDGDGLTPAEKIRSVFLFRIPYFVGPLNPHSPNSWIVRRRGRITPWNFEKMVDLEKSNEQFIRKMTGKCSYLFDEDVLPKCSMYYQAFDVLNTLNKLRINGEPVSIRLKQELFNNLFLVEPRVTDKKIAGYLISHGYAGKGERLELSGKDGDFKASMRSYITLKGKLGEFVDRHPEICEDIILWHTISTDKSLVEAHLLKKYSAYREITENIKWIKGLTLFKDFGRLSLEFLTGTEGGEAPDGRKYTVLSELYRTNFNLNEILFGERYSFSKAIAEHNGVNDGEVGYSDVQELYVAPQLRRGIWQSLVMVDEYVKALGRNPDKIFVEVTRQPSGDEPKRRTVSRKEQLSALLETVDGIDDLKNRLKERTDGDLKSERLYLYYRQLGRCMYSGASIDPLKLNSDLYDVDHIVPRSLVKDDSLDNKVLVLRSKNVEKSDIYPLADGFSDQLPFWKLLREKQLISDEKWARLTRREPLTDEDYEGFVNRQLVYTNQMAKAVAELLNRKFGASGTKIVYSKAANVSAFRDKFGVPKCRLTNDLHHARDAYLNIVVGNVYDVRFTRLADYFRRRESDGSQRRIDLDKLFTYDVPGAWDSSSSLSVVLSTVARTSMAVTRYSFIDGGEFYNQQPCGKKDGGIGAPLKGKGAVSDVLKYGGYKSLTTAYFAIVRSKDKKGRTIKTIEAIPVLVDYNAHKDVQKILTYLKEKCGLADPELLVPCLRKKSLVRINGSPAYIAGITGSQIILHNAVQWFADKKTDEYVKALGKLLDSEKTRKSEDLSDEVFVMHTNRFGEVKLKIDREQNLELYQKILKQLSKKIYGGISGAVHFRAVLQNAENKFASLTVFGQSKVLIQILKFLKCNAETSDLTLLGEGGRCGTLTINKNITDLEFSVVHVSPCGLDEKERKI
		
	
	 
		 
			 1339
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1339
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1339
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKFYLGLDIGTDSVGIACTDENYNLLRAKGKDLWAVRLFDQSNDASERRSFRTARRRLARRKERITLLQEIFAPHMQDEKFFLRLKSSALNIEDKPDNLPKFALFADEGYTDKQYYAEFPTIFHLRQKLIDGGSADLRLYYLALHHIIKYRGHFLFDGSYSVERRNLSALFAAFNAVSAQLFDDAPLLGESRAEDFLNIAIDSTKRMNDKKRELAILFGDSRRMKAIATFLLGGTGKPSDIFDDCDEKSFSLDIPDEEFEAKAETLGERYELFESLRKIYKFVRLEKILDGCQTLSQAMIKIYDKHGSDLAVLKELIAKYYSHDLYCEVFKSTAQKANYVNYIGYTKPSRKKINVKKCNSYEEFAKYLLKVLATPPAAAEGRALWERVTGELEAGSFLPKILNADNGLFPHQLNLEELDKILSNLCRDFPAFGKKDSDGLTLAEKIRSVFLFRIPYFVGPLNPHSANAWIVRREGKITPWNFGEMVDFEKSNEGFIRRMTGKCSYLFTEDVLPKCSMYYQAFDVLNQLNKLCINGEPISVQLKKELFGNLFLKDPRVTDKKIIGYLISHGYARKDERISLGGKDGEFKANMRSYVTFKSKFGDFADQHPEICEDIILWHTISTDKGMVERYLLKKYSAYSQITENIKWIKGLTLFKDFGRLSYKFLMELQGGEDPAGGKFTVLSELYRTNLNLNEILFGEKYSFREAIGEYNGVRDCEVGYNDVQELYVAPQLRRGIWQALLMVDEYVNALNRYPDKIFVEVTRQPSSPEAQRRTLSRKEQLLSLLETVDGIDDLRRELKEKTDGDLRSERLYLYYRQLGKCMYTGNRIDPLQLNSDLYDVDHIIPRSLVKDDSLDNKVLVLRSANREKSDIYPLSEGFTAQAPLWKLLREKQLISDEKWARLTRRNPLTDEDFEGFVNRQLVYTNQMAKAVAGLLERKFGDKGTKIVYSKAVNVTEFRHKFDIPKCRETNDLHHARDAYLNIAVGNVYDVRFTRLSDYFRRRECDGSQRRIDLDKLFTYDVDGAWDKNGSLAIVRSALSRTSISVTRYSFIEGGAFYNRTVYPKDDGGVNAPLKGKGAIADFKKYGGYKSLSTAYFAIVRSKDKRGNHIKTIEAIPVITDYVAHGDKDKVLRYLTDKCGLIEPELLLPCMRIKTLVKVNGFPAYIAGISGSKILLHNAVQWYTDEKTDRYVKALGKLLEREKKGEIVNAGDEVFVMHTNRLGEIRFKIDREQNEDLYEAILHQLSKKVYGGISGAVYFSSTLQNKADKFKSLTVLEQAKTLMQIVKFLKCNAEAANLNLLDEGSACGKLGINKNITGVDFEVVHSSPCGLDEKVRKV
		
	
	 
		 
			 1404
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1404
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1404
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1334
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1505
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1505
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1505
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1505
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1505
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1505
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1334
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1337
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1337
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1337
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1416
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1416
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1416
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1334
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 545
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..545
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..545
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 784
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..784
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..784
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 825
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..825
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..825
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 519
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..519
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..519
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 526
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..526
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..526
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 770
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..770
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..770
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1334
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1416
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1416
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1416
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 748
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..748
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..748
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 532
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..532
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..532
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKFYIGADIGTNSVGVACTDESYRLIRAKSKDCWAVRLFDEGETAFDRRTKRTARRRLARRKQRINWLQELFEPFIDDKTFFIRLNNSQYLPEDKDSLLCGNKNNLFENEGEESKFYKKYPTIYHLRKALMDGGNFDIRLYYLALHHIIKYRGHFLYEGSIEDIRDFSNLMKGLDCAIADSYDGGLNLFDSVDSAKVRDILIDKKSGLRDKQVELEKLLCAKSKREKEILKGITGQKISPYVLFGDEFKEEKSFSLNDMSDEEFESKRSSYGESFTLLDLMHSVCNYVKFEKIFEGHSDISSAMISVYEKHKADLVLMKKVVRKQSKEDYNKIFRSVNEEKNYVNYIGYTSKDGRKIKVKKCKDEDFFKYLKKYLNGILNEDNFDIVSKIIKEIDDRIFLPKILHSDNGLFPKQVNEFELKKIIENMVRNYAETEEMASAVLSLFNYKIPYYVGPLTGCNSWVVRTDEKVTPWNFDRVVDLAKSNEAFMRRMTNKCAYIKGEDVLPKASIIYQKYDTLNQLNKLRINDRVI
		
	
	 
		 
			 1355
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1355
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1355
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1334
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1334
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1334
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1355
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1355
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1355
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKFYLGMDIGTESVGMAATDENYNLLRARGKDLWAVRLFDAANDASARRMKRTARRRLMRRKQRVEWLQELFVPYLEDEYFFLRLNNSGFEKEDKHENLQSQYSLFADGEFTDREFYKNYPTVFHLRQALAEEKSAEKTDLRLYYLALHHIVKYRGHFLFEGESINELRDIKKLFEAFNAVAEEIFPEGEMRLPLEKAEAFRLLALSDKGIRDKKREGEELFHTKSAAMAELIGLLLGAKVKTGIIFAESYEEYKEEKVSFKEISDEDFEAKQEVYGDNFALLKAARAIYNYFVFEKILDGNHSISAAMVAVYERHRRDLRLLKNFVKTQLPKDVYYKIFRSVKESANYANYVCYTKTGKKKIPAKKCKYEDFCKFLKKVLTENKACAEDQETLNYILSKIENGEFLPKILNADNGLFPHQINGAELDVILANLCKEYPSFAEKDPDGFSPAEKIRKIFLFRIPYYVGPLNTYHKKNGNSWAVRKAGKITPWYFENVVDMAASNEKFIRRMTNKCSYLYGKDVLPKYSMYYQAFDVLNQLNKIKFNQQPISVELKQELFQSLFLRHRKVTKKLIKEYLITTGKYTPAEAKELSVSGFDGELKANMGSYIVLKNCLGEYVDEHPEVCENIILWHTLNTDKNIVESLILSRYGNVPVIKEKIKALKGITSFKEFGRLSKELLCELAGGEDPVTGEVYTILNRLYHTNLNFNELLFSDAYRFNTAIEETNAGRGGDVVYNDVKELYVSPMVRRGIWQALSMADEYVQAVGRVPDKIFIEVTRQEDEKKKPTVSRKNRLLEEYKGLGEDCRNIDELLTELNDKTDSQLRQERLYLYFKQLGRCAYTGQLIRLDELNSDLYDVDHIMPQSVTKDDSLENKVLVKREKNAQKSDQYPLPVGFTDQQGFWKLLKDKGLMGEKKYALLTRTQPLTEEDFRDFINRQLVVTNQTVKAVAELLKRKYGGQGTRIVYSKAKNVDDFKQKYGLVKCRETNDLHHARDAYLNVVVGNVYDTKFTSAYDYYYRKNDAWREYNLKTLFERPTKDAWIGQEGIAFIKSVLRKPSMQVTRYAYTNKGEFYNETVYGKEDGGISAPRKAVKPYDKTGKYGGFKSLTTAYFTAVESQDKKGMLMKTIEAIPVLVDYQSKDDEKKVLAYLSQIGLREPRLLIPKIKIKSLVSVNGFKVWVAGVTGNRLIIHNAQQWFTDEKTDLYIKNLGKLVEWERTGKIAEEERMKEIFPMVKNRKEEVSVLIDRTQNVALYREIVTKLHSKLYQGLSAARSFAEKLSAKEESFLSLSVLEQAKVLLQIVRFMKCNAEAADLSLLKDGSRCGILSIGKNITDVDFKVIHQSPCGLSTYIQRT
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1336
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1336
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1336
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 571
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..571
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..571
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 847
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..847
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..847
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1336
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1336
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1336
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1408
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1408
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1408
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKQNNYYIGLDLGTNSVGWAVTNEKYELLHLKRKPAIGVNTFEKAKTAEQRRNYRSTRRRLARRKQRVLLLQTFFAEEVAKKDPTFFLRLNNSPYFKEDKHHSLQDTKFSLFNDKDFTDKDFHKKYKTIYHLQNDIISQPDKKFDIRLVYLAVHHLIKYRGNFIKQDENINVAEFTNSLVTDAFQELAHYFEDTDLIAAQNFFVNENVRKYEAIVSDKTNGGLKRATDKIFEQFEIKDKTLKTLLSLALGKVTRLNQIFSDEIVDDEQGKITIDFKSISYEEKYNYIKTVIGEVNIVLIDELKRLYDYFVISRLMDGKTLVAEAMVEKYEKHRSDLALLKKIFREHASKEDYRKVFTTLYTTDDKGKKKVITDVNYPRYIGKKSPYVIVKKGDYADFKKFLNKMFKDLGLLSLNDVIKVQEGLDDETFLPLINSKDNATIPYQFNEYQLRLILENQSKYYKFLNEKVDESSLTTLEKIMSIISFKIPYYIGPLVAEDNHPFAWVKRKSFEKVTPWNFSDVIDEATSASRFIERMTNKCTYIPTEDVLPREAILYQEYLALDVLNNLKINGEAIDNYAKQTLLTALYSNKTPLTKKRIATILAKNKNDVVAVSGIDDDVKLAFTSLHKFKAILGENQDLTIEDMEKIIFYRTIFTEQKMFNKKVDELLGHRLSEELCKKIKQLKFKEWSRFSNAFLTGFSKTLNKPVLFDEKTGEVISIIDIMRNNVLSLQQVIHHEKYGVLEALNKYNESMKTNENAFEDVYNLYLSPSVKRPVIKAIHLVDEIIKANDNKLPKKIFLEVTRHDDFARKGTKTISRKKQLDDLYKIAVKESKDLKDLMDELNKKTDADLRSRKLYLYFLQHGKCLYTGNPIALENLVMGDYDIEHIIPQSLITDDSLNNICLVESNINKAKGDVYPLPRTIVNVEKMKPFWERLMKRGFMSESKYQRLIRMSELTEEERFSFINRQLVETSQANKAVAKILEDRYGKGSVVYSKAQRVSDFRHKFKLLKQRDLNKAHHAHDAYLNIVVGNYNDAQTRLAYINKQTGKNFKFNPATAFEEKSFLDVWDKKSNLATIKAVLSRKNILFTQGTYISKGEFYDQQLSPAGEGKLTPVKESGPLSDTTKYGGYSSLNTSHFALVEIPKKRGSERRLIQVTRLHFAKIASGKMTLEEYLITYVGLENPKVIIDVIPLNSLIKRGKTIRSISGFDSGNTLIAHNHQEPFFSKDIEDSYYYLNRYLREIELREKEDTELLTSNEPYTIIIGNRNEKEKVQKIVISKESNEKTYLELAMHFAKDIYEHIFRGVNDTLLSNLDNFKTKSIYEQANIIKQLVMLLQTGALPASINLTSVGLNKSINRNRNINLIEKGDKLLIQSITGLYDKEICLA
		
	
	 
		 
			 1409
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1409
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1409
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKKFYLGLDIGTASVGWALTDENYELVHLRGKSAWGVHLFEEAKTAEKRRLFRSARRRKARTKRRINLLQELFSEEIAKIDPLFFIRLNNSTFFADDKDTALLGKKDTLFSDRNFTDKDFHKLYKTIYHLQKELIDDKNTKFDIRFIYLALHHLIKYRGHFYLEESLNMDEFGIHQIKEGFEKLQVFFEDEEEIKNLFNKANRDGFYSIVEKVRGVNNTKKALKDLFATKNKIVNNTLEFIASGSSTVGRLFPLLEFGEEDEKKKINFGDEEFENQYYEIEGMVGEENIILIDAAKQLYDYIIIARLMDGEKFIAHSMVKKYNKHRDDLKRLKKIIKKACGQEEYNAFFKDNVKTVNNKPKRVTDNYPAYIGMTKIKGVKQSVKKITKADEINKFYNRIKKLISNVHTPEADKIREEIEKGVFLPKITSVDNAKIPNQFFEYQVSKILDNAAKHYPFLNKVDGELSIKDKILKILTFRIPYYVGPLSDINNLNSKEGGFSWVVRKTNETVLPWNLDKVIDLDKTAEQFILNMTNKCSYLLGEDVIPKQSLLYEEYNMLNHLNVIKVNEKFLSKNEKDELIENVAKKRVTVTQKAINDYFATRRLKKDVTISGFDIDAKFSLSSYHKLNRIFPGRINNEPQNARLIRNLERVILLGTIYSSPTDFAKRVTTNKQFREFFTEEELKKLSRLRFSGWGNFSRLLLAGYDSTSKKERLNQSLTYKDEKTGNELSIIEIMREEPLNFNQALFDEKYNFNEIIKRFNDNKDETLDVDELIDSYYLSPAVKRSIKRTIKIVDEVIQVNEGIVPDKIFVEVTRENEAKTKGKGRTISRLNKLRDIYKKAIKDADEFRELAKELENENLDDSYLSPKKVYLYYLQNGKCAYSGEPLDLLSSDIDIDHIVPRCLVKDDSFDNLVLVKKEENNKKGDHYPIRTDVIRRQKPFWKQLKKLGLMSNAKYEKLTRTRELTAEDFQGFINRQLVITNQANKAVAEILKKLYGNATIVYSKASNVTNFRNQFNITKCREINNVHHAHDAYLNVVVGNYFHTLFGSRYYFSKDNDEEPWSPKTAFKYTVKGCWDKDRSLVTVMKMLKRQDVLFTRMPEIRSGEFYDQTASKAAENLLPIKESGPLTNTARYGGYSGKNAAYFTIIEHTNKKNKRERIFISMPIIINQKIKQGQTTFKEYLKNDLKLVKPKVIYPLIPFNTVIKRGKSLQFLSGYQGEFNKVYLRNMIEPYFDNFTYEYLTLIYKYFEQKSLKGKKKKKDETSEVINSEDQENQEEVQQIKEIQVIFSKDEERLRFINFKKNKKVFEKLIEKIKKPIYEKSHTVRRIKIINNKNEFYKLSLERQTEIIISLHKLLKTGVPGRNDIDLAEFGVKTGGLTASYKIEDMSIVKQSITGLYQKEIIIKQV
		
	
	 
		 
			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKQNNYYIGLDLGTNSVGWAVTNEKYELLHLKRKPAIGVNTFEKAKTAEQRRNYRSTRRRLARRKQRVLLLQTFFAEEVAKKDPTFFLRLNNSPYFKEDKHHSLQDTKFSLFNDKDFTDKDFHKKYKTIYHLQNDIISQPDKKFDIRLVYLAVHHLIKYRGNFIKQDENINVAEFTNSLVTDAFQELAHYFEDTDLIAAQNFFVNENVRKYEAIVSDKTNGGLKRATDKIFEQFEIKDKTLKTLLSLALGKVTRLNQIFSDEIVDDEQGKITIDFKSISYEEKYNDIKTVIGEVNIVLIDELKRLYDYFVISRLMDGKTLVAEAMVEKYEKHRSDLALLKKIFREHASKEDYRKVFTTLYTTDDKGKKKVITDVNYPRYIGKKSPYVIVKKGDYADFKKFLNKMFKDLGLLSLNDVIKVQEGLDDETFLPLINSKDNATIPYQFNEYQLRLILENQSKYYKFLNEKVDESSLTTLEKIMSIISFKIPYYIGPLVAEDNHPFAWVKRKSFEKVTPWNFSDVIDEATSASRFIERMTNKCTYIPTEDVLPREAILYQEYLALDVLNNLKINGEAIDNYAKQTLLTALYSNKTPLTKKRIATILAKNKNDVVAVSGIDDDVKLAFTSLHKFKAILGENQDLTIEDMEKIIFYRTIFTEQKMFNKKVDELLGHRLSEELCKKIKQLKFKEWSRFSNAFLTGFSKTLNKPVLFDEKTGEVISIIDIMRNNVLSLQQVIHHEKYGVLEALNKYNESMKTNENAFEDVYNLYLSPSVKRPVIKAIHLVDEIIKVNDNKLPKKIFLEVTRHDDFARKGTKTISRKKQLDDLYKIAVKESKDLKDLMDELNKKTDADLRSRKLYLYFLQHGKCLYTGNPIALENLVMGDYDIEHIIPQSLITDDSLNNICLVESNINKAKGDVYPLPRTIVNVEKMKPFWERLMKRGFMSESKYQRLIRMSELTEEERFSFINRQLVETSQANKAVAKILEDRYGKGSVVYSKAQRVSDFRHKFKLLKQRDLNKAHHAHDAYLNIVVGNYNDAQTRLAYINKQTGKNFKFNPATAFEEKSFLDVWDKKSNLATIKAVLSRKNILFTQGTYISKGEFYDQQLSPAGEGKLTPVKESGPLSDTTKYGGYSSLNISHFALVEIPRKRGSERRLIQVTRLHFAKIASGKMTLEEYLITYVGLENPKVIIDVIPLNSLIKRGKTIRSISGFDSGNTLIAHNHQEPFFSKDIEDSYYYLNRYLREIELREKEDTELLTSNEPYTIIIGNRNEKEKVQKIVISKESNEKTYLELAMHFAKDIYEHIFRGVNDTLLSNLDNFKTKSIYEQANIIKQLVMLLQTGALPASINLTSVGLNKSINRNRNINLIEKGDKLLIQSITGLYDKEICLA
		
	
	 
		 
			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKQNNYYIGLDLGTNSVGWAVTNEKYELLHLKRKPAIGVNTFEKAKTAEQRRNYRSTRRRLARRKQRVLLLQTFFAEEVAKKDPTFFLRLNNSPYFKEDKHHSLQDTKFSLFNDKDFTDKDFHKKYKTIYHLQNDIISQPDKKFDIRLVYLAVHHLIKYRGNFIKQDENINVAEFTNSLVTDAFQELAHYFEDTDLIAAQNFFVNENVRKYEAIVSDKTNGGLKRATDKIFEQFEIKDKTLKTLLSLALGKVTRLNQIFSDEIVDDEQGKITIDFKSISYEEKYNDIKTVIGEVNIVLIDELKRLYDYFVISRLMDGKTLVAEAMVEKYEKHRSDLALLKKIFREHASKEDYRKVFTTLYTTDDKGKKKVITDVNYPRYIGKKSPYVIVKKGDYADFKKFLNKMFKDLGLLSLNDVIKVQEGLDDETFLPLINSKDNATIPYQFNEYQLRLILENQSKYYKFLNEKVDESSLTTLEKIMSIISFKIPYYIGPLVAEDNHPFAWVKRKSFEKVTPWNFSDVIDEATSASRFIERMTNKCTYIPTEDVLPREAILYQEYLALDVLNNLKINGEAIDNYAKQTLLTALYSNKTPLTKKRIATILAKNKNDVVAVSGIDDDVKLAFTSLHKFKAILGENQDLTIEDMEKIIFYRTIFTEQKMFNKKVDELLGQRLSEELCNKIKQLKFKEWSRFSNAFLTGFSKTLNKPVLFDEKTGEVISIIDIMRNNVLSLQQVIHHEKYGVLEALNKYNESMKTNENAFEDVYNLYLSPSVKRPVIKAIHLVDEIIKANDNKLPKKIFLEVTRHDDFARKGTKTISRKKQLDDLYKIAVKESKDLKDLMDELNKKTDADLRSRKLYLYFLQHGKCLYTGNPIALENLVMGDYDIEHIIPQSLITDDSLNNICLVESNINKAKGDVYPLPRTIVNVEKMKPFWERLMKRGFMSESKYQRLIRMSELTEEERFSFINRQLVETSQANKAVAKILEDRYGKGSVVYSKAQRVSDFRHKFKLLKQRDLNKAHHAHDAYLNIVVGNYNDAQTRLAYINKQTGKNFKFNPATAFEEKSFLDVWDKKSNLATIKAVLSRKNILFTQGTYISKGEFYDQQLSPAGEGKLTPVKESGPLSDTTKYGGYSSLNISHFALVEIPKKRGSERRLIQVTRLHFAKIASGKMTLEEYLITYVGLENPKVIIDVIPLNSLIKRGKTIRSISAFDSGNTLIAHNHQEPFFSKDIEDSYYYLNRYLREIELREKEDTELLTSNEPYTIIIGNRNEKEKVQKIVISKESNEKTYLELAMHFAKDIYEHIFRGVNDTLLSNLDNFKTKSIYEQANIIKQLVMLLQTGALPASINLTSVGLNKSINRNRNINLIEKGDKLLIQSITGLYDKEICLA
		
	
	 
		 
			 1386
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1386
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1386
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKQNNYYIGLDLGTNSVGWAVTNEKYELLHLKRKPAIGVNTFEKAKTAEQRRNYRSTRRRLARRKQRVLLLQTFFAEEVAKKDPTFFLRLNNSPYFKEDKHHSLQDTKFSLFNDKDFTDKDFHKKYKTIYHLQNDIISQPDKKFDIRLVYLAVHHLIKYRGNFIKQDENINVAEFTNSLVTDAFQELAHYFEDTDLIAAQNFFVNENVRKYEAIVSDKTNGGLKRATDKIFEQFEIKDKTLKTLLSLALGKVTRLNQIFSDEIVDDEQGKITIDFKSISYEEKYNDIKTVIGEVNIVLIDELKRLYDYFVISRLMDGKTLVAEAMVEKYEKHRSDLALLKKIFREHASKEDYRKVFTTLYTTDDKGKKKVITDVNYPRYIGKKSPYVIVKKGDYADFKKFLNKMFKDLGLLSLNDVIKVQEGLDDETFLPLINSKDNATIPYQFNEYQLRLILENQSKYYKFLNEKVDESSLTTLEKIMSIISFKIPYYIGPLVAEDNHPFAWVKRKSFEKVTPWNFSDVIDEATSASRFIERMTNKCTYIPTEDVLPREAILYQEYLALDVLNNLKINGEAIDNYAKQTLLTALYSNKTPLTKKRIATILAKNKNDVVAVSGIDDDVKLAFTSLHKFKAILGENQDLTIEDMEKIIFYRTIFTEKKMFNKKVDELLGHRLSEELCKKIKQLKFKEWSRFSNAFLTGFSKTLNKPVLFDEKTGEVISIIDIMRNNVLSLQQVIHHEKYGVLEALNKYNESMKTNENAFEDVYNLYLSPSVKRPVIKAIHLVDEIIKANDNKLPKKIFLEVTRHDDFARKGTKTISRKKQLDDLYKIAVKESKDLKDLMDELNKKTDADLRSRKLYLYFLQHGKCLYTGNPIALENLVMGDYDIEHIIPQSLITDDSLNNICLVESNINKAKGDVYPLPRTIVNVEKMKPFWERLMKRGFMSESKYQRLIRMSELTEEERFSFINRQLVETSQANKAVAKILEDRYGKGSVVYSKAQRVSDFRHKFKLLKQRDLNKAHHAHDAYLNIVVGNYNDAQTRLAYINKQTGKNFKFNPATAFEEKSFLDVWDKKSNLATIKAVLSRKNILFTQGTYISKGEFYDQQLSPAGEGKLTPVKESGPLSDTTKYGGYSSLNTSHFALVEIPKKRGSERRLIQVTRLHFAKIASGKMTLEEYLITYVGLENPKVIIDVIPLNSLIKRGKTIRSISGFDSGNTLIAHNHQEPFFSKDIEDSYYYLNRYLREIELREKEDTELLTSNEPYTIIIGNRNEKEKVQKIVISKESNEKTYLELAMHFAKDIYEHIFRGVNDTLLSNLDNFKTKSIYEQANIIKQLVMLLQTGALPASINLTSVGLNKSINRNRNINLIEKGDKLLIQSITGLYDKEICLA
		
	
	 
		 
			 1389
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKTYLGLDIGTNSVGWALTNENYELIHLRGKSAWGVHMFDEANTAKERRNYRSTRRRKARIKRRINLLQDLFAAEMAKVDPLFFTRLNNSTFFSEDKDKALLGKKDSLFSDKNFTDKDFYKNEKTKTIYHLQKLLIDDKNTKYDLRFIYLAIHHLIKYRGHFHFEGQNINIDEFGKNQIKEGFEIINDYLSMNNLTTFVFSADKIIGFEKIVENERGINNTKKALKDLFNTKEKIVVNILDFIANGKVKLKKIFDNLELQEEENFEIDFSVEDFETQYVEAEAIIGEEHIVLIDAVKQLNDYLVVARLMNGEKFVAHAMVKKYNKHKEDLRKLKKIIKENCSQEQYDTFFKAADQENNYPAYIGMTKIRGARHKIKKLEKPSEINKFFRNINEIIKNIHSDSANNIREEIEKGIFLPRITSVENSQIPHQFNAYQLEIILNNSAKHYPFLNKKEEGLTLKEKIIKLLTFRVPYYVGPLSDKHQIDSKKGGFSWIVRKSNKEVLPWNLDKVIDLEKTAEQFILKMTNKCSYLIGEDVLPKQSLLYEEYNLLNHFNVIRINGERLSKVEKEALIENIAKKRVNVTYQTIAKYFDNRLKKDVTITGIDEEMKLSLSSFHKFNKIFPGRINNEPQNAKLMRNLEKIVFLGTIYSSQVDFTNRLKSDKEFNKFFSTEEISKMANLRFKGWGSFSRLLLTGFDELSKSNDKVITYQDEKTGNELSIIEIMREEPLNFNEVLFHEKYQFSKLISEFNHEGDSELSVDELIDNYYVSPAVRRSIRRTLKIVDEVIATNNGIIPDKIFVEVTREDEKTRKGKGRTDSRLEKMRNIYKKAIKDAEEFRVLLDEISKDDKNDDYLRPKKMYLYYLQNGKCAYTGEPLNLKDASIDHIIPRSLVKDDSFDNLVLVKDTVTNQRKTDEYPLNFDIIQKQKPLWLKLKRNGLMSNVKYEKLTRTRELTAEDFEGFVNRQLVITNQANKAIAEILKTKYGVSTIVYSKASNVTDFRQKFNLIKGREINNAHHAHDAYLNIVVGNYFNTRFGARYYYRDDKKFKWNPKTAFNFNVGGCWDKDKDLGTVKKMLNRRDILFTRMPIIETGQFYNQKASKAGDNLIPIKEKGPLSDTTKYGGYSDKKTAYFAIIEHTAGNKRERIFIPIPVIINQKIIQKQTTLVEYLKTQLKLVEPNIIYSPIPINTIVKRGQSLQFISGVQGSGATHLIVRNMIEPYFDDLTFEYLCLINKYFERKAAAKVTNEDEQLSRENIEKIQVIFSFNEKEKTRKNDRLRYITRDKNEKAFECLIKQIEKPIYEKSFGSRREKILENMEKFYDLKLVRQVEIIRALHEFLKTGVPAIKIKLEELGVKSGTLTMSYKLEDMTIVKQSITGLYQKEIHIKEV
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTFEKAKTAEQRRNYRSTRRRLARRKQRVLLLQTFFAEEVAKKDPTFFLRLNNSPYFKEDKHHSLQDTKFSLFNDKDFTDKDFHKKYKTIYHLQNDIISQPDKKFDIRLVYLAVHHLIKYRGNFIKQDENINVAEFTNSLVTDAFQELAHYFEDTDLIAAQNFFVNENVRKYEAIVSDKTNGGLKRATDKIFEQFEIKDKTLKTLLSLALGKVTRLNQIFSDEIVDDEQGKITIDFKSISYEEKYNDIKTVIGEVNIVLIDELKRLYDYFVISRLMDGKTLVAEAMVEKYEKHRSDLALLKKIFREHASKEDYRKVFTTLYTTDDKGKKKVITDVNYPRYIGKKSPYVIVKKGDYADFKKFLNKMFKDLGLLSLNDVIKVQEGLDDETFLPLINSKDNATIPYQFNEYQLRLILENQSKYYKFLNEKVDESSLTTLEKIMSIISFKIPYYIGPLVAEDNHPFAWVKRKSFEKVTPWNFSDVIDEATSASRFIERMTNKCTYIPTEDVLPREAILYQEYLALDVLNNLKINGEAIDNYAKQTLLTALYSNKTPLTKKRIATILAKNKNDVVAVSGIDDDVKLAFTSLHKFKAILGENQDLTIEDMEKIIFYRTIFTEKKMFNKKVDELLGHRLSEELCKKIKQLKFKEWSRFSNAFLTGFSKTLNKPVLFDEKTGEVISIIDIMRNNVLSLQQVIHHEKYGVLEALNKYNESMKTNENAFEDVYNLYLSPSVKRPVIKAIHLVDEIIKANDNKLPKKIFLEVTRHDDFARKGTKTISRKKQLDDLYKIAVKESKDLKDLMDELNKKTDADLRSRKLYLYFLQHGKCLYTGNPIALENLVMGDYDIEHIIPQSLITDDSLNNICLVESNINKAKGDVYPLPRTIVNVEKMKPFWERLMKRGFMSESKYQRLIRMSELTEEERFSFINRQLVETSQANKAVAKILEDRYGKGSVVYSKAQRVSDFRHKFKLLKQRDLNKAHHAHDAYLNIVVGNYNDAQTRLAYINKQTGKNFKFNPATAFEEKSFLDVWDKKSNLATIKAVLSRKNILFTQGTYISKGEFYDQQLSPAGEGKLTPVKESGPLSDTTKYGGYSSLNTSHFALVEIPKKRGSERRLIQVTRLHFAKIASGKMTLEEYLITYVGLENPKVIIDVIPLNSLIKRGKTIRSISGFDSGNTLIAHNHQEPFFSKDIEDSYYYLNRYLREIELREKEDTELLTSNEPYTIIIGNRNEKEKVQKIVISKESNEKTYLELAMHFAKDIYEHIFRGVNDTLLSNLDNFKTKSIYEQANIIKQLVMLLQTGALPASINLTSVGLNKSINRNRNINLIEKGDKLLIQSITGLYDKEICLA
		
	
	 
		 
			 1193
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1193
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1193
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFSADKILGFERIVKDERGINDTKKALKVLFNTKEKIVVNILDFIANGKVKLKKMFDNLELTEEEEKFEIDFSVEDFEAQYVEVEAIIGEEHIVLIDAVKQLNDYLIVARLMNGEKYVAHAMVKKYNKHKEDLRKLKKLIKENCGQEQYNSFFKAADQEYNYPAYIGMTKIKGTRHKTKKIVKPSEITNFFTNIKEIIKNIKSDSANNIREEIEKGIFLPRITSVENSQIPYQFNAFQLEKILNNSAKHYPFLNKKEDGLTLKEKIIKLLTFRVPYYVGPLSDKHNVDNKEGGFSWVVRKNNKEVLPWNLDEVIDLEKTAERFILNMTNKCSYLIGEDVLPKQSLLYEEYNLLNHFNVMRINGERLSKEEKEALIENVAKKRVNITYQTIAKYFDNRLKKDVTITGIDENVKLSLSSFHKFNKIFPGRINNEPQNANLMRYLEKIIFLGTIYSSQVDFTNRVKSDKKFSKFFSTEEINKMASLRFKGWGSFSRLLLTGFDELSNSENNDKALTYQDEKTGNELSIIEIMREESLNFNEVLSHEKYQFSKLIGKFNYTGKSELSVDELIENYYISPAVQRSIRRTLKIVDEVIDTNDGIIPDKIFVEVSREDEKTRKGKGRTDSRLKRIRKIYEKAIKDAEEFRILHDEISKDDKNDVYLRPKKMYLYYLQNGKCAYTGEPLDLKIASIDHIIPRSLVKDDSFDNLVLVKDTTTNLRKTDEYPLNFDIIQKQKPLWSKLKRNGLMSNVKYEKLIRTKELTPEDFENFVNRQLVITNQANKAIAEILKVKYGRATIVYSKASNVSDFRQKFKLIKGREINNAHHAHDAYLNIVVGNYFNTRFGARYYYRDDKKIKWNPKTAFNFSVKGCWDKDKDLGTIRKMLKRRDILFTRMPIIESGQFYNQKASKAGDNLIPIKETGPLSDTTKYGGYSDKRSAYFAIIEHTAGSKRERIFIQVPVIINQKIKQGQTTLLEYLKTQLKLVEPNIIYSPIPINTVIKRGQSLQFISGVQGKDANQLIVRNMVEPYFDDFTSEYLCLINKYIERKKETKKTNKDEQLTEENIEKIQVIFTFNGEGRTRKNDRLRYITRDKNKRAFECLIKQIEKPLYEKSHSDRRKKILENKEKFYDLKLVRQVEIVRALHELLKSGVPPSKINLEELGVKSGKLTMSYKLKDMVIVKQSITGLYQKEIHIEEV
		
	
	 
		 
			 1353
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1353
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1353
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKERSDYYLGFDIGTNSVGWAVTDENYRIQKFNGKLMWGSRLFDEANTAQERRMHRTLRRRLQRRRWRINLLQELFAEEISIVDVGFYQRLKDGALLPEDKSENQIYTLFHDADFNDTQFYEKYPTIYHLRKALITETDKKDIRLIYLALHHIMKHRGHFLFSGTVENATSFQCAYDNMVRCLEDEFDMTLSCDDRDELSKIIRDKRITKRDKASRILSLWHCEDEDRQKQWKAMIGMICGSKVKLAEVFADDTLKEADRPSISFADTSYDEIYPELEEILQERCGILDILKGVYDWGILADILKGGEYDGNSYLSIAKVGIYEKHKKDLRCLKSVLRDFANDTYRDFFQRPGKDNYCAYIGTTLRNGKKSSSKRCSYDDFKKATKKILEGIQAEDGDERIDYILEELEQGTFLPLQVSKENSVIPHQVHAMECRAILQNAEKHYDFLREKDEKGRTVSERIVQLFEFRIPYYVGPLNTSNKGNSWMIRKEGAEGRIDPWNFEEMVDTNASAEQFIRRMTNKCTYLRGEDVVPKYSLLYSEFMVWNELNNVKIRSEKLPTEMKTRIFDEVFQKNKKITGKTLLTYLQCEGIEVEASDLSGFDQTFKSSLTSYLDMKKIFGEEIQKFSCREMAEDLILWITLYGDAPKMLRQVIRNHYGEDRLSEEQLKKVCRLKYQGWGRLSKKFLNGIEGVSVETGETFTILRALRETNDNLMQILSSNYTFSKEIEAINKEKFQNIVSFSYDNIMKDTVASPAIKRAAWQVLLIAEEVRKIMGKEPLKIFVEMARGPEEKKATTSRQQRLLQLYAKIKDESREWKAELENRKESDFRSIKLYLYYTQMGKCMYSGKSLDLSQLANLEVCDRDHIYPQSKTKDDSLDNLVLVCSEYNRAKGDGMIKPEWQKKMTPFWQMLKNKGLISENKFRRLTRQTPLTDEELAGFINRQLVETRQSSKVVTELFQRLYENSQVVYVKAKAVSDFRHQTLEMVKCRSINDYHHAHDAYLNIVVGNVYHEKFTSNPLRWLREKKDYNYSLNRMFDWNLERRGRIIWEKGKKGTIQTVRHYMKQKDIRYTRYATENKSGQNGGLFDSQIVGKNENASIPIKKGMDVKKYGGYKTITPAYFALVQSVDKKGKLQKSVEAVPLYLKREVENNPERYLEYCRQEYGLKEPKILIPRIKKDSLFRINGFPMHLRGRQDTRLLLQGAVQLILDKDYEVYYKKIEKYLQRDQQNARERLSITERDEITSERNLWLYDELYRKQSETIYRYRPNSQCRILADGRERFLELSCEEQCAVLNEILHLLQCKSIMANLKMVGGSGLAGKILVNKVITKCNEAKLIHQSVTGLFEQEIDLLAL
		
	
	 
		 
			 1353
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1353
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1353
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDLQKDYYLGLDCGTGSVGWAVTDTDYRVLAFRGKSMWGSRLFETALTAADRRMNRCARRRYLRSKQRIDLLDELLEEEIAKTDPEFIQRVKDSSYKKSDKTEVQKNSLFNDKKFKDNDFFNKYPTIFHLRKALIDNPPDDIRFLYLAIHHILKNRGHFLFPGQSLSSIQSLKPLLEKMCCLSEDELGVSIYINDYEEAERCIKEYKGNQRVFKLEEIITTSDSKVLKKILKTLSGQKVNASDLFDNEELIIDGQEIKIDFQKADFETAELVALEDLLSEESYLLLEQLKGIFDWSLLSRVMAGCVYLSDAKINQYNDNKVDLKNLKYIYKTYFTEKEYEEFFHSEKLNTFSSYIGGMYDQRIKLSVRRTKMDDFYKVVKKMIESCASAKNDPIGQQILNKIADGSFFNLLISSRNSLIPYQVHYMELAKILENAEKQFSFLTVKDDDGLTISDKIKSIMTFRIPYYVGPLVDVSKPENARKFAWMTRKSEGKIYPWNFEEKVDIATSATNFITKMVNNCTYLPNEKVLPKNSLLYSEFMVLNELNNLKINSEKPSVEQKQEIVEKLFKKYKKVTQKRLLEFIKTEGWYPNNTQLQITGIDGDFKTSLTSYIAFKNYLNNHVLSKAEVEEIIFYNAVFESGGSILEDKITTLIGDKVSNEDLKKILAIKFKGWGRFSRKFLECLDGTELATGEVHSIMYFLQNTNKNLMELLSKDYDFLEGIEELQTGAIENLDYSCVEQLSISPSVKRQIWQTLKIVKEVEKIMGSQPKKVFMEFAREEREKVRTVSRRDNLLKLYDSLVNPSEEDLELKRKIVNCTDTQLAKNDRLFLYYTQLGRCMYSGKPIDISELTNSNIYDIDHIIPQSKIKDDSLNNKCLVLRTINNGVKNDIYPITDSIQNTQKQFWKHLLDCHLINENKYNRLIRTKQLSESELSDFINRQLIETQQSTKACASILKQYFKEGTKIVYSKAGNVSDFKNEYFIPKVRIINDLHHAKDAYLNIVVGNCFDTKFSRPGFIQSHEQYNLSHVFKYSINGAWDKDKTIKLVKEQLDNNDIRFTRQTFCKSGQLFDLMPLKGNEKNGMIPRKSSDPKLVELLSKAEDKDKCIEDWVKQYGGYNSLAISYFALIKYTEKKKDKAVIISIPVMLANQIKTDDELLAYASNKLKFANPRIIIRKILVNTLFEYNGFRLHLSGKAGSSIVFKNATPLYLTKDLEKYTKNLEKVNNRKKRFPNTFKLYPEEDKISKEENLLLYDELTRKLGIKPFSNRPGGFFEKLQNGRSLFIELNCEEQVFELIEILQLFGTNSTLSNLSAIGCAKTAGGINISPNLDISKNKYVIINQSVTGLFEKTERLG
		
	
	 
		 
			 1344
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1351
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..788
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNRRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIMGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKIIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1346
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1346
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1346
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1346
					 
						 
							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..814
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCSLLFEKYKVLNELNSVRIFGERLTVADKQKIYQDLFCHHMRVTRKRLIQYLKKEGICVKVEAEDISGIDGDFKSSLKTMLAFKQIHFEKPLSEQIMEDMVRDITLFGADTSLLKKRLLAKYPAYEKQIPMIIKNVKCDGWASLSGKLLEGLAVEIPGLGNVGNIIYLLWNTQQNFMEILYNPEYMFQEMIKKENGATEGKDRKIDYAMVDELYVSPSVKRQIWMALQVIKEVQHFMGGAPKRVFVEMAREKQESKRTSDRKTQIMQLYNAIGSDRVSRELMEELEGCSNDQLRKDKLFFYFTQMGCSAYTGKPISFSDLKDDNLYDIDHIYPRSQTADDSLNNRVLVEAKLNREEKKDNYPLTEKIRADMERLWRFWHEKKLISDEKYHRLTRTTELTNDELLGFVSRQLVETRQSTKALTELLGQIMPDQTEIVYVKAGNVSRFRQQYDLLKVRELNNFHHAQDAYLNIVVGNVYHLKFTKDIRKYFMEKGTYRTYNLTKMFNYTVKYRDETAWEENRTIRTVKEMMKNEKILVSRQTYEEKGELYKVQRLKKGKGQVPVKETGRLSDISKYGGYDKARNTYFMLVKAENKKGRECTCILPVPLYLKQKMEDSEIFMKKYFEQEYQLTHVRLEEKIKIQTLFVYQGFRMRLAGRSGSQIVFHNANELCFPAACQKTIRQIGKHMKELSYDKNARISDNGLLTQDDLDELYRVLCEKLENTVYKIMLHGYIEKYRSGFELYEKLSLEKRAEALWQMLKIFQCTPEMPDLTLIGGSKNQGAIRMGMDISGRESLAIIHQSVTGIYEQIEKIRG
		
	
	 
		 
			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTAVSKDSRGSDYYLGLDIGTASVGWAVANTDYELVKEHRKYLWGVRLFDTADTAAERRLHRAARRRHQRRLQRQRLLKEIFEDKISEVDPHFFERLKESSYHREDRSGNFLSTLFNDESFKDTDYFAKFPTIFHLRSHLIHHPEERPDIRILYLAIHSILKHRGHFLFPGESLESISSFSLLFDELLKNIETSLQCTLHVSCTPETFGTILKKKRRTDKKNDLQEVLTLTRTTEEEIEETPKKLTSELIKALSGTPFLLSMLFENDSYKDSEQDKIEFDKEGFEDLKESIEVLLEPEEYALIEILEGIYNWTLLSDILNGEKFISDAKVASYRNHKDDLKQLKLLVKKYAGSAYYKAFKDPSIQNNYAHYIGTGNKSGKKVQVAHKGKCLQEDVNKYFHNLLKPYQNDEDRDLDNMLEKLEQKSALPKQRVRDNRVIPHQLHLKELQIILENAKAYYPFLTIPDDDGYTPTQKIISMMTFRIPYYVGPLNTSHMEKEGKEGFCWMVRQQGKEDVPIFPWNWTEVVDKNASAEKFITRMTNSCTYLFNEEVLPKFSLLYNRYMVLNELNNLKVNGEPISVELKQKIYNELFLHSGKKTITLKMLQKFLVVNNIVNKGDVTTIEGIDNGFANSLKSHIDFAPYLEANILSVEDVEKIIEWKAYYVDDATILKEKITQELHEKLTSEQIDDITKLVRNYKGWGRLSRAFLEDIYHVDRATGEGYSIIHMMWETNENLMELLSSKYDYLDEIQRINNETLINKKFSYESLVRPLSVSPPVKRQIWQTLLIVHELKKVMGKAPKRVFIEMAREEREKKRTTSRKESLRILYDRCKNDISFNKALLESLDTKTDTELRNDRLYFYYTQMGRCPYCGGKIELDQMNNTQLYDIDHIYPQSLIKDDSLKNRVLAHKACNGEKGNSYPINPQWQNTMIGFWKVLLDRSLISKEKYARLTRTTPLSDEELFAFINRQLVETRQSTKVVASILKNLFQDEGTEIVYVKARNVSSFRTDFEIKKSRLVNDHHHAHDAYLNIVVGNAYHTKFTGDARNFIKELKRGDQYYNASNIFSRSIQRNGRLAWIADERYDANKGRPKSEKQETGTIATIRKMLRNHQVLVTRQAVEVSGALFKLQPLRKKKNLLPLKGSSQTLQDTTKYGGYNAPATAYFALVQHEKKGKEVRQFVPVPILYAELFKQNPGTLLKYCEEELDLINAKIVIPQILLHELVQLKGYTMSLSGITGPQTVANNEIQLVLSDEDYDYVAQIEKYLSLLKKVKDPEVQENAEILAESLHICKQDNLTLYELLLAKERGSIYRYRPANQAKFLEEKRSIFESLDIKGQCEVLVQIINLFTCTPESANLTKLGGGSSSGIVKFQSQITDKEARLIHQSPTGIFTKSRRVYEI
		
	
	 
		 
			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTAVSKDSRGSDYYLGLDIGTASVGWAVANTDYELVKEHRKYLWGVRLFDTADTAAERRLHRAARRRHQRRLQRQRLLKEIFEDKISEVDPHFFERLKESSYHREDRSGNFLSTLFNDESFKDTDYFAKFPTIFHLRSHLIHHPEERPDIRILYLAIHSILKHRGHFLFPGESLESISSFSLLFDELLKNIETSLQCTLHVSCTPETFGTILKKKRRTDKKNDLQEVLTLTRTTEEEIEETPKKLTSELIKALSGTPFLLSMLFENDSYKDSEQDKIEFDKEGFEDLKESIEVLLEPEEYALIETLEGIYNWTLLSDILNGEKFISDAKVASYRNHKDDLKQLKLLVKKYAGSAYYKAFKDPSIQNNYAHYIGTGNKSGKKVQVAHKGKCLQEDVNKYFHNLLKPYQNDEDRDLDNMLEKLEQKSALPKQRVRDNRVIPHQLHLKELQIILENAKAYYPFLTIPDDDGYTPTQKIISMMTFRIPYYVGPLNTSHMEKEGKEGFCWMVRQQGKEDVPIFPWNWTEVVDKNASAEKFITRMTNSCTYLFNEEVLPKFSLLYNRYMVLNELNNLKVNGEPISVELKQKIYNELFLHSGKKTITLKMLQKFLVVNNIVNKGDVTTIEGIDNGFANSLKSHIDFAPYLEANILSVEDVEKIIEWKAYYVDDATILKEKITQELHEKLTSEQIDDITKLVRNYKGWGRLSRAFLEDIYHVDRATGEGYSIIHMMWETNENLMELLSSKYDYLDEIQRINNETLINKKFSYESLVRPLSVSPPVKRQIWQTLLIVHELKKVMGKAPKRVFIEMAREEREKKRTTSRKESLRILYDRCKNDISFNKALLESLDTKTDTELRNDRLYFYYTQMGRCPYCGGKIELDQMNNTQLYDIDHIYPQSLIKDDSLKNRVLAHKACNGEKGNSYPINPQWQNTMIGFWKVLLDRSLISKEKYARLTRTTPLSDEELFAFINRQLVETRQSTKVVASILKNLFQDEGTEIVYVKARNVSSFRTDFEIKKSRLVNDHHHAHDAYLNIVVGNAYHTKFTGDARNFIKELKRGDQYYNASNIFSRSIQRNGRLAWIADERYDANKGRPKSEKQETGTIATIRKMLRNHQVLVTRQAVEVSGALFKLQPLRKKKNLLPLKGSSQTLQDTTKYGGYNAPATAYFALVQHEKKGKEVRQFVPVPILYAELFKQNPGTLLKYCEEELDLINAKIVIPQILLHELVQLKGYTMSLSGITGPQTVANNEIQLVLSDEDYDYVAQIEKYLSLLKKVKDPEVQENAEILAESLHICKQDNLTLYELLLAKERGSIYRYRPANQAKFLEEKRSIFESLDIKGQCEVLVQIINLFTCTPESANLTKLGGGSSSGIVKFQSQITDKEARLIHQSPTGIFTKSRRVYEI
		
	
	 
		 
			 830
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..830
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..830
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLKEYDANIYKEFFNSGEKIKNNYSAYIGFYKKNGRKITVKKCTREDFIKAVKKILETIQTSEEVLYIKQEIESDTFLPLQVSKDNGVIPYQIHQMELKKILEGAKTHYDFLNHVEEDGICIADKILQLFAFKIPYYVGPLNTAAGNNSWMVRKKLADGTEKTGSIRPWNFEEMVDCDASAERFIRRMTNKCTYLLGKDVIPKNSLLYCEFMVWNELNNVKIKGEKLPATLKQLVFESLFKQKKRVSPKMFLSYLKSEGLDIDREELSGIDQTFCSSLTSYIDFKNIFGEEIEKHSIQQMVENIILWITLYGDEKKMLKRVIRKNYSKQQISEEQLKKICRLPYQGWGRLSKEFLAETEAVNQETGELFTIIQALRQTEDNLSQLLSAKYTFTEAIAKENAKILKPVSSVSYKELFEELVVSPAIKRSSWQVILIAEEIRKIMGKRPKKIFIEMARGAEEKKERKASRKDRLIELYQSCKDEERDWKGELENRTESDFRSIKLYLYYTQMGRCMYSNEPIELSQLSDATVYDRDHIYPQAKTKDDSLDNLVLVKRTINAEKRADILSPDIQKKMSGFWKMLKGRGFISEEKYNRLMRKTPLTDEELAGFINRQLVETRQSAKIVTNLLKQVYPHSAVVYVKAKAVSDFRNETLELVKVREMNDFHHAKDAYLNIVVGNVYHEKFTDNPLKWLQNTKNRTYSLKCIFTYDVIKKEKLIWKSGANGSLAVVKKYMNSNDIRYTRYALCNKGGFFDQQPVAKDANAGVPLKKGMDVKKYGGYKTITPACFALVESEDKKGKKQRSIEAVPLYLEKAFKRTLSFLLHIVKKIMV
		
	
	 
		 
			 614
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..614
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..614
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RRRLDRRQQRVKLVQEIFASEIAKVDENFYRRIKESALWREDSSEPYVLFNDNGFTDREYHKKYPTVHHLICALMNEEKPFDVRLVYIACAWLAAHRGHFLNEVSKENISEILDFSKVYNEFAECFESGLPWTCSSTDFSEVLKKDLGVTAKYKELCLKLFNSPKPPKQLESEYGIDAMLKLMCGGKASAKDLFKNEEYAEIESFSLDKSDDELAPILSALGDDAETVLRIKALYDWALLYKVLSGCEYISEAKIKVYEQHKEDLKKLKYIVRKYAKEKYYKVFRSTATAHNYASYIGKGEKGCTKEDFCKFLKPILADIKADDADSGVYDELLSKLSANSLCPKQVNGDNRIIPHQVYWVELKKILDNAQEYLPFLTVPDADGYTPKEKLLSVFEFKIPYFVGPLNRSSKEFSWFVRKAEGKIYPWNFEKLIDFEKSEQAFIDRMTNTCTYIKSADVLPKCSLLQEKFQVLNEINTITVNGERIPSDVKRRLYYELFMTKKRVTKKAVKTFLLINNLYSKSDLETLAGIDDNIKSSLSSHIAFKNLLANGSITENEAEQIILRATYTENKYRFKKWVDASFASLSEADRRYISNLKFKDFARLSKELLCETFE
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIKEDGAAGFEEAMADLGNVLGQFLDISLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGRDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFRDETLKNMERGKISFDDAQYEEYKNDVQTILDDCFDVVAACETLHNWAVLAELMGNHKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKWDSNVYSRIFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQEDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNEFLTKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFIFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLLKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRFSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKRKTVSRKDRLLDLYKKCNDEIRHWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVEKTENAKKGDHYPLSVEIQRERADFWKILLDKGLISKEKYHRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAVAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAGFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPVHFLSEKNAVYSLNEKSFYQFPIQRGSTMAWEPGDNGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNIRKKGKGQVSLKAQGALSDIQKYGGYNKATASYFMLVKAEKNGKRIYLLETVPLHLSERLESIDDKTDFCRELWHKEGKGYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGDRFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFEAFISKIQTSIYRNKFKKFVSLMIKEKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSNLQLIGGEKASGKISMGKKFDGNEKVFLILQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1378
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKELKNYFIGLDMGTTSVGWAVTDENYEIIKKNGKALWGIRLFEEAQTAAERRMHRISRRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKKVHQKNSLFNDVDFDDKAYYKEYPTIYHLRYDLMTKDRPFDVRLVYLAVHHILKHRGHFLFDSFQIDENGASGFDESFAAFGNALYRIRGISLDVRGTDTVKDIFRNKKLGVKEKAKALLQALGKEKEKDFKAMMTLAAGGTALLSDILGEEGLKDFEKNKVSFSGAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGNYRYISEAKKAIYNKHKEDLKVLKRVLKQNPAVYAKIFKEPGSKSNKNYSAYVGVCKVKGKKAAIDKCSYEDFAKTLKSCLKDLPDSKDTEYISRELEQGTFLPKSVTKENGVIPYQLHLQELKKILANAKKYLPFLKIKDAYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPVNEHANSCWAVKKDKKGKVYPWNFSEKIDVEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGENAQKLSPELKEKVLENLFKKHKHVSRRKFINYFATEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDLTNILGNDFSREDGEQMIKDITIFGGDRKMLKSRLHREFPYLTPEQLTRLIHLSYQGWGRLSKELLVNLLPAEKSAGEVLVDKGSGEVLNIISAMEQTSYNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYQDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELAEKPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGSALDGCHIGGQIHIQDIQKEMRPFWRMLLEKGLISKEKYNRLSRTTPLTDTEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKACSEARIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTSNPIRFLKGNHPVYSLNVEALYGHRVSRGGVDAWIPAEKDDEGHIMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQTIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIEKYGGYNKASVAYMMLVKAEEKGEPVYILESVPNYVKNQLKTDKERRAYCAGIWAAQGSRYTNPEICIPEIRIQSLFEMNGFKAHISGKTGNLYVMRNAQELCMDDLLAKILKNVLKFNNRKAVQKDAVVTAYDGITDENTLELYDFFADKLSHSIYRKKLSAQADFLDQSKDKFAGLPLEERCEVLGAILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVCLIVQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFLDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDGNGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYFVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFCQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1330
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1330
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1330
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERCGKNAAYLGLDIGSTSVGWAVSDETYRLCRVKGKDMWGVRLFEEAQTAAARRVARVQRRRYDRRNQRLALLQELFQAQIARVDPAFFQRMDAARLWSQDKPWKYTLFEQKGWTDREYHAQYPTVYHLRRALMTQDGPFDVRLVYLALHHILKKRGHFLYADLGDGQLPELEEIIRELELRFEDELGMELRCHDIDTLRPLLMDSTLSISARQKQLNAVFAAETKQQKTWVKALTGAKVKLSELYEDPTLEEAEQKEAEFRKAGYEDGLPVLEAVLGDRFALLEAWRSLYNWGVLQRLLGGASSISEAKVRQYEQNKKDLAELKAVLRADRTLYNRVFRATDVPGNYASIVGHAWVEGKKQTVKVCGHEDFCKFIEKVLDTLEQDERVQALRTRAKEGILLPKLISGDNSVIPYQLHRAEMEQILDRAAVYLPFLKEKDAEGLTPADKIRALLVFRIPYYVGPLNPHSPNSWFVRKTEGPIYPWNFEDRVDRVRSAQAFIDRMTSFCTYLRGCDVLPACSPIYERFTVLNELNPMTVKGEPLSIELKQAIFEQVFLKIRKPGIRNIVGFLRAQGYDVSREDLGGIDVQGGVKSSLRTTLALQEILGEKYDDAKAEEIVLAATYFGDDRRLLREKLRSLGLTDDVIGRLLRLHCAGWGRLSREMLCEVTSFVPGQPDGASILDTLWKTNETLMGLLSDRYTFAEAIEARNREVGEESLYDFIDELYVSPSVKRQIRQTVLVARELRKVIGHDPKKIFIEMARGKEKKPERKPKRKQTLLACYETFQNEAGALYETLMQTDNQRLRQDKIYLYYTQMGRCMYSGERIDLEELLRSESLYDIDHIYPRSRVKDDSIDNRVLVKRTLNEKKGNDYPLSHEIVEGQRAFWSMLLYRKLISREKYERLTRRTGFTDEELTSFAARQLVETRQGTKAVAQLLGRMMPDSEIVYVKAGLVSDFRHARSLPKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNIYNTQFTHSPMRYICEHRDNYTVNLDSLLKMEIHRGGVLAWDPADGGSIATVRRTMARNSPLVTMMPVIYSGILFDLQPKPQGQGQMPLKKGLPIEKYGGYNKVTGACFMLVEHTLRRRRVRSLIDVPLHLYPDAVSHPELALRHCIEMRDLKEPRIILPIIRMRALLSLDGYKMYITGRTNGNLCIQNANQLMVSEEWEQYIKKIVKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 788
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..788
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMHISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIEELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRACGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 576
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..576
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..576
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNRRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPEENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSSFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKVRVWERLFLKDKKITAKKCVLI
		
	
	 
		 
			 1278
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1278
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1278
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNKNDYYIGLDISTHSNGWAVTDENYNIIKRNGKSLWGTRLFDEAKTAKERKTLRAARRRLERRSWRIKLLQELFAQEICKKDPGFYVRMKESGFHKEDKTIHQPNSLFNDINFNDKAYHSSYPTIYHLRYALMTEDKAFDVRLVYLAIHHIMKHRGHFLFANLKTDEKGIALFEDSFNAYCNVVERILGDSLKTDKVENIKDLFKNKDLSKAKKEKALLECLDKVGDKRYKAMVTLAVGGTAQLSTVFNDENLKEKESSTTSVCFAKEDYESKEPEIMDKLGERFDLIAVLHDLYNWSLMAQIMKGHKFISEAKIENYDNHKSDLAVLKRVFKQNPEAYAHMFKEPGGKKEKANYSAYVGLCKVKRSKTPITKCSYEEFITELKKRLQQFPSNEDKEYIKQRIKNGEFLRKAVNKENSIIPYQLHLQELKNILAKAERYLPFLKEKDEYGTISDKIISLFTYRIPYYVGPMNEHANHCWIVKKDKNGRVLPWNFNEKIDTENTAEKFIRSLTNKCTYLVGEDVLPKNSLLYTKFTVLNELNSVKIGRNLQRLDEELKAKVLKNLFMVYKHVTKREFVTYLLTEGYNRDEIEPVNGIENGFNSNLGPWIDLKKIMGESFNYKDGEQIIRDITIFGNDKNMLKSRIRRMYPSLSSKQVENLSSLSYQGWGKLSKELLLNVIAEPGEKHEMLVDKATGKALNIISAMEKYPLNFMELLSDRYGYTKAIEEKNKGRWGEGEITYEDVEALHISPAVRRPLWQAMKIIREIVKIMGREPTRIFIKMARGDGVNGKATVSRKDKLFELYKKCKDDTRDWVKELGTQGNEDFRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINELFNKNMYDIDHIYPQSFTGDDSLDNRVLVEKAVNSKKDAVYPLGDALNGCHIPWQNIHIEDVQKEMKPFWEMLCDKGFISKEKYKRLIRTTPLTNEEKAAFIGRQLVETSQSTKTCAELLSRAYPNTKIVYSKASNVSRFRQYGDFIKVSTMNDFHYAKEAYLNIVVGNVFYTKFTSSPLNFLKEKNSVYTLNTRSLYSRKISRGGVDAWIPPQKDKEGNIIPGHEGTMSTVRKWMSKNNILITRMTFEGKGGLFNQTIMKKGEGKLPLKGKLPLSDMSKYGGYTGVSLAHISLVRAKKGKKTVYMFESVPVYCAKTLKTKEDYVAYFKKVWKEENKDYEDPEILIPIIPLQSLIEVNGFKMHISGKNGNGYSVKNAQELCADDSFAAVLKKALKYNLSEQGEISDEEVSYLYDFFIDKLQNTIYSKKFDGIAKKLSSKRSKFSNLKLKDKCKVLKEVLQLFQCNSSPANLTVLGCADRTGLLTIGKNISEKDHVYLIEQSITGFYEKRILLNPYEGK
		
	
	 
		 
			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..990
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..990
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNTAVSKDSNQSEYYLGLDIGTASVGWAVTNAEYELVKKHRKHLWGVRLFDTANTAAERRLHRAARRRHQRRLQRQRLLKEIFQDKIDEVDPHFFKRLKESSYHTEDRSGSFLSILFNDESFKDTDYFTKFPTIFHLRSHLIHHPEEKPDIRILYLAIHSIMKHRGHFLFPGESLESVSSFNLLFDALLKNVEDSLQCALHVSCSPESLGAILKKKRRTDKKNELLKVLALTRTTEEEIEETPKKLITELIKALSGTPFLLSLLFENESYKESELDKIEFDKEGFEDKKDSIEVLLEPEEYALIETLEGIYNWTLLSDILNGEKFISDAKVSSYAEHKNDLKQLKLLVKKYAGSAYYKAFKDPSIQNNYAHYIGTGNKSGKKVQVVHKGKCLQEDVNKYLYNLLKPYQNDEDSILGSMLEKLEQKSALPKQRVRDNRVIPHQLHLKELQVILDNAQHYFPFLAIPDADGYTPHQKIVSMLTFRIPYYVGPLNTSHMEKGGNEGFCWMVRQQGKEDVPIFPWNWSDVVDKNASAEKFITRMTNSCTYLFNEEVLPKYSLLYNRYMVLNELNNLKINGEPISVELKQKIYNELFLKSGKKTITLKMLQKFLMTNNIINKGDTSTIEGIDNGFANSLKSYIDFAPYLETKILSGEEIEKIIEWKAYYVDDATILKEKIAQELHEKLTSEQIDDIAKLVRNYKGWGRLSRAFLEDIYHVDRATGEGYSIIHMMWETNENLMELLSSKYDYLDEIQRINNETLINKKFSYESLVKPLSVSPPVKRQIWQTLLVVHELKKVMGKAPKRVFVEMAREEREKKRTTSRKESLRILYDRCKNDITFNNALLESLETKTDAELRNDRLYFYYTQMGRCPYCGGKIELDQMNNSQLYDIDHIYPQSLIKDDSLNNRVLAHKTCNGGKGNSYPINPQWQNKMIGFWKVLLDRSLISKEKYARLTRTTPLSEEELFAFINRQLVETRQSTKVVASILKNLFQDEKTEIVYVKARNVSSFRADFEIKKSRLVNDHHHAHDAYLNIVVGNAFHTKFTADARNFIKELRRGDQFYNASNIFSRSIQRNGRSAWIADERYDDNRGKPKSEKQETGTIVTVRKTLRNHQVLVTRQAVEVSGALFKLQPLKKKKNLLPLKGSSQILQDTTKYGGYNAPATAYFALIEHEKKGKPVRQLVPVPILYAEQFKQDAKGLAKYCEENLDLENAKMIVPQILLHDKVQLKGFTMSLSGVTGPQIIANNEIQLVLSDEHYDYVAQTEKYLSLLKKVKDTEVEKNAEILAESLHITRQDNLQLYEQLLAKERDSIYKYRPANQAKFLEEKKSTFESLDIKAQCEVLVQIINLFTCTPESANLEKLEGGSSSGIVKFHSQITDREAKLIHQSPTGIFTKTRRIYEL
		
	
	 
		 
			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1332
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1332
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1395
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1395
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1357
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1357
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1402
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1402
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1358
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1358
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1358
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKRTYPDYFIGIDAGTDSVGWAVTDEQYNILKFGKKAMWGIRLFDEANPAAERRMYRTQRRRYGRRAQRTKLLQELFAEEITKKDPGFFLRMKESKYLPEDRKYDFKYLLFNDDNYTDGDFHKEYPTVYHLRKAFLDGKNISDPRLLYLAVHHVIINRGHFLFDGVNVENVTKFETVFNSLVEYINDNFDSESDIKKITDVDTAEFSEILKSKSTVTAKKKALYELFGVKKGQIKAVCDLLAGSSSVNLSDLFDNETLNSSEKNKITFSSSSYQDEHDSYEEILDGDIIFTDLLKSVYDWSILADILGDNSYISQSKVKSYDKHRADLKLLKKVVNKHCRDKYYDLFKSDKNDKNYCAYSGMCKIGGKKKEIKRAKLDDFYAEIKKILKPFDDDDDVKIIFSDIETKSFLPKQISTENCALPYQLNEFELKRILSNAGNNFSFLKEKDESGITVSDKIMKLLTFRIPYYVGPLNDEHKGKNSNCWMVRRDNSKDRITPWNFENKVDIEQSAQEFIFRMTNKCTYLYGEDVLPKNSLLYSEYEVLNELNNLSLNGERLNVEDKKDIIEKVFKQKNKVKIKDIVNYYRSVGKEVSADDFSGLADMKEFKSSLKSYRDFDKILGDRFNCNYAEEAILAVLLFSGDKKILTSRLKKIGGGYFTDDEIKKISSLRYSDWGRFSKKLLTGVYSAYSQTGEYMNIITAMRETTCNFMETQGQNFGFKDEIQKINSEVMPKINEFSYDALVKDLYVSPKIKRSVWQTLLIVREIVKITGHEPKKIFIEMARGTDGTSKTPDSRKNRLSELYKKCGEDSGVLYDSLAKHTDSDLRKTALYLYYTQMGKCMYSGEDIELDDLFDKNIYDIDHIYPQSKTKDDSLDNKVLVKKKLNLDKSDKFPIPSHIITDKARENWIACKNAGLISKEKYERLTRKTELTADELAGFINRQLVETRQSTKAVAEILTEMFPDTAIVYSKASNADVFKKYFDIPKVREVNDYHHARDAYINIVVGNVFDVKFTRNAVRFIKSGKQYSLNECMYDFPVGNKDNPAWIPGDDGTISTVKKVCSRENILYTRMPYTQCGTLYDVQLLKKGKGQFPAKPGDCHFDGQTNEEIINKYGGYNKIKGAYFCLVEHTDKKNNRVRSIEYVPVYLADSIEKNPSLLEKYVSETLGLKDADVRIRRIKMDSLFSYNGFLMNLSGRTGSRLIFKPAVQLRLNMGYYKYLKNIVKFHDRQRIMKNTLTVSDFDDISKEKNLELYDVLLSKIKDGVYGIVYSTSLKLLTEKREKFISLSVELQVELLYNELHLFQCNRVNSDLSLLGGSPNSGIILIQKTVTDKNKEYLINQSPTSLFESAPVDLYTI
		
	
	 
		 
			 1366
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1366
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1366
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRWMSIMKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNEHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRHWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKRQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDLGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDGNGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYFVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1350
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1350
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1350
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METKKKSFGEYFLGIDAGTDSVGWAVTDENYNVLKFHGKAMWGVRLFEEANPAADQRAARTARRRQGRKVQRTKLLQELFAPEISKIDPAFFIRMSDSKYHAEDKTEFQPNALFNDAGYTDKDFHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVTDFETPFAKLCEYLREEEYDFDLSGTDTEKLKESLKAKKGITQKKKDLYAVLGNSKGTLKSVCDLLAGSAGIKLSDLFEDKSLEEETPSKISLSDSSIEENRTALENILQDRIQLIDCLKAVYDWAVLDEILSGSPYISFAKTESYEKHKRDLALLKRTVKRLCPEKYNEMFKSPDKENNYCAYSGMCIIRGKKTEIKKRASADDFRKYTEKLLKDKDDPDVKIILKEIEAQTFMPKQRCGENSVLPYQVHKVELEKILENSEKNFPFLMSEDENGLTVKDKILKILTFRIPYYVGPLNDAHKEAGFCWIVRKNADDKEAIRPWNFEQKVDLQASAEQFINRMTNKCTYLVGEDVLPKESILYSEYSVLNELNNLRLNGEPLAAEDKTAIVDGLFRRNNKVKIKDIANYYKRTGREVKIDDFTGFHEDLKSSMRSYNAFSTIMGDRFDRDAAEEAIRAIVLFGNDQKILLQRLKGIKGGYFTEAERKQIARLKFSDWGRLSEKFLTGIYSADKETGEAFNIIEALRRTDKNLMQLLSSDYDFKKTIDAENEKINGGIPEFSYDALVKDSYASPAVKRAIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREEREKKATQSRKKQLLELYKKCKDETSEYLRNSLESKEDSELRSTALYLYYTQMGKCMYSGETIELEKLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLDNKVLVKKELNGKKSDRFPIPNEVLAPGIREHWKRLRAANLISEEKYNRLTRKTFFSATELSGFIARQLVETSQSTKAAAEILQRVYPETRLVYSRASNVDKFKKRYEIVKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNIFDVKFTTNPANFIRSGETYSLNENMYDCDVRRGNTTAWIAGNNGTLTTVKRTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQSFSAWIDKYGGYNKISGAYFCLVEHTKKGKSVRTLEFVPVYLAAEIEKCPERLEEYLTEDRGIEDPDVRIRKIKFDSLFNFNGFPMHLSGRTGERLLFKPAVQLKVPKGLYTYTKRIVKFTEREKTLRKEIVPRPADGIDKENNLALFDFLSEKLSKTLYNIAYKTQAQLTSGRKETFSNLTEREQVKTLYELLHLFQCNSMLSDLSLIGGPTHTGTLLKSKEITDNDKAEIIYQSPTGLFEHSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1330
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1330
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1330
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERCGKNAAYLGLDIGSTSVGWAVSDETYRLCRVKGKDMWGVRLFEEAQTAAARRVARVQRRRYDRRNQRLALLQELFQAQIARVDPAFFQRMDAARLWSQDKPWKYTLFEQKGWTDREYHAQYPTVYHLRRALMTQDGPFDVRLVYLALHHILKKRGHFLYADLGDGQLPELEEIIRELELRFEDELGMELRCHDIDTLRPLLMDSTLSISARQKQLNAVFAAETKQQKTWVKALTGAKVKLSELYEDPTLEEAEQKEAEFRKAGYEDGLPVLEAVLGDRFALLEAWRSLYNWGVLQRLLGGASSISEAKVRQYEQNKKDLAELKAVLRADRTLYNRVFRATDVPGNYASIVGHAWVEGKKQTVKVCGHEDFCKFIEKVLDTLEQDERVQALRTRAKEGTLLPKLISGDNSVIPYQLHRAEMEQILDRAAVYLPFLKEKDVEGLTPADKIRALLVFRIPYYVGPLNPHSPNSWFVRKTEGPIYPWNFEDRVDRVRSAQAFIDRMTSSCTYLRGCDVLPACSPIYERFTVLNELNPMTVKGEPLSIELKQAIFEQVFLKIRKPGIRNIVGFLRAQGYDVSREDLGGIDVQGGVKSSLRTTLALQEILGEKYDDAKAEEIVLAATYFGDDRRLLREKLRSLGLTDDVIGRLLRLHCAGWGRLSRELLCEVTSFVPGQPDGASILDTLWQTNETLMGLLSDRYTFAEAIEARNREVGEESLYDFIDELYVSPSVKRQIRQTVLVARELRKVIGHDPKKIFIEMARGKEKKPERKPKRKQTLLACYETFQNEAGALYETLMQTDNQRLRQDKIYLYYTQMGRCMYSGERIDLEELLRSESLYDIDHIYPRSRVKDDSIDNRVLVKRTLNEKKGNDYPLSHEIVEGQRAFWSMLLYRKLISREKYERLTRRTGFTDEELTSFAARQLVETRQGTKAVAQLLGRMMPDSEIVYVKAGLVSDFRHARSLPKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNIYNTQFTHSPMRYICEHRDNYTVNLDSLLKMEIHRGGVLAWDPADGGSIATVRRTMARNSPLVTMMPVIYSGILFDLQPKPQGQGQMPLKKGLPIEKYGGYNKVTGACFMLVEHTLRRRRVRSLIDVPLHLYPDAVSHPELALRHCIEMRDLKEPRIILPIIRMRALLSLDGYKMYITGRTNGNLCIQNANQLMVSEEWEQYIKKIVKAARESMEYERLRGGEGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 873
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..873
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..873
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKDLKSIDYYIGLDCGTSSVGFAVTDTNYNILKFNGKRMWGSHLFEEANTAAGRRGFRTARRRLERRRKRILLLQEIFAEEICKVDPTFFIRLNDSKYILEDKTTPDLNILFNDKNYKDKDFFKIYPTAYHLRKALMTEDIKDPRLLYLGIQHILKNRGHFLFPGEGMKAVESIKPLVDDIQNVFEELFDDATFEYTSIGKLQEALMSKRNSEKKEKLEKEILISDTKLKASVVRILLGYKVKTTTLFKKEGDEIPDVEFKKASFEESDLPELQDRLSDEEFAFIKAAKGIYDWTLLASIMSGHLYISDAKIELFDSNKADLKHLKEAIKTYAPDKYESFFHSDEKGSYSSYTGKIHGDHVVKRVKRTGTDEFYKKIKNLLEKVPKDDEHVKHILDAIENDSFMPLLKSFRNGTIPYQMNKIELDAILANCSKNFEFLEKKDPDGFSATEKIKELLKFRVPYYVGPLGSNPYGKETKGKNSWVERKTSGRVLPWNIEQKIDYESSAEKFIERMTNKCTYCKDQDVLPKNSLEYSKYMVLNELNNLRICGDRLSVPRKQEIFNELFKKEKKVSISKLTKYINDNCWYSGKIKKEDITGIDGDLKASLSSYFDFKDFLESHRLKADDVDRIIKWATVFSEGGDMLRKRIEREFGEVLTKEEIDKTSKLKYAGWGRFSHKFLYEIQAINKENGELMSVMRMLWETQNNLMELLSNKYEFIEQITKPKTIGKLDYSIVDEMYVSPAVKKETWQTLRIVDELIRIMGHNPQKVFVEVTRSEQEKKRTVSRKQTLIDTLKDATKTDSNYINELRELISKLEEKSESEVSRQDKLYLYFSQCGKCMYTGERIDIEDLYNTKHNMTLTTYSHNQEQTMTL
		
	
	 
		 
			 1378
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIKKIFIGLDMGTNSVGWTATDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLHEEDKRVHQTNSLFNDVDFNDKAYYKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKAASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAVGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEHHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQSPKAYAEIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKDMPDSNDKDYISRELNMGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHANSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKINVEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLRLKEKVMDNLFSRHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIKDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTPEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTTSLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLHFLKGNHPAYSLNTEALYGHKVSRSGVDAWIPAEKDKKGQVMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIGKYGGYNKASIAYMMLVQAEEKGKPVYLLESIPNYVKNKLISDKERQAYCVRTWTAQGNKYRNPQILIPKIRIQSLFEIDGFKVHISGKTGNLFVMRNAQELCMDNALAGVLKNVLKFIHRKTVQKDAAITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFMNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKVQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 839
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..839
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..839
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDRVSSAQAFIDRMTSSCTYLCGCDVLPACSPIYERFTVLNELNPMTVKGEPLSIELKQALYEQVFLKIRKPGIRNIVGFLRAQGCDVSREDLGGIDVQGGVKSSLRTTLALREILGEKYDDAQAEEIVLAATYFGDDRRLLREKLRSLGLTDDVIGRLLRLHCAGWGRLSRELLCEVTSFAPGQPDGVSILEALWQTNETLMGLLSDCYAFAEAIEERNREVGEESLYDFIDELYVSPSVKRQIRQTVLVARELRKVIGHDPKKIFIEMARGKEKKPERKPERKQTLLACYETFWDEAGALYETLMQTDNQRLRQDKIYLYYTQMGRCMCSGERIDLEELLRSESLYDIDHIYPRSRVKDDSIDNRVLVKRTLNEKKGNDYPLSHEIVEGQRAFWSMLLYRKLISRVKYERLTRRTGFTDEELTSFAARQLVETRQGTKAVAQLLGRMMPDSEIVYVKAGLVSDFRHARSLPKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNIYNTQFTHSPMRYICEHRDNYTVNLDSLLKMEIHRGGVLAWDPADGGSIATVRRTMARNSPLVTMMPVIYSGILFDLQPKPQGQGQMPLKKGLPIEKYGRYNKVTGACFMLVKHTLRRRRVRSLIDVPLHLYPDAVSHPELALRHCIEMRDLKEPRIILPIIRMRALLSLDGYKMYITGRTNDNLCIQNANQLMVSEEWEQYIKKIVKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRSGERVDLTSIGLVKNFGVLYPSGTISGCKRALLIHQSPTGLYERVIDLNRL
		
	
	 
		 
			 1382
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1382
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1382
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIRNYFIGLDMGTTSVGWAATDENYEIIKKNGKALWGIRLFDEAQTAADRRMHRIARRRIDRRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTVHQKNSLFNDVDFDDKAYYKEYPTIYHLRYDLMTKDRPFDVRLVYLAVHHILKHRGHFLFDHFQVDENGVSGFEESFAAFGDAFAHIKGESFDMGKEEEMKALCRDKKLGVRHKALALAQCLGRSKDKDFKAMMTLAAGGTALLSEVFKDEGLKDFSKNKVSFSDSQFENDKPEIIAELGDRYDLIAALHGLYNWSFLAELMRGHKYISEAKIEIYDKHKEDLALLKKVLKQDRSVYNLMFKEPGDKKPINYSAYVKACKTNGKKLPLPYGKFKYEEFIKTVKFCLKNLPDSPDKKNIENKLEEGSFLLKAVSVENGAIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHAGSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPIRLKEKVMDNLFRRHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDRDFKSSMSSLIDLTNILGNDFSREDGEQMIKDITIFGGDRKMLKSRLHREFPYLTPEQLTRLIHLSYQGWGRLSKELLVNLLPAEKSAGEVLVDKGSGEVLNIISAMEQTSYNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYQDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGSALDGCHIGGQIHIQDIQKEMRPFWRMLLEKGLISKEKYNRLLRTTPLSDTEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPETRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTSNPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRGGVDAWIPAEKDDEGHIMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQTIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIEKYGGYNKASSAYFVLTSSKLKDETIYTIETIPLIIKRMIQTNKDKEDYIKRHWKDHGKKMVNPHICYGHIPVQSLLEINGFKVHLTGKSGKDFKLRNAEQLCISNDDAAVLKRVLKYNERSSSSKGKEALLITPFDNIQEVDLNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEDKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1330
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1330
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1330
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1392
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1392
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1392
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1380
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1380
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1387
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1387
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDENYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRALRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSVLKEYLLEEDFGFDFSNIDADALKESLKTKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPEKISLADSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTASNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAERNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCSYLVGEDVLPKDSLLYSEYSVLNELNNLKLNGESLEQSDKAEIIDELYKKNNKVKIKDIANYYKRKGFEVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNMFFNILRDRFDESAVEAAIKAIVLFGNDKKMLLQKLRSIKNGYFTEEEIKRMAGFKFSDWGRLSEKMLTVIYSVNKETGEAFNIIEALRTTDKNLMQLLSAEFDFKKQIYEENEKINGGIPEFSYDALVKDCYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRAAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGSNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKIVRSIESVPLLVSAKIKNDPSDLEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRQGNQLIFKPALQLKVNASDYAYIKKIVRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHAATLKSLLANRSIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGTVLMSKKISLNDKIMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIKKIFIGLDMGTNSVGWTATDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKRVHQTNSLFNDVDFNDKAYYKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKAASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAAGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEYHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQRPDIYAKIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKDMPDSNDKDYISRELNMGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHANSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDVEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLRLKEKVMDNLFSRHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIQDITIFGGDKKMLKDRLHREFSYLTPEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLTRTIPLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLHFLKGNHPVYSLNTETLYGHKVSRNGVDAWIPAEKDEKGQVIDGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIGKYGGYNKAKAAYFVLTQSKLNENTVYTLETIPLILRNNIQSNKDKETYIQKQWKKNGTKMEHPLVCLGHIPVQSLLEINGFKAHLSGKNGKTFSLRNAEQLCINEADTAVLKKILKFNQRAVLSKKGEEISINPFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNATNADLRLIGGAKNAGALTMSTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 990
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..990
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..990
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTRGFCRGNKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSSFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKVRVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMHISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIEELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1363
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1363
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1363
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSIMKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKTVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKRKTVSRKDRLLDLYKKCNDEIRHWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMNKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDGNYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSVLKEYLREEDFGFDFSNIDADALKESLKTKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPEKISLADSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCTYLVGEDVLPKDSLLYSKYSVLNELNNLKLNGEPLKQEDKENIIKEIYEKKNKVKIKDIANYYKRNGFDVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNLFFSLRGEKLDESAVEEAIRAVVLFGNDKKMLSQRLRNIKNGFFSETEINRISGFKFSDWGRLSKKLLTGIKETGETFNIIEALRVTNKNLMQLLSSEFDFKKKIDEENEKINGGIPEFSYDALVKDSYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRSAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGNNVALVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKTVRSIESVPLLVSAKIKNDPSELEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRTGDQLVFKPALQLKANASDYAYIKKIVRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHEPTLKSLLANRNIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGIVRMSKRISSKDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1329
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1329
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1329
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCCGKNAVYLGLDIGSASVGWAVSDETYRLCRFKGKDMWGVRLFGEAQTAAKRRVARVQRRRYDRRNQRLALLQELFQAQIAQVDPAFFQRMDAARLWPDDKPWKYTLFEQEGWTDREYYARYPTVYHLRRALMTQDGPFDVRLVYLALHHILKKRGHFLYADLGDGQLPALEEIMRELELRFEDELSMELRCHDIDALRPLLMDSTLSISARQRQLNVVFAAETRQQKTWVKALTGAKVKLSELYEDPTLEEAEQKEAEFRKAGYEDGLPVLEAVLGDRFALLEAWRSLYNWGVLQRLLGGASSISEAKVRQYEHNKKDLAELKAVLRADRTLYNRVFRATDMPGNYASLVGHAWVEGKKQTVKVCRHEDFCKFIEKVLDTLEQDERVQALRTRAKERTLLPKLISGDNSVIPYQLHRAEMDQILDRAAVYLPFLKEKDAEGLTPADKIRALLVFRTPYYVGPLNPHSPNSWFVRKTEGPIYPWNFEDRVDRVSSAQAFIDRMTSSCTYLRGCDVLPACSPIYERFTVLNELNPMTVKGEPLSIELKQALYEQVFLKIRKPGIRNIVGFLRAQGCDVSREDLGGIDVQGGVKSSLRTTLALREILGEKYDDAQAEEIVLAATYFGDDRRLLREKLRSLGLTDDVIGRLLRLHCAGWGRLSRELLCEVTSFAPGQPDGASILDALWQTNETLMGLLSDRYTFAEAIEARNREVGEESLYEFIDELYVSPSVKRQIRQTVLVARELRKVIGHDPKKIFIEMARGKGKKPERKPERKQTLLACYETFRDEAGVLYNALQQTDNQRLRQDKIYLYYTQMGRCMYSGEHIDLEELLRSESLYDIDHIYPRSRVKDDSIDNRVLVKRTLNEKKGNDYPLSHEIVEAQKAFWSMLLHRNLISREKYQRLTRRTGFTDEELTSFAARQLVETRQGTKAVAQLLGRMMPNSEIVYVKAGLVSDFRHVRSLPKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNIYNTQFTHSPMRYIREHRDNYTINLDSLLKMEIRRGGMLAWNPADGGSIATVRRTMARNSPLVTMMPVIYSGILFDLQPKPQGQGQMPLKKGLSIEKYGGYNKVTGACFMLVEHTLRRRRVRSLIDVPLHLYPDAVSHPELALRHCIEMRDLKEPRIILPIIRMRALLSLDGYKMYITGRTNDNLCIQNANQLMVSEEWEQYIKKIVKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCLEKNLELYNLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQILNLFSREGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKKIFIGLDMGTTSVGWAVTDENYEIIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLHEEDKKVHQPNSLFNDVDFNDKAYHKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQVDENGVSGFEESFAAFGNALEHIKGESFDMGKEEEMKALCKDKKLGVKHKALALAQCLGRSKDNDFKDMMSLAAGGQATLSKIFKDEGLKDFSKNKVSFSDSQFENDKPEIIAKLGDRYDLIAALHDLYNWSFLAELMRGHKYISEAKIEIYDKHKEDLALLKKVLKQDRSAYNRMFKEPKDEEPKGKKTKEKTTNYSDYVKACKTNGKKLPFPYKKFNHEEFIKTVKSCLKNIPDSPDKKNIENKLEEGTFLPKAVSVENGAIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHAGSCWVVKKDKHGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLSLKEKVMDHLFSRYKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKNSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKIIKDITIFGGDKKMLKNRLQREFSYLTPEQLTSLTQLSYDGWGRLSKEFLVNLLPAEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQALYKKCKDDTRDWTKELKGKPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLTRTIPLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFNTRFTANPLYFLKGNHQAYSLNTEALYGHKVSRNGVDAWIPAEKDEKGQVMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPYEGKGGLFDQNIMKKEKGQVPIKGDSPISNIKKYGGYNKAKAAYFVLTQSKLNKKTVYTLEAIPLILKNSIQSNKDKETYIQKQWRKNGKKMEHPIVCLGHIPVQSLLEINGFKVHLSGKNGKDILLRNAEQLCINEADTAVLKKILKFNQRAAMSKKGEEIFINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCKATHADLRLIGGAKKAGILTMGTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDGNYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSVLKEYLREEDFGFDFSNIDADALKESLKTKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPEKISLADSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCTYLVGEDVLPKDSLLYSKYSVLNELNNLKLNGEPLKQEDKENIIKEIYEKKNKVKIKDIANYYKRNGFDVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNLFFSLRGEKLDESAVEEAIRAVVLFGNDKKMLSQRLRNIKNGFFSETEINRISGFKFSDWGRLSKKLLTGIKETGETFNIIEALRVTNKNLMQLLSSEFDFKKKIDEENEKINGGIPEFSYDALVKDSYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRSAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGNNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKTVRSIESVPLLVSAKIKNDPSELEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNILFNHNGFLMHITGRTGDQLVFKPALQLKVNASDYAYIKKIVRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHEPTLKSLLANRNIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGIVRMSKRISSKDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1330
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1330
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1330
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MERCGKNAAYLGLDIGSTSVGWAVSDETYRLCRVKGKDMWGVRLFEEAQTAAARRVARVQRRRYDRRNQRLALLQELFQAQIARVDPAFFQRMDAARLWSQDKPWKYTLFEQKGWTDREYHAQYPTVYHLRRALMTQDGPFDVRLVYLALHHILKKRGHFLYADLGDGQLPELEEIIRELELRFEDELGMELRCHDIDTLRPLLMDSTLSISARQKQLNAVFAAETKQQKTWVKALTGAKVKLSELYEDPTLEEAEQKEAEFRKAGYEDGLPVLEAVLGDRFALLEAWRSLYNWGVLQRLLGGASSISEAKVRQYEQNKKDLAELKAVLRADRTLYNRVFRATDVPGNYASIVGHAWVEGKKQTVKVCGHEDFCKFIEKVLDTLEQDERVQALRTRAKEGTLLPKLISGDNSVIPYQLHRAEMEQILDRAAVYLPFLKEKDVEGLTPADKIRALLVFRIPYYVGPLNPHSPNSWFVRKTEGPIYPWNFEDRVDRVRSAQAFIDRMTSSCTYLRGCDVLPACSPIYERFTVLNELNPMTVKGEPLSIELKQALFEQVFLKIRKPGIRNIVGFLRAQGYDVSREDLGGIDVQGGVKSSLRTTLALQEILGEKYDDAKAEEIVLAATYFGDDRRLLREKLRSLGLTDDVIGRLLRLHCAGWGRLSRELLCEVTSFVPGQPDGASILDTLWKTNETLMGLLSDRYTFAEAIEARNREVGEESLYDFIDELYVSPSVKRQIRQTVLVARELRKVIGHDPKKIFIEMARGKEKKPERKPKRKQTLLACYETFQNEAGALYETLMQTDNQRLRQDKIYLYYTQMGRCMYSGERIDLEELLRSESLYDIDHIYPRSRVKDDSIDNRVLVKRTLNEKKGNDYPLSHEIVEGQRAFWSMLLYRKLISREKYERLTRRTGFTDEELTSFAARQLVETRQGTKAVAQLLGRMMPDSEIVYVKAGLVSDFRHARSLPKVRELNDLHHAKDAYLNIVVGNIYNTQFTHSPMRYICEHRDNYTVNLDSLLKMEIHRGGVLAWDPADGGSIATVRRTMARNSPLVTMMSVIYSGILFDLQPKPQGQGQMPLKKGLPIEKYGGYNKVTGACFMLVEHTLRRRRVRSLIDVPLHLYPDAVSHPELALRHCIEMRDLKEPRIILPIIRMRALLSLDGYKMYITGRTNGNLCIQNANQLMVSEEWEQYIKKIVKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKDLNNIDYYIGLDCGTSSVGFAVTDTNYNILKFNGKRMWGSHLFEEAKTAAGRRGFRTARRRLERRRKRILLLQEIFAEEICKVDPTFFIRLNDSKYILEDKTTPDLNILFNDKNYKDKDFFKIYPTAYHLRKALMTEDIKDPRLLYLGIQHILKNRGHFLFPGEGMKAVESIKPLVDDIQNVFEELFDDVTFEYTSIEKLQEALMSKRNSEKKEKLEKEIIISDTKLKASVVRILLGYKVKTTTLFKKEGDEIPDVEFKKASFEESDLPELQDRLSDEEFAFIKAAKGIYDWTLLASIMSGHLYISDAKIELFDSNKADLKHLKEAIKTYAPDKYESFFHSDEKGSYSSYTGKIHGDHVVKRVKRTGTDEFYKKIKNLLEKVPKDDEHVKHILDAIENDSFMPLLKSFRNGTIPYQMNKIELDAILANCSKNFEFLEKKDPDGFSATEKIKELLKFRVPYYVGPLGSNPYGKETKGKNSWVERKTSGRVLPWNIEQKIDYESSAEKFIERMTNKCTYCKDQDVLPKNSLEYSKYMVLNELNNLRICGDRLSVPRKQEIFNELFKKEKKVSISKLTKYINDNCWYSGKIKKEDITGIDGDLKASLSSYFDFKDFLESHRLKADDVDRIIKWATVFSEGGDMLRKRIEREFGEVLTKEEIDKTSKLKYAGWGHFSHKFLYEIQAINKETGELMSVMRMLWETQNNLMELLSNKYEFIEQITKPKTIGKLDYSIVDEMYVSPAVKKETWQTLRIVDELIRIMGHNPQKVFVEVTRSEQEKKRTVSRKQTLIDTLKDATKTDSNYINELRELISKLEEKSESDVSRQDKLYLYFSQCGKCMYTGERIDIEDIYDISKYDIDHIFPRSRTKDDSLTNRVLVKKTTNNRKSNAYPIDDFIRAKMQSFWKFLYEKKFIPKEKYDRLVRNSPLSDEEINGFINRQLVETSQTVKQVTDTLKSLFGEETKVVYSKARNVSDFRNQYGFVKCRSMNDLHHAKDAYLNIVVGNVYDTKYSSNFYLQANGHGYGNLTKLFDFDVKNAWKVGASGTLSVVAKTMNRNDILFTRQLVTKKGKLFDIQLVKKGANKGTLPSKVSDKKLQSAIEDFENKESAYDDWTSKYGGYNSLATSHFAVIKHEEKNKKFVSFVPISMIDAKHLEKPGALMEYCSTTLGLINPTIVRSKLLINTQLKIDGYLFAITGKSTGGKALTLSSNVPLVLSAQSQQTVKNIESFFKKSEKNKDLQPTPKFDKISTENTLDLYCELQKKSKSPIYNKRPGNQSDVLENGVSLFEKLSLLERCKAIREILNYYAMEGNGQSDFTAIGGSKTCGKLTKKAGFDITKSNILIFDQSITGLFEEIEEIKA
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKELKNYFVGLDMGTTSVGWAVTDENDEIIKKNGKALWGIRLFEEAETAADRRLHRISRRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTIHQPNSLFNDVDFNDKAYHKAYPTIYHLRNALMTEDRVFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFDSFQVDENGASGFEECFGAFGNALDRIKGDSLDVSKEDAMKAACRDKKLGVKQKAAALVQCLGRGKDKAFKAMMTLAAGGTASLSDVFEDDGLKDFDKNKVNFSSIQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALQGLYSWSLLAELMGDHKYISEAKIELYEKHGKDLKVLKRVLKQSPIDYAHMFKAQGSKKNTNYSAYVGVCKIKGKKVPVEKCGYEDFAKTVKSCLKNLPDSEDKKYIEKELEQGTFLPKAVSKENGVIPYQLHLQELKKILSRAEAYLPFLKEKDKYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPTNEHAKSCWVVKKDKTGKIYPWNFTEKIDVEKTAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGQTMQKLSPELKEKILENLFRKHKHVARKRFINYLAAEGMDRKEAESISGLDGDFKSSLSSFIDMKGILGKDFKREDVERMITDITIFSGDKKMLRTRLHREFSYLSPKQLTSITRLSYEGWGRLSKELLVNLFPAEGDAYEVLADKTSGEVLNIISAMEQTSFNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYRDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTVSRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELEERPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGRALDGCHIGGQIHIQDIQKEMRPFWHMLYEKEFISKEKYNRLSRTIPLTDTEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPDTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTSNPIRFLKGNHPVYSLNVEALYGHRVGRGGVDAWIPAEKDEEGHTCPGHEGTMGTVRKWMKKNNILFTRMPFEGKGGFFDQNIMKKGKGQVPLKENSPVSDIEKYGGYNKASSAYFVLTSSKLKNETIYTIETIPLIIKRMIQTNKDKEDYIKQHWKDHGKKMVNPHICYGHIPVQSLLEINGFKVHLTGKSGKDFKLRNAEQLCISNDDAAVLKRVLKYNERSSSSKGKEALLITPFDNIQEVDLNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEGKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSSEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDENYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVTDFETPFSALRDYLREEDYGFDFSDVDTDSLKECLKTKKGITQKKKELYVLLGNEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLMDLFNDESLAGETPEKISLSDSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKMAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDSDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCSYLVGEDVLPKDSLLYSEYSVLNELNNLKLNGESLAQSDKAEIIDELYKKNNKVKIKDIANYYKRKGFEVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNMFFNILRDRFDESAVEAAIKAIVLFGNDKKMLLQKLRSIKNGYFTEEEIKRMAGFKFSDWGRLSEKMLTGIYSVNKETGEAFNIIEALRTTDKNLMQLLSAEFDFKKQIDAENEKINGGIPEFSYDALVKDCYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRAAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGSNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKIVRSIESVPLLVSAKIKNDPSDLEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRTGDYLLFRPALQLKVNASDYAYIKKIVRFCEREKENKKEFSISGFDGIETDKNVKLFDSLAVKLSNKLYSVHYAKTAKSLLSNRESFVVLSAEMQTRTIYQMLHIFQCNRMCANLEPIHGVKNAGTVLMPKKVSFSDKTLIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKNYFIGLDMGTTSVGWAATDENYEIIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNQSGLHEEDKKVHQPNSLFNDVDFNDKAYHKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQVDENGVSGFEESFAAFGNALEHIKGESLDMGKEEEMKALCKDKKLGVKHKALALAQCLGRSKDNDFKDMMSLAAGGQATLSKIFKDEGLKDFSKNKVSFSDSQFENDKPEIIAKLGDRYDLIAALHDLYNWSFLAELMRGHKYISEAKIEIYDKHKEDLALLKKVLKQDRSAYNRMFKEPKDEEPKGKKTKEKTTNYSDYVKACKTNGKKLPFPYKKFNHEEFIKTVKSCLKNIPDSPDKKNIENKLEEGTFLPKAVSIENGAIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHAGSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGEIMQKLPLRLKEKVMDNLFSCYKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIKDITIFGGDKKMLKNRLHCEFSYLTSEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPVEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVENLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTTSLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLNFLKGNHQAYSLNTEALYGHKVSRSGVDAWIPAEKDEKGQVMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIGKYGGYNKAKAAYFVLTQSKLNENTVYTLETIPLILRNNIQSNKDKETYIQKQWKKNGTKMEHPLVCLGHIPVQSLLEINGFKAHLSGKNGKTFSLRNAEQLCINEADTAVLKKILKFNQRAVLSKKGEEISVNPFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNATNADLRLIGGAKNAGALTMSTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNRRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPEENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSSFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKVRVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMHISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIEELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRACGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVMDGNYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSVLKEYLREEDFGFDFSNIDADALKESLKTKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPEKISLADSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCTYLVGEDVLPKDSLLYSKYSVLNELNNLKLNGEPLKQEDKENIIKEIYEKKNKVKIKDIANYYKRNGFDVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNLFFSLRGEKLDESAVEEAIRAVVLFGNDKKMLSQRLRNIKNGFFSETEINRISGFKFSDWGRLSKKLLTGIKETGETFNIIEALRVTNKNLMQLLSSEFDFKKKIDEENEKINGGIPEFSYDALVKDSYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRSAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGNNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKTVRSIESVPLLVSAKIKNDPSELEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRTGDQLVFKPALQLKVNASDYAYIKKIVRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHEPTLKSLLANRNIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGIVRMSKRISSKDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1378
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIKKIFIGLDMGTNSVGWTATDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKRVHQTNSLFNDVDFNDKAYYKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKAASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAVGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEYHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQSPKAYAEIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKDMPDSNDKDYISRELNRGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHANSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDVEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLSLKEKVMDNLFSCYKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESVSGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIQDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTPEQLTSLTRLSYDGWGRLSKEFLVHLLPAEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLTRTIPLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRSGVDAWIPAEKDEKGQGIEGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPLKGDSPISDIGKYGGYNKASIAYMMLVQAEEKGKPVYLLESIPNYVKNKLISDKERQAYCVRTWTAQGNKYRHPQILIPKIRIQSLFEIDGFKAHISGKTDDRFVMRNAQELCMDNALAGALKNILKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFTNLSLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLKKNIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKILRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMSISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLKAQGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQAQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDENYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYSEDKTEPQQNALFNDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSILKEYLREEDFGFDFSNIDADALKESLKTKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPDKISLSDSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCSYLVGEDVLPKDSLLYSEYSVLNELNNLKLSGESLAQSDKAEIIDELYKKNNKVKIKDIANYYKRKGFEVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNMFFNILRDRFDESAVEAAIKAIVLFGNDKKMLLQKLRSIKNGYFTEEEIKRMAGFKFSDWGRLSEKMLTGIYSVNKETGEAFNIIEALRTTDKNLMQLLSAELDFKKQIDAENEKINGGIPEFSYDALVKDCYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSGLLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDVLSPGIENHWKCLRAAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGNNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFNQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKIVRSIESVPLLVSAKIKNDPSDLEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRTGDQLVFKPALQMKVNATDYAYIKKIVRFCEREKESKKEFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHAATLKSLSESRNIFVDMSVEMQARTICQILHIFRCNRMLADLTALQGAKNAGTVLMSKKISPNDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1351
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1351
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1351
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1341
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1341
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1392
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1392
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..876
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..876
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1383
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1383
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKNYFIGLDMGTTSVGWAATDENYEIIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNQSGLHEEDKKVHQPNSLFNDVDFNDKAYHKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQVDENGVSGFEESFAAFGNALEHIKGESLDMGKEEEMKALCKDKKLGMKHKALALAQCLGRSKDKDFKAMMSLAVGGQATLSEIFKDEGLKDFSKNKVNFSNSQFEDNKPEIIAKLGDRYDLIAALHDLYNWSFLAELMKGHKYISEAKIEIYDKHKEDLALLKKVLKQDRSAYNRMFKEPKDEEPKGKKTKEKTTNYSDYVKACKTNGKKLPFPYKKFNHEEFIKTVKSCLKNIPDSPDKKNIENKLEEGTFLPKAVSVENGAIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHANSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEDFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLRLKEKVMDNLFSRHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMEHILGNDFSREDAEKMIKDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTSEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGDSCEILVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNFMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARGNGEKGKRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWTKELKGKPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGNTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTIPLSDAEKTAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTTNPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRSGVDAWIPAEKDEKGQVIDGHEGTMKTVQKWMRKNNILFTRMPYEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPIKGDSLISNIKKYGGYNKAKVAYFVLTQSKLNKKTVYTLEAIPLILKNSIQSNKDKETYIQKQWRKNGKKMEHPIVCLGHIPVQSLLEINGFKVHLSGKNGKDILLRNAEQLCINEADTAVLKKILKFNQRAAMSKKGEEISINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNLLTPEQKCKLIGEILHLCQCNATHADLHLIGGAKEAGALTMSTQINPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNRRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGVKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDGNGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYFVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGCSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 990
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..990
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..990
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTRGFCRGNKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDGNGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKRKTVSRKDRLLDLYKKCNDEIRHWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVEKTENAKKGDHYPLSVEIQRERADFWKILLDKGLISKEKYHRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAVAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAGFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPVHFLSEKNAVYSLNEKSFYQFPIQRGSTMAWEPGDNGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNIRKKGKGQVSLKAQGALSDIQKYGGYNKATASYFMLVKAEKNGKRIYLLETVPLHLSERLESIDDKTDFCRELWHKEGKGYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGDRFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFEAFISKIQTSIYRNKFKKFVSLMIKEKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSNLQLIGGEKASGKISMGKKFDGNEKVFLILQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1378
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1378
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1378
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1360
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1360
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1360
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFELAKTAKERRVFRTGRRRIERRNQRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMDDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDGNGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYFVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKMCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSEKNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIKKIFIGLDMGTNSVGWTATDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTVHQTNSLFNDVDFNDKAYHKKYPTIYHLCHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKAASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAAGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEHHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQSPDIYAKIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKDMPDSNDKDYISRELNMGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVKDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPVNEHAGSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLRLKEKVMDNLFSCHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIKDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTPEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGDSCEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTTTLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPFHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRNGVDAWIPAEKDEKGQVIDGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIGKYGGYNKAKAAYFVLTQSKLNENTVYTLETIPLILRNNIQSNKDKETYIQKQWKKNGTKMEHPLVCLGHIPVQSLLEINGFKAHLSGKNGKTFSLRNAEQLCINEADTAVLKKILKFNQRAVLSKKGEEISINPFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNATNADLRLIGGAKNAGALTMSTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 576
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..576
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..576
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEINEYYLGLDMGEGSLGWAVTTPDYHVVKKAGKALWGVRLFESAKTAKERRVFRTGRRRIERRNRRIDFLQELFSEAVCEKDPGFYQRLNDSRLWEEDKTERQINSLFNDVDFTDKSYHKKFPTIYHLRQKLMEDSCEFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLLENFEIREDGAVGFEEAMADLGNVLGQFLDRSLPVENNDACKEILKNRKLNKLEKLEQLGKLYDAGGDKSIKEIFRLIVGGTAHLAVIFCDETLKNTERGKISFEDAQYEEYKNDVQTILDDRFDVVAACETLHNWAILAELMGNYKYISDAKVAIFNEHRKDLTVLKRLLKRDSNVYTKMFRMAGKNSYSAYVGLCKIHGKKVPIEKACTQGDFAGEIKKIIKNFPDSEDKKYILDKIERNELLPKAVSKQNGVIPYQLHLVELNKILSNAERYLPFLKKEDEYGTVSDKIRKLFTFRIPYYVGPLNGHSPFAWAVRKDENGHIYPWNFERKIDIEASAEEFIRRMTNKCTYLVKKDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGSAQEKLPPGMKARVWERLFLKDKKITAKKCVLI
		
	
	 
		 
			 788
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..788
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..788
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCSYLIREEHISKEEAAQISGIERDFKASLAPWIDMRKILGDNFTVSDSEKIIKDITLFGADKKMLRRRLKARFGYLEDCQVKELVRLPYQGWGRLSKEFLTQILPKAERDSTVLVDQETGEVMNIITALKKTDHNLMELLSGKFGYSAALSEVNTTSVSVCDKAISYKNIQDMRISPAVKRPLWQTLRVIKEIIHIMGKAPSRIFIEMARAEDEKKWKTVSRKDRLLDLYKKCKDEIRNWSADIKKLGEEIKELSDGQLRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPICLGSLMAGADYDIDHIYPRSATGDDSLDNRVLVERTENAKKGDHYPLSIEIQGGRAVFWKVLLDKGFISKEKYRRLTRKTLLTDDEKAGFIGRQLVETRQSTKAIAEILKKAFPETKIIYTKARNVSRFRQYAEFVKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNAFYTKFTSNPIHFLSERNAVYSLNERTFYQFPIQRGSTMAWEPGDSGTMAVVRKWMDKNNILYTRMPFEEKGGLFDQNILKKGKGQVSLRARGALSDIQKYGGYNNATASYFMLVKAEKNGKTIYLLETVPLHLSGRLESIEDKINFCRELWHRDRKDYKNPVICIPKIYKQSLFEVDGFREHISAKTGNQFVMRNAEQLCLNAESAQIIKNVLKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKKIFIGLDMGTTSVGWAVTDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKRVHQTNSLFNDVDFNDKAYYKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKSASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAAGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEYHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQRPDIYAKIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKEMPDNNDKDYISRELNMGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHANSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGETMQKLPLRLKEKVMDNLFSRHKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILGNDFSREDAEKMIQDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTPEQLTSLTQLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGDSYEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTTPLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRNGVDAWIPAEKDEKGQVIDGHEGTMKTVQKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGNGQVPLKGDSPISDIEKYGGYNKASIAYMMLVQAEEKGKPVYLLESIPNYVKNKLTSDKERQEYCVRTWTAQGNKYRHPQILIPKVRIQSLFEIDGFKAHISGKTDDRFVMRNAQELCMDNALAGVLKNILKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQSDFLRQSKDKFMNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKNYFIGLDMGTTSVGWAATDENYEIIKKNGKALWGIRIFDEAQTAADRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTVHQKNSLFNDVDFDDKAYYKEYPTIYHLRYDLMTKDRPFDVRLVYLAVHHILKHRGHFLFDSFQIDENGASGFDESFAAFGNALYRIRGISLDVRGTDTVKDIFRNKKLGVKEKAKALLQALGKEKEKDFKAMMTLAAGGTALLSDILGEEGMKDFEKNKVSFSSAQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGNYRYISEAKKAIYNKHKEDLKVLKRVLKQNPAVYAKIFKEPGSKSNKNYSAYVGVCKVKGKKSSIDKCSYEDFAKTLKSCLKDLPDSKDMEYISRELEQGTFLPKSVTKENGVIPYQLHLQELKKILAIAEKYLPFLKIKDAYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPVNEHANSCWAVKKDKKGKVYPWNFSEKIDVEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGENAQKLSPELKEKVLENLFKKHKHVSRRKFINYLVTEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDLTNILGNDFSREDGEQMIKDITIFGGDRKMLKSRLHREFPYLTLEQLTRLIHLSYQGWGRLSKELLVNLLPAEKSAGEVLVDKGSGEVLNIISAMAQTSYNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYQDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELAEKPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGSALDGCHIGGQIHIQDIQKEMRPFWHMLLEKGLISKEKYNRLSRTTPLSDTEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQARIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTSNPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRGGVDAWIPAEKDEKGHVMAGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQTIMKKGKGQVPLKGDSPVSDIEKYGGYNKASSAYFVLTSSKLKDETIYTIETIPLIIKRMIQTNKDKEDYIKRHWKAHGKKMVNPHICYGHIPVQSLLEINGFKVHLAGKSGKDFKLRNAEQLCISNDDAAVLKSVLKYNERASSPKRKDALLIGPFDNIREVDVNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEGKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGGK
		
	
	 
		 
			 1349
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1349
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1349
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNEKKSFGEYYLGIDAGTDSVGWAVTDENYNVLKFHGKAMWGVRLFEEAQTAADRRAFRTARRRQGRKVQRTKLLQELFAEEICKKDSAFFIRMADSKYYAEDKTEPQQNALFDDVDYTDKDYHKEYPTVYHLRRAFIEGKDIRDPRLLYLAVHHIINNRGHFLFEGMDLSKVVDFETPFSILKEYLREEDFGFDFSNIDADALKESLKNKQGITQKKKDLYKLLGKEKGTLKSVCDLLAGGSGIKLTDLFNDESLAGETPDKISLSDSSIEDDRTALENILQDRIQLLDCLKAVYDWAILDEILSGSPYISFAKTQSYEKHKKDLALLKKTIKRLCPEKYKEVFKSPNTANNYCAYSGMCVINGKKTAIEKRTTASDFGKYIAKLLSSFDDPDAKDILRQIDAQTFMPKQRTGENSVLPYQVHKVELEKILGNAEMNFPFLLKKDDSNLTVKDKIIKLLTFRIPYYVGPLNDKHRNSGFCWIVRKNTEDTSRILPWEFEQKVDLYASAEQFINRMTNKCSYLVGEDVLPKDSLLYSEYSVLNELNNLKLSGESLAQSDKAEIIDELYKKNNKVKIKDIANYYKRKGFEVKPDDFTGFHEELKSSLRSYNMFFNILRDRFDESAVEAAIKAIVLFGNDKKMLLQKLRSIKNGYFTEEEIKRMAGFKFSDWGRLSEKMLTGIYSVNKETGEAFNIIEALRTTDKNLMQLLSAELDFKKQIDAENEKINGGIPEFSYDALVKDCYASPAVKRSIWQVLTIAKEIEKITGHAPKKIFMETTREDREKKATKSRKKQLVELYKKCREETSELLKTLEKREDSELRNNALYLYYTQMGKCMYSGETIELEHLFDKNVYDIDHIYPQSKTKDDSLNNKVLVKKELNGQKSDRYPVPRDILSPGIENHWKCLRAAGLISEEKYKRLTRRTNFSDTELSGFIARQLVETNQATKAAAEILKRVYPETRLVYSRASNVDVFKKRYDILKVREVNDYHHARDAYLNIVVGNVFDVKFTMNPLNFIKGGGTYSLNENMYDSDIRRGSNVAWVAGNNGTIATVKKTCSKENILFTRYAFEQKGGLFDQQIMKKGKGQLPTKPSDPHMQGQTEQEWIDKYGGYNKLSGAYFCLVEYKDKGKIVRSIESVPLLVSAKIKNDPSDLEKYLKQALGTEELSVRIREIKFNTLFNHNGFLMHITGRQGNQLIFKPALQLKVNASDYAYIKKIVRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHAATLKSLLANRSIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGTVLMSKKISLNDKIMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 1379
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1379
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1379
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKEIKKIFIGLDMGTNSVGWAATDENYEVIKKNGKALWGIRLFDEAQTAEDRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKRVHQTNSLFNDVDFNDKAYYKKYPTIYHLRHALMTENHPFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFENFQTDEKGTSGFDESFAAFGSALDRIKGSSPDVRKADSMKDILKDKKLGVKEKAASLLQCLGQGKEKDFKAMMTLAAGGTASLSDIFNDEKLKDFEKNKVNFSSAQFEENEPDIMVELGDRYDLIAALHGLYNWSLLAELMGEYHYISEAKIAVYDKHKADLKVLKRVLKQRPDIYAKIFREPGSSANKNYSAYVGVCKVKGKKAAIEKCSYEDFTKTLKSCLKDMPDSNDKDYISRELNMGTFLPKSVSKENGVIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVKDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHAGSCWVVKKDKRGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVKIGETMQKLPLSLKEKVMDNLFSCYKHVSRTKFIKYLVSEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDMKHILENDFSREDAEKMIQDITIFGGDKKMLKNRLHREFSYLTPEQLTSLTRLSYDGWGRLSREFLVNLLPAEGNNYEVLVDHTSGEVLNIISAMRQTSYNLMELLGSRFGYGQAIEERNRKEEGQGRITYKDVEDLYISPAVRRPLWQALKIVREIVKITGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTISRKARLQALYKKCRDDTRDWAKELEGKSEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINRLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLSSALDGCYISGQQIRIQDIQKEMRPFWHMLLEKELISKEKYNRLSRTIPLSDAEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPQTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNGYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTANPLHFLKGNHPVYSLNTEALYGHKVSRNGVDAWIPAEKDEKGQVIDGHEGTMGTVRKWMRKNNILFTRMPLEGKGGLFDQNIMKKGNGQVPLKGDSPISDIEKYGGYNKASIAYMMLVQAEEKGKPVYLLESIPNYVKNKLTSDKERQEYCVRTWTAQGNKYRHPQILIPKVRIQSLLEIDGFKAHISGKTGNLFVMRNAQELCMDITLARVLKNVLKFIHRKTVQKDAAITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFTNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 1381
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1381
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1381
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MMKELKNYFVGLDMGTTSVGWAVTDENDEIIKKNGKALWGIRLFEEAETAADRRMHRISRRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTIHQPNSLFNDVDFNDKAYHKAYPTIYHLRNALMTEDRVFDVRLVYLAIHHILKHRGHFLFDSFQVDENGASGFEECFGAFGNALDRIKGDSLDVSKEDAMKAACRDKKLGVKQKAAALVQCLGRGKDKAFKAMMTLAAGGTASLSDVFEDDGLKDFDKNKVNFSSIQFEENEPDIMAELGDRYDLIAALQGLYSWSLLAELMGDHKYISEAKIELYEKHGKDLKVLKRVLKQSPIDYAHMFKAQGSKKNTNYSAYVGVCKIKGKKVPVEKCGYEDFAKTVKSCLKNLPDSEDKKYIEKELEQGTFLPKAVSKENGVIPYQLHLQELKKILSRAEAYLPFLKEKDKYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPTNEHAKSCWVVKKDKTGKIYPWNFTEKIDVEKTAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRIGQTMQKLSPELKEKILENLFRKHKHVARKRFINYLAAEGMDRKEAESISGLDGDFKSSLSSFIDMKGILGKDFKREDVERMITDITIFSGDKKMLRTRLHREFSYLSPKQLTSITRLSYEGWGRLSKELLVNLFPAEGDAYEVLADKTSGEVLNIISAMEQTSFNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYRDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGRRTVSRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELEERPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGRALDGCHIGGQIHIQDIQKEMRPFWHMLYEKEFISKEKYNRLSRTIPLTDTEKAAFIGRQLVETRQSTKACAELLSKAYPDTRIVYTKAGNASRFRQYGGFIKVRDMNDYHHAKDAYLNIVVGNVFDTRFTSNPIRFLKGNHPVYSLNVEALYGHRVGRGGVDAWIPAEKDEEGHTCPGHEGTMGTVRKWMKKNNILFTRMPFEGKGGFFDQNIMKKGKGQVPLKENSPVSDIEKYGGYNKASSAYFVLTSSKLKNETIYTIETIPLIIKRMIQTNKDKEDYIKQHWKDHGKKMVNPHICYGHIPVQSLLEINGFKVHLTGKSGKDFKLRNAEQLCISNDDAAVLKRVLKYNERSSSSKGKEALLITPFDNIQEVDLNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEGKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSSEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 913
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..913
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKEIKNYFIGLDMGTTSVGWAATDENYEIIKKNGKALWGIRLFDEAQTAADRRMHRIARRRIERRSRRIDLLQELFAQEICKKDPGFYERLNESGLYEEDKTVHQKNSLFNDVDFDDKAYYKEYPTIYHLRYDLMTKDRPFDVRLVYLAVHHILKHRGHFLFDHFQVDENGVSGFEESFAAFGDAFAHIKGESFDMGKEEEMKALCRDKKLGVRHKALALAQCLGRSKDKDFKAMMTLAAGGTALLSEVFKDEGLKDFSKNKVSFSDSQFENDKPEIIAELGDRYDLIAALHGLYNWSFLAELMRGHKYISEAKIEIYDKHKEDLALLKKVLKQDRSVYNLMFKEPGDKKPINYSAYVKACKTNGKKLPLPYGKFKYEEFIKTVKFCLKNLPDSPDKKNIENKLEEGSFLLKAVSVENGAIPYQLHLQELKIILSKAEAYLPFLKVRDQYGTVSDKIISLFTFRIPYYVGPINEHAGSCWVVKKDKQGKVYPWNFTEKIDIEKSAEGFIRNLTNKCTYLIGEDVLPKNSLLYSEFTVLNELNNVRIGENAQKLSPELKEKVLENLFKKHKHVSRRKFINYLATEGIDKKEAESISGLDGDFKSSLSSLIDLTNILGNDFSREDGEQMIKDITIFGGDRKMLKSRLHREFPYLTPEQLTRLIHLSYQGWGRLSKELLVNLLPAEKSTGEVLVDKGSGEVLNIISAMEQTSYNLMELLSSRFGYAKAIEERNREKEGNGTISYQDVEDMYISPAVKRPLWQALKIVREIVKILGKEPSKIFIEMARENGEKGKRTISRKARLQELYKKCRDDSRDWAKELAEKPEEDFRSDRLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINQLFDRNVYDIDHIYPQSLTGDDSLDNRVLVEKTVNAKKGDTYPLGSALDGCHIGGQIHIQDI
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGKREFGEYYLGLDVGSNSVGWAATGLDYQLLRFNQKSMWGTRLFDKVDEANPAAVRRIARTQRRRIQRRNQRLALLQDLFQAEVAKVDPGFFQRLSEGMLREEDKSVRQKHTLFHDANYTDADYHRSYPTIYHLREALLTGDQAFDVRLVYLAVHHILKYRGHFLFAGESVDEVLDLGEQLRALAQAMEDEYDVRFVCEDVSQAEQLLKDRTIPMRRKQKQLERIFNAEDREQRQEKAWIKALTGATVKFSEMFPDVDVAGEEEQKVSFSKDNFDEKAPVWQALLGDRFALLDQLHAVYNWSVLADLLRGEKYLSSAKVRVYEKHGEDLKRLKRVIRRYADRETYRKMFSDANEPNNYCAYSGMAMKNGRKVPIKKRCQYDEFAKAVGKLLKPFPEDEDVRQIRQELEQNTFMPRIVSSDNGVIPNQLHCMELREILRRAARYLPFLNEQDADGLSVSDKVMQIMKFRIPYYVGPLNPASANSWVVRRSRERIYPWNFEQVVDTEASAEAFITRMTNNCTYLKNEDRADEQKVLPEDSILYSRFKVLNELNNLRICGEPVSVELKQEIYRDLFEKRRQVKRAKLVEYLRQRGIHVSDEDIGGLNGDFKSSLKSEIAMKKALGPAYTEEMAEEILRLNAIFGDDRKLLRRRIDRSFGKALSEEQIRAAMAVKSNGWGRLCAAFLTRIVHFDPEQERSYNIITALWETNENLMRLLSGAYTFQEQVNAWNAGGTDVDMDHRLVEELYASAPVKRQIWQAMKVVREVVKITGHAPRRLFIEMARGEDERKEIKESRKRQLLALYERIQDEQRDWVTEIGNQWEERDFRRDALYLYYTQMGRCMYTGEPITLSDLFNQNLYDIEHIYPRSLVKDDSIDNRVLVKKQINLKKANKYPLDAGIRNRCRDFWRLLNARGLISDAKLQRLLRTQGFSETEREGFIARQLVETRQSTKALADILKQALPEAEIVYVKAGNVSEFRQKYEFVKVREINDLHHAKDAYLNIVVGNVYHTRFTADIRGFVQRNEHYNFRKMYEFNVQRGGCTAWRAGDSGTIVTVRRMMAKNNILVTKQVQARQGKLFHVKLDAKKSGLLPRKAGLPSELYGGYNHVNVSYLMLVEHTQENIRCRSLVSVPIHLSAQLGDDEQKLVAYCRQQGYEEPKLLIKRILMNSLISVNGSLGRLMSKTNKSLFLSNARQLHLSIPMEAYFKRVIRFCERAAISQKLHPNQPIQVNAMDGISQEENISAYVELWQKMEKLHGRLLKRLVNKLKNAQPAFQHLNIERQCYVLKQILQLWTESSSQTADLRDIGLSKDTGAISINSKISEYSEVTLFLQSVTGLFDEPVNLLKP
		
	
	 
		 
			 1345
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1345
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1345
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGKREFGEYYLGLDVGSNSVGWAATGLDYQLLRFNHKSMWGTRLFDKVDEANPAAVRRIARTQRRRIQRRNQRLALLQDLFQAEVAKVDPGFFQRLSEGMLREEDKSVRQKHTLFHDANYTDADYHRAYPTIYHLREALLTGDQAFDVRLVYLAVHHILKYRGHFLFAGESVDEVLDLGEQLRALAQAMEDEYDVRFVCEDVPQAEQLLKDRTIPMRRKQKQLERIFNAEDREQRQEKAWIKALTGATVKFSEMFPDVDVAGEEEQKVSFSKDNFDEKAPVWQALLGDKFALLDQLHAVYNWSVLADLLRGEKYLSSAKVRVYEKHGEDLKRLKRVIRRYADRETYRKMFSDANEPNNYCAYSGMAMKNGKKVPIKKRCQYDEFAKAVGKLLKPFPEDDDVRQIRQELEQNTFMPRIVSSDNGVIPNQLHCMELREILRRAARYLPFLNERDADGLSVSDKVMQIMKFRIPYYVGPLNPASANSWVVRRSRERIYPWNFEQVVDTEASAEAFITRMTNNCTYLKNEDRADEQKVLPEDSILYSRFKVLNELNNLRICGEPISVELKQEIYRELFEKRRQVKRAKLVEYLRQRGIHVSDEDIGGLNGDFKSSLKSEIAMKKALGPAYTEEMAEEILRLNAIFGDDRKLLRRRIDRSFGKALSEEQIRAAMAVKSNGWGRLCAAFLTRIVHFDPEQERSYNIITALWETNENLMRLLSGAYTFQEQVNAWNAGGTDVDMDHRLVEELYASAPVKRQIWQAMKVVREVVKITGHAPRRLFIEMARGEDERKEIKESRKRQLLALYERIQDEQRDWVTEIGNQWEERDFRRDALYLYYTQMGRCMYTGEPITLSDLFNQNLYDIEHIYPRSLVKDDSIDNRVLVKKQINLKKANNYPLDAGIRNRCRDFWRLLNARGLISDAKLQRLLRTQGFSETEREGFIARQLVETRQSTKALADILKQVLPEAEIVYVKAGNVSEFRQKYEFVKVREINDLHHAKDAYLNIVVGNVYHTRFTADIRSFVQRNEHYNFRKMYEFNVQRGGCTAWRAGDSGTIVTVRRMMAKNNILVTKQVQARQGKLFDVKLDAKKSGLLPRKAGLPSELYGGYDKVKVSYLMLVEHTQENIRCRSLVSVPIHLSAQLGDDEQKLVAYCRQQGYEEPKLLIKRILMNSLISVDGMLGRITAKSDDYLVLCNAQQLHFPMATEVYFKKIVRFCERAATAQKFHPDQPIQVNAMDGLSAEGNLAAYIALYEKLEKLHGRILSDLVKKLKEAQPAFQQQNMARQCYVLKQILRLWSASSRQTADLKDVGLSGHTGTIRVNSRISEYSEVLLIFQSVTGLFEEAVDLLKI
		
	
	 
		 
			 1371
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEANEYHGDYYLGLDCGTTSVGWAVTDTDYNVLTFNGKRMMGVRLFDEAKTAADRRMARCSRRRTMRRKERLNILQDLFAEEIDKVDPLFFRRLENSKYFREDKDVDCKYALFGDKEYTDSEYFRDYPTIFHLRYELMNSREYHDPRLVYLAIHHILKNRGHFLFPGENMKAVTDASELLKNTENLINQIFSCDDEDFSFVFGDLSEFQETFRIRRPSERKEKMSAACSCTDKKIGDSIIKLINGNKVPLKNLFVLEEDSELFKESVCFKDSDFEDARLPMLEGLLNDDDRTMLLISLKAIYDYILLADILDGCSSVSEGKIRQYAENRKDLASLKYIFRKYLSEQEYEDYFHSEKKGCFSNYIGVIQDNRTGKKTLRRCSYDEFRKNTAGLLKKISAEECDESIVNALSEKLETESFLPLLISSRNSVIPYQLHKMELEAILANASQYLPFLNEKDESGYSVSEKIVMLLTFRIPYYVGPITNSHSSDEQKKYSWLVRREDGKVYPWNFDQKIDRSASAELFINRMKSHCTYLPDFLVIPRNSLLYSKFMVLNEINKLTINGNQITVKQKQDIFDDLYRRNRKVSSKMIKDYAVSKGWASKPVSLGGIDGEPKASLASYYDFRDIIELKRLEWSKVEEIIEKITLFGDDRSMCLEAISRIAGEALDKDEISEIAKRRYTGWGRLSREFLVGLQAESSRTGEITSIISLLWNTNSNLMEIINDPEYRITDQLKGQAIDKLDYKLVDELYVSPSVKRQIWQTLKVCQELEKVMKRAPAKVFVEVARGDSENSGRTKSRKQALQELYESIRKEGLFKEEIDELSASLDKYSEQDISRQDKLYLYFTQMGRCMYSGERIDIESLYDTNIYDIDHIFPQSLTADDSLSNRVLTLKRLNLLKSNKVPIPEEWRSRMADYWKILAKKELISKEKYRRLTRSEPLSDDELQGFINRQLVEVSQSTKATIDILRRYYGETTSVVFAKARNVSYFRQRFSIPKARCLNDLHHAKDAYLNIVVGNTYTTKFTSNFWKYISDSRTSSESSTSSNIPTWKYNLMKMFDWTVEGAWYPGLTGTIVTVKKECWNDDVRLTKQVSEISGALFDLQLVKGNVAEGLTPAKKITDENISADEWTKRYGGYNKQAVSYFIIAEHKNKKKRDISIFPAYCSMKGNLKTKSEIEQFLIQQHNVEEPRIIIPKLMINDLIEYKGMKMRISGKSSSGILVRMEVPLRCCWFVEDYIHKIEKAFQLKQKNKLSYLPYNRNEISSEYNIMLYDFLTMKAGNPSYINRPSCQCGVLQKGHEKFEGLSIDEQLNVLQNIIRYFSSAPGMNDFSAIGGSANAGQLKFSKTVRTKGAGPKFVVIHQSITGLFEKRTVVK
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLLISLKAIYDYILLADILDGCSSVSEGKIRQYAENRKDLASLKYIFRKYLSEQEYEDYFHSEKKGCFSNYIGVIQDNRTGKKTLRRCSYDEFKKNTSGILKKIKADECDVDILKELSEKLETESLLPLLISSRNSVIPYQLHKMELEAILANASQYLPFLNEKDESGYSVSEKIVMLLTFRIPYYVGPITNSHSSDEQKKYSWLVRREDGKVYPWNFDQKIDRSASAENFINRMKSHCTYLPDFLVIPRNSLLYSKFMVLNEINKLTINGNQITVKQKQDIFDDLYRRNRKVTSKMIKDYAVSKGWASKPVSLGGIDGEPKASLASYYDFRDIIELKRLEWSKVEEIIEKTTLFGDDRSMCLEAISRIAGEALDKDEISEIAKRRYTGWGRLSREFLVGLQAESSRTGEITSIISLLWNTNSNLMEIINDPEYRITDQLKGQAIDKLDYKLVDELYVSPSVKRQIWQTLKVCQELEKVMKRAPAKVFVEVARGDSENSGRTKSRKQALQELYESIRKEGLFKEEIDELSISLDKYSEQDISRQDKLYLYFTQMGRCMYSGERIDIESLYDTNVYDIDHIFPQSLTADDSLSNRVLTLKRLNLLKSNKVPIPEEWRSRMADYWKILAKKELISKEKYRRLTRSEPLSDDELQGFINRQLVEVSQSTKATIDILRRYYGETTSVVFAKARNVSYFRQRFSIPKARCLNDLHHAKDAYLNIVVGNTYMTKFTSNFWKYISDSRTSSESNISSNIPTWKYNLMKMFDWTVDGAWYPGLTGTIVTVKKECWNDDVRLTKQVSESSGALFDLQLVKGNVAEGLTPAKKITDENISADEWTKRYGGYNKQAVSYFIIAEHKNKKKRDISIFPAYCSMKGNLKTKSEIEQFLIQQHNVEEPRIIIPKLMINDLIEYKGMKMRISGKSSSGILVRMEVPLRCCWFVEDYIHKIEKAFQLKQKNKLSYLPYNRNEISSEYNIMLYDFLTMKAGNPSYINRPSCQCGVLQKGHEKFEGLCIDEQLNVLQNIIRYFSSAPGMNDFSAIGGSANAGQLKFSKTVRTKGAGPKFVVIHQSITGLFEKRTVVK
		
	
	 
		 
			 1389
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEVKKQAAKEYYLGLDMGTDSVGWAVTTPDYEVVKKSGKALWGIRLFDAANTAAERRMMRTARRRTHRRAHRIDLLQELFAPEISKVDPGFFARLDESRLWQEDKAVDQPYSLFNDKDFNDISYHKKYPTIYHLRYALMTSDRPFDVRLVYLAIHHIIKHRGHFLFENLKPGEEGSSGFPETFQAFLNEMKEELDIDIDPSKRDSLKSILKDTGITISEKSKKVLSCFGDTRNKSLKAAASLMSGGSASISDLFGDESLKESEAKQVSFSASNYEEKEPVLQGDLGDRFELILVLKGLYDWARLAELMGDSKTISEAKIKVYEKHKKDLKILKKLIRSVSYKDYYKTFKDVGPKSYSCYVGVCKVKGEKKVIPKRCPQDEFYKEITGVIEKADDSEDKAYALHEKETKNFLPLSVERINSHIPYQLHEQELKIILEKAEKYLPFLKEKDQYGTVSSKILQLLTFRLPYYIGPLSENSPNHWFVRKDKEGHIYPWNFSEKVDEAQSAENFIVKMTNTCTYLLGEKVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRAGAAGEKLNPDLKEAAWNELFLKSKKVTQKGLIRFLIRHRWEEKEAKIIQGIDGDFKSSLAPWIDMKKILGDSFDKDLAERIIKDITLFGMDRKMLRKRLENFDVKLTSNQIKELLRLKYSGWGRLSEKFLTGILPVIGKNVEPLVDEATGEVMNIITALRKTNLNLMEILSDAHGFSAAISRENEGKLGETLTYKTVEDLAISPAVKRPVWQSLKIIREICHIMGGSPSRIFIEMARDPNGANEKKRTVSRKDRLLALYKNCKDDTRNWAEEISKYSDSDLRSDRLYLYYTQMGKSMYTGKPIDINSLSDRNIYDIDHIYPQSKTADDSLDNRVLVERSVNGRKSDDYPLSEEVHTRMKPFWDYLLKSGLISKRKYDRLVRNTPLSDDELAAFIGRQLVETRQSTKAVTEILKNIFPDTTIVYAKAGITSRFRQYGNFVKVRDINDFHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTANPLNFIHGDSPRYSLKDEVLYRYPVIRNGKTAWVPGEEGTMAVVRKWMNKNNILFTRMTYMGHGGLFDQKLMKKGKGQVSIKEKGAIANINKYGGYNKATTAYLMYVEGQDAKGKKVYVLENVPLYLKDKLTSIKDKEVYCDKLWNQGKDQKKKITHIKVLIDEIPLQSLISINGFKFHITGRTGTSYSVKSAEELVLDPNDAEILKSVLKFTERFRIATAKAKKDKNSGPLDVALQLTSYDWTKSGRNTELTPEKAAEMREKDLIHLYDVFLNKLTSFYGRAFHAQISVLQNGREKYEGLPPEWKCVVLSEILHLFQCDRVLADLTLIGGSSQAGALKFSKNLKPDNQPMLITQSVTGFFEKKISLAPYRK
		
	
	 
		 
			 1371
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1371
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1371
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNKNDYYIGLDISTHSNGWAVTDENYNIIKRNGKSLWGTRLFDEAKTAKERKTLRAARRRLERRSWRIKLLQELFAQEICKKDPGFYVRMKESGFHKEDKTIHQPNSLFNDINFNDKAYHSAYPTIYHLRYALMTEDKAFDVRLVYLAIHHIMKHRGHFLFANLKTDEKGIALFEESFNAYCNVVERIFGDSLKTDKVENIKDLFKNKDLSKAKKEKALLECLDKVGDKRYKAMVTLAVGGTAQLSTVFNDENLKEKESSTTSVCFAKEDYESKEPEIMDKLGERFDLIAALHDLYNWSLMAQIMKGHKFISEAKIENYDNHKSDLAVLKRVFKQNPEAYAHMFKEPGGKKEKANYSAYVGLCKVKRSKTPITKCSYEEFITELKKRLEQFPSSEDKEYIKQRIKNGEFLRKAVNKENSIIPYQLHLQELKNILTKAERYLPFLKEKDEYGTISDKIISLFTYRIPYYVGPMNEHANHCWIVKKDKNGRVLPWNFNEKIDTENTAEKFIRSLTNKCTYLVGEDVLPKNSLLYTKFTVLNELNSVKIGRNLQKLDEELKAKVLKNLFMVYKHVTKREFVTYLLTEGYNRDEIEPVNGIENGFNSNLGPWIDLKKIMGESFNYKDGEQIIRDITIFGNDKNMLKSRIHRMYPSLSSKQVENLSSLSYQGWGKLSKELLLNVIAEPGEKHEMLVDKATGKALNIISAMEKYPLNFMELLSDRYGYTKAIEEKNKGRWGEGEITYEDVEALHVSPAVRRPLWQAMKIIREIVKIMGREPTRIFIEMTRGDGVNGKATVSRKDKLLELYKKCKDDTRDWVKELGTQENEDFRSDKLYLYYTQMGRSMYTGKPIDINELFNKNMYDIDHIYPQSFTGDDSLDNRVLVEKAVNSKKDAVYPLGDALNGCHIPWQNIHIEDVQKEMKPFWEMLCDKGFISKEKYKRLIRTTPLTNEEKAAFIGRQLVETSQSTKTCAELLSRAYPNTKIVYSKASNVSRFRQYGDFIKVSTMNDFHYAKEAYLNIVVGNVFYTKFTSSPLNFLKEKNSVYTLNTRSLYSRKISRGGVDAWIPPQKDKEGNIIPGHEGTMSTVRKWMSKNNILITRMTFEGKGGLFNQTIMKKGEGKLPLKGKLPLSDMSKYGGYTGVSLAHISLVRAKKGKKTVYMFESVPVYCAKTLKTKEDYVAYFKKVWKEENKDYEDLEILIPIIPLQSLIEVNGFKMHISGKNGNGYSVKNAQELCADNSFVAVLKKALKYNLLEQGEISDEEVLYLYDFFIDKLQNTIYSKKFDGIAKKLSSKRSKFSSLKLKDKCKVLKEVLQLFQCNSSSANLTALGCADRTGLLTIGKNISEKDHVYLIEQSITGFYEKRILLNPYEGK
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEVKKQAAKEYYLGLDMGTDSVGWAVTTPDYEVVKKSGKALWGIRLFDAANTAAERRMMRTARRRTHRRAHRIDLLQELFAPEISKVDPGFFARLDESRLWQEDKAVDQPYSLFNDKDFNDISYHKKYPTIYHLRYALMTSDRPFDVRLVYLAIHHIIKHRGHFLFENLKPGEEGSSGFPETFQAFLNEMKEELDIDIDPSKRDSLKSILKDTGITISEKSKKVLSCFGDTRNKSLKAAASLMSGGSASISDLFGDESLKESEAKQVSFSASNYEEKEPVLQGDLGDRFELILVLKGLYDWARLAELMGDSKTISEAKIKVYEKHKKDLKILKKLIRSVSYKDYYKTFKDVGPKSYSCYVGVCKVKGEKKVIPKRCPQDEFYKEITGVIEKADDSEDKAYALHEKETKNFLPLSVERINSHIPYQLHEQELKIILEKAEKYLPFLKEKDQYGTVSSKILQLLTFRLPYYIGPLSENSPNHWFVRKDKEGHIYPWNFSEKVDEAQSAENFIVKMTNTCTYLLGEKVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRAGAAGEKLNPDLKEAAWNELFLKSKKVTQKGLIRFLIRHRWDENEAKIIQGIDGDFKSSLAPWIDMKKILGDSFDKDLAERIIKNITLFGMDRKMLRKRLENFDVKLTSNQIKELLRLKYSGWGRLSKKFLTGILPVIGKNVEPLVDEATGEVMNIITALRKTNLNLMEILSDAHGFSAAISRENEGKLGETLTYKTVEDLAISPAVKRPVWQSLKIIREICHIMGGSPSRIFIEMARDPNGANEKKRTVSRKDRLLALYKNCKDDTRNWAEEISKYSDSDLRSDRLYLYYTQMGKSMYTGKPIDINSLSDRNIYDIDHIYPQSKTADDSLDNRVLVERSVNGRKSDDYPLSEEVHTRMKPFWDYLLKSGLISKRKYDRLVRNTPLSDDELAAFIGRQLVETRQSTKAVTEILKNIFPDTTIVYAKAGITSRFRQYGNFVKVRDINDFHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTANPLNFIHGDSPRYSLKDEVLYRYPVIRNGKTAWVPGEEGTMAVVRKWMNKNNILFTRMTYMGHGGLFDQKLMKKGKGQVSIKGEGAISDINKYGGYNKASTAYLMYVEGEKSNGSPAYVFETVPLYLADKLKTISDKEKYCEELWKNESDKNYKFTHPKVLIGQIPIQSLISLNGFRLCITGRTNNQYVLKSSEELVLSNQNVRILKALLKFVTRLQTAESLVKHSNNKKNESKSEPAIKLTSFDWTEENRIKTISLAEAEKQRNQDMLQLYDVFLDKLSNGIYGKRLGKQADVLSNGRETFVEMIPEEKCKLLAEILHLFQCGRVPANLKPIGGAASAGLHIMNKRLDPKEHPELIVQSVTGFFEKKIPLAPYRK
		
	
	 
		 
			 1347
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1347
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1347
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRDKSKFEKYYLGLDIGTDSVGWCVTDPDYNVLKFNGKAMWGIRLFDEASSAADRRAFRTNRRRLQRRKQRIALVEELLNEEISKVDPLFFIRIKESFFREEDKKEAVRQRYSIFSDAKYTDIDYHREFPTIFHLRHALMLHEQPYDIRLYYLAISHFMKHRGHFLFAGDISEATSFETVYRGLMDYIAENMEDISFSCTDTGKVQRLLTDRTTGRAEKKRIINGLFNEGKNTVQQKEILATLCGATVSLEKLFDDERLKDTEVPKFSFADGIDDDKETKLANALGERFELIVRMKAVYDWAVLTRILSGSKSISQAQVNSYTKHREDLKLLKKLVRKYIPNEYKEVFTDLSVSNNYAAYVGHVSANKKAFKVKRMTEQKDFCDYIRKKFAKVDSNDDELIRMRDELEKGTFMPKQVMKSNSAVPYQIHRQDLRKILDNMGVDYPSLSKKDETGLSSCEKIMKIFEFRIPYYVGPLNGYHSDKGGNSWVIRKRSGRVTPWNFQDMVDTKASAEAFMRRLTNKCTYLIGEDVLPKDSLMYSKYMVLNELNNVRINGNRIDVNTKQRIYKELFRDKSAQLSLNKLQDWLIKENIAEKDDQLSGIDKTFKAKLKSYHDFYKIIGTRVDTEPVMVDDIICNILIFGEDKRLLKERLHEKYGDILTQDEIKMISKLTYSGWGRLSYKFLNEIRAVDRETGELRTIIQAMWDGQENLMELLDSKHGYMDEVSKVNAEVEGRTREISYDLVSESYASPAVKRGIWQTLQVVKEIQKVTGHDPARVFVEVARSKETNPTRKDSRKERLISAYKSIQDETRDWINEINEKEERSFASKKLYLYYTQMGRDMYSGKPIDLDELMTTDTYDIDHIFPQSKTKDDSIINNLVLVRSEYNRDKSDVYPIPSKYRQEELWKMLEKHGLISEEKYARLIRRNGLSDEELAGFIGRQLVETRQTTKVVTQILGQTMPDTKVVYSKANAVSDFRKDNGFIKCRSVNDYHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTDNPMNFIHNANKPGSNEKYSLNHMYDYDVIRGGITAWKRGEDGSISTVRKYMNKNNILFTRYASEKRGGFYDQMLLKKGDGDLLPIKNKDTRYDTSIYGGYKNPSINHFMLVESDGKKGRKRTIEGVPVYLSGASIDRLERFCSQKLGLVNPIIRYLNIKINSLLKIEGYPMHLSGKSNARIVIKNAVQLCIEREQEDLIRRIDKVAERIREDKNYKVDEHDGITDDDMVRIYDTLYEKTKGIYKKRHSSQISILENGRETFVSMTIEDKIKQLLEILHLFQCNAVSSDLSKIGGASRAGVLVVGNEVSKYSDVRLITQSPTGLFEKEIDLLTV
		
	
	 
		 
			 1389
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1389
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1389
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEVKKQAAKEYYLGLDMGTDSVGWAVTTPDYEVVKKSGKALWGIRLFDAANTAAERRMMRTARRRTHRRAHRIDLLQELFAPEISKVDPGFFARLDESRLWQEDKAVDQPYSLFNDKDFNDISYHKKYPTIYHLRHALMTSDRPFDVRLVYLAIHHIIKHRGHFLFENLKPGEEGSSGFPEAFQAFLNEMKEELDIDIDPSKRDSLKSILKDTGITISEKSKKVLSCFGDTRNKSLKAAASLMSGGSASISDLFGDESLKESEAKQVSFSASNYEEKEPVLQGDLGDRFELILALKGLYDWARLAELMGDSKTISEAKIKVYEKHKKDLKILKKLIRSVSYKDYYKTFKDVGPKSYSCYVGVCKVKGEKKVIPKRCPQDEFYKEITGVIEKADDSEDKAYALHEKETKNFLPLSVERINSHIPYQLHEQELKIILEKAEKYLPFLKEKDQYGTVSSKILQLLTFRLPYYIGPLSENSPNHWFVRKDKEDHIYPWNFSEKVDEAQSAENFIVKMTNTCTYLLGEKVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRVGAAGEKLNPDLKEAAWNELFLKSKKVTQKGLIRFLIRHGWEEKEAKIIQGIDGDFKSSLAPWIDMKKILGDSFDKDLAERIIKDITLFGMDRKMLRKRLENFDVKLTSNQIKDLLRLKYSGWGRLSEKFLTGILPVMGKNVEPLVDEATGEVMNIITALRKTNLNLMEILSDAHGFSAAISRENEGKLGETLTYKTVEDLAISPAVKRPVWQSLKIIREICHIMGGSPSRIFIEMARDPNGANEKKRTVSRKDRLLALYKNCKDDTRNWAEEISKYSDSDLRSDRLYLYYTQMGKSMYTGKPIDINSLSERNVYDIDHIYPQSMTADDSLDNRVLVERSVNGRKSDDYPLSEEVHTRMKPFWDYLLKSGLISKRKYDRLVRNTPLSDDELAAFIGRQLVETRQSTKAVTEILKNIFPDTTIVYAKAGITSRFRQYGDFVKVRDINDFHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTANPLNFIHGDSPRYSLKDEVLYRYPVIRNGKTAWVPGEEGTMAVVRKWMNKNNILFTRMTYMGHGGLFDQKLMKKGKGQVSIKEKGAIANINKYGGYNKATTAYLMYVEGQDAKGKKVYVLENVPLYLKDKLTSIKDKEVYCDKLWNQGKDQKKKITHIKVLIDEIPLQSLISINGFKFHITGRTGTSYSVKSAEELVLDPNDAEILKSVLKFTERFRIATAKAKKDKNSGPLDVALQLTSYDWTKSGRNTELTPEKAAEMREKDLIHLYDVFLNKLTSFYGRAFHAQISVLQNGREKYEGLPPEWKCVVLSEILHLFQCDRVLADLTLIGGSSQAGALKFSKNLKPDNQPMLITQSVTGFFEKKISLAPYRK
		
	
	 
		 
			 1348
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1348
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1348
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSKKEKFQNYYLGLDIGTDSVGWCVTDPDYNILKFNGKAMWGIRLFDEATPASERRGFRTNRRRLKRRRQRIALLEELLSDEICKVDPAFYMRIKESFFIEEDKREEVRQKYSIFADSKYTDVEYHREFPTIYHLRCALMRHEHKYDIRLYYLALANFMKHRGHFLITGDVSEATSFEKVYESLTEYIDDNLEDISLSCADIGEVKALLCDKKAGKTEKKRRINELYNDGKNSPQIKEILASLCGAKVSLNVLFNDENLKEADVPKFSFSDGIDDDKDDKEEKLSTELGERYELIVRLKAVYDWSVLTNILEGCDSISDAQVKSYEKHGSDLKLLKQMTRLYIPEEYKEIFTDTSVPSNYAAYVGHTSGKGQTFKVERKVEQRDFCDYIKKKFADVESDDKRLMKMRNDIEKGTFMPKQVMKSNNAVPYQLHRQDLRVIIDNMGLDYPELAVKDESGLSVCDKILKIFEFRIPYYVGPLNGSHSGKGGNSWVIRKAKGRVTPWNFEDMVDTKASVEAFIMRLTNKCTYLTGEDVLPKDSLIYSRYMVLNELNNVRINGSRLDVAIKQRIFDELFKRRATQLSLNKLKDWMIKENIVESEDQISGIDVTFKAKLKSYHDFYRIIGTKVDTDPVMVDGIIKNLLIFGDDRAMLRGIISEKYGDRLSAEEIKKICRLKYTGWGRLSYKLLNEISDVDHETGELKTIIQAMWDGQENLMELLSSEHGYMESIRQINAAAKGYGTDICYDLVHESYASPAVKRGIWQTLLIVREIRKVTGYDPSRVFVEVARSKENDSRRKESRKSRLLALYKNIKDESHDWVKEIDVHEDRDFASKKLYLYYTQMGRDMYSGESIELDELMTDTYDIDHIFPQSRTKDDSIINNLVLVRSKYNRDKSDAYPIPDKYRQESLWKLLESKGLISKEKYARLVRREKLSDEELAGFIGRQLVETRQSTKVVTQILEQTMPDTKIIYSKANVVSDFREENQFIKCRSVNDYHHAKDAYLNIVVGNVYFTKFTNDPLKYIKDSKIHGENERYSLKHMFDYDVKRGNVTAWVAGEDGSIATVRKHMGRNNILFTRYATEKRGGFYDQKLLKKGSGDLVPIKGKDVRYDVEKYGGYNKPGINYFMLVESDGKKGRIRTVEGVPVYLNNASDEELKQFYTAKGLKNPTICYREIKINSLIRIDGYPMHISGKTGTRISIKNAVQLCVSSDMERIIHNIEKTMDKMKENKKYIMNEHDKITDADLVEVYDTLSLKLHTIYAKRQSAQISILEGGREKFLLLSPEDKCRQIAEILHLFQCNTVTSDLSKIGGASNAGDLKVGNKVSRYSEAKIIAQSPTGLFEQEIDLLTI
		
	
	 
		 
			 1393
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1393
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1393
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAEVKKQAAKEYYLGLDMGTDSVGWAVTTPDYEGVKKRGKALWGIRLFDAANTAAERRMMRTARRRTHRRAHRIDLLQELFAPEISKVDPGFFARLDESRLWQEDKAVDQPYSLFNDKDFNDISYHKKYPTIYHLRYALMTSDRPFDVRLVYLAIHHIIKHRGHFLFENLKPGEEGSSGFPETFQAFLNEMKEELDIDIDPSKRDSLKSILKDTGITISEKSKKVLSCFGDTRNKSLKAAASLMSGGSASISDLFGDESLKESEAKQVSFSASNYEEKEPVLQGDLGDRFELILVLKGLYDWARLAELMGDSKTISEAKIKVYEKHKKDLKILKKLIRSVSYKDYYKTFKDVGPKSYSCYVGVCKVKGEKKVIPKRCPQDEFYKEITGVIEKADDSEDKAYALHEKETKNFLPLSVERINSHIPYQLHEQELKIILEKAEKYLPFLKEKDQYGTVSSKILQLLTFRLPYYIGPLSENSPNHWFVRKDKEGHIYPWNFSEKVDEAQSAENFIVKMTNTCTYLLGEKVLPKNSLLYTEFMVLNELNNVRAGAAGEKLNPDLKEAAWNELFLKSKKVTQKGLIRFLIRHRWDENEAKIIQGIDGDFKSSLAPWIDMKKILGDSFDKDLAERIIKNITLFGMDRKMLRKRLENFDVKLTSNQIKELLRLKYSGWGRLSKKFLTGILPVIGKNVEPLVDEATGEVMNIITALRKTNLNLMEILSDAHGFSAAISRENEGKLGETLTYKTVEDLAISPAVKRPVWQSLKIIREICHIMGGSPSRIFIEMARDPNGANEKKRTVSRKDRLLALYKNCKDDTRNWAEEISKYSDSDLRSDRLYLYYTQMGKSMYTGKPIDINSLSDRNIYDIDHIYPQSKTADDSLDNRVLVERSVNGRKSDDYPLSEEVHTRMKPFWDYLLKSGLISKRKYDRLVRNTPLSDDELAAFIGRQLVETRQSTKAVTEILKNIFPDTTIVYAKAGITSRFRQYGNFVKVRDINDFHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTANPLNFIHGDSPRYSLKDEVLYRYPVIRNGKTAWVPGEEGTMAVVRKWMNKNNILFTRMTYMGHGGLFDQKLMKKGKGQVSIKGEGAISDINKYGGYNKASTAYLMYVEGEKSNGSPAYVFETVPLYLADKLKTISDKEKYCEELWKNESDKNYKFTHPKVLIGQIPIQSLISLNGFRLCITGRTNNQYVLKSSEELVLSNQNVRILKALLKFVTRLQTAESLVKHSNNKKNESKSEPAIKLTSFDWTEENRIKTISLAEAEKQRNQDMLQLYDVFLDKLSNGIYGKRLGKQADVLSNGRETFVEMIPEEKCKLLAEILHLFQCGRVPANLKPIGGAASAGLHIMNKRLDPKEHPELIVQSVTGFFEKKIPLAPYRK
		
	
	 
		 
			 1342
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1342
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1342
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSREKTKYEGYYLGLDIGTDSVGWCVTDPEYNILKFNGKAMWGIRLFDEATQAADRRAYRTSRRRLHRRKQRVALLEELLAEEVCKVDPLFFMRMKESFFREEDKKIDVRQRYSIFSDSNYTDADYHHEFPTIYHLRLALMQHSRKYDIRLYYLALHHFMKHRGHFLLNGDVSEARSFDVVYTSLCDYIEDNMEGLAFDCNNMEDVKNLLCDRKAGKAEKKRQISEMYNGGRNSVQQKEILASLCGASVSLEKLFSDESLKEGEITKFSFADGIDDDKEEKLETVLGERFELIARLKAIYDWTVLSRILEGSDSLSEAQVKSYDKHKNDLCLLKRLVRKYIPKEKNEIFSDLSIPNNYAAYVGHTSVKGKPITARRATEQADFCDYIKKKFSSIDAADPELDRMKEELDKGIFMPKQVMKSNSAVPYQIHRQDLEKIIDNMGKDYPNLAKKNTDGLSICNKILKIFEFRIPYYVGPLNGYHSDKGGNSWVIRRNSGRITPWNFEEMVDTKASAEAFIMRLTNKCTYLTGEDVLPKDSLSYSKYMVLNELNNIRINGVRLNVEIKQRIFDELFKKRNGQMSLKSLKKWMEKENLAEADDQLSGVDETFKAKLKSYHDFYKIIGSRVDTEPVMVESIIRNILIFGEDKRLLKGRIKEKYGDKLSDDEIKQMMKLSYTGWGRFSWKFLNEVNDADNETGEIKTILQAMWDGNENLMELLSSDHGYMDEIRNINASVEGRSEDIRYDLVKETYASPAVKRGIWQTLLIVKEIQKVTGYDPARVFVEVAREKEKNPQRKESRQTRLMALYKNIKDEVRDWQKEIGEHAERDFASKKLYLYYTQMGRDMYSGKQIDLDDLMTDTYDIDHIFPQSKTKDDSILNNLVLVKSEYNRDKSAAYPIPSQYRQESLWKMLRDKELITKEKYERLVRREPLSDEELAGFIGRQLVETRQTTKVVTQILEQTIPDAKIVYSKANNVTEFRKYNGFIKSRSVNDYHHAKDAYLNIVVGNVYYTKFTDNPLRYIRDGKAAEYSLNKVFDFDVSRGETKAWVKGETGTISTVRKYMRKNNILFTRYATEKRGGFYDQMMLKKGSGQLVPIKGKDMRYDTNNYGGYNKPGINYFMLVESDGKKGRKRTLEGVPVYLNGTSDEQLKLFCEEDLGLVNPEIRFREIRINSLLKVDGYPLHVSGKSNARILVKNAVQLCLSQNEEELVHKIDKVLDRIQDNKKYVIDNHDNIDENDLICLYDTLFGKLNKIYKKRHSVQLPVVESGREKFLEMDITAKCKFIREFLHLFQCNAVASDLSGIGGASHAGVLVIGNEISKLSDVRLITQSSTGLFETEIDLLTV
		
	
	 
		 
			 1242
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1242
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1242
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSSEPHDVRLVFLALHHILKHRGHFLTSGEIGELGGNLENSYSQLLSALLDDFSVDLSPNLAEPIKQILINKTIRRSEKLDALVDLMDREEEIIPLLAKLLVGYSVDIQKLFGEQYKGQSPKNVSFSGAGFEDEKQAELQQLLTDPEFSLLQTAFSFYSQVQLDSLLQGYSSFSAAKIGLFDQHKVDLKQLKAIFRANFPADVYTAFFSTSKDNYCNYVAYSGRCVQNGKKQPVVYRCLKDKFYEELKKQLAKLPQTARDSSELSAIMLKIENETYLPKPVSKDNSLVPNQIQLSELHQILKNASVYLPFLTRQGEEGLTISEMIEKIASFRIPYYVGPLNPAHRIIPGKPDGSRHAWLTKTHPEPIRPWNFERVVDQEQSATDFINNLTNKCTYLIGEDVLSKDSPTYAKFTLLNMLNVLSINGERLPVLVKQQIYQDLFLHPKNTSRVTKKALLNYLNTEGYPVTESELVGMDLDIPITLKAERQLEALAPGKLTLEDKEEIVRLITIFPESGSMLQNRLSRQFGSKLTESELKTIGKLKFSNWGQFSWKFLTGLVARGPEGKETTIIEAMWNYNLNLMELLSQEYGFSAAIEEYKQTMLGEQTGLSYALVDQYPTSPAVKKMIWQALKVVDEIVKIRKEPPEKVFIEVAREEGEKKRTTSRLDQVKQIFKANKDIEEHLKQELDTQTEETLRRKKLYLYFTQLGRCMYTGKAIDLEKLDAKDAANNEFYDIDHIYPRSLTKDDSLLNNLVLVESSANREKGDKFPISTGIQTARRSWWAVLKDKNLISEEKFRRLVRTTELTPEELESFISRQLVQTRQATKAAAEILKSALPESRIVFVKAGHVSDFRYQQNGFQFPKVRGMNDLHHAKDAYLNIVVGNVFDTKFTQNVRIFLKDHPKGGYNLARMYDFNVIGRSGEIAWQAGESGTIQTVKTIMASNIIQCTWQTHHQTSGQNGGLFDQNLMPKGKGQFPIKTSDPRLAGEDGINKYGGYNKPTGTTFFVVEHTKSRKRQRSILPLNLSWVLTHEQNPQELEAYCKEDLALVEPRVILTDLPYNAILEINGFPMRLLAKTGSSLKVATALQPYFPVEFEPLLKALARQPEEDKEAEAKPRGAFTPEDFLALYDHFTNKLGNEPYSRFSAFTNQHRNLSGSRENFIRLTPFEQTKVLGQILTLFLCDGRTSDLSLLQPKNPDGSPSTKNKQSGMLLISQNLQQGVQVIVRNYSCTGLFLSKTPLSLP
		
	
	 
		 
			 1363
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1363
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1363
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1341
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1341
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1341
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIKNSEYFIGLDVGTNSVGWAVTDENYNILKVKGKNAIGTHLFEEGKTAETRRVFRTAQRRKDRKRNRILLLNELFDSEICQIDVNFFPRLADSYFWAEDKKINQKNTIFNDAQYKDKDYHKEYPTVYHLRYELMTNKEKKFDIRLIYLAIAHILKNRGHFLFAGQDFNIENSFAELFKTFVSQMHSQLEIEIAENLADNIAKILREAITNTDKNKKLTSLLGKTNKQQAEIIKLLLGNKAILATIFNDDNFNETELKEIQFSKADYLDNEPKYAALLGEKMELITAVKAIYDWSVLSNILKGNTSISQAKIASYDQHKADLKILKQLLKQSLDKDNFSSFFANTTSEKNYCAYIGNSIAKNNSSVCSKEDFYKEIQNLLKPLADSESKTYILNQIALDEFLPKQKTADNGVIPYQLHLKELVQILENAAKHYDFLNSKEAELTISDKIIAIMKFRIPYYVGPLNNYHKIHSWIVKKSAEKVYPWNFEKVVDLANSGEEFIKRMTNRCTYLIGADVLPINSLLYSKFTVLNIINKLKVNDVQIDVDTKQKIYNKLCFTKANITIKDIKNFLLSECQINKNDTLSGIDADLKLSLKPYLDFFRILTEQLFDEEKIEASIKTIVLFGGEKKIIKQRIQAIWGNLISPEQLSAICRLNYSGWGRLSKEFLTEVYHVDPVSNNKFNIIEALYATNNNLMQLLSPQLSYIKNIEERNLEINGVITKFSYETLVKPLYCSPAVKRGIWRTLNIVRELEKVLGKPPKKVFIETTRANDVKGDLGRKSSRQKQLLAIYTKNSLDKDLLTSLKGYAERDLRIKKIYLYYTQLGRCMYSGKIINLADLLNKNLYDIDHIYPRSKTKDDSMDNLVLVDKNLNRSKTDVYPIETNLISAEALALWQRLGKIGLISNEKYKRLTRKEPFSNAELAGFINRQLVETSQSSKAVAEVLKQIFSEDQTEIVYVKSGNVSDFRKNTINRLKVREINDYHHAFDAYLNIVVGNVYNVKFTKNPLNFIDNAEYRSYSLKRIFDFDVKRGKQIAWLRGKEGTIQTVNKMLDTTRLQYTRYPRTVTGEFYKQMPLKKGSGEIPLKSADPRYQDKERYGGYTSDSGAYFILVKHLLKGKEARTIEYVPVRYAKKFELDKTLLLKYCLDKAPYGLELKSPKILIDKIKIDTLFNIDGFPMHISGRTGNYITFKPAVQLILDKESEQYLKKVTSFVERLKTDKDLKINAQYDKITAAENLKLYDLLLEKNNNKIYALRPASQIKVLQEGREKFNLLSLEQQCQLILQILLLTKCAFVRADLKLLGGAGQAGTVKKNKNISDYQKAKIINESPTGFYSQEIDLLKL
		
	
	 
		 
			 990
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..990
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..990
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1368
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1363
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1363
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1363
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1368
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1368
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1368
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1372
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1372
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1372
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1372
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1399
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1399
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1399
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1063
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1063
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1063
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..976
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1490
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1473
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1527
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1527
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSKHENLSPLTFGLDIGIASVGWAVLSQNQIVDMGVRAFDAAEDKDGKPNNQTRRGARVSRNRYDMRTWRLKKLTRLFRDVGMLTKSEIKHLFSAQHEKNVKHVSPWQMRAEGLSRPLTKQEWAQVIFHVIKHRGFKFFSKSEDPTKSGNDDADTIDASAKAERDGLRDGLTYTSKLLEKYPQFQTLGQAAHQLANAQQDKNEIYRDSKGNELNAKDCEEFQNAYRNKGKSYRHAFRRDDLIAELNALFDTQHKHDNPYTELALPDGIERLTEIAVSSETRRVEPTFRAQVFALLELQHPPISIEQMDAMIGDCELESEARNGKGKAERRAAKHTFSNERATWLQTLNNLRIKRDGKETTLTEQERNILLNLPYTQSKLTFKQAREILREQNGFPTHWREASFTKLSYRNKRKDDGSWLNIVTTDGTKTALGKYIKSEKERKDINKKLKQRLETGTMTFAELRQLYKLSENETFECQRKNEEIIPVALEDQYPISFDELDHKKAFIKMMPAKSKSAKKLTPKAIRALESLRAKPDASLADLRIAIEQTEELESGWQFEKSQKDIQPIQSANEDKTDVPIEYEDAQKAEEEILIELKGWHTFKRTLENNRPEWWASLQAAWREPQSDAGKTTAHQLDGIAEVLTKAQTDADVKKGFAPLQLDEAKLEALEGIRFKRYRNLSLKALRNILPDLEQGKSYKEACDRAGYQPITPPSRTRHLPPLESYLYERVRHGRTNGFGKTGYSEQRYKDLTNPVVARAFNQARLVLNELIDRYDQSPAYVHIELARDIARPLKGKWSNDKYIEGRLDVQKKQEENRNKRQLIRNNFAETHRISNPSEFQILKERLYHEQQCKCLYTLEELDLDRVVRDENYAQIDHIWPRSLTFDNSMENLALVHAHANQDKGSRIPYDYINSHSRFGSIETQRAEHWRKVAAHVMTCKGMSDNKQKRLLATELDADEFLARNLVDTRYATRLFARMVRDRLLFDGQTEDKTEDIDPSESGKSRLEKFHKTRVRTPQGGVVNFLRRRWLGDIKDRDAGDKHHAMDACIIAACTPKLIHHVNSWFSNQEKVPNQFKKRDDGTYTDKGTGEIISKDEARERGLYLPAPWDGFRHEFLEKYESIFVSRAIRKKRNVELHDANPMALRYYPVNLCELTPEMLDKKQLPPNLPESRLPLIESIRHRLLSNNGDAVSAFKDGFLIKNKKGKESVIHTLPLPIISLPADYFKRTSKQLGKSNKENFKDTAMKNVPLSQLSLKRLSEEKLGSTFHHRNNRMIEAIKAQLNNFKDDAEKAFAEPFYPFGKDRPFIKSIRLPAPCSSGIHVRGGAAKLGDALYTEMYKHDGAYWFRARYKVAQENSFGLPVMPKGAQHIGNFMKNDYVRIKHPNLTHCYREVGRHKDAYGNTLIDVEAIFENGIFEGYWNYFEPSNDRPVVQLHDNSPFFLLEAEKTLDKESLTLIAKPKEKKNSKAKTTEQVEYFEFCETPQDPPLKFSLVGDIKRKVSDAAFIEKLKVSILGSIQEGKDANDLA
		
	
	 
		 
			 1006
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1006
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1006
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSYKLGLDIGSRSIGWALLETGMKPSIVDIGVRVFPEGVDRDTTGLEKSKNATRREARGARRVHQRRNLRRDQLVKTLKSAGLLPEDKEQLSELFKKEPYQLRAMGLDEKLDLYEFGRALFHINQRRGFKSNRKTGKVNENNKVAEEADELQKKIREASCRTLGDYFANVNPEENRIREQYTFRSMYEDEFDKLWTKQCGFYPEVLTEDLRKKIRDEIMFFQRPLKPTDDLIGLCELEPEEKCCPRGDWYARRFRMLQDVNNLRVCNPDGSMASLTPEQRRVLLEELNKKKEMKFTAIRNKLGLLETQEFNAEYKVNEKGKKNENLKGDAFSAAMRNNNIFGPKVCDTMYEAEKIKLNDWLVELEDDELTEKLACEYGLDEDQIENVRKISLPQRYMSFSRKAIQKLLPLMEKGKRTDEALDEVYPNRNKTGAIDEKNKLDLPGDLRNPIVNKALFEIRKIVNAIIREYGKPTKIALEMAREVRGNAKERRELHFKMLENENRNKETRKRLTEDLKIRNPSRDDIIKYNLWEECGHSCPYTGKHISQTAIFGENPEFQVEHILPYNRSLDDSYMNKTLCDVHENAHVKGDKTPYEAYSQDEEKYEQIKQRIKALPWPKRRRFLQKEISLDKCIERELNDTRYICKEVVKYLKQIGINVRGTKGRITAELRHQWGLNSILDLAIKDMKNRDDHRHHAIDAAVVSVTDNKHLHKLAQSKYSTTGHSFTQPWPNFREELAEKVKHINVSHRVTRKVSGALHEETAYGPTGKIDEKGQEYYVFRKKLEDITPAMIKKEKIVDTVVQQIIKDRLTEYGIDPEKAKKLPKEVWNEPLYMKTKKSKKKVPIKKVRIQDVFNNMILLKDKSGKPYRAVATGNNHHIEIFEYKDKKEQTKRDGKVITMFKAVQRSQRGESVVCRDYKNGKNFVCSLAQNELFMIYLNDDSTELHRVQKITQSGNNITITLRPHTYAGKVSDFDKPPLVQRRTPNTLKGHKVTVDMLGRVHLAND
		
	
	 
		 
			 973
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..973
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..973
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSYTLGLDIGSKSIGWTLLRDKPKPSIVDIGVRVFPEGVDRDTKGAEKSKNATRREARGARRVHQRRNLRRDKLVKTLRASGILPEDEQELQELLKKEPYQFRAKGLDEKLELFEFGRALFHINQRRGFKSNRRTGREKEDGKVAKEAGELQKEIEGAGRRTLGEYFAGLNPEEQRIRDQYTFRSMYEEEYDKLWEKQSEYYPEVLTDELRGKVRDKIIFFQRPMRWDPDMIGDCELEEGEKRCPRGDWFARRFRILQDVNNLKIHSPDGTKRGLEDDERRIILKELDAHEKVKFSSLRKKLGLLETQEFNAEYEINEKGKKRDKLKGDEFAAAMRSRNVFGAKRWDSMGEQEKIELNDACLELDDDELREKMTDEYGFTKEQAERVLKVPLPQRYMSFSRKAIRKLLPLMEAGKRTDEALDEVYPDRNKMEEIKEEDKLPLPEDLRNPIVNKALFEIRKLVNAIVREYGRPGKIVIEMARDVKGNLREREEIQFKMRENERRNDEARTRLIQDINILNPSRDDIIKYKLWEECGRICPYTGKQISQVDLFINPVFQVEHILPYSKSLDDSYLNKTLCCVNENRLKGNQTPYEYYHGDKKKFEEIKQRVNRTAMPYWKKRKFWQEKVNTDKIIERELNDTRYICKEVVKYLKQICRNVTGTRGKVTAALRYQWGFIKDRDDHRHHAIDATVVAVTKQKHLRELAQSKYSSEGIRFNPPWLHFREELAEKVKHIDVSHRVTRKVSGALHEETHYWKEENGPHAGKFITSKPLDGKFTNNFAEHICDDTVKKLVFERLSEYDYEPKKAFAEPIYLKNKSGNPVPIRKVRVWKESYTLKKIRGNIWVEPGSNHHIEIYEYTDGKKKGKRDGEVVTMFEAIRRKKDGEPVVNREHGPDKKFVCSLSINEMFMLESDNKEYYLCRIQKMSQNKVIVLRPHTFAGNLKKQKPINKTPNSLKGYKVTVDPLGRIHRAND
		
	
	 
		 
			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTLGLDIGSNSIGWAILNPEKQEVINAGVRIFQEGVDRDTKGAEVSKNAARRAARSARRTRRRRNYRKDKLFRLLVRNGLLPQDPRQIQSLFQKDPYYLRAKGLDEQLEPYEIGRVLYHLSQRRGFWSNRKSEKKKEEGVVAKEAAQLQKQMTETGARTLGEFFARLNPHEQRIRGHYTFRSMYEDEFEKIWSTQSQFYQTILTDVLKHQVKDQTIFYQRPLKPSDELIGNCELEPNEKRCPKADWHARRFRILQVLNNLEIHNPNGTEQKLTEDQRKIVFQELLTSKEVKFDTLRRKLNLLETQTFNLEEGPKNQKKDSLKGDEFNAHLRKVLGRRQFERLTEEDQIDINTLLLDDTLQDEEVVEKLMERYGFTQEQAQEILEVPLPQKYMSFSRLAIQKLLPFLEQGMLTHQAIEAVYGSPQAPRSHQTLDRLPFPEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALIRVYGKPAKIKLEMARELKGSKREREEIQFRQRQNEQENETARQELVRMGILSPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQEALFGPHPEFQVEHILPYSRTLDDSYMNKTLCAVDENRRKGDQTPYEFYNGTEQFEQILQRVAKLPYPKRRRFWQQQVELDNFIQRQLNDTRYISRKAVEYLKTLGCTVQGTRGQVTAELRHQWGLNSILDDSYLGEEKKRDDLRHHAIDAAVVAVTENRHLRDLAASKYTPAGRAAARFAPPWEGFRNQLQKIVNQINVSHRVTRKVSGPLHEETSYGPTGLKDDKGQDIYVYRKPLESLTLAMVPKIVDPVVRQIVTARLEQFGLQPAGEGKISKEVWKEPLRMKTKDGRPGPLIKSVRIRDVFNNLIPIKDKDGKPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDAKGKTRREGRVISMFEAVQRSRRKEPVVCRDYGDGGKFVCSLSKNESFMLKMDDGNFVLHRVQKIIQDGRIVLRPALFGGKVSDSDSPPLIQRRNYSTLDGYKVSVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MASHTLGLDIGSNSIGWALLHLTKNPTILDMGVRVFPEGVDRDTKGLEKSKNVTRREARSARRTHQRRSLRKEQLLRTLQTAGLLPKDDSQLRSLFQINPYQLRKKGLDEKLEPYEFGRVLYHLSQRRGFKSNRKSGKPKEDGVVIKAGNALQAEMDNKKCRTIGEFFASLNPEEQRIRARYTFRSMYEKEFDLLWTKQAGFYRDTVAEDLEKKIRDGIIFYQRPMRWDPDRIGNCELERDENGKPLKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLRVQNPDGSEDKLSEEQRKPILEGLEQKEKLSFDEIRTKIGLMETQKFNAEYRIGPKGKKVESIKGDVFAAKMSGRSIFGAKRWDALDEQERIRLNESLVDLEDDQLRENLRSEYGFDDKQIEAVLKISLPQGYMSFSRKAIQKLLPKMEEGLLTHEAIKEVYGERQTNVGGEQTEKLGDPPELRNPIVQKALYEVRKVVNALVREYGKPERIKIEMARDVQGNRRQREELHWKMRENETRNENTRKRLIEDIGIRNPSREDRIKYNLWQECDRRCPYTGRQISQEALFGLNPEFQVEHILPYDRSLDDSYMNKTLCHVDENRVKHDKTPYEAYSHDPDRYEQIKQNIKVLPWPKRQKFLEQKINLDTHINRELNDTRYICREVIAYLEKMGVPVRGTRGKITAELRHQWGLDGIFKEIGTNRDDDHRRHAVDAVVVGVTENEHLRRLARSKYSVTGVSFEAPWDNFRDEMRERVRHINVSHRACRKVSGKLHEETNYGPTGKKDENGQDIYVYRKPLDALTVPMVEKIVDPVVQEIVKTRLVEKGISLDSGDRKIPKEVWKEPLYMRTTKSDKKVPIKSVRIHDVKTNVKPLKDKTGNVYRVVEPGSNHHIEIFEYTDKKGQVKRDGTVVSMFDAVQRSQRGEPVVFRDYGDGGKFVWSLAINEMFMLETDSGQHVLHRVQKMDQNKRVTLRPHTYSGKLSDYDVSPLIQRKSPGTLRGYKVMVDPLGGIWPAND
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSNYTLGLDIGSNSIGWAILDLGDKPSIACLGVRVFPEGVDRDTKGLEKSKNATRREARGARRTHHRRNLRKQQLLNILQANGLLPKDVSQIKSIFQREPYGLRKKGLNEKLEPYEFGRILYHLSQRRGFKSNRKSGKAKEDGVIEKDAKALSAEIDKKGCRTIGEYFSQLNPEEQRIRGKYTFRSMYEKEFDLLWEKQKEFYPEVLFEDLRKKIRDEIIFFQRPLKPTNELIGECELEPGEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLIIQNPNGIEELLSTERRKILLDELGQKEKLTFDKIREKLGLIESQKFNAEYKISRSGKRVESMKGDVFAAGMRSKNVFGSKRWEGMDEQEKIKLNEWIVELEDDQLKEKLQSEYGFDDKQIEAVLKISLPQGYMSFSRKAIIKLLTSMEKGKRTDEALDEVYPDRNKMDEDEQKNKLDLPPDLRNPIVQKALFEVRKVVNAIVREYGRPARIKIEMARDVQGSSRQREELHWKKFENEKRNEEARKRLREDIGITNPKRDDVIKYNLWEECGKTCPYTGRQISQEALFGSNPEFQVEHILPYDRSLDDSYMNKTLCEVHENIHVKKGQTPYEAYSHDQEKYEQIKQNIKVLPWPKRQKFLQKEIDLDQHIARELNDTRYICREVVRYLKQLGVYVKGTRGKITAELRHQWGLDGIFEELGVRRDDDHRRHAVDAVVVGVTENEHLRKLARSKYSVTGILFEKPWPDFREEVREKVKHIDVSHRACRKVSGKLHEETNYGPTGEMDENGQDIYVYRKPLDALTLPMVEKIVDPVVQEIVKNRLIEKGINLEAGNRKIPKEVWKETLYMKRTKSNKQVPIKKVRVRDIFNNMILFKDDSGKKYRAVTPGSNHHVEIFERTDKNGCIKRDSKVITMFEAVQRSQKGEPVVKRDYGDGKKFVCSLSINDMVMMKNKAGETDLYRVQKMDANKMVRFRHHTASNLDRKETYIDKTAHLFEGYKVTVDPLGRVLLAND
		
	
	 
		 
			 1022
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1022
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1022
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPNILGLDLGTNSIGWALLESSDDKGNDITGIVDTGVRIFQEGVDRSTTGAELSKNASRRAARGARKLHKRRNQRRYDLKEALINHGLLPEEGSQTWHTIMQSNPYMLRSTLLQLKQSQVDKEADKLLFAFGRALYHLNQRRGFKSNRKAGESDGKVATALTELQQQMDDGNFQTLGQYLYSLNPKEQRIRGKYTKRSMYEKEFDALWSHLSSFYPKKLTESLKYELRNIIFYQRPLKNQKNLIGLCELEKRIAINKKEEKVWTGKKRSPKGTWYAQQFRMLSEINNLTVMDDDKEWQLAEDLELRDKLVAAMQKKKTMNFSAIRKLLFSKDDQPWEHLRFNLEEGGRDKLQGNASEASLRGALKKKYDVLSIEQRDTLIHDLIFLEDETILRRHCEALDFDEEETQKIMKIKLEDSYFRLSQKAIKKLLPFLEEGLKYSDAVEAAGYLRKDQQEEQIVAQLGEPPQLRNPIVQKALFEVRKVVNAIVHEYGLPAKIRIEMARDLKQSTGQRKEVSFQNAKNRKRNDEIRVRLINEYGIHNPSRDDVIKYRLWEECNHTCPYTNTTISAAMLFSSEVEIEHILPYSRTLDDSYINKTLCMSSENKTKGNQTPYEAYHADYERYQTMLAGVRKFKPPFGYKKWNKFRQKEISLDSFIERQLNDTRYISREVLSYMEPLVGKKNVQSGRGQMTSTLRHLWGLNKILHKSGEKTREDHRHHAVDAVVTALSTPKALESVSAASKYGRLDKLSIEQFPVPWDGFHHDVEEKIQGIIISHRVMRKIRGALHEETAYGELKFTDDKNRKMYAVRKAVSALSHKEITQIADEKIRGAISSYILQKGFDPKEKTDVAKALKDADKNPPTMQSGQVIKKVRLHKPFSKMRMLKNKQGHEYRAMQEGSNHHIVIYEYEDKKGKTKRGGVVVSMFDAAERAKTGKPIIQRELGEGKRFVMSFSINELVQVPKREDGFDVYRVQKMNAATQITLRLHTAANINDNSARLLVQPNTFKGSKVVIDPLGNMFPAND
		
	
	 
		 
			 1004
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1004
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1004
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGYVLGLDLGSNSIGWAAVRKDDEDDQPAVQAGVRIFPEGVQQPNTMREKPRGQQRREARSARRVHQRRNHRRHALREALTEVGLMPGDQKDLDAVFRMEPYALRAKALDHRLDPHEMGRVLYHLCQRRGFKSNRKSSGDGKEGEVKKATAQLADAMSEAGSRTLGEYLARFVRADGTSRDHARTDLPRIRYRYTLRSMYSEEFDAIWEAQQPHHPDVLTDELRSRVHHIIFYQRPLKYRKEVIGDCELEPGEKRCSRGHWLAQQFRLQQEVNLLKLVEADTGEERPLTEEERTTLVEALTPKSKMTFDQIRKILDLHDADTFNLETAAGRKNLSGNPIERALRAKPLGKWYETIDDQTRDQLYDALAEVEDPAELERLGREEWDLDEKQVTKLLAISVPTGRFRLSLKAIRKVMPFLEAGHIYSEAKEKAGYDIVRKVEVHDNLLPVDQVVPNLTNPLVHRALAETRKVVNRLIREHGIPDEIVIELAREMKSSRDRRRKRHFENLDRRRENDDIRSRLISEFDIPNPSRADVIKYRLWQECERVCPYTGRTISAAKLFSNEIDVEHILPYDRTLDDSYMNKTLCFADENRRKGKQTPWEAYGTDEERFEEIIQRVRNLPYPKRKRFAQKEVKLEGFVERQLRDTCYISRQSVAYLRTLGCTVRCVKGATTAVLRHEWGLNGLLDDGPVEGKTRDDHRHHAVDAAVVALTTRSALQRLSSARFDRQTEMPPPWPSLRQDMIEALGEIRVSHRHDRRLGGAMHKEMIYGPVDRRGEGVRRAPLRKLSWNRVSDIRDDAIRAIVQKAVKEACQAEGIELKPSDPLSKALGDQVVCMPSGVPIKKVRFLTRDSSLRPLDDSDGSPATKLVLPGSNHHLAVYEKDAGAWTGRIVSRFEAYRRRREGLPIVSREPLDGMGFVMSLCLRDMLLMQDPDTGRDELWVVKAFSVGKTPRFQPDIQIIRHTTAHPGKHGDLRITNWETKFRKLNPRKVSVDPIGRISACND
		
	
	 
		 
			 540
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..540
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..540
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKVLGLDLGSNSIGWALLESSDDRGNNFTGLIDTGVRIFQEGVDRTTTGAEISKNAQRRSARGARKLHKRRNQRREALKALLIQHGLLPESQAEFETLMQTNPYELRAKGVDEKITLYEFGRALYHINQRRGFKSNRKAGESDGKVATALVELEKQIQDGGFKTLGEYLYSLDPKEQHIRRRYTKRSMYEDEFKILWEHLSPFYPDKLTEELKSKVFYTIFYQRPLKVQKHLVGLCEFEKREVVNRQGEKVWTGKKRSPKGTWYAQQFRLLSEINNLKVIDGNDEWQLAEDLDLRDKLIAALQKKKTMNFSAIRKLLFEKNQHGFEHIRFNLEEGGRDKLKGNEAEASLRSILKKKYDALTEKQRDTLIHDLLFIEDEKVVRKHCEQLGAALELTEEQVEKLSKVKLVDGYLHLSEKAIKKLLPHLKQGLKYSDAVEAAGYLRKDQQEERIVPRLGEPPQLRNPIVQKALYEVRKVVNAIVWEYGKPDFIRVEMARDLKQSASQRKEASFQNARNRKRNEEIKNRLQKEYGIHNQAVMM
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METELVLGLDLGTNSAGWALIEHSVGADGLAKPTRLVDAGVRIFPEGIEAKSSESRNVARRAARGMRRQHDRRNRRRDALRHRLQRAGLLPCEKTELAAVLSANPYALRARGLDEKLEPFELGRALYHLGNRRGFKSNRKTERKTNKKDKDTVQTAITDLQKKIEDAKARTLGEYLSRIDPFKERTRCRYTSRAMYEHEFDALWDAQRPNHPAILTDDLRRQIHETIFNQRPLKVQKNLVGKCELEPTRKRAPKGLWYAQQFRLLQDVSHLEVLDIKTGEIRKLNDGERKELIAELQKKQTMTFDQIRKTLGMLDGQKFNFETANHRDKLKGNSTEARLRKALAKSYDQLTAQTRDEIVRDLLYLDDADVIRSHAISRWKLNEEAAEKLAGIDLESGYLHLSERALRKLIPHLEQGLSYMEAVVAAGYERPDQRKIEVRKELTREDMPDLRNPIVTVAMNQTRRLVNAIVREHGKPARIRVEMARDLKVSLKKRSEILSENKKNRLENETTDKILEQDFGISNPSRDDRVRYRLWKEAGYACPYSGQTIPKQSLFSPDWEVDHILPLPLSGDDSYLNKVLCATAANRDKGDRTPWQAWHGEETRWDEIVHRIKVLPWPKRKRFEVKEIDTDVFIARQLNDTRYIAREARSYLETLTGKNGVQVGKGGVTAALRRRWGLNGILSDSGEKTRADHRHHAIDAVVIALTTVGVVKRMSRLSALGRRPEDAGFPPPWEHFRDDVKRRVETMLVSHQAQRGLRGPLHEETNYGILGLKDEKGNELFAVRKSLAAMTQSELERVADNNVREIVKAHLRAHGADPEARNAEKTEQWKKAMTPPNYPTLPNGNGAPVPIKKVRLHKPSGGMIRMKNRDGVEYRAVESGSNHHIVIFEHTAEGKKKGGWDGEVVSMFEAAQRIRRHEPIIRRDLGEGKKFVMSLSINEIVKVTENGESAYWRVQKIDAGNMRVTFRPQNDARKSEDKSFEKTIGVGPLKKLAPAKVTIDPVGREHPAHD
		
	
	 
		 
			 1010
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1010
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1010
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METELVLGLDLGTNSAGWALIEHSVDADGLAKPTRLVDAGVRIFPEGIEAKSSESRNVARRAARGMRRQHDRRNRRRDALRHRLQRAGLLPREKTELAAVLSANPYALRARGLDEKLEPFELGRALYHLGNRRGFKSNRKTERKTNKKDKDTVQTAITDLQKKIEDAKARTLGEYLSRIDPFKERTRCRYTSRAMYEHEFDALWDAQRPNHPAILTDDLRRQIHETIFNQRPLKVQKNLVGKCELEPTRKRAPKGLWYAQQFRLLQDVSHLEVLDIKTGEIRKLNDGERKELIAELQKKQTMTFDQIRKTPGMLDGQKFNFETANHRDKLKGNSTEARLRKALAKSYDQLTAQTRDEIVRDLLYLDDADVIRSHAISRWKLNEEAAEKLAGIDLESGYLHLSERALRKLIPHLEQGLSYMEAVVAAGYERPDQRKIEVRKELTREDMPDLRNPIVTVAMNQTRRLVNAIVREHGKPARIRVEMARDLKVSLKKRSEILSENKKNRLENETTDKILEQDFGISNPSRDDRVRYRLWKEAGYACPYSGQTIPKQSLFSPDWEVDHILPLPLSGDDSYLNKVLCATAANRDKGDRTPWQAWHGEETRWDEIVHRIKVLPWPKRKRFEVKEIDTDVFIARQLNDTRYIAREARSYLETLTGKNGVQVGKGGVTAALRRRWGLNGILSDSGEKTRADHRHHAIDAVVIALTTVGVVKRMSRLSALGRRPEDAGFPPPWEHFRDDVKRRVETMLVSHQAQRGLRGPLHEETNYGILGLKDEKGNELFAVRKSLAAMTQSELERVADNNVREIVKAHLRAHGADPEARNAEKTEQWKKAMTPPNYPTLPNGNGAPVPIKKVRLHKPSGGMIRMKNRDGVEYRAVESGSNHHIVIFEHTAEGKKKGGWDGEVVSMFEAAQRIRRHEPIIRRDLGEGKKFVMSLSINEIVKVTENGESAYWRVQKIDAGNMRVTFRPQNDARKSEDKSFEKTIGVGPLKKLAPAKVTIDPVGREHPAHD
		
	
	 
		 
			 980
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..980
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..980
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSYTLGLDIGSNSIGWALIEIGKNPSIINMGVRIFPEGVVRDTKGLEKSKNQTRRESRGARRTHQRRNLRKERLLNILQTVGLLPKDESELRSLFHTNPYQLRKNGLDEILEPYEFGRVLYHLSQRRGFKSNRKSGKAREDGVIIKGANALQTVMDTKRCRTIGEYFAGLNPGKKRIRSQYTFRSMYEKEFDLLWAKQAAFYPEILTDELHRKIRDEIIFFQRPLKPTDELIGKCELEPGEKRCPRGDWYARRFRILQDVNNLKIQNSDGTESKITKEQRSFILDELSKKKELKYEDIRKKMGLMKTQVFNLEQDGKVKTLKGDVFSAVMRSKNIFEPKFWDAMNEKEKIKLNEWFVELEDDQLREKLRSEYCFDDKKIETVLKISIPQRYMSFSRKAIIKLLEFMEQGALTSEAITLSYRDKGKDKDSSDVCDRLPLPEDLRNPIVNKALFEVRKVVNALVREYGKPAKIKIEMARDVQGSRRQREELHWKMRENEKINENARKRLREDIGINNPTRHDVIKYKLWEECGKRCPYTGKHISQTAIFGSNPEFQVEHILPYDRSLDDSYMNKTLCEVHENIHVKKNQTPFEAYSHNPEKYEQIKQSIKVLPWPKRQKFLKQEINIDNHINRELNDTRYICREVVEYLKKLGVNVRGTRGKITAELRHQWGLDGIFDELGTRRNADHRRHATDAVVVGVTENEHLQKLARSKYSVTGVSFYPPWHGFREDVREKIDQINVSHRVCRKVSGKLHEETNYGPTKNKGLYVFRKELKNLTLPMVKNIVDPVVREIVKKRIEEKGSDFWKEPLYMKTTKSNKKVPIKKVRVYNVAENVIPMKDLSGQIYRYVETGSNHHIEIFEYKDKKGNIKRDGKVVTMFKAVQRSQHEEPVVQTNHGADKKFIFSLAINDMFNLELEDGSKILHRVQKIDKNNRIILRPHTYSGKVSDYDKPPSIQRKSASTLLGCKVTVDPLGKIWPAND
		
	
	 
		 
			 997
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..997
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..997
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTSYTLGLDIGSRSIGWAIIDKINKPAIANMGVRIFPEGVDRDTKGLEKSKNFTRREARGSRRSHQRKNQRKKQLLTMLQNAGLLPKSETELTALFRYNAYQLRKKGLNERLELYEFGRILYHLSQRRGFKSNRKNRKSKEDGIVIKAASALQTDIDNKGCRTIGEYFAGLNPEEQRIRGQYTFRSMYEKEFDLLWSKQKEFNPELLTETLRIKIRDDIIFFQRPLKPSDELIGSCELEMGEKRCPRGDWYARRFRRLQDINNLIIQNPDGSENKLTNDQRNILIGDLCQKEKMSFDKIREKIGLMETQKFNLEQDGKIKFLKGDIFTAKMRSKNVFGSKRWGQMDEQEKIEINTAFLEFEDDKLIEKMKTKYGLDEKQIDVAMKVSLPRGYMSFSRKAIIKMIPFMELGCLTHEAIEKAGYERNRSTNAESVQKLPLPSDLRNPIVQKALFEVRKVVNAIVSEYGKPEKFVIEMARDVHGSRRQREELHWKMRENEKINEQARKRLIEDIKIDRPKREDIIKYKLWEECGKTCPYTGKHISQTALFGTNPEFQVEHILPYDRSLDDSYMNKTLCEVHENIHIKKGQTPYEAYSNNPEQFEEILERVNKSMMPYPKRKKFWQKEINLDQQIARELNDTRYICREVVSYLKQLGIYVKGSRGKITNELRHQWGLDGIFDELGSRRDDDHRRHAVDAVVVGVTENEHLKKLAISKYSLTGVQFEQPWENFRDEIREKVKNINVSFRVQRKVSGALHEQTSYGPTGKKDENGQDIYVYRKSIDALTVPMVQKIVDPVVRAIVKNRLMEKGIGIDDGDRKIPKEVWNEPLYMKTKKSDKIVLIKKVRIADVFKKMIPIKDKSGNPYRYVAPGSNHHIEIFEYKDKKGRTKRNGNVITMFEAVRRSQRSEPVVQKDHGPNKKFIFSLARNEMVMLDIGDGKEILHRVQKIIQDGRVIFRPHTFGGKLSDSDQPPSIQRKSASTLKGYKVIVDPLGRIYRAND
		
	
	 
		 
			 1005
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1005
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1005
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNSYTLGLDIGSNSIGWSLMDMGERPAIIDMGVRVFQEGVNRDTKGLEKSKNATRREARGVRRTHQRRTLRKQQLLSVLQSKGLLPNDESKLVSLFHTSPYELRKKGLDEKLEPYEFGRVFYHLSQRRGFKSNRKSGKAREDSVVIKWANALQTEMDSKKFRTIGEYFAELNPDEKRIRGKYTFRTMYEKEFDLLWAKQAEFYPEVLTEDLRKKVRDEIIFFQRPLKPTDELIGECELEPGEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLIIQNPDGTEEKLSNQPDHRKILLDELGQKEKLTFDKIRKKLGLLETQKFNAEYKIGRGGKTVESLKGDNFSAGMRSKNVFGPKKWDEMDEQEKMKLNEWIVELEDDQLREKLRGEYGFEDKQIEAILKISIPQGYMSFSRKAIINLLEFMEQGAITSEAIDVAYRDRKTTGGENDLDKLPPTEDLRNPIVNKALFEVRKVVNAIAREYGKPARIKIEMARDVQGSQRQREELHWKQWENKKRNEGARKRLREDIDISRPTRDDVIKYKLWEECGRRCPYTGRHISQEALFGPNPEFQVEHILPYDRSLDDSFLNKTLCEVHENIHVKKNQTPYEAYSHDTEKYEQIKQNIKVLPWPKRQKFMQSEINLEKHIERELNDTRYICKEVVKYLKRLGVNVKGTRGKITAELRHQWGMDGIFDELGVRRDDDHRRHAVDAVVVGVTENEHLRKLARSKYSVTGMFFDLPWQNFREEVREKVRHINVSHRVQRRVSGKLHEETNYGLTGKKNEKGQDIYVYRKPLDGLTIPMIKDIVDTVVREIVKNRLLEKGIDLNAGDRKIPKEVWKEPLYMRTKKSDKKVPIKSVRIHDVKTNVILMKDNTGKVYRVVEPGSNHHIEIFEYTDKKGNVKRDGKVISMFDAIQRGQRGESVVCKDYNDGKNFVCSLAQNESFMLELDEDSTELHRVQKITQSGNNITITLRPHTYSRKVSDSDKPPLVQRRTPNTLKGHKVTVDMLGRVHMAND
		
	
	 
		 
			 999
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..999
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..999
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTAYTLGLDIGSKSIGWALLDEKENKIINLGVRVFPEGVDRDTKGLEKSKNATRREARTARRNHQRRNLRKEQLLRTLQAEKLLPLGNSGLKSLFHTNPYKLRKKALDEKLDPYEFGRILYHLSQRRGFKSNRKTGKTKEDGFIIKGANALQKEMDDKNARTIGEYFAGLNPDEKRIRGQYTFRSMYEKEFDLLWTKQTEFYPDILTEDLQKKVRDEIIFYQRPMKWNPETIGNCELESGEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLIIQNSDGSERNLNDEQMKGKREKLLSELSKKKDITFDKIRKLLGLIKTQKFNAEYKIGRSGKHVKSLKGDTFTAGMRSKNVFGVKRWDAMDEHEKMNLNKWLIELEDDQLREKLRAKYGFTDNQIEAALKISVPQGYMSFSKKAIVSLLEFMEQGALTSEAIAQAYPNRKATSEENKGLDRLRPPESLRNPIVNKAMFELRKVVNAIVREYGKPAKIKIEMARDVQGSKRQREELHWKIFENEKRNEEARKRLREDIGIRNPRRDDVIKYNLWVECGKRCPYTGRQISQAALFGPNPEFQIEHILPYDRSLDDSYMNKTLCAVRENIHIKRDQTPYETYGHHPERYEQIKQNIKHLPWPKRRKFLQKEIDLDQSITRELNDTRYICKEVVRYLKKLGVYVRGTKGKITGELRHQWGLDGVFDELETKRNDDHRRHAVDAVIVGVTENEHLRKLARSKYSVTGARFEPPWPDFREGIREKVKQINVSHRMQRKVSGKLHEETNYGMTGKKDEKGQEYFVYRKKIEDLTVPMIEKIVDPVVRDIVKQRLTKKGIDLSKRGKIPKEVWKEPLYMKTTISDNKITIKKIRVQEVFNNMIVMNDIQGRPYRAVAPGSNHHVEIWEYTEGPKKGKRDAEVVSMFEVVNRSRRGEEVVNREHGVAMRFVCSLAINDMVMLSNNYGEMDLFRVQKMNVNKQVYFRHHTASQIDDDTTVIRKQANLFDGYKVTVDPLGRVWPAND
		
	
	 
		 
			 990
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..990
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..990
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKSYTLGLDIGSNSIGWALLQDGKKPSIVGIGVRVFPEGVDRDTKGLEKSKNATRRETRGTRRVHQRRNLRRDQLVKALQSVGLLPESKKELNNLLGKTNPYELRKRGLDGKLELYEFGRVLFHINQRRGFKSNRKSDKKKEDGLIAKGAGELQKRINDAKCRTLGEYFADLNPEKERIREQYTFRSMYEEEFDKLWDKQAEYYPDVLTEDLREKIRNEIIFFQRPLKPTEELIGPCGLESEEKRCPRGDWYARRFRLLQDVNNLKIHNSDGSVNELTEEQHQIILVHLSKSKEVKFSKLRKVLGLLETQEFNAEYETNEEGKKREKLKGDEFNASMRSKKIFGPKVWDAMEEVMKIKLNGWLVDLGDDELIEKLTAECGLNEGQIEAVLKITLPQRYMSFSRKAIQKLLPLMEAGKRTDEALDEVYPGRNKVEEINEEERLPLPEDLRNPIVNRALFEARKVVNAIIQEYGKPKKIAIEMARDVRGNARQRKELHFKMLENEKRNEQTRKRLVEDIGIANPSRDDVIKYNLWIECGTICPYTGREISQEALFGQNPEFQVEHILPYDRTLDDSFMNKTLCYVNENRLKGARTPYEFYNGDENKFEEIRQRVNKTKMPYWKKQKFWQKEINTEKIISRELNDTRYICKAVVRYLKQICPNVAGTRGKATAELRYQWGLIKDRDDHRHHSIDAVVVAVTEQKHLRELAKSKYSIDGIVFRQPWPHFREEVEEKAKHINVSHRVQRKVSGALHEETSYGPTRLKDDKGQDVFVYRKKLEDLTGAMVEKIVDPVVKEIVKERLSEKGYAPEKKSTKLPKDIWQEPLYMKTTNSDKKVPIKKVRIRDVFNNMIFLNDREGKPYRAVAPGNNHHIEIFEYTDKRGNIKREGKVITMFEAVQRSQQGEPIVKRDYSDGKKFVCSLAINEMFMLEMDNGLEELYRVQKISQNGQIYLRPHTYAGDLKKQKGISKLPNKLKGHKVTVDMLGRVHMAND
		
	
	 
		 
			 993
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..993
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..993
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGSYTLGLDIGSHSIGWAILDTDKKPSILDIGVRVFPEGVDREKGQEKSKNATRREARGARRVHQRRSLRRDQIITTLKSAGLLPKDNKELNEFLNEKNPYELRKKGLDEKLDLYEFGRVLFHINQRRGFKSNRKTGSLKEEGQIAKSAGELQSVIEEQGYRTLGEYFAGLDPEEQRIREQYTFRSMYEHEFDLLWAKQSEYYLQGLTDELRKKIRDEIIFFQRPMKWDPDTIGDCQLEDGEKRCPRGDWYAIRFRILQDVNNLKICNPDGTIETLIPEQRKIILDELNKKREVRFTTIRKKLGLLETQKFNWEYEINERGKKREKLKGDEFTAAMRSRNIFGAKRWDALDNQQKIEINKVCLELENDELLEKMIVDYGLSEEQAEKAVKISLPRGYMSFSRKAIQKLLPLMEDGMRTDEALNKVYPERNRDKEAGEADKLGMPEDLRNPLVNRALFEVRKVVNAIFREYGKPKNIKIEMARDVRGNARQRKEIHFKMLDNKKRNEQTRKRLMEDMGIANPSRDDVIKYNLWIECGKVCPYTGKAISQEALFGPNPEFQIEHILPYDLILDDSYMNKTLCEVHENIHVKKNQTPYETYSSNPEKFEQLNQRINKTAMPYWKKQKFWQKEIDTGKIIIRELNDTRYINREVVKYLKQICSNVSGTRGKTTSELGYQWGFVKDRDDHRHHAIDAAVIAVTGPEHLRQLGKSKYSDGTISFQPPWPHFREELAEKVKHINVSHKPRRKVSGALHEETNYGPTGLKDEKGQEYFVYRKKLEDLTVPMVSKIVDDTVKGIVKSRLAEFGIDPDKKVKERNISKDIWTTKPLYMKTKKSKKKIPIIKVRIMEVLGNTEGIKDKDGKTYRYVKPGSNHHVEIWEYTEGEKKGKRESVVVTMFEAVRRSCNGEPVVQRNRGLGTRFVCSLAINDMVMMKNKAGEMDLYRIQKMDANKIVRFRHHTAAKIDKKETYIDKTAHLFDGYKVTLDPLGRIYAAND
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MCTLGLDIGSNSVGWAILDPGASKVIDAGVRIFQEGVDRDTKGAEVSKNANRRAARSARRNRNRRNYRKDKLLRLLIRNHLLPQNTQELQQVFTKDPYFLRAKGLDEQLEPYELGRVLYHLNQRRGFWSNRRSEKKKDEGVVTKSVTALQQQVTQTGCRTLGEYFSQVNPHENPIRGCYTFRSMYEDEFERLWQVQSSYYQAILTEPLKKEIKDRTIFYQRPLKPSEDLIGECELEPGEKRCPKADWYARQFRILQTLNNLKIQNPDGTESVLTDEQRKVVLEELLNNKNVKFDALRNKLGLLETQTFNLEEGPRGKKKETLQGDEFNAHLRKVLGKKGFARLSQTDMIEINELLLDDSLSDGEAAEQLMERYGFSEEEAESVLASPLPQKYMSFSRLAIQKLLPFLEKGRLTHEAIRTVYGDSQARKPLQELDRLPFPEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALLRVYGKPRKIQIEMARGLKGSAREREEIQFQQRRNEEENKKAQEELVRMGILSPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQSALFGPHPEFQVEHILPYSRTLDDSYMNKTLCAVDENRRKGDKTPYEFYHGTEQFEQILQRIAKLPYPKRRRFWQEEVELDTFIRRQLNDTRYISRKVAEYLKNLGCIVQGTRGQITAELRHQWGLNSILDDSGLVEKNRDDLRHHAIDAAVTAVTENIHLRELARSKYTPAGQAAVRFAPPWENFRQQLKEIVNQINVSHRVCRKVSGPLHEETSYGPTGLKDEKGQDIYVYRKPLEALTLAMVLKIADPVVRQIISERLAAFGLSPGGKGTIPKEVWKEPLYMKTKSGRPGPQIKSVRIRDVFNNLIPIKDKEGKPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDRKGRLKQEGRVITMFEAVQRSRNKQPVICRDYGDGKRFVCSLAINESFMLEVEDGGLVLHRVQKLDQNGRIILRPHTFGGKLKDNDSPPLIQRKSPNTLRGYKVTVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 645
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..645
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..645
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MLDDTLQDEEVAEKLMEHWGFGQEQAQKILEVSLPQKYMSFSRLAIQKLLPHMERGLLTHQAIEAVYGSSHGRQAVEVLESLPFPEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALIRVYGKPQKIKIEMARELKGSKREREELQYRQRQNEEENKKAREELIRMGILNPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQNALFGPHPEFQVEHILPYSRSLDDSFMNKTLCAVDENRRKSGRTPYEFYGETEQFEQILHRIAVLPYPKRRRFWQKEVELDKFIQRQLNDTRYISRKVCEYLKLLGCTVQGTRGQVTAELRHQWGLNSILDDTDLGEKKRDDLRHHAIDAAVVAVTENRHLRDLAHSKYTPAGQAAARFAPPWEDFRQQMQQIINQINVSHRVTRKVSGPLHEETSYGPTGLKDDKGQDIYVYRKSLEALTLSMVPKIVDPVVRQLVAERLEQFGLKPGGDGKITKEVWKEPLRMKTKSGAPGPQIKSVRIRDVFNNLIPIKDKNGKPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDSKGRTKREGRVISMFEAVQRSRRKEPVVCRDYGDGGRFICSLSRNESFMLEMDDGTHVLHRVQYISILPGGPRIVLRPAAFGGQLSEKHKAPLIQRKMPNSLKGYKVAVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 995
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..995
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..995
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATVLGLDIGSNSIGWALLDNEEEKIVDAGVRVFQEGVNRDTKGSEISKHAARRAARSARRTRNRRNYRKDKLFRLLVRNGLLPQSKTELQNIFNMDPYLLRAKGLDEKLAPYEFGRVLYHLNQRRGFLSNRKSGKSKEDGVVVKSASAIQQAMLQEQVRTLGEYFSKQNPHEQRIRGHYTFRAMYEDEFEQLWQKQAAYNGHLLNDVLKKAIKDETIFYQRPLRWDPDTISNCQLEPNQKCCPRADWHARRFRILQTVNNLKINNPDGTQAELTEPQREILLKELYSRNEVPINSALKQKLRLLERQLFNVEEKAIADKEVKLKGDEFAAQLKKILGKKDFEKLEDADLIEINDALIDDSIDDADLISRLMDQYGFTEEQAKAVVNISLPQKYAAFSRLAIQKLLPHLEKGLLTHEAIEAVYGQPQAPKDIKVADRLGFPEDLRNPIVNKALWEVRKVVNALIREYGKPDSIVIEMAREVKGSQRERDEIRLQQWKQEQENKRAEEELKKIGIHKPSRDDIIKYKLWEECGHVCPYTGKPISQTALFGDHPEFQVEHILPYSRTLDDSYMNKTLCWVHENINKGDQTPYEYYAEKYPEQFEAILQRIAVLPYPKRRKFWQKEVELDKFIERQLNDTRYINRKVVEYLKTLGVAVRGSKGQITAELRHQWGLDSILNSELPGLKNRQDHRHHAVDAAVTAVVNQKHLHALAQSKYKRNDAAFAPPWESFRSDLEDRVNRINVSHEVTRKVSGQLHEETNYGLTGLKDDKGQDIYVYRKPLDALTPPMVGKIVDPVVRSIIQARLDEFGIRPGGKGTIPKEVWKEPVYMKSRSGVKVPIKKVRIRDVFNNMIILKDKEGKPYRAVAPGNNHHIEIFEYTDKKGNIKRDGIVVSMFEAVHRSRAGKPVVCRDYGDGRKFVCSLAKNEMFMLEVDGEYILHRVQKIIQDGRIVLRPHTFAGQVSDSDNPPFVQRKNYNTLQGYKVFVDPLGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 999
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..999
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..999
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTLGLDIGSNSIGWAILNPEEKKVINAGVRVFQEGVDRDTKGAEVSKNAARRAARSARRTRKRRNYRKDKLFRLLVRNGLLPQDPLQQQALFQKDPYYLRAKGLDEQLEPYEIGRVLYHLSQRRGFWSNRKSEKKKEEGVVIKGAAALQKQIEESDCRTLGEYFARQNPHENRIRGHYTFRSMYEDEFEKIWQTQSGFYQDVLTDSLKEEIKDRTIFYQRPLKPTEELIGDCELEPGEKRCPRADWFARRFRILQTLNNLEIHNPDGTETKLNEDQRKIVLQELLSSKEVKFDTLRKKLNLLETQTFNAEEGPKDKKKESIQGDEFNAHLRKVLGKKTFERLAEQDIIEINDLLLDDTLQDEEVAEKLMEHWGFGQEQAQKILEVSLPQKYMSFSRLAIQKLLPHMERGLLTHQAIEAVYGSSHGRQAVEVLESLPFPEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALIRVYGKPQKIKIEMARELKGSKREREELQYRQRQNEEENKKAREELIRMGILNPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQNALFGPHPEFQVEHILPYSRSLDDSFMNKTLCAVDENRRKSGRTPYEFYGETEQFEQILHRIAVLPYPKRRRFWQKEVELDKFIQRQLNDTRYISRKVCEYLKLLGCTVQGTRGQVTAELRHQWGLNSILDDTDLGEKKRDDLRHHAIDAAVVAVTENRHLRDLAHSKYTPAGQAAARFAPPWEDFRQQMQQIINQINVSHRVTRKVSGPLHEETSYGPTGLKDDKGQDIYVYRKSLEALTLSMVPKIVDPVVRQLVAERLEQFGLKPGGDGKITKEVWKEPLRMKTKSGAPGPQIKSVRIRDVFNNLIPIKDKNGKPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDSKGRTKREGRVISMFEAVQRSRRKEPVVCRDYGDGGRFICSLSRNESFMLEMDDGTHVLHRVQYISILPGGPRIVLRPAAFGGQLSEKHKAPLIQRKMPNSLKGYKVAVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTLGLDIGSNSVGWAVLNPEKELVINAGVRVFQEGVDRDTKGAEVSKNAARRAARSARRTRKRRNYRKDKLFRLLVRSGLLPQNPAEQQILFQKDPYYLRAKGLDEKLEPYEIGRVLYHFSQRRGFWSNRKSEKKKEEGIVAKSASELQKQIVESGCRTLGEFFAKLNPHEQRIRGRYTFRAMYEDEFEKVWQTQSCYYQAVLTDTLKTEIKDRTIFYQRPLKPSDELIGNCELEPNEKRCPKADWYARRFRILQTLNNLEIHNPDGTDVKLNETQRQIVLQELLSSEKVKFDTLRKKLGLLETQTFNLEEGPKDQKKESIQGDEFNAHLRKSLGKKLFEQLAEQDLIEINDLLLDDALQDEEVVEKLMERYGFTQEQAQKILEVPLPQKYMSFSRLAVRKLLPHMEKGLLTHEAIQAVYGSPQGRRPVQTADQLPFPEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALVRVYGKPQKIKLEMARELKGTKREREEIQLRQRQNEEENKKAREELMRMGILSPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQNALFGPHPEFQVEHILPYSRTLDDSFMNKTLCAVDENRRKGDRTPYEFYGETEQFEQILHRIAKLPYPKRRRFWQKEVELDNFIQRQLNDTRYISRKAEEYLRVLGCTVQGTRGQVTAELRHQWGLNSILDDSELGEKKRDDLRHHAIDAAVVAVTENRHLRDLARSRYVPAGQAAVRFAPPWEGFRQQLQEVVSRINVSHRVTRKVSGPLHEETSYGPTGLKDDKGQDIYVYRKPLDGLTLAMVPKIVDPVVRQIVVERLEQFGLKPGGDGKITKEVWKEPLRMKTKSGQPGPQIRSVRIRDVFNNLIPIKDKDGRPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDAKGRTKRQGRVVSMFEAVQRSRRKEPVICRDYGDGGKFVCSLSRNESFMLELDDGKHVLHRVQKIDQNERIILRPHTFGGKLQDSDKPPLIQRKSPNTLNGYKVTVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 996
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..996
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..996
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MYTLGLDIGSNSVGWAILDPDASKVIDAGVRIFQEGVDRDTKGAEVSKNANRRAARSARRNRNRRNYRKDKLLRLLIRNHLLPQNTQELQQVFTKDPYFLRAKGLDEQLEPYELGRVLYHLNQRRGFWSNRRSEKKKDEGVVTKSATALQQQVTQTGCRTLGEYFSQVNPHENPIRGCYTFRSMYEDEFERLWQVQSSYYQAILTEPLKKEIKDRTIFHQRPLKPSEDLIGECELEPGEKRCPKADWYARQFRILQTLNNLKIQNPDGTESVLTDEQRKVVLEELLNNKNVKFDALRNKLGLLETQTFNLEEGPRGKKKETLQGDEFNAHLRKVLGKKGFARLSQTDMIEINELLLDDSLSDGEAAEQLMKRYGFSEEEAESVLASPLPQKYMSFSRLAIQRLLPFLEEGRLTHEAIQAVYGDSQARKPLQELDRLPFSEDLRNPIVNRALWEVRKVVNALLRVYGKPRKIQIEMARGLKGSAREREEIQFQQRRNEEENKKAQEELVRMGILSPSRDDIIKYKLWQECGQVCPYTGRPISQSALFGPHPEFQVEHILPYSRTLDDSYMNKTLCAVDENRRKGDKTPYEFYHGTEQFEQILQRIAKLPYPKRRRFWQEEVELDTFIRRQLNDTRYISRKVAEYLKNLGCIVQGTRGQITAELRHQWGLNSILDDSGLAGKNRDDLRHHAIDAAVTAVTENIHLRELARSKYTPAGQAAVHFAPPWENFRQQLKEIVNQINVSHRVCRKVSGPLHEETSYGPTGLKDEKGQDIYVYRKPLEALTLAMVLKIADPVVRQIISERLAAFGLSPGGKGTIPKEVWKEPLYMKTKSGRPGPQIKSVRIRDVFNNLIPIKDKEGKPYRYVAPGSNHHIEIFEYTDRKGRLKQEGRVITMFEAVQRSRNKQPVICRDYGDGKRFVCSLAINESFMLEVEEGSFVLHRVQKLDQNGRIILRPHTFGGKLEDSDSPPLIQRKSPNTLRGYKVTVDPIGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 1012
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1012
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1012
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKILGLDLGSNSIGWALLESKTESGNDFSRIIDAGVRIFQEGVDRSTTGAELSKNAQRRAARGARKLHKRRNQRRESLQALLIDRDLLPDSQEDFDTLMQVNPYQLRAKGLNEQLSFYELGRVLYHINQRRGFKSNRKAGKSDGKVATALSVLQQQIDEQKYRSLGEYLASIEPREQRIRCRYTKRSMYEDEFELIWNKQSTFYSDSLNSELKREVQNIIFYQRPLKVQKFLIGLCEFEKKEIINQKGEKQWSGKRRSPKGTWYAQQFRMLSEINNLIVIDGNDEWQLSDDLDLRDKLVHALQQKKTMNFSAIRKLLFSKGDQAWDHIRFNLEEGGRDKLQGNAAEYSLRSVLKKKYDALSVEQRDALIHDLLFLEDEKILRHHCELLGFSDEVIAKLMKMKFEDSYFHLSQKAIKKLLPHLEQGLKYSDAVEAAGYKRRDQADNTVIAQLAEPPQLKNPIVQKALYEVRKVVNAIVREYGKPAKIRIEMARNLKASAKQRKEASFHNAKNRRRNEEIRTRLGKEYGISNPSRDDVIKYRLWEECNHTCPYTNQTISAAMLFSPEVEIEHILPYSRSLDDSYINKTLCLSSENKIKGNQTPYEAYHTDDDRFHTMLARVRKFSGAFGYKKFNKFRQKEIRLDSFIERQLNDTRYISREVSSYLEQLVGNNHVQSGRGQMTATLRRLWGLNGILHDSGEKTREDHRHHAIDAVVTALSTPKALKEVSAASKYGRLDKLSIERFPMPWDGFRHDIGAQVKSITISHRVMRKIRGALHEETAYGSLKLTNEKNTEMYAVRKSVSELSHKEVTQIGDERIRSSICSYIIAKGFDPKDSTDVKKALKDAETNPPVMASGQPIKRVRLHKPFSNIRMLKNKKNKEYRGVLEGSNHHIVIYEYEDKRDITKRGGIVVSMFDAAERARHGKAVIQRNLEDGKRFVMSLSINELVEVPIGEDESEVYRVQKMNAATQICLRKHTAANINDHSSRMLVMPNTFNGKKVVVDPLGKIYPAND
		
	
	 
		 
			 1050
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1050
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1050
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNYRLGIDLGATSLGWSLFELDNNNEPVKLMRVGVRIFPDGRKAAGKWSKKEPLNVTRRTARGIRRNRDRYLQRRNDLMKYLIENNLMPKDISERKELEHLDPYYLRAKGLDEQLTLFEFGRAIFHLNQRRGFKSNRKFDSADKETSIMKMAIKELAEKLEETDSRTLGEYLYNLNKDLPKKEIVHSKPRRVKKGDKSYNLFPDRAMYLDEFEQLWEKQHEFHSELTNEIKTNIKNIIFYQRDLKPQEKGSCQFEEGEFRCSFAYVTAQKFRIFQELNNLELLDFNKKNHKLTDEQRAIILHTLLTQKTATFKSLRRKLGKDFANNFTFNLESEKRKDLKGDETSAIMRKDNYFGDKWDELADTEKDEIVTKILNEENDKEVETNLVNWLCDKYSLSEENAQNIANASLSKKISNLSGKAIRKLLPFLQDGFIYSDACEKAGYKLTDEAPEKPKFYKGNLPYYGELFEKDALFGDKEKYNSENEPEKYYGKIPNVTVHIALNQLRKFINELSKTYGAPKQIVLELARELKLGRSKVAEIEKIQAKNRKYNEKIAVELEKISVENNYANRTKYKLWEELADDPTKRCCPFSGIQIPIHKLFTHEFQIEHILPKSKTFNDRMVNKTIAHRKANQDKGERSPFEAFGHNPTGYNYNEILLRAEQLPFAKRRRFFPDAMKNYEDEGEVLSRMLTDTQYMSRIARKYMAFVCGKNNVWSIPGQLTAKLRSKWGLNELLSEDSSKNRADHRHHAVDAFVVACTSRSTMQKVARAIGNSRDKFIDKMPPPFKQFKHKEMKQLLDDMVISFKPDHGNAKKAITEHKTVGQLHKETAYGLVSKDEEKGKIILSVRKELVSLESIKKIKEITDPRIRATLLQLTEGKTGKEITGIISEFSKETGIKRVKTQIEKSLNSVVRIEDNKGNYKYYELRNNYCADIYCPDKGKKAGKWQIEIIPMFYAHQTNFIPDWQKANPTAKKIMRLYINDTVAYEENGETVIRRVKKMNIDGRLFFIDHKIAKSDKDPNATSVKQLQEKDGRKVGVDILGRVSDPKRAK
		
	
	 
		 
			 1118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKKILSLDLGITSIGYSILNELENNKYTLIDYGVSMFDKATDKDGNSKKLLHSESESSKKLHKLRKDRKRNLAELFQKYNLGNKNELLNQEKENINSNKWELRAKKAFEEKLTISELFSILYLISKHRGYKSLESTDLLEELCIKLNIDLDETKKDKKNDEKGKIKLALNTIENLKEKSDKTVAQLIYEIEIKKHNPTFRNHDNYNYMIRREYINEEIEKIISSQKSFSFFMDEFNIDSFITDIIKTIDDQKESTNDLSLFANCEYYPNEKVAHQYSFLSDIFKMYQSVSNITFNIKPQIKINKEQIKLISNDFFKKIEKGKNINDIKYKDIRNILELPENIKIFNKEDYYLSNGKKQENTIIKFHFLSNLSKIGNKFILDILKKENMYEIFKEIFDVLEFEKSPKLIYEKLKEYIDDDKTIINLIKYKSGNSLNISAKAMIDFIPFFENGLNMDEIKKELNLNRHEDYSDYKKGIKYLHISQFEKDDSLKINNHPVKYAVSAIIRIIKHLHITYGGFDEIKVESTRELSQNEQTRKDIEKANRALEKEINTILENKEYQRISENYGKDLQKYARKILLWESQERFDIYTGKSIGFEDIFTNTVDLDHIVPQSLGGLSVNHNFVLTHRDTNLRKSNQLPLNYIKDKQSYINRVEYLFSVHKINWKKKLNLLAESLDDIYKDTFESKNLRATSYIEALTAQILKRYYPFENKIKQKDGSSVRHIQGRATSNIRKVLKVKTKVRNTNIHHAIDAILIGITDHSWLQKLSNTFRENMGIIDDIARENIKKQIPLIDGIYPKELIEIIEDKYNEYGENSIFYKDIFNKTKAVNFWVSKKPMVSKIHKDTIYSKKENNIFTNRVNIINEFINLKTTINTNSKKFEESFEKNILKKMYLYKTNPSDVICKVVQKRADDIKELLNSFIYLDLKDKELVSESKIKLDELIHKELIDNNGNIIRKVKFFQSNLTGFDVRGGLATKEKTFIGFEVDITDVNLVYKRIDASNIHKVKKENHNSFKVYKNDLVFFIYPDRSFKGGKIVSFLEDKKVGAFSNPRFPANIGFQPHSFLTIFNGKANSHKQVSLNKAIGIIKLNLDILGNIKSYSKIGIIESEFLDFLKNK
		
	
	 
		 
			 1140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1082
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1082
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1096
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1096
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1096
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1096
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1086
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..545
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..545
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..558
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..558
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1097
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1097
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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			 1280
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1280
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1280
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKFILGLDIGTNSIGWVLFRDNKIFDKGVIIFPIGTNVDKNGIETTKNMERGLYRRASRTNFRYKLRRKDLKKFLASLDMLPAFSNTFEVKENYQASEIYKLRAIALDDKIPVEELGRIFLLINKHRGFKSNSKTLSEAKDEDGKVKGEISELAKSMEKYNVRTIGEYFHKMYQKAASLYKDGKWHNIDEPFDERSLMDEDNNFSLINSRGIRREGRFIGREMYATEFDLIWDNQKKYYPQLTGSKKEYDEICKLPVEEKRNKLKIFKETYYWKIKHQIIFFQRPLKSQKKFIGKCQFENNKRTAPASSLVFQEFRIWKQLADIRYTDKANDIYNQPLPPQWKQKIFDYLQTNLSLSLRPKKDNSDILALLGITNKKDFEFNYDSNEDDKTFQGNKTLYAIYTACGEDKFNQLKAENKLEKLWHILYMAKDDEWLYDTLTWKWQFEPSVATKIIEMGLEEGFANYSSKVIGKILPFLKEGKDEHDALILANYIQASDEYKETYVLQKKIKQLRNNELRNPVVEKAVGETIRLVNTILKSNDIDQEDFAIIVESTREFKKPKKEREGIRRKNLDTEKRREEYAKFLNEKKEKGELNFSRYIQKNDSIINKFELWLELGADKNDPEFKEFEKIVERRDREKYTLWLDCNRICPYTGNVISLSKLFSPEIEIEHIIPYSWSLDDSFTNKTLTFSYVNKEKANKSAYEYMQSKGKDAFKSFKERVKVFNKEKANEKFLNEKPEQTFTNAQGRNASYIAVYVRKKLQEVCRDVQFTNGFATGELRKNDWRLGSLLDKVRYQEETGIDIDKYTREFANYKRDFEQYRKRKANSTDIAKTDWRSLTQEMTTEYEAETQNPIYEWWEELQKFDAFRGAKGKKDRSDHRHHLLDAIIIGMCSRSIIQRLSTLNQLREKQGVSLYDEKGELTRERIDLPIPYSEIKEALQSVLIYHKAEQRLITAKQNRIHKKKHSKTDSAIIKQRTIAPRGSLVGDNFYGKLKTPQRQGFTKSDVYIKRVALNGDNFKDKKSLEKVYDKNIKKILELRLDKYGDKGEKAFSEEALLKDPIFAYSTKEYPNGLPISPLSKKGNTLPVIKKVRVANKNSRNLIQLVAKDEQKNIVNANRYSEADGNYVMALYESKEVDKKGKEKIKRDFEIVSFFKAVERRRKGEKLFPDEKEQKDGTFLPLMKSCPYLKAGDFVVMYENEASEIDWDVKEDLMKRLYKVTELGLNPTGDGYAVIKLVKHNLMKTVKDSYLKNGPFLKRSESINAIKVIIDRLGNIKPAI
		
	
	 
		 
			 1102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVFIVISSRHESSYYLVQLQIPYEMSHTLGLDIGTNSIGWCLVEDGKGIVAMGSRIFPVGVKEDSYAKSGTEESRNAARRTARGIRRGYARYKLRRTELEQLLTANGMMFDKTVSLPTKQLYSLRRDALDRKLELEELGRIFFLMNQRRGFKSNRKEQAKGDEEKKLTATKQAMRDFEARMHAAGCRTAGEYLATLFDDLPENWHNENEPKERIRERQRVRRELYQQEFDLIWEKQQQYHPQVLTPELKHQLRDRVIFFQRKLKSAKHLVSKCRFEPAKHVVPRSHPLFQEFRILQALSNIRITDRDRVNDLLTMEERDALAVQLGQAEKVNVSLIKEWLDYPRSARINDLGDLRGHTTWSRIRKAVGDDWFEEQSKEARLKLWHTLYFAADEGWIEEYAQRALGMNDEQAKRFAEVNLELDYGSISHKAAQKILPFMREGYDFAGACEQAGYHHSQNELDNPARELKDKLTGADIDELRNPLVQMTVNETARLVSAVIKQHGRPDMVRVELLRDLKKPKAKRETMRRDMLAKEKQRDAYRDFLKEKGIISNPYPSDIKKFELWLELEYSESDVTRLSPDMDLKAFKKFAEAVKPADKEKYRLWLECERISPYTGKAIPLSALFTEAYHVEHILPYSRSLDDSFANKTLCEDAVNTEKGNLTPLEYYEQKRTADELKAFKQRVKNFSEGKLAKFLATEVKDDFLNSQFTNSAYIGTEVRKLLRKAFKDVRVTNGQLTGLLRNKVWNLNTLLNTADGQKNRDDHRHHALDALVIACTTQSLVNRISRESQFDFRGVQRVPDVGLPWNTFRVDAAEKLNAMLVSYKGGKRLLTTKTNKYRHSMAHEGKPEKWQRTKAVRGPLHEETLYGRITLQHKGSKEETYVVRKALTSLTKPEQLENIVDPVVRKTVQDHVAKHGSLKEALKMPVYMPVKKENESKLVPIKKVRLRTNAEELVELRPGTYVEPGNNYCIAIYEDRRGKRDFRTINFLEASKRALHKQPIYPSELDGKQLLMTLQQKDLVILYDEHQDEIQWHDPNWLANHLYMVKSFDRIGAIRMVLHKRSNANPNFPKLYPAGTTYTKKVSSFRGVPVAVDALGQITKVQ
		
	
	 
		 
			 1314
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1314
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1314
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKNILGLDIGTNSIGWALVSPEKAEITKQGVCIFPMGIDEKTKVSKNKARRDSRMVRHNNHHYKLRREQLINYLKEIGFPEIAKNEGKKQITYLQKDQNAYDVYRLRKEALERKLSLEELGRVFYHLNQRRGFLGSLKDQESTETDPAKRKKQEEELEGLKKKIELLEDKVEQNFPTLGAYFYDLLQNRKVDFDAKTAIKTDKNAEIVLDQTVRRTYTSRKLYEKEFDLIWEKQREFYPQILTEEARKKIKLDIIYYQRKPYKSNRGLLGKCSLEKNSVVALKSALEEQESRIWQIVSNNLKITDFENNRIEDALSLEEKTLIVNELNQKKSLKISQIYSLFTKNKTWSKEAFFKGYEPTTEIRGNSTAVAFRKLLGEERYAILKGEYDQAKTHSDLQKTMLFKLWHALLYAHNGKNIKEGEWLFSFAKKMLFTDEQAKMYSKIRLEDGHGSLSIKALRKILPYLKQGYKFYESCEMAGYHEKDLEAETETLPTKMSAPKNHELRNPVAQKAVGEAIKLINVLLKKYEKTHKIDEIRLETTRELKKSAAKGKEMQSQNEKISQIRKNHADFLSKNSVQIFGFPRILDPKIKRDMNEIRKYELWLELGTEDGTLSKFAYENKFSIFLPSQEKEKKKEKPKNEEARAKQEKAEAWLAEKIEKYDLWKECNRISVYTGRVIPLSDLFSDSVIDIEHIVPYSKSMDDSFSNKTICESRFNRETKKDRLPYDCYDKAEWKAFKQRAKYFPERKRENLLRESLPEDFFNSQLSDTAIIVKEMRKVLAKTKIKVSLTSGTFTSLLARYWGLYGLLDSAKELKNRGDHRTHSLDAVVIACSGEAQKIVEKCDRDGKKWAMFVDTDDKENGQKVTVRKLKIVVDIPLPYAHFREDLGKMLNNILVYHRSKNLLLSKRSAKFGKKNTTSQKSETFGKSENLEKVKKHIFTGVRGALHEASVFGKIDFPHDKNRQGKGFSANETAFVKRVLLAQIQPTTFLKLIGEAKEKEGAEEENDENSEGKGVKTEIVDLKIREALRLHYWECGKDVKKALATTAYMPDVNNKGWRMPIKKVRLAERIGKPITLYKDTPREQYVKSGNNYIVGVYQEGKDFEIEKVFFFDAVQRKLKKEPLLPAQKEKEKRLSTLKKGDKLFWGKELLKLSLKNSKELAKLLDIFRHTDLPFWFQEAQSEKQFLVKEINEKGVLYIKTLPLVQTFKKGDMVYRFGKTTAESTVQKPEDINWNDQEAISDRLYRVQKITDGSIYITKHYIAKFPQGKEAWERKINNDANKKFALRLQCGYGSLDMIAVEIDILGNIKVKKAK
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKVLGLDIGTNSIGWGLIDNEKQEIIATGVRIFPIGVNVSTQFKEESKNKSRRDARSARRRRFRQKMRRTALKKILDSLAIPSKIKSTNIEAYQLRAKAIDEKVGLADLGLIFLHLNKRRGFKSTRKDEILQEGDEDLGIKADKEAGKVKVSIEKLQTDIRNADCRTMGEYFYSLIKQSSEQEKYAYNPQMPIERIRGRYTSRKLYEEEFDTIWQKQKEFYPNLLNAENYKSIKEDCIFFQRELKSQKHLINKCRFEKDKPCCPTSKPIYQEFRIWQKINDLVVSTAITDEGRPLTKGEKQILFEELQSKPSLKASEIKKLLFAKPKAVEMNFDDKDSIKGNITRVKLIKALGEEYVNALSSEKLDQVWHYLHIQKDKTWLKKIALEKLQFTEQQAFTFAKINLEDDYSSLCTKAMGKILPHLKEGYQYSEACKKAGYHHSLDTEKANRPLEDSLKKLEANELRNPIVQRSLTEMKRLVNEVIRLYGKPDMVRVETARELRKPKEEREKMHNKNRDKDALRKEYADFLSQKLDRQISPRSSEITKYELWLELGADAEDLAKKGGNMEEFVKFSRRVSTGDKTKFNLWKECLRRSVYTGEIISLSDLFKSETEVEHIIPYSKSMDNGFANKTLAERKFNQDKGERTPYEYIFNTLGKEAWNAFCERIKIFPKHKQDKLKMQEYPPADFLEQQLRNTAYIAVKAGEMLTKVVNVELVKGQSTAQLRAHWGLNGTLKGENPEIKNRGDHRHHAVDAIVIALTTKSLLDTLSKWSAYNPQRDLYQIDEKYLPKQMWNGKLRTQLDKHLGSMLISHRADNRLIVRKKGRIFTKSKGLIKTKTTFAVRGALHNDTYLGYIKFPNDKHPYFKKGQLVAKVRKPIDLLSDTEIENIIDPKVKEQVKKYFAEKEQEGKQKTKEQKIIEAKMYSKKGYDVPLKRVTVAKTDKPIPLYPNRENTPYVMPNDNYIMGVYEAEVINKGKPQTKRMDIVVSFMESIQRKTNNLPVLQPIIQEGEQTYKLIYTLKKGDMFVMYENHTDEISWHDDKDLFKRLYKVIEISSGTIYFGLHYAAKTSADRSKDKNEKKEQSIVRIFRSPSKLKAVKVKIDILGRISMA
		
	
	 
		 
			 1288
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1288
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1288
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MARFILGLDIGTNSIGWVLFKDNKIFDKGVIIFPIGTNIDKNGIETTKNKERGTYRRVSRTNFRYKLRRKNLKNLLVSLDMLPTFSNTFEVKENYQASDLYKLRAKALDDKIPIDELGRIFLLINKHRGFKSNSKTLTEAKEEDGKVKGEISELTISMKKNNARTIGEYFHKMYQKAANLYNDGKWHNLDEPFDERALIDEEGNFSLLNSRGIRREGRFVDREMYATEFDLIWDKQQKYYPQLTGSRKEFDEICKLPVDEKRASLKLFRESFYWKIKHQTIFYQRPLKSQKKFIGKCQFEKNKRTAPASSLLFQEFRIWKQLADIRYTDKANDAYNQPLPREWKLKVFDYLQTHLSLSLRPKKDNSDILELLGIANKKNFEFNYDSNEDDKTFQGNKTLYAIYTTCGEDKFNQLKEENKLEKLWHILYMAKDDEWLYDTLTWKWKFEPSVATKLVEMGLEEGFANYSSKVLAKILPFLKEGKDEHDALILSNYIKAPDKYKETQALQKKIKPLHNNELRNPVVEKAVGETIRLVNAILKSHEIDQEDFTIRVESTREFKKPKKERESIRRKNLDTEKRREEYAKFLNEKKEKGELTFSRHIQKNDSIINKFELWLELGADKNDPEFKEFEKIVERRDREKHSLWLDCNRVCPYTGNTITLSKLFSSEIEIEHIIPYSWSLDDSFTNKTLTFNYVNKEKANRSAYDYMQSKGKDAFNEFKERVKVFQKEKAEGKFLNAKPEQTFTNAQGRNASYIAVYVRKKLQEVCRDVQFTNGFATSELRKNDWRLGNLLDKVRYQEETGIDVDKYTREFVNYKRDFEQYRKRKANSTDIAKTDWRNLTKEMTAEYEAETKNPIYDWWEELQKFDAFRGAKGKKDRSDHRHHLLDAIIIGMCSLSIIQKLSTLNQLREKQGISLYDEKGELTRERIDLPIPYLEIKEALESVLIYHKAEQHLITSKQNRIHKKKHSETDSKVIKQRTTAPRGSLVGDNFYGKLKTPHLQGFTKSDVYVKRVPLNGENFKDKKNLEKVYDKNIKKILELRLNKYEGKGEKAFSEEALLKDPIYVYSTKEYPNGIPNNPSSKEGNTLPVIKKVRVANKNSRNLIQLVARDEQKNIVNTNRYSEADGNYVMALYESKEVDKKGKVKIKRDFEIVSFFKAVERSRNGEKLFADEKEQKDGTFLPLMKSCPHLKAGDFVVMYENEPEEINWESKKDLMKRIYKVTQLSSKIVSKIYEFGDLFFTKHNISSSNAKYESKGYSNIKEYKYLQNSHIQLKAIKVQIDRLGNISKA
		
	
	 
		 
			 1123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGFIIGLDLGVASIGSCVILNKRIDSAAVSIFPEGVNVSPLGKESSRNTTRREKRQIRRQLFRKNKRRKLLNEILQSLGWFPEHILDVNELMQLDPYPLRAKGVSNALTREEFGRVLFHLSKRRGFKSSRKSGGTEEGVLFEGDKTGTKKGIAELQEEMHKNGFKTVGQYLAALNPHEVRIRNRYLLRKDLVDEYELLWETQLKFHPEWKKPDNFEEIIQKHFNIKYHDKLLESDLPTFLRDYVIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNREKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKSGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARRYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKAGKYVDSGNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRIQMLTDGKVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 875
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..875
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..875
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MHKNGFKTVGQYLAALNPHEVRIRNRYLLRKDLVDEYELLWETQLKFHPEWKKPDNFEEIIQKHFNIKYHDKLLESDLPTFLRDYVIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNRGKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKSGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARKYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKTGKYVDSGNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRVQKLTSGGVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 1315
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1315
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1315
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKILGLDLGTNSIGWAVIDDEQKEILGVGSRIFSEGVNIDSKNQSETSKNKVRRGARGARRLNYRFKLRRKKLKTILKEIGLFPDNKFYTNKKGNKKEHTIELYKLRKDALEKEIRKENLGRIFLQINNHRGFLSNKKEEGEAILNDEKNENLGTVIKAIKGLQGKIDLAYNKNKIKHPYIGSYYYYLIEQNKDSFNPNEPIERIRGEKHYTLREMFEKEFDAIWEFQSQYHSELTPENKKRIKDETIFYQRDLRSQKHLRNKCIYKYKTYYKKDKEKNYIKDKNGDFIEVKKYLDCAPKSSFEFQEFRIWEQLNKLQYKIKGNNYYEELKDNQKNILANKLDTLIQIKLSGKIEEKDKLYLNQLIIELGINKQARFNQNRLIGNVTKAKLIEALGKDFWNKLYPKEGSADNEPIKYSNEQRTLWHNIYFSSNFIKHIDWLKGEQKSNGPVLRKNRKKQIQNTTWQKTVKKIGLNDEQLEKYSRIAFEPDICSYSTKALKELLSYMKQGYNPTKAATELGYESASDIRNNNSQLEYKIPPLKNNELRNAVVQRGVTEAIKIINTIIEEKDDRGQLKYGKPDEIRIELSRELRKSKDVRQKMHQRNEDKRKEREKYAEILSEIKGIQIDPSSDLIRKFELYLELDFSKQSIDDIKQFIDIKVFNTFCKNIDIRDHEKYKLWKECKRVDPYENRPISLSQLLSSVIEIEHIVPFSKSHDNSFLNKTLAFRDFNAKKLNKTPLEYFETLGKEEGKFLKQIKKFSKEKRKRFLLKSDEIEGFKNNQLNNNAYIATELKKHLWNSFPSNKVNVTNGVSTSIVRRLLGFNSILNPSFIVRQELENGKYWVRIDDSDNIIEYKKIKKEDKTPSSEKNIKIIEGYISYNEQKQTRYFYPKKSRDDHRHHTVDAITIALINTKINQIIANNSIIADADIKRIEKLSGKAKEDEYQKLNKFNEYGQFKKEVIEKIRDEIYKELRGFYNLRGNAVNFVKNTLVSHRFDQRITASSKKKVYKNGKPLNKNDKQVYSGGDVAQGSLHEAYFYGKTKDCSDGEFVRRIKVEDLSSNQIELIVDEKIKNIIKDGIKKYDDFKKAIKEGFFLKNEGKRKKRLNEYDENIPRKPVPIRKVRIKYKSKMIPLRPSENPKLFAIPGDNYLMAIYQQDTDKPNSKRDFELVNFFDAVAISKKSSEKKYGKLDLYTPISQKNNFPLYQVIKKGDMVLLYESSAEEEIKWDDNEDLFMRLYQITGLNISPNNYGRIYLMKHNDARKSSDLGTPITGAFKFGDNKIKRMLYHTQFNALIEGKDFKISTTGKITKIGK
		
	
	 
		 
			 1028
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1028
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1028
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGYTLGLDLGPTSIGWALLDFKEEYIIDAGVRIFEEGVENMDQKQEMSKNASRREKRQIRRQTWRRKKRRRQLRSKLWELDMMPKDDLDDFFAMNPYPLREKALYEKLTPYEIGRIFYHLNERRGYKSNRIESLSDKEEGAIYDGSDKSGARGISELRKAIAEGGFKTLGEYLNSLNPHDIRIRNRYTERDMFVEEFDSIWEIQKQFYPELLNDENYKDIRDRIIFYQRPLKSQKNRRGYCKFEKNKRRAARFHPTVEEFVMHQQLNSIRVIGGDRIDDDRQKLTNREREILLKELETKGQVTFKKMRKLLQLNGKEYKINVESQEKIDGLKFYSKLKKAIGKDFDKYDDEELFKMWNTLHFAKEPEWLLDYARKTWGFEGDKLEKFCKIKFPKTYAKLSLKAIRNILPYLKEGLIYSDAAERAGYDHSLLEEKPEILEKLPTPENVANPLVNQTLHQLKKVVNEIIDVYGKPEEIRVEMARDLKLSREHRLKILIENRAREKEADEIKKILTKEGLVDVPTRNDIKKYKLWVECNETCPYTGKKIGLHQLYNGEVDIEHIIPYSRSLDSSFNNLSLCFREENEIKGNKTPYEAYGGDTERFEEMKYRLKDTKMQKPKVDRFLAKKLDPNEFISRKLNDTRYISKVAKNYMKHLTENVNVATGQTTATLRRFWGLNAILARDNEDEDLKNREDHRHHAVDAIAIAATSRAALKRLSDAHSAYGMKEEKLVRHFPPPWEGFYIDVEYALQKIIVSRRVNRKVRGQMHEDTFYGMLKDNLGNQKQNKNGVPLYTVRKPIENMKAKQIRNIIDEKVKDAIYERLYEFGVDVYRENKNNFGLSSAEFNKKRNEAFAEPVFLNGIKSGKKTPIKKARIEVASSNMFKISGYNKWVEPGSNHHVEIYADEDGTQKGEVVTLFEAYRRKREGEPIIKTNHGPNKEFVCSLQINEAVLWGEVPEAFDPEDKATYGAVFDKVFRVQKSSKAQMNFRTHNTAITNDYDRRCLLQKSPSKFFGTKILISPAGFIEYADD
		
	
	 
		 
			 1085
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1085
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1085
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1374
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1374
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1307
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1299
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGFIIGLDLGVASIGSCVVLNKRIDSAAVSIFPEGVNVSPLGKESSRNTTRREKRQIRRQLFRKNKRRKLLTEILQSLGWFPEHILDVNKLMQLDPYPLRAKGVSNALTREEFGRVLFHLSKRRGFKSSRKSGGTEEGVLFEGDKTGTKKGIAELQEEMHKNGFKTVGQYLAALNPHEVRIRNRYLLRKDLVDEYELLWETQLKFHPEWKKPDNFEEIIQKHFNIKYHDKLLESDLPTFLRDYVIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNRGKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKGGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARKYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKTGKYVDSGNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRVQKLTSGGVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGFIIGLDLGVASIGSCVVLNKRIDSAAVSIFPEGVNVSPLGKESSRNTTRREKRQIRRQLFRKNKRRKLLTEILQSLGWFPEHILDVNELMQLDPYPLRAKGVSNALTREEFGRVLFHLSKRRGFKSSRKSGGTEEGVLFEGDKTGTKKGIAELQEEMHKNGFKTVGQYLAALNPHEVRIRNRYLLRKDLVDEYELLWETQLKFHPEWKKPDNFEEIIQKHFNIKYHDKLLESDLPTFLRDYVIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNRGKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKGGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARKYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKTGKYVDSDNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRVQKLTSGGVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 1034
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1034
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1034
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSGFIIGLDLGVASIGSCVVLNKRIDSAAVSIFPEGVNVSPLGKESSRNTTRREKRQIRRQLFRKNKRRKLLTEILQSLGWFPEHILDVNELMQLDPYPLRAKGVSNALTREEFGRVLFHLSKRRGFKSSRKSGGTEEGVLFEGDKTGTKKGIAELQEEMHKNGFKTVGQYLAALNPHEVRIRNRYLLRKDLVDEYELLWETQLKFHPEWKKPDNFEEIIQKHFNIKYHDKLLESDLPTFLRDYVIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNREKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKGGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARKYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKTGKYVDSGNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRIQMLTDGKVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 790
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..790
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..790
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIYYQRKLKSQKGLVSPCKLEPKAKRAPASCLLFQEFRILQKLHDIRLIGKGKTNESLTQKQVENAFEWLNISPDKNFKQLKKELKISDDELNFKETDKIKGNRTAYELSKVFGKLVWNSFSEKEQFNRWRILYDAEDDDWLTNYGKQKWGLTAAETDKLLKVSLEKDYAELSQTAMKKLVPLMKSGGLDYTDAAKKAGYDHGLNTKKETLSDILGEPQNLRNPIVQQGLFELRKTVNAIIKDYGAKPDKIRIEFARELKMPKKKREGLSNANKNREKERDEIRNILFDEFNIKEPSRTDILKYQLWLETNKQCLYTGEFIGKEELFSPNIEIEHIEPLSRSLNDSQSNKTLSIKRFNNLKGNDLPFEMMEKGKITTSEYDEIVERAKILVRKGGYNKFRRFLKKSIDADMVSRQLNDTAWLAVEARRYLQTICPNVEVIAGQATAELRHLWGLNRILNRHGLDIKNRDDHRHHAVDAVVVACTDIGMIQQLSKLHEKGRKATNERFPPPWEGFRNDVKDAVNQILIKHKVRSRVRGQLHDETIYGPVKGFQQQQLTNERGLPVFKSRKELTALSEAMIDKIGDKKIKEIVKNRIREHGVEPTGKFKIPANAFSEPLYLPTKKGGKIPIRRVRIHDVATSKIKLKAGKYVDSGNNHHIVIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRIQMLTDGKVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNESGEIRPA
		
	
	 
		 
			 1083
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1083
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1083
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTTLGLDLGTNSIGWALVEDGKRIIRSGVRIFPVGVQEEDFLKNGTEVSKNIARRMARGARRRRFRYKLRRDKLCKLLTTNNMLPDDHDFFSTRGLYELRVIGLDKKLTLKQFGRILLMLNKRRGFKSNRKAAADPEKKKEEGVVKEGIAELQKHIEETGFRTVGEYFFFLFTQADKEKGWPNEYTPIERIRKRFVGRDMYRHEFNLLWKKQSEYYPEVLTDELQKKIADETIFYQRNLKSQKGLVGKCRFEPSKHCTQKSTLEFQEYRIWQQLWMVRFSTGDRIGQELTVEEKQKVCAVMMKQHKITEAEMKKVLGIPKTEHFNDVFGAKGMLGNRTNSDLIKVIGEEMYEQLTDRQKFEFWHILTYTDNDEKLKVIIRRKIEKKILPSLTEQQVEAYAEINLEEGFSNLSKKSLAKILPHLRKGLPLNEAVIAAGYDPYKKAVVGKLQEVNKIPALQPNELRNPIVQQMLSETFRVVNAIIEEYGKPDKVRIELARELKKPKKIREKIRNANIRKRKQREEYAEFLTKRLKNHVAPNSIEVRKYELWLEMGCEDPELDKLDEFIKRGRKIDPLKYRLWMECGRISVYSGKIIPLSKLFSPEIEIEHILPYSKTMNNEFGNLCLCERSINERKGKMLPIQYFESIRKLDDFKKNVARLQNDAKRRRFLTKEIPDDFLNSQLTNTSYAAQELAWRLSTVFPPLINEDKGSPRIQVVNGQAISDLRRLWALNSILSKGDIDTKNRGDHRHHAIDAIVIACTTPKLMKTLASASKFDRRGQLTCETIKEPWKKFLTDSAVSIGSIIVSYRNQKRLVGKKPNWIKIKDKANHQKGLLRQNTITIRGQMHEETLYGSIKSYDEQTYVTRWPLTKFTEDRQLDKVVDHKVREVLMKRVKKYGGIKKAFEENKNDPVLMYSKKKKIIPIRHVRVFNPGEHLEEIRENVFVEPGNNYAIAIYEDPETKKRAFETISFYTAVKRSLNNKPIINSNLDNKPLLFALKQRDIVIRYDSGPDEIDWEDMKYLRSRLFRVRKFDVVGQIFIDYLYASKINKEDRNTLFFQLRINTANIIKVEVDLLGRILNKMD
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSRTLGLDIGTNSLGWCLVEDGQGIVAMGSRIFPVGVKEDSYAKSGTEESRNAARRTARGIRRGYARYKLRRTELEQLLTTNGMMFDKTVSLPTKQLYGLRRDALDRKLELEELGRIFFLMNQRRGFKSNRKEQAKGGEEKNLTVTKQAMRDFEAKMQAAGCRTAGEYLATLFDDLPENWHNKNEPKERIRERQRVRRELYQQEFDLIWEKQQQYHPQVLTPELKHQLRDRVIFFQRKLKSAKHLVGKCRFEPAKHVMPRSHPLFQEFRILQALSNIRITDRDRVNDLLTLEERDALAVQLGQAEKVNVSLIKEWLDYPRSARINDLGDLRGHTTWSRIRKAVGDDWFEEQSKEARLKLWHTLYFAADEGWIEEYAQRALGMNDEQAKRFAEVNLELDYGNISHKAAQKILPFMREGYDFAGACEQAGYHHSQNELDNPDRELKDKLTGADIDELRNPLVQMTVNETARLVSAVIKEHGKPDLVRVELLRDLKKPKAVREGMRNAMRNKEKQRDEYRDFLKEKGIISNPYPSDIKKFELWLELEYSESDVARLAPDMDLKVFKKFAEAVKPADKEKYRLWLECERISPYTGKAIPLSALFTEAYHVEHILPYSRSLDDSFANKTLCEDTVNTEKGNLTPLEYYEQKRTPDELKAFKQRVKNFSEGKLAKFLATEVKDDFLNSQFTNSAYIGTEVRKLLRKAFKDVRVTNGQLTGLLRNKVWNLNTLLNTADGQKNRDDHRHHALDALVIACTSQSLVNRISRESQFDFRGVQRVPDVGLPWHNFRVDAAEKLNAMLVSYKGGKRLLTTKTNKYRHSKAHEGRPEKWQRTKAVRGPLHEETLYGRITLQHKGSKEEAYVVRKALTSLTKAEQLENIVDPMVRKTVQDHVAKHGSLKEALKTPVYMPVKQQNEGKLVPIRKVRMRVNSAEMLELRPRTFVEPGNNYCIAIYEDAKGKRAFRTVSFFDAVQRAKRKEPLYPAEVEGKKHLMTLQQRDLVVLYDKHPDQIQWNSPNWMAEHVYSIRSLDRKGEVHMVLHKAGNASSGNAAQKAAAIYLRRKVGGLTVVPITVDPLGTLVRRK
		
	
	 
		 
			 1096
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1096
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1096
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MPTLKNNKINRKKMALPKWAEAKSLQNNLYSELLSPQIYDKLLNVMKKILGIDLGTNSLGWALIEENTKLIDGGVIIFPRGNQQDPKSGKETSFAQNRTIFRGARRLLFRRKLRRQRLLELAKKYFNLSPEDIYTDTDPNTIYRLRSEGLERLLTEKELFRICLYFAKKRGFLSNRKDEARSSEADKGKVNQSIAELNSSIIENGCTTLGQYYYKLISDHRNGLRLDERILERYTSRKMYLDELDFIINFQINNKSTFLTPEIAAELKKQVFYQRPLKSAKHLIGKCRLESTKRCMPKSHPIYQEFRAWTIINNLRWTNHDTGESEGLTLDQKNKAFTYFNTELKLTETKLKKILGISNRAKFNDVELKPCRTIIEMQTIFSESKIEISENQFKSIYHSLLFTQDSQFENFKNYLLSKYKISNEIADKLWKVHLEPDYGNISHKAALKLLHYMRQGMRYDEACLEAGYHHSFENKFKNYDKVRELKTNELRNPVVQKAIATCINLVNKIIDNYGKPDEVRIELARELKKPKSVRENIRFKNLNKQKQRDKYREILEKHFNRTIANSESLLTKYELWLELGCEELGLGGFDEFVKNSRKVDLEKYNLWLEADRISPYRGKVISLSRLMSPEIQIEHILPYSRTLDNSFMNKTLCESHFNANLKGKYTPMEYFSKRPQEEQNDFLKRIYLFSNPAKRDVFLADSLPDSFTNNQLTDTAYIAKLAIQRISQCIEKVYPTKGGATSIIRRELGLNSILHYGDDINVANDIKNRGDHRHHFIDAVVIAATTTAQLQQLSRANTINGKIDVDITAPWNSFRSDIEEKANSLLVVHKVNHKLTRKSINTYKHGSKATKNQELTAIRGSLHEDSLYGKIINSKTGEENYVIRKDLKSLDEKQLEKIIDEGIKRFLKAEIEKLGSWANVIKSPIIYNGKPIRKVRWQNTAKSLNLLREETKTYTEPGNNYVLAIYEDVNGKRDYESVSFYDAINKVISGKLVYPKSKQNKNLKYTVKILDKFIIYSESPEEINWTDFTSLNSRLYHLKKFTGSTVYISKSTIANEDSKVYKMPASKQSSVNTFSAIKIKLNLLGQIIWRSDIGKV
		
	
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKILGIDLGTNSLGWALVAENEALLDGGVIIFPKGNNEDPKTGKESSYSQLRTQYRGARRRLYRRKLRRRRVLEIAQKFFGLTESEIFKDSNPFTLYKLRYEGLERILQPDELFRVCLYFAKKRGFLSNRKDLMKENNKDLGTVKKGISELEELIKNSGSRTLGEYYFQLISDHFKGARLEERILERWTSRKMYEDEIDKIFSTQFNLKSPFINPELASELKKQILYQRPLKSAKNLVGKCRLESSKRCMPRSHPVFQEFRAWQNINNLKWANPDTSEFGELSIDQKMLLIELLKSDLKPTEAKIKKALGFSSRIKFSEIELVPCRTEIQINKILQDEGIELSNDSILSIYHCLLFTGDTHFDKLAEHLKTKFNLERAIAEKLWSADHLKLEQDYSNISHKAAQQLLPFLRKGMRYDEACIEAGYHHSFENKFKDLPLVRSLKTNELRNPVVQKAVSVCIALVNQLIGKHGKPDEVRIELARELKKPKAVREQIRFKNILKQTKRDHYREVLENHFGRTIAYSDSILIKYELWLELGCTGNDFDDFDAFTKEVKKTDLEKYRLWLEADRISPYSGKVISLSNLISNQEIEIEHILPFSRSLDNSFANKTLCERSINSFKTNLTPLEYFERRPEKEKSDFQKRIARFSNPFKKSMFLTENLPDSFSNSQLSDTAYIARKSVEKLSECIEKVYTTKGGVTHMVRKDLGLNSILHYEGTPDLIAEMKNRGDHRHHFIDAVVIAATSQSLIQKISRATEFGNGNLKLNLDPPWPRFRSDLEDMVNGILIVHKFPKKLVRSSINKYKHDNRPDKKQLIQKSLRGPLHEDTLYGKITNPFTGEENYVVTKRIINLNEAQLDKIVDEKIKEYLKNLIEKNGSWAQLIKEPIYFNGKPLRRVRSLNKAPNLPLLRPETKTYIEQGNNYSMIIYEGEGGKRDYLSLSFYNAINNKKELGQLYPNILENKNLKFSLTHYDKFILYSAHQEEIDWSNKEELFNKLYHVLSFTGNSLYLGKSNLSNIKSNIVLTPN
		
	
	 
		 
			 1199
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1199
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1199
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNKKLSISIDMGAKNNGVFTAKTNGDNIEEKKAFNVVIDKDINFSKKSRRENRHRVRNYKRRKLAKRLLWDILDKNKFKDNQEQINGLLNNRGYTFLSTSSEFEELQDETVEFISEFLPEIKELKTKEDFEAKLSEFELKELKDFIDKTTQNLDIEYKKKKDEFHKEFQTKHSIIKKDLKVIKEFLNDILKEVETGSKPRKKYLQEINEEIQSFDFIDNKEEFFNLVGNISNLQLRILRKFFDGAKRKKDSYKLLKDYFNFFHWNYNDKEKKQKNELFSELKKYDNLEEFFKNCDPLLTIPPYEDMNNRDTYKCYSLLINPKYITDSLKKSIDILWSQKEFEVLHSDNLKYPQKLQRILDISYKMIDKQIHPREVFKKDKGDIGFYQKLLKENFKEFSCFAKEYYILEQKAISGIFKAGLLIKCDKNTPSKNNFKHILLKPLYKYDFTKVKVEKFYEKIKNTKGLQSHLKRVSEVAKDYQNSFYHYIEACYENDKCLNDKRIKDIVKNIDSDLKAFQNIFDSLNIKTYLNKIEKIDKDNLKRVINIFKQTYEILFKDINGFSKTCKTCTIENNYRSSGDIAIAKRLLSDVAKPIDGMLDFMLDKIAFEIVEQIDSIEDEVEIILEQNRFNFEDNLALVKGKKPKKREAKDILNLNICPYSGESITNINGEYDHILPQSKELFNSKANLIYCSSKGNREKSNKRYYLKNLNKKHLKEIFKTDSLDEIKNIIKENIKKIDIDKFTNFENLSLKEQIALRYALFCDENSNEFEKAKEIIKKDKLKTITNGTQKRLARLIFEKIKQKFKKEIDCNVKVIDNLLISATRKDLSYDKTTGEINELWKEKNQDSHSHCIDAMVAFYLANSSIKGNYHKKRDNLASIEPDFEFGNIYIQKQNSSEIKIKKTNIKEKILQNKKMTSIGNTEVLFRENMLSNHYLNIFKIDNKFYYGESKKQILDFNGFNQNMLDYLLKQNILKEFGNNYFAINKAMFYEVLFKQKNEVLKNYKLFKKLDELRYTTQKKSIVSLIDKFLNPSTNDEKKFIKTLVGDNKITKIDQFNYENLIKYFQKGNKLEHKKIKLKISKAYEIIAKELSQNSNSFLTQKDKKFFLNNQALINLLKESILFQKTFKTKRKITNKYSLPLKDTTDKPFLIRRKDNNAKNIYQVVFAKNSARGFVGDIYIHKNHKNIIPLKMEDYKKAF
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKLSIALDMGAKYNGVFITKVDDDKIIDKKAKCIVIDKNAINFSKVSRRANRHKVRNIKRRKLAKRLLWEILEKDHFTKEQQELIQGLLNNRGYTYLSTSSEFELLQDESVEFIKVYFENLKDLKTKDDFLEFLSDEKFSDEKALLGFLDKQIEKLEIEHKKKKSDFYKAFQEHHSIIKSDLKILKEFFINIQKEINTGSKPRTKYFKEIKEEIEKYDFIEDKESFFNLIGNISNLQLRVLRKYFNDKFDHRFDDEKLYKKLNDYFKRFHDRDFETKIFKMFNTTKSSKEFLEKCSPTLTIPPYEDMNNRNSYKCNSMLIRDNLITEALKKSVDRLLKKSAFEILEQDGLTYAQKLQRILDINSKIVPLTVYPRNVFKHQKNNSDIKWYQDILQDDFNEFSQFAKRYYREEEKILNGIYDDSFLFRKCNTNTPYKNNIKHILLKQIYSYEFTKDEADKFLEDIKSIRGLQTSLKRVSEEAKNYQNSFYHIIEACFNNEECIEDKNIKTIIKNLDKNLSDLKTILQGKDTYLTTIDGVNSKNLKRVINIFKQTYEILFDNLSGFNKTCRNCTQENAIRSDEKCVIAKRLLSDVAKPIDGMLDMMLDRIAWEIVKNISKDDIEDVWNIEIVLEQNRFEFEENLIEIKKSSNSQIKQKKREYKDRLNVNVCPYTGKKFEKGDWDHILPRSKGIYNSKANLIYCSIEGNQNVKKNQDYTLEMIKEEHLKAVFGKDKDLEEIKEIIEKGIDSIEVEKFTNFDNLKLHQQIALRYALFMKGTKAYEKAFRIIKLDKIKTISNGTQKRLARKIHEKLVSKFPDEVKQIDVNSKVVDNKQVSATRNDLAVDQETGEVNHLFKTDIQDTHSHCIDAMVAFYLVNRDFNFDKIYVDSSAIDQVTKSKTFINSDTIQSYKLFQDTVYSEHYRHFTKEEKIVDLLIKHSLLYMNKDNKKIYIEDKSQIETVAKIDNIKLSNLLFEAFKQKNESLLKELKPLDKKRYNTTRKDIINIFYAKEKLLPFEKIKGIPPYQEKTYKAVYKVLQNMEDFDFSTYQEIMTKFFKLQKGKEIKKDTFFLCHLLDKMLILESGGEIKLLLSVIKK
		
	
	 
		 
			 1254
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1254
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1254
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKLSISIDMGAKNNGIFIAKIDDDKIVDKKAKCIVIDKNSIKFSKVSRRANRHKVRNIKRRKLAKRLLWEVLDREHFTKEQQELIQGLLNNRGYTYLSTSSEFESLQEESVEFIKVYYEDLKDLKTKDDFLEFLSDDKFSDEKTLLEFLDKQIEKLEIEHKKKKSDFYKEFRADHSIIKSDLKILKEFFINIQKEINTGSKPRTKYFKEIKEEIEKYDFIKDKESFFNLIGNISNLQLRVLRKYFNDKFDDRFDDEKLYKKLNDYFRRFHDKDFETKVFEVFNTTKSSKEFLEKCSPTLTIPPYEDMNNRNSYKCNSMLIKDSVITESLKKSVDRLLQNSAFKVLDEDGLTYAQKLQRILDINSKIIPSTIYPRNVFKHQKDNSDIKWYQDILQDGFNEFSQFAKRYYREEGKVLSGIYEDSFLFRRCNLNTPYKNNIKHILLRPIYSYEFTKDEADKFLKDIKSVRGLQTSLKRVSEEAKNYQNSFYHIIEACFNNEECIEDKNIKTIIKNIDKNLSDLKTILQGKDTYLTTIDRVDSKNLKRVINIFKQTYEILFENISGFNKTCRHCTQENAVRSDEKCVIGKRLLSDVAKPIDGMLDMMLDRIAWEIVKDISKYDIEDVQNIEIVLEQNRFEFEESLIDIKKSGNNQIKQKKREYKDRLNVNVCPYTGKKFEKGDWDHILPRSKGIYNSKANLIYCSIEGNQNVKKNQDYTLEMIKEEHLKAIFGKDKNLEEIKEIIEKGLDSIDVEKFTNFDNLKLHQQIALRYALFMKGTKAYEKAFRIIKLDKIKTISNGTQKRLARKVHEKLISKFSDEMKQIDVNSKVVDNKQVSATRNDLAVDQETGEVNHLFKTDIQDAHSHCIDAMVAFYLVNKDFDFDEIYVDNSAIDQVTKSKTFINSENIKSYKLFQDTVYSEHYKHFTKEEKIVDLLIKHNLLYINKDNNKVYIEDKNQIETVAKIDKIKLSNLLFEAFEQKNESLLKALKPLDEKRYKTTRKDIINIFYSKEKLLPFEKIKKIPTYQEKTYKAVYKVLQKMETFDFNTYQEIMTKFFKLQKRKRNKKRHIFSLPSLGQNAKFRIKRGDQIAIVGSENIATKTFLVDGKLVQVPFFSKNVIPLKIADLLNAIKLNENAKAIYQVDINIDQIKEYVNKLVYTLTEASRLTVKVTLLKSAFDVDFDQIKQFNGAQDDEFRSFLQKYIQNKESILYSYLGSIRDTLNGKALLLDNSQHTITLQYKADINSYKKEIILNNI
		
	
	 
		 
			 1250
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1250
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1250
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1092
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..560
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..560
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
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					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1093
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1093
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRTIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKESGGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSEQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFVDSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDNFLKKRVANSENKYVKTIDKNNDAVLDNSYYYCVEVYRTRSGNIDLQGIKYTDLVNKNKKLYLKPCYKYPENYYKYIMYLFKGDYLRIKGPKSTRLGFYKAVNNINQNSIKITRYNSKYTRAFREESTTISADAEIEKIYVDILGKKGKVLTKHGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1035
			 AA
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					 REGION
					 1..1035
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLENFGVRIFESGEIIESNKNIRNSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADIIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKEEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLPAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGKVKKYGKPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEMVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKESSGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVSQFLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRQQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKRKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDRFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFRGDYIEITKKNIICCGYYFSLKDSSRNELYISKGNTRRKLNNMKEKEACSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGKPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MINLYIKFLSSNLIIILKNIFVNRKERIMKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDSKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANIQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAQNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDNFLKKRVANSENKYVKTIDKNNDAVLDNSYYYCVEVYRTRSGNIDLQGIKYTDLVNKNKKLYLKPCYKYPENYYKYIMYLFKGDYLRIKGPKSTRLGFYKAVNNINQNSIKITRYNSKYTKAFREESTTISADAEIEKIYVDILGKKGKVLTKHGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDSKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYSQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKDNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGENTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDRFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFRGDYIEITKKNIIRCGYYFSLKDSSKNELYISKGNTRRKLNNMKEKEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKCGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEMVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVSQSLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVRKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKEEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADIIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVSQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKEKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKDNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYFAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIDMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKCGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDEDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADIIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKESSSKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDKNRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVGQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEKYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAITQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKEKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKDNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPAVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKSSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRNSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIGFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADIIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKESGGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKDNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYHTKVSEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKKNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYSQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVIKLPRNLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKINELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEGEIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKEKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKDNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDRFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFRGDYIEITKKNIICCGYYFSLKDSSRNELYISKGNTRRKLNNMKEKEACSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGKPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDGKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNADDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVSQSLQSGSITKTKINELAKEFNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKEKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKSSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKCGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELSDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKISGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDSKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKGLNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSVSIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKGKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPTVSRKLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVSEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDGFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKCGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYIIGLDIGIGSVGWAVVRNDDDCKRLEDFGVRIFESGEIIESNKNIRKSQRRRKYRGMRRRIRRRNHRKERLKNYLENIEFVSRAELSEFFAKNNHDIIDIRVRALDEKVTPVELTAALLHIAKRRGYKAFYELGDENNNAKDKKAKEEEEKDIYKALTNTADVIKNGGYRSIAEAIMKDSEHFSDKVSGRYKYRNIKEKDEKGKKKSDSKISENDILFPTEMFEDEVRKILGKQKEFYPQLTDESIDKIFDIIFSRRDFEDGPGNTDDENRPYKGFVDSIGNCPYYKNEKRGHRYTVIGDLFALANKLSQYKYVEKNTGEVVKLPRDLMRNIVNQSLQSGSITKTKINELAKELNIVILNTKTAKNENIADCIKYLKAVKPIFESYGFDWDKLISEEYTDQNSLLNRVGDTISFNITPKRRIDALNKIDELKGKDELIKKLSKQNFSGTAKVSDKYMIDAINAFFDGTLVGEFQANVQQDEFSASIKTEKLLKLKPFDNNSEYAQNPVVFRAINETRKVVNAIVQKYGAPNAMNIEIASELNKSFDTRQKISTQQNKNEKERKNAIKQISLITGLDEREIRPQYIERYLLGELQGWRCMYSNEEITNKKEAILNKEKQYEIDHIVPFSRILDDTLNNKALVLARENQKKGARTPLMYLSAEKEKEFKQRVNKLFKGNKITEKKYRYFMLESLVGEDAEKILGDWKTRNLNDTRYIAKFLVKYFNDNLYFAREKGDDKRPVVYAVKGAITSSLRRQWLNKETWGRYDKGELKKITYFDHAVDAIVIANCLPAYVIIAAENHKLRDIYYSAGKIKTEEYRKSLDNCVDTLMKYYGMSPAVSRNLLEKVKETPSLLKNIRFEVEYRVRDYELMKYFFNYDTKVGEDTLDQIFRNDLYKIYDHQFADSIEMPIVSIKPERKYSGQMVKDRFIKKKDAISGKNSVKTIGENNSTVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYGYPDDYAMHEMYLFRGDYIEITKKNIIRCGYYFSLKDSSKNELYISKGNTRRKLNNMKEKEACSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGKPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1092
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1092
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..652
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..652
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1093
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1093
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..684
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..684
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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			 1094
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1094
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1094
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1093
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1093
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1093
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIYIIGLDVGISSVGWAVIRVDKDCRRIEDFGVRIFDSGETRDRKQSKCQERRSFRGSRRLIRRRKHRKDRLKYFLNEISFVTEKEMKDFYGHNNHDIIDLRVKGLEERLTPEELTACLFHIAKFRGYKPFYDLEKVNLKTEDGKLLLHMNETNKIIENGGYRSVAEAIQKDYYFKEETTGRYRFHNKSDKNDILFSNGMIKKEAETILNCQKQYYSQLSDKNIEKIIDIIFSRRDFEDGPGNSDDKNRKYTGFYDSIGKCRFYKDKNRGCRFTVLGDVFALINKLSQFKYVSIETGEVDKMPKNLMHTIIMKAIKDASLTKKGIIKIAKEQGFTLVSGNEEKDDNTDITNCLKFVKPMKKIFDADDSGFEWEKLINEDPTNMDSLLNRIGVLLSYNITPNRRLEKLNSISEIRDNAIVERLSKVKLSGTANVSNEYMIDAINAFREGQLYGDFQANVIKDDFSSDKNATRHKKLPPFTKDSEIYDNPVVFRSVNECRKVVNAIIERYGTPSAINIEVASDLNRSAENRKKLANNQKKRRDNNASVLKKVADLLGVEESEITKSQLDRFKLAEQQGWRSMYSGDNLYSDDKGKITDKDKKAIILNTNKVYEIDHIIPFSRILDDSLNNKVLVFAKENQDKSDRTPLMYLEGDSRKEFIKRVNSFYQSKNENKEIGSISKIKYSYLMLDSLTSEEALKYLEEWKIRNLNDTRYISKYLVKYFNDNLLFEENKDSRRPPVYAVKGAITSMLRKQWLNKKTWGNSDKKKLKSVTNLDHAIDAIVIGNCLPAYVEIAVENIKLRDIYYSSGKKKTEEYYRSRDTFIDNLWKFYGVPKSESARLLEKMTETPSLINNLRQEVECRVQDYGTMQFFSKDDNGKTKEKWDEIYRRNITNFYVGQKDFVDSIQMPIVSHKQDKRFRGKIANSNFVKTTDDISKFYKKQIDENNFAYMDDRSYYCVDVYENHKGNTKITALKYNDIIKKNGKLYLKQDYKFPEDYREHLMYLYSGDFISVENKNSKYYGYYVSVKNINRNLLNIDECFYENKVIDYKKRIERAITERSIVKKYYIDILGKIGGEIDKCGEPLSYLPEKD
		
	
	 
		 
			 1090
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1090
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1090
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1040
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1040
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1040
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIYIIGLDVGISSVGWAVIRVDKDCRRIEDFGVRIFDSGETRDRKQSKCQERRSFRGSRRLIRRRKHRKDRLKYFLNEISFVTEKEMKDFYGHNNHDIIDLRVKGLEERLTPEELTACLFHIAKFRGYKPFYDLEKVNLKTEDGKLLLHMNETNKIIENGGYRSVAEAIQKDYYFKEETTGRYRFHNKSDKNDILFSNGMIKKEAETILNCQKQYYSQLSDKNIEKIIDIIFSRRDFEDGPGNSDDKNRKYTGFYDSIGKCRFYKDKNRGCRFTVLGDVFALINKLSQFKYVSIETGEVDKMPKNLMHTIIMKAIKDASLTKKGIIKIAKEQGFTLVSGNEEKDDNTDITNCLKFVKPMKKIFDADDSGFEWEKLINEDPTNMDSLLNRIGVLLSYNITPNRRLEKLNSISEIRDNAIVERLSKVKLSGTANVSNEYMIDAINAFREGQLYGDFQANVIKDDFSSDKNATRHKKLPPFTKDSEIYDNPVVFRSVNECRKVVNAIIERYGTPSEINIEVASDLNRSAENRKKLANNQKKRRDNNASVLKKVADLLGVEESEITKSQLDRFKLAEQQGWRSMYSGDNLYSDDKGKITDKDKKAIILNTNKVYEIDHIIPFSRILDDSLNNKVLVFAKENQDKSDRTPLMYLEGDSRKEFIKRVNSFYQSKNENKEIGSISKIKYSYLMLDSLTSEEALKYLEEWKIRNLNDTRYISKYLVKYFNDNLLFEENKDSRRPPVYAVKGAITSMLRKQWLNKKTWGNSDKKKLKSVTNLDHAIDAIVIGNCLPAYVEIAVENIKLRDIYYSSGKKKTEEYYRSRDTFIDNLWKFYGVPKSESARLLEKMTETPSLINNLRQEVECRVQDYGTMQFFSKDDNGKTKEKWDEIYRRNITNFYVGQKDFVDSIQMPIVSHKQDKRFRGKIANSNFVKTTDDISKFYKKQIYENNFAYMDDRSYYCVDVYENHKGNTKITALKYNDIIKKNGKLYLKQDYKFPEDYREHLMYLYSGDFISVENKNSKYYGYYVSVKNINRNFLNIDEFIY
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNIDKLIHQISKFHFDYNIKTMFCQERMVNLKYIIGLDVGIGSVGWAVVRNEENCKRIEDFGVRIFDSGETSKNNQQKRKSQIRREYRGIRRQIRRKKHRRERLKNYLEQIGLVSREEIVDFFKKNNHDIIDIRVSALDKKVSPQELAAALLNISKHRGYTPFYEKVDEKDDEGMLLKAVTKTEKIIKEGGYRSIAEAIKYDTQHFSEKTTGRYKYRNSNKKEKSKKSIDILFPNKMLRVEVRKILNKQKQYYPQLTDESIEIIFDIIFSHRDFEDGPGDPNDKNRPYKGFYDSIGNCPFYTNEKRAHRFTVIGDLFSLANKLSQYRYVSTNTGEIENPPELMKSVVKFAMEKGQISKQELNSIAKTYQIKILNPETSKNENIADCFKYLKVVKPIFEDHGFAWNDLITDDYLKSDSLLNRVGMALSRNQTPARRIKALNNIEELCGKDKLIEKMSKQNFSGTCKVSEKYMKEAINAFLNGTPVGKFQAQFNKNKFDFDRSVKKKLKLPPLDINNEFAKNPVVFRAINEARKVVNAIIKEYGVPNALNIEVAGELSKSFTARNTIIKEQNQNEKNRNDAISAVAEILQIRESEVTGSQIERYQLGELQGWHCMYSNAEINDKKEAIENLNKSYEVDHIVPFSRILDDTYNNKALVCSKENQEKSDQTPLMYLSGIKKKEFISRVNKMYKEKKITKKKYDYFMLESMVGEKANELLDDWKTRNLNDTRTIAKFLVKYFNDNLQFNRDENDEKRPAVYAVKGAITSMLRRQWLNKNTWGKYDKRELKKITYFDHAVDAIVVANCLPVYVIIAMENRKLRDIYYSEGKKKTSEYCNSLNNCVVAINKFYGMSKHISKPLLEKLTETPSLIKNLRLEVEYRVRDYELMRYFIKGAENKSDEELDELFRQDVQKFYSNDKVFADSIKMPIVSIKPERKYSGQMTKDKLFKKNSKEAKTAFVNNIGENNVSYINNSCYYCTEVYKTTKGKTSITGIKYTDIVNKDKKLYLKPCYRYPEDYAEHTMYLFKGDYIEIFQKNVKDSSSKVKRRGFYLSVYNINEKRICMTKNNSRRNSENCNIAQKDNIEKYYIDILGKKRGVIKKKCGEPLSLLREND
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1095
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1095
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1095
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1155
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYLIKYVLGLDIGIGSVGWAVIRCDGDPRIENYGVRIFDSGENEKRKSRASQERRAYRSGRRLIRRRAHRKERIRFWFQKQRLVTVQEIRAYFRGEGKDMIALRVRALDEKISPAELAACMIHISNHRGYREFYELTEEEIAKDEDEQANVSGVQAVRALMKSGKYRTVAEMVARDAAFSAEGIPFPRYRNRKGTAERYVMPREEVKKEARAILEAQQKYHPAVSDAFIEKIMDILFSQRDFEDGPGDADDDSRQYRGFDGSEGHCRFYPDEKRGHRFTFLADEYALVNILSQYRYFDEESGEMTFPAEFARELLAAAVSRGKMQVSDVKATAKKFGLKVVTKAGKKQEPITGAMKFLGPVKPLLEEAGFDWCALTAEDPADMGSLLNRIGETLSVNITPRRRRERLKAIPELAAHPALVEKLTMHRFSGTTNVSNKYMAGAVAAFLEGDIYGKYQDDVNKRESVQAELQGRQYKLAPFGKDFEFYKNPVVMRSINEARKAINRVIEEYGSPYAVNIEVGSELGRSFQMRGEIEAEQRNNEKRRQKAKKEIASLLGRTESEVSSAMLERYFLGEEQNWQCLYSGVPIDKKAALLNADKSFEVDHIVPFSLVLDNTLHNKALVYHKENQTKGQRVPLEYLSGEAQKSFLSRVNLLYRNNKISQKKYKYLTAASAGDTDAIGEWKSRNLNDTRYIARFLVNYLQKNLLFRPSDETDTYRPAVYAVKGAITSQMRRAWLNEYTWGRSDKSELKAVTYLDHAADAIVVACCLPAYVEMTALHRRLRRILKGNGGERNGEYDSVLENAKTYIQKFYHIPAATVEYYLTQRAVRPSLVRDLRREADVRLQDPDTIRFFETEAAKREGRSPHVISDAGAQSKFRADVLAYYRKDREFADRLQMPFTVHIPSRKATGKITDDNAVRIVRRGGEEFKLSRKLVYSLTRADLDNLYTNDEDLRQSLHALLDGAGEKDDVGKLLGERGETQFRTQKGVPVRRVTLRGTAVRTLRKQIDAGNYSDLPDTSYYCVEVYRDGAGKTRTAGIAFSDITVQNGKVCLKESCHRPADYKEHCLYLFTNDYIRVIKKTKKGDEVKFEGYYRSVANINQSAFAYQKYNTPAQRGKVFLIGQNDTVEKFEVDPIGKIGGKIRCGEPLSSAKARG
		
	
	 
		 
			 1412
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1412
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1412
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1208
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1192
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1192
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..657
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..657
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDKAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIERDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
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					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKMYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKAVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
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					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDKAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKMYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKAVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIERDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
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					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAALHQGDSVLLYENSPEEVYNASAAELCRRLYVVSGISSMVITNNKYGVLQLRHSQKAGKYEKGKNGAYVVGENLRSTITMLHTQFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGLCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVLPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGLCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTDSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKVVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 METNKKKRILGLDTGTNSIGWAVVDRLGDQCALVDSGVHIFTEGVKEEKGNEVSKAAERTSHRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPYLSPELLSQWRLKKIYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHMAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISDLSHKMKEEGCEYLAEYFEKLYNKGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTIKRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPSKSRCQMSHPDFEEMRMLQTINQIRMKTPDDDMLRPLWEDERELIVPLFLRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKMYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGSDWEAVIDAQYVKGDDKGLDDKVNDVWHTLSFFDNDDKLEAWLETNLGLDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPFMRGGMLYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDYMRQAAVDMAVGCLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIGHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDDQGRMHLGSPRISAIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGLIDHDTEVHIELGRELNDANMRAAIRQQNKHNESERAKAKAVLKDYGVNNVSDDDIAKYILWEEQGKKCLYTGKQIGFECIFGPDPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNREVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQVYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSVDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLVSYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGHKPSHISESDTARLSLHMDTNYGAIEHDGEVKYVIRKPITELTSQSDIERIVDPIVREKVQAATRGLDKAPEIKTALANPIWMNEAKGIQIKKVRCFTPDVTRPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFKNDGNYCIAIYEQVLPQGSTAKAKRSFRIINNLAAASHFKVGNRANRAELYPPVDENGYRLKAILHQGDSVLLYENSPEEVYNATAAELCRRLYVVTMIKTDGRINLKHSQQAKAKEGLAGDYKTGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCLLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRFRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQREPRKHTVGHCLFEPTKSRCKITHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEERKAIIPLFQRKSKSNFYFDDIAKKLAKPYIKRYGEKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDARYAKGEGKKIDDKVNDVWHALSFFDNDEKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMREGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKACECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGMIDRDTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNNANKQIKAKAAAEISKHFKNFGSSESDMTKALLWAEQVRDIDILKCKLWNEQHAICLYTGKQIGLSDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSAMENLTLCDSRFNRDVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCCTNAYMDKSIKDRIIQKRHFLEMQQAYWRNKYRRFEMTEVPEGFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSEDEEKSRENHTHHQVDAVVIACIDRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAGTLISYDFTDNAPKQVRRRIKFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIERDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDSVVRQKVQEAYDAKGDAAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCFAPDVKNPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTTKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRAELYPSVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNQDFTVDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISELSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEEREAIIPLFQRKSQSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDDKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGMIDRDTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAALKEQGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGFCDIFGPDSKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYRRFGMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSIDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIEHDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKNIVDSVVRQKVQEAYDAKGDVAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPLNIRKHRDISRHEYKRTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSTVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCLLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRFRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQREPRKHTVGHCLFEPTKSRCKITHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEERKAIIPLFQRKSKSNFYFDDIAKKLAKPYIKRYGEKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDARYAKGEGKKIDDKVNDVWHALSFFDNDEKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMREGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKACECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGMIDRDTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNNANKQIKAKAAAEISKHFKNFGSSESDMTKALLWAEQVRDIDILKCKLWNEQHAICLYTGKQIGLSDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSAMENLTLCDSRFNRDVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCCTNAYMDKSIKDRIIQKRHFLEMQQAYWRNKYRRFEMTEVPEGFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSEDEEKSRENHTHHQVDAVVIACIDRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAGTLISYDFTDNAPKQVRRRIKFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIERDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDSVVRQKVQEAYDAKGDAAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCFAPDVKNPLNVRKNRDISRHEYKRTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTTKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRAELYPSVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNQDFTIDVIGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQRIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEERKSIIPLFQRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGNKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDEKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRRGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGMIDRDTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAELEKYDINNMSETDIDKYLLWDEQKKKCLYTGNQIGIEDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTKLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQAYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAGTLISYDFTDNAPKQVRRRIKFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIERDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDSVVRQKVQEAYDAKGDAAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPINIRKHRDISRHEYKRTGHFINDGNYCIAIYEQVLSEGSTVKAKRSFRIVNNLAAASHFKIGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRSTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 1208
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEEREAIIPLFQRKSKSNFDFEDIAKELVKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMAAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDDKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGIIDRSTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAELEKYGINNVSETDIDKYLLWDEQKKKCLYTGNQIGIEDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYHRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASFHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIEHDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDPVVRQKVQEAYDAKGDIAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPLNIRKHRDISRHEYKRTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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					 1..515
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..515
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1032
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
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							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1207
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1194
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1194
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
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					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1225
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEEREAIIPLFQRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDDKFEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVILSNIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSNLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGIIDRGTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAALKEQGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGFCDIFGPDSKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYHRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASFHLNGYADRERPSVPEPWEGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIEHDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDPVVRQKVQEAYDAKGDIAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPLNIRKHRDISRHEYKRTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 1216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1217
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1217
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1217
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 766
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..766
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..766
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVINALLDKGIIDRGTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAALKEQGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGFCDIFGPDSKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWKGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIEHDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKNIVDSVVRQKVQEAYDAKGDIAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPLNIRKHRDISRHEYKRTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 1216
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MESNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFYAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEEREAIIPLFQRKSQSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDDKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGIIDRDTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAELENYGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGIEDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQHVAFMKEKADELQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWKGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIRFTGSHHIKGPKPSHISESDTARLRLHMDTNYGAIEHDGEVKYVVRNSIGSLKQKDIKDIVDSVVRQKVQEAYDAKGDVAFSEPIWMNEAKGIQIKKVRCYAPNVTRPLNIRKHRDISRHEYKRTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMYHTQLKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 1226
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1226
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1226
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1208
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1203
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1203
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1203
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 859
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..859
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..859
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENNEKKRILGLDTGTNSIGWAVIDRLGDQCSLVDSGVHIFTEGVKEEQGKEVSKAAERTSYRAMRRGFYRRKLRKIRLLRILSELGWCPALSPELLSQWRLKKVYPATPEFMQWLGTDDDNAITPYRYRVICLHEKLDLTQEAQRYILGRALYHIAQRRGFRSNRKDQSNDDEKGKVKEAISGLSQKIKDEGCEYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDNHYVEEFHAICRRQELDEDTVNRLEHVLFDQRPLKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPDDDMLRPLWDEEREAIIPLFQRKSKSNFDFEDIAKELAKPYIKRYGKKCYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGISGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYAKGEGKKLDDKVNDVWHALSFFDNDDKLEVWLETNLGIEADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTMYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGIIDRGTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAALKEQGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGFCDIFGPDSKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQRVAFMKEKADDLQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYHRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKISRQPYAPSSGCSRNRVHRQR
		
	
	 
		 
			 1025
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1025
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1025
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 735
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..735
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..735
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKDEGCKYLAEYFEKLYKEGKRIRNQYTSRDSHYVEEFHAICSRQELDEDTVKRLEHVLFDQRPPKSQKHTVGHCLFEPAKSRCQASHPDFEEMRMLQTLNQIRMKTPEDDMLRPLWENEREKIIPLFQRKSESNFSFKDIAKKLAKIYGKKSYGYYKTDGDKDILFNYPMDMGIAGSPFTAGMVAALGPDWKAVIDAQYVKGDGKSLDDKVNDVWHTLSFHALSFFDNDDKLEVWLETNLGIDADTAKKVAGIKMVSAYASLSHKVIRKILPYMRGGMIYSYAVMLANIDAVLPAYVRDNDDMRKAAVDMAVECLNEYDKKTCECTIYQWLKNFLAEKYHIDHKTLNRLYHPSDLETYPHVRPDEQDRMRLGSPRISSIRNPMAMRSLHRIRHVVNALLDKGMIDRGTEVHIELGRELNDANMRAAIRRQNKLNESERAKAKAALKEQGINNASETDIDKYILWDEQHKKCLYTGKQIGIEDIFGPNPKYDIEHTIPRSRGGDSTMENLTLCDSRFNRDVKKTRLPSELANADEVMQHVAFMKEKADELQKQIRRCRTNASMDKSQKDRIIQKRHSLELQQTYWRNKYRRFEMTEVPEDFSRRQGATAGIVARYARLFLKSLFDDVSIVKGAATADFRKAWKLQSTDEKKSRDNHTHHQVDAVVIACIGRGDYQRLAASYHLNGYADRERPSVPEPWKGFVDDMRRIQAETLISYDFTDNAPKQVRRRIKFTGS
		
	
	 
		 
			 1425
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1425
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1425
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAKILAFDPGTNSLGMVCRDTMSNNLLDQITSGVDIIRDNTESDKRGRHSSAASQRRTFRTARTRYRSVKRRKQATLKLLIKHNCCPLDMESLNKWRFDDDDKGYDRTFPVQNELFMKWINFEFVIDNEVVRSVYRLREILATKALDYSKPESWLMLGRAIYSIAVRRGFKSSRIANVSNEDNEEQLKLQKSEEELSAGLNQYMQEHNCPTVGAAFSRMERVDKIRIRANDDFKPIRNQLKKEIEVIFKVQQRDTDSELYKGLTSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKLEYCTLEPGKRKCAKSHPANEFNVVWQLLNNIKIKLENGWENIPLFMRQTLYDKLFLRNKKHFDFAEIRELLQDEYGIQFEYKESINYSDKKNVPGCPVTFYLQKILGSSWETEKIQGNKKRLKHAQRRKKKFNKEDKRSLKEYTEAEGHLTEYSADDIWHICYESDEKQFVKDFAKDTLGLPPAKVISMGALWEAIQDGYANLSLCALKKINPFLAKGYKYSDAVMLANLPTIMGEAFFLQNEQDIITLIDKERVNISDINRIYDIANKLISDYKSLKMENLAFAEHNCDYTLQEDDIADVKKACAENYGKEWDAATDDQQSTIITRVAELYQEFFFSSNRDYYKRINLFEALKKALTEKYPSLTKNKLKKLYHHSDNAYYPSAQINDDGVLQLGSPARGNLKNPTVLKILYKIKQNVNKLLYSGDIDSDTIIVLENAREALNDFNMRWAIEEYNSKRERENKAIEDALNDLAKEYHLALPKESVTMARLALYQNANFTPYNPNESRRLYDKLCEKYKLWLKQGFFDFYTGRPISLSELFSPDNLVEVDHILPISKSFDNSVSNKVLSSSHYNSVIKGTKLPCELPNYNVDTPEGTAIIKRIHEIEERVMYLEEKVIYWKGRSSKAADPDSKNSAIKQSHLWQMEYDEWNQRLANLTTKEITHSFRNNQLNDTRTISKYAYHYLKSLFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQEAYEKKDRSRHTHHAIDALTLSLIPYGQKRERMMELWYQIQEAHRFKDYDSERSLKDKLDREVHLCGLGHYSPNEVVQYVEDTTLVKNDATNNALTKNIKRYRVRGKVVPMRDENGNIVYEKTAKGIIRVKAKHVSQGNSIRGAIHEQSFYGKIEKWKDDGSHEKEELFVIRRKIEFKSGNAGSGFKSWDDLEKQMVDKKLFKKFKKQYPEGTSFKDACAEGFYTYIVENNRCRRVKVRHVRCLAKAAQPLKKHVFQPQHSDKEQYYYVSPGEAYGVFEYVSKDGERLYESDNLFTLSEKMKNGTLTEIPCPKRITDKKGKEYVHTRTILKDATILIYPSSEREEDQYLLDTVTLSKRLYRINSIEKDRKRLTLTRHNIVKSYAGIETIAESDFYNLPDGMRMPISKLHFLLLESDFDIFDGKIVPIKND
		
	
	 
		 
			 1425
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1425
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1425
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKILAFDPGTNSLGMVCRDTMNDNLMEQITSGVDIIRDNTERDKRGRHSSAASQRRSFRNARTRYRSVKRRKQATLKLLIKHNCCPLDMESLNKWRFDDEEKGYDRTFPVHNEEFMKWINFKFFIDGEEVKSVYRLREILVTKPLDFSKPESWLMLGRAIYSIAVRRGFKSSRLANSEINDEENEEGVDLQKSEEELFSGLDQYMKEHNCKTVGAAFARMERVDKIRIRANNDYKPIRSKLKEEIEEIFKVQKRDTDSELYKGLMSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKVEYCTLEPRRRRCPKSHPANEFNTAWQLLNNIKIKRNGLWENITLDIRHKIFNELFVSKEKHFDFVKIREMLQNEYQIQLEYKESINYSDNKSIHGCPIIYYLQKILGPSWETERIPGTNKHLKHAQRRKKLFNKEDKRSIEEYTEAEGHLTEYTYEDIWHICYESDEKQFVKDLAKNVLCLSPSKVISMGALWETIQDGYAKLSLCALKKINPFLAKGYKYSDAVMLANLPTIMGDTFFQQNEQEIIGLMDKERSAILSKNRIYDITNKLISDYKSLKLEGFAFAERADHDYILQDDDIEDVKKACAENFGKEWDALTDNQQSAITTHVKELYQEFFFSKERDYCKRINLADAVKAALAEKYPFLTKKKLKKLYHHSDNFYYPAAHTNENGILQLGNPARGNLKNPTVLKVLYKIKENVNKLLISGDIDADTIIVIENAREGLNDFNMRWAIEEYGKKREKENKAIEDALTDLAKEFHLTLPKGCVSVARLALYQNRDFTPYNPNEPRRLYDKLCENYKLWLRQGFFDFYTGHPITLAQLFSPDNLVEVDHILPVSKSFDDSISNKVLSSTRYNRTIKGTKLPCELPNYNIDTAEGTAIIHRIQDIERKVKYLENKVTYWKGRSSRAANPESKNWAIKQCHLWQMEYDEWNQLLTNLTTREITPSFRHNQLNDTRIISKYAYHYLKSVFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQEIYEKKDRSRHTHHAIDALTLSLIPYGPRRERMMELWYQIQESHRFEDYDTERQLKDKLDREVSLCGLGNYSPTEIVKYIEKTTLVRNDATNNALTKNIKRFRVRGKVVPLRDRDGNVIYEKTSKGIKRVKAKYISQGNSIRGAIHDQSFYGKIEKWKNGKNHEIEEVFVIRKKIEFKSGDKGKGFKSWDDLKAQMVDKKLFDKFEEKEKDFKKACDEGIHICIAENGERRMVRVRRVRCIAKKAQPLKKHIFQPRNDNKERFYYVSSHGEAYGIFEYRSDEGKILYESDSLFTLSTKMKNGEMKEIPCPQHIIRTGKRFVHTRTIRKGDSILIYPEEEKPEDQYKLNTAILSNRLYRVDSIELDKRINLVRHFRGSMPKGKAIKKDADYNNLPEAIRPTLSDKLHFLLLGTDFDILNGKIVPLKND
		
	
	 
		 
			 1201
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1201
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1201
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDNNGKQRILGIDTGTNSLGWAVVDRLPYGGYELVDKGVQIFQEGVNIEKGTIEKSRAAERTEHRSLRKQYWRRKVRKIRLLAVLSNAGLCPKLTSEELHRWRTDGKYPLQNEEFMRWQQTDENKGINPYAARCRCVEEELDMENRQNRHLVGRALYHIAQRRGFLSNRKEQADEKDNETGKVKSGIKELTQKIQDAGCEYLCQYFYQLYKKGERIRSCYTDRKEHYEKEFAAICEKQHLDEVLSAELYKVMFVPRPLKSQRRGVAKCPFEPSKHCAPLSHPLYEEFRMWDFIRNIKVQTPDNNELRGLTDDEVAKVLPLWYRKSKANFHFEDIAKTLAGKGKYCYYKSAEEKPYRFNFHLDNNVSGCPVSAQLKDIFGEKVLTNRTQVDTIWHALDFFTDDVKLREWGIAHFGLTDEQADAFVKIRMPQGFASLSLKAMENIVPLMRDHRMMYPHATMIAKLRDLTKDYAFDTDFDDDVEAYLKADIEDYLTIPTDKNGKPTISQEERKQVLHNKWKQHYNLSDKDIQRLYHPSMIEAYRKVENKTDGVYQLGSPRISALKNPMAMRSLFRMKAVVNQLLKDGTIDENTIVHIEFARELNDANRRAALRQYQRQLATEREKATEAIKEFVSNPSNDDILKYLLWQDQGGKCVYTGKSISLAALYNGTEFDIEHTIPRSMGGDTTRENLTICDSHFNREIKKNQLPSQLSKQYGDVVLANIETWKEKYEELEKQLRKMKGSTSGLSTKDAKDRVITKRHLLEMQRDFWRNKYNSFVIEEKNVQGFTRRQGTDISVISRYGRLFLLSLFNRVDVVKGSMTAAFRKIWGIQTAYEKKNRENHVHHCIDAITIACMGKREYDELSAYYHADEENRFHNSGQYIAKPWQSFTEDIKDIEKEILVAHYTANPMGKQTKKKLRDNKGHILRDKQDNPIYTTGDTARGVLHMDTQYGAIKQEGEIKYVLRMAIDDSRLKVENIVDSAVRQKVQDAVNQYGSIAKALEAGPIWMNEEKRIAIKKVRVIQDRVQNPMHIRMQRDLSKHKHKRQFHVKNDTNYMVAIYEGENMSQRSYDVVSNLKAVKLLNNNVALFPQIDEKGYHLITCLKVGDMVLLYEKNSEELKTASQQELVKHLFKVVGLALSGGIQIKLNYHQEARPSGDLHQINGPYRFNEPIAARRMLTHSQINALVQGQDFEISDTGKITFK
		
	
	 
		 
			 1231
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1231
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1231
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDFNSKQRILGLDTGTNSLGWAVVDRVSEGGYELIDKGVSIFQEGVNIEKGTIEKSRAAERTSHRSLRKIYWRRKVRKIRVLAVLSNAGLCPPLSAQELHIWRVEAQYPLNNDAFMRWQRTDENRGVNPYAARCQCIERELDMGDKEDRYLLGRALYHITQRRGFLSNRKNLTEDNDKEKGAVKSSIRELTQKMHDAGCEYLCQYFYQLYQKGERIRSCYTDRKEHYEKEFDAICAKQHLNNTLVKELRKVIFEQRPLKSQRRGIAKCPFEPSKHCAPLSHPLFEEFRMWSFIRNIKIQTPSDSQLRVLTEEEIQQILPLWYRKSKANFHFDEIAKALAGKGNYCYYKSAEDKPYRFNYHLDTNVAGCPISAQLKDVFGTIILKNREEVDKIWQALDFFDDDLKLHEWGIKQYQLTEEQADKLVKIHLPQGYASLSLKAMENIVPLMRDHRMIYSEATLVAKLRDLTKNYSFDSCFDDDVEAYLKSDISEYLEIPTDANGKPLMTREERMNRLYTRWKQHYNLSDKDIQKLYHPSMIEEYRQVETKTNGVYQLGSPRISALKNPMALRSLFRMKAVVNQLLKEGTIDENTIVHIEFARELNDANRRAALRKYQKKLEDERAKAIEAIKAYVPNPSDDDILKYLLYTDQGEKCIYTNRHISLTALYEGTEFDIEHTVPRSMGGATTRENLSICDAKFNREIKKNRLPSQLTEQQQAVMLFNIQTWKNNYEELDKRIRKQKGIISSSSTKEAKDKAIVERHHLEMQRDFWRNKYNSFIIKEEDVQGFTRRQGTDISVINRYGRLYLLSLFNRVDVVKGTMTAAFRKVWGIQQAYEKKNRENYVHHCIDAITIACMGKREYDDLSCFYRAEEENRYHNSGLLIHKPWATFTEDIKQIEQEILIAHHTTNPMGKQTRKKLRNNKGNILRDKQGEVLYSKGDTARGALHNDMIYGKIINSHNMDDKHVTGKICTVKRVILNTITPKDDAKFIAAVVDPVVKQVITEAVAKYGSIRSAIEAEQENNDGTIWFNKAKGVKLKKVRCFQDNAINAQEIRPLRDASDKEYKRYHYSMTNGNYVSAIYEGTDGNGKRKRAFEIFSLFDAAKAYGQKMPIVPKVSKEGYPLIMTLKLGDLVLLYENNPDEIRNASQEEMTKRLYKVTGMSDSNGLQITLRYQQEARDAGTLKTIFGNPKTGLFSSQQEIQPRRMLLHTQINALVQGQHFEISDTGKISFKQC
		
	
	 
		 
			 1203
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1203
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1203
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENFDKKRILGLDTGTNSLGWAVVDRLPYGGYELIDKGVNIFQEGVNIEKGTIEKSRAAERTEHRSLRKQYWRRKVRKIRLLAVLSNAGLCPPVSSEELHIWRVEGKYPLSNTAFMRWQTTDEKKGINPYAARCRCVEEELDMENRQDRYLVGRALYHITQRRGFLSNRKDQAGEDDKDSGKVKEGIKDLTQKIQDAGCEYLCQYFYQLYKKGERIRSCYTDRKEHYEKEFDAICQKQHLNKELIIALRKVIFEQRPLKSQRRGVAKCPFEPSKHCAPVSHPLFEEFRMWSFIRNIKMQTPSDTELRMLTDEEINKILHLWYRKSKANFQFEEIAKDLAGKGKYCYYKSAEDKPYRFNYYLDTQVAGCPVSAQLKEVFGEAIFANREYIDTIWQALDFFDDDLKLREWGIRHFSLTDEQAKALSDIRLPQGYASLSLKAMENIVPMMRDHGMIYPNATLIAKLRDLTKGYHFATNFDDDVEAYLKSDIEEYLTIPTDNNGKPLVSREERKAALDDKWQRHYNLSDKDIQKLYHPSMIEEYLKVEYRTNGVYQLGSPRISALKNPMAMRSLFRVKAVVNQLLKDGTIDENTIVHIEFARELNDANHRAALRQYQADLRKEREKAVESIKDIVSNPSDDDILRYLLWKDQGGKCVYTGKTISLAALYNGTEFDIEHTVPRSMGGDTTRENLTICDARFNREIKGNRLPSQLSEQDQELLLVNIRSWKEQYEALEKKLRNRKRATSGLSTKEAKDRVIKKHLLEMQCDFWKNKYRAFVVEEKDIQGFTRRQGTDISVISRYGRLYLQSLFNRVDVVKGSMTAQFRKMWGIQTAYEKKNRENHVHHCIDAITIACMGKREYDNLSAYYHADEENRRHNSGLFVAKPWQTFTEDIKDIEKEILVAHYTANPMGKQTRKKLRDSHGHILRDKQNQPLYITGDTARGALHMDTHYGAIRQNGQIKYVLRMAIDDARLKVENIVDPAVRQKVQSAVNQYGSIAKALENGPIWMNEEKQIAIKKVRVYTGISDPLHIRRQRDLSKYEYKRAVHVDNDTNNLFLIYEGLNQKGQLARSFSVLSNIEAAKRYNSKTDQEIIPQINEDGYSLKMIIRVGSLILLYKDKPEELRNLSISSLVKRLYKVIGFGKDGRIKIRYQQEAKEAKELGGFLALDYNTLEVITSQARIGYAKMNALVQGQDFDISDTGKITFK
		
	
	 
		 
			 1113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKTLSLDLGTAKIGLCLFSENGVLLNSMTISYNDVVVNEKTGGKHTKCSDRRKNRSMRRQYDHERRRKIRLIAFLSKAGYIDGVTHEEMALWRKKQICPEHIIKMLSSKNPYAIRELLTFHKLNMSNEHNRLMFAQAMYSIIGKRGFAEKHGLMLDDNDEDVKESERGKIRKSISELEKKMGETGSKTVGEFMNHQIKSGERIRGEYHTSRKNQIIPEFKMICDMQGISEKMKKELFAIIFSEHKSVRKPHRAKCPFGKNAFVTYDSHPFFEEYRLWQFIRNIRVIDGEDNRVLTDEEVKKAIEFIVIHKNDFDFLELRNELGVEKCNFRDTQRVKVPKFTISLAKVLGKDISELGKYLSEVLGKSEDDALDEVWHRCFDAYRTDGEIGTYFSHHLNCDGVKLDDIEMSDETVNLSASALRKITPWMRDKGLGVSIACRMVNVRRVIKDHIRGGMAKEIIDAMEDRICQSVSHYSYDKDGPLDDFILEEMKKLALDTFPSKKELADKLWHLSLAEKYVAQKSNDGDKLLPVPHELFSNPHIDKSMAIVRRILNMLIKQHKINPDDTKVVLECGRMDSTIVGRIAQDMINKENEKNRKDAEKVLKEKLGCSKVGDEEKERYLLWKEQCGKSLWSGKEIKLENILSEDYEIDHTIARKRGGCNELYNKTLCESSINLKKTNIMPGLMNGIDKVRENVQSLFGPQIDELTEQYDKLSKKIKVSNNEEAKRNARIERIIVKYKLEYLKSKVNTFEAVVEPDGFCATHGHMTDLMVRCMRSWLKSVFRDVSFIRAKDVAEARNNWGLKKDRSTNTNHAQDAFVLCCLDYYGKTKNEPYEGFKDDLECVNSSMTHHVPCKSVKKLTKKKDGRGYGCALSGETQYAIRTDENGKKVTCVHISVNNENFEKNIKNIFNSDMRKRFEEAKDVTNVRDAKGKVVRHVLIKKNLKPENLIKFPRKNSISENENNNMIYYETNGNSCIGYYSNGKHVVLSIADEASGKRLERSIKDKKTSQEHQLKYIIRLGDTVILMKNNETEDDIRKLDTNDLKKRIYRLVGIESDKRIKFLRHDVPSTDNCETFYTNISEIDRTDVKGFRLSNAKLIKDSQIVTKIVFNDYH
		
	
	 
		 
			 1420
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1420
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1420
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKILAFDPGTNSLGIICRDSSKDNLIKQITSGVDIIRDNTEREKSGRHSSAASQRRSFRNSRTRYRSVKRRKQATLNLLIKHNCCPLDVESLNKWRFDDDNKGYDRTFPIHNKKFMKWINFEFVIDNEIVRSVYRLREILATKPLDYSKSETRFMLGRAIYSIAVRRGFKSSRLVNSEACEDKDDEDDERVELQKSEEELFAGLNQYMQAHNCPTVGAAFSRMERIDKIRIRANYDYKPIRSELKKEIKKIFEVQKLDIKGEYSELYEGLMSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKVEYCTLEPHKRRCPKSHPDNEFSVAWQLLNNIRIKRNGLWENIALDMRFKIFNDLFVSNKKHFEFAKIREMLQELYHIKFEYRENINYNDKKSVPGCPIIYYLQRILGPSWRTEKIKGTKKHLTHAQRRKKLSVKEKGHLTGYTYEDIWHICYESDEKQFVKDFAKDILALSPSKVLSMGALWEAIQDGYANLSLCALRKINPFLAKGYKYSDAVMLANLPTIMGNDFFLQNEQKIVDMIDKERAAVSETNKIYDITNKLISDYKSLKMEDLAFAEHDFDYTLKEDDIADVKNACAENYGKEWDAMTNDQQSEVVTRVAQLYQEFFFSSKRDYCKRINLSDTLKKDLAEKFPFLTKDKLKKLYHHSDNAYYPSVQANESGILQLGNPARGNLKNPTVLKVLYKIKENVNKLLRNGDIDSDTIVVVENARDALNDFNMRWAIEEYNSKRERENKAIEDALTDFAKEFHFALPKESVQLARLALYQNTNFTPYNPAESRRRYDKLCEKYKLWLRQGFFDFYTGKSISIRELFSPDNLVEVDHILPISKSFDDSISNKVLSSSKYNSSVKGTKLPCELPNYLVDTAEGTAIIHRIHDIEEKVKYLEEKVIYWQGRSSRATDPNLKNSAIKQKHLWQMEYDEWNQRLINLTTKEITPKFRHNQLNDTRTISKYAYHYLKSVFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQEAYEKKDRSRHTHHAIDALTLSLIPYGPKREKMMELWYQIQEAHRFKDYDSERLLKDKIDREIRLCGLGHYSPNEVVKYIEDTTLVRNDATNHALTKNIKRYRVRGKVVPLRDENGNIVYEQTSKGNRRVKAKDVSQGNSIRGAIHDQSFYGKIEKWKDDGSHEKEELFVIRKKIEFKSGNIGNGFKSWEDLEKQMVDKQLFKKFKKQYPGGTSFKEACSGGFYTFVVENGVRRKVKVRHVRCIAMTAQPLKKHIFQPQHSDKEQYYYVSPGEAYGIFEYKNNDGTLHYTLDNLFTLSEKMKNGNLRETPCPQNIMVKGVEFFHTRTILKESTILIYPSTECPEDQYKLKSTTISRRLFRINSIQQDKRIKLTRHNLAKSWTEINTIKDSDFDNLPDGMRMPIAKLHFLLLGTDFDIIDGRIVPIKHD
		
	
	 
		 
			 1425
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1425
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1425
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKILAFDPGTNSLGMVCRDTMNNNLMEQITSGVDIIRDNTERDKRGRHSSAASQRRSFRNVRTRYRSVKRRKQATLKLLIKHNCCPLDMESLNKWRFDDDEKGYDRTFPVHNEEFMKWINFKFFIDGEEVKSVYRLREILVTKPLDFSKPESWLMLGRAIYSIAVRRGFKSSRLANSEINDEENEEGVDLQKSEEELFSGLDQYMKEHNCKTVGAAFARMERVDKIRIRANNDYKPIRSKLKEEIEEIFKVQKRDTDSELYKGLMSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKVEYCTLEPRRRRCPKSHPANEFNTAWQLLNNIKIKRNGLWENITLDIRHKIFNELFVSKEKHFDFVKIREMLQNEYQIQLEYKESINYSDNKSIHGCPIIYYLQKILGPSWETERISGTNKHLKHAQRRKKLFNKEDKRSIEEYTEAEGHLTEYTYEDIWHICYESDEKQFVKDFAKNVLCLSPSKVISMGALWEAIQDGYAKLSLCALKKINPFLAKGYKYSDAVMLANLPTIMGDTFFQQNEQEIIGLMDKERAAILSKNRIYDITNKLISDYKSLKLEGFAFAERADHDYILQDDDIEDVKKACADNFGKEWDALTDNQQSAITTHVKELYQKFFFSKERDYCKRINLADAVKAALAEKYLFLTKKKLKKLYHHSDNSYYPAAHTNENGILQLGNPARGNQKNPTVLKVLYKIKENVNKLLISGDIDADTIIVIENAREGLNDFNMRWAIEEYGKKREKENKAIEDALTDLAKEFHLTLPKGCVSVARLALYQNRDFTPYNPNEPRRLYDKLCENYKLWLRQGFFDFYTGHPITLAQLFSPDNLVEVDHILPVSKSFDDSISNKVLSSTRYNRTIKGTKLPCELPNYNIDTAEGTAIIHRIQDIERKVKYLENKVTYWKGRSSRAANPESKNWAIKQCHLWQMEYDEWNQLLTNLTTREITPSFRHNQLNDTRIISKYAYHYLKSVFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQEIYEKKDRSRHTHHAIDALTLSLIPYGPRRERMMELWYQIQESHRFEDYDTERQLKDKLDREVSLCGLGNYSPTEIVKYIEKTTLVRNDATNNALTKNIKRFRVRGKVVPLRDKDGNVIYEKTSKGFKRVKAKYVSQGNSIRGAIHDQSFYGKIEKWKNGKNHEIEEVFVIRKKIEFKSGDKGKGFKSWDDLKAQMVDKKLFDKFEEKEKDFKKACDEGIHICVAENGERRMVRVRRVRCIAKKAQPLKKHIFQPGNDNKERFYYVSSHGEAYGIFEYRSDEGKILYESDSLFTLSTKMKNGEMKEIPCPQHIIRTGKRFVHTRTIRKGDSILIYPEEEKPEDQYKLNTAILSNRLYRVDSIELDKRINLVRHFRGSMPKGKAIKKDADYNNLPEAIRPTLSDKLHFLLLGTDFDILNGKIVPLKND
		
	
	 
		 
			 1225
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1225
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1225
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENVIKQRILGLDTGTNSLGWAVVDRLPLGGYELVDKGVQIFQEGVNIEKGTQEKSRAAERTSHRSLRKLYWRRKVRKIRLLTVLSNAGLCPSLTSQELRAWRMNGKYPLNNIAFMRWQLTDEQKGINPYAARCRCVEEELDMSSPDNRYLVGRAMYHIAQRRGFLSNRKDQTDDKDKESGAVKAGIKELTQKIHDAGCEYLCQYFYQLYQKGERIRSCYTDRKEHYEHEFDAICAKQHLDESLVQQLRKAIFEQRPLKSQRRGVAKCPFEPSKHCAPVSHPLFEEFRMWSFIRNIKMQTPEDAELRMLTNEEIDKVKHLWFRKSKANFPFEDIAKTLAGKGKYCYYKSAEDKPYRFNYYMDTSVAGCPVSAQLRDVFGEDLLKDRAQVDSIWLALDFFDDDLKLREWAIKHYNLADEQADAFVKIRLPQGYASLSLKAMENIVPLMRDHGMNYPNATLLAKLRDLTKDYPFEKDFDEDVEAYLKADIEEYLTIPTDKNGKPLMSREERKEALDVKWMQHYNLSAKEIKKLYHPSMIEEYRHVEHTTNGVYQLGSPRISALKNPMAMRSLFRMKAVVNQLLKDGTIDENTIIHIEFARELNDANRRAALRRYQAALRKEREDAVEAIKEFIPNPSDDDVLKYLLWKDQEGKCVYTGKSISLSALYNGTEFDIEHTVPRSMGGDTTRENLTICDAKFNREIKKNRLPSQLSEQAQELLQANIQTWKENCEALDKQLRKMKNATSGLSTKEAKDSVIAKRHLLEMQRDFWRNKYKAFTIEEKDVQGFTRRQGTDISVISRYGRLYLLSLFNRVDVVKGSMTAAFRKIWGIQTAYEKKNRENHVHHCIDAITIACMGKREYDELSAYYHADEENKYHSSDILMPKPWKTFTEDIKDIEQEILVAHYTSNPMGKQTKKKLRDSRGHIIRDANKQPRFAQGDTARGALHNDMIYGMIVNSQNVDDKHKVGNLCAVKRIILSSVASKDEEKMAASIVDPIIKKTVNDARAKYGSLSAAIEAEQENGDGSIWLNKEKNVKIKKVRCFQDFAINASPIRSLRDQSKKEYKRSHYSMTNGNFMSAIYEGTDAKGKKKRSFVIISLYEAAQAYGKHEPLVPTVSEEGYALIKTIRLGDLVLLYENSPEEIYTASQEELVKRMYEIIGMSDSKGLQIRLKHQQEARPNGELQQINGAFKNGDSAPIRMLLHTQFNALVQGQDFNISDTGKITFKSC
		
	
	 
		 
			 1231
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1231
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1231
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENTIKQRILGIDTGTNSLGWAVVDRLPMGGYELVDKGVQIFQEGVNIEKGTQEKSRAAERTSHRSLRKQYWRRKIRKIALLKKLSEAGLCPPLSNEELHAWRVNGVYPLTNDAFMRWQRTDENKGLNPYAARCQCIEMMLNMDNPAERHILGRALYHIAQRRGFLSNRKSQTDDKDTGVVKDGIKDLTQKIQDAGCEYLCQYFFQLYQRGERIRSCYTDRKEHYEKEFEAICKKQHLKEDLVSELHKIIFVPRPLKSQRRGVAKCPFEPSKHCAPISHPLFEEFRMWSFIRNIKIQTPEDSELRILTEGEINKVLHLWFRKSKKNFSFEDIAKAIAGKGKYCYFKSTDDKPYRFNYHMDTSVAGCPVSAQLIEVFGEAILTKREEVDKIWQALDFYDDDQKLREWGIKHYDLSEEQANMLAEIHLPQGYAALSLKAMENIVPLMRDHKMIYPNATLIAKLRDLTKDYPFDKDFDDDVEAYLKADIEEYLFIPKDENGKPLQSREERREDLEYKWRIHYHLSDKDLKKLYHPSMIEEYRHVDHTTNGVYQLGSPRISALKNPMVMRSLFRLKAVVNQLLKDGTIDENTIIHIEFARELNDANRRTALRHYQTALRKEREEAVEAIKDYVPYPSDDDILKYLLWMDQGGKCVYTGKSISIASLGKCTYTGRDIDLSALYNGTDFDIEHTIPRSMGGETTRENLTICESRFNREIKRNQMPSQLPQQYREVVLSNIKPWKEKYEELDKQLRKMKNASSGLSTKDARDRVVAKKRLLEMQRDFWRNKYNAFIIEENDVKGFTRRQGTDISVISRYGRLYLQSLFGRVDVVKGSMTAAFRKIWGIQSAYEKKNRENHVHHCIDAITIACMGKREYDELSAYYHADEENKYHTSDILMPKPWKTFTEDIKDIEQEILVAHYTSHPMGKKTKKRLRDNKGHIICDADKQPLYAQGDTARGALHNDMIYGMITNSQDVDDKHPAGKQCAVKRISLKEVDEKQVVDPIVKQVIMDAIAKYGNISAAIEAEQENGDGSIWLNHEKGVKLKRVRCFQDFAINASPIRPLRDLSLKEYKRSHYSLTNGNYMAAIYEGIDDKGKTKRTFEIISLFEAAQAYSKNAPLVPQTKDGYPLIKTIRLGDLVLLYEKSPEEIYYASREDLVKRLYEIVGMSDSGGLQIKLKYQQEAKPAGELKQVNGAFTANAPIDSFRMLRHSQFNALVQGQDFDISDTGKITFRSC
		
	
	 
		 
			 1222
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1222
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1222
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MENVNKQRILGLDTGTNSLGWAVVDRLPLGGYELVDKGVQIFQEGVNIEKGTQEKSRAAERTSHRSLRKIYWRRKVRKIQLLKLLSEKGLCPELSKEELRAWRMEGKYPLNNIAFMRWQQTDEQKGINPYAARCKCVEEELDMSNPDDRYLVGRALYHIAQRRGFLSNRKDQTDEKDKESGAVKAGIKELTQKIHAAGCEYLCQYFYQLYQKGERIRSCYTDRKEHYEHEFDAICAKQHLDEALVQQLRKAIFEQRPLKSQRRGVAKCPFEPSKRCAPISHPLFEEFRMWSFIRNIKIQTPEDADLRMLTDDEIDKVKHLWFRKSKPNFPFEDIAKTLAGKGKGQYNYYKLAKDEPYRFNYYMDTSVAGCPVSAQLREVFGEELLKDRAQVDAIWLAVDFFDDDLKLREWAIKHYNLTGEQADAFVKIRLPQGFASLSLKAMENIVPLMRDHGMIYPNATLVAKLRDLTKDYAFEKNFDEDVEAYLKADIEEYLTIPTDKNGKPLMTREERKEALDVKWMQHYNLSVKDIKKLYHPSMIEEYRHVELTTNGVYQLGSPRISALKNPMAMRSLFRMKAVVNQLLKDGTIDENTIIHIEFARELNDANRRAALRRYQAALRKEREDATAAIKEFILNPSDDDILKYLLWKDQEGKCVYTGKSISLSALYNGTEFDIEHTVPRSMGGDTTRENLTICDAKFNREVKKNRLPSQLSEQAQELLQNNIKTWKENYEALDKQLRKMKNATSGLSTKEAKDSVIAKRHLLEMQRDFWRNKYKAFTIEEKDVQGFTRRQGTDISVISRYGRLYLLSLFNRVDVVKGSMTAAFRKIWGIQTAYEKKNRENHVHHCIDAITIACMGKREYDELSAYYHADEENKYHSSDILMPKPWKTFTEDIKDIEQEILVAHYTSNPMGKQTKKRLRDSRGRIIRDANKQPLFAKGDTARGALHNDMIYGMIVNSQNVDDKHPEGKMCAVKRVALKDVDVKQVVDPIVRKVIMDAIAKYGNISAAIDAEQESGDGAIWLNKEKGVKIKKVRCFQDFAINASPIRSLRDQSKKEYKRSHYSMTNGNFMSAIYEGLDAKGKKKRSFVIISLFEAAQAYGKREPLVPKVSKDGYALIKTIRLGDLVLLYENSPKEIYNASQEELVKRMYEIVGMSDSGGGLQITLKYQQEAKPNGELKQVNGAFAADAPIANFRMLRHTQFNALVQGQDFDISDTGKITFRSC
		
	
	 
		 
			 1208
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1208
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1208
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEIGNKQRILGLDTGTNSLGWAVVDRLPESGYELVDKGVHIFQEGVNIEKGTQEKSRAAERTKHRNQRKQYWRRKVRKILLLQELSNAGLCPFLTPEELRAWRVEGIYPLSNEAFMRWQRTDENKGINPYAARCKCVEQELDMENRQDRYLLGRALYHIAQRRGFLSNRKDQTNDPEKGVIKEGIKELTQKIQDAGCEYLCQYFYQLYQRGERIRSCYTDRKEHYEKEFAAICEKQHLNEALAAKLHKIIFVPRQPKKQQSGIAKCPFEPSKHCAPISHPLFEEVRMWSFIRNIKVQTPEDSELRTLSNEEITKILPLWFRKSKANFNFEDIAKALAGKGKYCYYKSSEDKPFRFNYHLDSSVAGCPISAQLKGIFSEDILQDRAKVDDIWNALDFYTDDLKLREWGIKHYNLTDEQADALVKIRLPQGYASLSLKAMENIVPLMRDHGMIYPNATLIAKLRDLLNGYDFNEEVRAYLINDIEDYLTVPTDKDGKPLMTREERKQILERKWQTHYNLSDKDLKKLYHPSMIEEYRKVENKTNGVYQLDSPRISALKNPMAMRSLFRMKAVVNQLLKEGTIDENTIIHIEFSRKLNDANRRAALRRYQTILRDEREKAREAIKPYVPNPSDDDILKYLLWQDQGGKCIYTGKDIHPRELYLGTEYDFEHTVPRSMGGEWTRENLTISDKTFNTETKGSRLPSQLMPQYQQMFAAILQSWKEKYEALDKQVRAEQRKAKTASTKEKKDGFIQSARLKAMQRDFWKNKYEAFTITEDKVSGFTRRQGTDAAIISRYARLYLLSLFNRVDVVQGIITADFRKLWGIRPAYEKKNRENHVHHCIDAITIACIGKREYDLRAASYRAEEEHKIKLVVPKPWIGFTEDIQEIEKEILVAHYTPNPMGKQTKKKLRDSHGHIQYDKRGKVIYSSGATARDALHDDMIYGMIANSHDIDAKHKVGDRCAVKRVPLSAVDVKNVVDPVVKQVIVDAIAKYGSLANAIAAEQENNDGSIWLNKEKNVRLKKVRCFQDFAINAAPIRKLRDVSLKEYKQHQYSRTDGNYVCAIYEGSDNKGNRKRSFEIISNLVAAKAFNTNQPIVPETNEKGYPLIMTLHLGDLVLLYEQSPDELRNASQKELVKRLYKITGMTDSGGLQITMRYQQEARPDKELQQINGLFRADEPIKYLRMLRHTQINAFVQGQDFELTETGKIVFK
		
	
	 
		 
			 1410
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1410
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1410
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKILAFDPGTNSLGMVLRDTDNGNLADQVTSGVDIFRDKTERDKRGRHHSAASQRRSFRNARTRLRSVKRRKQATLKLLIKHGCCPLDMDSLNKWRFDDDEKDYDRTFPVSNESFMNWINFEFQIGNEKVRSVYRLREILATTPLDYSKPESWLMLGRAIYSIAVRRGFKSSRLDSTKSDDTENDDIQQLQKSEEELSKGLSAYMTEHNCPTVGAAFARMERVDRIRIRANEDFKPIRAMLKKEIETIFDVQRLDTDSDLYKGLMSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKIEYCTLEPHRRRCPKSHPANEFNVAWQLLNNIKIKREGVWEFLDIQVRHTLYQELFVRNVKHFDFKEIREKLEDIYNLTLEYRESINYSDTKSVNGCPISHYLQKIFGPDWQSVEIPGTKKHLTHADRRKGLKLDEAGHQTKYTAEDIWHICYESDEKEFVKDYADKLGLSSRYMGALWENIQDGYSNLSLCALRKINPFLERGYKYSDAVMLANLPTIMGKEAFEQHEQEILHLIEDERARIAAINRDYDIANKLISEYKSLQLEGLAFAERDYDYTLKEDDIAAVKAACAENYGREWDTMPDGDKDVLITHIAHLYQDFFFSKKRDYYKRINLSDSLKSVMMEQFPFLSKGKLNKLYHHSDNAYYAPAKYGDDGIPQLGSPAKASLANPNVLKVLYKMKQNVNKMLKNRDIDSDTIVVVENAREALNDFNMRWAIEEYNNKREREHKYIEKALNELSAELGFTVPKESVQMARLALYQNENFTPYNPNEPHKFYDKLFEKYKLWLRQGFIDFYTGRPISLTELFSENNLVEVDHILPISKSFDDSISNKVLSSSRYNSGVKGTKLPCQLPNYQVDTPEGTAIIHRIDDIREKVKYLENKVDYWKGRSSRAADPDSKNSAIKQMHLWQMEYDEWNKRLINLTATEITPKFRSSQLNDTRIISKYAYHYLKTVFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQSAYEKKDRSRHTHHAIDALTLSLIPYGPKRERMMELFYEKQEAHRFKDYALEKQLQARLDSEIRFCGLGQYSPDEIVKHIEETTLVKNDATNNALTKNVKRYRVRGKVVPQRDANGNVIYEHTPKGKRVKAKHVSQGDSIRGAIHDQTFYGKISKWKDDGSHENEEQFVLRRKIEYKSGDNGSGFKSWEDLRDHMVDQKLFEQLKKNAEGKDFQKACAEGLFVYVAENGEKKKIRVRHVRCKAKTAQPLKKHIFQPKDKHVDQYYYVSSHGEAYGVFEYKSKDGKLIYESDSLFTLSQKMKLGELKELPCPKHIIRKGKDYFYTRSILKEDTILVYPSKEKPEDQFSLEPKEISMRLYRVDSVSIDKRLSLTRHIFSGGLPRGNAFKESDFEHLPETIRPTVSDKLHFLVLGTDFDIINGRMVQKTDE
		
	
	 
		 
			 1415
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1415
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1415
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1218
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1218
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1218
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEIDTKQRILGLDTGTNSLGWAVVDRLPEGYKLVDKGVQIFQEGVTIENGNQEKSRAAERTKQRSLRKQYWRRKVRKIFLLQELSNAGLCPPLSLEELHRWRVEGIYPLSNEPFMRWQRTDENKGVNPYAARCQCIERELDMENKNDRYLLGRALYHIAQRRGFLSNRKNQTDNKETGVVKEGIKELTQKINDAGCEYLCQYFYQLYQRGERIRSCYTDRKEHYEKEFAAICEKQHLNGALVEKLYKIIFVPRPPKKQNNAIAKCPFEPSKHCAPISHPLFEEFRMWSFIRNIKVQTPDDTNLRALSADEISKIQQLWYRYKKGQTNYNFHFEEIAKALAGKGKYCYYKSAEAKPYRFNYYLDTNVAGSPVSAQLKDIFGENILQDREALDKIWNALDFYTDDVKLSEWGIKHYNLTDEQADKLAQMRLPEGYASLSLKAIENIMPLMRGHGLMYSSATLIAKLRDLLKGYDFDEEVDAYLINDIEDYLTIPTDKNGKPLMSREERKQILDRKWQTHYNLSDKDLKKLYHPSMIEAYPKVEDKTDGVYQLKSPRISALKNPMAMRSLFRIKAVVNQLLKEGSIDENTIVHIEFSRSLNDANRRAALLSYQTILRDERESAREEIKKYVPNPTDDDILKYLLWKDQGGVSVYTGKPIPPDLLFKGDQYNFEHTVPRSMGGEWTRENLTICEQHFNTDIKGSQLPSQLSEQYKQIFEEQIQAWKDKYEDLDKQIRKLQKQSSGATTKEAKDGIIKKIRLLQLQSKFWHNKYEAFIIEEDKVKGFTRRQGTDISVINKYGRSFLQTLFERVDVVKGTMTAAFREVWDIQEPYEKKDRTNHVHHCIDAITIACMGKREYDKLSEYCHEEEENRHRLHGVRLPKPWPTFTEDIQEIEKEILVSHFTPNPMGKQTKKKLRDSRGHIICDKDKQPLYAAGDTARVVLHNDKIYGKILNSHDIDPKHPSGKECTVKRIPLAEVKVNEVVDPVVKQVIANAIAKYGSIKAAIEAEQENQDGSIWLNKEKNVRLKKVRCFQDFASGAEPIRALRDMSAKEYKRFHYSRPDGNYVAAIYEGTDKKGNRKRTSVIVTNLDAAKAFNKHQPLVPETKEGYALLCTIKKGDLVLLYENSPEELRNATQAELSKRLYKIAKMYDSGGLQITIRHHQEAREATKLKELYGNPKTGLFDSSQEIYPQRRLSYNQFNALVQGQHFELTETGKIVFK
		
	
	 
		 
			 1403
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1403
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1403
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1425
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1425
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1425
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MTKILAFDPGTNSLGMVCRDTMNDNLMEQITSGVDIIRDNTERDKRGRHSSAASQRRSFRNARTRYRSVKRRKQATLKLLIKHNCCPLDMESLNKWRFDDDEKGYDRTFPVHNEEFMKWINFKFIIDGEEVKSVYRLREILVTKPLDFSRPESWLMLGRAIYSIAVRRGFKSSRLANSEINDEEDEEGVDLQKSEEELFSGLKQYMKEHNCKTVGAAFARMERVDKIRIRANNDYKPIRSKLKEEIEEIFKVQKRDTNSELYKGLMSEKKHEGTIFYKNPLKSQKGKVEYCTLEPRRRRCPKSHPANEFNTAWQLLNNIKIKRNGLWENITLDIRHKIFNELFVSNEKHFDFVKIREMLQNEYQIQLEYKESINYSDNKSIHGCPIIYYLQKILGPSWETERISGTNKHLKHAQRRKKLFNKEDKRSIEEYPETEGHLTEYTYEDIWHICYESDEKQFVKDFAKNVLCLSPSKVISMGALWEDIQDGYAKLSLCALKKINPFLAKGYKYSEAVMLANLPTIMGDTFFQQNEQEIIGLMDKERAAILSKNRIYDITNKLISDYKSLKLEGFAFAERADHDYILQDDDIEDVKKACAENFGKEWDALTDNQQSAIITHVKELYQKFFFSKERDYCKRINLADAVKAALAEKYPFLTKKKLKKLYHHSDNSYYPAAHTNENGILQLGNPARGNLKNPTVLKVLYKIKENVNKLLISGDIDADTIIVIENAREGLNDFNMRWAIEEYGKKREKENKAIEDALTDLATEFQLTLPKGCVSVARLALYQNRDFTPYNPNEPRRLYDKLCENYKLWLRQGFFDFYTGHPITLAQLFSPDNLVEVDHILPVSKSFDDSISNKVLSSTRYNRTIKGTKLPCELPNYNIDTAEGTPIIHRIQDIERKVKYLENKVIYWKSRSSRATNPESKNWAIKQCHLWQMEYDEWNQLLTNLTTREITPSFRHNQLNDTRIISKYAYHYLKSVFGRVVVQRGETTAVFRKIFGFQEVYEKKDRSRHTHHAIDALTLSMIPYGPRRERMMELWYQIQESHRFENYDTERQLKDKLDREVSLCGLGNYSPTEIVKYIEKTTLVRNDATNNALTKNIKRFRVRGKVVPLRDKYGNVIYEKTSKGIKRVKAKYVSQGNSIRGAIHDQSFYGKIEKWKNGKNHEIEEVFVIRKKIEFKSGDKGKGFKSWDDLKAQMVDKKLFDKFEEKEKDFKKACDEGIHICIAENGERRMVRVRRVRCIAKKAQPLKKHIFQPRKDNKERFYYVSSHGEAYGIFEYKSDEGKILYESDSLFTLSTKMKNGEMKEIPCPQHIIRTGKRFIHTRTIRKGDSILIYPEEEKPEDQYKLNTAILSNRLYRVDSIELDKRINLVRHFRGSMPKGKAIKKDADYNNLPEAIRPTLSDKLHFLLFGTDFDILNGKIVPLKND
		
	
	 
		 
			 1410
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1410
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1410
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1425
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1425
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1425
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1410
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1410
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1410
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1413
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1413
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1413
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1424
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1424
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1424
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 826
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..826
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..826
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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					 1..1155
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 1..1157
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..1035
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1035
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..776
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..776
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..864
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..864
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 1..1144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1098
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1098
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..566
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..566
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..538
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..538
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGEIMNKEKVVLGLDIGVGSIGWGLVKITEEEYCDEKDDGTIDKKHRITDGTIIDTGVRAFQIPQDRQKKSLALQRGTARRSRRTTRRKAQRLKLLIKLAKEFNLIDNNFYRDEILKPKKGDKECDWDIWFIRKKALEEELSDAELFRVLYHIAKHRGFYFHTKSEEIQEEDKKSETGEVKKGLVRIRKKLEDGGWETVGQMFCEEFKQTNKENKRKRNAQDKYGNSIHRSLLKEEIEKIFEKQQKLGNNKTKEELKKRYIDEILMYEEGIDENKLRKMMSHCEFTGDLCAPKESYTAERFILFNRLNTLELVDTQDKDRHLLLDDDKQRKKIEALAYKNSKVTFAQIRTELELQDNLHIRFNLCSYSEKTPEYNKKLVCNIKDGRPDFEEKHKVSIVDIYTGEVKVLDAEIKNIFNRKTLMPNSKKIYVYYSDIRKQLKLSSDFRFKDLSGYTKSAVEFGSEAKYVKQFENDTFIELKGYHKIKKAIEDKCGKEKWEHISSNITKLDTIAESLTYCKSDETRTEYLHQHNIIDKEIIDAVLKINMKQVASYSREALEKLLENMEKGDLFQEAKEKANFPKSEYEKRAILKPYSGFFENNPVVARVISQARKLVNALVRKYQKQYLINQIHIEVATELANSEKRKNQIAQGQKRYKDDKEAAEERCREFNLDPEEGQNLLMFRLAEQQLNKCPYTGKTITFYPTAASNEVYIKDCEIDHIIPMSRSFNDSLNNKVLCSPEANQNKTNRIPFEWFEETYGKNSQRWAEFENTVKKMYEMPYPKRKNLLRKSWTDKDKEKFLSRNLNDTRYAARHIADYLRKYFDFSKSKRDEIKEVNRIQLRSGGVTAFLRHMWGLNKNREENDLHHSTDALVVACSTYGHVYLVSNLAKEIERKGKNWYKHFGRNKFKPWGNIREDVQAAVDKVFVSRMPRHTVTAAGHEETIISKEKISKNRTIKIRGGYAEMGDMVRADVFVDNVGKNYVVPIYSVDIFSNKPLPDKYLHKNDAPYDQWPSVKEGKLKFKFSLFKDDLISINGQMYYVDYIRATRSKISVKKTDGSFIDNIKEEKTKEIGYKNMELKKYSVDMLGNYKEVKQEKRLGNRFKSGV
		
	
	 
		 
			 1153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MNKERIILGLDIGVGSVGWGLVKLTEEKYYDERTDGTSQERYRITDGKIIDAGIRVFQLPQDKEGKSLAAKRGLARRSRWTIRRKAKRLKKLLNLAREFDLIGNNFNYDEVLKPKKRNNKDEKWDIWRIRKEALERKLTDTEFFRVLYHIAKHRGAYFHTKAEFLPEEDEKELKKNKTKEKEGNKKENEKEKVKNGLRKIKKMLRDRKYKTIGVLFYETFKQANSKGNNRKRNAPDKYEHSIHRELLCDEIVEIFKEQQKYGNTKAKEELRLQYIDNVLMYEEPIDEEKLRKMMGKCEFVPGADLAPKESYTAEKFSLFNRLNTLAMVDGHNKNNLQTLDAPQRDKIIALAYENAGGVTFTQIRTALELEDKLHITFNLCYYAEKNPEYNKKLKCEIKNGQLQFEEKHSLPIVNIDTGEVETLDKEIKDIFIKKFNPKYKKIYLYYSDIRKQLNLSDNFRFADLKGYTNSIAELKRENEEKNKNKKNKKPFNGEVEYIKQFENDTFIELKGYHKIKNAIEKNCSEEKWQQIRENTVKLDTIAEALTYCKSDETRANYLREHNINDKEIINAVLTINMKQLARYSIVALSNLLKYMESGALHNDAKEKCGYGKIDHKKQTILEPYKGFFEKNPVVARVISQTRKMTNAIVRKYNDKYPIDQIHIEVATELANSEKRKNEISQGQRRYKEAKEAAEERCKEYGLDPEEGQNLLMFRLAEQQNYFCTYSSKKITLHSTGAVNEVYIKDCEIDHIIPMSRSFNDSLNNKVLCAPEANQNKRDRIPFEWFEETYGKDSQQWRDFENTIKKMYGVPYPKRKNLLRKIWTEKDKEKFLSRNLNDTRYAARHITDYLREYFDFSISERDDIKEVSRVKVRSGGVTAFLRYMWGLHKDREANDLHHAIDALVVACSSDGHVYLVSNLSKEIEQKGKNWYKHFDFIRNKFKPWATVREDIQSKANNVFISRMQRHKVTAAAHEDTVRSLTEVSENKRIIKVNKGYAKIGEMVRADIFTDNESKNYVVPIYATDIFANKPLPDKYVPDNRLLPYEQWPGVFDKGLKFKFSLFKDDLISINDKKFKDKKFYVSFFESTTTNVNVKNIDGSIFPDKKNAIDPKTKKITYRPKRGKCILKKYSVDMLGNFKEVVQEKRQCNRFERRL
		
	
	 
		 
			 1122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MDKEKVVLGLDIGVGSIGWGLVKIREEEYCDEKADGTIDNKHRIISGEIIDTGVRAFQVPQDRQRKSLALQRGTDRRSRKTTRRKVRRLKRLIKLAKEFNLINNNFDRDEFLKPKKGDKEHGWDIWFIRKKALEKKLTDIELFRVLYHIAKHRGFHFHTKAEFLPEEDEKKLKKDKKQKKEQSEEEKEKEKVKKGLRIIQKSLKDSKYKTIGALFYETFKNERKRNAPDKYEHSIRRELLRDEIIEIFKEQQKFGNTKAKPELAQRYINEILMKEEGIDEEKFQKMMSRCEFTGGMCAPKECYTAERFTLFNRLNTLELVDTQNKEKHLMLDDKQREKIEALVYKNKKVTFNQIRTELGLQDNLHVRFNLCSYREKNPEYNKKLVCTVKDGRLEFEEKHKVPIVDINTGEVNVLDKEIKRIFKSKKLWPNSTKLHIYYSDIRKQLNRSGDFRFADLKGYTKSAGELGSEAKYVKQFEDDAFVELKGYHKIKNTIEKNCGKDKWAVLSSDTNNLDIISEALVYHKSDETRAKYLKEKGIVDEDIINAMLKINMKQLANHSKEALKKLLQYMGRGDLFNEAKKKCGYGKIDCEKQRILEPYSGFFENNPVVARVISQTRKMINAIVRKYQNQYPIDQINIEVATELASSKKRKNDIAQGQRRYREAKEAAEERCRENGLDPEEDQNLLMFRLAEQQNYFCPYTGTKITLYTTGAVNEVYIKDCEIDHVIPMSRSFNDSLNNKVLCIQKANQDKRDRIPFEWFEEIYGKDSQQWMEFENKVKKMYSVPYSKRINLLRKRWTDKDKEKFLSRNLNDTRYATRHIADYLRKYFDFSKSQRDDIKDISRIQLRSGGITAFLRHMWGLNKNRGENDLHHATDALVTACSTYGHVYLVSNLSRQMERKGQNWYKHFGREKFKPWDNIREDIQKDVENVFVSRMPRHTVTGAAHEETIISGEERDKNRTLEVRGGFAKMGNMVRADVFVDEEGRNYVVPIYTVDIFSKKPLPDKYVPDDYSLSYEKWPSIKDDNLKFKFSIFKDDLISINGTMYYVSFFEASTVNVNIKNVDRSIFPDKKDAKDPYTKKICYRPKTRGKKCLLKKYSVDMLGNYKEIRQETRLGNRFKGWV
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGEIMNKEKVVLGLDIGVGSIGWGLVKITEEEYCDEKDDGTIDKKHRITDGTIIDTGVRAFQIPQDRQKKSLALQRGTARRSRRTTRRKAQRLKLLIKLAKEFNLIDNNFYRDEILKPKKGDKECDWDIWFIRKKALEEELSDAELFRVLYHIAKHRGFYFHTKSEEIQEEDKKSETGEVKKGLVRIRKKLEDGGWETVGQMFCEEFKQTNKENKRKRNAQDKYGNSIHRSLLKEEIEKIFEKQQKLGNNKTKEELKKRYIDEILMYEEGIDENKLRKMMSHCEFTGDLCAPKESYTAERFILFNRLNTLELVDTQDKDRHLLLDDDKQRKKIEALAYKNSKVTFAQIRTELELQDNLHIRFNLCSYSEKTPEYNKKLVCNIKDGRPDFEEKHKVSIVDIYTGEVKVLDAEIKNIFNRKTLMPNSKKIYVYYSDIRKQLKLSSDFRFKDLSGYTKSAVEFGSEAKYVKQFENDTFIELKGYHKIKKAIEDKCGKEKWEHISSNITKLDTIAESLTYCKSDETRTEYLHQHNIIDKEIIDAVLKINMKQVASYSREALEKLLENMEKGDLFQEAKEKANFPKSEYEKRAILKPYSGFFENNPVVARVISQARKLVNALVRKYQKQYLINQIHIEVATELANSEKRKNQIAQGQKRYKDDKEAAEERCREFNLDPEEGQNLLMFRLAEQQLNKCPYTGKTITFYPTAASNEVYIKDCEIDHIIPMSRSFNDSLNNKVLCSPEANQNKTNRIPFEWFEETYGKNSQRWAEFENTVKKMYEMPYPKRKNLLRKSWTDKDKEKFLSRNLNDTRYAARHIADYLRKYFDFSKSKRDEIKEVNRIQLRSGGVTAFLRHMWGLNKNREENDLHHSTDALVVACSTYGHVYLVSNLAKEIERKGKNWYKHFGRDKFKPWGNIREDVQAAVDKVFVSRMPRHTVTAAAHEETIISKEKISKNRTIKIRGGYAEMGDMVRADVFVDKDGKNYVVPIYSVDIFSNKPLPDKYLHKNDAPYDQWPSVKEGKLKFKFSLFKDDLISINGQMYYVDYIRATRSKISVKKTDGSFIDNIKEEKTKEVGYKNMELKKYSVDMLGNYKEVKQEKRLGNRFKSGV
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGEIMNKEKVVLGLDIGVGSIGWGLVKITEEEYCDEKDDGTIDKKHRITDGTIIDTGVRAFQIPQDRQKKSLALQRGTARRSRRTTRRKAQRLKLLIKLAKEFNLIDNNFYRDEILKPKKGDKECDWDIWFIRKKALEEELSDAELFRVLYHIAKHRGFYFHTKSEEIQEEDKKSETGEVKKGLVRIRKKLEDGGWETVGQMFCEEFKQTNKENKRKRNAQDKYGNSIHRSLLKEEIEKIFEKQQKLGNNKTKEELKKRYIDEILMYEEGIDENKLRKMMSHCEFTGDLCAPKESYTAERFILFNRLNTLELVDTQDKDRHLLLDDDKQRKKIEALAYKNSKVTFAQIRTELELQDNLHIRFNLCSYSEKTPEYNKKLVCNIKDGRPDFEEKHKVSIVDIYTGEVKVLDAEIKNIFNRKTLMPNSKKIYVYYSDIRKQLKLSSDFRFKDLSGYTKSAVEFGSEAKYVKQFENDTFIELKGYHKIKKAIEDKCGKEKWEHISSNITKLDTIAESLTYCKSDETRTEYLHQHNIIDKEIIDAVLKINMKQVASYSREALEKLLENMEKGDLFQEAKEKANFPKSEYEKRAILKPYSGFFENNPVVARVISQARKLVNALVRKYQKQYLINQIHIEVATELANSEKRKNQIAQGQKRYKDDKEAAEERCREFNLDPEEGQNLLMFRLAEQQLNKCPYTGKTITFYPTAASNEVYIKDCEIDHIIPMSRSFNDSLNNKVLCSPEANQNKTNRIPFEWFEETYGKNSQRWAEFENTVKKMYEMPYPKRKNLLRKSWTDKDKEKFLSRNLNDTRYAARHIADYLRKYFDFSKSKRDEIKEVNRIQLRSGGVTAFLRHMWGLNKNREENDLHHAIDALVVACSTYGHVYLVSNLAKEIERKGKNWYKHFGRDKFKPWGNIREDVQAAVDKVFVSRMPRHTVTAAGHEETIISKEKISKNRTIKIRGGYAEMGDMVRADVFVDNVGKNYVVPIYSVDIFSNKPLPDKYLHKNDAPYDQWPSVKEGKLKFKFSLFKDDLISINGQMYYVDYIRATRSKISVKKTDGSFIDNIKEEKTKEIGYKNMELKKYSVDMLGNYKEVKQEKRLGNRFKSGV
		
	
	 
		 
			 1110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MRQSRIVLGLDIGVSSIGWGLVQLEEEPYPYERDDGTVEQKQRIVNGRIIGTGVRCFQVPQDREKKSLAKKRGIARRNRWRVRRRAQRLKRLVELGKEFGLIGEDFRHEKYLKPGKGDGEGNWDIWTIRKEGLERKLSDVELFRVLYHIAKHRGFYFHTKAEELQEEDAKSKQGQVKRGLASVEKKLRGGGWETVGQMFYATLKQAEGKRKRNRKDSYENLMHRRLLEKEIVTVFERQRKFLNGKAGEELQKRYIEEILLSEKGPDEAKLQKMMGVCDFTGKRCAPKAGYTAERFMLFNRLNSMSVGNGERCGGGERLTDQQRRTIEELAYNNEKVTFWQVRNALGLDSKLDARFNLCSYREHDPEYRKKLECAVKGGKLEFDEKHRVPVVNIRTGEVHELDGEIREVFESKKLWPNAKKIHVFYSDIRKQLSLSEDVRFLKLSGYTKSAEELGSEAKYVKQFENAIFVELRGYHKLRKAIEGQCGQAAWQELRQDTDRLDAIAEALTYCKSDVTRRAYLKERGIQDEKVIEAILRVNMSQVANHSQEAMRRLLQHMENGALFNEAKEECGYGRVEYDKQRLLQPYSGVFENNPVVARVISQARKVVNAIVRKYGEEYPIDQIHVEVATDLASSKKRREEIAWGQQRYREEKERAKERCREFGIDPDEGQNLLKFRLAEEQNCRCVYSGARITLYPGGGKDEVYVLDCEIDHIIPMSRSFNDSLNNKVVCTPQANQNKRDRIPYEWFEERYGKDSEQWSAFERTVKQLYGMPYPKRRNLLRRSWTEEDKERFISRDLNDTRYAARHLAEYMRKYFDFSRSKRSDIKEVKRIQVRSGGVTAFLRHMWGLNKDREANHLHHAVDALVVACATDGHVYLVSNLSKEVERKGENWYRAFGRDKFKPWGLVREDIMEAVGRIFVSRMPRRTVTSAAHEESIKSMKKERPKKRVVEVGGGYAEIGDIVRADVFVDEKGHNYMVPIYAVDMACSKPLPDKYLHKNDAPYAEWPSAKDDGLTFRFSLYKDELVSLDGKMYYVAYVRGRRAVIAVKNVDGSPFPNGRTEVEMAYRRAKLAKYCVDVLGSLREVHERRRVGNQFEESKRGRKGQKNEGLG
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKKRYRLGIDLGTASIGTALVELDGPAEHPHPINILHMGVRIFDDGRDPKTKVPLGVARREAKQARKMFDRYLRRRKRLIDALIEFKIWPTDEPQRKALCLLNPYDIRTRALDEKVSLHELGRAIFHLNQRRGFKSNRKTDGGEDGKIRQAVAKLEELFQSEGCRTLGEFYHNRLNKGQSVRARLEGAGAKASYPFYPSRQMIECEFDKIWEKQSEFYPNILTENARNKIRSTLLYQRPLKPAIPGKCFLEPSENRAPIASPYFQRFRILQTINELRIIDRRGDQRPLTLEERNILLENLSQKKDLNFSAAKKLLSLSNYDRFSIQDERRDKFQGDQIAVLLGNKKYFGKNWYKLPLENQNEIVKALVNEQDTEKLIETLCVFGLSKEAAAQLSEETLPTGYGRLSLVALKKIIPFLEESVITYSEAAAKAGYNHSDNYTGEIFHYLPYYGKVLENRVMRGSGNEADNDEDRYGKVGNPTVHIALNQLRRVVNCVIKHFGAPEQIVIEVARDLKMTQDEIKNYKKKQADNEKRNERIDNELKKLGQSINRENRERYKLWEELADNPMDRCCPYTGQHIGIEKLFTEEVEIEHILPFAQTYEDSLANKTLSMRFANRLKQNRSPYEAFAEHSYKGILSYQEMLDKLPKDKAWENKRWRFEKGAMEKYNANGDFQARQLTDTAYASRLALEYLKFVCPKDSVWAIPGKLTSMLRRQWGLNSILGRELPDGSFEKSRDHHGHHAIDGLVVAMTDRALLKKMSDATQINWEHQERVLSHIDPPIIDIYDQAKERLSHLVVSHRKDHGLGGELHNKTAYGIIGEFKEGTVSTVKHKVPITSISSTNINQIQNDFIRNGIQNLIADSSSKQSLESAINEFSNKTGIRRVTLVEKLSVVPIKDKSGRIYKAFKPDGNYCYDIWANGDKWEGKIVSRFEANTQGTKMTQNILMRLIVGDTICREINGQKEFLRLVKMSLGRITFAPIFEAGALKTRDSDPKDPFKYITMSPNLLKQNKVRLIHVDECGFVYDPGFKEK
		
	
	 
		 
			 1178
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1178
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1178
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSSALTSSNSSESQKNIAVTSPGPWRLGLDIGVGSIGWAVYRVRPNEPEQQFAGGDLSLFASLDEPAIVNGTQWYTPIALVDGGVTIFDSGVDQHQKTASAQRRLFRSQRTHIKNTRDRKRALLQRLVSLGFLSSDPIIRKRHRDEKRFVGLFDEFAIPASWAWRWEGIHGTLTPHELGCVLMALCAARGQTFSIDSKSANRLEDASALERAIKSAGCITFGEYAAVQLAQNRQQIVRARRGVPNYCSRTMVIHEFDTICNRQQAIIPVAIAKELRALIFDQEFTSVLPPGRCPIFPHEDRFPIAHPMTQRLKILQMLRNIRVESSCGPDGLFAMEDRHLTPEEEQQAMLFLRDKKDVSPMRLFFAIGLKGQRSNYHRAHKNRKDDDVDIVGDATGHALSHSKAFGSAWFDFDEQQRQAIVEEMLQYRENDPATGRRRCPDYVDLARRWGITEENARNAFDNLPRGRSAYGRTATYAIAQRLEAYPQEGLHEARQALYPQHDEKIPVRGRLPYYGQILPDAVFDGDPDAQRAPKEPLAAYEERRYGRVRNPQVHVAIQQIRGLVNAIIEAYGSPAEIVVELARDLCESPKQRKERERAMRDRKKRREAVVDILKRDGIKPTQYNIEKYMLWEDLGPLPEARLDIYSGTPIPHHAMLYSGDIQVDHIIPRALCGDDSLANKIVTFTQMNQDKKDRLPFQAFHGQQYGEIKKRAQDVYGGDRKDKARMRKYRRFLESAEKEFVTDADFAGRELAATAYAAKVVRRYLTAVLDGAHVHAAHGRLTGRLRKAWDLSTLLPRHEEAIAIAQRLHLEGHDEKINPELKRFDHRHHLIDAAIIGMIDPTTIRKFFQMSERDLLKKDERKQDFPFRDSLESIIHATIVRHRPYHKQGYTYAGAGVKATRYRLAKTTEKRQVILRQDIFSLGIANGIWQLGKTDDDFSENILRAIEQSGAFSVEQIAIAKTTFAQQYFKDLMSRFHWDAYITKEQAKQAFIKHRTLVWKRLCDEFTTAIGGQSTYSNMRTMNTLIQTSSGAMMEPGGYAFADIYIQKHANGKTSYRMAPVYLHEAANRTRVATQPAEGEHLLCRIHHGDTLRLYLDGVPSYVVVKSFNGQKKSISIAMHHNAARTSGRMLSANIPIEGPSGSCGSRTVAWVFGVAKARIVRIGPLGRYGTINQRSKI
		
	
	 
		 
			 1081
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1081
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1081
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSKNENRGPWRLGLDLGTNSIGIAALSLRKLPGKDEDEKQEYRVLGLMMLGARIFSDGRNPKDKQSLAAMRRVPRGMRRNRDRTLNRNARFLKELQGFGLLPAASDPPSAAELATRRELAALDPYILRARGLDEELPLHHLGRALFHLKRRGFQSNRKTDSGDQESGKIRDAANRTREKMEGEGGRTLGEWLGRQRMETLAENEALAKGKRKPLPQARTRLHGAGAKAYYDFYPTRAMILDEFDRLWESQRRWHPAALTDEAYQTLRKTLAFQYPLKTPPVGKCTLDPSQERAPRALPSVQRLRIYQELNHLQVMDCPGEPWRAIEKKERDLLAKKALGQEKLTFDGMRKWLKLSAHARFNLETDKRKYLDGDKTAAMLASPKRWGKGWRDLPFDTQEEIVTKLLETEKEEELLPWLMAEHGLSREDALAVSRTTLPAGHGAFCAEVSRGLLAELEQDVITYDEAVKRAGYASHSQLDDGVRVDRLPYYGKILARHVAFGSGEPGDPEEKRYGKLANPTVHVALNQLRRVVNDLIARFGPPTQIVVELARDLPLSAEGKRALEKTQKDNQAANDERRKILREHKQPDNYQNRLRLRLWEELNPDDPLDRRCVFSGEQISITRLFSDEVEIEHLLPFSQTLDDSPANKTISTRRANREKGNRSPYEAFSHSPLGFDWEEIAQRAANLPPNKSWRFSPDAMERYQDEERDFLDRQLTDTQYIARLAGTYLAATGADVWVIPGRLTADLRWALGLDNLLAAPGEGVDAKKNRADHRHHVIDALVVALTERGRLQKVATLAGQRREQGHTRLLQNPEEPWPDFRQEVADCVEKIVVSHKPDHGVQGALHNDTAYGLLDEAPDAKGVRTVVHRVPLESFKKRANIRNIRDDVLREYFIANTEYVPDKEIGKTLVALGERLHPPVRRVRICERLNVIPISDAQGQPFKAYKGDANYCYDIFAGAPGKSGATKWTGRVVSRFDANQQGFEPQARVSTGGEPLIMRLRIDDMLELDDGGGRRIVRVVQLSEGQITLAGDHEAGDLKKRDKDKEDPFKYLRLVPSTLQARNARMVHVSPSGVIRHKGNLS
		
	
	 
		 
			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MREKENRGKWRLGIDLGTNSIGIAVLSLSEPTEADGKHTVSGLMDLGVRIFSDGRNPKDKQSLAAMRRAPRGMRRNRDRKLNRNARFLRELWAFGLLPTASDPPTKAELAKRQELEALDPYILRARGLDEELPLHHLGRALFHLKRRGFKSNRKTDSGDQESGKIRGATNRTKELLEKEDCRTLGEWLGRQRIQTLEKNAAASKGKRQPLPQARTRLHGTGTKAYYDFYPTREMILDEFDRLWESQQRWHPEALTDDAFRTLCETLAFQYPLRPPPVGKCTLEPAQERAPRALPSVQRLRIYQELNHLVVQLPGKSSRPINKKERDLLAEKALSQNKLEFDKMRRWLKLPLDARFNLESKKRKHLDGDLTAAELASAKCWGKDWRDLDLDIQEAIVTRLLEQENEDQLVSWLMEEHGLSRERAQAVSLASLPAGHGAFCAEVSRKLLEQLERDVVTYNEAVKLAGYESHSQLDNDAVFDRLPYYGKVLERHVAFGSGEPDDPEEKRYGKVANPTVHVALNQLRRVVNDLMGRFGAPAEIVVELARDLPLSAQEKWKLERTQKDNQAANDKRRKILEEYERTDDYENRLRLRLWEELSQDPLDRRCVFTGEQISLANLFSDKVEIEHLLPFSRTLDDSPANKTVSMRWANRKKANRSPFEAFSDSQPGLDWEEITARAANLPLNKSWRFAPDAMARYENQERDFLARQLTDTQYIARLATTYLKATGAYVRVIPGRLTANLRRVLSLNTLLTEPGEGGTKKNRLDHRHHAIDALVVALTERSLLNEVARNARRRKEEDVPRLLQNPGDPWPGFRRDVVTCVENIVVSHKPDHGVQGALHNDTAYGLLDEEPDTKGIRTVVHRVPLDSFKRRADIENIRDDKLREYFLANTEYVPDKEIGKTLVELGERQHPPVRRVRICERLNVIPIRNAQGQPFKAYKGDANYCYDIFTGTPKKSTEGKSTGNKWAGRVISRFAANQPGFQPQARVSTGGEPLIMRLRVNDMLELDHGNERRIMRVVKLSKGQIALARDREAGNLKARDTDKADPFKYLTLSPTGLGTRNARMVHVSPSGVIRHKGNLS
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1078
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MREKENRGKWRLGIDLGTNSIGIAALSLNEPTEAGGKHTVSGLMDMGVRIFSDGRNPKDKQSLAAMRRIPRGMRRNRDRKLNRNARFLRQLRGFGLLPTTSDPPTKEDLARRQELEALDPYILRARGLDGELHLHHLGRALFHLKRRGFKSNRKTDSGDQESGKIREATNRTKEQLEEAGCRTLGEWLGRQRIQTLEKNAAAPKGKRDPLPQARTRLHGGAKAYYDFYPTREMILDEFDRLWESQRRWHPEALTDDAFRTLRETLAFQYPLRPPPVGKCTLDSTQERAPRALPSVQRLRIYQELNHLAVQQPGESSRPIEKKERDLLAEKALSQAKLEFDKMRRWLKLPLDGRFNLESEKRKHLDGDLTAAKLASAKCWGKDWRDLNLDTQEAIVTRLLEQENEDQLVSWLMEEHGLSREKAMAVSRVQFPTGHGAFCAEVSRKLLEQLEADVVTYNEAVELAGYESHSQLDNDAVFDRLPYYGKVLERHVAFGSGEPHDPEEKRYGKVANPTVHVALNQLRRVVNDLMGRFGAPAEIVVELARDLPLSAQEKRKLERTQKDNQAANDKRREILRDYSEKDNYENRLRLRLWEELSQDPLDRRCVFTGEQISFGRLFSDEVEIEHLLPFSRTLDDSPANKTISMRWANRKKANRSPFEAFSDSQPGLDWEEITARAANLPLNKSWRFAPDAMERYENEERDFLARHLTDTQYIARLAVSYLKATGADVRVIPGRLTADLRQVLGLNTLLAESGKSGTKKNRADHRHHAIDALVVALTQRGLLQKVATRAGRAREEGRTRLLQNPGDPWPGFRNDVASCVEEIVVSHKPDHGVQGALHNDTAYGLLKEEPDTKGIRTVVHRVSLDSFKRRADIENIRDDKLREYFLANTEYVPDKEIGKTLVELGERQHPPVRRVRICERLDVIPIRDAQGQPFKAYKGDANYCYDIFTGTPKKSTEGKSTGNKWAGRVISRFAANQPGFQPQARVSTGGEPLIMRLRVNDMLELEESDDRWIMRVVKLSKGQITLARDREAGNLKARDADKADPFKYLTLSPAGLGARSARMVRVGPSGVIRHKGNLS
		
	
	 
		 
			 913
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..913
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..913
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MGFKTYGQFLWYREKRRKKVRINQEVIGKGSYDFYPSRDLLRKEFDIIWQKQKEFHQEKLNDSFRESLEEELFFQRKVSTPPPGNCSYVTNEKRLPKSSRLFQEKRIYEEVNNLRFSHQGTPLPELTIGQRDELVESLMRGESLNKTDIKTIIGIKKNCKVNLEDSKARTEIAKYPFSNYELGEEWAELNAENKDFVLEILSTHFDKEEAVDKIKTVINLSDQLTKRLIQTDFPKGYGNLGKTATRKILVELKKHPTLSSRAAEDLAGLVHAQTPIGEIFRKLPYYGEVLKGYAIEPIWIFSENPSNKPPNTNFLEKKYGRAPNPVVHVALNQIRKAVNCLIDKYGLPEKIYVELARDLGKSEKTKALIEQKIASNREKREQIRRKLKENELEQTRPNELKYELWEQQKCKCVYTGDNISLIQLFSGEVEIDHILPRSKTYDDSKANMVLCKKSANAFKNNRTPYDAFSSDPNFDWDAIIRRVNDLPAGKKNRFKSDALERFENNPDYWRERFSIDNSYIAKITRQYLTCLYGKPENVIAVSSKVTSLLRKKWGLNKVLGGESSIKQRDDHRHHFIDALVVGCTTRSTIQKIQTAARHCEEKRILGIVDKIQPPFGGEREFWSHVEKVTQNVLLSRKPDNSASGQLHEDTLRGIVSGPNKEGKYLTRTKVKLGDIKSLTDLKKKKISGKLITDYGDIPLIADFTNNLNMIQNKVEGFCQKARLELETEAIQNKNQGKKVRAITETLVYKKAIDLMKKKALPCYYWDFKEQKLVNVIKQGNKFNGGYLSGRNHRMDFYQSSQGKIKWQIITMFEANDETFVPESDKAGNALLWSAHKDDILLLDDPDNLNYRVRMIVVKIKDGRMGVVKCTDARDAGTRSLYENGLKFFKEKRAQRIITNHLGEPTYFFPMLNE
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			 AA
			 PAT
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					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1069
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..548
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..548
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..519
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..519
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..776
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..776
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1069
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1064
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1064
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
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					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1070
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1070
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1195
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1195
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1195
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1079
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1079
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1079
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1085
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1085
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1085
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1075
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1075
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1075
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1048
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1048
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1048
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1047
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1047
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1047
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1041
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKYRLGIDLGATSLGWCMIELNEDNSPKDLIELGVRIFPDGRDAKTNEPLNVKRREHRSMRRNRDRYLQRRAYLMDILVKYGFMPENEKERKQLEHLDPYFLRVKALDKKITLYEVGRIIFHLNQRRGFKSNRKLDNAEKDSSRMKEAIKELKQKFKEDGARTLGEYLFNLNITKNREQNRRIPIRIRDHGKEYNLYTERSMYENEFDMIWDKQSEYHSELMEQKKEHLKQIIFFQRPLKPQPKGKCRFELDQPRCPVAFPVYQQFRIYQEVNNLILLDFDRNEHELTSAQREMITQILLKQKSATFKSLRKKLGKEFAGDYVFNLESEKRKDLKGDETSFIMRKADYFDEKWDSFTELEKDEVITRLINEDNDLEIENTLVSWLCDKFKITKENAEKIKDIRLPQGIGSVSKKAINKILPFLKEGTRLYVSQIKAGYTVGRTGEIFDEGNLPYYGKIIPHAVAFGTDDPNDIDEIQYGKIANPTVHIALNQMRKFINALTKKCGAPSQIVVELARELKLGQKRLREIENEQSINRKHNEEIADEIKKLGIENTYQNRLKYKLWEDLDSDPAKRCCPYTGRQIPLNAVKGLFSNRFEIEHILPKSKTFDDRPANKTVSYYQANRFKGERSPFDAFGENPENYNWKKILDRGEKLPRNKRWRFYPDAMKNFQDQGELISRMLTDTQYMSRVAKEYMSYVCGDKNVWAIPGKLTAKFRAKWGLNELLSENKEKNRADNRHHAVDAFVVACTDRAMLQKVARATERTRERFIEEMPSPFYDFSFQDTSEKVDKIVVSYKPDHGNAKAAILRDQTVGQLHDETAYGFVSEDEEKGKITLSIRKPLTSLDSIKNIREIASTKIRNELIKLTDAIPQNEIKAILSQYSEKTGIKRAKIHVEKDAKTVIAIRNKKGEVYKYYLSGSNYCADIYCPSKGKKADKWQVDIIPMFKAHQSNFEPEWHKQNPTAKKVMRLFINDYVAFDEDGERKIRRVRKMTGNIVYLRELNIALKEKGKEDIGEQFRPSTFQAKNARKIGIDILGNVCD
		
	
	 
		 
			 1144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYRLGLDMGATSIGWSVFDIESQTLINAGVRIFDDGRDNKSKASLCVKRRTARSARRLTNRKHIQMQNLLKVLTDCGLFPSDTFSRQELKKLNPYQLRKQALDKQLQPFEIGRCFLQLAERKGFRSNRKDNREEGGKLKQGYTELKEKIKEEKARTYGEFLYNQNLKNQTIRLKNTFDSAGKFLGGLFPFREIYQEEFKTIWEKQKSYYPTILTETSQQKIKDALFFQRPLKEAEEGECIFEAGEKRIAKAHPLFQEFRIWQTILNLEFSPSNSAKYLPLALQYNNELVELLCNPQNIAVTAQGVISYKNIKAALKLDKNGIFNYERSDNVTPGLEKGLLVNTTQNAINKSRYLSAFWNTMSDSQKEQLINVITRPHSYITFSNHKISIEDEDQIISKYLQQTFHLSQEAAEELLYDIDLEDGFGSLSEKAIRKILPFIKQGMRYPDACQEAGYHHSDKEYTHLTQLPYYGKLLGQSCLGKKLNPQNDEEKYGKINNATVHVALNQVRHLVNEIMQDYGQPYDIAIEYARELGASMEERKKLSDTRDKNELENQKILKELNEKIGHRDYTKRDILKYKIWQRLPFYNKNKLVRECPFSGDPISLADLMNGQKFQIEHLLPFSRSLDDSLNNKVIATVDANRYKKERTPFEAFGESKDGYDWNAILHRAKQLPAEQQWRFAPDAMKKFEEQSGPIARSLNDTSYMTRILQDYLQPIVREDGKKRVQAVAGRLTSMVRKAWDLDDYKNKEDEEQYRALHNHHAIDAFVVSAIERGQIAQVAQQLKEVKPEAARQFHDELIKLRDKNVSKEEKDKIKKKIHDFISDNEQKIIRHYFPIPETIRIHEIKKRIADIHISHKPSLKDITDTHSTIGQLHEDRAYGLHDFVDDTSLKADFTSRKDHHKEHTEKEIVDYIPMFYHKADKEAYYNAFKQWFMLDKKASTMDAKTKEEKAAKALIAKQEQAAIDDLRSAARQAFKWYVGGNNFCAEVYQINSQNKINGCLTKDQGDWKTEIVSNYNATIRHGRGENIAYWHYKYPNAKRIMTLRRNDMVLGTFTREQASQSTFPKGLTEYVQNIFNQDTCLDQVDVLLRVKKISSDGRIALTPHNIAKEDHDTKSWLANADALKTYNARKVFVTSMGKIRHAK
		
	
	 
		 
			 1108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKYKLGLDLGSTSLGWAAVKLNDAGAVEQLLDFGVRIFPDGRDAKTHAPINVVRRAARTMRRRGDRVKLRKKRVLQLIRKYGLDFDIRSNPILENPYELRVRALEHRLSPSELGRVLFHLALRRGFKSNRKETKGENGGKLKAATDALASAVGDGTLAQFQVQTKKFRFSNQFDGNVIKDGALYPTRDMYLDEFHRICDAQGLDKEMRAAFENAIFFQRPLIPPVVGTCIFAAGQPRAHKFEPVFQRWRALQQLNQLAILDNGQNVALTDQQRQCLVDILLYNFNGVKRDRGGRVKITFAEIKKQLGLSRTVKFNLESEQRKELNVDSTGFSFAEIGELDFWRSLTDEQQSDVLNKINDDQTEDAELIEYLVAHYGLSASRARAIIDIPLEDDVANVSVVAMKKMLPFLEGGQLYHLAVHSAGYHYGEQDVPLMDKLPYYGDLDVLKPSLMPARDGAYRTMNATVHIAMNQIRVVVNDLIERYGRPCAINIELGRDVRAGAKERAELDKQQSANKRKNDAIRAELAEIGILNPSREDFQKYKLWENLAPQPQNRRCVYTGEPITSLAALFKSGRFEIEHILPFAQTLDDSLANKTISAVAANRFKGNRSPAEAFDDPASPWAYADVWARAQNLPDGSRWRFDRDAMEKFTRHGDCIARALNDTRFMSVMAVNYLKHICSDKNKVRGLPGRLTAIFRDMWHLDWWKNHDDADTYRASHIHHAIDAFVIACMGAGNLQKLAENATHLEDFHGKTLKEKHRQLFADMYLPFPEFDYYDFRMRCEACVISYRPSVKEPAASDTVGCLHEDTAYKLEKFETGTRATMSRRIALPTTADARAKFKKDFDSLNPKTLEMFLAETGVANDANDIADQFLNWCQMRGIKKVRMFKTRVDTTTYVPVFRNRGDKNAFNRAWTEWYAAAGIARGMTEPKAKKAQQEKERRLLALYQNAAARAYKWFVSGNNFCADIFEIRSDDRRYPALAGQWQSEIISNYCATLNNGTPMWRCKYATARRVMRLRINDMVMAEFSRDNVPLLKGLEDAVRHQLAVQDTDTVNIIFRVKKISSNGAIFLRPHYIAKEDADTKTWQANATSLQKYKARKIRVSPTGKVLE
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MQKKRYRLGIDLGTASIGTALVELDGPTEHPHPTNILHMGVRIFEDGRDPKTKVPLGVARREAKQARKMLDRYLRRRKRLTDALIKFKIWPEDENKRKSFCLFNPYDIRTRALDEKISLEELGRAIFHLNQRRGFKSNRKTDGGEDGKIRTAVAKLEQIFQSEGCRTLGEFYQKRLIKGQSIRARLEGAGAKAEYPFYPSRQMIEHEFDKIWDKQVEFYPNILTEDAKKVIRSTLLYQRPLKPAKPGKCFLEPSEDRAPIASPYFQRFRILQTINELRIIDRYGDKRPLTKEERDILLEELSQKKELKFSAAKKLLSLSNNNRFSIQDEGRDKFQGDQIAVLLGNKKYFGKNWKLLPIENQNEIVKALIDEQDTEKLIATLAVFGLSKEAAAQLSEETLPTGYGRLSVVALKKIVPFLEESVITYSEAAAKAGYNHSDNYTGEIFRYLPYYGKVLENRVMRGSGNEADNDEDRYGKVGNPTVHIALNQLRRVVNCVIKHFGAPEQIVIEVARDLKMTQDEIKDYKKHLAENEKRNERIDKELEKLGQSINRDNRERYKLWEELATDPMERCCPYTGIRIGIEKLFSDEVEIEHILPFAQTYDNSLANKTLSMRYANRLKQNRSPYEAFAEHSYKGILSYQEMLDRLPQDKVWESKRWRFEKGALDKYNENGDFQARQLTDTAYASRLALEYLKFICPKDSIWAIPGRLTSMLRRQWGLNSILGRELPDGTFEKSRDHHGHHAIDGLVVAMTDRALLKKMSDATQTNWENQERVLSHIDPPIVDIFDQAKERLSHLVVSHRKDHGLGGALHNDTAYGIVGEFKEGTVSTVRHKIPITSITGSNINQVENSFIRESIQNLIADFGTGASLEAAINEFSSKTGIRRVTLTEKLSVVPIKDKTGRIYKAFKPDGNYCYDIWSNGDKWEGKIISRFEANSKNFNKKQNCLMRLFVGDTLCCELNEQKKFYHILGITDGKVTLAEIHEAGNLKERDRDKKDYFKYIFKAPSKLKDFKARLVHVDECGFVYDPEFKEK
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKKRYRLGIDLGTASIGTALVELDGPAEHPYPTNILHMGVRIFDDGRDPKTKVPLGVARRLAKQNRKMLDRYLRRRKRLIDALIEFKIWPTDENQRKALCLLNPYDIRTKALDEKVSLEELGRAIFHLNQRRGFKSNRKTDGGEDGKIRLAVAKLEKTFQDEGCRTLGEFYHNRLEKGQSVRARLEGAGAKASYPFYPSRQMIKNEFDKIWEKQAEFHPEILTEQAKTKIRDILLYQRPLKPVKPGRCFLEPSEDRAPIASPYFQRFRILQTINELRIISRYGDQRPLTLKERNILLEDLSQKKELKFSAAKKLLSLSVYDRFSIQDERRDKFQGDQIAVLLGNKKYFGKNWKLLPLENQNAIVAELINQDDTENLIKTLCAFGLSNESAAQLSEETLPTGYGKLSLVALEKIIPFLEESVITYSEAAAKAGYKHSDNYTGEIFHYLPYYGKVLENRVMRGSGNEADNDEDRYGKVGNPTVHIALNQLRRVINCVIKHFGAPEQIVIEVARDLKMTQEEIKDYNRRQAENEKRNERIDNELKKLGQSINRENRERYKLWEELADNPMDRRCPYTGKAIGIEKLFTEEVEIEHILPFAQTYEDSLANKTLSMRYANRLKQNRSPYEAFAEHSYKGILSYQEMLDKLPKDKAWENKRWRFEKGAMDRYNANGDFQARQLTDTAYASRLALEYLKFVCPKDSVWAIPGKLTSMLRRQWGLNSILGRELPDGSFEKSRDHHGHHAIDGLVVAMTDRAMLKKMSDATKINWEHQERILSHIDPPIVDIYDQAKERLSHLVVSHRKDHGLGGKLHDATAYGIVGEYKKDTVSTIRHKVPITSIKETNIEQIHSERIRLSLQNLIAESSSDSKLMEAINDYSSRTGIRRVTLIEKHSVIPIKDKNGHIYKSFKPDGNYCYDIYANGDKWEGKIISRFDANSQSPTKTNNIIMSLFIGDTLCCEKDGKRILYHILGITDQKITMAELFEAGNLKERDKNKNDYFKYTYKKASTLKPLKARIVHVDECGFVYDPGFKEK
		
	
	 
		 
			 1031
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1031
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1031
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MEKKRYRLGIDLGTASIGTALVELDGPAEHPYPTNILHMGVRIFDDGRDPKTKVPLGVARRLAKQNRKMLDRYLRRRKRLIDALIEFKIWPTDENQRKALCLLNPYDIRTKALDEKVSLEELGRAIFHLNQRRGFKSNRKTDGGEDGKIRVAVAKLEKTFQDEGCRTLGEFYHNRLEKGQSVRARLEGTGAKASYPFYPSRQMIECEFDKIWEKQAEFYPKILTEQARNKIRSTLLYQRPLKPVKPGKCFLEPSENRAPIASPYFQRFRILQTINELRIISRYGNQRPLTLKERNILLEDLLQKKELKFSAAKKLLSLSVYDRFSIQDERRDKFQGDQIAVLLGNKKYFGKNWKLLPLENQNAIVAELINQDDTENLIKTLCAFGLSKEAAADLSEETLPTGYGRLSIVALKKIIPFLEESVITYSEAAAKAGYKHSDNYTGEIFHYLPYYGKVLENRVMRGSGNEADNDEDRYGKVGNPTVHIALNQLRRVVNCVIKHFGSPEQIVIEVARDLKMTQEEIKDYNKRQAENEKRNERIDNELKKLGQSINRENRERYKLWEELADNPMDRRCPYTGKAIGIKKLFTEEVEIEHILPFAQTYEDSLANKTLSMRYANRLKQNRSPYEAFAEHSYKGILSYQEMLDKLPKDKAWENKRWRFEKGAMDRYNANGDFQARQLTDTAYASRLALEYLKFVCPKDSVWAIPGKLTSMLRRQWGLNSILGRELPDGSFEKSRDHHGHHAIDGLVVAMTDRAMLKKMSDATKINWEHQERILSHIDPPIVDIYDQAKERLSHLVVSHRKDHGLGGALHNDTAYGIIGEYKEGVVSTVRHKIPITSITGSYFNQIQNESIRYGIQDLMANSSSDAALKDAINEYASKTGIRRVTLVEKLSVVPIKNKKGQIYKAFKPDGNYCYDIWANGDKWEGKIVSRFEANTRGAKKPQNLLMRIFVGDTLCCETENKKILYHVLAITDGMITMVEPYEAGNLRERSRSKTDYLKYTFKSPNALKPIKTRIVHVDECGFVYDPGFKEK
		
	
	 
		 
			 1051
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1051
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1051
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKKYRLGIDLGATSLGWCMIELNEENSPKDLIELGVRIFPDGRDAKTNEPLNVKRREHRSMRRNRDRYLQRRAYLMDILVKYGFMPENEKERKQLEHLDPYFLRVKALDKKITLYEVGRIIFHLNQRRGFKSNRKLDNAEKDSSRMKEAIKELKQKFKEDGTRTLGEYLFNLNITKNREQNRRIPIRIRDHGKEYNLYTERSMYENEFDMIWDKQSEYHSELMEQKKEHLKQIIFFQRPLKPQPKGKCRFELDQPRCPVAFPVYQQFRIYQEVNNLILFDFDRNEHELTSAQRETITQILLKQKSATFKSLRKKLGKEFAGDYVFNLESEKRKDLKGDETSFIMRKADYFDEKWDSFTELEKDEVITRLINEDNDLEIENTLVSWLCDTFKITKENAEKIKDIRLPQGIGSVSKKAINKILPYLKEGYIYSDACSNAGYHHSDFRTGEVYDEGDLPYYGKIIPHAVAFGTDDPNDIDEIQYGKIANPTVHIALNQMRKFINALTKKCGAPSQIVVELARELKLGQKRLREIEKEQSMNRKHNEEIADEIKKLGIENTYQNRLKYKLWEELDSDPAKRCCPYTGRQIPLNAVDGLFSNKFEIEHILPKSKIFDDRPANKTVSYYQANRFKGERSLFDAFGENPENYNWEKILDRGEKLPRNKRWRFYPDAMKNFQDQGELISRMLTDTQYMSRVAKEYMSYVCGDKNVWAIPGKLTAKFRAKWGLNELLSENKEKNRADNRHHAVDAFVVACTDRGMLQKVARATEKSRERFIEKMPLPFEDFSHDEMQKKVNNIVVSYKPDHGNAKSAITDCKQKGKRKTVGQLHDETAYGFVSENEEKGKITLSIRKPLTSLYSIKNIQEIASTKIRNELVKLTDAIPQKEIKAILSQYSEKTGIKRAKIHVEKDAKTVIAILNKKGEVYKYYLSGNNYCADIYSPNKGKKAGKWQVEIIPMYYAHQPNFEPEWHKKYPTAKKIMRLFKNDYVAYDEDGERKIRRVKKMNVDGRIFFIDTKIAISDKGINATSVKQLQDRNARKIGVDILGRVYDNKKEK
		
	
	 
		 
			 1067
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1067
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1067
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MSDARAIVLSMKNEPLRYRLGLDLGTNSLGWAMLEIDENNQPFKVIRLGVRIFDSGRKPTDGSSKAVDRRGARSMRRRHDRYLHRRNQYINALISFNLLPNEESERQKLTSLNPWRLRSEAMDKELEPFEIGRALFHLQQRRGFKSNRRVDNSVENELETTGLKGAINEFSIALAGKTVGQELWKRIQNGEPARARKVGSGQSERYAFYVDRGMVAAEFDAIWQKQASFKPGLLNENAHEVLRDHLLYQRDLLPQTPGSCFFEQDQPRMPMAYESAQLFRLYQDINNLRVKDINTLTTRPLTLDERNRAIELVLSVKEMKLSSLRKKLLGKDFDKFQFTLETTNRPAIKGNQTHAVLAKTGYFGDDWLKLSLNDRDEIARLVAFENNEHFIVNTLISKFGRTKEQASSVVQVRLPDAFLRISQRAGQKILEQLINGWDDQSDCPLTYDKAAIAAGYRSHNLNTTGEIFTNLPYYGEVLFQYTAPMPRSKVLDEAKFGKIGNPTVHLGLNQVRKIVNALIKRYGLPTQIVVEVSRDLKNGVYTKSQIERDQKDNRERNEDAVRKLIELGQVNTADNRIRLRLYDELGGIKKCVYSGRIISLSQLFSNEIQIDHILPMSRTLDNGFANKVLSHHSANKFKGNQSPFEAFGSSPSGYNWDEILDRVKALPANKLRRFSPEATPEVEGFLDRQMSDTQYLARVTHQYLRALGGLDIWVTPGRLTGLLRGKWGLNEFLSTDGVKNRTDHRHHAIDAAVIAVTDRSLLKRISTASAKAVSKDLGRDFEDFPEPWDTFRSELAEKVNRIVVSHKPEHGTEGSLHNDTAYGIEKLADSGSPSLVHHKVPITSIKESDLGYMKFPNEHMTILDLDSETLKAIGDCVLGSSKDKERQSELQKFSELTGRRSVVKREIWSVIPIFRRGDKKNPDAIPYKAYKGDGNYCYEIFEAENDKWDGRIISRFQANSNEYRAFANSKEFHHVSFNGEQLVMRLMANDCVVLGEDSTVYRVQKISAGVIVMAPANEGNVDARSRDKDDPFSFISRAPNRLKQTGARRVFVDVIGSVKDPGEKIPE
		
	
	 
		 
			 1047
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1047
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1047
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKNYRLGIDLGSTSLGWSIIELSKGKEPTKLMNLGVRIFPDGRDAKSREPLNKQRRDHRSMRRNRDRNLQRKQHLFDCLIKSKLMPENIIEQKKLENLDPYELRVQALDKEISLHEFGRVLFHLNQRRGFKSNRKLDADDKETSTMKNAIKELENELKKAGVRTLGEYLFNLNKDIVEHHQRKPLRVKTTAEGYNLYPDRKMYEDEFEILWKKQSEYHQELNSELKERIKNIIFFQRPLKPQPKGKCRFEPDETRCPVAFPIYQQFRIYQEVNNLRLLDFDRVSHDLTDEQRTIILKAVLFQKKTAFKALRKKLGKEYAQDYVFNLESEKRKDMKGDETSFTLRKDEYFGTTWDELTDKEQDEIITRIINEDNDTKIEETLISWLCDSFKLQKENAEKISNLRLSQGIGSVSKKAINKILPFLKEGFIYSEACEKAGYHHSDFRTGEIFDEENLPYYGEVMPQHVAFGTDDSDDIDDVRFGKIPNPTVHLALNQLRKFINALTKKYGAPQQVVVELARELKNGQKRLREIEYEQNKNRKYNEKIADELEKIGVENTYQNRLKYKLWEELDRDPTKRCCPYTGKHISLNAVNGLFSNKFEIEHILPKSKTFNDRPANKTVSYFKANRDKGERSPFDAFGHNPKGYEWDKILSRAEKLPKSKRWKFYPDAMKNFENENDVISRMLTDTQYMSKVAREYMSYVCGPNNVWVIPGQLTAKIRSKWGLNELLSDDSKKNREDHRHHSVDAFVVACTSRSMLQKIARASELSRDRFIDEMPPPFTAFKHEKMKDLLDNTTISFKPDHGNAKAAILRKQTVGQLHDETAYGFVSEDIAKGKITLCVRKPLRDLNTIKKITEIVDANIRHFLLSSIEMNEDKKIDTILEEFRQMTGIKRVKIQVEKDKKTVIPIYNKKGEIYKYYLSGSNYCADIYCPNKGEKAGKWHVEIIPMFHAHQPDFEPQWHKQNPTAKKIMRLFINDFVSYNENDERKIRRVKKLSVDGRLFFIDPKIAKSDKEPNATSVKQLQERNARKIGVDILGKVYDPKQKNENH
		
	
	 
		 
			 1077
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1077
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1077
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKWRLGIDLGTNSLGWAALELAQVDKAWTPVGLIDCGARIFSDGRNPKDKQSNAVKRREPRGARRNRDRYLRRRDRLMRQLIQYGLMPDTEVERKALEGGKGMDLTHSDPWILRTRALEEPITLHQLGRAIFHLHQRRGFKSNRKTDRGDNESGKVHDATRRTRDRLEAEGARTLGELFGNPRLETLQHNRTAARGAGLPQPLARVRKSGDGSKWQYDYYPTRELILDEFDQIWEAQRAHHAAALTDEARDTLRNTIEWQHPLKSPAVGKCTLLPEFPRAPKALPSSQCARIYQEINALRFGRTGEIKEPLTLAQRDKVAERLMHPTNKTADVTFDQIRKLLGLSSYDIFNTESQKRNKLKGDEAAARLMQKDRWGDAWFDLNLATQDNIVMRLLEEENEEKLLAWLKEQYGFDRQKAIHIADCPLPDGYGNLSAEALALVMPHLESDVRVYSKAVEVAGLHHSQFGTGEIFEKGLPYYGMILERSVAFGSGEPEDSDEKRYGKVANPTVHVALNQVRAVINDLTRRYGTPEQIVLELARELPLSARGKSELESKQRDNQIENERRSKQLEELGVANTYENRMKLRLYEDLEALGKRCVFSGDQIALSMLFTDQIEIEHILPFSKTLDDSFSNKTLATRRANRDKQNRSPYQAFGHSPAGYDWNELTKRANELPVSKKWRFGPDAMERYENEERNFLARQLTDTQYIARLAKAYVEAIYGGQGHAGSENHVWVITGRLTADLRHHWGLDSILRGHNEPTSEAQKKNRDDHRHHAIDAVVIACTDRAMLKAAADEAHQQEEAFNARLLAGIPEPWDNFRDHVAQKVRDVVISQKPDHGFQDAMHNDTAYGIVKGVNGEPDRKGIRTVVTRKPLDSEAFKSPADLQKIRDFPTMMALLEATQGLKGTEFKSALLATARAMTPPVRKVRIEEKLNVIALEDKQGKIYKGYKGDGNYCYDIWVDPKGKWTGEVVSTFQAYQLAREDKDWWTKQTGRAGQPLAMRIRKGDMVKVIVDGKPLILTVYKFSEGKLNMAEHNEANASARIREKTLNGFQMSPSSLQKADAKRITVSPSGMVKIYQ
		
	
	 
		 
			 1049
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1049
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1049
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MATWRLGLDVGTNSIGWAAIGLFQIKNTWMPVKIISSGVRIFSDGRNPKNKQSLAVQRRLPRQQRKTRDRYLKRRQEFMDKLTKHKLMPDNYESRKKLEKTDPWALRVKGLDEKLTLHELGRALFHLDQRRGFKSNRKTDKSEGDESGKIKSAAEKVVFEMKQRGARTLGEYLASPRVADPKAAHDHRVRARLHGAGAKAYYDFYPTRALIEQEFITLWQTQAQTRFHGPQLSEQAREDLLNTLLFQRDLKAQPVGKCSIDPTQRRAHKALPSVQRLRIYQEINHLSVRLPGEPERKLNKDDRDLLVKKALTTGKVTFDSMRKALKLPQSARFNLESEKRKHLDGEKTAAALAARARWGKQWRDIPIVDQEKIVHRLLDEEDGEALINWLTSAYGLTRDVAEAVGDVKLPTGHGRLSEAVGHNVLDELIKDVITYDEAVIAAGYNSHFDLDSDDEVHDRLPYYGKVMERHVAFGSGEPLDSDEIRYGKIANPTVHVALNQIRHVVNDLIKRFGPPTEIVVELARDLPLSAKQKFDLEKMQRENQEVNETRRKTLGRLGEADSSDNRFRLRLWEELNPTNPLGRRCPYTGEQIGIGRVFSPDVEIDHILPRSRTLDDSPANQTLSMRWANRLKTSQSPFEAFGHSPEGIDWQEIVQRSSTLPHNKSWRFSADAMVRFENEERNFLDRQLVDTQYMSRLAHTYLKRTGADVWVTPGRLTADLRWAWGLNSVLADHNQSEQASPGKNRFDHRHHAIDAVVIALTDRGLLKRVATMAGQAELRFDRRHLSGIAEPWKNFRETVRQSVHEIVVSHKKDHGLQGALHEDTAYGIVKDPISGESRLVSRKPLIKVSRKEVGKIGDLKIRGDIEALINGLSDSEMKTALIQYSSETGVKRVRIHKKEDHYKTIVHGDDYLKAVIPGENYCVDVVKTADGRWHGLGLSVFDANQKNPGEHWKVQFPDALHVMRLHKNDQIKLVCDGTEKIMRIIRLVPSDHRVFLAGHCDGGVLQKRHEDADDFFRWDWPTFDALKARRARLVHVTSSGRVFDPGPIS
		
	
	 
		 
			 1085
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..1085
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..1085
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MAFNTPWRLGIDLGTNSLGWAALKLNSDQTEITGLLQSGVRIFSDGRNPKDKQSNAAKRREPRSARKNRDRSMRRSARLMRELVEYGLMPKDKNARKKLEGGKGIPLEDSDPWILRYRALSEEISPYQFGRIIFHLHQRRGFKSNRKTDRADAESGKVHDATKRTLEKLDAAGARTLGELFGKPRYEAILHNAEAAKGQRKPQPLARVRKSGTGAKWQYDYYPTRTLILDEFKILWEAQKQYHPDLTHSAAYERLSDTIERQHPLKSPPVGKCTLIPTEPRAAKALSSSQCARILQEVNALRLMQTGKAQRSLSLEQRDLIANRLLHPTSKTAKVTFAQLKKLLGLSVYDSFSIETEKRKDLQGDETAAKLMQADRWGPSWFDLDLSTRDDIINELINVEDEEQLVTWLCKTHKLDRDQAYRVADCPLPAGYGNLSQLALAQILPPLFADVTVYSDAVQQAGLGSHSQFGTGEIFDKALPYYGRILDRSVAVTTGEVNDPDEKRYGKVANPTVHVALNQIRAVINDLMARFGAPEQIAIELARDLPLSAKGKSDLEKTQKANQDANDKRRRILDQQGIHDTYENRLRLRLFEDLEALGKRCPFSGEQISLTDLFSDKIEIEHILPFSRTFDDGYANKTLATRKANRDKKNQTPFEAFGHSPDGYNWEDISLRAAELPKNKSWRFGPDAMDRYTNFEGGFIARQLTDTQYISRLAKTYLESIHGGQGYKGAKNRVYVVTGRLTADLRHIWGLNSVLRGHNEPEAEAQRKNRHDHRHHALDAIVIACTDPALLKAAADKAKQNEHIYSGKLMAGLEEPWAGFRTDVEQSIRDIIVSHKPDHGIQAAMHNDTAYGIPKGEAGKADKKGVRTVVTRKPLDSDSFKSPGDLNKIRDDLIRNHLLEETYGLSGTDFKQALLLAAHAMTPPVYKVRIEEKLRVIPFKDASGKDYKAYKGDGNYCYDIWMSEKGKWTGEVISTYQAYQLARTDENWWQTLEGQDGQKLLMRLRKNDYLQIIHNDRQLIVQISQLTQGQIALAEHIEANVDARTRDKNDPLKFIFKSPGSLQKANTKYVTVSPSGVLNIHATGA
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			 110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIVWRDTKGKCRVCPVYVHASRFDVLEALKRRPDFSEIVGEFKSHCLVSIASDVFGKSGEKIMPAGTYMLNTIIYTGATVLTNPDGVKSKAVNINYLIDAGMKRKEGSRK
		
	
	 
		 
			 121
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIIYTDADGNLAVKPVYVHASIRQELTRIVQTGGKSKVHCFVRSKCLFRLRKELPQPDYRLVIKNEQKQKRRVQATAPLAPGTFMLNTIITASMDVEFSSAGNQRVVAPLQALLVAGFETI
		
	
	 
		 
			 106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..106
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QFVYLDAKGKPRVEVVRVFDSIAKVKAEIEARGKGIRVIGFYQSLCLVKLDKPVVHGTVTLEPGTYQLNTIKKDGQGRAQVTSAGGEKSLEISLGKFLAAGFTRAD
		
	
	 
		 
			 104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QFVYLDSKGKPHAEAVRVFDSVQRVKMAIEAKGKGVHIIGFFQSMCLVELEKPVVHGNITLQPGIYKLNTIKKDGRAQLTSAGGEKSPEIGLVKFLASGFKRVD
		
	
	 
		 
			 109
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIIWQTKSGKYKVAPIYVHASKRRILEALKNNPDFEKVAGEFRSHCLVKLDKPAVNDKGEELLADGIYMLNTIRTDGIAILTDPNGIKSPAIGINYLMQAGMRRIKMDY
		
	
	 
		 
			 105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QILYYNEKGSVKVMPVYSNKKTQEVKDKLEQMGCKLYNRGEMYYSGCLINVPNEFFAGKVTCPAGIYKVRTITEAGQIKLENNTGNEILSSAVNLSNAKFSKYKD
		
	
	 
		 
			 178
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..178
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..178
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RREIWIGQRTKKKGRKTTVETFYKSRLIPHPRHLASYQKLHGQPWKADPLPLGMKLAGKLAVGDLLRIPLKKEKRNRNDNLIAKRGETPLESRFYRVKSMKTNGTIEFQMAEFAEPKLVKGQIPDPATERLLETYELTCSNEADLLWLLEVTTGKRIKLPPPVVENAPTTGKREGELL
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALVQPEPVIVPFHKVWVRLRDLKKVNSGTKPEIIRNGQIIRIAEGKYKGVWRVFSAKNNSTGMALDIGLPDVVRLKNKTEGHKINVLLSSLVKNGIEAIKAPLTGVPVSAGKGESHSSPLEPRQSSNAS
		
	
	 
		 
			 112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQIIYIPKGTYSGVWKVFSAKNNKSGMALDMGRPDVVRLRNKTDGHKINVLLSSLLKDGMTIVDAPLTGVSSAPKQS
		
	
	 
		 
			 112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPSPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPIRILRKGSLIQVKAGTYQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKVKLENRSDDSKINVRLDSLRKSGLKILKPKLTGACPTTSSP
		
	
	 
		 
			 105
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..105
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..105
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALLASGPVVIPYIGVWKRIKELTQMNNGVRPEILRNGSIVEIPKQEGKPYKYEGRWLVRGIDNSAQGMRIKFDTVDGVGGIAFKSFINPLLKRGMRILSADLSGE
		
	
	 
		 
			 110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKWPRVLRNGHLIHVPKGRYQGTWRVFSAKNNKSGMAVDMGWPDVVRLRNGVQGHKINVLLASLLRDGMTILDTPLTGVASPVR
		
	
	 
		 
			 110
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..110
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..110
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTIIPFHKVWPRLQALKKANGGKWPRVLRSGQLIHVPKGRYQGTWRVFSTKNNKSGMAVDMGWADVVRLRNGVEGHKINVLLASLLRDGMTILDTPLTGVASPPL
		
	
	 
		 
			 85
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..85
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..85
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLGPKMEVIPHHQVQERWKGLGCPRYLRNGQIIEMPTGKYSGAWKVFSIKNARQGILLDIARADSPRAKQGNPGTRINVLLKTLV
		
	
	 
		 
			 113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILENTSLPSGDRFVIIPHVRVWKQLQELRMRNGGKPPEVWRKGQIVRIPSGNREGKWRIFSVMASNRGIMLKLDRPDSPSFDDSGGASGFKMTLTSLIKRGTIRLETRLTGS
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALTQSTPEIITWHKVYPKLSSIYKRDGVWPNVLRNGMLISVFSGRYAGIWRILSIKNNATGINFSIAKPDAIAPFKQNVLLKSLMSAGLKKVETKLTGDGICHITSSKSIAPLFD
		
	
	 
		 
			 102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYVRIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALANPPQIIPHHNVWQRLSELAEKNGGRFPKILRRNQIIEIPSGRYKGIWRITSIKNNSNYIGVDMIHPIYARIKEKSKINVNLNTIIKDGMKIIDTRLIGA
		
	
	 
		 
			 104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALTTPPKIIPRHKVWQRLGKLAAENGGKFPIVLRKNQIIDVACGRYAGRWRITSIKNNAGYIGIDMIPPIYASGAKNRLKVNVNLNTLVRDGMSIKSGCLTGAC
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPTPTVIHFHKVWSRLRELKKVNGGKMPRVLRNGHLIRVSEGSRAGLWRVTSIKQTEAYGLALDLAYPDSVGLSRPNAPILQLQAEGLAIVGTSLTGFDASAVMYAAIKRRPRKLKTEQSESS
		
	
	 
		 
			 114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPLPTIIPFHKVWPRLQELKKANGGKLPRVLRNGQTIKVPEGKYKGVWRIFSAKNNATGMAIDIGQPDVVRLKNKTEGHKINVLLTSLLKNKMEVVKTPFTGISAIPATSST
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPIVIPFHKVWTRLQELKKANAGKLPRVLRNGQLIRVKDGTYKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVLLSSLIKGGLEPIQSSFTGITSK
		
	
	 
		 
			 113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPAPPTVIPHFKVYPQLRALREKNGGRPVRILRKGSLIQIKTGRFQGIWSVASIKDNADGICLDINAADKIKIENGSVDSKINVRLNSLLNSGLKILKPKLTGTCPTTSSP
		
	
	 
		 
			 107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPKPEIIPFAQVWRRLAELRAENDGKPVRVLRKGSLFRVGQGKFAGEFKVFSIKKNHNGLSLDIGPRDIPRPLNKMTAQGHYINVLLSSLLKGGLEIMDTDYAMN
		
	
	 
		 
			 107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPKVIPYQQVWAQLQQLKKQNGGRTVRVLRNGHIIRVQKGRYRGLWRVHSIKDANMGLVLDIASPELVRVSNGVVGAKLNVRLKTLLSNGLELLNLDSSSHEV
		
	
	 
		 
			 118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTVIPFHKVWTRLQELKKANGNKMPRILRNGQLIRIVRGSRAGIWKVLSTKDTKAYGIALDLALPDRVKLDRGNAPIKTLIQDGLEILDCSFVGIDSSKITITEAKKRPRKPK
		
	
	 
		 
			 113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTLIRPHKVWHKLHDLREKNGGKPVRVLRIGSLIRVLEKGKQSDYRGVRMIRGVQLNQKSGFLVDLSPADQILYRGQPGCFQQVSVATLLKCGLEILKAPLCGVTPSE
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDHAPEGEEKFVVIPWHRVWHRLNELKARNGGEAPRVLRNGQVVSITSGTYAGRWRVFSIKAKQAGIKVNLGTLDCLGVEEDYLDPATGKKRTRTVAGCKLDAALPTMVKGGLKVLKPRFCGTP
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPQVIRFHKVWPQLQELRRKNGGKPVRVLRNGQLIRVPRGRYQGVWRVMSAKANLKLDLAWADATKMKSSGIDVRGNVLVSTLFRDGMEILDCPYIGVAACPTTPAASEPKPNRHGTGWS
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDHVSSPDERFVIIPWYRVWHQINELREKNQGKPPRVLRIGSVVRVTAKSGRADYRGLWMIRGAQLNQRQGFLVDISAPDVITYRVSGRSDCFQNVRLKALVDGGLEILKPTLAGLPLKT
		
	
	 
		 
			 111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPRIIRFHKVWHQLQVLRRANGGTPVRVLRTGQLIRVPTGRYAGLWRVFSVKAALTLNLGAPDKVRLESKGPGVKRDVRLKTLLHDGLQLLEPPYTGIAACPTTSST
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTIIRFHKVWHQLQALRHQNHDKPIRVLRKGQIIQIHNGTRAGIWRVFSVKDTEAYGVAVDLSLLDNPGLNRGNAPVEKLLIDGLSIINCPLVGIDSSKIQMAPVKKRLRKSKKNTANE
		
	
	 
		 
			 109
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDDEKLPPEDRFVIIPFAHVWKRVAELKTRNGGKRPQIWRNGQIIELKKGKRAGLWRIFSIKNNTSGMALDLGPIDAVKPIWINCLLKSLLRDGARRLNTTFSGADI
		
	
	 
		 
			 112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDNPEIPPAERLVIIPFARVWAQLGALKQRNGGKPPLIWRNGQVLKIPAGPRAGLWRIFSIKNNASGMALDLGTVETVRPSWINVLLKSLLRDGALRLNTDLTGRAFPQD
		
	
	 
		 
			 113
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDDEKLPPAERFVVIPFARVWEQLETLKARNGGRSPQVWRNGQVIKLPKGPRAGHWRIFSIKNTSNMGLVLDLGTVEAIRPTWINVLLKTLLRNGASRAITTLAGSEARNA
		
	
	 
		 
			 111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALTQPKPVIVPFHKVHKRLEELKHSNAGKMPQVIRAGALVQIPKGTHNGSWRVFSIKNNANGVAFALGQRDALHPDPSKQNVLVRQLEKDGMVVQGTALTGIPVCPTTSSA
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALTNPDPVIVPFHKVWPRLSELKARNGGKVPRILRNGQLIRVPGGKKFKGVWRVFSAKNNAKGIALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGMEVLKTPLTGLAACPAASSG
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTVIPFHKVWIRLQELKNANGGKMPRVLRNGQLIRVKEGKFKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLSSLIKCGLEPVRASFTGVASK
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALVEPEPVIIPFHKVWPRLSELRAANGGRMPMVLRNGQLIRVPGGKSFKGVWRVFATKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIRDGMEVLRTPLTGFAACPAPSSP
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTVIPFHKVWTRLQELKKANGGKMPRVLRNGQLIRVKDGTYKGVWRVFSAKNNATGMALDIGSPDIVRLKNKTEGHKINVLLSSLIKGGLDPLHTPFTGVNPK
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALTKPQPVIVPFHKVWPRLSELKAANGGRMPTILRKGQLIRVPCGKNFKGVWRVFSAKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHRINVRLATLIKDGMEVLKTPLTGVAACPAMSSA
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AYLNQSDDPGSPFVIIPHHKVWHRLKELKIRNHGKRPIILRKGDIIEFKKGDQLLRYRIFGAGQRARGLYLDAAFLDELDRSVELYPATLLRGSFRLVQTSLTGAERKSCPTTSSA
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTVIPFHKVWTRLQDLKKANGGKMPRVIRNGQLIRVTEGKYKGVWRVFSAKNNAAGMALDIGAPDVVRLKNKTESHKINVLLSSLTKSGLEPFHASFTGVSSK
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFLHRNAESADRFVVIPHHKVWHRIEELRTRNQGKRPIILRKGDIIEFKKDDQFVRYRIFGAGQRARGLYFDAALLDELDRSVELHPTTLIRGNFRLVETSLTGVERKSCSITSSA
		
	
	 
		 
			 114
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..114
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTLIRPHKVWHQLAALRQRNGGKTPRLLRIGTIIRVTEKGPRSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPPDYVQSRRVPGVFESASVTTLLKCGLEVLKAPLCGVATILA
		
	
	 
		 
			 118
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VILPPIEVGGEKQWRDGKEIIVLPFFQVHKSLGLLKAENKGKEIQLLRNGTLIQVPKGERQGWWRIISVKDTEAYGIAVDLANPDGVEKAKGNAPVSVLLADGMKIISSTLTGHDIRK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDNNAEHKFQIIPWFKVWPRLYKGIGDEKSLVEQNAGKMPRILRNGMLIRIGKFRILKPTRILENSIWSVDSIGDFDGVIKVDLKQCDTVNTRFDGIDPTDPTGKKKKKFTSPGCKLSTDLERVYEGGLEILKTPLTGIASCPITSSA
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDHAPEGEDKFVIVPWHKIWVRIYKGFKDEAGKTIEKSLVERNGGKQPRILRIGTLIRVSNPKNKAYKGIWMVRGVQLNQRAGYLVDISEPDVIEYRVPKRKDCKQNVGLKALVQGGLEILKTPLTGVVSPPLKLAE
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTIIPFHKVWTRMQELKAANFGKKPRVLRNGQLIRVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMAVDIGFPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGLEILKTPLTGIAAYPIPSSA
		
	
	 
		 
			 108
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..108
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..108
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPAIIPFHKVWPRLQELKKANGGKMPRILRNGQLIRVKEGNFKGLWRVFSAKNNATGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLASLLKGGLEPIRSPLSGISSK
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTLIRPHKVWPQLQSLRSANGGKPVRVLRKGILVRVPKRGIRPKYEGVWMVRGVTLNQRAGFLVDMSPSDQIIYRRHPGCLENVSVATLLRCGLEVLRAPLSGVPPLPKQAEGYDVPGISDC
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GLDPHPTIIPFHKVWTRLKELKSSNGGKTPRVLRNGQIIQVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMALDIGSPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLMKDGLEIQKCGLTGVPACPTTSSALIPPTAP
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTLIRPHKVWHQLETLRQRNAGKIPRLLRIGTIIRVKEKSPRSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPADYVPSRRVQGVFESASVATIMKCKLEVVKVPLCGVAPSPELASHIISETKACPTTSSV
		
	
	 
		 
			 112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPEPTLIRPHKVWHQLEALRRRNGGKTARLLRLGTLIRVETKAARSDYRGTWMVRGMSFKQRDGLVLEIAPPDYVRSRRVPGVFESASVATLLKCGLEIIKPPLCGVAPG
		
	
	 
		 
			 115
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPQPTIIPFHKVWTRMQELRAANFGKKPRVLRNGQLIRVPNGKNFKGIWKVFSAKNNASGMAVDIGFPDVVRLKNKTEGHKINVRLATLIKDGLEILKTPLTGIAAYPIPSSA
		
	
	 
		 
			 109
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..109
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..109
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDDDKLAPAERFVIIPFARVWQQLQALTERNGGKPPQVWRNGQIIELPSGPRAGRWRIFSIKNTTKMGLVLDLGAVDAIKPNWINVILKSLFRIGTRRVGSSLTGKI
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AILDHAASTEDRVVIVPHHKVWHRLNDLRIRNRGHWPRVLRPGSLVRLRNTKPAGKRDGIWRVYTAQASLKIDLVWADSVERKKKGTDVWREVSIANLGLHNIEVLPRRLSGFPQHGSVRCPTISSA
		
	
	 
		 
			 116
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIFPPIEVNGEKQWRDGKEIIVLPFFRVHHSLEQLKAQGKKIQLLRNGALIHVPKGDRYGWWRVISVKDTEAYGKAVDLAAPDGVEKIKGNAPLTVLLKEGMKIISSPLTGHDIRR
		
	
	 
		 
			 111
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..111
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..111
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALDPVPTVIPFHKVWPRLQELKAKNSGKMPRVLRNGQLIQVPSGAFKGTWKVFSAKNNKTGMALDIGHPDVVRLKNKTDGHKINVLLSTLLKNGIIGLNTPLTGVAATDTT
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..205
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..205
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSFTVRKNIEKGEAAEIGWLTQNEELEFNPESYLQEGGKDKLAKFLAFLPETRWRVDGFPMPDKLRIRPALLSREEIPEGVFRTEEQSLLEEALTKGLIIATKGLLSLPDVKVLRRNNLGIPRWRGGSYRPVSLDIQRAALAALDEQE
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYEVEENGRRVWRGDVVSMREAIERATRGEPVTRRRGGAGVRYLFSVSKEDTLRLHGKYEGLWVVKKIAQKGQITLVSQFDARSEQNRTVFSPRVGGLQGYSAEKVVVLPIGDVVPCNE
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					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..172
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MIYAVLDKRGEVKKWDGEVVTLLEARRRLMNGEPLVNKVNTPTARYVMTVQRGDVFEMDIKGKRELVITRDVPQTKQMSFVRLNDARLKKEIKSSGEWFTKRPNSMRTSNVKKFTITPLGELRNSNA
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					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWSKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKTLKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTTPLGELRRAND
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					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYARHDADGREIGWDGEVVTVLDARLRLQRNEPVFPKVKEGNPLKFTLRKGDVVRWSKDGQEYLCVIRGISLPQFSCMPINDARDVKALKAAGLWFTPTLSAAFRGKMEKFHTTPLGELRRAND
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 unidentified
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					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFHQEDGYYWVPIYVADTVKETLPAKACVAFKPYELWKEMDDKDFIFSLYPNDLVRYLQKNGNEGFMYYVKAGISTASITVESHDRALSIPSLGVKTLKELEKWNVDALGNRTKVNKEKRQYYPGQMVR
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFETKDKKGNVRWDGAIVSQYEAMRRLRAGEPIVKREHGKGKEFKFSLALNECVKLLDEKGQEIVCVVKGISQLSAGPIVITLRHICDARPTSEYQKQIKMRKELKKNYDKKLAEEIEKMLPVFIFKGPDSLREAKGQKILITPLGEIRTAND
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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					 source
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
						
					
				
			
			 VIVATLDKYGNETRWDDYPVTRLEAHRRHAAGRPIIRKDWGENRKVKFTLTRNEYLLVRDQEGGDRLIRCISVSEGANEFRLHTDARSATEARKPGSGARIGLSGENMRKRNARKVRVTMLGDVIPCHD
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVEVRNPENGEIKWEGHVVSMFEAYQRHKNGEPIVKRNYGENENFLFSLAGGDIIELDNPEDNMRELYIIRTVPKSKQLYFVPVNDARKLSDIGKKGLTAPPDSLRIRKCQKMVITPLGEIRTANN
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEVKDKKGKPKWEGEVVSRFEAMRRKKEKEPIVKRDHGPDKKFLFSLALGEVIEIDEEEGKRGMYVLRSVFSNIHKEKKSPRIAFVKINDARLKKEIKDSGDWKTSFLEPLRKLNCRKVSVDPLGRVRPAND
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEVKDKKGKPKWEGEVVSRFEAMRRKKEKEPIVKRDHGPDKKFLFSLALGEVIEIDEEEGKRGMYVIRGVSTVKPKDKPYPHLSFVRINDARLKKDIIAAKDWGTSLLDPLRKLNCRKVSVDPLGRVRPAND
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVAILDNEEKEIKWEGYVVSMLEARKRLKSGKLLVRKDFGTGKVFKFSLACGDIIKLTEEDGSEVFRVIRTVPQSKQLCFVALNDARKQADIKAAGEWYSAMPNSLLKKSCKKYTVTPLGVIRRAND
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVAALDEEGTEVKWEGHVVSMLEAYRRKQDCLRRKEHPDVIKKNYGPGKLYKFSLFCGDFIELDMPEGLREVFVIRAVPQSKQIMFVQCNDARLQKEIKAAKKWFSGYPDSLRKRNARKVHLTPFGEVRNAND
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AMFVTRDKKRCEVWKSNVVQITDIYQKLPRHDRRKGRPKSPSQGPVVFRGFPDDPDAQFVFSLMKDDTVALDVNGQARIFRVKKFSDNGQIWFVPANDAHDNATQMKSGITWSKKPNTLKELHPRKVVVDLLGKVHTAND
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFSVLDRRGSVKRWDCVIVSKAEAAERVRTKRPVVCREHGPNTCFAFTIAKGDTFEIERDGVPEVVVARVLEGDKRVSLFSIRDARRQEKRNALRCTVNELMKKYKLQKVAITVLGEKIACRD
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFAELDQKGKEIEWDIFIVSLAEAIRRKHSRESVVSKNHGAQETFKFSVAPGDVIEMDVASGRRQYFVVRGTSYPSVSLAPIADARQKKELVKDHAYLRMVPNSLRKKNARKIHVTPLGDVEEAHD
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIVAEMDTKGDIKRYVFSTVTMLEALERKRQGVPVVQREHGPGMQFLCTLSDGDMVEGKRPGDAVPRLWKVHTVDKNGRIFLSAALGARKKDEIKKAHDHWEPTVNSMFAAGGARKVLVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYAQLDGQGNVGAWDGEVVSMYEAYQRQKTRKPVVRRDHGPPVKFIFSLAPGELIECDGKSGGRSLFVVRKASRLSSGQLQIGFAPINDARKAKEMQTSRAWLWATPESLSHRHPCKVLASPLGEVSETHD
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SFFNVQNRRGTKWKWDVVKLFDAAQSIQSVPKRERARTNIFALPSDEFKKSLRDDDEVTYRFSLMKGDLVEMENGEIVIVRRFESDGRIWISAVNAAGTDKMLNETNSLHRIGLSDFLKKRPKDSDSPQPIRIDPIGNKSRIELGA
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SFFNVQDRRGTKWVSEIVKLFEATQRVRALPKAERGKQRISERHSKFPDAVFRFSLMKGDLVELLHEGKVGVFVIRSFEADNRIKVAPINAASRDDDLKKAGHLLRLGFTEFLSMGAGEDKVPRPVTIDLLGQAHYIKLRA
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIYAELNLKGETARYRSCTVTMLEAYERQRQGVAVVQRDHGPGTVFRCTLSEGDLLEAKRPGTEPAAIWYVRSVKSNEKIVMSPSRDARRKDEIIASRDLWEIAANVAFKQCGARKVLVNHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFEIDDANGPRYVSRTVSLLEAKTRCNRKQPVIDERLTSLNGVSGRLPKGAKYKHLFVCALMIGDLILLHRDCEHENDVCIPGIYRIRGIAANGQVTVMPLNETRSAVELDKAHEGWSPKVDALRKMGMAPVKVDLLGELHPNGGKIDLFQPRKVATHQ
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVFAITGDKGEEKRWSSQIVSLFEAMERKRKGEAVVQTSMQEDPHAVFKFALMKGDMLLLHKDCDHGKSLCQPSYWKVRSIWEQGTLTLVQIHDARQIKEIYAAKDWLLSSANTLRKLEAMKIEIDSLGRIHRAG
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFFARRDRKNREEWTHIPVSIIEAHVRYGRKNPVIARAHSEDQNAEFVFSLMKGDTVEMDYNGSRDVFKVKKFYSSGQIWFTQINNAQKDEEQKKDKTAWSVNPNPLRLLNPQKVTIDPLGRKYGVNRAT
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFFVVRGPNRKEKWDSRVVQITDAYERRRRKLPVVSRELATIPDAEFLFSVMKDDTVEVSDPKGTRVLRVKKFNDQKQMWFVPVNDAHDDGQQMKLGIAWSKKPSGLKDLCPRKVVVDLLGKVHAAND
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALFVARNDTRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRIGRPKSIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNKTTWSKNPNGLKTLHPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVRRESHKEIWVHSPVTLMEAYFRHRQNTPIVARKLEDDPDAEFLFSLMKGDMVEMNYKGQRGNFRVKKFYSSGQIWFADGNNAQQDKDQQRDGTRWSKRPDALRELRPRKILVDLLGKTHPAND
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVRRDEKRRETWDSRVVQITEAYERRREKTPVVARILEGDLEAQFLFSISKDDTLEIQDGDLRRIVRVKLFYDNKQIFYVPVNDAHLDADQKKLAIVKSKYPNSLRPLEPRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFFVTRDQNRREKWDSTVVQITEAYERRSRKQPVIARTLSTDTEARFLFSVMKDDIVQVTENGVTRLLRVKKFGENKQIWFVPINDAHDDANQKKLGITWSKKPNTLKDLKPQKVAVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALIVARNETRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRSGRPKAIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNRTTWSKNPNGLRTLNPRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVVADTDKHRNEIWDISNVVTRYEANRRLGASEPVVRRNWGEGKKLVMALQRGDHLELEIAGVPQLMRVVSIGTNWLQLQPPAFGSPKMEKVDRNAWLFQSARRFQAANPRKVSVSPIGEIRPCNE
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALFVARNETRQEQWLSEVAQVTDVYQRCPRRDKRSGRPKAIANEPAVSRKLKDNPEAEFLFSLMKDDTVELDYNGAREVFRVKKFYAAGPIWFTGVNNAQMDADQKKNKTTWSKNPNGLKTLNPRKVVVDLLGKVHPAND
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIFAELDEHGKERRWEPIVVSLYEAMNRRRRGLPIVQQAYPGAEDCVFKFSLMGGDTVLLHRDCDHAKDICIPRAWRIRTITQTGRVALVPINDARMKVEIKSSKDWWEPGIDALRKLGCEKVVIDTLGRPHVTSD
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVVGQLDASGQIARYACHTVTLLQALERKRQQAPVVQREHGPGCRFVCTLSEGDLLEAQRPEDPEPRIWKVRSVRQSGQLELTPSLDARMKKEIEEAGLIWGPAVNPLFLKRARKVVVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIFALLDERGREKRWDSIALSLFDAMERKRKGQPLIQTSYPDAGNYVFKFSLMGGDTVLLHKECNHKENLCNPSVWRLRTIASNGQLCLMRVNDARLIKAVKDAGDWWSPRVDALRKLDATKVVIDSLGRIHQAGG
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVANLDAQGHEESWGGLLVSLYEATRRVDAGEPVVQRDHGPGKKFLFSLTGGEYVLMRQESGENHQLCRVVVITDGQVEFRLHTDARPSTVTKKSPGARIRVSPGAMKRRGARKVAVDPLGNILPAND
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVATLGANGEEVEWKGEIVSLYEATQRVRAGLPVVQREQKEGRKFMFSLAKNEYFMMEIEPGKAALYRVVKISAGDIEFQLHCDGRPTIFEGRKRVRKSPGALQGVKARKVAVDPLGNILPAHD
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVHRDENRRESWTHVPVSLMEASRRSAANRRNGHAEAVVSQELKDDPEAEFLFSLMKGDIVEMDHEGGRELFRVKKFYAAGPIWFSHVNNAQKDADQKRDKTHWSKVPNGLMQLKARKVTIDLLGEVHPVHD
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFMRRDEKGRERWTHVPVSLMEASQRNAANRRNSHLEAVVSRTMKDKPEAKFLFSLMKGDIVEMDHAGDRELFRVKKFYAVGQIWFTHVNNAQNDADQQRDRTRWSKSPNGLMQLDAHKVTIDLLGKVHPVHD
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVQRDENRRESWTHVPVSLMEATRRNAANQRNRQVEAVVSRTMKDDPEAEFLFSLMKGDIVEMDFDGGRDLFRVKKFYANGQIWFSHVNNAQKDADQKSDNTRWSKRPNALKPLNAQKVTLDMLGKVHPVHD
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIVAEMDTKGDIKRYVFSTVTMLEALERKRQGVPVVQREHGPGMQFLCTLSDGDMVEGKRPGDAVPRLWKVHTVDKNGRIFLSAALDARKKDEIKKAHDHWEPTVNSMFAAGGARKVLVTHLGEVIPAND
		
	
	 
		 
			 126
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVASTDKRGKENWDISNIVSRYEAYLRLSAGEPIVKRNWNEGHELVLTLRRGDCLELDIVGIRQVMRVTSIGVDWIQTQPLSYGAPKMEKEERNSWLFRSGKGLQAANPRKVSISPIGEVRPCNE
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFAKLDKRGKESGWEGIVISLMDAAERKRKGEPIVARTYGESDEYAFKFSLMGGDTVELHRNCDHASGKCSPSLYRLRTIAANGQLSLVRINDARLKDDIKKAKEWWSPMCGGLRKLDCRKVVVDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TLFVSRKETGKAKKLREKWVSEYVSVLEAHRRHSAGLPVICKQYRNDPEAEFLCSLRKGDIVDLGPDDQRDYYILTSIEADGRINFVPITAAGKRAEQGSVRIREMADGLRPLNLKKVFIDLLGMPHFINEASQ
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFFARRDRKNREEWTHIPVSIIEAHVRYGRKNPVIAHAHPEDQNAEFVFSLMKGDTVEMDYNGSRDVFKVKKFYSSGQIWFTQINNAQKDEEQKKDKTAWSVNPNPLRLLNPQKVTIDPLGRKYGVNRAT
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVQRDENRRESWTHVSVSLMEASQRNAANRRDGEKRSVVSHQMKDDTEAEFLFSLMKGDIVEMDYQGGRELFRVKKFYAAGRTWFAHVNNAQKDADQKRDGTCWAKPPNGLMQLNARKVTIDLLGHVHPVHD
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFAKLDAHGKEVRWDNIVVSLLDAVERKRQQVKVVQRSYRDTDDYIFKFSLMGGDIVQLHKNCDHAAGKCSPSLYRLRTIAANGQLSLISVNDARLKDEIRKVKEWWSPRCDALRKLDCQKVQIDLIGRVHPVND
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYAEVDENGKEGTWGGDVVPTDEAYGRVKMRKPIIQRDHGPLAKFRFSLAPGEVIECDDGRGGRSLWVVRGATSQRESPRLFLVPINDAREKAEVVKSGLYWRPFLNPLRKLNARKVIVSPLGEVSEAHD
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIFAELDGHGKERRWEPITVSLYEAMNRKRSGLPVVQQAYPGAEDCVFKFSLMGGDTALLHRDCDHARDICRPRAWRIRTITQTGRVALVPINDARMKAEIKSSKDWWEPGIDALRKLGCEKVVIDTLGRPHVTSD
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EFYRNDKGEFKESVISYWQAFLRIKNYLPLFVNIDNASILRKASEEGFDIGEIHDSSWNPFLCLGKTELVVIGLKKRTIENLIKRGDYSKIASHVYKVCGVSQGDYTFCIHNEIKYVPKERNKPDGRFIRIQNIKSLANLELVKVKINPIGEITIL
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ELFVTRDTKRREKWDSRVVQITEAYERRRSKKAVVSRALADDAEAEFLFSLAKDDTFEIKDRDGRKIVRVKSFYDNKQIFYVPVNFAGIGRVEDESKKPNTLKPLEARKVVIDLLGRVHPAND
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SFFNVQNRRGTKWKWDVVKLFDAAQSIQSVPKRERVRTNIFALPSEEFKKSLRDDDEVTYRFSLMKGDLVEMENGEIVIVRRFESDGRIWISAVNAAGTDKMLNETNSLHRIGLSDFLKKRPKDSDSPQPIRIDPIGNKSRIELGA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYRDAEGKLTEHVVSFWHAVERKKYGIPVVVEDTNALWDKIVNMDLPDAFMNNLPPAGLKLEVSIQQNEMFILGMAEEEYRRAMEEKDYKMLNKYLYRVQKIASKEYYFRFHIETVLDDSLEAMSIHKFYRVKSLGAFSNLHPHKVRVNILGEISEL
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIHEVQAENGPKWEATVVTLLEATERRRRGVPVIERVTDGSHRFICSLRSGDSVVVEIENEGDVFCTVNSVSGSKIEITRHADARLVSEIRKMGVKGGRLEISLKKLRSIFKDKADVLPDGSVRTRRD
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIHEVQAENGPKWEATVVTLLEATERRRRGVPVIERVNDGSHRFICSLRSGDSVVVEIENEGDVFCAVNSVSGSTIELTRHADARLASEIKKMGVKGGRLAISLKKLRSIFKDKVDVLPDGSVRTRRD
		
	
	 
		 
			 127
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVAILYEKANETKWEGHIVSLYEAYQRKKKGEPLIKKDFGEGKLFKFSLSCGDYIELDDNGKRDIYLIRSIPESLQIQYVKPNDARKQKDRKTDKAWLSKYPEPMRKANCKKLTITPFGELRYAHD
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFACKDKTGKAALRTHVVSRREAMQRLRQIRNSRQGTVIRRQDEEGNPLRFSLVIGELIKVKWKGEEVICLVQGISPDFYSIRRHSDARPETVIRQQRDRMIIQSDATFDKLVSDKLAIDPIGRTHVSHD
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFACKDKNGNPAWRTHVVTRREAMRRLRQIRNSRQGSVIRRQDEEGNPLRFSLVIGDMVRMRYGNEMMTCRTQAISIRDYVFREHSDARDEKTVKQLKQRIRFRSDTALKDAVENKLAIDPIGRTHVSHD
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIVAVIKPNEVETKWEDYPVTRLEAHGRKTNGSLIIQRDWGVNRRFKFSLTANDYVQMKVGDNPSELCRLLSLSEGQFEFRVHTDARKASEARKAGSGARIRTSADELRKRSAMKVRITYLGDIVPAND
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIIETTDKRGNVKWEGSVVSRYEAMRRLQNREPVIKRDHGNGRKFLFSLALNEVVQMKDTEGVIRLYRIAGVSQFSTGTVVIDFRETGDARRAADVPREGRTRTPEAFRKSEPVKMCVTPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIFARLDADGAEVAWEAEVVSQLEAQRRLRSGEPVIRWETEPGRSFKFSLSPGDTIELELNGVRRLLHVRSVWMEGETGRIACVNLADARQIADLRKASSWFRPMLSGLRSGGCRKVEVSPLGEVFPAGG
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIIETTDKRGNVKWEGSVVSRYEAMRRLQNREPVIKRDHGNGRKFLFSLALNEVVQMKDTEGVVRQYRVAGVSQFSTGQIVIDVRELSDARRAVDVPREGRTRSPDTLRKSESIKFCATPLGELRRAND
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEVLGKDGNVTKWQGRVVTRLDACQRRKQGQPIVNRHWDESRRFLFSLTQRDVVEIDVETTPGGLRRELYIVRGVSMEKDGRLELMHIHDARRKADVPRSATDDEKVRIRIAPFVSSLKKRNCRKAMVTPLGEVYPAND
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVYAILDANGNELKYRVKAVSLLEAWERKRKGKPIICTNHGPGTRFKCVLRKGDYIKFVKDNRLLRVVSVSDNYIAGKDVNDGRKITDIKKNKELIVVCRKRMLWSAANERTGTP
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIVEETRNGKTRWTGVMVDRLQAVSRKKRGEDVVQKDHGEGKKLVCTLAPKDTFYLKEENLYGIVRSVSNGNVEFISIFDSRKVLDLKKDSGVWRKRSVDALRDLGFVKVTVSPIGEATPCHD
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QVFHSDTEKSPQFRVLSRFEASQRGTGLAAPTGFTLAATLHRKDSVLVEVDGLEEPVHAVIQMISGPSEIGTAGLDVTLRDARDSRKAGDARGSELMRIKSAARWKACRIRPLGIDPMGLV
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					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..181
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..181
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRAAKSKKGEETWSGEIVTAFEVAQRKLAKLRAFRKAGIPKPDAFRKLLRAERAKLTPTLRAIEAAHPLVDRCDNDAKGGKFIMSLCEGEMLLMKHKVGGEVGYFVVAKLDKPQSIVLVPHWDARAAGERKDSEGTKVPDSKRDQFAATPGDLKSLAPPGRAHAIKVCVSPIGAVTEVCD
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIREKVTKKGEIRWSGDVVTNFDAAKRVRTNNEPIIDNGENEKAKFVMSLSRGEVVHMRHPETREVDYFVVFKIDGTGAIHFTRHTDANPASSKEKGVKLREDIALVPDKLRENIMFDERDVPEKVRISPLGEVKVLVKD
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					 REGION
					 1..209
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..209
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RIFEWVEKNKKGEDELVREVFFTTQLEVNRRNVERYRLIRSQMRDLPAELLQDERELKIREILRNAALQFPIIERTLSQEESLGHDAEKAVFVMSLSKNETLEITDIEVDKLTEDNPKTTLVLFKTGAATSKQLFFSDIRSGFKKPKKSEGEETNEETDSGDELLEEEEQNSSFGKYGKNAVERFSVSLKRIYRKVHIDILGNIYPAGD
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					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIREDPKTGKWSGEIVTAFEAARRNAARLQAIRRAGVPPAEQLRSMPRHERERFGDVVADINRRFPVVDRSDNDKGRFVMSLAEGETLHMRHPDTDQAGYFVVFKLDKPNTIHFIHHWDARPSQPRKDDDGKPIPNSQREDIRVVASRLKTLGVEPGQPPYKVRVSPVGEVTRLTGD
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					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRVAKNKKGVEKWSGQIVTTFEAAQRKLAKLREFRKANIPKPVEFKKLTKADRAKLTPTLRRIEQDHPIVDRNDDDAKGGRFVMSLSEGETLLMKHKDAGEVGYFVVAKLDKPQGIVLVPHWDARAAGERKDSEGNKVPDSKRDSFTATPNDLTTLAPPGHPHAVKIHVDPLGQATVLERD
		
	
	 
		 
			 182
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..182
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..182
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRVATDEKGQEVWSGEIVSAFDAAQRKLARLRALREAGIAKPEDLRRLAEPERRRLAPVLRSIEAAHPLVDRRDDDARGGRFVMSLCEGETLYMKHKQTGETGYFVVAKLDKPHSIVVVPHWDARAATERKDAEGRKVPNSKREQFAVTPSDLKALAPPGYDHAVKVRVSPLGKVTVLQRD
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					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CIFEYSENGKTKRDAVFVSMLDAITRLKRREPVVQRTHPTRADAKFLMSLSRGEMVVATFQGKERLVCFRTAASTQGQIYFVAHTDARTSADTKKLVAKASTLKARKVTVDPIGRIRWAND
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					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFEFRRGPRTLRQGRFVSLLEATQRLRARQPIVQRTWPEHPDARFVMSLCPGDMLLPRWDSSERLLLVSTLVSTQERIHIVDARDARPSSKRCDVGKTPNSLQAIKVTVDPIGRIRRAGD
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					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRQDAHGRWNGQIISMFAAARRVRHEKRPAVDRSDNPDLGGEFVMSLAAGETVCMLDEETGQAGYFVVVKLDKPHTIHFIRHWDARRATGEKDADGTLRPGSQRVTIDKTASQLRDLAPPGHDFPFKVRVSPLGEVMPLLKD
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					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEFHQGSRTFRRGRFVSLLEATQRLRARQPIVQRTWPEHPDARFVMSLCTGDMVLARWDGSERLVLVSTLVSTQERIHIVDARDARPSSKRCDVGKTPNSLQAIKVTVDPIGRIRRAGD
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					 REGION
					 1..181
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..181
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRAAKNKKGEEVWRGEVVTAFQVAQRKLAKLRAFRQAGVPRPDVFRGLPRAERARLMPVIRAIEKDYPLVDRSDDETKGGRFVMSLCEGETLLMKHKATGEVGYFVVAKLDKPQGIVLVPHWDARAAGERKDAEGKTVPDSKRDQFTATPTDLLKLAPPGRPHAVKVRVSPLGEVREVHD
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIREDANGKWTARIISTFDAARRVRPPKNADGTRPEPQPAVDRSDNDDRTFVMSLAEGELIYARRKDRPAESPDYYVVCKLDKAGNSCRIHFAPHWDARKASEQDRWDVMPGDLKNCGPHPGEPPCKVRVGPLGDVTRLKRD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TIFEWEANGKTKREAVFVTQLEAIRRIAKGIEVIQRNPPQDHPTIPSDARFVMSLSRGEMVLATIGEEEKLLVLVTAVSTSKQLRFAEHTDGRRQRIWRFSPNTLQARKVTVDPIGRIRWAND
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRENPKGKWVGDVIPTFDAVRRVRPPKAPGQKPRPAVDRSDTKKGKFIMSLCIGETVYMKHKDSEKPGYFVVFKVDSGKSGRIHFTHHWDAGKDKADETHPARADISLSPSQLQALGAEEGKPPVKVWVSPLGKVKVLHRD
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					 REGION
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FLYENTETGKWRLHIVTRFDAFLNRGLSLSETRAVHAEEDEEFLFSVTIGAALLLEMDGKDELFFVKSLAPSLQSLDMRPASTTAGNKNIWFRASKLQKFKARKVVVLPNGEVRTARD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRENEKGKWLGEVITNFDAARRVRADKKPIVDRNENKNGKFVMSLARGEMVHMKHPNTQEANYFVVFKIDSSKAIHFTPHTDANPASSKKKGVKLREDISLVPDDLRQNIIFNEDGVPEKVKVSPLGKVKVLVKD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRENCKTGIWSAEIVPTFEAARRVRVEGRAAVNRSDDDDARFVMSLAEGEMIHARRNDRPDERPDYFVVCKLDKLGSSSRIHFAPHWDARKASEQDRWDVTPADLKECGPEPGKPPVKVRVGPLGDIKVLERD
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					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CLFEWEEKGKVKRDAEYVSRLEASRRLRDREPLIRRTHSEVPHARFLMSLCPGDTVLVDVDGQSRLMVVSTLVSTQKRIHLVDSRDARRSSDRLDIGLSPNSLIEKYHARKVIVDPLGRIRWAND
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					 REGION
					 1..188
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..188
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIREDSRGRWSGRIVSTFEAAQRVRPAANPDGSKRPAQPAVDRASNAAGDFVMSLSEGEMMFARRKDRPDGPADYYVVCKLDKAGNSCRIHFAAHWDARKAAEQDRWAVAPADLKACGPRPQAPPEKVRVGPLGGISVLVRD
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					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CIFEEKKQGKTRWYANYVTMLEAARRVRQHEPIIQRADAGNPDARFVMSLCKGDLLLTEYQDNERLVVVSTMVTTQKRIHVVDANDARPGAKKKDIGKTANSLKGARKANVDPLGRVRWAND
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					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRVSRDKKKREVWTGVIVSAFDAAQRKLEKLRAFRQAGIPKPTAFRALSQPERDRLSPILRSIELAHPIVDRRDDDSKGGCFVMSLCEGEMLFMKHKERDELGYFVVAKLDKPNRIIVVPHWDARAAGERKDAEGNKVPDSKRESIALTPSDLLTLAPPCYPTRSGKPPTRPGGSPWSDAPPHALKVRVSALGVVTVLDRD
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIFELPDGKRVPLFVTMLEAAKRARQKGPNGQTVSIVQRNHPDYPEARFIMSLSSTELLLANWKGQSRLLQFRTCAQTQGQLYFADARDARPASQKEKFVANANTLDARKVTVSPLGELRWAND
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRQKTSKNGEIKWTGEVISNFEAARRCRTDGSGIVNRADSHNGQFVISLARGEIVHMNHPNTGRSDYFVVFKIDRTGTVHFTAHTDGNPASSKDKKVKLREDIALVPNDLHKYMIFTEDGIPEKVRISPLGEVRVLERD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFELELGGKTKRYGRFVTRLEAYRRIRNRIQLVQKTDPENPAARFIMSLCTGDMLWAEFDGQERLVVVQTLVSTQPRAHIVDANDARPSTKKRNVGKRIGALRARKVTVDPLGRIRWAND
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					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRESIKGQWNGDVITNFDAAKRARVDKKTIVDRNDTESGRFIMSLAKGEVVSMRHPATQNANYFVVFKIDSTGTIHFTKHTDANPASTKKKNVPIREDIDLTPQKLQKLGVAPGSVPYKVKISPLGEVRELIRD
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EMREKVNKKGEVKWSGEVITNFDAARRVRAEKKPIIDRNENKNGKFVMSLARGEMVHMRHPDTKEANYFVVFKIDSSKAIHFTAHTDANPASSKQKGVKLREDIPLVPDMLRQHIIFSENGTPEKVRISPLGEVKVLISD
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					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRENNKGKWVGEVITNFDAAKRVRTDKKPIVDKNENKNGKFVMSLARGEVVHMKHPDTQEANYFVVFKIDPSKSIHFTKHTDANPASKGVKLREDVPLVPDKLRQNIIFDKDCVPEKVKISPLGEVKVLVKN
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					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVRENEKGKWIGEVITNFDAAKRVRVKQPKQKPQGWTPPPAVNREDTKKGRFVMSLSRGEVVHMRHPETQKAGYFVVFKIDPSKSIHFTPHTDANPASSKKKGIKLREDIPLVPDALRQSIIFNENGVPEKVKISPLGDVKLLVRD
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIREKTGKKGNVKWSGEVITNFKAAKRARIDKTAIVDKNENKNGKFVMSLSKGEIVHMKLPEKKGADYYVVFKIDPSKTVHFTPHTDANPASSKKKGVKLREDIALVPNDLRQNIIFNENNVPEKVKISPLGEVRVLVND
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					 REGION
					 1..113
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..113
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYRLESGSLSISVASLWRVCTSGHPSPPNHATELLFTLAPGDVFQTVDDGGVPEYWRVTDLDGANRRLGATLHWVDGREKGARQVFTAKRLKDACASKVVVSPSGLVRTARD
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					 REGION
					 1..187
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..187
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRERIRQRGGQAVAEWIGEVVTTMDAARRLHPPRNPDGTRPEPRPAVDRSDNHDGVFVMSLAEGETIYARRKDRPEEPASYFVVCKLDKAGNSCRIHFAPHWDARKASEQDRWAVTPGDLRLCGPEPDRPPYKVQVGPLGDVKRLEKD
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					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIRQNRRRGRWSGVIIPTFEAARRVRLERRDAVERVDNDDSDFVMSLAEGEMIYARRKDRPPDDPAAVGYFVVCKLDKPARIHFAPHWDARKASEQDRWDVTPGDLKNCGPEPGVPAYKVRVSPLGEVRRLEHD
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					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QVIDTIEGPHPQFRVVTRFDANQPGDWMSLPLGASLIGTLHRKDSVLISVPGLDEPVLCVIQLISGSSEVGTKGLSIVIRDARDSRPATEGNKKPLARLRSHGAWNGAAVRSVEVSPLGVLASDQTALVASP
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 1..121
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..121
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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					 1..145
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 1..122
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLWHDPEAKKGQGAWYADPVYKADIPALKDGTYIPRIAKQKYGRKVWKAVPNSALTQKPLEIYLGDLIKVGDKLGRYNGYNIATANWSFVDALTKKEIAFPSVGMLSNELQPIIIRESILDN
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					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 1..143
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
						
					
				
			
			 RLWFDPDAKGRGGKKGRWYSDPVYKADLGVIQSNAYIPRVAKAHRGRKAWSPVPQAALRRSPVVIYLGDVVKVGDVVGRFAGFDIDSANWSFVDCLDGKGIAFPTVGSLTSELRPEVIREKVLGNAEVYRSTQDDGTSSGAD
		
	
	 
		 
			 122
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
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							 protein
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							 unidentified
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					 source
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					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 unidentified
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			 DVFKVKKGNGGHQYYLVPIYVADTVKEKLPNRAVVGSTSYDGWKILHDDSFVFSLYPNELVHISGKKIKLKGTGGNTKGQEINIEDAYLYYKALNISNGMITVVTHDNTYIQESLGIGRVPTLEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFKHKAQRFK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKVKKSNGGHQYYSVPIYVADTVKEALPNRAVVAYKEYDEWKIVDDKDFVFSLYPNDLLFIGGKEIKLNGTGGDTLHQGIMVQDVFLYYRGLNIAVGSIGVENSDGRYAQDSLGIKQLPIIEKYEVSVLGDLVKAMYRTRETFKHKAQRAK
		
	
	 
		 
			 147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKGIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGIGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRSEEKGKKKYYFIPIYVADTVKEELPNRAALAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDNTYGIRIGLQQLKGIRKCRIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKAKEKNGKYSYYAVPIYVADTVKEELPNKAVCNKEYNRWPKMKEEDFAFSLYPNDVVYIGGKEIKMNAAPGCTLETTRSIQDVNLYFRGMDISTGAIRVVNHDGTYKQKSLGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAIYKPRETFKHKVRRSK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFGVEERGKMAYRFIPIYVSDTVKRILPNKAVTRDRGYKDWDIMDDKDFLFSLYPNDLIYVESKRDISLKAAKGSTLAKERKQKEALVYYRGADIATASIGVVNDDNTYSMRGLGIKTLQSIRKCIVDVLGNVAFVTKEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKVKEKNDKSSYYAVPIYVADTVKSELPKKAVCQKPYDEWPEMKEADFAFSLYPNDVIYIGGKELKMNAVLGCTLETTRSMQDVNLYFKGMDISTGAIQVVNHDGTYKQRSLGIKQLPLIEKCEVSVLGDLVKAQYRPRETFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 153
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRVKEKNNKHSYYAVPIYVADTVKDKLPNKAIVAKKNYDEWLEMKKEDFVFSLYPNSAVYIGGKDIKMNVISGCTLELEKTMRDTILYYKGLDISPGALKIINHDGTYQQRGLGIKSLPFIEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFNHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFGVEERGKNAYYFVPIYVADTVKETLPNKAVVPNKSYNDWKVMRDEDFLFSLYPNDLIYIESPTPISFHTVKGCPLVPKIERKEMFLYYRKAGISTASITVLNHDNTYVKESLGIKTIAKLQKCTVDVLGNIHYVQKEKRLGFK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFGVEEKGKNAYYFVPIYVADTVKETLPNRAVTRGEPYNNWKIMKDEDFLFSLYPNDLIYIESLSPVSFHTVKGCTLVSKIERKEMLLYYRKAGISTASITVLNHDNTYVKESLGIKTIGKLQKCTVDILGNVHYVQKEKRVGFK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLRRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKEKRKTFR
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVSEKGKKAYYFVPIYVADTVKKELPHKAVVAYKPCEEWKNVDDDDFIFSLYPNDLVYVRHKKSILLKASKRSTLSPQIKIKEGLFYYKGANISVGSISIINNDDTYGQHSLGIKTLECMKKANVDILGHVTFVGRENRQSFQLSKK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYRAEGKGKGYYLVPVYVADTVKDELPVKAVTRRKAYKDWDEMKSDEFLFSLYKDDLLLVRSAKDIELSFLGRKGESGNLLTTYKTREFLCYYQGTNRAACSITICNQDNTYAKESMGIKTLALLKKMQVDVLGQVSEAPAEKRQGFKQMKKDPHRRCGKNVSAPDD
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYRAEGKGKGYYLVPVYVADTVKDELPLKAVTQRKDYADWEIMRSKDFLFSLYKDDLLLVRSTKDIEMKFNEKKKEKSTLPAIFRTREVFAYYQGTDSSTASITVCNHDNTYGKRGMGVKTIALLKKMQVDVLGQISEAPAEKRQGFKQMKKDPHRRCGKNVSAPDD
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVYYVSEGKKKGYYLVPIYVADTLKPVLPNKAVKAHKVYDEWEEMNVEDFVFSLYPNDLVYIEHKSGFKLKVVSKKSTLQNETYGKTGVFYYCSMNISTGALNLENLDGTYQVESLGVKTLICLRKGEIDTLGNIRLLENEVRKGFSYMKKDRYRKV
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVYYIPDGKKHGYYLVPVYVSDVVRKTLPNKAIVADTPYAEWPEMREEDFLFSLYKNDLIHLRKKKPAKMKVIQKESTLQKEIAVSEGNAYYISTDSATASIKIINHDNTYYTKGLGVKTLLSLEKMQVDVLGNITPAPREPRQDFSAMKRDRFARK
		
	
	 
		 
			 103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRSEEKGKKKYYFIPIYVADTVKEELPNRAALAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTIN
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKTADGYYWVPIYVNDTVKPNLPNKAVLAAKPLDLWIEMQDDDFIFSLYSNDLVRFVHKTGTNFNCWDESKINLKESFMYYIKANINNAALEVVSHDRSYSKSSLGIKSLVAFEKWNVDILGNRSLVKKETRQYFPGQTK
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVEGEGYYLVPIYVSDTVKKELPNKAIVAHKPYEEWKEMREENYVFSLYQNDLIGIKLKKEMKFSLVQKNSTLPKNINVKDGLFYYKGTNISGANISVINNDNTYTVESLGVKRIPVIEKYQVDVLGNVSKVGKEKRVRFQ
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKVENAPKKGDNGYYWVPVYVNDFVKHTLPNLARPSLKEMKDEDFIFSLYPNDCIYVKHKDNMEFTREDEVVEGDKVVKNISKTTCNDVYIYYVKAGISGGAITVKSHDSLYNLSSLGVKGLKEISKCSVDTLGNITKITTKQVREKFPNQK
		
	
	 
		 
			 154
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKVENAPKKGDNGYYWVPVYVNDFVKHTLPNLARPSLKEMKDEDFIFSLYPNDCIYVKHKDNMEFTREDEVVEGDKVVKNISKTTCKDVYIYYVKAGISGGAITVKSHDSLNNLSSLGVKGLKEISKCSVDTLGNITKITTKQVREKFPNQK
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVDGEGYYLVPIYVADTVKKELPNKAIVAYKPYEQWKEMSDKNFLFSLYPNDLIHIVSKKDMKFSLVNKDATLAKNCVSKDAFVYFKGTDIATASIAAINHDNTYKLRGLGVKSLLSIEKCQVDVLGNITKAGREKRMGFR
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRTEDGYYLVPIYVADTVKNELPHKAIVQGGEWKVMNDEDFLFSLYRNDLIKIKSNSDVTFSLMNESSSLPKTESLREEFVYFKETSINTASIRVVTHDNCYIKKSLGVKNLQSLEKYQVDVLGNVSKVKKEKRMGFR
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEGEGYYLVPIYVSDTVKKVLPNKAVVGSKSYNDWKVMNDENFIFSLYPSDLIRVVSNTVKKFSLVNKNSTLKDTIDSKDIFLYFKKTKIANAAITVINHDNTYTIPSLGVKELLKLEKYQVDVLGNKSKCGKEKRMGFN
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRTEDGYYLVPIYVADTVKNELPNKAIVQGGEWKAMNDEDFLFSLYRNDLIKIKSNSDVTFSLMNESSSLPKTESLREEFVYFKGTSINTASIRVVTHDNCYIKKSLGVKNLQSLEKYQVDVLGNVSKVKKEKRMGFR
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLYYVEGEGYYFIPIYISDLMKEELPKKACVPHKEYHDWKNMKDEDFLYSIYPNDLLYIKSSTPKKFAKKRGEKKDSFEAEEAFVYYREAGISGATITVETHDNNYTIQSLGVKTLSRIEKYHVDVLGNKYKAAVEERK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRTEDGYYLVPIYVADTVKNELPHKAIVQSGEWKAMNDEDFLFSLYRNDLIKIKSNSDVTFSLMNESSSLPKTESLREEFVYFKGTSINTASIRVVTHDNCYIKKSLGVKNLQSLEKYQVDVLGNVSKVKKEKRMGFR
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLYYVEGEGYYFIPIYISDLIKKELPKKACVPHKEYHDWKNMKDEDFLYSIYPNDLLYIKSSTPKKFTKKKGEKKDSFEAEEAFVYYREAKISGATITVVTHDNNYTIQSLGVKTLSRIEKYHVDVLGNKYKAAVEERK
		
	
	 
		 
			 145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRTEDGYYLVPIYVADTVKNELPNKAIVQGGEWKAMNDEDFLFSLYRNDLIKIKSNSDVTFSLMNESSSLPKTESLREEFVYFKGTSINTASIRVVTHDNCYIKKSLGVKNLQSLEKYQVDVLGNVSKVKKEKRMGFRWWDIG
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEGEGYYLVPIYVADTVKKQLPNKAIIPRKSYDNWKEMNDDDFLFSLYPNDLIHIVSKKDMKYSLVNKDATLAKNFLTKDICVYFRKSSISTASISVINHDNTYEIPSLGVKGLLMLEKCQVDVLGNVTKSGREKRMRFR
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVEGEGYYLVPIYVADTVKKELPNKAIIANKPYEEWKEMREENFVFSLYPNDLIKISSRKDMKFNLVNKESTLAPNCQSKEALVYYKGSDISTAAVTAINHDNTYKLRGLGVKTLLKIEKYQVDVLGNVFKVGKEKRVRFK
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVENEGYYLVPVYVSDTVALDLPNRAIVGGKPYSKWKEMDNDNFVFSLYPNDLIKVKSKRDMKFNLVNPDSTLAKNYTARESMLYYKGTDISTAAITAINHDNTYKLRGLGVKSLLSIEKYSVDVLGNKTKVNKEKRMGFV
		
	
	 
		 
			 107
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..107
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..107
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVEEEGYYLVPVYVADTVKPELPNRAIVGGKPYDKWKEMDNDDFVFSLYPNDLIKVKSKRDMKFNLVSPDSTLAKNYAARESMLYYIGTDISTAAITAINHDNT
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVEGEGYYMVPIYVSDTVKPELPNKAIIANKPYTEWKEMKEQDFLFSLYPNDLIRIKFNKEKQFSLVQKDSTLAKNLLLSEGYFYYKKASISSASITIINNDNTYTVASLGVKRIPLIEKYQVDVLGNIQKVGKEKRMRFR
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFFVEGEGYYLVPIYVADTVKKELPQKAIIANKTYENWKEMKEENFVFSLYPNDLIRIKSKKEMKFNLVNKESTLAPHYQSKDAYVYYKGSDISTAAITAITHDNTYKLRGLGVKTLLAIEKYQVDVLGNIIKIGREKRMRFR
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKKGDGYYWVPIYVADTVKETLPNKACVHSKPYELWKEMDDNDFIFSLYPNDLIRFIPNNGEEAFMYYIKAGISTASITVESHDRSQSIPSLGVKTLKILEKWNVDVLGNRTLVKNEKRQYYPGQTTR
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKTEEGYFWVPIYVADTVKKTLPNKAALQSKPYELWPEMSDDDFIFSLYPNDLIRFQREKDKDEFMYYKKAGISTASITVESHDRSYSIPSLGVKTLLLLEKWEVDVLGNRYRVKKERRQYFPGQVR
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVAGEGYYLVPIYVSDTVKKELPNRACVANKPYSEWKVMDDKNFLFSLYNNDLVKITFKREKKFSLVNKDSTLDKEHRTKSELLYYKGTNIHTASITVITHDNTYIFEGMGVKTLISIEKYEVDVLGRVRKVNKEKRMGF
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDKDGKRQEHIVTFWHAVERKKYGMPVVITNPKEIWDLIIEKSLDLPESFLNCLPNSDWNYEISMQQNEMFVMGMSEDEFQDAIRNNDYKTLNKYLYRVQSVSESDYWLRLHIETMNDKTPEGNIIKKYYRIKSINTFFNFNPHKVKITLLGEIQSS
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDKEGKYQKHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEQPHEVWDKLINSDNIPQDFLETLPHDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKISSKEYCFRYHTETSVDDKYDGVINKSISMELQKLKRLTSISAFFSQHPHKVRVNLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDKEGKYQEHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKDYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDKEGKYQEHTVTFWHAVERKKYGIPIIIEHPDEVWQKVLDLDAPQSFIDQLPSPDWTYVMSMQQNEMFILGMGDDEFNDAMSAKDYRTLAQHLYRVQKVCSKNYYFRYQYETQLDDKEAALSMKKFYRVTSLSSLQSLNPKKVSINLLGDISLHNII
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMCVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVTSLQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVDVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFLDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFMDAMEVKDYKTLGAHLYRVQNISSLYYVLRLQYETQVDNSNEALNMKKFHRIRSFNALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYCWNVVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNVPDELASGLPDPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSNEAKSMKKFYEIRSLKSFWFLNPHKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHENIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLTGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLASSYYVFRSQYETKLDDSKNALMMKKYYRTQSFNALFAINPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPWEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFILGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AICRDADGKFHECVETFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFYLHPRKVAVSLLGEMSLKND
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYIDSDGVYHKSTITFWKAVERKKYGLPVIIRKPREIWMIIIDKNIPEELAAGLPDPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRGFKAFWALHPRKVSVSLLGELSLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSLYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRVRSFNAMFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAVKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGALVMKKFYRTASFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFMDAMAEADYKALGAHLYRVQKLASSYYVFRHQYETQLDDSKCAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDSKGASAMRKFYRTASLKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSLYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRVRSFNAMFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAEMDYKSLGEHLYRVQKLTSSYYVFRSQYETKLDDSKNALRMKKYYRTQSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGMPVIVRNPDEVWDDVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRIQSFKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVETFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEELARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDTKNALSMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLARGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLASIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHQRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNISEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFIFGMEDDEFMDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDAGGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRNVEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKNYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAERTYHENIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALNDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMKDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKNADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMTGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAVKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYCDKKGQYQESVVSFWHAVERKRYGIPVVIEKPQEVWDKLIDIDAIPQDFLENLPKDDWQFVVSLQQNEMFILGMDEADYEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKISSKEYYFRYHTETSVDDKYEGKNNPNISIELQKLKRIKSFGALFSQHPHKVRINLLGEISAL
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKGYKTLGAHLYRVQNISSLYYVLRLQYETQVDNSNEALNMKKFHRIRSFNALFALRPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYLRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMK
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKSGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDTKNALSMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYIDSDGMYHKSTLTFWKAVERKKYGLPVIIRKPGELWDTIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLEHLNFRIQYDTILDDSKAAKDMKKFYEIRSFKAFWALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILSMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMVGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDVVERKKYGIPVVVRNPAAVLDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMSGMDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSKGALTMKKFYRTASFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDGFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGTYHESVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPEEIWDIIIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMYVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAFAGRDYKSLGEHLYRVQKLASLYYVFRSQYETKLDDSNNALAMRKFYRVRSFNALFSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASSYYVFRHQYETQLDDSKCAQIMKKFYRAQSFKALFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLACIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFALRQRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGIPAPDWKFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDTMEVKDYKTLGAHLYRVQKLTSIYYVFRHQYETQLDDSKGAQIMKKFYRAQSFKALFSLHPRKVSVSLLGEMALKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRKPAAVLDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGRDYKSLGEHLYRVQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISMLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKCGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRIQSFKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEVMDTVIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRFQSISHADYYFRSQYETMLDNSKNAMAMKKYYRIRSFKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQESIVTFCDAVERKKYGIPVVVRNPVEALDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGDDEFNDALAGMDYKSLGEHLYRVQKLATSDYFFRSQYETKLDDSKGASAMRKFFRTASLKALFALNPRKVSISLLGEISLKDD
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGAYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRTNSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGTYHENVVTFWDTVERKKYGLPVIIRKPGEIWDIIIDKNIPEELATCLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRIKSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFMDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEVKDYKTLGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMLMKKYYRVRSFNALFTLHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQSLSRSDYYYRCQYETQLDNSNGAMRMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGKYQECIVTFRDAVERKKYGIPVVVRNPVEALDTIIDKNVPEDLAGGLPSPEWTFVMSMQQNEMFVLGMGEDEFNDAMAGMDYKSLGEHLYRVQKLASSDYFFRSQYETKLDDTKNALLMKKYYRTRSFKALFALNPHKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYLDEKGELKECIYTFWQAVERSKYKLPLIIKEPKSLWDEILERENNGEIFPDTLITSLPSPNWTFVESLQLNDMFVMDMDDVKFENFISSNNYEEIGKRIYRVQSLSSHDYVFRHHTDTTSSMMPEAALCRKFIRIKSLKAYIEHHPHKVQLSLLGKILTKR
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYSDKNGNLHEHTVTFWHAVERKKYGIPVIIENPQSVWDSIIDKQLPESFLENLPDVKWTFEISLQQNEMFVLGMENESFEDAVRNNDFSTISKYLYRVQSISESDYWFRLHIETQNDKTPSAKLANKYHRVKSLKSFHELNPHKVYISVIGKIKAL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDQDGNRSEHVVSFWHAVERKRYGLPVIIRDTDSVWEQIEGESLPESFLKNLPQPGLKLELSLQQNEMLILGMKEDEFNDAIREKDTRRLNKHLYRVQKLSTMYYVFRYHTETQIDDSKGALEMHKFYRTVSFRALDALFPRKVRISVTGELIPIQ
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CYYRNKNGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWEDMANRDLPQDFLKNLPPAGLKLEVSLQQNEMFVLGMPEEDFQNAIKENDQRALNKYLFRVQKISGQYNVFRRNTDTGKDEDSKAQSLGQFVRISSVRGWIHCCPHKVRISVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDIDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDNEGNLREHSVTFWHAVERKKYGVPVIIDNPIQVWDSIKDRQLPESFLEKLPEVNWTYKISLQQNEMFILGMEDDAYDYAIRNQDYSTLGQYLYKVQNVSEKQYRFSLHNMTKFDIKRMNKADKCFYNIQSIDALFRLHPHKVHISLIGKIKEIQE
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CFYRNRDGELVGHLVSFWHAVERKKYGIPVIIKDTDRLWEEVANRDLPEDFLKNLPPSGLTLEVSLQQNEMFILGMPEEDYQRAIEKSSKNDLNKYLYRVQKISGQYNVFRRNTDTGKEEDSIAQSLGQFIRISSTKGWISYNPHKIHIDILGDICEL
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKEKDKKTFDITVSFYDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSVLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFILSMQENEMFVLGMEDDEFDDAIERQDYATLNKHLYRVQKIAHNDYWFRYHTETTVDDKYGDGEDNKVNLGWSVEMGKVCRIRSCDALFAKHPHKVKVDLLGHIHKA
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKDGQYQEMVVSFWNAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSLLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFILSMQENEMFVLGMENDEFNDAIERQDYATLNKHLYRVQKLSTHDYSFRYHTETKVDDKYEGAENGRNASMSLGALVPIRSCGSLFVQFPHKVKVDILGHIHKA
		
	
	 
		 
			 162
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..162
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..162
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYSDEKGEYKECVYTFWQAVERSKYRLPLIIKEPHELWREIMKRENDGEHFPDSIIEALPSPNWTFIESLQLNDMFVMDLDDETFEEYITNKNYEKLGKKLYRVQSLSTGDYCFRHHTDTTTDRTNAKLTKKFLRKSLMSFISSNPRKVQISLLGKINRDC
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDEEGNLKEHSVTFWHAVERKKYGIPVIIENPTKLWDEIKDKQLPESFMEKLPEVNWTFKVSLQQNEMFILGMEDDTYDVAMGNKDFTLISKFLYRVQSISESDYWFRLHIESQNDKTPQAKQAKKFHRIQSLKGFYQLHPHKVHISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPVVITNPRAVWDSIMDKDMPQEFLEKLPNDDWTYILSMQENEMFVLGMEEDEYNDAIEAKDYAALNKHLYRIQNISSLFYIFRYHTETKVDDKYEGIANGRNASMSLGALIPIRSFKALFAQFPHKVKIDIMGRITRA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 CYYRNENGELFEHIVSFWHAVDRKKYGIPVIIEDTDVLWDEMANRDLPQDFLKYLPPVGLKLEVSLQQNEMFILGMKDEDYERSIKEKDLRMLNQYLYRVQKISSQYIVFRRNTDTGKDEDSKAQSIGQFVRVSSIKGWIQCNPHKIRVNVLGEISEI
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPSVITNPRELWNSIMDKDLPQEFLLKLPQDDWQYVLSMQENEMFVLGMEEDEFHDALERHDYCSLNKHLYRVQKISHGEYVLRYHTETKVDDKYKGVEKGRDASLKLGALVSIRSFGSLFSKFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDENGNLQESVVTFWHAVERKKYGLPIIITNPAEVWEIAKAKDCPSEFLACLPNEKWSFVQSLQINEMFIMGLDDETYEKTLSEHNYTLINQHLYRVQKLTSNDYFLRFHLETKIDDSAEAKQMGKVLRKSLKTFIQDNPHKVKVSVLGKLIT
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKEGNRFEHVVSFWHAVERKRFGLPVIIQDTDSVGDQIQGISLPESFLKNLPAPGATLELSLQQNEMFILGMKEDEFNDAIREKDNTALNKHLYRVQKLGSLYYVFRYHTETQIDDSNNAIIMHKFYRCRSLSAFDALNPHKVRVSITGEIMQGDD
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKNGQYQEMVVSFWDAVERKKYGIPVVITNPHAVWDSVLDKESPQEFLEKLPNDDWKYILSMQENEMFVLGMEDGDFEHAIETQNYAALNKHLYRVQKVSSKFWCFRYHTETMVDDKYGDTKNEQWSFQMGKAFRASSFDGLFRQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKNENGLIEERIVTKWHAVQRKLHHVPIIIDNPSATWSDMLGRTDVPEEILKELPKDNSIFMLSLQIGEAFVMGMEESDYQKAIEEGNKQVLAEHLYFVQNLSSSNYRLRRHVESSYDITGMNKEDQRFLNIKSIGALFNYNPHKVKITVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLKHIPVIVDNPTQTWNDLVGRNDVPEELLQSLPKDNSEFLLSLQIGEAFIMGMEDADFHRAIEEKDIHNLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVEASFDTSDMNKEDQRFLNVSSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDKDGQYQEMVVSFWDAVERKKYGVPVVITNPHDVWDSIMDKDMPQEFLEKLPKDDWSYLLSMQENEMFVLGMEEDEFNDAIEAKDYATLNKHLYRVQKVARNDYWFRYHTETTVDDKYGEGDESKVNLGWSVEMGKVYRVRSCGALFDLFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRQKDGSLKEKIVSFWDAVERKRYGVPVVIANPHEVWDSLLNTEFPQEFLAKLPKDDWQYVLSMQENEMFVLGMEDDEFNDAIERQDYTALNKHLYRVQSISHDDYYFCHHTETKATEKSESLKLGKTLRIRGVNSLKNYFPHKVKVDILGHIHKV
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYKDENGKFQECIYTFWQVVERSKFKLPLIITDTKALWNEIQQRENKGDTFPDSLIQSLPLPNWTFIESLQLNDMFVMDINDDDFEHYIATNNYEELGKKLYRIQNISSFDYSFRLHTDTTSKTTSDAALSKRYIRIKSIKAYIEHNPHKVKISLLGKIIRNTE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYTDKSGKPQESVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDNLLNTDFPQEFLAKLPEDDWQYLFSMQENEMFVLGMEDDEFYDAIERQDYASLNKHLYRVQKIRSGEYTFRYHTETKVDDKYEGVANGTNTSFQLGALVSIRGFSSLFAKHPHKVKVDILGHIHKA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLNHIPIIVDNPTQTWNDLVGRNDVPEELLQSLPKDNSEFLLSLQIGEAFIMGMEDADFHRAIEEKDIHNLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVEASFDTSDMNKEDQRFLNVSSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDENGVITETIVTKWQAVQRKLYHIPIIIDNPSQTWNEVLERKDIPEELLQSLPKDSFTFLLSLQIGEAFIMGMEEADYQRALEEKDMQTLAKHLYFVQSISSCDYRFRRHVEAQYDTNDINKEDLRFLRIRNLQALFEYNPQKVKVTVLGDLIH
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDENDVITENIVTKWLAVQRKLNHMPIIIDNPSQTWSEILKRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDGDYQKALEEKDMQTLADHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNIKSVNSFFNSNPHKVKITILGDIITDV
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKDGQYQEMVVSFWDAVERKRYGVPVVITNPHEVWDSLLNKDLPQEFLAKLPNDNWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYAALNKHLYRVQKISHREYTFRYHTETKVDDKYEGMENGRTTSISLGASIPFKSISALLAKFPHKVKVDLLGHIHSKK
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDEDDEKKEIVVTKLLAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNDVPEELLQSLPKDKSIFLLSLQKGEAIIMGLEEMDYQRAILAKDMRTLCNHLFYVQSASSRDYRFRRHVEVKYDTKDINKDDMRFLRIRTINELFKINPHKVKVTVLGDIIE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYADENGKYKECIYTFWQAVERSKYRLPLIIKDPKALWDEITQRENNGENFPDSLIKSLPMRDWTFIESLQSNDMFVMDMDDNDFEICISTNNYEELGKHIYRIQSISTLDYFFRLHTDTTSTTTPEAALSKRFIRIKSFKSYIAHNPHKIQVSLLGKIFTNQND
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDENGTLQESVVTFWHAVERKKYGLPIIVTKPAEAWKLAIEKNCPKEFLDCLPKENWTFVESLQVNEMFVIGMNDEEFGNAIVDKDYALLNQHLYRVQKITTKEYCFRLHTETKVDDKYKGVKDAMKSKAMGKLKMIQSMDSWQKANPHKVKISLLGKLITRE
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKEGKLKEHAVTFWHAVERKKYGIPVVIENPLEVWDSIRDKQLPETFLEKLPDINWTFEMSLQQNEMFVLGMEDDTFENAMRDKEYDLISNYLYRVQSISESDYWFRLHLETQNDKTTSAKLAKKYYRTKSIKGFYSLNPHKVYISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDENGVITESIVTKWLAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWCEVLERNDVPEELLQSLPKDNSTFLLSLQIGEAFIMGMEDADYQKALLAKDVRTLCDHLFYVQNASSHDYRFRRHVEAKYDTNDMNKDDMRFLRIRTIDDLFNNNPHKVKVTVLGVIVE
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKEGKLKEHAVTFWHAVERKKYGIPVVIENPLEVWDSIRDKQLPETFLEKLPDINWTFEMSLQQNEMFVLGMEDDTFENAMRDNDYAKLGQYIYKVQNISEKQYRFSLHTATKFDVKRMNKTDKSFYNIRSLDALFALHPHKVYISVIGKIKEL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKNENGVISETIVTKWQAVQRKVNHIPIIIDNPSQTWSKVLGRNNVPEELLQSLPRDSSSFLLSLQIGEAFIMGMEEAEFQKALEEKDMQTLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVESSFDTTDMNKEDQRFFNIQSISSFFNSNPHKVKITILGDIVVDV
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYMYQDGERTESVVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWNEVLGRNDVPDELLQSLPQDKSIFLLSLQKGEAVVMGLEEMNYQRALEKKDMRTLCNHLFYVQSASSHDYRFRRHVEAKYDTKDMNKDDMRFLRIRTVDELFKNNPHKVKVTVLGDIVE
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDEDGVVTESLVTKWQAVQRKLNHIPIIIENPSQVWNEVLGTNDIPNELLQSLPKDKSIFLLSMQIGEAFVMGMDETAYKRAIEKNDTQALADHLYFVQNLSSNNYRLRRHVESSFDTTDMNKEDLRFLNVKSIGALFNYNPHKVKLTILGDIIL
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDENGVISETIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNNVPEELLQSLPKDSSSFLLSLQIGEAFIMGMEEAELQKALEEKDMQKLAEHLYFVQNISSNNYRMRRHVESSFDTTDMNKEDQRFLNISSLDALYRLNPHKVKLTVLGDIVP
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDKDGVITESIVTKWQAVQRKLKHIPVIVDNPTQTWNDLVGRNDVSEELLQSLPKDNSEFLLSLQKGEAVILGLEEAAYQKAIDSNDMHTLSNHLYFVQSASLSDYRFRRHVESSFDKMGMNKEDQRFLNVKSIGAFFNYNPHKVKVTILGDIIK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAIWDKLLDSDLPQEFLSTLPQDDWQFVVSLQANEMFILGMEDGDFEMAMQNKDYQLLNKYLYRVQKIRGKEYTFRYHIETTVDDKYSNEKGESKPNPALSMQMKKLISIRSFGGWLAQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDANGQFQESVVSFWQAVERKRYGIPVVIEHPHEVWDKLINIDNIPQEFLETLPRDDWQFVVSLQQNEMFILGMDDADFEAAMEQKDYRTLNKYLYRVQKIATKNYYFRYHTETSVDDKYDGEKNEMWSKNMKKLINIRSFDAFFSQHPHKVRINLLGEVSAL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLASIDYYFRSQYETALDNSAGARMMKKFYRINSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDADGTYYWKLVTLWNAVDRKRYGLPIIVRNPYEISDIIIDSNIPDALASGLPEPNWSFVMSLQQNEMFVLGMSEEEFRCAIENKDYKTLGMHLYRVQKLSHLRFRSQYETRLDDSSEAKNMKKFYEIRSLKSFWSLNPRKVSISLLGEISLKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDAEGTYHESIVTFWDSVERKKYGLPVIIRKPGEIWDILIDKNIPEELAAGLPAPDWQFVMSMQQNEMFVLGMEDDEFRDAMEGKDYKTLGAHLYRVQKLTSIDYYFRSQYETTLDDSAGARMMKKFYRITSIKSLFALHPRKVSVSLLGEMALKDD
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKYGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFILGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLTGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRVRSFNALFNLHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDADGKFHECVVTFWDAVERKKWGIPVIVRNPDEVWDVVIDKNVPEELAAGLPALGWSFVMSLQQNEMFVLGMEDDEFRDAMAEADYKALGAHLYRVQKLAGSDYYFRSHYETLLDDSAGARIMKKFYRISSSKALFALHPRKVAVSLLGEMSLKND
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKSDNDKPFDQVVSFWDAVERKRYSVPIVIDNPHEVWDGLLNRDMPQEFLDKLPHDDWQFVLSMQENEMFVLGLEDDEFNDAIERQDYNSLNKHLYRVQKITHNDYWFRFHTETTVDDKYGDQENQVVNVAWSTEMKKVFRFKSQGALFAQFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDENGVIKESIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWSEVLGRNDVPEELLQSLPKDSSTFLLSLQIGEAFIMGMEDSDYQKALEERDMRTLSEHLYFVQNISSNNYRLRRHVESSFDITDMNKEDQRFLNIKSVNSFFNNNPHKVKITILGDIIADL
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKSGKYQEMVVSFWDAVERKKFGVPVVISNPHDVWDSIMDKDLPQEFLVKLPKDDWTYILSMQENEMFVLGMEEDEFNDAIEAKDNAVLNKHLYRIQNISSLFYNFRYHTETKVDDKYAGIENGRNASMSLGALVPIRSFGSLFALFPHKVKIDIMGRITKA
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYKDEDGVITESIVTKWQAVQRKLNHIPIIIDNPSQTWNEVIGRNDIPDELLQTLPKDKSTLMLSLQIGEALIMGMEEADYQKAIEEKNMLALAEHLYFVQNISIGNYRLRRHVETSYDVKDMNKEDLRFLNIASIAALFNYNPHKVKITVLGDIIP
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDANGKYKESVVSFTEAVHRKLIGLPIVIDNPKQVWDKVINMNLPEDYLLTLPQDNWEFVVSMQVNDMFIMGLTDVEFEDAIHEKDYALLNQHLYRVQKLSSTKYYFRYHLETSVDDKYDGVANEKLSMEIGKLINLRSPNAMAVNVHKVRISILGEITPL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYVDEKGEYQECVYTFWQVVERAKYRLPLIIQDPKTIWDEIRQREKDGDSFPDDLITSLPLPNWTFVESLQQNDMFVMDMDDDTFKENVTSNNYKELGEKLYRVQNLSTHDYFFRLHSDTTSKTTPDLAQCKKFIRIKSFKAYFEHNPHKVQLSLLGKIILKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDSKAIWDKVMDMDLPQEFLETLPKDDWQFVVSLQANEMFILGLEDADFEMAMENRDYQLLNKHLYRVQKIGSKDYSFRHHIETSVDDKYDGMQNRQLSVTMKKLYRFNSIGAFNTQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKEGNLQEHVVTFWTAVERKKYGIPVIIKSPVDVWDRLTDRDIPEAFLATLPNVSWEFVESMQVNEMFILGLSDDEFNDAISNNDKVTLCNHLYRVQKIAYLYYSFRLHIETSVDDKYNGVKDESLSISLGKYKRVRSLNGLVNLNPHKIKITNLGDIIVE
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDANGQYQELVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAVWDRVMDMDLPQAFLETLPKDNWQFVVSLQANEMFILGLEDGDFEMAMENKDYQLLNKHLYRVQKIGSKDYSFRYQIETSVDDKYDGVHNRALSLTMKKLISIRSFGSWFAQYPHKVRVNLLGEIAEV
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKNGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAIWDKVMDMDLPQEFLETLPKDDWQFVVSLQANEMFILGMEDGDFEMAMENRDYQLLNKHLYRVQKMSSKDYSFRHHIETTVDDKYDDKPNRALSLQMKKLISIRSFGGWLAQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDGEGKLHEHLVTFWHAVERKKYNVPVIVKNTVEMWNDLSSKDLPESFLSHLPEYGWEFVESLQQNEMFVLGMSEDAYNDAVRNNDYSAINKYLYRVQKLRKGEYYFRFHVETQLDDTSAAKEMCKFYSIRSFGAFKALNPHKVKVSTIGKLII
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDQDGKKHEMVVNFWEAFKRVKAGLPLIIKDVKGLSSAIEEGKISNLPDDLKLPDYNWEFVTSLQRNEMFVFNMTVEEVNYAILTGYNQLSKNLYRVMKISSKEYWFSHHLETENLVDQESKNLGRSKWCSISSLEGVIKVKVNRLGKIVNIIT
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDNEGKKHEMVVNFWEAFKRVKAGLPIVIKDVKGLYDAIEEGTITNLPDDLKLPEYDWTFVTSLQRNEYFIFNMKLDEIKLYMAKDYSKISKNLYRVMKLSSKEYWFSHHLETENLVDQESKILGRSKWCSISSLDGAIKVKVNRLGKIVNIIT
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDAKGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAIWDKLIDSDLPQEFLSTLPQDDWQFVVSLQSNEMFILGMEDGDFEMAMQNKDYQLLNKYLYRVQKIRGKEYTFRYHVETTVDDKYSNEKGESKPNPALSMQMKKLISIRSFGGWLAQHPHKVRVNLLGEISEV
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDANGQYQELVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAVWDRVMDMDLPQAFLETLPKDNWQFVVSLQANEMFILGLEDGDFEMAMENKDYQLLNKHLYRVQKIGSKDYSFRYHIETSVDDKYDGVHNRALSLTMKKLISIRSFGSWFAQYPHKVRVNLLGEIAEV
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDKNGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAEWDKVMDMDLPQEFLETLPKDDWQFVVSLQANEMFILGLEDGDFEMAMENRDYQLLNKHLYRVQKIRGKEYTFRYHIETTVDDKYTNENGEMKPNPALSMQMKKLISIRSFGGWLAQHPHKVRVNLLGEISEA
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYKDKEGQMHEQVVTFMQAVMRKQAGLPIVITDPKAVWTGLMDRDDVVDEVLKMLPEDSWTYVVSMQANEMFILGLTDSEFVTAMQEKDYRMLNKHLYRVQKLASSDYYFRYHLETSVDDKYNGEKNEKLSLEMQKVMRVRSFSSLSNLNPIKVRINVLGEISL
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYAKPDGTIEERIYTLWQVVERKRYGIPTIIKNPQKVWDDLANTDVDIPEEILNTLPEASSRFLESLQINDMFILGMEEDEYERAIKGKDYTTLGEYLYRVQNLSASQYRFRRHTESKFDTNDMNKADKRFYNIQSLDSLFKLNPHKISINIQGDIMN
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYRDKDGKYQESVVSFWDAVERKRYGLPVVIEQPAEVWNKAMDVELPEDMLEKLPKDGWQFVTSMQVNEMFILGMPEADYHEAMLKGDYQALNKYLYRVQKISSKDYYFRYHTETTVDDKYNGTVNPNLSVEMKKMLRLRNISALDAQNPHKVKVNILGEITEL
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSELWDLIETSGKEFSEEFLSQLPKPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPKPKWTFAFSLQKNEMAIIGSTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDILKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPKPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELLCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTIAQHLYKVQSFSHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLWRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 161
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..161
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..161
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKND
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNGDKKTPAQHLYKVQSISHNSYCSTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTILEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHNETKYDKKHTNKDDERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKKHTNKADERFMRYASASSLLRDFTAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQRNEMVIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISHNSYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIENPSEVWDLIETSGKEYSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNGDKKTLAQHLYKVQSISHNDYCFTRHTETKYDKNHANKPDERFLRYKSASSLLRDFTAKVSINVIGDIIEK
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AFYLNENGKPVELVCSFYHAIQRRLFNIPTIIEKPSEVWDLIETSGKEFSEEFLSQLPNPKWTFAFSLQKNEMAIIGLTKNDFEYALQNDDKKTLAQHLYKVQSISPNYYCFTRHTETKYDKNHVNKPDDRFLRYRSVPSLMQDIAAKVSINVIGDIIKK
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYVDEKGEPKECIYTFWQMVERSKYKLPLIIKNPKTLWEEILQREKDGEKFPDSLIQSLPPSNWTFIESLQLNDMFIMDMDNDDYNRNIDTNNYEELSKKLYRIQNISSGDYFLRLHTDTTTDRNNAKLTKKFLRKSLTGFLSSNPHKVQISLLGKIIRNSNDQKDPMF
		
	
	 
		 
			 160
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYADEKREYKECIYTFWQAVERSKYRLPLIIKDPKVVWEEIYKRENDGETFPDSLIQSLPLPNWTFVESLQLNDMFIMDMDDDDFERNIVTNNYEELGKKLYRIQTISTGDYFLRLHTDTTTDRINSKLTKKFLRKSLMSFVSSNPHKVQISLLGKIIR
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYRDASGNLSEHVVSFWNAVERKKYGIPVIIEDTAVLWNQMAKKNLPEHFLNSLPPAGLKLETSLQQNEMFILGMPEEDYQRAIREKDYKQLNKYLYRVQKIATQDYYFRFHVETVLDDSAEALSSKKYYRTRIGAFMKLNPHKVLVNLLGEIAEL
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYMDSNGQYQESVVSFWQAVERKRYGLPIVIEDPKAVWDKVMNLDLPQEFLQTLPNDDWQFVVSLQSNEMFILGIEDGDFELAMENQDYQLLNKHLYRVQKIATKNYAFRHHIETSVDDKYDGVKKEMLSKQMQKLKITQSFDSFFALHPHKVRVNLLGEITNV
		
	
	 
		 
			 158
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..158
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..158
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYKDENGILQESVVTFWHAVERKKYGLPIVISNPKEAWKIAREKNCSKDFLECLPNENWIFEQSLQQNEMFVLGLSADDYEKALKEKDYALLNQHLYRVQKISSSNYMFRHHLETQIDDSVAAKEIGKFKNIQSFKALLQVNPQKVRISLLGKLICI
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKGQFHLVPIYKHQLIERTPPMRAIVAAKPDSDWTLIDSTFRFEFSLWKNSRFEFKHKKNGFIDGCYDSVNRSTGRIDYSRPDDGTCEKDDKGRDIKFGFSTLTGVVFFRKISVDRLGRKFLVKSEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFSKPNKRRNKEYFIVPVYTYHISDESPPNKAITAHKNENDWVEIGSNFQFEFSLWPNSRVRIKKKDGPSLIGLYETVDRSGGTLSLCDPSDPKLKTRCSIKQGTTLFQKWTMDRLGREYHVPKEQRTWRGSNV
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFSKPNKRRNKEYFIVPVHTYHISDESPPNKAITAHKNENDWVEIGSNFQFEFSLWPNSRVRIKKKDGPSLIGLYETVDRSGGTLSPCDPSDPKLKTRCSIKQGPTHIKKWTMDRLGREYHVPKEQRTWRGSNV
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKGGKYALIPVYSHQLSCTEPPMKFISANKPESEWKSVDETYQFEFSLWKNSRFQVNEKVKKGAASVVVGCYAGLHRGTGKITYNLPNDHGADSFFVSPMTSLKFQKLQIDRLGRVFPIPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKGGKYALIPVYSHQLSSTEPPMKFIGANKPESDWKAIDETYQFEFSLWKNSRFQVNEKPKNGAAVGQIVTGCYASLHRVLGQITYNMPDDHGADSLVIAPMTSLKFQKLQIDRLGRVFSIPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKNGKYALVPVYSHQLSQDAPPTRYIKANKPESEWLELDATFQFEFSLWRNSRFRVTEKAKRGNAVGNLIEGNYTSLHRGTGLVSYNLPDDHGADPLGVSPVTSIKFEKLYVDRLGRVYPVPKEKRTWRGKVCI
		
	
	 
		 
			 102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKAGKFYLVPIYAWQVATMDRPPDRAIVSAAPEDRWPVVDGSYEFLWSLHPDSSFAPRTVRAKSSRAISARSTGATAGSVFHHTGPGTARRSSGSPRRR
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFTKGGRFYLVPVYAWQLAALASAPSRAIRNLADEKDWYQIDGTFAFLWSIHPGSYLKAVAADGSKFEGYFRSLDRSNGRVSFSPASNGDSKAQRRFKTMTLKSFEKYHVDRLGRLHRIDKEPRLWHGAVCS
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFTKAGRFYLVPVYAWQVAQLDGPPMRAIVAHKDEVDWTPMDQSFAFVFTIYPGSYIRATNRSGELFEGYYSATDRSSATLALQPATGVGKPARPGTKLLASFEKYHVDRLGRLHRVEKEPRMWHGVVCS
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKAGKFYLVPIYAWQVATMDRPPDRAIVSAAPEDRWPVVDGSYEFLWSLHPGSFVRAENREGQIFEGYFRSLDRSNGRISFSPHWTGDSKAQLRFTTKTLKSFEKYHVDRLGRRYRVEREPRMWHGVVCS
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKGQFHLVPIYKHQLIERTPPMRAIVAAKLDDNDWTLIDSTFHFEFSLWTNSRFELIYTDGEKIEGCYRGVSRNTAVIAYFPPDRFGEQKDENGKNPYPPVSCKTGVSTFRKINVDRLGRSFFVKGEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKGKYALIPIYSHNLAQNTPPMRFIKANKPESEWTEVDETYSFEFSLWRNSRFRVTSKPKGSLGTGEVKEGNYVSLHRGTGKITYNLPDDHGADSQHVSPVTSLKFEKLYVDRLGRVFPIPREKRTWRGKVCT
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSRKGKYHLVPVYAHQLAGRTPPMHAIVAHKPESEWTLVDESFRFEFSLWKNSRFEIRFKTGRVIEGDYSGVNRSDGGITYNPPDDASTRKSGDGRPVNYKFATKTGVVSFRKISVDRLGRAFPVKGEKRTWRGAVCI
		
	
	 
		 
			 123
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFTKDGKYYLIPVYTSQIARGEAPNRAVVANKPESEWTLIDDTFSYLFSMTPNSYIVTEDRKGLIREGYFTSTDRTTAAITLRQANDHTKEIRSGTKTLKLFQKYRVDRLGRLYRVRKEVRP
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SRYLEKCKGRKEPLPIRPAYDKLTPEENLQLYDAFTQWLTSGIYAKRLSLQGKFLLEKRDAFAALSPEAQVRQLMEILHLFQCNPVAANLSELGGAAHAGILLASKNIDGKVPVSIVHQSVTGYFTQEVCLNDL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYEADIAENELVIADTNADDIQKQNAQKRLDYYNQKWRIGRKINMHIYDMLLAKSGNSLYKNRPASQTTDLQEQRDVFEKLSLADQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCILINQSPTGVFEQKVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYESDLAINEEIIDDKNAAEENKQKAHEKLGFYENTWGISEASNMRLYDILIAKSANNFYKNRPASQTSVLKQQRDKFAKLPLSKQIRVINEAINLFKCASATADFKLLEKGSACGKIQVSTNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYRDSIEENENIITAKDTDDKQKEKAQKRLDFYKQTWGISREANMRIYDILLAKSGNNLYKNRPASQTKDLQEQRGTFEKLPLSKQIYVIGEFLNLFKCASTSADFKLLGKGNSCGVIKTTNNVTKCKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYEAYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGTSCGVIKTSNNITKCEQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKEKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASDDFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYESNLEENEAILADKNADESMKQKAFNRLEFYKNTWEISAVANLQIYDMLLAKSANNLYKNRPASQTATLKEKREQFAKLSLSKQIHVIKEILNLFKCASASADFKLLDKGTSCGTLKVSNNITKLKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEHREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYEVYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYRDSIEKNENIITAKDTDDKQKEKAQKRLDFYKQTWGISREANMRIYDILLAKSGNNLYKNRPASQTKDLQEQRGTFEKLPLSKQIYVIGEFLNLFKCASTSADFKLLGKGNSCGVIKTTNNVTKCKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISSVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASA
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYEADIAENELVIADTNADDIQKQNAQKRLDYYNQKWRIGRKINMHIYDMLLAKSGNSLYKNRPASQTTDLQEQRDVFEKLSLADQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKRGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYESNLEENEAILADKNADESMKQKAFNRLMFYKDTWGISAEANLQLYDMLLAKSANNLYKNRPASQTATLKEKREQFAKLSLSKQIHVIKEILNLFKCASASADFKLLDKGAACGILKVSNNITKLKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMRL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKKLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYESDLAVNEEILADENGDEVRKQKARNRLAFYDNTWGISLEANMQLYDMLLAKSANNLYKNRPASQTSTLKEQREQFSILPLSKQIHVIKEILKLFKCASATADFKLLEKGSTCGKIQVSTNILQVFLNRKWI
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYEAYIALNEGLISDKNADDTQKQKAQQRLDYFKQKWGISSDANMKIYDILLAKSANNLYKNRPASQTKDLQEQRCVFEKLSLAEQIHIIGEVLNLFKCASASANLKLLGKGNSCGVIKTSNNITKCEKCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYETDIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LMYETNIAEKEKTLADQNADDIQKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPVSQTITLKEKREHFVKLTVSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNINKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYETDIAEKEKTLADQNADDIHKQKAQKGLDFYEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRISRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGRKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEHEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNIRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYETDIAEKEKTLADQNADEIQKQKAQKGLDFCEQKWGISGAVNVQLYDMFIAKSANNLYKNRPASQTITLKEKREHFVKLTLSKQIHIIKEILNLFKCASASADFKLIDKGTSCGTLKISNNITKLKECILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYESDLAINEEIIDDKNAAEENKQKAHKRLDFYENTWGISEVANMQLYDILIAKSANNLYKNRPASQTSTLKQQRDMFAKLPLSKQIRVIKEAMNLFKCASATADFKLLGKGSVCGKIQVSTNITKCKQCILINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FKYENNLAVNDEIIADKNADEEKKQKARKRLDFYEKTWGIGKENNMRIYDILLAKSANNLYKKRPASQSATLEKRRENFKGLFVSKQIHVLKEILNLFKCLSATADLQLLGAGKNVGKVTWNTNISNVKQCILINQSPTGIFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 unidentified
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							 unidentified
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			 147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEDDGYYFVPIYVADTKREKLPNKAAVAMKPYNLWKEMKDENFVFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQDGMYYYRSAGIAVAQIFVETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYQKVDLPEKRMTFSKEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKPYAEWKEMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLDTNELFAYYVNADISTAAIACINHNGEYERRGLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKAELPNKAVVAYKAYSDWKEMIDENFLFSLYPGDLVRIQSRKGIKLNIAKGGTGEKEIVRQDGLYYYQGANIATGAIALATHDRRYLQSGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMKFSKEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRIPDDGYYFVPIYVADTKKATLPSKAVVAGKSPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIYVESRKGISLALAEKATGEKTIQVKSGLFYFCGADISTGSIGMEIHDRRYTKRGLGIKTLTLIEKCQVDVLGNVSKVRLPETRLEFRGRK
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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			 DIFYVEDDGYYFVPIYVADTKKDRLPSKAPVAHKAYSAWKEMRNENFIFSLYPGDLVRIQSRAGIKLSLAKDGTGEKEIVRQNGLYYYRSADIEGGKIDIEAHDRRYSKHGLGLKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
		
	
	 
		 
			 147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFREEDDGYYFVPIYVADTKKERLPNKAVVAYRPYEDWKEMQDENFVCSLYPGDLVRIQSRKGIKLNLAKGGTGEREIVRQDGLFYYRGADIAGGKIKIETHDRRYSQPSLGVKTLRSIEKYQVDVLGNYYKVKLPEKRMTFSEEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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			 DVFHVPDDGYYFVPIYVADTKKAALPSKAVVAHKLPEAWKQMKPEHFLFSLFKGDLIQLENRKGISLLLTKEAIGEKTIQVKSGLFYFCGADISNGSIEIETHDRRYGKKSLGLKTLTAIEKYQVDVLGNVNKVKLPEKRLEFRGRK
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKVEGEGYYFVPIYVSDTIKNKLPNKASVASKTYAEWKEMQDKDFIFSLYPRDLFYVKSKNKIKLTSINKQDKESLDTNELFAYYVNADISTAAIACINHNGEYERRGLGIKRLQEFKKYEVDVLGNYHEVKLPEKRQDFSNLKKGGSLK
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKESLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFIFSLYPRDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQEGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYYKVDLPEKRMTFSKEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEDDGYYYVPIYTADVIKGALPNRAVVAHKSHGEWKVMDDKDFLFSMYPNELLYIESRKGIKLKTKKGSSRQEEIIRKAGLYYFKWLNIAANALFIITHDNGYEQPSLGGKTLSCLKKYTVDALGNYSEVSLPEKRKPLRG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEDDGYYFVPIYVADTKKERLPNKAVVAYKAYSEWKEMKDENFVFSLYPGDLVCIQSRKGIKLNLAKGGTGEKEIVRQKGMYYYRAAGITVGAIQIETHDRRYLQPSLGIKTLQSIEKYQVDVLGNYHKVDLPEKRMTFSKEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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			 145
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFQVPDDGYYFIPVYVADTKKAMLPSKAVVAHKPYDQWKEMSGQHFIFSLYPGDLIRIRSRKGIKLKLAKGGTGESEISRQDGLYYYRGGDISTGAISISTHDRRYESRGIGIKTLQSIEKYQVDVLGNYHKVNLPEKRIPFTKEG
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYVEGEGYYFVPIYVANTIKKELPNKACVANKGTDKWKTMDDKNFIFSLYPNDLIYIESEKGIKLNGNNDNKKEQIEVKKLFAYYVKAGISVAQITIDNQDGEYTQPSLGIKGLKKIEKYDIDVLGNYHKIKLPEKRIKFNIN
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANDEGKRSFETIDLHCALEMQKQGSSVAPPINENGDKLLFVLSPNDLVYVPSESELQHDIDSEDLKLDHVFKVVSFSENRCCFVPHSMSSPIAAGFEFNSPNKIEVVSRLGLFEQDKETVSIKNICLPIKMDRLGHLHLVKI
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNDLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANSNGKRCFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVVDFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEETNGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYVDSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECWKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEWEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSFDMIDLRTAIECWKQGVSVAPSMNEKGDKLLFTLSPKDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNECYFVPNTLSQVIFPNKEYESMNKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
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					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVAEYCIFLYVFLRLCGQIKEH
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVDRLGK
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					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGEQLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIDNNLNKEHIYKMVSTDSNRCFFIPHTVANFISRGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGKKTL
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIKGNLIKEHIYKMVNASNNRCFFIPHSVADFISKGEEYNALNKIELTEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANSNGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEGANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYANEEGKRSYQSVDLRTAIELKKQGCPVAPETNEKGDKLLFILSPNSLVYMPTEEEMERGNIDVQNLNLNQIFKMVSSTGNNCFFVPNTLSQVIFPGKEYESMDKVGTVKEWDGYSISESKNNKKFLSIKACCIPICIDRLGRIQLKK
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVSPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIDNNLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSVNQKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEVNGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYNTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKDQIYKMVSANNKQCFFIPHTVADFISRGEEYNSHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSTNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFSIDNYLNKEQIYKMVSATYKQCFFIPHTVADFIYKNKEFNVLNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSFNMIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGEKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKDNLIKEHIYKMVSATNRQCFFIPHTVADFISRGQEYNVLNKIELAEDGRSIKEHCVPIKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADQKGKRSFKTIDLRTAIECRKQGVSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSATNNRCFFIPHTVADFISRGQEYNSVNKIELTEDGRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSNGKRSFKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGEQLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFAIDNNLNKEHIYKMVSTDSNRCFFIPHTVADFISRGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGKKTL
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYVDSKGKRSYKTIDLRTAIECKKQGLSVAPSVNEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANNRQCFFIPHSVADFISKGEEYNAHNKIELAEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADSKGKRSYKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEGEEANGFAIDNNLNKEQIYKMVSANDNRCFFIPHTVADFISNGEEYNRHNKIELTEDRRSIKEHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AVYADQKGKRSFKTIDLRTAIECRKQGLSVAPSINEKGDKLLFTLSPNDLVYMPSEEEEANGFSIKGNLIKEHIYKMVSANNRQCFFIPHSVADFISKGEEYNAHNKIELAEDGRSIKVHCVPLKVNRLGK
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKAVENNNYNERDKNGQIILTAPKNVQLLSSIFDKLRSKPFSNNKWNIYFSIVNGKETKVEQLFSKLSIDKQAEVISQIVIWINSSRQNVNLSLIGGSAHSGTQALSKTVSRLNECMLISQSITGIYEHSVDLLTI
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					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKAVSGQYFEEKREGQLIITEERNQKLYDILLEKLTDGIYRNKKASLQTILQEGREKFIRLSIPNQCQILMNLVEWFQLSCVTADMKEIGGSANSGKCLMGKKISDCSEMILITQSATGLQERRIDLLKL
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					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKAVSGQYFEEKREGQLIITEECNQKLYDILLEKLTDGIYRNKKASLQTILQEGREKFIRLSIPNQCQILMNLVGWFQLSCVTADMKEIGGSVNSGKCLMGKKISDCSEMILITQSATGLQERRIDLLKL
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IKAVGKGYYEETDENGQIIITGERNMKFFNTLGSKLNARPYNNNRWNIYKIMENKEEIFAGLSIEKQCYVINQIISWINSKTQNVDLSDIKGSSHSGTMPLNKKISECSQFELIYQSVTGMYEKRTDLLKL
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKAIEIDNYEEIDKDSNAIITEEKNVALFDVLCVKLNSEPYINNRWNICKTLEGKEEIFKNLDIKKQCYVIGQIISWINSAMQNVNLKDVCGSEHAGTQTLNKKISESKECILIHQSVTGMYERKIDLLSI
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					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKAIEIDDYKEVGKNGKAVITKENNMILFDTLSAKLKSEPYIHNRCNIYKILEGKEKIFKDLDIQKQCYVIVKIIDWIKSKTQGVDLTDIQGKKQSGTMKINKRISECRECILIHQSVTGMYERRIDLLSI
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MKAIEIDNYEEIDKDSNAIITEEKNAALFNTLSVKLNSEPYINNQWNIYKILEGKEEIFKDLDIQKQCYVIVKIIDWIKSKTQGVDLTDIQGKNQSGTMKVNKRISECKECILIHQSVTGMYERRIDLLSI
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SNYMTDRKLLKRQDLPVGEKIKAEDNVRLYDALVEKLESPVYRGLSIRKQAEFLKKSRERFISLSLEKQCVVIFEVLHLMQCNSVTADLTLLGGVPNAGSLVSSKFVQDNEMKIIYQSCTGYYREIIDFKRFL
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SNYMRDRKRLNKPDLCAGDKITAECNIRLYDALVEKLGSSVYAGLSVKGQVPFLRGKREAFAELSREDQCKIIFEVLHLMQCNSVLSDFSSLGGVAHAGSILSNKFVQDMDIKMIFQSPTGYYRRVVDLKEFI
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SRFCEKNKKAEGRLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLVKRLEEKPYCLLPMPDSTTLLKSKENVFVMLNIEEQCSVIMEIMHFFQCNSVESDLTLLGGKKTGKVRRSKTIDPDEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
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					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SNYMTDRKLLKRQDLPVGEKIKAEDNVRLYDALVEKLESPVYRGLSIRKQAEFLKKSRERFISLSLEKQCVVIFEVLHLMQCNSVNSDLTLLGGVPNAGSLVNSKFVQDNEMKIIYQSCTGYYREIIDFEKFL
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SRFCEKNKKAEGRLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLVSRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFMGLTIEAQCSVIMEVMHFFQCNSVTSNLQAIGGVPQAGKIYNNKKLSKNEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
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					 REGION
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SRFCEKNKKAEGKLTADEQHDGLTKEKNLEFYRMLADRLCSAPYSALLGQQAPGLREKESVFMGLTIEAQCSVIMEVMHFFQCNSVTSNLQAIGGVPQAGKIYNNKKLSEYEEILLIYQSPTGFYQKTISLTGFYKA
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					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NYFGILCIKNKNDNGWKPIILRYDFLKNVSERIELIKILSKIDTHITNNYFLQKINNWITKNIEGFKKFNYIKEDEDIQITKETEVIYLLNKLTYIRKEEKSNSDKSVEQIENKNLFIIKTIEYTDIQVEFSTVREKQVNYKPRLNSVLKEYKRWIK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TIKSLRIYKNNKDKYVLIAINAKVLKSIKNNLVIDKEELNIKLSEKSIIDKKFIEIKKGTIIIDKNNNQIFYSNGGGNIGINQLEFKPINCSMSSFFSKTNSSKKIKRLFLSLSTLVENYFLADIDVLGNIYNKRKIEIN
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					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DWTEIRIYKNNSGKFVLVTMNINFFKSTKNKEINKLEIDIPKLNDYLKEQKIENNERFIKLQRGSILRNINDNNLFYISGCTFANKRIEIKSLDTTNELKGLRKQNQIGISTIIENYSLLELDELGNIYSEIKLSDIIK
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					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPIYLSDMGKELPSKAIVPLKFEDEWLQIDDNFSFKFSLYMDDLVKVKKGEKEIFGYFKGTGRTTGSITIEAPDRSIITPSIGVKTQDAFKKYSVDPLGNYTEVKHESRIPLTLIKSNAQRYKEQQKG
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					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKNKKGKEEFYLVPIYLSDMGKDLPNKAIVPLKDEKEWLTLDDSFEFKFSLYMDDLVKVIKGNKEIFGYFKGTGRTTGSITIESHDRSIITPSIGVKTQDNIKKYQVDPLGNFTEIKGEKRLSLKSGKNHKE
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					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRNARGKYVCVPIFVTDTKGKDDDAFKIPDGEFVCSLHKDDYVRLTTADGMYEGYITQMDHGRNFILYRQDNSKNIVVTKAVGKCTNIEKFAVSLLGTPKPIKLPEQRTPVVKRK
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					 REGION
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRNAHGKYVCVPIFVTDTKGKDDDVFKVPDGEFVCSLHKDDYVRLTAADGVYEGYITKMDHGTNFILYRQDNNRTQVVKKSVGKCTNIEKFAVSLLGTPKPIKLPEQRTPVVKRK
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					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRDARGKYMCVPIFVADTKGKDDNNFKVPDSEFICSLHKDDYVRLTTADGVYEGYITQMDHGTNFILYRQDNSQIQVVKKSVGKCTNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
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					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKNAKGKEQFYLVPIYLADMVKPEMPNKAIVANKPESDWPVMDDTFIFKFSLFKDDVVKVDDGVFGYYVGTHRGTSAITIEAPDRSETWAGLGARNLKYIKKYQVDPLGRYVEVKSETRVPLNAKQRG
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					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPIYLSDMRKELPNKAVVPLKFEDEWVQLDDSYTFKFSLYMDDLVKVKKGDNEAIFGYFKGTNRCTGAITIEAADRSKKYDGVGVKTQDSFRKYSVDPLGDITEIKHETRMPLTHVKPNAQGYKKKQEKRLLKG
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKNKRGKEEYYLVPVYLKDMAAKVLPNKAVVAGKPEEEWLEMDESYVFKFSLFPDDLCFVQKGEKIIFGYYKGANRATASITLEGHDRSFMKEGIGVKTQDRIKKFQVDPLGRYVEVKSEKRLPLKPKSAEQRRRDRWKNDFYKKHPDTK
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					 REGION
					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKNKRGKEQYYLVPVYLKDMAAKVLPNKAVVAGKPEEEWLEMDESYVFKFSLFPDDLCFVQKGEKIIFGYYKGANRATASITLEGHDRSFMKEGIGVKTQDRIKKFQVDPLGRYVEVKSEKRLPLKPKSAEQRRRDRWKNDFYKKHPDTK
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					 REGION
					 1..160
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..160
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVYLLDKQYKIVPIYAVDLVSRNFHHYVQPYEKIGNEFLEAKEENFLFSLYKDDYIKITTETDVFQGYFNQYNAQSGQIYLGSMDNSKIFKIRDKNEVSGYHLDKEKKIAINTCIKFEKLQIEILGDIYEVKKESERFFQKMKSNAQKYSEKKTAKQIER
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVANKDEKEWVKIDESYIFKFSMFMDDLIKVTKGDKVIFGYFSGTHRGNGSITLEDHDRSKINAGIGVKTQDKIQKFAVDPLGKITEIKHETRLPLTNIKSNKQRIADRKVRREKTEQTKEQG
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					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVAGKDEKDWLIIDDSYTFKFSLYADDFVRVLKSENIDKDKIEGYFDGTDRSTGSIVLEAHDRSARYRGIGVKSLYKFQKFSVDPLGNITEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQQQTETL
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					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVAKKDEKDWVIIDDSYTFKFSMFMDDLIKITKGNKAILGYFCGTHRGNASITLEEHDRAKITEGIGVKGLDKFQKFSVDPLGNITEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQ
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					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVPNKDEKDWVIIDDSYTFKFSLYADDFVRVLKSENIDKDKIEGYFDGTDRSTGAIALEAHDRSVRYRGIGVKSLYKFQKFSVDPLGNITEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQ
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					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVQNKDEKDWVIIDDSYTFKFSMFMDDLIKITKGNKAILGYFCGTHRGNASITLEEHDRAKITEGIGVKGLDKFQKFSVDSLGNITEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQQQTEIL
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					 1..153
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..153
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKEQFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVPNKDEKDWVIIDDSYTFKFSMFMDDLIKITKGNKAILGYFCGTHRGNASITLEEHDRAKITEGIGVKGLDKFQKFSVDPLGNRIEIKQETRLPLTNIKSNKQRMAERKARREKLEQEKQ
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					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRDARGKYVCVPIFVADTKGKDDNNFKVPDGEFICSLHKDDYVRIYTSNQVIEGYISQMQEVIHGDKIYRYLALYTHDNHKTIVCKDDKSKAVPEIFRANVSDATNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
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					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRDARGKYMCIPIFVADTKGKDDNNFKVPDSEFICSLHKDDYVRLTTADGVYEGYITQMDHGTNFILYRQDNSQIQVVKKSVGKCTNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
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					 REGION
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWRDARGKYMCVPIFVADTKGKDDNNFKVPDSEFICSLHKDDYVRLTTADAVYEGYITQMDHGTNFILYRQDNSQIQVVKKSVGKCTNIEKFAMSLLGTPKPIKLPEQRTPVVK
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					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFEKGGRFFIVPVYLADFCEKNRSDCFCPKDKEHEKPDETYKFLFSVFKDDYLSIETNKGEKFYGYMNQYITSTGQFYIGSNDSSPMYSISTSSFEKQDILLYRIGEKFEKCSVVDFDSEKQEMKVASLEDGSIHKIKASAKVNKKGETQKIYKTDKPYEKLDKGKTISSATFKRIRKYQVDPLGRYVEVKSEIRLPLNIKKGKS
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					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..212
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVNCKEFIDAPQPYEYVNGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPIFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMMKKNRHKKGE
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					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..212
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVNCKEFTDAPQPYEYVNGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPIFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
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					 1..154
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..154
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFSKKNKRGKEQYYLVPVYLKDMAAKVLPNKAVVVGKPEEEWLEMDESYTFKFSLFPDDLCFVQKGEKKILGYYNGTDRSTAAISLEGHDRSFMKRGIGVKTLDTIRKFQVDPLGRCVEVKSEKRLPLKPKSAEQRRQDRWKNDFYKKHPETK
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					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVANKDEKEWVKIDESYIFKFSMFMDDLIKVTKGDKVIFGYFSGTHRGNGSITLEDHDRSKITAGIGVKTQDKIQKFAVDPLGKITEIKHETRLPLTNIKSNKQRIADRKVRREKTEQTKEQG
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					 REGION
					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..212
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVDCKEFIDAPQPYEYVNGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPIFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
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					 REGION
					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..212
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVNCKEFTDAPQPYEYVDGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPVFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAMVPGKKENEWIELDETYQFKFSFYMDDLIKIKKKENEIFGYFRGTNRATASVSVTTHDRSHTFEGIGVKTQDGIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMMKKNRHKKGE
		
	
	 
		 
			 140
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					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAMVPGKKENEWLELDETYQFKFSFYMDDLIKIKKKENEIFGYFRGTNRATASVSVATHDRSHTFEGIGVKTLDGIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
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					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAMVPGKKENEWIELDETCQFKFSFYMDDLIKIKKKENEIFGYFRGTNRATASVSVTTHDRSHTFEGIGVKTQDGIEKYQVDPLGRIAKVKKEIRLPLTMMKKNRHKKEE
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					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVDCKEFIDAPQPYEYVNGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPIFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGD
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					 REGION
					 1..145
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPIYLSDMGKELPSKAIVPLKFEDEWLQLDNSYTFKFSLYMDDLVKVKKGEKKIFGYFKGTGRTTGSITIEEPDRSSITPSIGVKTQDSIQKYAVDPLGNITEIKHETRMPLTHIKSNAQRHQERQAKK
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					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVYKTNTGYKIVPIYVVDLVNKEFKHYIQPYEEIDGNKIEAQEADFFCSLYKDDYIEIYVDKDEKYGGYFNQYNAQSGQIYLGSVDNASVYKIRDKKETNGYHLANEKKISLSKCVKLQKYIISPLGDKVLVQKETQRFSNITKSNAQRHKERQQKG
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					 REGION
					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..212
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFRKENHFYIVPIYVVDLVDCKEFIDAPQPYEYVDGSFIKIDESFNFMFSLYKDDYVEITSKDECIKGYVNQYNAQSGQLYIGSVDNSPVFRIKTSTFLRDDNILLKIGDQEYIGKIGKFDNEKKQVVINGLKNNFMINALVKLNKKGDETKNIQTEKSYTKMSNEKKICLNVVDSIEKYQVDPLGRIAKVKKETRLPLTMIKKNRHKKGE
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					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFEKSGKFFVVPVYLADFYEENRADCFSPNDREHEKPDETYQFKFSIFKDDFLSIETDKGEKFYGYMNQYGAQTGQFYIGSNDSSAMYSLSTSSFKERDIIIFPTNKGGIKCTVVGFNDESNKMQLVALNNDAIFEVDATAKINKKGEIQKIYKTGRTYEKLDNEKKISISVFKRIKKYQVDPLGRYVEVKSETRLPLNIKKGNP
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLFTKENKSGKKEYFFVPIYISDMGKELPNKAISKSKNGWIEMDANYNFCFSIYSNTLLSINMTGNPEDENFWYFRSIDRSDSRLTLDSHDRSIKEKRISPKNAFSIKKYQIDVLGEYHEVKREKRQHLKGAKYGI
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..216
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..216
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFMKDEKYFIVPIYVVDLVNYKNFVDAPQPYGYSDGQLITIDEHFKFMFSLYKDDYVEIRSDDGVIKGYVNQYNAQSGQLYIGSADNSHIFKINTSTFVKGDRILLKKGDQFLVGKIGEYNKDTQQIEVMCGEEKYLIDAVVKLNKKGEETKNIQTGENYIKLANEKKINISVVNCLKKYQVDPLGRIAIVKKETRLPLVLIKKKRKQRKNGRKA
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..155
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..155
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFVKKNKKGKDEFYLVPVYLSDMGKELPNKAIVANKDEKEWLKIDESYIFKFSMFMDDLIKVTKGDKVIFGYFSGTDRSTSSITLEAQDRSALYRSIGVKTQDEIQKFAVDPLGNITEIKHEIRLSLTNVKSNQQRIADRKARREKVEQAKAQE
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					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFEKGGRFFIVPVYLADFCEKNRSDCFCPKDKEHEKPDETYKFLFSVFKDDYLSIETNKGEKFYGYMNQYITSTGQFYIGSNDSSPMYSISTSSFEKQDILLYRIGEKFEKCSVVDFDSEKQEMKVASLEDGSIHKIKASAKVNKKGEVQKIYKTDKPYEKLDKGKTISSATFKRIRKYQVDPLGRYVEVKSEIRLPLNIKKGKA
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..212
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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			 SKHMLELQKDKRALLPDNQLLKESDMDELYLELCRKLKDSIYQVMLGRFLDTYESGYRRYQELSIEKKAEALYQMLKLFQCTPEMPNLTLIGGNAKPGPIRIGMNVTDRSSLAIVHQSVTGIYEQIERII
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKHMLELQKDKRALLPDNQLLKEEDMDKLYLELCRKLQESIYRVMLGRFSDTYESGYKRYQELSREKKAEALYQMLKLFQCTPELPNLTLIGGTGTQGAIRIGMNVTDRKSLAIIHQSVTGIYEQIERIV
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKHIQELQYDMDAAISDNGLLTEQDLDALYIELCEKLKGSVYQTMLGGYIEKYESGYEKYQKLTLEKKAQALWQMLKIFQCTPEMPDLTLIGGSKSQGAIRMGMNVTGRKSLALIHQSVTGIYERVEKIRG
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKHMLELQKDKRALLPDNQLLKESDMDELYLELCRKLKDSIYQVMLGRFLDTYESGYRRYQELSIEKKAEALYQMLKLFQCTPEMPNLTLIGGNAKPGSIRIGMNVTDRSSLAIVHQSVTGIYEQIERII
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GKHMKELSYDKNARISDNGLLTQDDLDELYRVLCEKLENTVYKIMLHGYIEKYRSGFELYEKLSLEKRAEALWQMLKIFQCTPEMPDLTLIGGSKNQGAIRMGMDISGRESLAIIHQSVTGIYEQIEKIRG
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKYLSLLKKVKDPEVQENAEILAESLHICKQDNLTLYELLLAKERGSIYRYRPANQAKFLEEKRSIFESLDIKGQCEVLVQIINLFTCTPESANLTKLGGGSSSGIVKFQSQITDKEARLIHQSPTGIFTKSRRVYEI
		
	
	 
		 
			 135
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNNRKAVQKDAVVTAYDGITDENTLELYDFFADKLSHSIYRKKLSAQADFLDQSKDKFAGLPLEERCEVLGAILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVCLIVQSVTGFFEKRILLAPYGEK
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..62
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..62
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFYQKTFKRYFYGPSCGNIEISVGEQEHIC
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYNLSEQGEISDEEVSYLYDFFIDKLQNTIYSKKFDGIAKKLSSKRSKFSNLKLKDKCKVLKEVLQLFQCNSSPANLTVLGCADRTGLLTIGKNISEKDHVYLIEQSITGFYEKRILLNPYEGK
		
	
	 
		 
			 138
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKYLSLLKKVKDTEVEKNAEILAESLHITRQDNLQLYEQLLAKERDSIYKYRPANQAKFLEEKKSTFESLDIKAQCEVLVQIINLFTCTPESANLEKLEGGSSSGIVKFHSQITDREAKLIHQSPTGIFTKTRRIYEL
		
	
	 
		 
			 138
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKYLSLLKKVKAPEIKENAEILAESLHICKQDNLTLYELLLAKERDSIYRYRPANQAKFLEEKRSVFESLDIKGQCAVLVQIINLFTCTPESANLTKLGGGSSSGIVKFQSQIADKEARLIHQSPTGIFTKSRRVYEI
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDLFVKKLSSSIYRKKYATQADFLCQSKDKFKNLPLEERCEVLGSILHLFQCNPVLSDLHLLGGKKSTGTILLNKKIKPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPLGEK
		
	
	 
		 
			 104
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..104
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..104
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIQRKKVQKNAAITEYDGISDDNTLALYDCFVDKLSSSIYGKEFAMQADFLRQSKNKFTNLSLEERCEVLGSILHLFQCNPVLSDLRLLGGKKSTGTIRLNKKIKPEDHVYLIEQSITGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRAAMSKKGEEIFINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLEKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCKATHADLRLIGGAKKAGILTMGTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESFNRKKTQFRGIAISSEHDGITEENITNLYEALMKKSNSKIFSIRPASQAKLITEKYGTFKKLSLQDKCSVVTSLLDYFGMTGGVSDLKLLGGKSSVGAIKKPGKYNTTNSSIKIVDQSITGLFEEIEEIKA
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EVFMKHYPKFVENELNESEIDYYKFDSNKNLKLYDFFLERLLDNPFCKYARTKNSKSDYEQLNEKRTDFINLSMYKQVVVLFRLFKIFRCNAECAKFEDNFDTNFKIEGNLGEMFGNKKIDIITGKGNGKKSIYILNQSPTGLLEHKAVNLHSEKLKEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRASLSQKGEEISINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNKIYKVKLGKQAAVLKKGEEMFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNAKHADLRLIGGAKNAGALTMTTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKFHDRQRIMKNTLTVSDFDDISKEKNLELYDVLLSKIKDGVYGIVYSTSLKLLTEKREKFISLSVELQVELLYNELHLFQCNRVNSDLSLLGGSPNSGIILIQKTVTDKNKEYLINQSPTSLFESAPVDLYTI
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKFTEREKTLRKEIVPRPADGIDKENNLALFDFLSEKLSKTLYNIAYKTQAQLTSGRKETFSNLTEREQVKTLYELLHLFQCNSMLSDLSLIGGPTHTGTLLKSKEITDNDKAEIIYQSPTGLFEHSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKAARESMEYERLRGGEGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAAITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFMNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKVQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRSGERVDLTSIGLVKNFGVLYPSGTISGCKRALLIHQSPTGLYERVIDLNRL
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYNERSSSSKGKEALLITPFDNIQEVDLNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEDKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRAAMSKKGEEIFINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCKATHADLRLIGGAKKAGILTMGTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHEPTLKSLLANRNIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGIVRMSKRISSKDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKAARESMEYERLRGGEGYRPNPRDGLCSEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQVQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRAVLSKKGEEISINPFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNATNADLRLIGGAKNAGALTMSTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYNERSSSSKGKEALLITPFDNIQEVDLNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEGKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSSEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFKKFVSLMIKEKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSNLQLIGGEKASGKISMGKKFDGNEKVFLILQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRASLSKKGEEISINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNKIYKVKLGKQAAVLKKGEEMFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNAKHADLRLIGGAKNAGALTMTTQIYPKDYAYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCEREKESKKAFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHAATLKSLLANRSIFVDMSVEMQARTIYQILHIFRCNRMLADLTALQGAKSAGTVLMSKKISLNDKIMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCLEKNLELYNLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQILNLFSREGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VKAARESMEYERLRGGDGYRPNPRDGLCPEKNLALYDLFVQKMERMPYCQRMSGQRDKLLQARAAFEALDVAQQCCILCQLLNLFSRVGGEADLTGIGLVKNFGILHPSGMISGCAQALLIHQSPTGLYERVVDLNRL
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ESFFKKSEKNKDLQPTPKFDKISTENTLDLYCELQKKSKSPIYNKRPGNQSDVLENGVSLFEKLSLLERCKAIREILNYYAMEGNGQSDFTAIGGSKTCGKLTKKAGFDITKSNILIFDQSITGLFEEIEEIKA
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCEREKENKKEFSISGFDGIETDKNVKLFDSLAVKLSNKLYSVHYAKTAKSLLSNRESFVVLSAEMQTRTIYQMLHIFQCNRMCANLEPIHGVKNAGTVLMPKKVSFSDKTLIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRAVLSKKGEEISVNPFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNRLSPEQKCKLIGEILHLCQCNATNADLRLIGGAKNAGALTMSTQIYPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFTNLSLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLKKNIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQAQKELKITVHDKITEENLINIFETFISKIQTSIYRNKFEASVGLMIKGKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSDLQLIGGKKASGRIYMGKRFDGNKKVFLVLQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCEREKESKKEFTVSGFDGIEKDRNIELFDFFTKKLSSDIFMVHHAATLKSLSESRNIFVDMSVEMQARTICQILHIFRCNRMLADLTALQGAKNAGTVLMSKKISPNDKTMIINQSPTGLFENSVDLLTV
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SKHIQELQYDKDAAVSDNGLLTEQDLDALYTELCEKLKGSVYQTMLGGYIEKYESGYEKYQKLTLEKKAQALWQMLKIFQCTPEMPDLTLIGGSKSQGAIRMGMNVTGRKSLALIHQSVTGIYERVEKIRG
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRAAMSKKGEEISINSFDNIQEEDLNRLYHVFEDKLTNQIYKVKLGKQAAVLKKGEETFNLLTPEQKCKLIGEILHLCQCNATHADLHLIGGAKEAGALTMSTQINPKDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFMNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIQRETVQKNAAITEYDGISNDNTSELYDFFVDKLSNSIYGKKFAAQADFLRQSKDKFMNLLLEERCEVLGSILHLFQCNPVLSDLRLLGGKKSTGTILLNKKIKPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNQRKQVQKELKVTVHDKITEENLINIFEAFISKIQTSIYRNKFKKFVSLMIKEKGTFIELSMEDKCKCIGEILHLFQCNPVLSNLQLIGGEKASGKISMGKKFDGNEKVFLILQSVTGFFEKKILLAPYEKK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFNNRKAVQKDAVVTAYDGITDENTLELYDFFADKLSHSIYRKKLSAQADFLDQSKDKFAGLPLEERCEVLGAILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGEK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAVITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQSDFLRQSKDKFMNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYNERASSPKRKDALLIGPFDNIREVDVNRLYQVFEDKLTNQVYKVKLGKQASVLKKGEGKFNELPLEVKCRVIGEILHLFQCNAAIADLRLIGGAKNAGALTMNPRVSPEDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPYGGK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFIHRKTVQKDAAITEYDGVSDDNTLALYDFFVDKLSSSIYGKKFATQADFLRQSKDKFTNLPLEERCEVLGSILHLFQCNAVLSDFHLLGGSRQAGRIYLNKKIKAQDHVYLIEQSVTGFFEKRILLAPFGEK
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IRFCERAAISQKLHPNQPIQVNAMDGISQEENISAYVELWQKMEKLHGRLLKRLVNKLKNAQPAFQHLNIERQCYVLKQILQLWTESSSQTADLRDIGLSKDTGAISINSKISEYSEVTLFLQSVTGLFDEPVNLLKP
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VRFCERAATAQKFHPDQPIQVNAMDGLSAEGNLAAYIALYEKLEKLHGRILSDLVKKLKEAQPAFQQQNMARQCYVLKQILRLWSASSRQTADLKDVGLSGHTGTIRVNSRISEYSEVLLIFQSVTGLFEEAVDLLKI
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKAFQLKQKNKLSYLPYNRNEISSEYNIMLYDFLTMKAGNPSYINRPSCQCGVLQKGHEKFEGLSIDEQLNVLQNIIRYFSSAPGMNDFSAIGGSANAGQLKFSKTVRTKGAGPKFVVIHQSITGLFEKRTVVK
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKAFQLKQKNKLSYLPYNRNEISSEYNIMLYDFLTMKAGNPSYINRPSCQCGVLQKGHEKFEGLCIDEQLNVLQNIIRYFSSAPGMNDFSAIGGSANAGQLKFSKTVRTKGAGPKFVVIHQSITGLFEKRTVVK
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFTERFRIATAKAKKDKNSGPLDVALQLTSYDWTKSGRNTELTPEKAAEMREKDLIHLYDVFLNKLTSFYGRAFHAQISVLQNGREKYEGLPPEWKCVVLSEILHLFQCDRVLADLTLIGGSSQAGALKFSKNLKPDNQPMLITQSVTGFFEKKISLAPYRK
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYNLLEQGEISDEEVLYLYDFFIDKLQNTIYSKKFDGIAKKLSSKRSKFSSLKLKDKCKVLKEVLQLFQCNSSSANLTALGCADRTGLLTIGKNISEKDHVYLIEQSITGFYEKRILLNPYEGK
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKFVTRLQTAESLVKHSNNKKNESKSEPAIKLTSFDWTEENRIKTISLAEAEKQRNQDMLQLYDVFLDKLSNGIYGKRLGKQADVLSNGRETFVEMIPEEKCKLLAEILHLFQCGRVPANLKPIGGAASAGLHIMNKRLDPKEHPELIVQSVTGFFEKKIPLAPYRK
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DKVAERIREDKNYKVDEHDGITDDDMVRIYDTLYEKTKGIYKKRHSSQISILENGRETFVSMTIEDKIKQLLEILHLFQCNAVSSDLSKIGGASRAGVLVVGNEVSKYSDVRLITQSPTGLFEKEIDLLTV
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKTMDKMKENKKYIMNEHDKITDADLVEVYDTLSLKLHTIYAKRQSAQISILEGGREKFLLLSPEDKCRQIAEILHLFQCNTVTSDLSKIGGASNAGDLKVGNKVSRYSEAKIIAQSPTGLFEQEIDLLTI
		
	
	 
		 
			 131
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DKVLDRIQDNKKYVIDNHDNIDENDLICLYDTLFGKLNKIYKKRHSVQLPVVESGREKFLEMDITAKCKFIREFLHLFQCNAVASDLSGIGGASHAGVLVIGNEISKLSDVRLITQSSTGLFETEIDLLTV
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ARQPEEDKEAEAKPRGAFTPEDFLALYDHFTNKLGNEPYSRFSAFTNQHRNLSGSRENFIRLTPFEQTKVLGQILTLFLCDGRTSDLSLLQPKNPDGSPSTKNKQSGMLLISQNLQQGVQVIVRNYSCTGLFLSKTPLSLP
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TSFVERLKTDKDLKINAQYDKITAAENLKLYDLLLEKNNNKIYALRPASQIKVLQEGREKFNLLSLEQQCQLILQILLLTKCAFVRADLKLLGGAGQAGTVKKNKNISDYQKAKIINESPTGFYSQEIDLLKL
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TRQAEEGKDAEADPRAVYPPEENLALYDHFTQKLGSEPYSRLSVFVNQYRNLSASRGNFILLTPFEQMKVLGQILILFLCDGRTSDLSLLQPKNPNGTPSSKNKQSGMVTISQNLQKGIKVDVLNFSCTGLFLSRTPLSQP
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EKYLSLLKKVKASEVLENAEILAEDLEITREANLALYDLLLAKERDSIYRNRPANQAKLLTTKQSLFTTLDIKTQCEVLVQILNLFTCTPESADLKVIGGGGRTGIVLFQSQIKDTNAQLIHRSPTGIFSKSVRVYDL
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KTLRADVYLQAGKYSIIDVPYDMLDCTANGYVINKGKYALAKQKKKLNNTAEFCFSLYNGERFDYKDKAGICYTWIYSCIADGKNNKIEVKFIDKPSPASTQGKRLKTIGVNVCNMVKYNVDILGNEHPIKKEKFVDHFTK
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSLRADFYYVDGAYKFINVPYDMIYKENGIYKLDMEKYQAAKVQKGINGDAEFKFSLHRGEFFSYKKDKEEFWWQFSCVNSDTKNVIETKYIDKPSPGNTQKYRMITIGKKITDMCKYNVDVLGNIYPVDKEILKVEIAM
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSLRVDVYLDDGVYKLVNVLYDMVKNTATKYIVDEIKYEAAKTKKKISAKAEFLFSLYRGEMISYKKDGELETWIFSCMNNDKTNCVEFKFPDKPSPGNTQPKRMHTIGKKITDFTKYHVDVLGNAYPITREKLQMEIEK
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KTLRADVYLQSGKYSIIDVPYDMLDCTANGYVINKGKYALAKQKKKLNNTAEFCFSLYNGERFDYKDKAGICYTWIYSCIADGKNNKIEVKFIDKPSPASTQGKRLKTIGVNVCNMVKYNVDILGNEHPIKKEKFVDHFTK
		
	
	 
		 
			 148
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..148
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..148
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KTLRADFYLDEGIYKFVTVPYDMIKPVGTEFEIEKDKYEDAKNLKKISKKAEYLFSLHRGERFSYINKGEYFEYNYTCVKDDKRNKIEAKYYDKPQIDSKDKEKPDSKNEPPTTSVGKNISEFKKYNIDVLGNKYEVQREELRFNVSL
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KTLRADFYLDEGIYKFVTVPYDMIKPVGTEFEIEKDKYEAAKNLKKISKKAEYLFSLHRGERFSYIDKGEYFEYNYTCVNNDKTNRLDVKYFDKPNDKQIKKTIGKNISELKKYNIDVLGNKYEVQREELRFNVSL
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSLRADFYYVDGAYKFINVPYDMIYKENGIYKLDMEKYQAAKVQKGINGDAEFKFSLHRGEFFSYKKDKEEFWWQFSCVNSDIKNVIETKYIDKPSPGNTQKYRMITIGKKITDMCKYNVDVLGNIYPVDKEILKVEIEM
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSLRADFYYVDGAYKFINVPYDMIYKENGIYKLDLEKYQAAKVQKGINGDAEFKFSLHRGEFFSYKKDKEEFWWQFSCVNSDTKNVIETKYIDKPSPGNTQKYRMITIGKKITDMCKYNVDVLGNIYPVDKEILKVEIEM
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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					 source
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							 unidentified
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					 source
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
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							 unidentified
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							 unidentified
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					 source
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							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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					 1..184
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
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							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..145
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 protein
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							 unidentified
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					 1..192
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..192
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYEYTDGKKKGKRDGEVVTMFEAIRRKKDGEPVVNREHGPDKKFVCSLSINEMFMLESDNKEYYLCRIQKMSQNKVIVLRPHTFAGNLKKQKPINKTPNSLKGYKVTVDPLGRIHRAND
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDAKGKTRREGRVISMFEAVQRSRRKEPVVCRDYGDGGKFVCSLSKNESFMLKMDDGNFVLHRVQKIIQDGRIVLRPALFGGKVSDSDSPPLIQRRNYSTLDGYKVSVDPIGRIFPAKD
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					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDKKGQVKRDGTVVSMFDAVQRSQRGEPVVFRDYGDGGKFVWSLAINEMFMLETDSGQHVLHRVQKMDQNKRVTLRPHTYSGKLSDYDVSPLIQRKSPGTLRGYKVMVDPLGGIWPAND
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIYEYEDKKGKTKRGGVVVSMFDAAERAKTGKPIIQRELGEGKRFVMSFSINELVQVPKREDGFDVYRVQKMNAATQITLRLHTAANINDNSARLLVQPNTFKGSKVVIDPLGNMFPAND
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					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYKDKKGNIKRDGKVVTMFKAVQRSQHEEPVVQTNHGADKKFIFSLAINDMFNLELEDGSKILHRVQKIDKNNRIILRPHTYSGKVSDYDKPPSIQRKSASTLLGCKVTVDPLGKIWPAND
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					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYKDKKGRTKRNGNVITMFEAVRRSQRSEPVVQKDHGPNKKFIFSLARNEMVMLDIGDGKEILHRVQKIIQDGRVIFRPHTFGGKLSDSDQPPSIQRKSASTLKGYKVIVDPLGRIYRAND
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDKKGNVKRDGKVISMFDAIQRGQRGESVVCKDYNDGKNFVCSLAQNESFMLELDEDSTELHRVQKITQSGNNITITLRPHTYSRKVSDSDKPPLVQRRTPNTLKGHKVTVDMLGRVHMAND
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIWEYTEGPKKGKRDAEVVSMFEVVNRSRRGEEVVNREHGVAMRFVCSLAINDMVMLSNNYGEMDLFRVQKMNVNKQVYFRHHTASQIDDDTTVIRKQANLFDGYKVTVDPLGRVWPAND
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDKRGNIKREGKVITMFEAVQRSQQGEPIVKRDYSDGKKFVCSLAINEMFMLEMDNGLEELYRVQKISQNGQIYLRPHTYAGDLKKQKGISKLPNKLKGHKVTVDMLGRVHMAND
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIWEYTEGEKKGKRESVVVTMFEAVRRSCNGEPVVQRNRGLGTRFVCSLAINDMVMMKNKAGEMDLYRIQKMDANKIVRFRHHTAAKIDKKETYIDKTAHLFDGYKVTLDPLGRIYAAND
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDRKGRLKQEGRVITMFEAVQRSRNKQPVICRDYGDGKRFVCSLAINESFMLEVEDGGLVLHRVQKLDQNGRIILRPHTFGGKLKDNDSPPLIQRKSPNTLRGYKVTVDPIGRIFPAKD
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					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDSKGRTKREGRVISMFEAVQRSRRKEPVVCRDYGDGGRFICSLSRNESFMLEMDDGTHVLHRVQYISILPGGPRIVLRPAAFGGQLSEKHKAPLIQRKMPNSLKGYKVAVDPIGRIFPAKD
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					 REGION
					 1..123
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..123
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDKKGNIKRDGIVVSMFEAVHRSRAGKPVVCRDYGDGRKFVCSLAKNEMFMLEVDGEYILHRVQKIIQDGRIVLRPHTFAGQVSDSDNPPFVQRKNYNTLQGYKVFVDPLGRIFPAKD
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDAKGRTKRQGRVVSMFEAVQRSRRKEPVICRDYGDGGKFVCSLSRNESFMLELDDGKHVLHRVQKIDQNERIILRPHTFGGKLQDSDKPPLIQRKSPNTLNGYKVTVDPIGRIFPAKD
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					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIFEYTDRKGRLKQEGRVITMFEAVQRSRNKQPVICRDYGDGKRFVCSLAINESFMLEVEEGSFVLHRVQKLDQNGRIILRPHTFGGKLEDSDSPPLIQRKSPNTLRGYKVTVDPIGRIFPAKD
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					 REGION
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIYEYEDKRDITKRGGIVVSMFDAAERARHGKAVIQRNLEDGKRFVMSLSINELVEVPIGEDESEVYRVQKMNAATQICLRKHTAANINDHSSRMLVMPNTFNGKKVVVDPLGKIYPAND
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCATKGKDAGKWKCEIISTYSANQKDFVPEWRRRDPHAKLIMKLHINDMVAYDELNKGTGQTERVIARVKKMTSGLVFLRGHLIAKEEGDKLSWGASANQMQEKNLRKVYVDAMGKVKDPMFKNERKVS
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCATKGKDAGKWKCEIISTYSANQKDFVPEWRRRDPHAKLIMKLHINDMVAYDELNKETGQTERVIARVKKMTSGLVYFRSHLIAKEEADKLSWGASANQMQEKNLRKVYVDAMGKVKDPMFKNERKVS
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCATKGKDAGKWKCEIISTYSANQKDFVPEWRRRDPHAKLIMKLHINDMVAYDELNKETGQTERVIARVKKMTKGLVFLRGHLIAKEEGDKLSWGASANQMQEKNLRKVYVDAMGKVKDPMFKNERKVS
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					 REGION
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCATKGKDAGKWKCEIISTYSANQKDFVPEWRRRDPHAKLIMKLHINDMVAYEELNKETGQTERVIARVKKMTSGLVFLRGHLIAKEEGDKLSWGASANQMQEKNLRKVYVDAMGKVKDPMFKNERKVS
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					 REGION
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCPDKGKKEGKWQVEIIPMFYAHQINFIPNWQKKNPTAKKIMRLYINDTVAYEENGRTEIRRVKKMTIDGRLFFINHIIAKIDKDPNATSVKQMQEKGYRKVGVDILGRVSDPKKAK
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					 REGION
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYCPDKGKKAGKWQIEIIPMFYAHQTNFIPDWQKANPTAKKIMRLYINDTVAYEENGETVIRRVKKMNIDGRLFFIDHKIAKSDKDPNATSVKQLQEKDGRKVGVDILGRVSDPKRAK
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					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 LKYENDIAENELVIADKNSDDIQKQQAQKNLDYYNQKWRIGIKVNMHIYDMLLAKSGNNLYKNRPASQTTDLQEQREFFEKLSLANQIHVIGEVLKLFKCASASANLKLLDKGNACGVIKVSNNILKFKQCVLINQSPTGVFEQEVDLMKL
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFYKNGTYFLVPVYTIDFTKEKLPLISIPDNQPMDVRDFRFSLYKDDYVQIKNKTGETFEGYFKQYNAQTGQIYLETHDRSDSYTVSGKPASEKKFSKSTFVDFTKYQIDILGNQHRVEKEKYTGITRKNKGFGG
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFLEDGQYYVVPVYTMDFAKGVLPLVAQPSGRLMKKENFVFSLYKDDYVNLVNKQGETWEGYFKQLNAQTGQIYLESHDRSAQYTVSGKPSNQKKIASSTLKLIEKYQIDIFGGKHLVKKEKYIGIIRKNKGFGG
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFLEDGQYYVVPVYTMDFAKGVLPLVAQPSGRLMKKENFVFSLYKDDYVNLVNKQGETWEGYFKQYDATTSQIHLESHDRSAQYTVSGQLTNKKKIASSTLKLIEKYQIDIFGGKHLVKKEKYIGIIRKNKGFGG
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFLEDGQYYVVPVYTMDFAKGVLPLVAQPSGRLMKKENFVFSLYKDDYVNLVNKQGEIWEGYFKQLNAQTGQIYLESHDRSAQYTVSGKPSNQKKIASSTLKLIEKYQIDIFGGKHLVKKEKYIGIIRKNKGFGG
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFLEDGQYYVVPVYTMDFAKGVLPLVAQPSGRLMKKENFVFSLYKDDYVNLVNKQGETWEGYFKQLNAQTGQIYLESHDRSAQYTVSGKLSNQKKIASSTLKLIEKYQIDIFGGKHLVKKEKYIGIIRKNKGFGG
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					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRDGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAAKAEKDWREMTADYRFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFAGANRNTSAISLSLAHDKQNVIQGIGITTLKRFEKYRVDRFGRLSLVRREADPRGRS
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRDGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAAKAEKDWREMTADYRFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFVGSDRSTAAISLSLAHDRQQSLRGIGITTLKRFEKYRVDRFGRLSPVRREADPRGRS
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRDGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAAKAEKDWREMTADYRFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFAGANRNTSAISLSLAHDKQNVIQGIGITTLKRFEKYRVDRFGRLSPVRREADPRGRS
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..103
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRDGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAAKAEKDWREMTADYRFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFAGANRNTSAISLSLAHDKQNVIQHRHHHVKAF
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					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRNGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAAKAEKDWREMTADYRFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFAGANRNTSAISLSLAHDKQNVIQGIGITTLKRFEKYRVDRFGRLSLVRREADPRGRS
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIYSRNGKFYMVPVYAKDVADKRLPLRACVAHKDEKDWLELTEDYHFLFSLTPDCYVLTENRKGEVKEGYFEGPDRGSANISLSLAHDKKNTIRGIGIQNLKRFEKYRVDRFGRLSLVRREADPRGRL
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAFKKDKKLEYKRIDVSNFEKIKKSNDGSFKVYKNDIVFFVFDEEKYKGGKIVSFLEDKKMAAFSNPKYPANIQAQPESFLTIFKGKANSHKQVSVGKAKGIIKLKVDILGNIESYQVLGNAKSKLLDEIKSIVSH
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAQIINGKLNYTRIDVANIDKIKKENDNSFKVYKNDLVFFIYTDGTNKGGKIVSFLEDKRIAAFSNPRFPSSIGFQPHFFVTIFNGKANSHKQHSLNKAIGIIKLNLDILGNIKSYQKIGSCESELLEFIKKVIKD
		
	
	 
		 
			 138
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..138
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..138
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KTYLEKDKLKYNRIDISNTQKINGKFVVYSKGFKVFKNNLVFFIFSDGTYKGGKIVSFLADKGIAAFSNSKFPASIANQPHSFLTFFNGKPNSHKQHSINKAIGLIKLDLDILGNIKSQQTIGNVQSKLFDFIKEILK
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAVLEKEKLVYERIDASNFKRIKKENDASFKVFKNDVVFFVFSDNTFRGGKLVSFLEDGTIASFQNPRYPAAVQFQPSLFCILGKDKEGNPKKSSSKQYKNGKAIGIIKLNLDILGNIKSYSKFGEVSQEVEKSIFHKE
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KATLKNKKLGYERIDASNFRKIQKINDGSFKVYKNDVVFFVYEDDNFKGGKIVSFLEDKKMGSFSNPRYPASIKFQPHSFLTLFKGVPNSHKQHSLNKAIGIIKLNLDILGNIKSYSKFGEVSKEVELKIFYKE
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RATSNNEKLFYERIDASNFKRIQKENDGSFKVYKNDVVFFIYEDEIFKGGKIVSFLEDKKIASFSNPRYPASIKFQPHSFLTLFKGIPNSHKQYSLNKAIGIIKLNLDILGNIKSYSKFGVVSKEVELKIFHKE
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QSWLENEKLHYKRIDVANFKKIKKQNDGNFQVFKNDIVFFVYPNGSFRGGKIVSFLEENKTGAFQNSKFPMSLKYQPEIFCELNKEKKHVKTKPRSIGKSTGIIKLNLDIIGNIKSYTCIGKIESEILDFIKASVNG
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAELKDDKLCYERIDVANFNTIKKENDKSFKAYKNDVIFFMYGDGSFRGGKIVSFLEDKKIAAFSNPKFPVSYKFQPDSFCKDKAHTGAKQHALNKAIGIIKLNLDITGKIKSYQSIGTIESELLQFIKEAIHG
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SAILNGKKIKYKRIDVANFESMKKVDGFKVYKNDVVFFIYPDGSFNGGKIVSFLEDKKMASFSNPRFPANIGLQPHSFVTLFKGKANSHKQHSLNKAIGIIKLNLNVLGNIKSFSSMDEVDGELLEFLKGLKG
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SAILNGKKIKYKRIDVANFESMKKVDGFKVYKNDVVFFIYPDGSFKGGKIVSFLEDKKMASFSNPRFPANIGLQPHSFVTLFKGKANSHKQHSLNKAIGIIKLNLNVLGNIKSFSSMDEVDGELLEFLKELKG
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTWLKEGKLNYERIDVANLQKIEKLNDSSFKVYKNDEIFFIMPDGSRRGGKIVSFLEETKKSAFQNAKYPTSSEYQPMPFCKMNKGKKSGAKQQSIGKAIGIIKLNLDIIGNIKSYQVIGDAKSDFLDFVKESIRG
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAYKEDSKLEYERIDVANVEKIQKTNDGSFKAYKNDIVFFIYNDGSFKGGRVVSYIKKSSGSKLCAFLNPRFPTASEYQPSSFCKIEKGKHSGAKQQSIGSAKGIIKLNLDTLGNIKSYQVLGNVESKILDEIKSIVSH
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KATLKDSKLKYTRIDVANFEKIQKENTDSFKVFKNDLVFFIYSDGSFRGGKIVSFLEEKGMGAFSNSRFPASIGLQPHSFLTMFNGKANSHKQISLNKAIGIIKLNIDIIGNIKSYQVIGDVKGELLEFIKKLTQ
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SAILNGKKIKYKRIDVANFESMKKVDGFKVYKNDVVFFIYPDGSFKGGKIVSFLEDKKMASFSNPRFPANIGLQPHSFVTLFKGKANSHKQHSLNKAIGIIKLNLNVLGNIKSFSSMGEVDGELLEFLKGLKG
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAIKKGEKLEYERIDVSNFEKIKKSNDGSFKVYKNDIVFFIFDEENFKGGKIVSFLEDKTIASFSNPRFPAAIKFQPDSFCIIGKDSNGKPKKSSSKQYKLGKAKGIIKLKIDILGNIESYQVLGNAKSKLLDEIKSIVSH
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAIKGDKKIEYKRVDASNFQKIKKENDGSFKVYKNDIVFFIFSDATYKGGRVVSFLEDKKIVAFSNPRFAPNAKSQPISFVTIFKGEPYSHKQHSINKAIGIIKINLDILGNIKSYQKFGEVSKEIEAKILHME
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAIKKGEKLEYERIDVSNFEKMKKSNDGSFKVYKNDIVFFIFDEENYKGGKIVSFLDDKKMAAFSNPKYPANTQSQPESFLTMFQGKPKSHKQVSIGKAKGIIKLKVDILGNIESYQVLGDARSKILDDIKKYSE
		
	
	 
		 
			 147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSWLKDENLHYERIDVANIDTVKKENDSSFKVYKNDLVFFIYPDGSFRGGKIVSFLEENKTGAFQNSKFPMALKYQPSSFCEVDKQGKHTKTKPKSIGKAIGIIKLNLDIVGNIKSYQNIGNVNSECLEFLKENTDGWESSSSHKTL
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAWLEDDKLHYVRIDVANFKKIQKLNDSSFKVYKNDEIFFIMPDGSRRGGKIVSFLEETKKSAFQNAKYPTSSEYQPMQFCKMDKGKKSGAKQQSIGKAIGIIKLNIDIIGNIKSYQVIGNAESELLDFVKETVHG
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAWLESDKLQYERIDVANFDTIKKKFDNSFRVFKNDVVFFVYPDGSFRGGKIVSFLDDKGIASFSNPKYPSLSEHQPKSFCKMGKDNNGNPKKSGAKQQNINASIGLIKLSLDIIGNIKSYQVTGNAESELLRFIKDVKNG
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SATLNGDKIEYKRIDVANFETIKKDAGFKVYKNDIVFFIYPDGSFKGGKIVSFLEEKNVASFSNLRYPANINLQPHSFVTLFKGKANSHKQHSINKAIGIIKLHLDIIGNIKSFSSLGEVDSELLSFLKKLKD
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAYKENEKLEYERIDIANIEKIQKVNDGSFKAYKNDVVLFIFDDKVYKGGKIVSFLEEKKMAAFSNPKYPANIQSQPESFLTMFNGKANSHKQVSISKAKGIIKLYIDILGNIKSYQVLGNAKSKILDEIKSIVSH
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KASLKNDKLFYERIDVANKNNIKDNDFLIIRNNLICINFKNKNLLGFVESFDENTNKIRMYDSRYPKRLENQPERFKVASGKGRKEFGIAGAIGIIKLNLDILGNINSYQIIGTIQNELYSFFKKLKNDKGNLPINT
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAELENDKLNYKRIDVANRDTMQKEDNNSFSLKVFKNDLVFFIYPEGSFRGGKIVSFLNDKNLGAFQNSRFPTSLKYQPDSYCKDKAHTGAKQHSLNKAIGIIKLNLDILGNIKSYQKTGQCESELLNFIKAV
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAYKENEKLEYERIDIANIEKIQKVNDGSFKAYKNDVVLFIYNDGSFKGGRVVSYIKKSSGSQLCAFLNPKFPTASEYQPSSFCKIEKGKHSGAKQQSIGSAKGIIKLNLDILGNIKSYQILGNAKSKILDEIKNIVSH
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KSWMKDEKLNYERIDVANFNQIKKEKNNNFKVYKNDIVFFVYPDSSFRGGKIMSLLEESRVASFSNSKYPALVKSQPLSFINISKGKAVNHKQHAISKATGIIKLNLDILGNIKSYQIIGNAKSELLDFIKDTLQ
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KASVENDKLKYERIDVANFQKTKKENDNSFKVFKNDLVFFVYPDGSFKGGKIVSFLEDKKMCAFSNPRFPASIRLQPHSFLTIFKGKANSHKQQSVNKAIGIIKLNLDILGNIKSYKIIGEIQSELFEFIEGIKNG
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAILENGKFLYERIDVINFAKIQKENDNSFKVFKNDIVFFIYPDGSFRGGKIVSFLEEKSIVAFSNPKFPAKISSQPHSFLTLFNGKANSHKQFTIGKAVGIIKLNLDILGNIKSYQVIGNAKSEFLETIKGIVNG
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KVHLEDEKLVYGRIDAANFDRIKKENDNSFKVYKNDVVFFVYADESFKGGKIVSFLEDKKMAAFSNSRFPASIGLQPHSFLTIFNGKANSHKQQSLNKAVGIIKLNLDITGTIKSFQSIGTINSELLEFIKEAKK
		
	
	 
		 
			 135
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..135
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..135
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAKLKDGKFKYERIDMSNIQRIKKKKDTGFKVYKNDVVFFTYPDGSCKGGRIVSFLDEKNLVAFSNPRFPGSIAYQPEEFLTFFNGKPNSHKQHSIKKAIGIIKLNLDITGNIKSYRTIGSCESEFLEFLKSIKS
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RCSVETPTRLFTDRIDFKDSILLKKNDGSCIDIFNNDLVEICTYEKKQVVLKLTGLLRTFVIDAKENKMLKVKNPKYPIREEAQPKQYNSYVAVKKMCGIKKYKTDASGKVLGFYYLGRVLDNEKELFAKVLSYKAL
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IFEKKDNNKLNITKVDINSLEKLESKNSLIVYLNEIIYIFNNKKIIHYGALRSFSISNQGAKLIKLFNPKFPSNPKAQPAYFSKGSSFKDISIGSATGVIKVKLDISGKIKSYQKYGFISKELEEQFLKESGYGCLENS
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLSKGPKGKLTIRRVDVNNAHQLSRQKEGMLCYLNEMLFFFNKDKLIHYGCLRSYIESSKKVALFNPRFPANPKTQPKRFTTGSQIKQVSVGSTTGVIKAHLDLDGHVKSYELFGQITPKQLRWFIEESGYGGVENDPDH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IFAKGEKEKLHIEKVDVNSHKKLQNKDAMIIYLNEMIYLFNKKKIIHYGCLRSFSVKSAGGKYVKLFNPRFPSNPKAQPKKFSTGTSTRDVSVGSVTGVIKVHLDLTGKIKSYEKFGLISKELEERFLEECGYGSMEDDTYH
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLSKGPKGKLTIRRVDVNNAHQLSRQKEGMLCYLNEMLFFFNNKKLIHYGCLRSFSINNQGAKYLALFNPRYPANPKAQPKRFTTGKKIKPVSVGSTTGVIKAHLDLDGHVKSYELFGQIIPEQLRWFIEESGYGGVENDPDH
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 YVTKEKNAIGIFVEKSGKGIDVRRVDVTNKNEFAEKSKKGEGRIFYMNEPLFFFDKKGQIVASGALGGTTTIDKMGIAGKVMLFNPKFPRSPKFQPSHFATGKGSLKEFGIKKAVGVLKITPDLTGRIIKHEKIGIVPSDAMKIVLEGV
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLSKGPKGKLTIQRVDVNNAHKLKRQREGLFCYLNEMLFFFNEKKLIHSGCLRSFSINNQGSKYVKLFNPKFPSNPKAQPKKFSTGSSTRDVSVGSTTGVIKVHLDMDGHVKSYELFGTVTSEQLRWFIEESGYGGVENDTNH
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FIEKGAKKLQIYRMDVNNFREFSDKKGMVCFLNEMLFFFNSKKLIHYGCLRSFSINNQGAKLVKLFNPKFPSNPKAQPDKFSNGSSIRDVSIGSATGVIKAHLDFDGHVKSYEVFGSVSAEQLAWFRKESGYGSVEDGAHHEAL
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFERGKKDRLEISKIDLNSMHRLRHSDAMIVYLNEIIYLFNKKKIMHYGALRSFSINKQGGKYIKLFNPRFPGSPKSQPGFFSTGSSIKAVSIGSATGVIKVHLDLDGRVKSYEKYGSIPKELERDFLEESGYGVMEDNTHH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FVEKGSKKLSFTRVDVNNVKELDRRFDGLKVYLNEMIYIFNDKKLIHYGCLRSFSENNQGTKYVKLFNPRFPSKPKSQPEKFAQPSGIKDVSIGSATGIIKVHLNLNGTVKSYEKFGTIPQKFEKEFLEESGYGGVEDNTHH
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KAKFENEELIYQRIDLANMKNNLKIKGLFIGRNNLIYIVFKKEEKNLIGSLESFDEKNNTIRLFDPRFPKTLEYQPQKYKVTSGKSRKEFSIGSAMGIIKINLDILGNIKSYEKLGVITKELEQKLFHKE
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLSKGAKGKLTIRRMDVNNVHELSRQKDGMLCYLNEMLFFFKPDKLIHHGCLRSFLENSQGAKLVALFNPKFPATPKSQPKFFAPGSQIKQVSVSSTTGVIKAHLYLDGHVKSYELFGTVTPEQLRWFIEESGYGGMENDTNH
		
	
	 
		 
			 136
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RCGYIEGESKLSLKRIDIRAYVKNKTAAPNEMDIFNNDLVEVYLLKKRELFKRIVGIVKGFTESKGGRINIRNPKYPLLKEKQPKLYQSEISIGSSCGIKKYKTDASGKVLGFYYLGRVQHEDEELFSKVLAYRRI
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FVTKGSKKLEIVRMDVNNINDLQKEKEGIRVYLNEMIYLFNEKKVLHYGCLRSYLENAQGAKMIALFNSRFPANPKSQPKMFSTGSQIKQVSIGSTTGIVKVHLDINGSVKSYEKFGFIPKELEEEFKLECGYGGVEDDTHY
		
	
	 
		 
			 141
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..141
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..141
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 HLLIRSGKLQISRLDVNNAYQIKQSEGMRVYLNEMIYLYNDKKLLHYGCLRSYLENAQGAKMIALFNSRYPANPKSQPERFSTGSQIKQVSVGSATGVVKVHLDIDGRIKSYEKYGMIPKEFEEAFRQECGYGGVEDDTDH
		
	
	 
		 
			 140
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..140
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..140
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIRRRENGKLSIVKIDVNNAGKMLTVSEGMIVYLNEMLYLFGERGLLHYGCLRSYVDNRRNIALFNPRFPANPKAQPKKFSTGSQIKQVGVGSAVGVIKPRIDLDGSVKSFQVFGEVTTEQVTWFKKETGYGGVENDTHL
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFEKGEKEKLIISKIDMNSLHQLKKQNAMIVYPNEVIYLFNKKKIIHYGALRSFLIKSSGARQIALFNPRFPSNPKSQPRNFSDGKSIKSVSIGSTTGIIKVQLDMNGKMKSYQKFGLIPKELEEAFLKESGYGGMEDNTDN
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FIQKGEKKLMISRMDVNNAHELEQNKNGLRVYLNEIIYLYNDKKLLHYGCLRSFVEGNGKIALFNPRFPANPSSQPKFFSTKNEKTTGQIKQIGVGSATGIIKVQLDLNGQMKSYQKFGTIPKELEMQFLKESGYGSMEDDTHH
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 FIEKGEKKLKISRMDVNNAYELEQNKNGMRVYLNEMVYFYNEKKSLHYGCLRSYVEGRSNIALFNPRFPANPKVQPSIFSTGSQIKQVSIGSATGIIKAQLNFNGQIKSYQKFGYIPKEFEEVFKKECGYGSMEDDTDH
		
	
	 
		 
			 142
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..142
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..142
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 MFEKGEKEKLHISKVDVNSLHRLKQENAMIVYLNEVIYLFNKKKIIHYGALRSFSINNQGGKYLKLFNPRYPSNPKAQPKMFTTGSSIKDVSIGSTTGVIKVQLDINGKMKSYQKFGLIPKDLEEEFLKESGYGIVEDNTDH
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RCSVETQTRLFTDRIDFKDSILLKKNDGSYIDIFNNDLVKIFTYEKKQVVLKLTGLLRTFVINAKEDKMLKVKNPKYPIREEAQPKQYNSYVAVKKMCGIKKYKTDASGKILGFYYLGTILDDEKELFAKVLSYKAL
		
	
	 
		 
			 134
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RCSFDEPKLQLQRIDIRSHVQNRNKNDTQIDIFNNDLIEIYVIKSKKIEYKAIGVLKGFTESKGGRANLRNPKYPLLKDKQPKLFQGEFSIGSTCGIKKYKTDASGRVLGFYYLGRVLEGDKELFSKVVTYRKM
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			 156
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..156
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..156
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYEINPNNKIEGVASKDRGEWKTEIVSNYNATVRNSRGEDIAYWRYKYPNAKRIMSLRGNDMVMATFSREQAFDEKFPKGIQEYVREKFQQKSDCQELDILFRVKKMGSNGICFTPHNIAKENADTKSWIASAGAMQKYRVRKIHISYMGRIQNA
		
	
	 
		 
			 147
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVFKMRDDDKRYPKLRGRWQVEILSNYNAQLDAGSPLWRRKYATAGRVMRLRINDMVMATFSKDDPKLPKGLVETVMHQCAIENTDTVNVIFRVKKISSNGTIYLRPHFIAKEEGDTKSWAASATSLQEHNAHKVYVSPSGKLQCSE
		
	
	 
		 
			 157
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..157
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..157
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYEINPQNKICGVTTKDCGEWKSEIVSNYNATIRNNRGEDIAYWRYKYPNAKRIMSLRGNDMVMATFSREQAFDENFPKGIQEYVREKFQQKPDCKELDILFRVKKLTNNGQIFITPHNIAKENADTKSWGASASAMQKYKMRKVHISYMGRIQNA
		
	
	 
		 
			 112
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..112
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..112
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKGQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYYITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYEKGEFRILIKNADSINIMLMF
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFFKEGKYYLVPIYAIAKELPNRACVAKKHESEWTVIDDTYQWCFSVTQYDLIKIELKKETYFGYFNGFDRATGAVNIILHDRSTEKYKKGLIRSIGLKTAKSVTKYRVDVLGNYYLAGAEKRLELA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKSQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYYITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYEKGEFRILIKNADSINKYNVDVLGNYYLAKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKGQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYYITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYENGEFRILIKNADSINKYNVDVLGNYYLAKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLFKKDGKYYCIPVYAWNKTLPNRAYVSGKKETDWALVDDSFEWCFSIRQNELLKIKLKGETIFGYYNGFDRDRGSFNILLHDRQDGKDHKQGLIRKGIKTAISITKYDVDVLGNYYLSKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKGQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYYITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYEKGEFRILIKNADSINKYNVDVLGNYYLAKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKGQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYFITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYENGEYRISLKNADSINKYNVDVLGNYYLAKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKRGKYYCIPIYAWNKTLPNKACVARKNESDWVEIDDSYEWCFSVRTNDLIRIDGKKESFFGYFNGFHRSVASFSILFHDRQISKKYKKGEKEGIGVKTAYSLTKYNVDVLGYYYLAKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 8
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..8
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..8
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 PFIVKLQK
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKKGQYYFVPIYSWNKSLPNRACQGKNKSDWVVVDDSYEWCFSVRTNDLLKIVIKGKTYFDYYITLDVHSDGRIRLLNHDRQEDDVHYEKGEFRILIKNADSINKYNVDVLGNYYLAKPEKRLGLA
		
	
	 
		 
			 128
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DLFKKDGKYYCIPVYAWNKTLPNRAYVSGKKETDWALVDDSFEWCFSIRQNELLKIKLKGETIFGYYNGFDRDRGSFNILLHDRQDGKDHKQGLIRKRIKTAISITKYDVDVLGNYYLSKPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 124
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..124
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..124
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFFKKNEKYYAIPVYSWQQELPNKIAVKGKRECDWLTLDASYKFCFSVYKNDFLEISTKGKIIRGYYAEFDRHRCSILIKSHDRNELLEQRVAYMQVDYIKKLNVDLLGNVYDSFKEENTRERI
		
	
	 
		 
			 129
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..129
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..129
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFKKSNKYYCVPIYSINKELPNLACVANKNESNWDVIDSSFEWCFSIRQNELIRIEQKNNFYFGYFNSFDRGNGTFSILLHDREDSKDHKKGEIRGIGVKTALSLTKYYVDVLGNYYKAQPEKRLELA
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKDGKYYMVPVYYKDLYLHRMPTKAVVAHKETADWEKMDDKDFLFSLYPDDLIKVQKKNKEIENGYYKTSDRYSAGISYVQHDLGAKSYVRLCIQNLAIFEKLNVDILGNIYSCSKEEREWL
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKDGKYYMVPVYYKDLYLHRMPTKAVVAHKETADWKKMDDKDFLFSLYPDDLIKVQKKNKEIENGYYETSDRYSAGISYVQHDLGAKSYVRLCIQNLAIFEKLNVDILGNIYSCSKEEREWL
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKDGKYYMIPVYYKDLYLHRMPTKAVVAHKETADWKKMDDKDFLFSLYPEDLIKVQKKNKEIENGYYKTSDRYSAGISYVQHDLGAKTYVRLCIQNLAIFEKLNVDILGNIYSCSKEERERL
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKDGKYYMIPVYYKDLYLHRMPTKAVVAHKETADWKKMDDKDFLFSLYPDDLIKVQKKNKEIENGYYKTSDRYSAGISYVQHDLGAKTYVRLCIQNLAIFEKLNVDILGNIYSCSKEEREWL
		
	
	 
		 
			 125
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKDGKYYMIPVYYKDLYLHRMPTKAVVAHKETADWKKMDDKDFLFSLYPDDLIKVQKKNKEIENGYYKTSDRYSAGISYVRHDLGAKSYVRLCIQNLAIFEKLNVDILGNIYSCSKEEREWL
		
	
	 
		 
			 119
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIFRKNGKYYMIPVYFRDLYAGTLPMRAVRAKEKEVDEKDYIFSLYPDDLIKISKNGREYYGYYKTCDRTNAAIKYKSHDSSSSEYIVTGIQKLDLFEKKSIDILGNIYKRNKEEREWN
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIYQIQKNDKFAPNKNEDWSLEILPNYYAFERKGKFFWKDIYPTAKLITTLKINDVIEATFERNDNLESGFSKIRNWVKEQFENHPDKEQLQLLFRVKKMSGGSIFLRPLHIAQEDNGDVKSWQCTIGKFKQYQCRKVCITPTGKVLRG
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIYQINKNDKFVPNRNENWSVEILSNYYAFERKGRFFWKDIYPTAKLIATLRINDIVEATFDKEDQLDKGFTQNKKWVNHQFELNPNVQQLQLLFRVKKMTGGSIYLRPLHVAQEDADKKSWICSVGKFKDYHCHKVCVTATGKVLNGN
		
	
	 
		 
			 149
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..149
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..149
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QIYQINKNDKFVPNRNENWSVEILSNYYAFERKGRFFWKDIYPTAKLITTLRINDIVEATFDKEDQLDKGFTQNKKWVNHQFELNPNVQQLQLLFRVKKMTGGSIYLRPLHVAQEDADKKSWICSVGKFKDYHCHKVAVTATGKVLNGN
		
	
	 
		 
			 137
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..137
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..137
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GIYENPVSKERKFKVIKFFDAVRLKAASKPVLPNSLDDFRLIYTLKKGEMFVMVEEHEDEILNMDKKALFKNLYKVIKFSQGKIYLGLHCVAKLGDDDESNDKEQENDRVKVRIYRNALKFRAVKVKIDILGRISIA
		
	
	 
		 
			 151
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..151
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..151
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYESKEVDKKGKEKIKRDFEIVSFFKAVERRRKGEKLFPDEKEQKDGTFLPLMKSCPYLKAGDFVVMYENEASEIDWDVKEDLMKRLYKVTELGLNPTGDGYAVIKLVKHNLMKTVKDSYLKNGPFLKRSESINAIKVIIDRLGNIKPAI
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYEDRRGKRDFRTINFLEASKRALHKQPIYPSELDGKQLLMTLQQKDLVILYDEHQDEIQWHDPNWLANHLYMVKSFDRIGAIRMVLHKRSNANPNFPKLYPAGTTYTKKVSSFRGVPVAVDALGQITKVQ
		
	
	 
		 
			 219
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..219
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..219
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GVYQEGKDFEIEKVFFFDAVQRKLKKEPLLPAQKEKEKRLSTLKKGDKLFWGKELLKLSLKNSKELAKLLDIFRHTDLPFWFQEAQSEKQFLVKEINEKGVLYIKTLPLVQTFKKGDMVYRFGKTTAESTVQKPEDINWNDQEAISDRLYRVQKITDGSIYITKHYIAKFPQGKEAWERKINNDANKKFALRLQCGYGSLDMIAVEIDILGNIKVKKAK
		
	
	 
		 
			 146
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GVYEAEVINKGKPQTKRMDIVVSFMESIQRKTNNLPVLQPIIQEGEQTYKLIYTLKKGDMFVMYENHTDEISWHDDKDLFKRLYKVIEISSGTIYFGLHYAAKTSADRSKDKNEKKEQSIVRIFRSPSKLKAVKVKIDILGRISMA
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYESKEVDKKGKVKIKRDFEIVSFFKAVERSRNGEKLFADEKEQKDGTFLPLMKSCPHLKAGDFVVMYENEPEEINWESKKDLMKRIYKVTQLSSKIVSKIYEFGDLFFTKHNISSSNAKYESKGYSNIKEYKYLQNSHIQLKAIKVQIDRLGNISKA
		
	
	 
		 
			 143
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..143
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..143
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 GIYQDPRSGEKEVYIASFYEAVQRKIKKLPVLEPMLGNKKLVLTARQGDMFVIYENHPDEIEKHINWDCIDHQARRFLFDRLYRVRKMDKSSGRLYLAQHHLAKVDLDRDPFPLKIYPNGKNFNGIPVEIDILGNIKRKKAYN
		
	
	 
		 
			 174
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..174
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..174
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 KLFAIPGDNYLMAIYQQDTDKPNSKRDFELVNFFDAVAISKKSSEKKYGKLDLYTPISQKNNFPLYQVIKKGDMVLLYESSAEEEIKWDDNEDLFMRLYQITGLNISPNNYGRIYLMKHNDARKSSDLGTPITGAFKFGDNKIKRMLYHTQFNALIEGKDFKISTTGKITKIGK
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 EIYADEDGTQKGEVVTLFEAYRRKREGEPIIKTNHGPNKEFVCSLQINEAVLWGEVPEAFDPEDKATYGAVFDKVFRVQKSSKAQMNFRTHNTAITNDYDRRCLLQKSPSKFFGTKILISPAGFIEYADD
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYQDPETKKRSFETISFYSAVQRSLQNEPIVKETFDGRPLLYALKQRDIVVRYDEGPDEIDWSDMEYLRKRLFRVRKFDVKGIVYLDYLYASKLNDKEDRNTLFFQLSPNTLNCVHIELDALGNIIRKEGV
		
	
	 
		 
			 240
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..240
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..240
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYESKETDKKGKVKIKRDFEIVSFFKSVERRRIGEKLYADEKEQKDGTFLPLMKSCPFLKAGDFVVMYENEESEINWDAKKDLMQKLYFIAELNRQVNVDKQTGKENEFGVIKLNKHNNQKTTNNSYITEGPFIKILHTGLKVVKVNIDSLGNITPIKTQNPYLFSKEENNNNTISESETNYQKKTIQSFSSLKESNEANAKQMAAIPPIDHLKNVITLVKQVYKEELKEPMDKKLNFE
		
	
	 
		 
			 170
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..170
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..170
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VFYRNSSGKKKFAQPISFFESVKRKQKCEKLIPDEIEYKDEIYGLDKSLPWIKIGDIVFLYKKGENIDEINWEDKNLLSKRLFKIKSISSSEVKSNKKVYEYGYIYLLNIKRAKDSGYKSQNNIEKAIKLPSFKLSHDKFDAIKVRLNSLGEIIAKGEECFIKNEYLIDE
		
	
	 
		 
			 152
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..152
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..152
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 ALYEKKQFDAKGRKKKSLREFEIVSLFESVRRKSEGKRLFSDEKNGIGLMESCPYLIIGDMVVMYEEDESEINWEDLDSLQKRLYRVSGMSSEEKYGILSFVKHDKTSQNASYGKAAYKYGSNQISFASRHTQLNIVKVSITQLGKIERLHG
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRIQMLTDGKVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNESGEIRPA
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRVQKLTSGGVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGGHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRVQKLTSGGVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 VIFSKPDGKKDGIVVSLFEVAQRKRNKQPIYQTDVGEENTFLMTLQINELVLLNGEHFEAAEINWNNVSNEELSPYLYRIQMLTDGKVTFRHHLTSVLKNDSNVEIGRAIKTPNSFNGIKVTVNELGEIRPA
		
	
	 
		 
			 130
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..130
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..130
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYEDPETKKRAFETISFYTAVKRSLNNKPIINSNLDNKPLLFALKQRDIVIRYDSGPDEIDWEDMKYLRSRLFRVRKFDVVGQIFIDYLYASKINKEDRNTLFFQLRINTANIIKVEVDLLGRILNKMD
		
	
	 
		 
			 132
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..132
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..132
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYEDAKGKRAFRTVSFFDAVQRAKRKEPLYPAEVEGKKHLMTLQQRDLVVLYDKHPDQIQWNSPNWMAEHVYSIRSLDRKGEVHMVLHKAGNASSGNAAQKAAAIYLRRKVGGLTVVPITVDPLGTLVRRK
		
	
	 
		 
			 133
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..133
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..133
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AIYEDVNGKRDYESVSFYDAINKVISGKLVYPKSKQNKNLKYTVKILDKFIIYSESPEEINWTDFTSLNSRLYHLKKFTGSTVYISKSTIANEDSKVYKMPASKQSSVNTFSAIKIKLNLLGQIIWRSDIGKV
		
	
	 
		 
			 102
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..102
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..102
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 IIYEGEGGKRDYLSLSFYNAINNKKELGQLYPNILENKNLKFSLTHYDKFILYSAHQEEIDWSNKEELFNKLYHVLSFTGNSLYLGKSNLSNIKSNIVLTPN
		
	
	 
		 
			 55
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..55
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..55
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DFDFSTYQEIMTKFFKLQKGKEIKKDTFFLCHLLDKMLILESGGEIKLLLSVIKK
		
	
	 
		 
			 214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TFDFNTYQEIMTKFFKLQKRKRNKKRHIFSLPSLGQNAKFRIKRGDQIAIVGSENIATKTFLVDGKLVQVPFFSKNVIPLKIADLLNAIKLNENAKAIYQVDINIDQIKEYVNKLVYTLTEASRLTVKVTLLKSAFDVDFDQIKQFNGAQDDEFRSFLQKYIQNKESILYSYLGSIRDTLNGKALLLDNSQHTITLQYKADINSYKKEIILNNI
		
	
	 
		 
			 214
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..214
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..214
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QFDYNKYYEKMAKFFKLNQRKRGKKRHLFSLPSLGQNAKFRIKRDEQIDIVGIKNIATKTYLINNKLVTIPFFSKNVIPLKISDLLNIIKLNKNVKSIFEIKIDTNEVKEYIQKLTYKLTEASRLTLEVTLVKNRFDIDFNKIKEFNGEKDKEFQNFLKEYIQNKNSAVYPYIGSIRDSLKGKAILINNNKDTITLKYKADTNSDKKNIILKNI
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFRGDYIEITKKNIIRCGYYFSLKDSSKNELYISKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKYGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 139
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..139
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..139
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 SRLDDRQYYCLEVYRCKDGTTGLRGIKYSWLKKKNGKLLISANYPENYASHECYLFKGDYVCIQKKKKDGYEAKYEGYYQSIKSINQGYLWFTDRIKTQNRVISIAKNDRFVKRDVSLLGDLGGMVSCGKPFLSEATRS
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 AYMDDRSYYCVDVYKNHKGNTKITALKYNDIIKKNGKLYLKQDYKFPEDYREHLMYLYSGDFISVENKNSKYYGYYVSVKNINRNLLNIDECFYENKVIDYKKRIERAITERSIVKKYYIDILGKIGGEIYKCGEPLSYLPEKD
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..144
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 TVLNDSRFYCVDVYRTCNDETNLNFIKYTDLLKRNNHLYLRSDYRYPDDYAMHEMYLFYGDYIEITKKNKICCGYYFSLKNSSRNELYMSKGNTRRKLNNMKENEVCSITKKDTVKKFEIDILGKKLGEVKKCGEPLSLLPEKN
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
					 
						 
							 note
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							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSTVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTTKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRAELYPSVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNQDFTIDVIGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLSEGSTVKAKRSFRIVNNLAAASHFKIGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRSTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFIIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPLVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVSGISSMVFTKSRSYGVLQLRHSQNASKSEKGKNGAYIVGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVIGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIKTDGRINFKHSQQAKAKEGLAGDYKIGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCHRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMYHTQLKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAVSYFKISNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSTVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPKGSTAKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRANRAELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCSRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNVLIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEELYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAVASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSMVFTKSRSYGVLQLRHSQNASKSEKGKNGAYIVGENLRPTITMLHTQLNALIQNRDFTINVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIKTDGRINFKHSQQAKAKEGLAGDYKIGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASATELCRRLYVVTMIKTDGRINFKHSQQAKAKEGLAGDYKIGEVLRPYILVSSSKFKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVNENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASNAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMYHTQLKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIKTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFTNDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIKTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTTKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRAELYPSVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPLVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQVLPEGSIAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRTNRTELYPPVDENGHRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSMVFTKSRSYGVLQLRHSQNASKSEKGKNGAYIVGENLRPTITMLHTQLNALIQNQDFTIDVIGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSMVFTKSRSYGVLQLRHSQNASKSEKGKNGAYIVGENLRPTITMLHTQLNALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 177
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFMNGGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAVASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGISSMVFTKSRSYGVLQLRHSQNASKSEKGKNGAYIVGENLRPTITMLHTQLNALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 176
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..176
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..176
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFINDGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAAASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVAGITSMVISNNKYGRLQLRHSQNAGKYESGKNGAYTAGENLRPTITMYHTQLKALIQNRDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 167
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..167
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..167
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTTKAKRSFLIVNNLAAVSYFKISNRANRAELYPSVDENGYRLKAVLHQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYIITSMEADGRINFKQAQLSQSGRKKKEDDKLGFFCPYMRINAKSLNALIQNRDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFMNGGNYCIAIYEQDLPEGSTAKAKRSFRIVNNLAVASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKRD
		
	
	 
		 
			 168
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..168
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..168
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RTGHFLNDGNYCIAIYEQILPEGSTAKAKRSFRIVNNLAVASHFKLGNRANRTELYPPVDENGYRLKAVLRQGDSVLLYEKSPEEIYNASAAELCRRLYVVTMIWTDGRVNLRYSQYTRAGKGVAGDYKTGELLRPHIMVSSSKFKALIQNQDFTIDVLGKIKFLKHD
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGVFEYVSKDGERLYESDNLFTLSEKMKNGTLTEIPCPKRITDKKGKEYVHTRTILKDATILIYPSSEREEDQYLLDTVTLSKRLYRINSIEKDRKRLTLTRHNIVKSYAGIETIAESDFYNLPDGMRMPISKLHFLLLESDFDIFDGKIVPIKND
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RFYYVSSHGEAYGIFEYRSDEGKILYESDSLFTLSTKMKNGEMKEIPCPQHIIRTGKRFVHTRTIRKGDSILIYPEEEKPEDQYKLNTAILSNRLYRVDSIELDKRINLVRHFRGSMPKGKAIKKDADYNNLPEAIRPTLSDKLHFLLLGTDFDILNGKIVPLKND
		
	
	 
		 
			 159
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..159
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..159
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RQFHVKNDTNYMVAIYEGENMSQRSYDVVSNLKAVKLLNNNVALFPQIDEKGYHLITCLKVGDMVLLYEKNSEELKTASQQELVKHLFKVVGLALSGGIQIKLNYHQEARPSGDLHQINGPYRFNEPIAARRMLTHSQINALVQGQDFEISDTGKITFK
		
	
	 
		 
			 169
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..169
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..169
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RYHYSMTNGNYVSAIYEGTDGNGKRKRAFEIFSLFDAAKAYGQKMPIVPKVSKEGYPLIMTLKLGDLVLLYENNPDEIRNASQEEMTKRLYKVTGMSDSNGLQITLRYQQEARDAGTLKTIFGNPKTGLFSSQQEIQPRRMLLHTQINALVQGQHFEISDTGKISFKQC
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RAVHVDNDTNNLFLIYEGLNQKGQLARSFSVLSNIEAAKRYNSKTDQEIIPQINEDGYSLKMIIRVGSLILLYKDKPEELRNLSISSLVKRLYKVIGFGKDGRIKIRYQQEAKEAKELGGFLALDYNTLEVITSQARIGYAKMNALVQGQDFDISDTGKITFK
		
	
	 
		 
			 150
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..150
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..150
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 NMIYYETNGNSCIGYYSNGKHVVLSIADEASGKRLERSIKDKKTSQEHQLKYIIRLGDTVILMKNNETEDDIRKLDTNDLKKRIYRLVGIESDKRIKFLRHDVPSTDNCETFYTNISEIDRTDVKGFRLSNAKLIKDSQIVTKIVFNDYH
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGIFEYKNNDGTLHYTLDNLFTLSEKMKNGNLRETPCPQNIMVKGVEFFHTRTILKESTILIYPSTECPEDQYKLKSTTISRRLFRINSIQQDKRIKLTRHNLAKSWTEINTIKDSDFDNLPDGMRMPIAKLHFLLLGTDFDIIDGRIVPIKHD
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RSHYSMTNGNFMSAIYEGTDAKGKKKRSFVIISLYEAAQAYGKHEPLVPTVSEEGYALIKTIRLGDLVLLYENSPEEIYTASQEELVKRMYEIIGMSDSKGLQIRLKHQQEARPNGELQQINGAFKNGDSAPIRMLLHTQFNALVQGQDFNISDTGKITFKSC
		
	
	 
		 
			 163
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..163
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..163
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RSHYSLTNGNYMAAIYEGIDDKGKTKRTFEIISLFEAAQAYSKNAPLVPQTKDGYPLIKTIRLGDLVLLYEKSPEEIYYASREDLVKRLYEIVGMSDSGGLQIKLKYQQEAKPAGELKQVNGAFTANAPIDSFRMLRHSQFNALVQGQDFDISDTGKITFRSC
		
	
	 
		 
			 165
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..165
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..165
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RSHYSMTNGNFMSAIYEGLDAKGKKKRSFVIISLFEAAQAYGKREPLVPKVSKDGYALIKTIRLGDLVLLYENSPKEIYNASQEELVKRMYEIVGMSDSGGGLQITLKYQQEAKPNGELKQVNGAFAADAPIANFRMLRHTQFNALVQGQDFDISDTGKITFRSC
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSSHGEAYGVFEYKSKDGKLIYESDSLFTLSQKMKLGELKELPCPKHIIRKGKDYFYTRSILKEDTILVYPSKEKPEDQFSLEPKEISMRLYRVDSVSIDKRLSLTRHIFSGGLPRGNAFKESDFEHLPETIRPTVSDKLHFLVLGTDFDIINGRMVQKTDE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGIFEYKSSDGKFIYETDNLFSLSMKMKNGELKELPCPKHIIRKGKEYTHTRTILKENTILVYPPKEQQEDQFKLTPAEISKRLYRINSIELPNRIKLTRHNLAESFKGRDTITDDDFNNLPDGFRKSVTTLKFLLLGKDFDIINGKMVPISKTDE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RFHYSRPDGNYVAAIYEGTDKKGNRKRTSVIVTNLDAAKAFNKHQPLVPETKEGYALLCTIKKGDLVLLYENSPEELRNATQAELSKRLYKIAKMYDSGGLQITIRHHQEAREATKLKELYGNPKTGLFDSSQEIYPQRRLSYNQFNALVQGQHFELTETGKIVFK
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGVFEYISKNGERLYESDNLFTLSEKMKNGTLTETPCPKCITDKKGKEYVHTRTVLKDAIILIFPSSERAEDQYQLDAATVSKRLYRINTIEMQRKRLTLTRHNLVKSWTGTNTICDSDFKDLPDGMRMSITKLHFLLLGKDFDIIDGKIVPLKKE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RFYYVSSHGEAYGIFEYKSDEGKILYESDSLFTLSTKMKNGEMKEIPCPQHIIRTGKRFIHTRTIRKGDSILIYPEEEKPEDQYKLNTAILSNRLYRVDSIELDKRINLVRHFRGSMPKGKAIKKDADYNNLPEAIRPTLSDKLHFLLFGTDFDILNGKIVPLKND
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGIFEYKSNDGKYIYETDNLFSLSQKMKNGELKELPCPKRIIRKGKEYTHTRTILKEDTILVYPPNEQPEDQFKLTPAEISKRLYRINSIELPNRIKLTRHNLAESFKGRDTITDADFADLPDGFRKSVTTLKFLLLGTDFDIVNGKMVPISKTDE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGIFEYKSSDGKFIYETDNLFSLSMKMKNGELKELPCPKHIIRKGKEYTHTRTILKEDTILVYPPKEQQEDQFKLTPAEISKRLYRINSIELPNRIKLTRHNLAESFKGRDTITDDDFNNLPDGFRKSVTTLKFLLLGKDFDIINGKMVPISKTDE
		
	
	 
		 
			 164
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..164
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..164
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGIFEYKSSDGKFIYETDNLFSLSMKMKNGELKELPCPKHIIRKGKEYTHTRTILKEDTILVYPPKEQPEDQFKLTPAEISKRLYRINSIELPNRIKMTRHNLAESFKGRDTITDDDFNNLPDGFRKSLTTLNFLLLGKDFDIINGRMVQKTDE
		
	
	 
		 
			 166
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..166
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..166
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 QYYYVSPGEAYGVFEYISKDGERLYESDNLFTLSEKMKNGTLTETPCPKCITDKKGKEYVHTRTVLKDAIILIFPSSERAEDQYQLDAATVSKRLYRINTIEMQRKRLTLTRHNLVKSWTGKNTIDDTDFMNLPDGMRMSIKNLNFLLLGKDFDIIDGKIVPLKNN
		
	
	 
		 
			 144
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..144
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					 REGION
					 1..122
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..122
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
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					 REGION
					 1..126
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..126
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DVVKTADGRWHGLGLSVFDANQKNPGEHWKVQFPDALHVMRLHKNDQIKLVCDGTEKIMRIIRLVPSDHRVFLAGHCDGGVLQKRHEDADDFFRWDWPTFDALKARRARLVHVTSSGRVFDPGPIS
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			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 DIWMSEKGKWTGEVISTYQAYQLARTDENWWQTLEGQDGQKLLMRLRKNDYLQIIHNDRQLIVQISQLTQGQIALAEHIEANVDARTRDKNDPLKFIFKSPGSLQKANTKYVTVSPSGVLNIHATGA
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					 REGION
					 1..188
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..188
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLFAWRGRRGAIEMGMVRVFTAELPYILKNSTHGDVLTATIPASTFSFRNTPATLRKKLLAGEAVSVGWLTQNDEIEIEVDEFACGNTSFAKFLTEIPEKRWRVDGFYDNRRLRIRPAYLSAEGLTDNHSKVVHETLEKGQFVNAGALLSASRTLLIRRTALGAPRWKLDSSGLPVSFSPLKLAEEAL
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					 REGION
					 1..206
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..206
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYSWLTKKGDLKVNVLRVYGAEFPWLMRESGSSDVLRMPIHPGSQSFRDVQEETIEMIEGGFAKEIAWITQNDELEFDPVEYINLPGRSDKLTRFLIYMPETRWRVDGFPESRNLRIRPLMLSQEDLPSEIKKHKEEKQLSDEEKLLVEALEKGLIITSSKLLGLKSIKVIRRNNLGFPRWRGNGNLPTSFEVRSSALRALGVEG
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					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSDTVCKHIEQGVAQEIGWVTQNDELEFDPDDYLQNGGKDKLAKFLSFMPENRWRIDGFQTSTKLRIRPALLSWEELPTRLYGKELAENQYALLEESLKTGLIIATKGLLSLESSKIIRRNNLGIPRWRGSSYRPVSLDIQRAALAALDEQE
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					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNQRGDIQVGMLRVFGAEFPWFMRESDVKDILRVPIPQGSQSYRDLAATTRKFIENGQATEFGWITQNDEIEISAEEYLATDKGDILSDFLGVLPEIRWKVTGIEDNRRIRLRPLLLSSEAIPNMLNGRLLTQEEHDLIALVINKGVRVVVSTFLALPSTKIIRRNNLGIPRWRGNGHLPTSLDIQRAATQALEGRD
		
	
	 
		 
			 198
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSFTVRKNIEKGEAVEIGWLTQNEELEFNPESYLQEGGKDKLAKFLAFLPETRWRVDGFPMPDKLRIRPALLSREEIPEGVFGTEEQSLLEEALTKGLIIATKGLLSLPDVKVLRRNNLGIPRWRGGSYRPVSLDIQRAALAALDEQE
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					 REGION
					 1..202
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..202
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYGWKNQRGDIQVGMLRVFGAEFPWFMRESGVKDILRVPIPQGSQSYRDLAATTRKFIENGQATEFGWITQNDEIEISAEEYLATDKGDILSDFLGVLPEIRWKVTGIEDNRRIRLRPLLLSSEAIPNMLNGRLLTQEEHDLIALVINKGVRVVVSTFLALPSTKIIRRNNLGIPRWRGNGHLPTSLDIQRAATQALEGRD
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					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSFTVRKNIEKGEAAEIGWLTQNEELEFNPESYLQEGGKDKLAKFLAFLPETRWRVDGFPMPDKLRIRPALLSREEIPEGVFRTEEQSLLEEALTKGLIIATKGLLSLPDVKVLRRNNLGIPRWRGSSYRPVSLDIQRAALAALDEQE
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					 REGION
					 1..198
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..198
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RLYAWKNRKGKAEVGMLRVFGAEFPWLMRESGVKDVLRVPIHTGSQSYRDLSFTVRKNIEKGEAAEIGWLTQNEELEFNPESYLQEGGKDKLAKFLAFLPETRWRVDGFPMPDKLRIRPALLSREEIPEGVFRTEEQSLLEEALTKGLIIATKGLLSLPDVKVLRRNNLGIPRWRGGSYRPVSLDIQRAALAALEEQE
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					 REGION
					 1..191
					 
						 
							 note
							 Description of Unknown:uncultivated organism sequence
						
					
				
				 
					 source
					 1..191
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 unidentified
						
					
				
			
			 RILTWDDPKKGPQLGIQRVFAAELGEMLKDASSNDLFEAPIPFHTMSHRDLQPQVRAAVEQGLTRQIGWITLGDEIEIDPSDFAEDTTKFGKFLREFPERNWSIAGLKESRKLVLRPLMLSAEGASPANSSLTAEVLDGGVKVHPSTLLASPGTTIIRRTGLGRPRWDSGLAHLPESFNVHARMTQQSARD
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..119
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..119
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttgatttactcgaaagagtccaatcataattgaccggagaataattgattcctctacaatgtacgaataaattcattctctaaaccttaaaaattt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..101
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..101
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttcaatgaaaattgaaataagcggtttcgtaccgtgaattctccagcccctcggtttaccggggggcttcgtttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngccctagcggggtgcagaaatgcaccgcgtttgggtaagagggttcgcctttgtggcggaccactcgtggggtacaccctgcgctccatctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..116
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..116
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtcttgccggaaacggctagacaagggaatcgcttttacgcgattacccgcaaggtaagcccgtcagcacccttggtgtcggcgggcgatcctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtcttggcggaaacgcctagacaagaggaccgaggaacatatccctggttactcgcaaggttaacccgctaaggacattgttcttggcgggcgatccttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..117
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..117
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtcttgccggaaacggctagacaagggaatcgctttatgcggttacccgcaaggtactcgcccgttggcagctttactgctgacgggcgatcctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..111
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..111
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtcttcgcggaaatgcgtagacaaggggaccacttagtggttacccgcaaggtgagcccgctgatgattcatcatcggcgggcgatccttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtgattagcgaaagctaatcacaaaaagggtttttcccgttgtgaaatcgcattgggttcttcgtcccttaattcggagaaatttaagcacggcgtaagtcgtgctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..125
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..125
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngccgtggttgacctcgaaagaggtcagccacggtaagatcaaatcttaagtggtttgaacccgcaaagtaaccctcggggggcaacccccggggggatcttcttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..131
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..131
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtagttccctggaaacaggttactgcaataaggttgccacgagaatgtggtatgccgcaagctctgccccagccgtcaaacgtgctggggtattcttgtatcta
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..115
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..115
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttgagaacctgaaaaggtgagtgcaaataaggttttaaccgacattgtttacgcacattggtgctataaaaaaggctttttaagccttttttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagttctctgatgaaaatcaattagttctaagataaggcattatgccgcggggtatggcggtatcctcacaagcaatccgccaacttaaaaagtcagcgcgtttatgaaacgcgctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacagaaatgtctggggttcgccccgttgcgtcgcaagacgcatatccgttaacaaggattttaatccaccaaataagagaccgaacttttgttcggtctcgtttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..107
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..107
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgcggattgacttgaaaaagttgtccgttaacaaggaatttatttccaccaaataagggcgatgcttttgcatcgcctctttttg
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..134
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..134
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttgagagtgatgtagaaatacatcacgagttcaaaaaacatgatttattcaaatcgtcttcttcagaagaccccacagtgtgtggaactaaagcttgcttcggcaggctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngtttgagagtgagaaatcacgagttcaaaaaacatgatttattcaaaccgtcttcttcggaaggccccacagtgtgtggacagtaaagcttgcttcggcaagctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnttttttttttttttttttttttttttttttttttttttttcaaggttcaagatatctccagtcatagttcccttgaaaaaggttactatgacaaggctacgcagatgtgcgtacgccgcaagtatcccattcattcttcttgagtgagtgggatttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..177
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..177
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnttttttttttttttttttttttttttttttttttttttttcaaggttcaagatatctccagtcatatttcccttgaaaaaggttaatgtgacaaggctgcgcattcgtgcgtatgccgaacctatcccattcattcgttatgagtgaatgggatttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnagccaccacgtcgcaagcctcgacgttgcgacttgactgaaaagtcagtcgttaataagaattttttcgtatttgtaggataagagttcgcctcttatcctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..136
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..136
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnagccaccacgtcgcaagcctcgacgttgcgacttgactgaaaagttagtcgttaataagatttttttcgtacattaaaggaataaaagttcgccttttattccttatttttt
		
	
	 
		 
			 146
			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..146
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..146
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnagccaccacgtcgcaagcctcgacgttgtggtttgctttcaaagaaatttgttagcttatcacaataaaagattattctgtaggtctttttagacctatgccccgcttattgcggggctttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..128
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..128
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttggctctctgatgaaaatcagagttctaagataaggcaatatgccgtagggtagtggaaacccctttgcaccatatattaaagacaaccttagggttgtctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..120
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..120
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttggctctcgaaagagttctaagataaggcaatatgccgtagggtagtggaaaccccttcgcaccatatattaaagacaaccttagggttgtctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..147
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..147
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagttctctgatgaaaatcagtaagttctaaaataaggcattatgccgtggggtatggtggtatcctcgttcaaatatccaccgtttctaaaaaaatcgcgcgccgccggcgtgctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..127
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..127
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtggcttgctgacgaagaaattcgaatagcttgtcacaataaggccattaaggccgaaggttgtaaaacctatggctcgacttcggttgagccttctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..111
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..111
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttgtggcttgcttgaaaaagcttgtcacaataaggtcgtcatgaccgaaggcttaatgcctatagcccgacttcggttgggctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..118
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..118
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagttcccttttgaaaaaaaggttactgaaataagggatttttcccgtaaagctctgtccccgcggaaattttccacggggatatctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..114
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticpolynucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..24
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..114
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttttagttcccttgaaaaaggtttctaaaacaagggttaattcccgaaaagctctatcccttgatgattttcatcaagggatatctttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..98
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 modified_base
					 1..20
					 
						 
							 mod_base
							 OTHER
						
						 
							 note
							 a, c, u, g, unknown or other
						
					
				
				 
					 source
					 1..98
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnngttctggcgaagaaattcgccagtaataagctgaaaaactagcactaaatagggttcccgcaagggaaccctcgtttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..76
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..76
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 ggaatcaaggacaaaattagtggctcaaatttgaacactgcgcgttcatacggcacttcaaatatgaaagagtttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..79
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..79
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 tcttgggagagacattgaaataagcggtttcgtaccgtgaattctccagcccctcggtttaccggggggcttcgttttt
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			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..82
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..82
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 taacgaaagattcttaataaggcgtccttccgatgctgacttctcaccgtccgttttccaataggagcgggcggtatgtttt
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			 RNA
			 PAT
			 
				 
					 misc_feature
					 1..80
					 
						 
							 note
							 Description of Artificial Sequence: Syntheticoligonucleotide
						
					
				
				 
					 source
					 1..80
					 
						 
							 mol_type
							 other RNA
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 agtgacgattctcaacaaaagacttttgtcttgatttctttatcccccggcattttgtgccgggggattcgttattcaaa
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			 MNYVLGLDIGITSVGWAVLELDTHDEPIRIVDLNSRIFEKAEVPKTGESLAAPRRMARSARRLTRRRRFRLHRVRRYLIRNRILDARQVEELYVDSIGKTDIYELRYQALSQPVSNSDWARLLIFFAKHRGFKSNRKHISDSGDEGQMLNAITENQEILNNYHTVGEMLYKNEKFKACKRNKGGSYAFTVSRDMLADEIHALFDVQRSLGQAYASEKLEEEYMELFSAQRNFDEGPGMNSPYSGNQIEKMIGCCTFEDGEKRAPKASYAFMAFNVWQKINHLRVTCEGTDRSLSQAEKETLAALAWKKENITFKDIRNKLGLDDTVRFLDVNYNLDKYKTAEEAEKKVKFSWVKEYHAIRKALDKVKKDRISELSHEQIDTIAYAFTVYKNDEAIKRYLLEHAIELADAEALLENISGFSKFGHLSVKACYKLLEPLQQGHVYTKACEIAGYDPQKSNQENINDIPNPVVKRALSQALKVIKAIIRQYGCPPVEIHIELARELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNCLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHLQDTQYISRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTVVDKETGEVLQTANSRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALGLPTYKGIVNISAPFVSRMPNRKVHGPAHMETIRSAKMQQDGYTMVKTELTNLKLKDSEIEGYYNPSSDKILYDALKRRLEQFGGDGNKAFKDPFYKPKSDGTPGPEVKKVKIMTKSSLNVAVNQGKGVADNGSMVRIDVFGVEERGKNAYYFVPIYVADTVKETLPNRAVTRGEPYNNWKIMKDEDFLFSLYPNDLIYIESLSPVSFHTVKGCTLVPKIERKEMLLYYRKAGISTASITVLNHDNTYVKESLGIKTIGKLQKCTVDILGNVHYVQKEKRVGFK
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MNYVLGLDIGITSVGWAVLELDTHDEPIRIVDLNSRIFEKAEVPKTGESLAAPRRMARSARRLTRRRRFRLHRVRRYLIRNRILDARQVEELYVDSIGKTDIYELRYQALSQPVSNSDWARLLIFFAKHRGFKSNRKHISGSGDEGQMLNAITENQEILKNYRTVGEMLYKNEKFKACKRNKGGSYTFTVSRAMLADEIHTLFDVQRNLGQAYASEKLKEEYMELFSAQRNFDKGPGINSPYSGNQIEKMIGSCTFEDGEKRAPKASYAFMAFNVWQKINHLRVTCEGTYRFLSQTEKETLAALAWKKENITFKDIRRELKLDDTVRFLDVNYNLDKYKEEAEKKVKFSWVKEYHAIRKALDKVKKDRISELSHEQIDTIAYAFTVYKNDEAIKRYLLEHAIELADAEALLENISGFSKFGHLSVKACYKLLEPLQQGHVYTKACEIAGYDPQKSNQENINDIPNPVVKRALSQALKVIKAIIRQYGCPPVEIHIELARELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYKQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHLQDTQYISRYLYNYLKRHIELNEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGMIVDKETGEVLQTTNPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALGLPTYKGIVNISAPFVSRMPNRKVHGPAHMETIRSAKMQQDGYTMVKTELTNLKLKDGEIEGYYNPSSDKILYDALKRRLEQFGGDGNKAFKDPFYKPKSDGTPGPEVKKVKIMTKSSLNVAVNQGKGVADNGSMVRIDVFGVEERGKNAYYFVPIYVADTVKETLPNRAVTRGEPYNNWKIMKDEDFLFSLYPNDLIYIESLSPVSFHTVKGCTLVPKIERKEMLLYYRKAGISTASITVLNHDNTYVKESLGIKTIGKLQKCTVDILGNVHYVQKEKRVGFK
		
	
	 
		 
			 703
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..703
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MSHEQLDTIATAFSVYKNEEMIEKYLEEGGIEKADREALLERLSGFSKFGHLSLKACYKILPFLEKGEVYSRACERAGYDFRKSSLENINDIPNPVVKRSISQTLKVINAIILRYGNPVEVHIELARELAKNFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLMSEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLRDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADATERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTETTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVPAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYIRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNENRKDIFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALTDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYSGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMPVPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRVEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIAGGTINGVNHDSTYGIRIGLQRLKGIRKCRIDVLGNISLVGKERRKTFR
		
	
	 
		 
			 582
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..582
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 IELARELARSFRDRKKMEKGMQENQAKNEKIRQRLISEFGVLRPKGMDIVKFKLCEEQNGECAYSQKHFDMEKLLKDPSYAEVDHIIPYSRSFDDSYNNKVLVLTKENREKRNRIPMEYLADAPERKNRFIHWVKSTIRNSRKRENLLRTDYTATTENEWKRRNLQDTQYISKYLYNYLRHHLVLAKGYTERKRRIIPVNGAVTAYFRKRLGINKIRENGDLHHAVDAVIIACATQGIVNKVSRYSKSRELWDYEVDMETGEVLQKKNKNTKDVFPEPWLNFRYELEQKVRVRPLDIPETADITEMEEPFVSHMPNRKIHGPAHKETIRSGRLKEEGYTISKTALIDLKLTEDKEEIKGYYNKESDRLLYEALKKQLQRYGGKAKEAFKEPFHKPKADGTPGPIVNKVKIMEKSTMLIPVNGGKGLASNGNMVRIDVFRAEEKGKKKYYFIPVYVADTVKEELPNRAVLAHKPYEAWKIMKEEDFIFSLYPNDLIFVDAGKEIPFKAALKGSTLDPEKKASRFLMYYKGADIATGSISGVNHDETYKARGVGIQSLREIKKCCIDVLGNISFASKEKRQTFR
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGIASVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGGRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKVGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSAAVAGGDDGVMLDAIRKNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSAHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEEYIELFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKGAMTYKDIRSEISLGDEAYFKGLSYKWTETDKEETESKVKFSLVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIEHLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKQRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDATVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGKLMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRTLNLPTYSSDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNEYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNRPSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFYKPKSDGSPGPIVKKCKILDKINLAVQVHGGKGATANANGSMIRVDIFKAKEKNGKYSYYAVPIYVADTVKEELPNKAVCNKEYNRWPKMKEEDFAFSLYPNDVVYIGGKEIKMNAAPGCTLETTRSIQDVNLYFRGMDISTGAIRVVNHDGTYKQKSLGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAIYKPRETFKHKVRRSK
		
	
	 
		 
			 734
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..734
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 KVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQAMKVLKAIKKKCVCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFYKPKSDGSLGPIVKKCKVIDKISLAVPVHGGKGATANANGSMIRVDIFRVKEKNNKHSYYAVPIYVADTVKDKLPNKAIVAKKNYDEWLEMKKEDFVFSLYPNSAVYIGGKDIKMNVISGCTLELEKTMRDTILYYKGLDISPGALKIINHDGTYQQRGLGIKSLPFIEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFNHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 875
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..875
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 LFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIDEKAWKKEAMTYKDIRSEIGLGDEASFKGLPYKWTETDKEETESKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQAMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFYKPKSDGSLGPIVKKCKVIDKISLAVPVHGGEGATANANGSMIRVDIFRVKEKNNKHSYYAVPIYVADTVKDKLPNKAIVAKKNYDEWLEMKKEDFVFSLYPNSAVYIGGKDIKMNVISGCTLELEKTMRDTILYYKGLDISPGALKIINHDGTYQQRGLGIKSLPFIEKYEVSVLGDLVKATYRPRETFNHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 1103
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1103
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MDTKELKYVVGLDIGITSVGWATLLLDSQDEPVRILDLNSRIFDKAEVPKTGASLAAPRRMARGVRRRLRRRKFRLHRVRQYILRHHILDKAGLECLYKPKTDIDIFALRTAGLDRLLEPEEWARILLYMAKHRGFKSNRKSAAVAGSDDGVMLKAIQQNKEVLSKYRSVGEMFDKDEKFSDHKRNKGGSYEFTVARSMLEDEIKLLFEKQRDFGSAFAEKDAEEEYIDLFSAQRNFDEGPGGDSPYGGNQIEKMIGLCTFEGKNGEKRAPKASYAFMATNLWQKINQIRIIEKGTERPLTAEEAGKIYEKAWNKEAMTYKDIRSEISLGDEASFKGLPYKWTETDKEETEGKAKFSWVKEYHTLRKVLDKVEKNRILQLSHDDIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEETDLDSKDIDVLIEKLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENEWKVRHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKIIDKINLSVPVHGGKGATANANGSMIRVDIFKVQEKNGKHSYYSVPIYVADTVKSELPKKAVYRRPYDEWPEMKEADFAFSLYPNDAIYIGGKEIKMTAMPGCTLAIENHVKDDFFYYKGFDIATGAMIVINHDGTYKQRGVGIKQLPLIEKYEVSVLGDLVKAMYRPRETFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 510
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..510
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 LHDGNYAEVDHILPYSRSFDDTYRNKVLVLEKENRDKGNRTPMEYLADKPERKEKFIAWVKTVIKDSKKREHLLRMKYGRDEEAEWKQRHLQDTQYISRFLYNYLRNTLKLAPGYTDRKRRIIPVNGAVTGYIRKRLDIRKIRENGDLHHAVDAVVIAVTTQGMIQKVTRYSQIRENPKLIDKKTGEVLTAKEFHNKDNFPEPWPRFRQELEARVSEDPEEAIRRLRLPAYENVGEIKKPFISRMPRRKVRGAAHEETVRSGKLREDGYTILKTDLSKLKLENGEIKGYYRPESDRLLYEALKKRLEAFGGKGEEAFKEPFYKPKADGTPGPLVKKVKIIEKSSLNVPVHKGEGVAYNKIRIRIDIFGVNEKGKMAYYFVPVYVSDTVKRELPCRAVVQDKSYENWKMMDDKDFLFSLYPNDMIHVVAKRDLSFTAAEGSSLAPKIKTKDAYVYYKGADINGGTITVINHDNSYGIKSMGIKTLLQMEKCEVDILGNISVVKQEKRQGFR
		
	
	 
		 
			 735
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..735
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 DKVEKNRILQLSHDNIDNIAYIFSVYKNDDKIREALEGTDLDSKDIDVLIENLGTFSKFGHLSLKACYKILPYLEQGMVYSDACTAAGYDFRKSAQGSIADIPNPVVKRAISQTMKVLKAIKQKYGCPPVEIHIEMARELAKSFDERQKMTKSIEENQSHNERIKERLQKEFNVPYPSGQDIVKLKLYEEQNETCAYSQKHIDAAKLFHDPNYAEVDHIIPYSRSFDDTYNNKVLVLTAENRQKGNRTPMEYLSGDEARKKQFVAWVKSDIKKPRKRENLLREKFTADAENDWKARHLQDTQYISRFMLNYLQNNYELTPGNTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRENGDLHHAVDAAVIAAVTQGVVNSVSKYSKRHELQYHVDEHGNCVDLVTGELMGDAFKENHKIKGFPEPWPQFRAELEARVSENAAEAIRILKLPTYSPDEEIKTPFVSRMVRHKTTGQAHEDTVRGKSNVADNVYVKKVALTELKLKDGEIEGYYNPSSDRLLYEALKKRLEQFGGKGKDAFKEPFHKPKSDGSPGPIVKKCKVLDKINLAVPVHDGKGITKNAGGSMVRVDVFKVKKSNGGHQYYLVPIYVSDTVKERLPNRAVMAHKEYDEWKIVDDKDFVFSLYSNDLLFIGGKEIKLNGTGGDTLHQGIMVQNVYLYYRGLNIAAGTISVEDHDSKYIQESLGVGRVPVLEKYEVSVLGDLIKAPYRPRETFKHKAQRSK
		
	
	 
		 
			 594
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..594
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MEIHIELARELAKSAKERTELEKAMKDNQSRNEKIKTKLHELNVMQPTGLDIVKYKLYEQQQGDCAYSQKKFDVNRLLHDPTYAEVDHIIPYSRSFDDTYRNKVLVLTKENRDKGNRTPMEYFQDKPERKEAFINWVKRTISDGKKRNNLLRVNYSADAEKEWKDRHLQDTQYINRYLYNYLKRHIELKEGYTDRKRRIIPVNGAVTAYVRKRLGISKIRETGDLHHAVDAVIIACVTQGVVNKISRYSKIKELRQFMTADGTVVDKETGEVLQTANPRKTDPFPEPWPKFRQELEARVSDNPAEAIAALGLPTYKGIVNISAPFVSRMPNRKVHGPAHMETIRSAKMQQDGYTMVKTELTNLKLKDGEIEGYYNPSSDKILYDALKRRLEQFGGDGNKAFKDPFYKPKSDGTPGPEVKKVKIMTKSSLNVAVNQGKGVADNGSMVRIDVFGVEEKGKNAYYFVPIYVADTVKETLPNRAVTRGEPYNNWKIMKDEDFLFSLYPNDLIYIESLSPVSFHTVKGCTLVPKIERKEMLLYYRKAGISTASITVLNHDNTYVKESLGIKTIGKLQKCTVDILGNVHYVQKEKRVGFK
		
	
	 
		 
			 1120
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1120
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MNKSVKFGLGLDVGIASIGWATVALDEKGEPYKLLNLGSRIFDKAENPKDGSSLAMQRRQFRSQRRLIRRRRHRLDRVIFLFQKIGLCTNDELNKLFQTPAPKNVYELRVDALDRKLDKQEWIRVLYSVLKHRGFKSNRKNAKSEDGLLLKAIQSNEEIIFNNGYRTVGEMLFKDPLFTNSKRNKGGSYKNCVSRISIQKELDLLFEKQREYGNEFTSDYFKESFLNIFLAQRNFDEGPGAPSCYGGNLIEKMIGYCALKKDKKRAPKASLSFALFSFWSKINNIRYYDSNRCKEYSISTEQARKVLQKALIKSDLNYSDIRKIIGLDDGCYFKDITYTSKKSKKTKKKQQAKNNNESYLSIDGLTLVEDVLTPEKDANEQSVDTILDIEKKSKIKFFNSFISIKKAANGMLDHLNPFDPEDRKIFNRISYAFTVSKNDDGIAGYLNEIDISAEIKESLINNLDGFSQFGHISEEACEKLLPFLENGCDYTSACVEAGYVSSSDDVVGKDLLPARSSELDDIVNPVVRRSVSQLIKVVNSIIRENGKPEYINVEFARDLARSFADRREITKEQEDRKAHNEKVRKIIEETFGRARASSKDILIYKLWMEQESKCIYSGKHIDAHRLFEPGYVEVDHILPFSKSFDDSMTNKVLVFKEENQNKANRTPLEYMRASKPMYVDSYLAMVKFLYKSNFKKLQNLTTEFCGNDREEWSTSNLNDTRYIAKFIHKYIKDHLYPAKTGIKRVRAVNGRITSLLRHFWGIKKIRENGDLHHAVDAAVISVTTDMIIKKFSEASKRHEEYDEKIMVEKPWEMFVDEISARISENPADQVERLGLSTYSDEEKSSLKTPFVSRMPRHKVTGSVHDSTLRSPVLLKQGINAYVSKREINDKLLKVFDDKKCEFFNMQLDAKFYASLKSYLEDKNENKGEFHKIKKDGSLGPVVRKVKVVENCSSGVFLNNGKAFAKNGDMIRIDVFQVKEGKDKGFYFVPIYVADKVKDKLPSRAVIQGKDPKDWKEMKDEDFIYSLYPNDLIYFSSKKIVGFKNNNKSSEILGVDMSEGYLYYTGADISTASINVDFVDNSFSKHGLGVKTLKEFRKFTIDVLGNIHEVKKEKRLVFGRK
		
	
	 
		 
			 1078
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1078
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MNYRLGLDIGITSVGWAVLEHDSSEEPFRIADLGVRIFDRAEHPKDGSALALPRREARSSRRRIRRHRHRLERIKALLESQGIITIEKLQEVYHGSKELTDIYELRCLGLDNLLTQEEWARVLIHLAQRRGFKSNRKKEIKENKKEKNEDGKLLAAVRDNQALMQEKNYRTIGEMFYRDDKFSLNKRNKSELYSHTVGREQILDEIAQLFTAQRRLGNSYAGEKVEQLYTDIVSRQRSFDEGPGTPSPYAGNLIERMRGKCTFEKEEPRAAKACYSFELFNLLQKINSLRIDDKNSASRPLNKEERQLLIQSAHEKADIKYTDLRKKLQLSPEQRFNTLSYGRDDVEEIEKKNKFNYLKAYHDIRIALDKVSKGRIKQLPVEHIDMIGEILTLYKNEDRITSKLRKTGLTEYDIEELLSLSYSGFGRLSLKAIKNILPYLQEGHIYSEASTLAGYNFRGHDNVVKQMYLPANNEQLQDITNPVVRRAVSQTIKVINAVIRKYGSPQLICIELSREMGKNFFDRKRIEKQIKENTDLNDAVRNKIIEYGHLNPTGLDIVKMKLWQEQDGRCAYSGEPISIQDLFDAGIADVDHIIPYSVSFDDSYANKVLVKSSENRQKGNLLPLEYMKNNPNKQEKFIVWVNTNVRNFRKQQRLLKKTITEEDRNKWKERQLNDTKYISRFMLNYIRDYLEFAPAENIGKRKVISVNGNITAYMRKRWGLKKDRLAGDLHHAQDAVVVACVTEGMIQKITRYSQYCEAKNNRSHFVDYETGEVIDTLRNRFGADFVEPWDNFKIEMVSRLSDDPALRIDAYKLDNYLDLKDIKPIFISRMPNRKNKGAAHQETIRSSRLTGEGLVVSKINITKLKLDADGEIANYYNPKSDMRLYNALKNRLQQFNGNGEAAFKEPVYKPAAPGKTISPVKKVKVIDKSNLNVAVGKGVAANGDMLRIDVFKKGDGYYWVPIYVADTVKETLPNKACVHSKPYELWKEMDDNDFIFSLYPNDLIRFIPNNGEEAFMYYIKAGISTASITVESHDRSQSIPSLGVKTLKILEKWNVDVLGNRTLVKNEKRQYYPGQTTR
		
	
	 
		 
			 560
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..560
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 GMDIMKLKLYEEQKGICLYSQKVMDIERVVKDGKYAEVDHILPYSRSFDDSMANKVLVLTSENQHKRNRTPMEYLQDDPVRLHRFVENAKSVVHNPRKLANLLKENFNPQVMKEWKERNLTDAKYISRFIYNFLNDHLLLADGKRKKRILAVNGVITAYIRKRLGINKIREDGDLHHAVDAVVIASITQGVIARATKYSQWQEVFRHNSSPDKQIIDYETGEILTGDSFKEFVDSRFPEPWPMFRKELEARAGKNPRYELEHLNLSTYSPEEIENIKPAFVSRMPTRKVTGSVHDETIRSPKLRDEGFSIVKTDLTKLKLTKDGSAIADYYKPESDKLLYEALLNRLQKYDGKADKAFAGDFYKPKADGTMGPLVKKVKTMSASTLNVGVNGGKGIANNGGMVRVDVFYIPEGKEKGYYLVPIYIADVKKEKLPSKAIVAQKSYNQWKEMDDCYFMFSLYPNDLIYIEKNDDIKLSLVKQYEGKSSLQKNIVDKHHGYYYYRKTGINTASISIIDADNVYTIPSLGVKGLKLLRKCEVDIFGNITLVGKEKRTDFSAMRK
		
	
	 
		 
			 865
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..865
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MEKDKKRAPKASLSFALFSFWCKINNIRYYDLNKRKECSVSPDEAQKVLQKALIKSDLNYSDIRKILGLDENCYFKDIQYFSKKSRKTKKKAQIKNKSDLVIDGLMQVEDTSTTSKDANEQAADNIYDIEKNSKIKFFNHFISIKKAAKGMLDNLNPLDPNDRKIFNRISYAFTVSKNDAGIADYLNEIDISSDIKESLINNLDGFSQFGHISEDACEKLVPFLEHGMDYTSACIEAGYISSSDDVVGKDLLPARSPELDDIVNPVVRRSVSQLIKVVNSIIRESGKPEYINVEFARDLARSFADRREITKEQEERKALNEKVRKIIEETFGKSRVSSKDVLIYKLWMEQESKCIYSGKHIDANRLFETGYVEVDHILPFSKSFDDSMTNKVLVLKEENQNKGNRTPLEYMRALKPEYVNTYLAMVRLLYKSNFKKLQNLTTEFCGKDRDEWSSSNLNDTRYIAKFIHQYIKEHLYPAKTGTKRVRAVNGKITSLLRHYWGIKKIRENGDLHHAVDAVVISVTTDKMIKGFSEASKRHEEYDETMAVEKPWEKFVDEISARISENPAEQIESLGLTSYTDEEKAQLKTPFVSRMPRHKVTGSVHDSTLRSPVLLNQGINAYVSKKQVNDKLLKVFDDKKCEFFNIESDAKFYASLKSYLEDKNENKGEFHKIKKDGSIGPVVRSVKVVENCSSGVFLNNRKAFAKNGDMIRIDVFHVKEGKDKGFYFVPIYVADKVKNILPNKAVVAGKNVDEWKEMKEDDFIYSLYSNDLIYFSSKKFTSFKNNNKSAKIVAVDMCEGFLYYTSADISTASINVDFVDNSFSKHGLGLKTLKEFRKFTIDVLGNIHEVKKEKRLGFRKKERNVS
		
	
	 
		 
			 1106
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1106
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MRYVLGLDIGIASVGWAVLELDSFDEPFKIIDLNSRIFTKAENPQDGSSLAKPRREARGNRRRLRRRRHRLDRIKHLIYVVGLMSKEGYDKLYTSGFDKDVYTLRAEGLDRSLSAAEWTRVLIHIAKHRGFKSNRKSTTVAGEDGKVLQAVKENQEILSKYRTVGEMFHNDDKFKSRKRNTTDSYILCVSRHMLKDEIKALFTAQRSFNNPFTDEKFEAKYIEIFESQRAFDEGPGSESPYGGNQIEKMIGQCTFEDGEKRAPKASYSFMRFNLLQKVNHIRIKSSSATRALSEEERSIIIALAYKSPNFTYGSIRKAIKLPYDMTFSDVYYKYEKGLSEEELIDKNEKSNKIKSLEPYHTIRKALDKVYKNRIEELSEDNINDIAYAFSVYKTNAKISQKLKECGIDNKDIEALINNLGTFAKFGHLSVKACKKINKYLETGMTYDKACEAAGYDFKGHCGEKTKFLSGAADEIKEIPNPVVKRALSQTIKVINAVVRKYGSPVEVHVELAREMARSKKDRDKINSIMKDNQAANDRIRGILKNEFNINNPTGIDILKYRLYQEQQGICVYSQKVMDLERVMKDGKYAEIDHILPYSRSFDDSYNNKVLVKTEENRLKRNRTPYEYMQDNEVKYKGFCEIVKSIIHNPTKVSNLLRENYNPQLVKDWKARNINDTRYISKFVYNFLNDHLLLADGMRKRRIIAVNGAVTGYIRKRLGINKIRANGDTHHAVDAVVIACVTQGVISKVTKYSQWQEVFYKNNNTGKLVDYETGEIITKDNFDEFIDSKFPEPWPLFRKELEARAGTNPKYEIECLRLDTYSPEEVTSLRPMFVSRMPNRKVTGQAHQETIRSSRMANDGMTVSKVPLTSLKLSKDGQSIEGYFSPESDRLLYEALLNRLQGFGGKADKAFTEPFYKPKNDGSKGPIVKAVKITAPSTLNVRINNGKGLADNGSMVRIDVFHITAGKGAGYYLVPIYVADTKKDKLPSKAIVAHKKYDEWKLMDEKDFVFSLYPNDLIYVEKKGNIELSLDKKIEKDSTLPKKISSPQGYFYYVKAGIGDGSVQIKSHDGVYLLPSMGVKTLKLLRKCVVDELGNISFVGKEKRQHF
		
	
	 
		 
			 1014
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1014
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MRILGLDLGIASCGWALIDQAKDGEEGRILALGVRCFDAPEDSKDRTPNNQARRQHRGLRRVLRRRRQRMQELRHLFLAHGLLASAGPDALALPGIDPWAMRAEALDRALAPCELAVALGHIARHRGFRSNRNQRSNEAEDRTMLAAIAARQERTGHYRTIGEAFARDPEFARRKRNRDGDYGRSILREEHEREVRLIFARQRALGSQCATEALEQAFTDIAFFQRPLAASEDRVGPCPFEPGERRSARFAPSFELFRFLARLTTLRIGTRREERALTAEEIARAEQGFGTQQGMTFKRLRKLLNLAEAEGFIGISPEDEGRDVVNRSPGNGCMRGSAALRQAIGEGAWLRLLSTPERLDAIAFVLSFAAAKEFPERLAALGIEEDVIAAVLAGVEQGMFDHFAGAGHISAKACRKIIPGLRRGLVYSEACQEAGYDHARRPETSLSDVANPVARKAIGETLKQVRAIVAEYGLPERIHIELARDVGKSAEERAEIARGIEKRNRERDRLRRIFVETVGREPAGSEDMLRFELWLEQAGRCLYTDHCIPPDAIVAADNRVQVDHILPWSRFGDDSFANKTLCFATANQEKRGRTPFEWLGADQERWNRFVAVVEGCKGMKGRKKRIYLLKDAVSSEEKFRTRNLNDTRYAARIVLEHLAHFYPEDGSRRVFARPGALTDRLRRGWGLQDLKKKLEPDGEKRHEDDRHHALDALIVAATSESALQRLTRAFQEAETRGSHRDFSALTSPWPGFVDQAQEAFKTILVSRAERGRARGEAHEATIRQVRKDEDGPVVYERKSVEALTEKDLARVKDPERNAALIESLRAWIAAGKPKASPPLSPKGDPIAKVRLRTDKKPAIEVRGGVAERGEMVRVDVFRARNRHGRWEFYLVPIYPHQVADKVRWPTPPDRAVQGNTPEEQWPVMDAGYEFLFSLHQRSFIEVEKRDRTVITGYFMGLDRHTGSIAISTPHSTKALARGIGARTLMRFEKFRVDRLGRTFAVRQETRTWHGVPCT
		
	
	 
		 
			 1019
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1019
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MAGRHLQDNLILGLDLGIGSCGWAVIDETRASDRIVAMGARTFDVPETDKKRTPTNQLRRQHRGLRTVIRRRRQRMNALRRLLSDAGLIADDRKGAIKIPGLDPWSLRADGLERKLTGPELAVALGHIAKHRGFKSNSKRDRGANAPKDSSEMLSAIDATRERMKSFRTIGEMFAKDPAYAIRKHNRDGDYTRSILRDDQEQEVRLLFDRQRAANNRLATEELERKFIDTAFFQRPLADSEDKVGDCPFELGETRAAKRCYSFELFRFLSRLTAQRIQSSSGERPLTALEIDAASKDFGAFRGMTFKRMRKLTALSDDYRFAGVPFEEEGKRDVVTRAGDLAAGTYALRKVLGSAWQTLLAIPDKLDGIAFVLSFREDVKSIQTGLDDLRIEPVIRDALMKGVRDGDFGDFKGAGHISAKACRNIIPHLKQGLVYSAACEASRYDHAKRPETDPAKIGNPIARKALTEAIKQVRAIVQEYGLPGRIHVELARDVGKSKEERDKIRSGIERRNKQKDWLREQFVATVGKEARSGEDMLRFELWREQNGRCLYTDREIHPNAIVASDNSVQVDHILPWSRSGDDSFVNKTLCFASANQEKKGRTPFEWFGKDEQRWAHFVAGVETNKSMKGRKKRNYVLRDASLLEEKFRPRNLNDTRYACRLLADALARMYSENSRRRIFARPGPLTDRLRRGWGIQDLKKDAEGNRVDDDRHHALDALVVAATTEGALQKLTRAFQEAEKIGAHRDFARLDPPWPEFVVEARAKLLNVFVSRAERRRARGEGHGATIRQIIGTDGNQIVYERKSVEELTEKDLARIKNPERNAKLIEALREWIAAGKPKDRKPLSPKGDPVAKIRLQTNKKADVLIRDGAAERGEMVRVDVFRKQNKKGAWEYYVVPIYPHQVANFVEWPTPPMRAVQAGKPEEGWPEISTTYEFCWSLYPLNFIELVKPDGEVIEGYLRGLSRSTGAFTISPHHTKEETRVGIGARTLSSIRKFSIDRLGGRFEIPRETRTWHGVVCT
		
	
	 
		 
			 1041
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1041
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MEIREDVSLGIDLGIGSCGWAVIRQSGNNGEIIALGVRTFDVPETDEKRTPTNQLRRQFRGMRRVLRRRRQRMNAIRGLFAKTGLIDEPGPDALAVGLDPWQLRADGLERALSPIELAVALGHIARHRGFRSNSKRDRGANASKDSSAMLEAIDATRDRLGRWRTVGEMFARDPYYAGRKRNRDGDYARSVLREDQEHEVRRILARQRQLGAFSDNAFEARFLDLAFSQRPLADSEDTVGACPFEPEEKRAAKRARSFELFRFLARLTALRVGGRPLTAEELTAAAAEFGGQRGMTFKRLRKTIGLDPGERFDGLPPDDEGRRDVVNRSSSNGCMQGTAVLRAALGDTAWRSLLMAPEKLDRIAFVLTFREDLGSIRAGLEDVGLDPVVLDSLMTAAVQGDFADFRGAGHVSARVCRAVIPHLLQGKTYDKAMRAAGYRHTDRERPILAGLSFHDSVKAQVAWAADRIANPVARKALTEALKQAAAIIHEYGLPGRIHVEVARDVGKSKDMRDEISRGIERRNRQKDRLREEYCETVGRQPAGADDLLRFELWKEQNGRCLYTDQPISPAALVASDNSVQVDHILPWSRSGDDSYLNKALCIASANQEKKGRTPFEWLGPDEARWAAFAAGVESNRALKGLKKRNYLLRDASVLETKFRPRNLNDTRYACRLLADALAAFYPADDTIEEPQGPHRNRRRVFTRPGALTDRLRRGWGLQRVKKDDAGKRIADDRHHALDALIVAATSESALQRFTRLFQDAEAKGSHRDFSRLDPPWPGFIQEAREKLAAVFVSRAERRRARGAAHAATVRQISDRDGVPVVYERKAIANLSDRDLDRIKDADRNARLVGSLRAWIAAGSPKDAPPLSPKGDPIRKVRVATGKKPDVLVRAGAADRGVMVRVDVFRKQTADGSQGFFLVPIYPHQVGDPAGWPAPPDRAVAGGRDEADWPVIDSTYAFLFAVYPLSFLELVKPDGEIVEGYFRSLDRSTGAMTISPDWTKAQIRKGIGTRTLASLRKFTVDRLGRRYEVRRETRTWRGAACI
		
	
	 
		 
			 1016
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1016
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MRILGLDLGIASCGWALIDQAEEGEEGRVLALGVRCFDAPEDSKDRTPNNQLRRQHRGLRRVLRRRRQRMRDVRLLFLAHGLLASARADALALPGLDPWALRAEALERALAPQELAVALGHIAKHRGFRSNRKRLANEAKDSKKMLAAIATRQERTGRFRTIGEAFARDPEFARRKRNRDGDYTRSILRSEQEHEVRVIFERQRALGSRFATEDLQDAFAGIAFFQRELAGSEERVGFCPFEPEERRAAKRSYSFELFRFLARLTALRVGTRREERALSAEEIARAAEGFGAQQGMTFARLRQRIGLPDGVGFAGIPPEEERKRDVVNRSAGNGCMRGSAALRQAIGEAAWLRLLTTPETLDAIAFVLSFAAAEEFPRRLAALGLGEEVVAAVLAGVEQGMFDHFSGAGHISAKACRAIIPGLRRGLVYSDACREAGYDHARRPATSLADIANPVARKAIGEALKQVRAIVAEHGLPDRIHVELARNVGKSAEERQEIERGIEKRNRERDRLRQVFVETVGREPAGAEDMLRFELWTEQAGRCLYTDQCIPPDAIVAADNRVQVDHILPWSRFGDDSFVNKTLCFASANQEKRRRTPFEWLGADPARWERFVAAVEACKGMKGRKKRIYLLKDAASVEEKFRARNLNDTRYAARIVLEHLARLYPEDGSRRVFARPGALTDRLRRGWGLQDLKKTLEPDSEKRREDARHHALDALIVAATSESALQRLTRAFQEAEARGSHRDFAALAPPWPGFVDQAREAFRAILVSRAERGRARGKAHDAMIRQVREEEGGPVVYERKAVEALTEKDLARVKDPERNAALIASLRAWIAAGKPKTTPPLSPKGDPIAKVRLATNKNVDVAVRGGAAERGDMVRVDVFRARNKRGAWEFYLVPIYPHQVADRERWPAPPDRAVQGNTPEEQWPVMDSGYEFLFSLHQRSFIEVEKRDGTVITGYFMGLSRNTGAINISVPHSTKDVVESIGARTLRRFEKFRVDRLGRVFAVGRETRTWHGVPCT
		
	
	 
		 
			 1021
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MDWGETVKSLGIDLGIASCGWALIETDVAQGQIIACGARTFDAPETDKERTPTNQLRRQFRGMRRVMRRRRQRMAQLRMLFQENGLLTDAKRDALRFPGLDPWQLRVAALDRRLTPEELAVTLGHIARHRGFRSNKKNQGNEAGDDGRVLKAAAANQEILSKYRSVAEMFDKDDRFARRKRNRDGEYTQSVNRIDLEHEARLIFSRQRALGSAHADVHLQEKFAELAFNQNPLADSEDKVGFCPFEKKERRAAKRAYSFEVFRFLSRLNALRIGDARQERALTEAELAAAMEGFGSQRGMTFARLRKLIGLPDSEAFRDVPRDEEGGRDVVNRSAGNGCMQGSATLRAAIGEHNWKTLLQRPEKLDEIAFIITFRATPESIEKGLFEAGHDPDMTHAIMAAVEKGAFASFTGAGHVSAKACRAIIPGLQRGLVYSAACKATGFDPTARPVTEISSINNPVAKRAVFEALKQVKAIIAKHGKPDRIHIEMARDVGKSKEERDKITSGIEKRNKERNTLRAAFNDTVGGEPSGPEDMLRFELWTEQKGRCLYTDQAIPPSAIRAKDNSVQVDHILPWSRFGDDIFINKTLCFAKANQEKKGRTPFEWLKDDPERWAKFVACVETNKGMKGRKKRNYLLRDASAAEEKFRSRNLNDTRYACRILMEHLAREYFEGTKHMVVGRPGALTDKLRRAWGLQDLKKVLEPDGEKRKHDDRHHALDAIIVAAITDSAVQRLTQAFKESEDRGSHRDFADFPPPWPGFIEDVRRHFREILVSRAERGRARGEAHAATISQLKQTDDGPVIYERKAVDKLTLKDLERVKDPDRNAALIAALRAWIEAGKPKSTPPLSPKGDPIRKVRLITTDKPAVAVRGGNAERGEMVRVDVFRKANKRGVFEFFLVPIYPHQVADEKEWPAPPNRAARAAPTEDQWSEITAAHEFIFSIGPRTFLEVEKRDGTIIDGYFMGMDRATASIAISAHHSTKNVKKSIGVLGLKRFEKFRIDRLGNRHAVPQETRTWHGAVCT
		
	
	 
		 
			 1021
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MDWGKTLKSLGIDLGIASCGWALIETDVAQGQIIACGARTFDAPETDKERTPTNQLRRQFRGMRRVMRRRRQRMAQLRMLFQENGLLTDAKRDALRFPGLDPWQLRVAALDRRLTPEELAVTLGHIARHRGFRSNKKNQGNEAGDDGRVLKAAAANQEILSKYRSVAEMFDKDDRFARRKRNRDGEYTQSVNRIDLEHEARLIFSRQRALGSAHADVHLQEKFAELAFNQNPLADSEDKVGFCPFEKKERRAAKRAYSFEVFRFLSRLNALRIGDARQERALTEAELAAAMEGFGSQRGMTFARLRKLIGLPDSEAFRDVPRDEEGGRDVVNRSAGNGCMQGSATLRAAIGEHNWKTLLQRPEKLDEIAFIITFRATPESIEKGLFEAGHDPDMTHAIMAAVEKGAFASFTGAGHVSAKACRAIIPGLQRGLVYSAACKATGFDPTARPVTEISSINNPVAKRAVFEALKQVKAIIAKHGKPDRIHIEMARDVGKSKEERDKITSGIEKRNKERNTLRAAFNDTVGGEPSGPEDMLRFELWTEQKGRCLYTDQAIPPSAIRAKDNSVQVDHILPWSRFGDDIFINKTLCFAKANQEKKGRTPFEWLKDDPERWAKFVACVETNKGMKGRKKRNYLLRDASAAEEKFRSRNLNDTRYACRILMEHLAREYFEGTKHMVVGRPGALTDKLRRAWGLQDLKKVLEPDGEKRKHDDRHHALDAIIVAAITDSAVQRLTQAFKESEDRGSHRDFADFPPPWPGFIEDVRRHFREILVSRAERGRARGEAHAATISQLKQTDDGPVIYERKAVDKLTLKDLERVKDPDRNAALIAALRAWIEAGKPKSTPPLSPKGDPIRKVRLITTDKPAVAVRGGNAERGEMVRVDVFRKANKRGVFEFFLVPIYPHQVADEKEWPAPPNRAARAAPTEDQWSEITAAHEFIFSIGPRTFLEVEKRDGTIIDGYFMGMDRATASIAISAHHSTKNVKKSIGVLGLKRFEKFRIDRLGNRHAVPQETRTWHGAVCT
		
	
	 
		 
			 1021
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1021
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MDWGKTVKSLGIDLGIASCGWALIETDVAQGQIIACGARTFDAPETDKERTPTNQLRRQFRGMRRVMRRRRQRMAQLRMLFQENGLLTDAKRDALRFPGLDPWQLRVAALDRRLTPDELAVTLGHIARHRGFRSNKKNQGNEAGDDGRVLKAAAANQEILSKYRSVAEMFDKDDRFARRKRNRDGEYTQSVNRIDLEHEARLIFSRQRALGSAHADAHLQEKFAELAFNQNPLADSEDKVGFCPFEKKERRAAKRAYSFEVFRFLSRLNALRIGDARQERALTEAELAAAMEGFGSQRGMTFARLRKLIGLPEGEAFRDVPRDEEGGRDVVNRSAGNGCMQGSSILRAALGEHNWKTLLQRPEKLDEIAFIITFRATPESIEKGLFEAGLDPDMLHAIMAAVEKGAFASFTGAGHVSARACRAIIPGLQRGLVYSEACAAAGYDPTARPVTEISSINNPVAKRAIFEALKQVKAIIAKHGKPDRIHIEMARDVGKSKEERDKITSGIEKRNKERNTLRAAFNDTVGGEPSGPEDMLRFELWTEQKGRCLYTDQAIPPGAIRAKDNSVQVDHILPWSRFGDDSFINKTLCFAKANQEKKGRTPFEWLKDDPERWAKFVACVETNKGMKGRKKRNYLLRDASAAEEKFRSRNLNDTRYACRILMEHLAREYFEGTKHMVVGRPGALTDKLRRAWGLQDLKKVLEPDGEKRKHDDRHHALDAIIVAAITDSAVQRLTQAFKESEDRGSHRDFADFPPPWPGFIEDVRRHFREILVSRAERGRARGEAHAATISQLKQTDDGPLIYERKAVDKLTLKDLERVKDPDRNAALIAALRAWIEGGKPKSTPPLSPKGDPIRKIRLITTDKPAVAVRGGNAERGEMVRVDVFRKANKRGVFEYFLVPIYPHQVADEKAWPTPPNRAARAAPTEDQWSEITAAHEFIFSIGPRTFLEVEKRDGTIIDGYFMGMDRATASIAISAHHSTKNVKKSIGVLGLKRFEKFRIDRLGNRHAVPQETRTWHGAVCT
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MVGANIREGLILGIDLGIGSCGWALINDAADDDRIVALGVRTFDVPETGKKRTPTNQLRRQHRGLRTVLRRRRQRMNDIRSLFKNAGLLEGDGKTALKIGTLDPWRLRAEGLDRKLTGPELAVALGHIAKHRGFKSNSKRDRGANAPKESSEMFKAIAETVKRMKNYHTVGEMFAKDPEYAIRRRNRDGEYTRSILRDDQEREVRFLFDRQRAAGNRLATEELEQAFIAKAFTQGALADSWDKVGRCPFEPDQPRAAKHSQSFELFRFLSRLTALRLQSAGGDRELTPEEIKSASTNFGGKSGSMTFKRLRETLHLDGNVRFDGIPLDEEGSRDVVNRGSGNGCMKGTKALRDALGDAGWNAFRDKPEILDNIAFTLAFREDLASIRTGLAELGLEPLILDALMAGVEHGDFSSFKGAAHISAKACRAVIPYLLRGLVYDKAMAQAGYRHTDREGPLLEGETLHANIKRQIEWASERITNPIAKKALIEALKQVGAIVGEYGLPERIRVELAREVGKSKEERDEIRFGIDKRNKERDRLLKLFREEVGAEPQGQDMLRFELWKEQKCRCLYCDQSISPNSVVSSDNAVQIDHILPWSRSGDDSFVNKTLCHAKCNQEKKGQTPFEWFGKDEARWAAFSAGIENVKGMKGRKKRNYLLKDAKVLEEKFKPRNLSDTKYATRLLLDALASWYPDDVRAVSAKASEKANVHWFDAENSPRAKVRVSARPGPLTNRLRIGWGVQDLKKTMEPDGEKRKSDDRHHALDALIVAATSPSMLQQLTMASQKEERRGGHRDFSALQLPWPNFIKELRAKFDKIFVSRAERRRARGEAHAAMLHQIVEVNGEQLVYERKSVDALSEKDLQRIKDPHRNVQLIESLRVWIAAGKPKGQRPRSPKGDEIRKVRLESDSRPGVLVRRGLGGDKCGVADRSSIVRVDVFENTDEKSRSRYQFVPVYAHQIVEDHPPDRVFKLKTDYDKWSTISPNAPFLFSLYPMCFIEVSWKERGEKLPTHIEGYFRGIDVNDGRIALSDHRSKDSNAKELQWRLSPTTLMEMKKIQVDRLGRRFDIRSEKRSWRTRQSAAS
		
	
	 
		 
			 1020
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1020
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MTLTLGLDIGTNSIGHALVETDEQGNVISLKHIGVRIFSDSRTDKEKKPLNEARRTARQARRQRERKKSRMKAVLRVLREHGLDPQDSLLESPYAARAAALTGPLSRSQVGRAIWHIAKHRGPRLVRKDDKEQGVIKEGIRSLETEMLAQKARTYGELLERIRLNGGSVRLRANSEGSYNRYPSRQVMEAEFNHLWESQVPHHPEVMTEALRERLITAIFYQRPLKPVYPGRCTLEPDEYRMPKAMPMAHEFRIRSEVANLTLKQGDEVRTLTANERQIVVDGLLNSEKLTFTAIAKLLGFRAGVKFNLEGDDGDGGKARNYLIGDLTSSKIRSVWPNFSKMPENMRLSLILALLDIDDELELKCKLRSDFGISPEVVDQLSSLMLPAGYINLSQKAVRAVLPYLQQGMGYAQACAAAGYHHSDHRPEELTPILPFYNELPGMKRYLGQEQKGKPGRISNPTVHVALNQVRKVYNTLVEVFGVPDCVNIEVTRELKQTAKQKIAANKQNAANKKVRDAFKEKFPERANSDQDLVRWRLWNELPEERKVCVYSGKEITLNDLFSPRVEIDHIIPHSISFDNSPSNLVLCAQGANRLKTNKTPHEAFAPGLHKEFNWSAIEQRVFELAADKCGTWAKKKLRFKPDYLDVGGDFATRQLNDTAYLSKVVRIYLGHSCPKVLAVRGAVTAICRKEWGLDRLLRDTVSDHADLFCLSSVKSTGVFMAPHHVTGGSHDIREDCSVNKLLKFGAEVVRVDPIGRFQTPGEIRRIEPRGPKVNFQNLRTTTRKPLTSLTANSISQIKDDGLRTKITAHIKEVNPKLLTDTLNREAKVELSRLLGEFGQKHSVGRVRIVANKSGVIVRHGAANQHTKVLIADTNHHGDVVVRDGKVKMLLTTYAELNHPPEVEAGWTLKMRLHKGDMIRVPGYVYNKYPKKPNYGKDRSDHRHHAVDAFVIACITPSLLRKISRSIALSKYNQLHEFPEPYERFKQELKTHLRKLVVSNKLDHSISAPIFTETNYGFTA
		
	
	 
		 
			 1080
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1080
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MKGNFIMTINNVDKNINSFTRIALDIGTTSIGWALLKTDEKGEPLGIIDNGVRIFSSGRDDKTESPLNQKRQEVRTARRNRDRTTQRQKLIINTMIKIGLMPENKDERKKLELESPYELRNNALNEILPPYHIGRALFHLSQRRGFQSNRKSEDGNEGGAIKIAIAKTKQLLKENNSKTIGQYLYKRYKNNENTRIRNISDKNNKFEYDFYLHRSMLQDEFDRIWHKQAEQNNELFNDENYNRLKNVIFYQRDLKSKKEHIGYCTLFYTDKKLRCARAMPSFQRFRIAEQLIKLEYIQNGRGKKLVELSPELFKKFFDELASGKSLSFKQMKKQMLKAGVINDDRESFNLESETFKEININETANKLAVKKKKDNNNQPILPEFNNWDLQKQNNFIEILLSENDDEFVKTKLTNDFKLTDDIAQKCIDTQFASGYGNLCIDACEKITDFIIEQGLRYDQAVKEDEKEDEKEDKKEDKLPYYAKCLQEHCTGGHGDENTQENYENPYIKDVKVYGRIANPTVHVGLVQLQYVINDIISIHGKPNFATVEFANELKNNQKQKDIYKKNQKKNQAKNEIFKKEIEDLGEQINRDNMLRMRLWYELDENNINNRRCIYTGKQISSRMVLSSEVEIEHILPFSRTLDDSSANKTLSMRTANRYKSNRSPYDAFSESNDGCYDWDEIYTRAQKLPKNKKMRFNKDAMEKYKDSGSIKDRQLNDTRYLTKVAKKYLALIIPESERNINVIPGRLTAMLRGKWGLNHILQHENYGSSNKNRDDHRHHAIDAIVVGCTTRGMLQRVASKIGKNFERNDKLLADIATPWDNIINDVKKSIDKIIVSYKSDRYKQGRLHEESFYGKEADCFDKKGNKIENIIVASIRRPLSDFETSKKVDEIKDEKIKSEIKQDIAYIKGDIQKAVKNFASKKGIRRLKTIQVKENLIKIGDKKTKGYERYVIGGKNWCIDIYQKLNSDKWEGCVIQTHYANQNNFVPDWKKNNPTAKKIMRLHIKDLIITNDNKIMCLRKIDNSSAIHFYLHNESNVPKREKELRHKGNYLTGAVSKLQELDICKVDISPAGRIQKRIRK
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MYPYAIGFDIGITSVGWAVVALDGEDKPFGIINMGSRIFDAAEQSKTGASLAAPRREARSMRRRLRRHRHRLERIRHLLVAENVISQAELDALFEGKLEDIYTLRVKALDTAVSHADFARILLHIAQRRGFKSNRKSSTSKEDGELLAAVSANRALMAEKGYRTVGEMLLKDPQYSGSKRNKGGKYLATVGRDMVEEEVRAIFKAQREQGQAFAATELEEQYLEILLSQRSFDEGPGEGSPYRGSQIEKMIGKCTLEAGEPRAAKASYSFEYFTLLQNINHLRLICGGESRPLSDAQREFLIALAHKTKDLNFSRIRKELDIPADTTFNAVSYKSADGYEDAEKKAKFCYLKAYHQMKAAFNKLSKGHFDSLARQQKNELGRVLSTYKTSANIRPRLAAAGLSEMEIDIAETMSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGLKYNDACAAAGYDFKGYDSETRTRLLHPTEDDFADVTSPVVRRAISQTAKVLNAIIRERGNSPTFINIELAREMARDFTERSKMKKDMDENHARNERIMERIRTEYGKEHPTGQDLVKFKLWEEQHGECAYSQKHLSLKHLFDPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKVLVLAEENRNKGNRLPLLYLQGERRADFIVWVENSIHDYRKKQRLLKETITAEDEKGFKERNLQDTKTMSRFLLNYISDHLEFSDFSTGRKKHVTAVNGAITSYLRKRWGIAKIRENGDLHHAVDALVVVCTTDGMIQQLSRYSTLRECEYVQTEAGSIAVSMHTGEVLKRFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYANGDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALNDGIVVVKRALTDLKLDPKTGEISNYYMPQSDRLLYEALKEALKKHGGDAAKAFAAPFHKPKSDGTPGPVVNKVKLCEPTTLNVAVLNGAGVADNDSMVRIDVFRVENDGYYFVPIYIADTLKAELPNKACTRGKPYAEWREMDAEDFLFSLYPNDLIRVTSQKGLTLSKAQKESTLPDTYETKQEMLYYTSASINTAAVACRTHDNSYEIKSMGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEKEPRMAFCRK
		
	
	 
		 
			 1087
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1087
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MLPYAIGLDIGITSVGWAALALDGNERPCGIIGMGSRIFTAAEQPKTGESLAAPRRAARSARRRLRRHRHRNERIRSLLVSSGVVTPSELDSLFDGQLEDIYALRTRALDEQLCGAELARILLHISQRRGFRSNRKGGVSKEDGLLLDAVNENVARMQKHGYRTVGEMFFRDEVFKDHKRNKGGEYITTVKREMVADEVRAIFSAQLSLGSTAASEELENRYLDILLGQRSFDEGPGGNSPYGGSQIERMVGRCTFFPDEPRAARATYSFEYFSLLEKVNHIRIIRGGEVSKLTDEQRSRTIELAHMAKDVSYAKLRKELGLSDNELFNIRYPNDSTVEQTEKKEKLGSMKAYHQMRTEIDRISKGRFAMMPREQRNAIGTALSLYKTSDKIRAYLESAGLDELDIAAADSIGSFSKFGHISVKACDMLIPFLERGMNYNEACAAAGIDFRAHNAGERAMYLHPTEDDYAEITIPVVRRAISQTVKVLNAIIRKQGGSPTFINIELAREMANDFSERNKLKRENDENRAKNERLLERIKTEYGKRNPTGLDLVKLRLYEEQGGVCMYSLRQLSLEKLFAPNYAEVDHIVPYSISFDDSRKNKVLVLTEENRNKGNRLPLQYLTGQRRDDFIVWVNNNVKDPRKRKLLLKENLTDAEAAGFKERNLQDTKTMSRFLLNYIADNLEFAESRCGRKKKVTAVNGVITSYMRKRWGITKIREDGDLHHAVDAVVIACTTDAMIQQVSRYARFRECEYMHTSSGSIAVDSGTGEVLRTFPYPWHDFRKELEARLANDPARVINDLRLPFYAESGLPLPEPVFVSRMPERKVTGAAHLDTVKSPRELKNGLLIIKKPLTELKLKNGEIDGYYDPDSDRLLYNALRQRLIECGADAKAAFADGFRKPKSDGTPGPVVKKVKICESATLGVPVHGGKGVAGNDSMVRVDVFLAGGKYLLVPIYVADTLKPELPNRAVAAHKPYSEWREVSDDDFIFSLYPNDLICATHKKGIKLSVCQKGSSLPPTVVEKSLMLYYKGTDISTGAITCITHDHSYEARGIGVMTLEKLEKYTVDVLGEYHKVKKEVRQPFNMKRS
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					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
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							 organism
							 synthetic construct
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							 mol_type
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							 organism
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			 MIPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHQHRLERIRRLLLTENVISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSRTEFARILLHIAQRRGFRSNRKAETAKEDGELLAAVSKNRALMVEKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVGRDMVAEEVRAIFRAQRQLGQPFASEKLEARYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKATYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNADDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTSAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRERTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRERGCSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSTPKKQRLLKEKLTSEDEKQFKERNLQDTKTMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNNIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGVVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDRLLYEALKEQLMKYGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLHVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPSKACVAFKPYEDWKAMSDENFIFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQEMLYYISAGIAVAAISCRTHDAAYEIKSMGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEREPRMAFNRK
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MIPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARCARRRLRRHQHRLERIRRLLLTENVISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSHTEFARILLHIAQRRGFRSNRKSETVKEDGELLAAVSKNRALMVEKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVGRDMVAEEVRAIFRAQRQLGQPFASEELESRYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKATYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNADDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTSAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRERTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRERGCSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSTPKKQRLLKEKLTSEDEKQFKERNLQDTKAMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGVVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDRLLYEALKEQLMKYGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLHVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPSKACVAFKPYEDWKAMSDENFIFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQELLYYISAGISVAAISCRTHDAAYEIKSMGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEREPRMAFNRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MSPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHQHRLERIRRLLLTENVISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSHTEFARILLHIAQRRGFRSNRKAETAKEDGELLAAVSKNRALMAEKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVGRDMVAEEVRAIFRAQRQLGQPFASEKLESRYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKAAYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNTDDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTAAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRERTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRERECSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSMPKKQRLLKEKLTSEDEKQFKERNLQDTKTMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGAVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDRLLYEALKEQLMKYGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLYVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPGKACVAFKPYEDWKAMSDENFIFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQELLYYIGADISTASVAGRTHDNSYMTRGVGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEREPRMAFNRK
		
	
	 
		 
			 1084
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1084
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MYPYAIGFDIGITSAGWAVVALDGEDKPFGIINMGSRIFDAPKTGASLAAPRREARSMRRRLRRHRHRLERIRHLLVAENVISQAELDALFEGKLEDIYTLRVKALDTAVSHADFARILLHIAQRRGFKSNRKSGTSKEDGELLAAVSANRALMAEKGYRTVGEMLLKDPQYSGSKRNKGGKYLATVGRDMVEEEVRAIFKAQREQGQSFAATELEEQYLEILLSQRSFDEGPGEGSPYRGSQIEKMIGKCTLEAGEPRAAKASYSFEYFTLLQNINHLRLICGGESRPLSDAQREFLIALAHKTKDLNFSRIRKELDIPADTTFNAVSYKSADGYEDAEKKAKFCYLKAYHQMKAAFNKLSKGHFDSLARQQKNELGRVLSTYKTSANIRPRLATAGLSEMEIDIAETMSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGLKYNDACAAAGYDFKGYDSETRTRLLHPTEDDFADVTSPVVRRAISQTVKVLNAIIRERGNSPTFINIELAREMARDFTERSKMKKDMDENHARNERIMERIRTEYGKEHPTGQDLVKFKLWEEQHGECAYSQKHLSLKHLFDPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKVLVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRRDDFIVWVENSIHDYRKKQRLLKETITAEDEKGFKERNLQDTKTMSRFLLNYISDHLEFSDFSTGRKKHVTAVNGAITSYLRKRWGIAKIRENGDLHHAVDALVVVCTTDGMIQQLSRYSTLRECEYVQTEAGSIAVSMHTGEVLKRFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYANGDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALNDGIVVVKRALTDLKLDPKTGEISNYYMPQSDRLLYEALKEALKKHGGDAAKAFAAPFHKPKSDGTPGPVVNKIKLCEPTTLNVAVLNGAGVADNDSMVRIDVFHAENDGYYFVPIYIADTLKKELPNKACVAYKPYEQWKEMSDDNFIFSLYPNDLLRVTHKTKLKLTKAQKESTLPDTYETKQEMLYYISANIHTAAIGCRNHDNTYEIGGMGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEKEPRMAFCRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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			 AA
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					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MIPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHQHRLERIRLLLLTENIISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSHTEFARILLHIAQRRGFRSNRKAETAKEDGELLAAVSKNRALMAKKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVGRDMVVEEVRAIFRAQRQLGQPFASEKLESRYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKAAYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNTDDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTSAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRGRTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRDRGCSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSTPKKQRLLKEKLTSEDEKQFKERNLQDTKTMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGVVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDQLLYEALKEQLMKHGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLYVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPSKACVAFKPYEDWKAMSDENFIFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQELLYYIGADISTASVAGRTHDNSYMTRGVGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEREPRMAFSRK
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MIPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHQHRLERIRLLLLTENMISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSHTEFARILLHIAQRRGFRSNRKAETAKEDGELLAAVSKNRALMAEKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVERDMVVEEVRAIFRAQRQLGQPFASEKLESRYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKAAYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNTDDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTSAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRGRTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRDRGCSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSTPKKQRLLKEKLTSEDEKQFKERNLQDTKTMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGVVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDQLLYEALKEQLMKHGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLYVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPSKACVAFKPYEDWKAMSDENFIFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQELLYYIGADISTASVAGRTHDNSYMTRGVGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEREPRMAFSRK
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			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1027
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MRRRLRRHRHRLERIRHLLVAENVISQAELDTLFEGRLEDIYALRVRALDAAVSNTDFARILLHIAQRRGFKSNRRSGTSKEDGELLAAVNNNRALMAEKGYRTVGELLLKDPQYRDNKRNKSGKYIATVGRDMAEEEARAIFKAQRELGQAFAAEALEAQYLEILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEPEEPRAAKACYSFEYFTLLQNINHLRLIRGGESSPLSDAQRDALIALAHKTKDLNFSRIRKELDIPADTIFNTVSYKNADAYEETEKKTKFCYLKAYHQMKAAFNKLSKNHFDTLTRQQKNELGRVLSTYKTSANIRPRLAEAGLSEPEIDIAETMSFSKFGHISAKACDKLIPFLEKGMKYNDACAAAGYDFKAHGGEPLTRLLHPAEDDFSDITSPVVRRAISQTAKVLNAIIRERGCSPTFINIELAREMARDFAERSKMKKDMDANRARNEKIMERIRTEYGKETPTGQDLVKFKLWEEQHGECAYSQKHLSIEHLFDPDYAEVDHIVPYSISFDDSYMNKVLVLAEENRNKGNRLPLQYLQGRRREDFIVWVENSIHDPRKKRRLLKETITSEDEKKFRERNLQDTKTMSRFLLNYISDHLEFSAFATGRKKHVTAVNGTITSYMRKRWGITKIRENGDLHHAVDALVVACTTDGMIQQLSRYSALRECAYVQTETGSVAVSMHTGEVLKHFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYVNGDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETVKSPKALNDGIVVVKRALTDLKLDPKTGEISNYYMPQSDRLLYEALKEELKKHGGDGSKAFAAPFHKPKSDGTPGPVVNKVKVCEPTTLNVPVLGGAGVADNDSMVRIDVFHVENDGYFFVPIYIADTLKAELPNKACVAHKPFEQWKEMSDENFVFSLYPNDLLRATHKTRLKLAKAQEDSTLPDTYETKQEMLYYISADIAAASITCRNHDNSYRIRGMGIKTLEKLEKFTVDVLGEYHKVEKEPRMAFSRK
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			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1074
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MIPYAIGFDIGITSVGWAVVALDSEDKPYGIINMGSRVFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHQHRLERIRRLLLTENMISQAELDTLFAGKLEDIYTLRVKALDAPVSHTEFARILLHIAQRRGFRSNRKSETVKEDGELLAAVSKNRALMVEKGYRTVGEMLLQDPLYAASKRNKGGQYIATVGRDMVAEEVRAIFRAQRQLGQPFASEKLEARYLDILLSQRSFDEGPGEGSPYAGSQIERMIGKCTLEDGEQRAAKATYSFEYFTLLQNINHLRLLRGGEGSPLTPAQREALIALAHKTKELNFSHIRRELAIPADTTFNAVYYKNTDDAEEAEKKTKFSYLKAYHQMRTAFNKLSKNHFDTLTRAQKNELGRVLSTYKTSAKIRAALLPAGLSDAELDIAETLSFSKFGHISVKACDKLIPFLEKGMKYDEACAAAGYDFKAHSGRERTQLLHPTPDDLADITSPVVRRAVAQTVKVLNAIIRERGCSPTFINLELAREMAQDFTERNQAKKSMDDNRARNERLMERIRTEYGKEHPTGQDLVKLKLWEEQHGECAYSQKHISIEHLFEPDYAEVDHIIPYSISFDDGYKNKILVLAEENRNKGNRLPLQYLQGKRREDFIVWVENTIRSTPKKQRLLKEKLTSEDETQFKERNLQDTKTMARFLLNYIGDHLAFADFAAGRKKHITAVNGAVTSYMRKRWGISKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQVSRYAALRECEYVQTEGGSLAVSVHTGEVLKSFPYPWPEFRRELEARLGDDPRRAVISQRFPVYLNNDIPVRKLFVSRMPRRKVTGAAHKETIKSPKALQDGVVVTKRPLTSLKLDKNGEIANYYMPQSDRLLYEALKEQLMKYGGDGAKAFTQPFHKPKSDGTPGPIVNKVKLCEPTTLHVPVLKGTGVADNDSMVRIDVFYVEGEGYYFVPIYIADTLKKELPSKACTRGKPYVEWKEMETKDFQFSLYPNDLMRVTHKNKLKLTKAQKESTLPDTYETKQELLYYISAGISVAAISCRTHDAAYEIKAWASRPLKSWRNSPWMCWASTTR
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1172
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 WISANGVSHEINIGAGTLARPIEEVCATLLHEMVHYSNYQLDKVVNRRALTPRFCGASSLFVAFFSLTHYNYSILCQGGILMYPYAIGLDIGITSVGWAALALDEKENPFTILGMGSRIFDAAEQPKTGASLAAPRREARSARRRLRRHRHRNERIRALFLSSGLLSEAELATLFEGKLEDVYLLRVVALDKPVTRSEFARILIHLSQRRGFRSNRKSVVDNKDGKLLEAVSENKRRMQEAGYRTAGEMMLRDPAFFNSKRNKGGNYLSTVTRDMTADEIHEIFTAQRSFGSEFAGEDFENAYLEILLSQRSFDDGPGGNSPYSGSQIEKMVGVCQFETNEPRAAKATYSFEYFNLLQRINQIRIISGGESRVLMAEQRNQLIELAHKTENLDYSKIRKVLLIPPTEIFNTVRYSGEQSSEEVEKKEKFCYLRAYHQIRKALDKVEKGRIAYLPRTQINSIGTALSLYKTSTKIRERLQKDGLETCDIDAVELLGSFSKFGHLSVKACDKIIPFLEQGMNYSEACTAAGYAFKGHENEKTSVFLHPTNDDFTDITSPVVRRAVSQTIKVVNAIIREQGCSPTYVNIELAREMAKDFAERKKLEKDMKENQARNERMMERIRTEYGQTCATGQDLVKLKLYEEQGGVCMYSQKQMSLEHLFDLDYAEVDHIIPYSISFDDSYKNKVLVLTKENRDKRNRLPLEYLTGKRRDQFVVWVNNTVHDKRKRQLLLKESLTEEDQAKFKVRNLQDTKTMSRFLLNYINDNLEFATSTRGRKKRVTAVNGSVTAYMRKRWGITKVREDGDLHHAVDAVVIACTTDGMIQEVSRYAALRECEYTQADGKSIAKDPLTGKQLRTFPYPWHDFRRELEARLSKDPVRVITDYKLPAYLDGDRIDSVKPLFVSRMPQRKVTGAAHKDTVKSSKALDDGFAVVKKPLTDLKLDKHGEIADYYMRQSDRLLYEALKARLIEFDGDGSKSFAEPFCKPKHDGTQGPVVNKVKLCEKTTLNVAVQDGAAIAENDTMVRVDVFYVGGDGYYLVPIYVADTLKSELPNRACIAHKPYSEWQEMSAENFVFSLFSNDLICVTHRKKIRLTKVFKDSTLPKTLELKSEFLYYKGFNISSGAVTCINHDNTYTIDGLGIKTLEKLEKYTVDVLGNLHQIKEEKRQPFCIGRS
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			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MYPYGIGLDIGITSVGWSVVALDGQERPCGILNMGTRIFDAAEHPKTGDSLAAPRREARSARRRLRRHKHRNERIRQLLLARKIVTDDELVHLFDGHLEDIYTLRVRALDEVISSMEFARILLHISQRRGFRSNRKNDASTEEGELLSRVQHNRTVMLEKGYRTVAELYLKDAAYHDHKRNKGGNYTATVGRDMIEDEVHQIFEAQRRFGATFAAEDVESAYLEILLSQRSFDEGPGGNSPYSGSQIEKMVGRCTFEPEEPRAAKASYSFEYFNLLEKINHIRVLENGHSIPLTSEQRQCLVALAHKTADLTYAKIRKELSLTETQTFNMVHYMDGAPLETAEKKEKFCYLKAYHQMRKAFDKVSKGYFDHLTVLQRNEIGRVLSLYKTEENIRKNLSAIGLSMEDIEIAESIGTFSRFGHLSVKACEKIIPFLEKGMTYSDACTAAGYQFKGHDDAKKDRLLHLAPEVLENVTSPVVRRAVSQTVKVMNAIIRERGYAPTYVNIELAREMSKDFAERKKIEKENKENQARNERLLERIRNEFGKSDPTGLDLVKLKLYEEQGGVCAYSLKQMSLEHLFDADYAEVDHIIPYSISFDDSYKNKVLVLTKENRNKGNRLPLQYLTGKQREDFIVWANACVRNSRKRQNLLKERISEEDEKKFKERNLQDTKTISRFLLNFINDTLEFAPSSRRKKRVTAVNGAVTSHLRRRWGITKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQISKYTMWRECRYTPLEEASIAVDEATGEVISKFPYPWPDFRKELEARLSSDPRATTRQLSFYVNNPEAVVRPLFVSRAPKRKISGAAHKETIKSPVAIGAGLVVAKHSLTDLKLDKDGEIANYYMPHSDRLLYEALKVQLKRFGGDGKKAFTEPFHKPKSDGTPGPVVNKVKLCEPSTLNVSVHNGMGVADNDSMIRIDVFHVENDGYYFVPIYVADTLKPELPCKACVAHKPYSGWKAMRNEDFIFSLYPNDLIKIVHKSGINMALKNKDSTLLSQVTVKEQMFYYTAANISSGAIALKTHDGAYEAHLGIKTLEKVEKFTVDVLGEYHKIDKETRQPFKRKRG
		
	
	 
		 
			 1086
			 AA
			 PAT
			 
				 
					 source
					 1..1086
					 
						 
							 mol_type
							 protein
						
						 
							 organism
							 synthetic construct
						
					
				
			
			 MYPYGIGLDIGITSVGWSVVALDGQERPCGILNMGTRIFDAAEHPKTGDSLAAPRREARSARRRLRRHKHRNERIRQLLLARKIVTDDELVHLFDGHLEDIYTLRVRALDEVISSMEFARILLHISQRRGFRSNRKNDASTEEGELLSRVQHNRTVMLEKGYRTVAELYLKDAAYHDHKRNKGGNYTATVGRDMIEDEVHQIFEAQRRFGATFAAEDVESAYLEILLSQRSFDEGPGGNSPYSGSQIEKMVGRCTFEPEEPRAAKASYSFEYFNLLEKINHIRVLENGHSIPLTSEQRQCLVALAHKTADLTYAKIRKELSLTETQTFNMVHYMDGAPLETAEKKEKFCYLKAYHQMRKAFDKVSKGYFDHLTVLQRNEIGRVLSLYKTEENIRKNLSAIGLSMEDIEIAESIGTFSRFGHLSVKACEKIIPFLEKGMTYSDACTAAGYQFKGHDDAKKDRLLHLAPEVLENVTSPVVRRAVSQTVKVMNAIIRERGYAPTYVNIELAREMSKDFAERKKIEKENKENQARNERLLERIRNEFGKSDPTGLDLVKLKLYEEQGGVCAYSLKQMSLEHLFDADYTEVDHIIPYSISFDDSYKNKVLVLTKENRNKGNRLPLQYLTGKQREDFIVWANACVRNSRKRQNLLKERISEEDEKKFKERNLQDTKTISRFLLNFINDTLEFAPSSRRKKRVTAVNGAVTSHLRRRWGITKIRENGDLHHAVDALVIACTTDGMIQQISKYTMWRECRYTPLEEASIAVDEATGEVISKFPYPWPDFRKELEARLSSDPRATTRQLSFYVNNPEAVVRPLFVSRAPKRKISGAAHKETIKSPVAIGAGLVVAKHSLTDLKLNKDGEIANYYMPHSDRLLYEALKVQLKRFGGDGKKAFTEPFHKPKSDGTPGPVVNKVKLCEPSTLNVSVHNGMGVADNDSMIRIDVFHVENDGYYFVPIYVADTLKPELPCKACVAHKPYSGWKAMRNEDFIFSLYPNDLIKIVHKSGINMTLKNKDSTLLSQVTVKEQMFYYTAANISSGAIALKTHDGAYEAHLGIKTLEKVEKFTVDVLGEYHKIDKETRQPFKRKRG
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