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Keksinndén nimitys - Uppfinningens benamning

Molekyylien merkintajarjestelma
Markeringssystem for molekyler

Tiivistelmd - Sammandrag

Tamid keksintd saa aikaan menetelmin molekyyliluokkien
tai -osapopulaatioiden seuraamiseksi, tunnistamisekst ja/tai
lajitelemiseksi tarkoitetun menetelmin oligonukleotidilei-
mojen avulla. Téméan keksinnon mukaiset oligonukleotidi-
leimat kasittavat kukin useita alayksikoitd, joiden pituus on
3 - 6 nukleotidii ja jotka valitaan minimaalisesti ristiin hy-
bridisoituvasta joukosta. Tillaiseen joukkoon kuuluva
alayksikké muodostaa kaksois- tai kolmoiskierteen, jossa
on kaksi tai useampia virheitd, samaan joukkoon kuuluvan
minkit tahansa toisen alayksikén komplementin kanssa.
Tietyssd suonitusmuodossa kiytettdvissid olevien leimojen
maird riippuu alayksikoiden mairistd leimassa ja alayksi-
koiden pituudesta. Tamén keksinnon keskeinen kohde ka-
sittdd oligonukleotidileimojen kayton polynukleotidien lajit-
telemiseksi suorittamalla polynukleotidethin kiinnitettyjen
leimojen spesifinen hybridisaatio kiinteilla kantajafaaseilla
olevien komplementtiensa kanssa. Tdmén suoritusmuodon
mukaisesti saadaan helposti automaattinen systeemi poly-
nukleotidien kisittelemiseksi ja lajittelemiseksi, joka erityi-
sesti  kéyttokelpoinen suuren mittakaavan rinnakkaisiin
toimenpiteisiin, kuten  suuren  mittakaavan DNA-
sekvensointiin, ja mRNA©n sormenjiljen madnttdmiseen,
jolloin useita polynukleotideja tai monta saman kohdepoly-

nukleotidin segmenttii sekvensoidaan samanaikaisesti.

Denna uppfinning ger till resultat ett forfarande for att spara,
identifiera och/eller sortera molekylklasser eller -delpopulationer
med hjilp av oligonukleotidmirken. Vart och ett av oligo-
nukleotidmérkena enligt denna uppfinning innefattar flera
underenheter vilkas lingd ar 3 - 6 nukleotider och vilka viljs ut
ur en minimalt korshybridiserande ‘grupp4 En underenhet
tillhorande en dylik grupp bildar en dubbel- eller trippethelix med
en eller flera felaktigheter med avseende pi komplementet till
vilken annan underenhet som helst i samma grupp. Mingden
anvindbara mérken i en viss utforingsform beror pa hur ménga
underenheter market innefattar och pa underenheternas lingd
Ett av denna uppfinnings visentliga mél 4r anvindning av
oligonukleotidmirken for sortering av polynukleotider genom att
utfora en specifik hybridisation av vid polynukleotiderna fiista
marken med deras komplement p3 fasta bararfaser. Enligt denna
utforingsform erhalles det latt ett automatiskt system for behand-
ling och sortering av polynukleotider, sirskilt anvindbart for
parallella storskaleoperationer, sisom for ordnande av DNA i
sekvenser 1 stor skala och for bestimning av mRNA's finger-
avtryck, varvid flera polynukleotider eller flera segment t en och

samma malpolynukleotid ordnas i sekvenser samtidigt.
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