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Patenttivaatimukset

1. Menetelm@  polynukleotidin ~ monistamiseksi, = menetelman
kasittaessa:

(a) kohdenukleiinihappomolekyylin  saattamisen kosketukseen
olennaisesti isotermaalisissa olosuhteissa eksonukleaasivajavaisen
polymeraasin, kahden tai useamman alukeoligonukleotidin kanssa, jossa kukin
alukeoligonukleotideista kasittda 5'-3'-suuntaan:

i. lovia muodostavan entsyymin tunnistussekvenssin;

ii. kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen sekvenssin;
ja

iii. yhden tai useamman 2'-modifioidun nukleotidin
kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisessa sekvenssissa; ja

lovia muodostavaa entsyymid, joka sitoutuu lovia muodostavan
entsyymin tunnistussekvenssiin kaksijuosteisessa DNA:ssa ja katkaisee
kaksijuosteisen DNA:n yhden juosteen; ja

(b) amplikonien muodostamisen, jotka kasittavat ainakin osan
mainitusta kohdenukleiinihappomolekyylista.

2. Patenttivaatimuksen 1 mukainen menetelma, joka kasittaa lisaksi
amplikonien havaitsemisen.

3. Patenttivaatimuksen 2 mukainen menetelma, jossa
havaitseminen késittda amplikonien sitomisen havaittavan koettimen kanssa.

4. Patenttivaatimuksen 1 mukainen menetelma, jossa kyseinen yksi
tai useampi 2'-modifioitu nukleotidi sijoitetaan kohdenukleiinihappomolekyylille
komplementaarisen sekvenssin 5'-padhan; valinnaisesti

jossa kyseinen yksi tai useampi 2'-modifioitu nukleotidi, joka (jotka)
sijoitetaan kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen sekvenssin 5'-
paahan, erotetaan lovikohdasta 1, 2, 3, 4, 5 tai useammalla modifioimattomalla
nukleotidilla.

5. Patenttivaatimuksen 1 mukainen menetelm&, jossa kaksi 2'-
modifioitua nukleotidia tai useampi 2'-modifioitu nukleotidi ovat vierekkaisia.
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6. Patenttivaatimuksen 1 mukainen menetelma, jossa
kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen sekvenssin 3'-paahan
sijoitetaan viisi vierekkaista 2'-O-metyylimodifioitua nukleotidia.

7. Patenttivaatimuksen 4 mukainen menetelmda, jossa 5-paahan
sijoitetut kaksi 2'-modifioitua nukleotidia tai useampi 2’-modifioitu nukleotidi
ovat vierekkéiisia; valinnaisesti

jossa kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen
sekvenssin 5'-pddhan sijoitetaan viisi vierekkaista 2'-O-metyylimodifioitua
nukleotidia.

8. Menetelmd@  polynukleotidin  monistamiseksi, = menetelman
kasittdessa:

(a) kohdenukleiinihappomolekyylin  saattamisen kosketukseen
olennaisesti isotermaalisissa olosuhteissa eksonukleaasivajavaisen
polymeraasin, kahden  alukeoligonukleotidin  kanssa, jossa  kukin
alukeoligonukleotideista kasittda 5'-3'-suuntaan:

i. lovia muodostavan entsyymin tunnistussekvenssin;

ii. kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen sekvenssin;
ja

if. viisi vierekkaista 2'-O-metyylimodifioitua nukleotidia
kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisessa sekvenssissa; ja

lovia muodostavaa entsyymid, joka sitoutuu lovia muodostavan
entsyymin tunnistussekvenssiin kaksijuosteisessa DNA:ssa ja katkaisee
kaksijuosteisen DNA:n yhden juosteen; ja

(o) amplikonien muodostamisen, jotka k&sittavat ainakin osan
mainitusta kohdenukleiinihappomolekyylista.

9. Menetelmd patogeenista perdisin  olevan  polynukleotidin
monistamiseksi, menetelman kasittiessa:

(a) patogeenista peraisin olevan polynukleotidin saattamisen
kosketukseen olennaisesti isotermaalisissa olosuhteissa
eksonukleaasivajavaisen polymeraasin, kahden tai useamman
alukeoligonukleotidin kanssa, jossa kukin alukeoligonukleotideista kasittda 5'-
3'-suuntaan:

i. lovia muodostavan entsyymin tunnistussekvenssin;
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ii. kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisen sekvenssin;
ja

if. yhden tai useamman 2'-modifioidun nukleotidin
kohdenukleiinihappomolekyylille komplementaarisessa sekvenssissa; ja

lovia muodostavaa entsyymid, joka sitoutuu lovia muodostavan
entsyymin tunnistussekvenssiin  kaksijuosteisessa DNA:ssa ja Kkatkaisee
kaksijuosteisen DNA:n yhden juosteen; ja

(b) amplikonien muodostamisen, jotka kasittavat ainakin osan
mainitusta kohdenukleiinihappomolekyylista.

10. Patenttivaatimuksen 9 mukainen menetelma, joka kasittaa
liséksi amplikonin havaitsemisen havaittavalla koettimella.

11. Patenttivaatimuksen 9 mukainen menetelma, jossa patogeeni
on virus, bakteeri, hiiva tai sieni.

12. Patenttivaatimuksen 9 mukainen menetelmd, jossa patogeeni
on l&sna biologisessa naytteessa.

13. Patenttivaatimuksen 12 mukainen menetelma, jossa biologinen
nayte valitaan ryhmasta, joka koostuu verestd, seerumista, plasmasta,
lapsivedestd, yskdksestd, virtsasta, siemennesteesti, ematineritteesta,
selkdydinnesteestd, imunesteesta, kyynelnesteesta, ulosteista tai mahalaukun
nesteesta.

14. Patenttivaatimuksen 9 mukainen menetelmd, jossa patogeeni
on lasna ymparistébnaytteessa.

15. Patenttivaatimuksen 1 mukainen menetelma, jossa 2'-
modifikaatio valitaan ryhmasta, joka koostuu 2-O-metyylista, 2'-
metoksietoksista, 2'-fluorista,  2'-hydroksyylistd, 2'-allyylista, 2-O-[2-
(metyyliamino)-2-oksoetyylistd], 4'-CH2-O-2'-sillasta, 4'-(CH2)2-O-2'-sillasta, 2'-
LNA:sta ja 2'-O-(N-metyylikarbamaatista) ja emésanalogeista.
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