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Patenttivaatimukset

1. Menetelma ihmiskohteen tunnistamiseksi, jolla on riski sairastua var-
hain alkavaan tulehdukselliseen suolistosairauteen, jossa menetelma kasittda seu-
raavien aineiden lasnaolon tai poissaolon havaitsemisen kohteesta otetussa nayt-
teessa:

typistetyn SIGIRR-proteiinin, joka kdsittas aminshapposekvenssin, joka
on ainakin 90 % identtinen sekvenssille SEQ ID nro 3, jossa typistetty SIGIRR-pro-
telini kasittda serlinin kohdassa, joka vastaa kohtaa 186 sekvenssin SEQ IB nro 9
mukaisesti, ja on typistetty kohdassa, joka vastaa kohtaa 215 sekvenssin SEQ 1D
nro 9; ja/ta

nukleiinihappomoelekyylin, joka koodittaa typistettyd SIGIRR-proteii-
nia, joka kasiftdad aminchapposekvenssin, joka on ainakin 90 % identiinen sekvens-
sille SEQ ID nro 9, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kisittds seriinin kohdassa, joka
vastaa kohtaa 186 sekvenssin SEQ ID nro 9 mukaisesti, ja on typistetty kohdassa,
joka vastaa kohtaa 215 sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukaisesti;

jossa typistetyn SIGIRR-protelinin ja/tat typistettyd SIGIRR-proteiinia
koodittavan nukleiinthappomolekyylin ldsnédolo osoittaa, ettd kohteella on riski
sairastua varhain alkavaan tulehdukselliseen suolistosairauteen.

2. Menetelma varhain alkavan tulehduksellisen suolistosairauden diag-
nosoimiseksi thmiskohteessa, menetelmin kisittdessa:

ihmiskohteesta saadun typistettyd SIGIRR-proteiinia koodittavan
nukleiinihappomolekyylin havaitsemisen, jossa typistetty SIGIRR-proteiint kasit-
taa aminohapposekvenssin, joka on ainakin 80 % identtinen sekvenssille SEQ 1D
nro 9, jossa typistetty SIGIRR-protetini kasi{tasd seriinin kohdassa, joka vastaa koh-
taa 186 sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukaisesti, ja on typistetty kohdassa, joka vastaa
kohtaa 215 sekvenssin SEQ ID nro 9; ja/tai

ihmiskohteesta saadun typistetyn SIGIRR-proteitnin havaitsemisen,
jossa typistetty SIGIRR-protelini kdsittdd aminohapposekvenssin, joka on ainakin
90 9% identtinen sekvenssille SEQ ID nro 9, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kisit-
tad seriinin kohdassa, joka vastaa kohtaa 186 sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukaisesti,
ja on typistetty kohdassa, joka vastaa kohtaa 215 sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukai-
sesti; ja

varhain alkavan tulehduksellisen suolistosairauden diagnoscimisen ih-
miskohteella, jos kohteella on vksi tai useampi varhain alkavan tulehduksellisen

suolistosairauden oire.
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3. Patenttivaatimuksen 1 tal patenttivaatimuksen 2 mukainen mene-
telmad, jossa typistetty SIGIRR-proteiint kisittdd sekvenssin SEQ ID nro 11 amino-
napposekvenssin kohdissa, jotka vastaavat kohtia 186 - 215 sekvenssin SEQ D uro
9 muakisesti.

4. Minkéa tahansa patenttivaatimuksen 1-3 mukainen menetelma, jossa
mainittua typistettyd SIGIRR-proteiinia koodittava mainittu nukieiinihappomole-
kyyli havaitaan havaitsemalla sellainen lukukehysmutaatio wainitussa nukleiini-
happomelekyylissd, joka muodostaa kodonin, joka koodittaa seriinid kohdassa,
joka vastaa kohtaa 186 sekvenssin SEQ ID nro 9 mukaisesti.

5. Minkd tahansa patenttivaatimuksen 1-4 mukainen menetelmd, jossa
havaitsemisvaithe kasittda SIGIRR-protetinia koodittavan nukleiinthappomolekyy-
iinn ainakin osan sekvenspimisen.

6. Eristetty nukleiinihappomolekyyli, joka kisittdd nukleiinthapposek-
venssin, joka koodittaa typistettyd ithmisen yksittdisimmunogiobuliini-interleuy-
kiini-1-reseptoriin Hittyvaa {SIGIRR]) proteiinia, jossa typistetty SIGIRR kasittdd
aminghapposekvenssin, joka on ainakin 90 % identtinen sekvenssille SEQ 1D nro
9, iossa typistetty SIGIRR-proteiini kisittad seriinin kohdassa, joka vastaa kohtaa
186 sekvenssin SEQ ID nro 9 mukaisestd, ja on typistetty kohdassa, joka vastaa koh-
taa 215 sekvenssin SEQ ID nro 9 wukaisesti, tai nuklelinihapposekvenssin komp-
iementin.

7. Patenttivaatimuksen & mukainen eristetty nukleiinihappomelekyyli,
jossa nukleiinihappomolekyyli on mRNA ja kasittda guaniinin kohdassa, joka vas-
taa kohtaa 557 sekvenssin SEQ 1D nro 4 mukaisesti.

4. Patenttivaatimuksen 6 tai patentiivaatimuksen 7 mukainen eristetly
nukleiinihappomolekyyli, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kidsittdd SEQ [D nro 11
aminchapposekvenssin kohdissa, jotka kohtia 186 - 215 vastaavat sekvenssin SEQ
ID nro 9 mukaisesti.

9. Typistettya SIGIRR-proteiinia koodittavan nukietinthapposekvenssin
kdsittdva cDNA, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kisittda aminchapposekvenssin,
joka on ainakin 90 % identtinen sekvenssille SEQ 11 nro 9, jossa typistetty SIGIRR-
proteiini kasittaa seriinin kohdassa, joka vastaa kohiaa 186 sekvenssin SEQ 1D nro
9 mukaisesti, ja on typistetty kohdassa, joka vastaa kohtaa 215 sekvenssin SEQ 1D
nro 9 mukaisesti.

10. Patenttivaatimuksen 9 mukainen cDNA, jossa typistetty SIGIRR-pro-
tetint kasittad sekvenssin SEQ ID nro 11 aminohapposeckvenssin kohdissa, jotka

vastaavat kohtia 186 - 215 sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukaisesti.
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11. Patenttivaatimuksen 9 tai patenttivaatimuksen 10 mukainen cDNA,
jossa ¢cDNA késittdsd guaniinin kohdassa, joka vastaa kohtaa 557 sekvenssin SEQ ID
nro 6 mukaisesti.

12. Eristetty polypeptidi tai rekombinanttipolypeptidi, joka kisittds ty-
pistetyn SIGIRR-proteiinin, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kisittdd aminohap-
posekvenssin, joka on ainakin 90 % identtinen sekvenssille SEQ 1D nro 9, jossa ty-
pistetty SIGIRR-proteiini kdsittda seriinin kohdassa, joka vastaa kohtaa 186 sek-
venssin SEQ ID nro 9 mukaisesti, ja on typistetty kohdassa, joka vastaa kohtaa 215
sekvenssin SEQ 1D nro 9 mukaisesti.

13. Patenttivastimmuksen 12 mukainen eristetty polypeptidi tat rekom-
binanttipolypeptidi, jossa typistetty SIGIRR-proteiini kisittd3d sekvenssin SEQ ID
nro 11 aminchapposekvenssin kohdissa, jotka vastaavat kohtia 186 - 215 sekvens-
sin SE(} 1D nro 9 mukaisesti.

14. Muutosspesifinen koetin tai aluke, joka kasittda ainakin 15 nukleoti-
dia, ja jolla on nukleiinihapposekvenssi, joka ou kowmplementaarinen typistettyd
SIGIRR-proteiinia koodittavan nukleiinihappomolekyylin nukleiinihapposekvens-
sille, joka kisittdd aminchapposekvenssin, joka on ainakin 90 % identtinen sek-
venssille SEQ 1D nro 9, jossa muutosspestfinen koetin tai aluke kdsittds nuklelint-
happosekvenssin, joka on komplementaarinen osalle nukleiinthappomolekyyla,
joka sisaltds kodonin, joka koodittaa seriinid kohdassa, joka vastaa kohtaa 186 sel-

venssin SEQ ID nro 9 mukaisesti.
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