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1)

SEQUENZ PROTOKOLL

<110» Kern, Florvian

<120>» Verfahren zur antigen-spezifischen Stimulation von
T-Lymphozyten mit synthetischen Peptidbiblictheken

<130> 010256wo/JH/ml

<140>
<141>

<160> 260

<170> Patentln Ver. 2.1
<210> 1

<211> 491

<212> PRT

¥213> Kunstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1

<400> 1
Met Glu Ser Ser Bla Lys Arg Lys Met Asp Pro Asp Asn
1 5 10

Gly Pro Ser Ser Lys Val Pro Arg Pro Glu Thr Pro Val
20 25

Thr Thr Fhe Leu Gln Thr Met lLeu Arg Lys Glu Val Asn
35 40 45

Ser Leu Gly Asp Pro Leu Phe Pro Glu Leu Ala Glu Glu
50 55 60

Thr Phe Glu Gin Val Thr Glu Asp Cys Asn Glu Asn Pro
65 70 75

Val Leu &la Glu Leu Val Ly¥s Gln Ile Lys val Arg Val
85 Ely

Arg His Arg Ile Lys Glu His Met Leu Lys Lys Tyr Thr
100 105

Glu Lys Phe Thr Gly Ala Phe &sn Met Met Gly Gly Cys

115 120 125

Ala Leu Asp Ile Leu Asp Lys Val His Glu Pro Phe Glu
130 135 140

Cys Ile Gly Leu Thr Met Gln Ser Met Tyr Glu Asn Tyr

145 150 155

Glu Asp Lys Arg Glu Met Trp Met Ala Cys 1le Lys Glu
165 170

Val Ser Lys Gly Rla hAla Asn Lys Leu Gly Gly Bla Leun
180 185

Ala Arg Ala Lys Lys Asp Glu Leu Arg Arg Lys Met Met
155 200 205

Pro

Thi

30

Ser

Sex

Glu

Asp

Gln

110

Leu

Glu

Ile

Leu

Gln

180

Tyr

Asp
15
Lys
Gin
Leu
Lys
Met
95
Thr
Gln
Met
Val
His
175

Bla

Met

JP 4846157 B2 2011.12.28

Glu
Ala
Leu
Lys
Asp

80
Val
Glu
Asn
Lys
Fro

160

Asp
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Tyr

Thr

225

Cy=

Leu

Met

Val

Len

305

Ser

Ser

Gln

Asp

val

385

Val

Val

Glu

Val

Glu
465

Arg

210

Asn

Ser

Asp

Asp

Thr

230

Ser

Val

Val

Tyr

Asp

370

Ala

Sexr

1le

Glu

Lys

450

Glu

Pro

210> 2

<21l>»
<Z12>
<213>

<220

223>

460> 2

Asn

Fro

Glu

Ile

275

Ser

Glu

Met

Met

Ile

355

Leu

Tyr

Pro

Val

Glu

435

Ser

ksp

Met

56l
PRT
Kinstliche Seqguenz

lle

Cys

Asp

Glu

260

Leu

Asp

Phe

Leu

Lys

340

Leu

Arg

Thr

Pro

Ala

420

Glu

Glu

Gly

Val

Glu
245

Arqg

Thr

Ala

Cys

Ala

325

Arg

Gly

Alz

Leu

Glu

405

Glu

Glu

Pro

Ala

Thr
435

FPhe

Gln
230
Ile
Asp
Thr
Cys
Arg
310
Lys
Arg
Ala
lle
Ala
390
Ser
E&n
Gly
Val
Gln

470

Arg

FPhe

215

Met

Lys

Cys

Met

285

Val

Arg

Ile

Asp

Ala

375

Thr

Pro

Sar

Bla

Ser

455

Glu

Thr

Met

Ala

Val

Val

280

Met

Leu

FPro

Glu

Pro

3e0

Giu

Ala

Val

Asp

Cln

440

Glu

Pro

Lys

Ala

Tyr

Leu

265

Glu

Thr

Cys

Leu

Glu

345

Leu

Glu

Gly

Fro

Gln

425

Glu

Ile

Thr

Asn

Ala

250

Thr

Thr

Met

Cys

Ile

330

Ile

Arg

Ser

Val

Ala

410

Glu

Glu

Glu

Ala

Asp
490

Ser

Leu

235

Gln

His

Metl

Tyr

TyY

315

Thr

Cys

Val

Asp

Ser

385

Thz

Glu

Arg

Glu

Ser

475

Gln

Beschreibung der kinstiichen Sequenz:

(12)
Ala
220
Cln
Lys
Tle
Cys
Gly
300
Val
Lys
Met
Cys
Glu
380
Ser
Ile
Ser
Glu
Val

460

Gly

Phe Pro Lys

Bsn

Ile

Bsp

Asn

285

Gly

Leu

Pro

Lys

Ser

365

Glu

Ser

Pro

Glu

Asp

445

Ala

Gly

Leu

Phe

His

270

GLu

Ile

Glu

Glu

Val

350

Fro

Glu

Asp

Leu

Gln

430

Thr

Pro

Lys

HCMV ppés

Pro

Lys

255

Ile

Tyr

Ser

Glu

Val

335

Phe

Ser

Ala

Sexr

Ser

415

Ser

Val

Glu

Ser

JP 4846157 B2 2011.12.28

Thr

Glin

240

Ile

Phe

Lys

Leu

Thr

320

Ile

Ala

Vgl

Ile

Leu

400

Ser

Bsp

Ser

Glu

Thr
480
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Met

Frao

Frc

Axrg

Ser

65

Tyr

Pro

Val

His

Ala

145

Leuy

Glu

Val

Glu

Lys

225

Fhe

Thr

Thr

His

Leuy

305

Mat

YVal

Glu
Ile
Val
Val

50
Thr
Phe
Thr
Tyr
His
130
Asp
Thr
Pre
Ala
Asn
21G
Val
Met
Arg
Val

ile
290

Ser

Leu

Ser

Pro

Thr

Gly

Ala

115

Tyr

Ala

Val

Asp

Leu

185

Thr

TyY

His

Asn

Leu

275

Pro

Gly

Leu

Arg

Gly

20

Pro

Gln

Cys

Gly

Arg

100

Leu

Pro

Val

Ser

Val

180

Arg

Arg

Leu

Val

Pro

260

Cys

Leu

Lys

Gin

Ary
340

Gly

Hie

His

Pro

His

Ser

85

Ser

Pro

Ser

Ile

Gly

165

Tyr

Bis

Rla

Giu

Thr

245

Gln

Pro

ASp

Sar

L )
P ke

tn o

cln

Arg

Val

Glu

.Ser

Arg

70
Glu
Ile
Leu
Ala
His
150

Leu

Val

Thr

Ser

230

Leu

Pro

Lys

Val

Ile

3o

Tle

Tvr

Arg

Leu

Thr

Leu

Gly

Val

Cys

Lys

Ala

135

Ala

Ala

Thr

Val

Lys

215

Phe

Gly

Phe

Asn

Ala

295

Pro

Bhe

Cys

Arg

40

Ile

Asp

Glu

Fro

Met

120

Glu

Ser

Trp

Sex

Cys

200

Met

Cys

Ser

Met

Met

280

Phe

Gly

Leu

Pro

PFro

Ala

25

Leu

Leu

Asn

Asn

Ser

105

Leu

Axg

Gly

Thr

Ala

185

Ala

Gln

Glu

Asp

Arg

285

Ile

Thr

Leu

Glu

Val
345

Glu

1o

Val

Leu

Val

Glin

Val

80

Gin

Rsn

Lys

Lvs

Arg

170

Phe

His

Val

Asp

Val

250

Pro

Ile

Ser

Ser

Val

330

&la

(13)

Met

Phe

Gln

Ser

Leu

75

Ser

Glu

Ile

His

Gln

155

Gln

Val

Glu

Ile

Val

235

Gluy

His

Lys

His

Iie

315

Gl

Ala

Ile

Ser

Thr

Gln

60

Gln

Val

Pro

Pro

Arg

140

Met

Gln

Phe

Leu

Gly

220

Pro

Glu

Glu

Prao

Glu

300

ser

Ala

Lew

Ser

Arg

Gly

45

Tyr

Val

ASn

Met

Sexr

125

His

Trp

Asn

Fro

Val

205

Azp

Ser

Asp

Arg

Gly

285

His

Ile &

Pune

Val Leu

Gly

30
Ile
Thr
Gln
Val
Ser
110
Ile
Leu
Gln
Glin
Thr
180

Cys

Gln

Leu
Asn
270

Lys

Phe

15

Asp

His

Pro

His

His

95

Ile

Asn

Pro

Ala

Trp

175

Lys

Ser

Tyr

Lys

Thr

255

Gly

Ile

Gly

Leu

Glu

e
S35

Phe

JP

Gly

Thr

Val

ASp

Thr

80

Asn

Tyr

Val

Val

Arg

160

Lys

Asp

Met

Val

Leu

240

Met

Phe

Ser

Leu

Leu

320

Thr

4846157 B2 2011.12.28
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Trp
385
Thr
Thr
Ala
Gly
Glu
465
val
Val
Fhe
Gly
Bsp

545

Gly

Thr
370
Asp
Ser
Pra
Gly
val
450
Glu
Phe
Pro
Phe
Val

530

Ala

<210» 3

<21l>»
<21Z>
<213>

<220=

<EZ3»

<400> 3
Met Glu Ser Ser Ala Lys Arg Lys Met Asp Pro Asp Asn Pro Asp
5

1

Leu
355
Ser
BArg
Gly
Arg
Arg
435
Met
ABp
Thr
Met
Trp
515

Trp

Leu

15
PRT
Kinstliche Sequen:z

Leu

Gln

His

Ser

Val

420

Lys

Thr

Thr

Trp

Val

500

Asp

Gin

Pro

Fragment

<210> 4

<211>
<212>
<213>

<220>

223>

15
FRT
Kinstliche Sequenz

Leu

Tyr

Asp

Asp

405

Thr

Arg

Arg

Asp

Pro

485

Ala

Ala

Fro

Gly

Glo

Arg

Glu

3980

Ser

Gly

Lys

Gly

Glu

470

Pro

Thr

Asn

Ala

Pro
550

Arg
Iie
375
Gly
Asp
Gly
Ser
Arg
455
Asp
Trp
val
Asp
Ala

535

Cys

Gliy
360
Gln
Ala
Glu
Gly
Ala
440
Leu
Sex
Gln
Gln
Ile
520

Gln

Ile

Pro

Gly

Ala

Glu

Ala

425

Ser

Lys

Asp

Ala

Gly

505

Tyr

Pra

AEla

Gln
Lys
Gln
Leu
410
Met
Ser
Ala
Asn
Gly
4530
Gln
Axg

Lys

Ser

10

(14)

Tyr

Len

Gly

395

Val

Bla

Ala

Glu

Glu

475

Ile

Asn

Ile

Arg

Thr
555

Begchrelbung der kunstlichen Segqusnz:

Ser

Glu
380
Asp
Thr
Gly
Thr
Ser
460
Ile
Lew
Leu
Phe
Arg

540

Preo

Glu
365
Tyr
Asp
Thr
Ala
Ala
445
Thr
His
Ala
Lys
Ala
525

Arg

Lys

His

Arg

Asp

Glu

Ser

430

Cys

Val

Asn

Arg

Tyr

510

Giu

His

Lys

Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-1

HCMY TE-1

Pro

His

Val

Arg

415

Thr

Thr

Ala

Pro

Asn

455

Gln

Leu

hrg

His

15

JP 4846157 B2 2011.12.28

Thr

Thr

Trp

400

Lys

Ser

Ser

Pro

Ala

480

Leu

Glu

Glu

Gln

Arg
560
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(15)

Fragment

<400C> 4
Gln Thr Met Leu Arg Lys Glu Val Asn Ser Gln Leu 3Ser Leu Gly
1 5 10 15

<210> 5

<211»> 15

<212> PRT

<213> Kiinstliche Seguenz

<220>

<223» Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 5
Ser Asp Ser Leu Val Ser Pro Pro Glu Ser Pro Val Pro Ala Thr
1 5 10 15

<210> 6

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 6
Val Ser Pro Pro Glu Ser Pro Val Pro Ala Thr Ile Pro Leu Ser
1 5 10 15

<210> 7

<211> 15

<212% PRT

<213> RKinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 7
Glu Ser Pre Val Fro Ala Thr Ile Pro Leu Ser Ser Val Tle Val
1 5 10 18

<210> 8

<211> 15

<Z12> ERT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kinzstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 8
Pro Ala Thr Tle Pro Leu Ser Ser Val Tle Val Ala Glu Asn Ser
1 5 10 15

Py
[SE A
b
LR
W
Sl

JP 4846157 B2 2011.12.28
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(16) JP 4846157 B2 2011.12.

<Z12» PRT
<213> Kinstliche Segquenc

<220
<223>» Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 9
FPro Leu Ber Ser Val 1le Val Ala Glu Asn Ser Asp Gln Glu Glu
1 5- 10 15

<210> 10
<211> 15
<2L12>» PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<4Q0> 10
Val lle Val Als Glu Asn Ser Asp Gln Glu Glu Ser Glu Gln Ser
1 5 10 i5

<210> 11

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>

<223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 11
Glu Asn Ser Asp Gin Glu Glu Ser Glu Gln Ser Asp Glu Glu Glu
1 5 10 15

<210» 12

<211» 1%

<212> PRT

<213>» Kinastliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kilnstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<40Q0» 12
Gln Glu Glu Ber Glu Gln Ser Asp Glu Glu Glu Glu Glu Gly Ala
1 5 10 15

<Z10> 13
<Z211> 15
<21Z» FRT
<213> Kinstliche Seguenc

<220>
<223» Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

28
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30



an

<400> 13
Glu Gln Ser Asp Glu Glu Glu Glu Giu Gly Ala Glm Glu Glu Arg
1 5 10 15

<210> 14

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequen:z

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 14
Glu Glu Glu Glu Glu Gly Ala Gln Glu Glu Arg Glu Asp Thr Val
1 2 10 15

<210> 15
<211> 15
<212» PRT
<213> Kinstliche Zequenz

<220>»
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 15
Arg Lys Glu Val Asn Ser Gln Leu Ser Leu Gly Asp Pro Leu Phe
1 5 10 15

<210> 16

<211» 15

<21Z> PRT

<213> Kianstliche Seguen:z

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: BCMV I1E-1
Fragment

<400> 16
Glu Gly Rla GIn Glu Glu Arg Glu Asp Thr Val Ser val Lys Ser
1 5 10 13

<21d> 17

<21l» 15

<212> PRYT

<213> Kanstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 17
Asn Ser Giln Leu Ser Leu Gly Asp Pro Lsu Phe Pro Glu Leu Ala
1 5 1a 15

<210» &

<211> 15

~212> PRT

<213» Kunstlicne Szguenz
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(18) JP 4846157 B2 2011.12.

<220>
<223> Beschrelbung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1]
Fragment

400> 18
Ser Leu Gly Asp Pro Leu Phe Pro Glu Leu &la Glu Glu Ser Leu
1 5 16 15

<Z10> 1%

<211>» 15

<21Z> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kitnstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 18
Fre Leu Phe Fro Glu Leu Ala Glu Glu Ser Leu Lvs Thr Phe Glu
1 5 10 15

<z210> 20

<211» 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<Z20>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 20
Glu Leu Ala Glu Glu Ser Leu Lys Thr Phe Glu Gln Val Thr Glu
1 5 10 15

<210x 21

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<Z2Z0>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY 1E-1
Fragment

<400> 21
Glu Ser Leu Lys Thr Phe Glu Gin Val Thr Glu Asp Cys &sn Glu
1 5 10 15

<210> 22

<211> 15

<212> PRT

<213» Kinstliiche Sequenz

<220>
©223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> 22
Thr Phe Glu Gin val Thr Glu Asp Tys Asn Glu Asn Pre Slu Lys
1 5 1n :
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<Z210> 23

<2l1l> 15

<Z12> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 23
Val Thr Glu Asp Cys Asn Glu Asn Pro Glu Lys Asp Val Leu Ala
1 5 10 15

<210> 24

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223» RBeschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 24
Cys Asn Glu Asn Pro Glu Lys Asp Val Leu Rla Glu Leu Val Lys
1 5 10 1S

<210> 25

<21i> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Segquenz: HCMV TE-1
Fragment

<400% 25
Bla Lys Arg Lys Met Asp Pro Asp Asn Pro Asp Glu Gly Pro Sex
1 b 10 15

<210> 26
<211> 15
«<212> BRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>»
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> Z€&
Pro Glu Lys Asp Val Leu Bla Glu Leu Val Lys Gln Ile Lys Val
1 5 10 15

<210> 27

<211> 15

<Z1Z>» PRT

<213» Kinstliche Sequenz

<220
<zg3> RBeschreibung ger kunstlichen Seguenz: BCMY IE-1
Fragment
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<400> 27
Val Leu Ala Glu Leu Val Lys Gln Ile Lys Val Arg Val Asp Met
1 5 10 15

<210> 28

<211 1%

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Heschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 28
Leu Val Lys Gln Ile Lys Val Arg Val Asp Met Val Arg His Arg
1 5 10 15

<210> 2%
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der Xilinstlichen Segquenz: HCMV IE~1
Fragment

<400> 29
Ile Lys Val Arg Val Asp Met Val Arg His Arg Ile Lys Glu His
1 5 10 15

<210> 30

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV [E-1
Eragment

<400> 30
Val Asp Met Val Arg His Arg Ile Lys Glu His Mst Leu Lys Lys
1 5 10 15

<210» 31

<211» 15

<212>» PRT

<212» Kinstliche Sequenz

<220>
<223>» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 31
Arg His Arg Ile Lys Glu His Met Leu Lys Lys Tyr Thr Gln Thr
1 9 10 15

210> 32
<211» 15
<Z212» PRT
<213 Kiarsvliche Seguenz
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<220
<223» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragmant

<400> 32
Lys Glu His Met Leu Lys Lys Tyxr Thr Gln Thr Glu Glu Lys Phe
1 5 10 15

<210> 33

<211> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<2Z23> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 33
Leu Lys Lys Tyr Thr Gln Thr Glu Glu Lys Phe Thr Gly Ala Fhe
1 5 10 15

<210> 34

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<2205
<223> Beschreibung der kUnsilichen Sequenz: BCMV 1E-1
Fragment

<400> 34
Thr Gln Thr Glu Glu Lys Phe Thr Gly Ala Phe Asn Met Met Gly
1 5 10 15

<210> 35

<Z1i> 15

<212> PRT

<213> Kiunstliche Seguenz

<220
<Z223» Beschrelibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 35
Glu Lys Phe Thr Gly Rla Phe Asn Met Met Gly Gly Cys Leu Gln
1 5 1¢ 15

<210> 36
<211» 15
<212> PRT
<213> Kiunstliche Seguenz

<220>
<223> Beschrelbung der kilmstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400= 26
Met Asp Pro Asp Asn Pro Asp Glu Gly Fro 3er Ser Lys Val Pro
1 5 10 15
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<210» 27
<211» 1%
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV LE-1
Fragment

<400> 37
Gly Ala Phe Asn Met Met Gly Gly Cys Leu Gln Asn Ala Leu Asp
1 5 10 15

<210> 38

<211> 13

<212» PRT

<213> Kiinstliche Seqguenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCHMV IE-1
Fragment

<400> 38
Met Met Gly Gly Cys Leu Gln Asn Ala Leu Asp Ile Leu Asp Lys
1 5 10 15

<210> 39
<211» 15
<212> PRT
<213> Rinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV I1E-1
Fragment

<400> 39
Cys Leu Gln Asn Ala Leu Asp Ile Leu Asp Lys Val His Glu Fro
1 5 16 15

<210> 40

<211> 15

<Z212>» PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220%>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV 1E-1
Iragment

<400> 40
Ala Leu Asp Ile Leu Asp lys Val His Glu Pro FPhe Glu Glu Met
1 5 10 15

<2if=> 41

<211» 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschrelbung der kunstlaichen Seguenz: HCMYV TE-1
Fragment
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<400> a1
Leu Asp Lys Val His Glu Pro Fhe Glu Glu Met Lys Cys lle Gly
1 5 10 15

<210> 42

<21il» 16

<212> PRT

<213> Kunstliche Segquen:z

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV Ig-1
Fragment

<400> 42
His Glu Pro Phe Glu Glu Met Lys Cys Ile Gly Leu Thr Met Glo
1 5 i0 15

<210> 43

<211> 15

<212> PRT

<213» Kiinstliche Seguenz

<220>
<223» Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 43
Glu Glu Met Lys Cys Ile Gly Leu Thr Met Gln Ser Met Tyr Glu
i 5 10 15

<210> 44

<21ll» 13

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
223> Beschreibung der kinstliichen Sequenz: HCMV IE-~1
Fragment

<400> 44
Cys Ile Gly Leu Thr Met Gln Ser Met Tyr Glu Asn Tyr Ile Val
1 5] 10 15

<210> 45

<Z11l» 15

<212> PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<ZZ20>
<223> Beschrelbung der kiinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 45
Thr Met Gln Ser Met Tyr Glu Rsn Tyr Ile Val Pro Glu Asp Lys
1 5 10 15

<Z10» 486
<21i> 15
<212> PRT

JP 4846157 B2 2011.12.28

10

20

30



(24) JP 4846157 B2 2011.12.

<Z13> Kinstliche Seguenz

<220
<Z223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMY I1E-~1
Fragment

<400> 46
Met Tyr Glu Asn Tyr Ile Val Proc Glu Asp Lys Arg Giu Met Trp
1 5 10 15

<210> 47

<211> 15

<212> PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 47
Asn Pro Asp Glu Gly Pro Ser Ser Lys Val Pro Arg Pro Glu Thr
1 5 10 15

<210> 48

<211>» 1%

<212» PRT

<Z213> Kanstliche Sequenz

<220>

<Z2Z23» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IBE-1
Fragment

<400> 48
Tyxr Tle Val Pro Glu Asp Lys Arg Glu Met Trp Met Ala Cys Ile
1 ] 10 is

210> 49

<z21l> 15

<212> PRT

<213> Kiunstliche Seguenz

<220>
<222» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> 49
Glu Asp Lys Arg Glu Met Trp Met Ala Cys Ile Lvs Glu Leu His
it 5 10 15

<210» 50

<21l>» 1%

<21Z> PRT

<213> Kiunstliche Sequenz

220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 50
Glu Met Trp Met Bla Cys Ile Lve Glu Leu Hiz Asp Val Ser Lys
H 5 10 15
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<210> 51

<211> 15

<212> PRT

<213» Kinstliche Sequenz

<220
<223» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV 1IE-1
Fragment

<400> 51
Ala Cys Ile Lys Glu Leuw His Asp Val Ser Lys Gly Ala BAla Asn
1 5 10 15

<210> 52

<211> 15

<212> PRT

<213> Kilnstliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 52
Glu Leu His Asp Val Ser Lys Gly Ala Ala Asn Lys Leu Gly Gly
1 5 10 15

<210> 53
<211>» 15
<212> PRT
<213» Kinstliche Sequenz

<Z20>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Segquenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 53
Val Ser Lys Gly Ala Ala Asn Lys Leu Gly Gly Ala Leu Gin Ala
1 ) 10 15

<210> 54

<Z11> 15

<212>» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<Z220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 54
ARla Ala Asn Lys Leu Gly Gly Ala Leu Gln Ala Lvs Ala Arg Ala
1 5 10 15

<210» 5%
<211= 15
<212> PRT
<Z13» Kbnstliche Sequenz

<220%>
<223» Beschreibung der kunstlichen Seguanz: HCMV IE-1
Fraament
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<4G0> 55
Leu Gly Gly Ala Leu Gln Ala Lys Ala Arg Ala Lys Lys Aszp Glu
1 5 10 15

<210> 56

«<211» 15

212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 56
Leu Gln Ala Lys BAla Arg Ala Lys Lys Asp Glu Leu Arg Arg Lys
1 5 10 15

<210> 57

<211> 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV 1E-1
Fragment

<400> 57
Ala ARrg Ala Lys Lys Asp Glu Leu Arg Arg Lys Met Met Tyr Met
1 3 10 15

<210> 58
<211> 15
<212> PRT
<213>» Kinstliche Seguenz

220>
<2232> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV 1E-1
Fragment

<400> bE
Gly Pro Sex Ser Lys Val Pro Arg Pro Glu Thr Pro Val Thr Lys
1 5 10 15

<210> 59

<211> 15

<212> ERT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 59

Lys Asp Glu Leun Arg Arg Lys Met Met Tvr Met Cys Tyr Arg Asn
1 5 e 15

<Z210>» 60
<211>» 15
<21Z» PRT
“Z13» Kunstliche Sequenz
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220>
<Z223» Beschreibung der kunstlichen Seguenz: HCMY TE-]
Fragment

<4G0> &0
Axrqg Arg Lys Met Met Tyr Met Cys Tyr Arg Asn lle Glu Phe Phe
1 5 10 15

<210> 61

<211> 15

<21&> PRT

<213>» Kunstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> 61
Met Tyr Met Cys Tyx Arg Asp Ile Glu Phe Phe Thr Lys Asn Ser
1 5 10 15

<210> 62
<211> 15
<212> BRT
<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 62
Tyr Arqg Asn Ile Glu Phe Phe Thr Lys Bsn Ser Ala Phe Pro Lys
i 5 10 15

<210> &3

<211= 158

<212> PRT

<213>» Kinstliche Sequenz

<220>
<2Z3>» Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 63
Glu Phe Phe Thr Lys Asn Ser Ala Phe Pro Lys Thr Thr Asn Gly
1 5 10 15

<Z210> 64

<211> 15

<Z12» PRT

<213> Kunstliche 3Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment
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<400> 64
Lys Asn Ser Ala Phe Pre Lys Thr Thr &sn Gly Cys Ser Gln Ala
1 5 1a 15

<210> 65

«<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 65
Phe Pro Lys Thr Thr Asn Gly Cys Ser Gln Ala Met Bla Ala Leu
1 5 10 15

<210> 66

«<211> 15

<212> PRT

<213» Kinstliche Sequenz

<220>
<223% Beschreibung der kiinstlichen Ssquenz: HCMV I1IE-1
Fragment

<400> 66
Thr Asn Gly Cys Ser Gln Ala Met Bla Ala Leu GIn Asn Leu Fro
1 5 1o 15

<Z210> 67

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiunstlichen Segquenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> g7
Ser Gln Ala Met Ala Ala Leu Gln Asn Leu Pro Gln Cys Ser Pro
1 5 10 15

<210> &8

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kunstlichen Seguenz: HCMV IE~1
Fragment

<400> 68
Ala Ala Leu Gln Asn Leu Pro Gln Cys Ser Pro Asp Glu Ile Met
1 5 10 15

<Z210> 69
<211» 1%
<212> PRT
<213> Kunstliche Seguenz
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(29) JP 4846157 B2 2011.12.

220>

<Z23» Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 68
Lys Val Pro Arg Pro Glu Thr Pro Val Thr Lys Ala Thr Thr Phe
1 5 10 15

<210> 70
<211> 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 70
hsn Leu Fro Gln Cys Ser Pro Asp Glu Ile Met Ala Tyr Zla Gln
1 5 10 15

<210> 71

<211> 15

<21Z> PRT

<213> Kunstliche Seguenz

<Z220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 71

Cys Ser Pro Rsp Glu Tle Met Ala Tyr Ala Gln Lys Ile Phe Lys
1 5 10 15

<210> 72

<211> 15

<Z21Z> PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 2
Gilu Ile Met Ala Tyr Ala Gln Lys Ile Phe Lys T1le Leu Rsp Glu
1 5 10 15

<210> 73
<211> 1%
<212> PRT
<213> Kunstlichs Sequenz

<220

<2Z3> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMV I1E-1
Fragment

<400> 73
Tyr Ala Gln Lys Ile Phe Lys Iia Leu Asp Glu Glu Arg Asp L

Y5
1 = 10 1%
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<210> 74

211> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<2237 Beschreibung der kinstlizhen Sequenz: HCMY IE~1
I'ragment

<400> 74
Ile Phe Lys Ile Leu Asp Glu Glu Arg Asp Lys Val Leu Thr His
1 5 10 15

<210» 75
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-]
Fragment

<400> 75
Leu Asp Glu Glu Arg Asp Lys Val Leu Thr His Tle Asp His Ile
1 5 10 15

<210>» 786
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV TE-1
Fragment

<4Q0> 76
Arg Rsp Lys Val Leu Thr His Tle Asp His Tle Phe Met Asp Tle
1 5 10 15

<210> 77

<211> 15

<21Z> PBRT

<213» Kunstliche Sequenz

<Z20>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IF-1
Fragment

<400> 77
Leu Thr His Ile BAsp His Ile Phe Met Asp Ile Leu Thr Thr Cys
1 5 I 15

<210> 78

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguen=z

<220
<223 Becchreibung der kunstlichen Sequanz: HOMV TE-1
Fragment
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<40Q0> 73
Asp His Ile Phe Met Asp Iie Leu Thr Thr Cvs Val Glu Thr Met
1 5 1¢ 13

<210> 719

<211>» 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Sequenz

<220>
<223>» Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 73
Met Asp Ile Leu Thr Thr Cys Val Glu Thr Met Cys Asn Glu Tyr
1 5 10 15

<210>» 80

<211> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Seqguen:z

<220>

<223 Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMY IE~1
Fragment

<400> 80
Pro Glu Thr Pro Val Thr Lys Ala Thr Thr Phe Leu Gln Thr Met
1 5 10 15

<210> 81

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequen:z

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 81
Thr Thr Cys Val Glu Thr Met Cys Asn Glu Tyr Lys Val Thr Ser
1 5 10 15

<210> 82

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<2z20»

<223> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> B2

Glu Thr Met Cys Asn Glu Tyr Lys Val Thr Ser Asp Ala Cys Met
1 5 10 15

<21G» 823
<Z¥l» 1%
©Z21Z2> PET
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<213> Kinstliche Sequensz

<220>
<Z2Z3> Beschrelbnng der konstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 83
Asn Glu Tyr Lys Val Thr $er Asp Ala Cys Met Met Thr Met Tyr
1 o 10 i5

<210> 84

<211> 15

<212> PRT

<Z13> Kuinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: BCMV IE-1
Fragment

<400> 84
V¥al Thr Ser RAsp Ala Cys Met Met Thr Met Tyr Gly Gly Ile Ser
1 5 10 1%

<210> 85

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<4C0> 85
Ala Cys Met Met Thr Met Tyr Gly Gly Ile Ser Leu Leu Ser Glu
1 5 10 15

<210> B&

<211% 15

<212» PERT

<213> Kunstliche Sequenz

<Z20>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-)]
Fragment

<400> 86
Thr Met Tyr Gily Gly Ile Ser Leu Leu Ser Glu Phe Cys Arg val
1 5 10 15

<210> 87

<211> 1%

<212> PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<22U»
<2Z3> Beschreibung der kiunstlichen Segquenz: HCMV IE-1
Fragment

<4006> 87
Cly Ile Ser Leu Leu Ser Slu Phe Cys Arg Val Leu Cys Cys Tvr
1 5 10 19
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<210> 88

<Z2ll>» 15

<212> PRT

<213> Rinstliche Sequenz

<220>
223> Beschreibung der kionstlichen Seguenz: BCMV IE-1
Fragment

<400> &8
Leu Ser Glu Phe Cys Arg Val Leu Cys Cys Tyr Val Leu Glu Glu
1 5 10 15

<210> 89
<211> 13
<212> PRT
<213> Rinstliche Sequenz

<2Z0>»
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 88
Cys Arg Val Leu Cys Cys Tyr Val Leu Glu Glu Thr Ser Val Met
1 5 10 15

<210> 80
<Z11> 15
<Z12> PRT
<213> Kunstliche Sequenz

<Z2z20>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Segquenz: BCMV IE-1
Fragment

<400> 80
Cys Cys Tyr Val Leu Glu Glu Thr Ser Val Met Leu Bla Lys Arg
1 5 10 1G

<210> 91

<211» 1%

<212> PBRT

<213> Kinstliche Seqguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiénstlichen Sequenz: HCMV I1E-1
Fragment

<400> 81
Val Thr Lys Ala Thr Thr Phe Leu Gln Thr Met Leu Arg Lys Glu
1 ] 10 15

<21i0> 82

<211> 15

<21Z2» PRT

<213> Kbnstliche Sequenz

3> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMY IE-1
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Fragment

<4 080> 32
Len Glu Glu Thr Ser Val Met Leu Ala Lys Arqg Pro Leu Jle Thr
1 5 10 1%

<210> 93

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment
gl 10
<400> 93
Ser Val Met Leu Ala Lys Arg Pro Leu Ile Thr Lys Pro Glu Val
1 5 10 15

<210> 84

<211> 15

<Z212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HBCMV IE-1
Fragment

<400> 94
Ala Lys Arg Pro Leu Ile Thr Lys Pro Glu Val Ile Ser Val Met 20
1 5 10 15

<210> 95

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>

<Z23> Beschreibung der kUnstlichen Sequenz: HCMY 1E-1
Fragment

<400> 35
Leu Ile Thr Lys Pro Glu Val Ile Ser Val Met Lys Arg Arg Ile
1 5 10 15

30
<Z210> 86
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220
<Z23> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY TE-1
Fragment

<400> 9¢
Pro Glu val Ile Ser Val Met Lys Brg Arg Ile Glu Glu Ile Cys
1 5 10 15



(35)

<212> PRT
<213» Kinstliche Sequenz

<ZZ0>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: ACMY TE-1
EFragment

<400> 97
Ser Val Met Lys Arg Arg Ile Glu Glu Ile Cys Met Lys Val Phe
1 57 10 15

<210> 98

<211> 15

<212> PRT

<213> Kianstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<400 38
Arg Arg Ile Glu Glu Ile Cys Met Lys Val Phe Ala Gln Tyr Ile
1 5 10 15

<210> 9%

<211> 15

<212> PRT

<213> Konstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der Xkinstlichen Seguenz: BCMV IE-1
Fragment

<400> 89
Glu Tle Cys Met Lys Val Phe Ala Gln Tyr Tle Leu Gly &la Asp
1 5 10 15

<210> 100
<211> 1%
<212» PRT
<213> Rinstliche Seguenz

<220>
<223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 10D
Lys Val Phe Ala Gln Tyr Ile Leu Gly Ala Asp Pre Leu Arg Val
1 5 1a 15

<210> 101

<211 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223» Beschreibung der kUnstlichen Seguenz: BOMY [E-1
Fragment

<al0= 101
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Gln Tyr I1le Leu Gly Ala Asp Pro Leu Arg Val Cys Ser Pro Ser
1 5 10 15
<21C> 102
<21i» 1%
<212> PRT

<213> Kinstliche Seguen=z

<220>
<223> Beschreibung dexr kinstlichen Sequenz: BCMV IE-1
Fragment

<400> 102
Thr Thr Phe Leu Gln Thr Met Leu Arg Lys Glu Val Asn Ser Gln
1 5 10 15

<210> 103

<211> 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Seqguenz

<220>
<2Z23> Beschreibung der kUnstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 103
Gly Rla Asp Pro Leu Arg Val Cys Ser Pro Ser Val Azp Asp Leu
1 5 1c 15

<210> 104

<211> 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Seqguenz

<220
<223» Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV IE-1
Fragment

<4Q00> 104
Leu Arg Val Cys Ser Prc Ser Val Asp Asp Leu Arg Ala Ile Ala
1 9 i0 15

<210> 105

<211>» 15

<212> PRT

<213» Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 105
Ser Pro Ser Val Asp Asp Leu Arg Ala Ile Bla Glu Glu Ser Asp
1 5 10 15

<210> 104

<2li» 15

<Z21Z> PFRT

<212» Funstliche Sequenz

28

10

20

30



37) JP 4846157 B2 2011.12.

<220
<223% Beschreibung der kinstlichen Saquenz: HCMV TE-1
Fragmsnt

<400> 106
Asp Asp Leu Arg Ala Ile Bla Glu Glu Ser Asp Glu Glu Glu Als
1 5 10 15

<210> 107

<Z11> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguen:z

<2Z20>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HBCMV I1E-1
Fragment

<400> 107
Ala Ile Ala Glu Glu Ser Asp Glu Glu Glu Ala Ile Val Ala Tyr
3 5 10 15

<210>» 108

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 108
Glu Ser Asp Glu Glu Glu Rla Ile Val Ala Tyr Thr Leu Ala Thr
1 5 19 15

<210> 108
<211>» 15
<212> PRT
<213» Kunstliche Sesquenz

<220>
©223> Beschrelbung der kinstlichen Ssquenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 109
Glu Glu Ala Ile Val Ala Tyr Thr Leu Ala Thr Ala Gly Val Ser
1 5 10 15

<210> 110

<2L11> 15

<212> PFRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Segquenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> 110
Val Ala Tyr Thr Leu Ala Thr Ala Gly Val Ser Ser Ser Asp Ser
1 = 10 15
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<210> 111

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der ktnstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 111 ’
Leu Ala Thr Ala Gly Val Ser Ser Ser Asp Ser Leu Val Ser Pro
1 5 10 15

<210» 112

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seqguvenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HECMV IE-1
Fragment

<400> 112
Gly Val Ser Ser Ser Asp Ser Leu Val Ser Pro Pro Glu Ser Pro
1 5 10 15

<210> 113

<21i> 15

<212> PR?

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 113
Glu Glu Arg Glu Asp Thr Val Ser val Lys Ser Glu Pre Val Ser
1 5 10 15

<210> 114
<211> 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Seqguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 114
Asp Thr Val Ser Val Lys Ser Glu Pre Val Ser Glu Ile Glu Glu
1 5 10 15

<Z210> 115

<211> 15

<212> PRT

<212> Kunstliche Sequenz

<2Z0>
223> Beschreibung der kunstlichen Sequanz: HCMY 1E-1
Fragment
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<400=> 115
Val Lys Ser Glu Pro Yal Ser Glu Ile Glu Glu Val Ala Pre Glu
1 5 10 15

<210> 116

<21i» 1&

<212> PRT

<213> Kiunstliche Sequenz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV TE-1
Fragment

<400> 116
Pro Val Ser Glu Ile Glu Glu Val Ala Pro Glu Glu Glu Glu Asp
1 5 0 15

<210> 117

<211> 15

<212> PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 117
Ile Glu Glu Val Ala Pro Giu Glu Glu Glu Asp Gly &la Glu Glu
1 5 10 15

<Z21¢> 118

<21l1» 15

<212> PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV 1E-1
Fragment

<400> 118
Ala Pro Glu Glu Glu Glu Asp Gly Ala Glu GLu Pro Thr Bla Ser
1 5 1¢ 15

<210> 119

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 118
Glu Glu Asp Gly Ala Glu Glu Pro Thr Ala Ser Gly Gly Lvs Ser
1 5 10 15

<210> 120

<211» 15

~212> PRT

213> Kunstliche Seguenz
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<220>
«<223> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMY IE-1
Fragment

<400> 120
Ala Glu Glu Pro Thr Ala Ser Gly Gly Lys Ser Thr His Pro Met
1 5 10 15

<210> 121

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 121
Thr Ala Ser Gly Gly Lys Ser Thr His Pro Met Val Thr Arg Ser
1 5 10 15

<210> 122
<211> 15
<212z> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV IE-1
Fragment

<400> 122
Gly Lys Ser Thr His Pro Met Val Thr Arg Ser Lys Ala Asp Gln
1 5 10 15

<210> 123
<211l> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppébs
Fragment

<400> 123
Met Glu Ser Arg Gly Arg Arg Cys Pro Glu Met Ile Ser Val Leu
1 5 10 i5

<210> 124
<211> 16
<21Z2> PRT
<213» Kunstliche Sequenz

<220
223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCOMV ppé6hs
Fragment

<400> 124
His Glu Thr Arg Leu Leu GLn Thr Gly Tle His Val Arg vVal Ser
1 5 10 15
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<210> 125

<211 17

<Z12» PRT

<213» Kuinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 125
Asp Asp Val Trp Thr Ser Gly Ser Asp Ser Asp Glu Glu Leu Val
1 5 10 15

<210> 126
<211> 16
<212> PRT
<213> Kunstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp6h
Fragment

<400> 126
Thr Ser Gly Ser Asp Ser Asp Glu Glu Leu Val Thr Thr Glu Arg
1 5 10 15

<210> 127
<211> 16
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppés
Fragment

<400> 127
Asp Ser Asp Glu Glu Leu Val Thr Thr Glu Arg Lys Thr Pro Arg
1 5 1¢ 15

<Z210»> 128

<2il> 16

<212> PRT

<213» Konstliche Seguenz

<220>

<223> beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp6h
Fragment

<400> 128
Glu Leu Val Thr Thr Glu Arg Lys Thr Pre Arg Val Thr Gly Gly
1 5 10 15

<210> 129

<211> 16

<Z1Z2» PRT

<213> Kidnstliche Seguenz

<220
<223» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV preh
Fragment
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<400> 129
Thr Glu Arg Lys Thr Pro Arg Val Thr Gly Gly Gly Rla Met Ala
1 5 0 15

<210> 130
<Z11> 16
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HOMV PRES
Fragment

<400> 130
Thr Pro Arg Val Thr Gly Gly Gly Bla Met Ela Gly Ala Ser Thr
1 5 10 15

<210> 131

<211> 16

<212> PRT

<213» Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppb5s
Fragment

<400> 131
Thr Gly Gly Gly Ala Met Ala Gly Ala Ser Thr Ser Ala Gly Arg
1 & 10 15

210> 132

<211> 16

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220
<223» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY pp65
Fragment

<400> 132
Ala Met Ala Gly Ala Ser Thr Ser Ala Gly Arg Lys Arg Lys Ser
1 5 14 15

<Z210> 133

<21i>» 1lé

<212>» PRT

<213> Konstliche Sequenz

<220>»
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV PRE5
Fragment

<400> 133
Ala BSer Thr ESer Ala Gly Arg Lys Arg Lys Ser Ala Ser Ser BAla
1 5 10 15

<210> 134
<21i> 16
<21Z> PRT
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<213> Kiunstliche Sequens

CZ20x

<223> Beschreibung der kitnstlichen Sequenz: BCMV ppés
Fragment

<400> 134
Ala Gly Arg Lys Arg Lys Ser Ala Ser Ser Ala Thr Ala Cys Thr
1 5 1¢ 15

<210> 135

<2il> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>

<223» Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppiSs
Fragment

<400» 135
Leu Leu Gln Thr Gly Ile His Val Arg Val Ser Gln Pro Ser Leu
1 5 10 15

<210> 136
<211> 16
<Z1Z> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<Z20>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV pp6s
Fragment

<400> 136
Arg Lys Ser Ala Ser Ser Ala Thr Ala Cys Thr Ser Gly Val Met
1 3 10 15

<210> 137

<211l> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>

©223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HOMV PpEs
Fragment

<400> 137
Ser Ser Ala Thr Ala Cys Thr Ser Gly Val Mst Thr Arg Gly Arg
1 5 1o 15

<210> 138
<z1i> 15
<212> PRT
<Z213> Kinstliche Sequenz

<220>

<2Z3>» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp6S
Fragment

<40u0u> 138

Gly Ile His val Arg Val Ser Gln Pro Ser Leu Ile Leu Yal1 Ser

1 5 i0 15
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<210> 139

«Z2ll» 1%

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<Z23> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMV pp6s
Fragment

<400> 139
Arg Val Ser Gln Pro Ser Leu Ile Leu Val Ser Gln Tyr Thr Pro
1 5 1¢ 15

<210> 140

<211i> 15

<212> PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp&5
Fragment

<400> 140
Fro Ser Leu Ile Leu val Ser Gln Tyr Thr Pro Asp Ser Thr Pro
1 5 10 15

<210> 141

<211> 15

<212> PRT

<213> Kiunstliche Seguenz

<220>
<€223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 141
Leu Val Ser Gln Tyr Thr Pro Bsp Ser Thr Pro Cys His Arg Gly
1 5 10 15

<210> 142

<211l> 15

<212» FRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220

<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment,

<400 142
Tyr Thr Fro Asp Ser Thr Pre Cys His Brg Gly Asp Asn Gln Leu
1 5 10 15

<210> 143

<21l> 15

<212> FRT

<213>» Kunstliche Sequenz

<2202
<223- Bescnreibung der kunstlichen Sequenz;: HBCMV pp65
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Fragment

<400> 143
Ser Thr Pre Cys His Arg Gly Asp Asn Gin Lev Gln Val Gln His
1 5 iag 15

<210> 144

<Z11% 15

<212>» PRT

<Z13> Kunstliche Segquenz

<220
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HOMV PR6S
Fragment

<400> 144
His Arg Gly Asp Asn GIln Leu Gln Val Gln His Thr Tyr Phe Thr
1 5 10 15

<210> 145

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 145
Asn Gln Leu Gln Val Gln His Thr Tyr Phe Thr Gly Ser Giu Val
1 5 10 15

<210> 146

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMY pRas
Fragmeng

<400> 146
Gly Arg Arg Cys Pro Glu Met Tle Ser Val Len Gly Pro Ile Ser
1 2 10 15

<216> 147

<211» 16

<21Z> PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<220
<223> Beschreibung der kilnstlichen Sequenz: HCMV pRes
Fragment

400> 147
Yal Gln His Thr Tyr Phe Thr Gly Ser Glu Val Glu Asn Val Ser
1 5 10 15

<210 148
<Z21i:» 15
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<212> PRT
<212»> RKunstliche Seguenz

220>
<223» Beschreibung der kiinstlichen Segquenz: HCMYV ppéS
Fragment

<400> 148
Tyr Phe Thr Gly Ser Glu Val Glu Asn Val Ser Val Asn Val His
I 3 10 i5

<210> 149
<211i>» 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: BCMV ppés
Fragment

<400> 149
S5er Glu Val Glu Asn Val Ser Val Asn Val His Asn Pro Thr Gly
1 3 10 15

<210> 150
<211l» 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppéS
Fragment

<400> 150
Asn Val Ser Val Asn Val His Bsn Fro Thr Gly Arg Ser Ile Cys
1 5 10 15

<210> 151
<211i> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<Z220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp6S
Fragment

<400> 151
Asn Val His Asn Pro Thr Gly Arg Ser Ile Cys Pro Ser Gln Glu
1 5 10 15

<218> 152

<211> 15

212> BRT

<213> Kinstliche Sequenz

L2220
<223> Beschreibung der kimnstlichen Sequsnz: HCMY ppés
Fragment
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<400> 152
Fro Thr Gly Arg Ser Ile Cys Pro Ser Gln Glu Pro Met Ser Ile
1 8 10 15

<210> 153

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV PpPe&5S
Fragment

<400> 153
Ser Ile Cys Pro 3er Gln Glu Pro Met Ser Ile Tyr Val Tyr Ala
1 5 10 15

<210> 154

<211> 15

<21z2> PRT

<213> Kinstliche Sequen:z

<220>
223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV PPR65
Fragment

<400> 154
Ser Gln Glu Pro Met Ser Ile Tyr Val Tyr Ala Leu Pro Leu Lys
1 5 10 15

<210» 155

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: BCMV ppé5
Fragment

<400> 155
Met Ser Ile Tyr Val Tvr Ala Leu Pro Leu Lys Met Leu Asn Ile
1 > 10 15

<210> 1h6

<211> 15

<Z212> PRT

<213> Kiunstliche Seguenz

220>
<223> Beschreibung der kimnstlichen Seqguenz: HCMV pp6b
Fragment

<400> 156
Val Tyr Ala Leu Pro Leu Lys Met Lsu Asn Ils Pro Ser Ile Asn
1 5 1a 15

<219» 157

<Z11> 1%

<212» PRT

<213> Kiunsztliche Sequenz
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<220
<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV ppéh
Fragment

<400> 157
Pro Glu Met Ile Ser Val Leu Gly Pro Ile Ser Gly Bis val Len
1 5 10 15

<210> 158
<211> 16
<212> PRT
<213> Kunstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp6s
Fragment

<4Q0> 158
Pro Leu Lys Met Leu Asn Ile Pro Ser Tle Asn Val His His Tyr
1 5 10 15

<210> 159

<211> 15

<212» PRT

<Z213> Kinstliche Seqguenz

<220
<223> Beschreibung der kidnstlichen Sequenz: HCMV ppés
Fragment

<400> 158
Leu Asn Ile Preo Ser Ile Asn Val His His Tyr Pro Ser 2la Ala
1 5 10 15

<210> 160
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Seqguenz

220>
223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV PR65S
Fragment

<400> 160
Ser Ile Asn Val His His Tyr Pro Ser Ala Ala Glu Arg Lys His
1 5 10 15

<210> 161
<Z2ll> 15
<212> PRT
<213» Kinstliche Sequenz

<Z20x
<ZZ3> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY ppés
ragment

<40G> 141
His Hieg Tyr Pro Ser Ala Ala Glu Arg Lys His Arg His Leu Pro
1 o 10 15
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<210> 162

<211> 15§

<21Z>» PRT

<213» Kinstliche Sequen:z

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMY PRES
Fragment

<400> 162
Ser Ala Ala Glu Arg Lys His Arg His Leu Pro Val Ala Asp Ala
L 5 10 15

<210> 163

<211> 1%

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<2Z3> Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 163
Arg Lys His Arg His Leu Pro Val Ala Asp Ala Val Ile His Ala
1 5 10 15

<210> 164

<211> 15

<212>» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppéSs
Fragment

<400> 164
His Leu Pro Val Ala Asp Ala Val Tle His Alaz Ser Gly Lys Gln
1 5 1¢ 15

<Z10> 165

<Z211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppés
Fragment

<400> 165
Ala as5p Ala Val Ile His Ala Ser Gly Lys Gin Met Trp Gln Ala
1 5 10 15

<210> 146
<21l 15
<232> PRT
<213> Kunestliche Seguenz

<220

“223>» Beschreibung der kunstlichen Seguenz: HOMV ERe5
Fragment
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<400> 166
Ile His Ala Ser Gly Lys Gln Met Trp Gln Ala Arg Leu Thr Val
1 5 10 15

<210> 167

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<2202
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HBCMV pp65s
Fragment

<400> 167
Gly Lys Gln Met Trp Gln Ala Arg Leu Thr Val Ser Gly Leu Ala
1 5 10 15

<210> 168

<21l» 15

<21z2> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ep6s
Fragment

<400> 168
Ser Val Leu Gly Pro Ile Ser Gly His val Leu Lys Ala Val Phe
1 5 10 15

<210> 1869
<2i1> 16
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kiunstlichen Sequenz: HCMV PR6s
Fragment

<400> 189
Trp Gin Ala Arg Leu Thr Val Ser Gly Leu Ala Trp Thr Arg Gln
1 5 10 15

<21G> 170

211> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220=
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCOMV pp65S
Fragment

<400> 170
lLeu Thr Val Ser Gly Leu Ala Trp Thr Arg Gln Gin Asn Gln Trp
1 5 10 15

<Zl0> 171
<211» 15
<212> FRT
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<213> Kinstliche Seqguenz

<220
<223>» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCOMV ppés
Fragment

<400> 171
Gly Leu Ala Trp Thr Arg Gln Gln Asn Gln Trp Lys Glu Pro Asp
1 5 10 15

<210> 172
<211> 15
<212> PRT
<213> Runstlichs Seguenz

<220>
<223> Beschreibung derx kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 172
Thr Arg Gln Gln Asn Gln Trp Lys Glu Pro Asp Val Tyr Tyr Thr
1 5 10 15

<210> 173
<211i>» 15
<212» PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 173
Asn Gln Trp Lys Glu Pro Asp Val Tyr Tyr Thr Ser ARla Phe val
1 5 10 15

<21Q> 174

<21i> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Seguenz

<220
<223» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV ppé&s
Fragment

<400> 174
Glu Pro Asp Val Tyr Tyr Thr Ser Ala Phe Val Phe Pro Thr Lys
1 5 10 15

<210> 175

<Z21l» 15

<Z212> PRT

<213> Kinstliche Seqguen:z

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV ppgb
Fragment

<400> 175
Tyr Tyr Thnr Ser Ala Phe Val Fhe Prc Thr Lys Bsp Val Ala Leu
1 & 1o 15
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<z10> 17e

<Z211> 15

<212» PRT

<213> Kunstliche Seguenz

<220>
<223> Beschrelbung der ktnstlichen Seguenz: HCMV pp6s
Fragment

<400> 176
Ala Phe Val Phe Pro Thr Lys Asp Val Ala Leu Arg His Val val
1 5 10 15

<210> 177
<211» 1%
<212» PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220>
©223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV pp6&
Fragment

<4C0> 177
Pro Thr Lys Asp Val Ala Leu Arg His Val Val Cys Ala His Glu
1 5 1o 15

<210> 178

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HOMV pp65
Fragment

<400> 178
Val Ala Leu Arg His val val Cys Ala Bis Glu Leu val Cys Ser
1 5 10 15

<210> 179

<211> 1%

<21%> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppés
Fragment

<4Q0> 179
Pro Ile Ser Gly His Val Leu Lys Bla Val Phe Ser Arg Gly Asp
1 5 16 15

<210> 180
<211> 16
<212 PRT
213> Kianstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp6s
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FTragment

<400> 180
His Val Val Cys Ala His Glu Leu Val Cys Ser Met GLu Asn Thr
1 5 10 15

<210> 181

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Segqguenz

<220>
<223> Beschreibung der kiunstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 181
Ala His Glu Leu Val Cys Ser Met Glu Asn Thr Arg Ala Thr Lys
1 ) 10 15

<214> 182

<21l> 15

<212» PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 182
Val Cys Ser Met Glu Asn Thr Arg Ala Thr Lys Met GIn Val Ile
1 5 10 15

<210> 183

<2ti> 1%

<Z12> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223» Beschreibung der kilnstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 183
Glu Asn Thr Arg Ala Thr Lys Met Gln Val Tle Gly Asp GIn Tyx
1 5 10 15

<210> 184

<211» 1%

<212> PRT

<213» Kinstliche Segusnz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp&S
Fragment

<400> 184
Ala Thr Lys Met Gln Val Ile Gly Asp Gln Tyr Val Lys Val Tyr
I 5 1¢ 1%

<210» 185

<21i=> 15
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<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV pp6Ss
Fragment

<400> 185
Gln val Ile Gly Asp Gin Tyr Val Lys Vel Tyvr Leu Glu Ser Phe
1 5 10 15

<210> 186

<Z11> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 186
Asp Gln Tyr Val Lys Val Tyr Leu Glu Ser Phe Cys Glu Asp Val
1 5 10 15

<210> 187

<211 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: ECMV pp65
Fragment

<400> 187
Lys Val Tyr Leu Glu Ser Phe Cys Glu Asp Val Prc Ser Gly Lys
1 5 10 15

<210>= 188

<211»> 15

<212> PRT

<213>» Kiunstliche Seguenz

<220>
<Z23> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 188
Glu Ser Phe Cys Glu Asp Val Pro Ser Gly Lys Leu Phe Met His
1 5 id 15

<210> 189

<21li> 1%

<Z12» PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<220>
©<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HOMV pp6s
Fragment
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<4G0> 18%
Glu Asp Val Pro Ser Gly Lys Leu Phe Met His Val Thr Leu Gly
1 5 10 1%

<210> 130

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppéSs
Fragment

<400> 190
His Val Leu Lys Ala Val Phe Ser Arg Gly Asp Thr Pro val Leu
1 5 10 15

<210> 181
<211» l¢
<212» PRT
<213> Kiinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV ppé53
Fragment

<400> 191
Ser Gly Lys Leu Phe Met His Val Thr Leu Gly Ser Asp Val Glu
1 5 10 15

<210> 192
<21i>» 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp6s
Fragment

<400> 182
Phe Met His Val Thr Leu Gly Ser Asp Val Glu Glu Asp Leu Thr
1 5 10 15

<210> 193
<211> 15
«212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220

<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppéh
fragment

<400> 193
Thr Leu Gly Ser Rsp Val Glu Glu Asp Lew Thr Met Thr Arg Asn
1 5 16 15

210> 194
<Z11» 15
<Z12> PRT
<213> Kuonstliche sSaguenz
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220>
<223» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMV pp6s
Fragment

<400> 194
Asp Val Glu Glu Asp Leu Thr Met Thr Arg Asn Pro Gln Pro Phe
1 5 10 15

<210> 195
<Z211> 15
<Z12> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 195
Asp Leu Thr Met Thr Arg Asn Pro Gin Pro Phe Met Arg Pro His
1 5 16 15

<210> 196
<211> 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 196
Thr Arg Asn Pre Gln Pro Phe Met Arg Pro His Glu Arg Asn Gly
1 & 10 15

210> 197
<211» 15
<212> PRT
<213>» Kinstliche Seguenz

<2205
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppés
Fragment

<400> 157
Gln Pro Phe Met Arg Pro His Glu Arg Asn Gly Phe Thr Val Leu
1 5 10 15

<210> 198

<Z1li» 15

<212>» PRT

<213> Kinstliche Seqguenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppéb
Fragment

<40G> 198
Arg Fro His Glu Arg Asn Gly Phe Thr Val Leu Cys Prp Lys Asn
1 5 L0 15
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<210> 159

<211» 1%

<212> PRT

<213>» Kinstliche Seqguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 158
Arg Asn Gly Phe Thr Val Leu Cys Pro Lys Asn Met Ile Ile Lys
1 5 10 15

<210=> 200
<211> 15
<212> PRT
<213» Kinstliche Seguenz

<220
<223» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCHV ppé5
Fragment

<400> 200
Thr Val Leu Cys Pro Lys Asn Met Ile Ile Lys Pro Gly Lys lle
1 5 10 i5

<210> 201

211> 159

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguen:z

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 201
Ala Val Phe Ser Arg Gly Asp Thr Pro Val Leu Pro His Glu Thr
1 5 1¢ 15

<210> 202
<211> 16
<21Z2> PRT
<213> Kunstliche 3Sequenz

<220>
223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMV pp6S
Fragment

<400> 202
Fro Lys Asn Met Ile Ile Lys Pro Gly Lvs Ile Ser His Ile Met
L 5 10 15

<Z210» 203
<Zil> 15
<Z12> PRT
<213> Kunstliche Ssguenz

“2i3> Beschreibung der kunstlichen Seguenz: HCOMV posh
Fragment
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<4Q0» 203
Ile Tle Lys Pro Gly Lys Tle Ser His Ile Met Leu Asp Val Ala
1 5 10 15

<210> 204

<211> 15

<212> PRT

<213> Kdnstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kuUnstlichen Sequenz: BCMV pp65
Fragment

<400> 204
Gly Lys 1le Ser His Ile Met Leu Asp Val Alz Phe Thr Ser His
1 5 10 i&

<210> 205
<211> 15
<212> PRT
<213> Ranstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppE5
Fragment

<400 205
His Ile Met Leu Asp Val Ala Phe Thr Ser His Glu His Phe Gly
1 5 10 15

<210> 2046

<211> 15

<21%> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223» Beschrelbung der kinstlichen Seguenz: HCMY rpés
Fragment

<400> 206
Asp Val Ala Fhe Thr Ser His Glu His Fhe Gily Leu Leu Cys Pro
1 5 16 15

<210> 207

<2il> 15

<212> ERT

<213» Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschrelbung der kiinstlichan Sequenz: HCMV ppéS
Fragment

400> 207
Thy 3er His Glu His Phe Gly Leu Leu Cvs Fro Lys Ser Ile Pro
1 5 10 15

<zZ210> 208
<211» 19
<212> PRT

28

10

20

30



(59) JP 4846157 B2 2011.12.

<213> Kiunstliche Sequenz

<220>
<223» Beschrelibung der kiinstlichen Sequenz: HCMY pp6a
Fragment

<4Q4> 208
His Phe Gly Leu Leu Cys Pro Lys Ser Ile Pro Gly Leu Ser Tle
1 5 10 15

<210 209

<211> 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 208
Leu Cys Pro Lys Ser Ile Pro Gly Leu Ser Ile Ser Gly Asn Leu
] 5 10 15

<210> 210
<211>» 15
<2Z12» PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé6Ss
Fragment

<400> 210
Ser Ile Pro Gly Leu Ser lle Ser Gly Asn Leu Leu Met Asn Gly
1 5 10 15

<210> 211

<21l>» 15

<212> PRT

<213» Kunstliche Seguenrz

<220>
<223» Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMY ppbs
Fragment

<400> 211
Leu Ser lle Ser Gly Asn Leu Leu Met Asn Gly Gln Gln Ile Phe
1 5 10 15

<210> 212

<21l> 1%

<212> PRT

<2}3> Kinstliche Seguenz

<220
<2Z23> Beschreibung der kunstlichen Seguenz: HCMY ppés
Fragment

<400> 212
Arg Gly Asp Thr Pro Val Leu Fro His Glu Thr Arg Leu Leu Cln
1 5 10 15
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<210> 213

<21i> 16

<212> PRT

<213>» Kinstliche Seguenz

<220>
<223» Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCMYV pp65
Fragment

<400> 213
Gly Asn Leu Leu Met Asn Gly Gln Gln Ile Phe Leu Glu Val Gln
1 5 10 15

<210> 214

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMY pPpes
Fragment

<400> 214
Met Asn Gly Gln Gln Ile Phe Leu Glu Val Gln Ala Ile Arg Glu
1 5 10 15

<210> 215

<211> 15

<212» PRT

<Z13> Kinstliche Sequenz

<Z2Z20>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMY PP6S
Fragment

<400» 2158
Gln Tle Phe Leu Glu Val Gln Ala Tle Arg Glu Thr Val Glu Len
i 5 10 15

<210> 216
<211> 15
<212>» PRT
<212> Kinstliche Seguenz

<ZZ0>»
<223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMY pPR65
Fragment

<400> 216
Glu ¥Val Gln Ala Ile Arg Glu Thr Val Glu Leu Arg Gln Tyr Asp
1 5 10 1%

<210» 217

<211» 15

<212> PRT

<213> Kudnstliche Sequenz

<Z20>
<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: BCMV ppeb
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Fragment

<400» 217

Ile Arg Glu Thr Val Glu leu Arg Glu Tyr Asp Pro Val Ala Ala
1 5 16 15

<210> 218

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Seguenz

<220

<223>» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 218

Val Glu Lewn Arg Gln Tyr Asp Pro Val Ala Ala Leu Phe Phe Phe
1 5 10 15

<210> 219
<211> 15
<212> PRT
<213> Kunstliche Sequenz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV PpR6S
Fragment

<400> 219
Gln Tyr Asp Pro Val Ala Ala Leu Phe Phe Phe Asp Ile Asp Leu
1 5 10 15

<210> 220
<21i> 15
<212> PRT
<213» Hiunstliche Sequenz

<220

€223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 220
Val Ala Ala Leu Phe Phe Phe Isp Ile Bsp Leu Leu Leu Gin Arg
1 5 10 15

<210> 221
<211> 1%
<212> PRT
<213> Kidnstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HOMV ppeh
Fragment

<400» 221
Fhe Phe Phe Asp Ile Asp Leu Leu Leu Gln Arg Gly Pro Gln Tyr
1 5 10 1t
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<21Z2> PRT
<213» Kunstliche Sequenz

220>
<223> Beschreibung der kunstlichen Sequenz: HCHMV ppes
Fragment

<400> 222
1le Asp Leu Leu Leu Gln Arg Gly Pro Glo Tyr Ser Glu His Pro
1 5 10 15

<210> 223

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 223
Pre Val Leu Pro His Glu Thr Arg Leu Leu Gln Thr Gly Ile His
1 5 10 15

<210> 224
<211> 16
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 224
Lev Gln Arg Gly Pro Gln Tyr Ser Glu His Pro Thr Phe Thr Ser
1 5 14 15

<210> 225

<211> 15

<21Z> PRT

<213> Kunstliche Seguensz

<22G>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppR62
Fragment

<400> 225
Pro Glo Tyr Ser Glu His Pro Thr Phe Thr Ser Gln Tyr Arg lle
1 5 10 15

210> 226

<Z11l> 15

<212» PRT

<213> Konstliche Seguenz

<Z2z0>
<223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppéS
Fragment
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<400> 22¢
Glu His Pro Thr Phe Thr Ser Gln Tyr Arg Ile Gln Gly Lys Leu
L 5 10 15

<210x 227
<211> 15
<212» PRT
<213» Kanstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppkh
Fragment

<40Q0> 227
Phe Thr Ser Gin Tyr Arg Ile Gln Gly Lys Leu Glu Tyr Arg His
1 5 10 15

<210> 228
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenw

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV FR63>
Fragment

<400> 228
Tyr Arg Ile Gln Gly Lys Leu Glu Tyxr Arg His Thr Trp Asp Arg
1 5 10 15

<210> 229
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV PR65
Fragment

<40Q0> 225
Gly Lys Leu Glu Tyr Arqg His Thr Trp Asp Arg His Asp Glu Gly
1 5 1o 15

<210% 230

<Zil>» 15

<212> PRT

<213> Kiunstliche Seguenz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY jeials
Fragment

<400> 230
Tyr Arg His Thr Trp Bsp Arg His Asp Glu Gly Ala ARla Gln Gly
1 & 10 15

<Z10> 231
<211= 15
<z12» PRT
213> Kunstliche Sequenz
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<L220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMY pERES
Fragment

<4Q0> 231
Trp Asp Arg His Asp Glu Gly Ala Ala Gln Gly Asp Asp Asp Val
1 3 10 15

<210> 232

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV Fp65
Fragment

<400> 232
Asp Gilu Gly Ala Ala Gln Giy Asp Asp Asp Val Trp Thr Ser Gly
1 5 10 is

<210> 233

<21li> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Segquenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCMV ppR65
Fragment

<400> 233
Ala Gln Gly Asp Asp Asp Val Trp Thr Ser Gly Ser Asp Ser Asp
1 5 10 15

<210> 234

<Z11l» 15

<212> PRT

<Z13> Kinstliche Sequenz

<Z220>
<223» Beschrelbung der kinstlichen Sequenz: BCMV pp65
Fragment

<400> 234
Ala Cys Thr Ser Gly Val Met Thr Arg Gly Arg Leu Lys Ala Glu
1 5 10 153

<210> 23%

<211> 15

<21Z2> PRT

<213» Kinstliche Seguenz

<220

<223> Beschreibung der kimstlichen Sequenz: HCMY ppeEs
Fragment

<4 00> 235
Gly ¥al Met Thr Ary Gly Arg Leu Lys Bla Glu Ser Thr Val Ala
1 5 10 1%
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<210> 236

<211» 15

<212> PRT

<213>» Kunstllche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppéS5
Fragment

<400> 236
Arg Gly Arg Leu Lys Ala Glu Ser Thr Val Ala Pro Glu Glu Asp
1 5 10 15

<21i0> 237
<211> 15
<212» PRT
<213» Kinstliche Seguenz

<z220>

<22Z23» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 237
Lys Rla Glu Ser Thr Val Ala Pro Glu Glu Asp Thr Asp Glu Asp
1 5 10 15

<210> 238
<211> 15
<212> PRT
<Z13> Kinstliche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 238
Thr Val Ala Pro Glu Glu Asp Thr Asp Glu Asp Ser Asp Asn Glu
1 5 10 15

<210> 23¢9

<211> 15

<212 PRT

<213> Klinstliche Sequenz

<220

<223» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppéS
Fragment

<400> 235
Glu Glu Asp Thr &sp Glu Asg Ser Asp Asn Glu Ile His Asn Pro
1 5 10 1%

<210> 240
<211» 15
<212%» PRT
<213» Kunstliche Sequenz

<220

223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HOMY ppb5
Fragment

JP 4846157 B2 2011.12.

28

10

20

30



(66)

<40Q0> 240
Asp Glu Asp Ser Asp Bsn Glu Ile His Asn Pro Ala Val Phe Thr
1 5 10 15

<210> 241
<211>» 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

220>

<223> Beschrelibung der kunstlichen Sequenz: HCMY pp65
Fragment

<400> 241
Asp Asn Glu Ile His Asn Pro Ala Val Phe Thr Trp Pro Fro Trp
1 5 10 15

<210> 242
<Z211% 16
<Z212> PRT
<213> Konstliche Sequenz

<220>
<2Z3> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 2472
Ris Asn Pro BRla Val Phe Thr Trp Pro Pro Trp Gln Ala Gly Ile
1 5 10 15

210> 243

<211» 13

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>»

<2Z3% Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCHV pp65
Fragment

<400> 243
Val Phe Thr Trp Pro Pra Trp Gln Ala Gly Ile Leu Ala Arg Bsn
1 5 10 15

<210> 244

<211> 15

<212» PRT

<213> Kinstliche Seguenz

C220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp&S
Fragment

<400> 244
Froa Pro Trp Gln Ala Gly Ile Leu Ala Arg Asn Leu Val Pro Met
1 5 10 15

<21C> 245
<211> 15
<212> PRT
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<213> Kunstliche Seguenz

<220:>
223> Beschrelbung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400> 245
Ala Gly Ile Leu Ala Arg Asn Leu Val Pro Met Val Ala Thr val
1 5 10 15

<210> 246

<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seqguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppé5
Fragment

<400 246
Ala Arg Asn Leu Val Pro Met Val Ala Thr Val Gln Gly Gln Asn
1 5 10 15

<210> 247

<21i> 15

<212» PRT

<213> Kiinstliche Sequenz

<220

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: RCMV ppé5
Fragment

<400> 247
Val Pro Met Val Ala Thr Val Gin Gly Gln Asn Leu Lys Tyr Gln
1 5 10 i5

<210> 248

<z11l» 14

<212> PRT

<213> Kilinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Segquenz: HCMV ppés
Fragment

<4Q0> 248
Ala Thr Val Gln Gly Gln Asn Leu Lys Tyr Gln Glu Phe Phe Trp
1 5 10 15

<210> 248
<Z211> 15
<212> PRT
<Z213> Kinstliche Seguen:z

<Z2Z20>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: HCKY ppés

Fragment

<405 249
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Gly Gln Asn Len Lys Tyr Gln Glu Phe Phe Trp Asp Ala Asn Asp
1 5 10 15

<210> 250
<211» 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: BCHMYV pp65
Fragment

<400> 280
Lys Tyr Gln Glu Phe Phe Trp Asp &la Asn Asp lle Tyr Arg lle
1 5 10 15

<210> 251
<211> 15
<212> PRT
<213> Kinstliche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp65
Fragment

<400> 251

Phe Phe Trp Asp Ala Asn Asp Ile Tyr Arg lle Phe Ala Glu Leu
1 5 10 15

<210> 252

<211> 16

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV ppéh
Fragment

<400> 252
Ala Asn Asp Ile Tyr Arg Tle Phe Ala Glu Leu Glu Gly ¥al Trp
1 5 10 15

<210» 253

<211» 15

<212> PRT

<213> Kiunstliche Sequenz

<220=

<ZZ3» Beschreibung der kinstlichen Sequenz: HCMV pp&S5
Fragment

<400 253
Tyr Arg lle Phe Ala Glu Leu Glu Gly Val Trp Gin Pro Bla RAla
1 5 10 15

<210> 254
<21i» 15
<Z12» PRT
<zl3» Kinstliche Seguenz
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<220>

<223» Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: UCMV ppéS
Fragment

<403> 254
Ala Glu Leu Glu Gly Val Trp Gln Pro Ala Alas Gln Pro Lys Arg
1 5 10 15

<210> 255

<211> 15

<212> PRT

<213> Kunstliche Seguenz

220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Seguenz: HCMV ppes
Fragment

<400> 255
Gly Val Trp Gln Pro Ala Ala Gln Pro Lys Arg Arg Arg His Arg
1 5 10 15

<2Z10» 256

<211> 15

<212> PRT

<213>» Kinstliche Segusnz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppé5s
Fragment

<400> 256
Pro Ala Bla Gln Fro Lys Arg Arg Arg His Arg Gln Asp Ala Leu
1 5 10 15

<210> 257

«<211> 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstlichen sequenz: RCMV ppés
Fragment

<400> 257
Pro Lys Arg Arg Arg His Arg Gin &sp Ala Leu Pro Gly Pro Cys
1 ) 16 15

<210¢> 258

<211= 15

<212> PRT

<213> Kinstliche Seguen=z

<220>
<223> Baschreibung der kinstlichen Sequenz: HOMV ppés
Fragment

<4Q0» 258
Arg His Arg Gln Asp Ala Leu Pro Gly Pro Cys Ile Ala Ser Thr
1 5 10 15
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<210> 25%
<211>» 15
<212> PRT
<Z213>» Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seqguenz: HCMV pp6l
Fragment
<400> 259
Rsp Bla Leu Pro Gly Pro Cys Ile BAla Ser Thr Pro Lys Lys His
1 5 10 15
<210> 260
<211i> 15
<212> PBRT
<213> Kunstliches Sequenz
<220>
<223>» Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: HCMV ppb6b
Fragment
<400> 260
Leu Pro Gly Pro Cys Ile Ala Ser Thr Pro Lys Lys His Arg Gly
1 5 10 15

ugbodauo goaao

Fig. 1 Fig. 2

1. MESSBKRKMDPDNPD [41. EDXREMWMACIKELH |[81. SVMLAKRPLITKPEV 1 MESRGRRCPEMISVL 54. ATKMQVIGDQYVKVY 107. AMAGASTSAGRKRKS
2.  AKRKMDPDNPDEGPS |42. EMWMACIKELHDVSK [82. AKRPLITKPEVISVM 2. GRRCPEMISVLGPIS 5. QUIGDQYVKVYLESF 108. ASTSAGRKRKSASSA
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