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RITRR MY ESEH T—h—4A Lod score P value
B 270 12 Ebr00935FRA 2.11 P < 0.005
12 Ebr00010FRA 2.1 P < 0.0001
S ER B 21 CfuSTR210DB 1.76 P < 0.01
21 Ebr01255FRA 1.62 P < 0.01
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LG 12F lc12m (1) Ebr00010FRA (Re¥I&ES1)
EawSTR14DB EawSTR34DB GTCTTACTAGAGTTTCTGATTATAAATAGTGCTATGTTACAGGAAAAAAAACTAGG

00 Ebr00010FRA Ebr00935FRA

CATTGCCAAGGATCATATGGAAAAAAATATCTTTAAGCCATTTATTTACCTACAATG
TCAAACTAAAAAGAAGGAGTGGTGTGAGGGACATTTTTCTAAATCGCCTTAAAATC
ATTTTATTCAATTAAATTCAAAATTCCTTTAGTTTTAATTGATTGCAATGTTTTTTTC

: 10T EronaTERA TTCATTTAAATAAATTAAAAAGCACCAAAATAGAAATAAAAACTTTATTTTTTAAAC
. AGGAAAAAAGAATCCAGCAGATAAGTTTTATGTCACTGCCATTACACTCACACAGT
"

[Ebr01342FRA Ebr01343FRA
Ebr00423FRA

22

TACCATGTGGTCAAACTCCTGTGTATTAATTTATTTCCGCGCCCCAAGTCGGCTGA
ACTCAGGTCGCGCACTTTGCCTCTTATTATTTTAATGTGAGGAGGGAATTCTTTTT
TTCCCAGCTGTGTTCCTTTAAAACAATTTGTCTCAGATAGATAGATAGATAGATAGA
TAGATAGATAGATAGATAGATAGATAGTCTGTCTTTGTTTCTCTTTAGCTCTCCTCA
GGT

(2) Ebr00935FRA  (R2%I&E 5 2)
0oo0oao CACATTCTCCCTGCTCTCCCGCGCTGTGCTGAGAAGGGGAATACGCGGTATGTTA
ATGCTCCTGCCTCGAAAAAGGGATACAAGGAGAGTTTAGAAAAATACACACATGC
- 21w ACACACACACTCACACACAAACACACACACACACACACACACACACACACACAGT
GAGAGACATTAATTAAAAGCACAGCGTCAGCAGACAAATAAAGAGATAAATAAAAT
o 00 GGGACAAAATATTTCCTCTCACATTCTAAGTGGGGTGGGGTTGCCAAGGTGACCT
ST TR eR GGCGTGCAGCCAGGGACGGAGATGGTCACTGAGTGCATATAGTGGGGAAGGGAA
AAGGGGGTAGGAAGGGAGGGCGACACACCGAGGTGGTTTCACGTCGGGTGATCC
AGTCTCGACTGCCTGTGTACAAAAAAA

11.2 —— Ebr00924FRA

— ElaSTR393DB 204 Ebr01448FRA

EcoSTR233DB Ebro0633FRA
Ebro1255FRA

/)

| Nt (3) EbrO0S46FRA  (BFIE S 3)

48.7 —— EbrO0007FRA ‘;s : EzgoTo_Rv&;z%Ga TGTAAAGAGTATTTAATATGTAGCCCCAGGTGGGTCCTGCGCGTGCCCAGCATCAT
GCCTGTGGCTTTTTCCAATGAGGTGGGCACATTCTGCCCGCAGATATGAATCCAA
CAGGACCCCTGCTACGACTCAGACAGGCATAAAACTCTGTAGACACAGTTGTCAG

CACCAGACACACACACACACACACACACACACACACACACAGTCGTCTAGATGTT
CTTTGCCTAGTCTTTTTGAACTTTGGGCCCGAGGCTGTGTTTTTGTGCCCACTGTG
AGTCTGGGTCCGACTGTAACGCCAAGATATGCCTGGAGGGGATGATGTTTTGCGT
GCTGTGTGTGTGTGTGAGTATGTCTAAGTGAGTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTTGT
TACATATAATAG
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(4) Ebr00924FRA (K5I&%4)
CAGTGGTGAGTAAAGCTTTTTAAAAGGTTTGTGTGAATGCGTTTGTCAGTTAATGA
CGGATGGGCCAACACAAAGAAAATATCACATTACACACTCTCGACACGGCAAACA
ATTGGGGGAAGGGTAGGCACACACTCACACAGCAGACACAAACACACATATACAC
ACTTCCCCTAGTTCTTCGATTGCAAATGCCGGCAAATGATACTCTGTCGACCAATC
ACCTTTTCCAATAACGCCAGTGAGCCAATAAAACAGCTTGGTCCCGAAGTTTAAAT
TTGTTTGAACAGACACAACTGTGGGCTACACAGACTTCCCTAACACACACACACA
CACACACACACATATACACACTGTTGTATGAGCCTCCCACAGTGAAGAAAAGGTT
GGAGAGGTGGAGATAGATTTCACCACA

(5) CfuSTR210  (E2FI#H S 5)
CACACCCACACCCACATAGAAAGAAAAGTCAGACAGACACTGATGCTCATGCAGA
CATCAACGGCTGGAAGCGTAAACAAAATATGAATACAAACACAAAGTTAAACACA
CACACACACACACACACTGAGAGACCCTGGCAGCCAGCGATACAAATGACGACAT
AGGATGACATGTTGCTCGC

(6) Ebr01255FRA  (B23IH 5 6)
GTCCAGAGTTGTACAATCCTACTTCAAAGGAGTATAAACCACCATGCAGCTTCTTG
GCGTTTAATAAGCCTTCAAAGTGGTTCATATTTTATCTACTCTGTAACCTGTGGCA
ACACACACACACACACACACACACATACACACCAGTGCAGCCCCTTGTTTTTAGG
AGTGCAAGCTTTATCAGAATGTGTCCTTGTATTATTTTCTGTTTGCCTATAACCTTC
TACACAACATTCAGGGTAACCAAACTATTAAACAATTTATGTTAAAGGACCAGGGT
GTAGGATGTATTGGGAAAAGTGGTATATAACAAACATAACTGTTTTCATTAGTTTAT
AATAACCTGAATTGTTGGTTTTCATTATCTTAGAATGAGCTGTTTATATCTACGTAT
AGGGGGTCGTTTCATATAATCTGCCATTTTGTTCTTAAGTAGTACAGAACGAACAA
ACCAAACACTGGACTCTAGATAGTGTTCTGCAACCTCATCTCTAG
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