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<110> KJIST <120> A Method for Measuring Substrate Specificity of Protease <130> DP10430 <160>
7 <170> Kopatentln 1.6 <210> 1 <211> 24 <212> DNA <213> Artificial Sequence <220> <223

> primer 1 <400> 1 ctcgagatga aagtgaggaa atat 24 <2
10> 2 <211> 24 <212> DNA <213> Artificial Sequence <220> <223> primer 2 <400> 2 ctgcag
tcac gatcgtccgg aaga 24 <210> 3 <211> 24 <212> D

NA <213> Artificial Sequence <220> <223> primer 3 <400> 3 actagtatga caaacgaaac tagc
24 <210> 4 <211> 24 <212> DNA <213> Artificial Sequence
<220> <223> primer 4 <400> 4 gacgtcgata aaatgaaggg aatg
24 <210> 5 <211> 30 <212> DNA <213> Artificial Sequence <220> <223> primer 5 <400>
5 ctcgaggttg ttttcttcca gcctcatgac 30 <210> 6 <211> 28
<212> DNA <213> Artificial Sequence <220> <223> primer 6 <400> 6 gaattctgcc caaactagaa tctc
ctgc 28 <210> 7 <211> 10 <212> PRT <213> Artifici
al Sequence <220> <223> substrate for kex2 <400> 7 Val val Met Tyr Arg Arg Glu Ala Glu Ala 1
5 10



	문서
	서지사항
	요약
	대표도
	명세서
	도면의 간단한 설명
	발명의 상세한 설명
	발명의 목적
	발명이 속하는 기술및 그 분야의 종래기술
	발명이 이루고자 하는 기술적 과제

	발명의 구성 및 작용
	발명의 효과


	청구의 범위
	도면
	도면1
	도면2



