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(54) СОБЫТИЕ DAS-40278-9 AAD-1, РОДСТВЕННЫЕ ЛИНИИ ТРАНСГЕННОЙ КУКУРУЗЫИИХ
СОБЫТИЕ-СПЕЦИФИЧЕСКАЯ ИДЕНТИФИКАЦИЯ

(57) Формула изобретения
1. Растение трансгенной кукурузы, которое является устойчивым к гербицидам 2,4-D

и хизалофопу, где указанное растение содержит геном, включающийпоследовательность
SEQ ID NO: 29.

2. Семя кукурузы для получения растения, являющегося устойчивым к гербицидам
2,4-D и хизалофопу, где указанное семя содержит геном, причем указанный геном
включает SEQ ID NO: 29, такую же, которая присутствует в семени, депонированном
вАмериканской коллекции типовых культур (АТСС) под номером доступа РТА-10244,
где указанная SEQ ID NO: 29 кодирует арилоксиалканоатдиоксигеназу, которая
обеспечивает толерантность к гербицидам 2,4-D и хизалофопу.

3. Трансгенное семя кукурузы для получения растения, являющегося устойчивым к
гербицидам 2,4-D и хизалофопу, где указанное семя содержит геном, включающий
последовательность SEQ ID NO: 29, где указанная SEQ ID NO: 29 кодирует
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арилоксиалканоатдиоксигеназу, которая обеспечивает толерантность к гербицидам
2,4-D и хизалофопу.

4. Трансгенное растение кукурузы, которое является устойчивым к гербицидам 2,4-D
и хизалофопу, полученное в результате выращивания семени по п. 2, где указанное
растение включает нуклеиновую кислоту с последовательностью SEQ ID NO: 29.

5. Часть трансгенного растения по п. 4, которая является устойчивой к гербицидам
2,4-D и хизалофопу, где указанная часть выбрана из группы, состоящей из пыльцы,
семяпочки, цветков, побегов, корней и листьев, и указанная часть включает
последовательность SEQ ID NO: 29.

6. Выделенный полинуклеотид, который характеризуется нуклеотидной
последовательностью, выбираемой из группы, состоящей из SEQ ID NOs: 1-28 и 30-33,
где указанный полинуклеотид представляет собой праймер или зонд для обнаружения
SEQ ID NO: 29 в трансгенном геноме.

7. Способ обнаружения трансгенного события кукурузы, характеризующегося SEQ
ID NO: 29, в образце, содержащем ДНК кукурузы, включающий контактирование
указанного образца с меченым зондом или парой праймеров, чтобы обнаружить SEQ
ID NO: 29, где указанные зонд и праймеры выбирают из группы, состоящей из SEQ ID
NOs: 1-28 и 30-33.

8. Способ по п. 7, который включает контактирование указанного образца с:
a) первым праймером, который связывается с фланкирующей последовательностью,

выбираемой из группы, состоящей из остатков 1-1873 SEQ ID NO: 29, остатков 6690-
8557 SEQ ID NO: 29 и комплементарных им остатков; и

b) вторым праймером, который связывается с последовательностью вставки,
включающей остатки 1874-6689 SEQ ID NO: 29, или комплементарные им остатки;

выполнение полимеразной цепной реакции указанного образца и анализ ампликона,
полученного между указанными праймерами.

9. Способ по п. 8, в котором указанные праймеры выбирают из группы, состоящей
из SEQ ID NOs: 1-28.

10. Способ по п. 7, в котором указанный полинуклеотид представляет собоймеченый
зонд, включающийпоменьшеймере 30нуклеотидов и включающийпоследовательность,
выбираемую из группы, состоящей из остатков 1863-1875 SEQ IDNO: 29, остатков 6679-
6700 SEQ ID NO: 29 и комплементарных им остатков; где указанный способ
дополнительно включает гибридизацию в строгих условиях указанного образца и
указанного полинуклеотида и анализ указанного образца на предмет гибридизации
указанного полинуклеотида с указанной ДНК.

11. Набор для обнаружения ДНК с SEQ ID NO: 29, который включает первый
праймер, выбранный из группы, состоящей из SEQ ID NOs: 5, 7, 12, 14-16, 19-22, 24, 26
и 28, для связывания с остатками 1-1873 или 6690-8557 SEQ IDNO: 29, и второй праймер,
выбранный из группы, состоящей из SEQ ID NOs: 1-4, 6, 8-12, 13, 17, 18, 23, 25 и 27, для
связывания с остатками 1874-6689 SEQ ID NO: 29, для применения в способе по п. 8.

12. Набор для обнаружения ДНК с SEQ ID NO: 29 для осуществления способа по п.
10, содержащий зонд и гибридизационные реагенты, где указанный зонд содержит
последовательность из по меньшей мере 30 нуклеотидов, которая содержит
последовательность, выбранную из группы, состоящей из остатков 1863-1875 SEQ ID
NO: 29, остатков 6679-6700 SEQ ID NO: 29 и комплементарных им остатков.

13.Полинуклеотид, характеризующийся SEQ IDNO: 29, где указанныйполинуклеотид
находится в геноме кукурузы и обеспечивает устойчивость к гербицидам 2,4-D и
хизалофопу.

14. Способ отбора потомства растения кукурузы, содержащего SEQ ID NO: 29,
который включает скрещивание первого растения кукурузы, включающего SEQ ID
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NO: 29, со вторым растением кукурузы с целью получения третьего растения кукурузы,
имеющего геном, и анализ указанного третьего растения кукурузы на наличие SEQ ID
NO: 29 в указанном геноме, с использованием способа по п. 7.

15. Способ обнаружения потомства растения кукурузы, содержащего признак
устойчивости к гербицидам 2,4-D и хизалофопу, который является таким же, как
присутствующийв семени, депонированномвАмериканской коллекции типовыхкультур
(АТСС) под номером доступа РТА-10244, где указанный способ включает скрещивание
первогорастения кукурузы, включающегоSEQ IDNO: 29, со вторымрастениемкукурузы
с целью получения третьего растения кукурузы, имеющего геном, и анализ указанного
третьего растения кукурузы на наличие SEQ ID NO: 29 в указанном геноме, с
использованием способа по п. 7.

(56) (продолжение):
grainwith high-oilmaize by SSRmarkers, EUPHYTICA, 2007, vol. 162, no. 3, pp. 335-344.WO2007053482
A2, 10.05.2007. RU 2187555 C2, 20.08.2002.
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