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(57) Формула изобретения
1. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний путем выявления

онкологическихмаркеров, состоящихизматричнойРНК (мРНК)раково-тестикулярных
генов MAGE и GAGE в образцах тканей человека, включающий забор образца ткани,
выделение из образца ткани РНК, синтез кДНК и амплификацию с последующим
анализом амплифицированных продуктов, отличающийся тем, что дополнительно
детектируют мРНК гены NY-ESO-1, SSX, XAGE1, TRAG3, PAGE1 и MAGEC1.

2. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.1,
отличающийся тем, что осуществляют консервациюобразцов тканей, путем смешивания
образцов тканей с равным объемом консервирующего буфера.

3. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.1,
отличающийся тем, что амплификацию проводят методом множественной обратной
транскрипции - полимеразной цепной реакции с композицией праймеров, специфических
к мРНК генов MAGEA1-6, GAGE1-8, NY-ESO-1, SSX1, 2, 4, XAGE1, TRAG3, PAGE1 и
MAGEC1.

4. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.1,
отличающийся тем, что амплификацию проводят с использованием
нуклеозидтрифосфатов, меченных флуоресцентным красителем, и анализируют
присутствие мРНК генов MAGEA1-6, GAGE1-8, NY-ESO-1, SSX1, 2, 4, XAGE1, TRAG3,
PAGE1 и MAGEC1 методом гибридизации нуклеиновых кислот с использованием
композиции праймеров и зондов.

5. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.1,
отличающийся тем, что используют композициюонкологических маркеров из двадцати
двух РНК генов: мРНК шести генов MAGEA (MAGEA1-6), мРНК восьми генов GAGE
(GAGE1-8), мРНК PAGE1, мРНК трех генов SSX (SSX1, 2 и 4), мРНК NY-ESO-1, мРНК
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XAGE1, мРНК MAGEC1 и мРНК TRAG3.
6. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.3,

отличающийся тем, что используют праймеры, представленные последовательностью
SEQ ID NO:1-29.

7. Способ скрининга и мониторинга онкологических заболеваний по п.5,
отличающийся тем, что используют праймеры, представленные последовательностью
SEQ по п.3ID NO:1-29, и зонды, представленные последовательностью SEQ ID NO:30-
37.

8. Набор для осуществления скрининга и мониторинга онкологических заболеваний,
включающий праймеры, имеющие последовательность SEQ ID NO:1-29.

9. Набор для осуществления скрининга и мониторинга онкологических заболеваний,
включающий праймеры и зонды, имеющие последовательность SEQ ID NO:1-37.
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