
JP 2020-524495 A5 2021.7.26

10

【公報種別】特許法第１７条の２の規定による補正の掲載
【部門区分】第１部門第１区分
【発行日】令和3年7月26日(2021.7.26)

【公表番号】特表2020-524495(P2020-524495A)
【公表日】令和2年8月20日(2020.8.20)
【年通号数】公開・登録公報2020-033
【出願番号】特願2019-567565(P2019-567565)
【国際特許分類】
   Ｃ１２Ｑ   1/686    (2018.01)
   Ｃ１２Ｑ   1/6813   (2018.01)
   Ｃ１２Ｑ   1/6893   (2018.01)
   Ｃ１２Ｎ  15/09     (2006.01)
【ＦＩ】
   Ｃ１２Ｑ    1/686    　　　Ｚ
   Ｃ１２Ｑ    1/6813   　　　Ｚ
   Ｃ１２Ｑ    1/6893   　　　Ｚ
   Ｃ１２Ｎ   15/09     ＺＮＡＺ

【手続補正書】
【提出日】令和3年6月2日(2021.6.2)
【手続補正１】
【補正対象書類名】特許請求の範囲
【補正対象項目名】全文
【補正方法】変更
【補正の内容】
【特許請求の範囲】
【請求項１】
　試料中のバベシア種の核酸を特異的に検出する方法であって、
（１）試料を、バベシア種の標的核酸の標的領域を増幅するための少なくとも２つのオリ
ゴマーと接触させることであって、前記試料が、バベシア種の核酸を含む疑いがあり、前
記少なくとも２つの増幅オリゴマーが、
（ａ）第１の増幅オリゴマーであって、
（ｉ）長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号６６の配列中に
含まれ、かつ配列番号５６または５７を含み、あるいは、
（ｉｉ）長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号９６の配列に
含まれ、かつ配列番号１０１を含み、あるいは、
（ｉｉｉ）長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号９７の配列
中に含まれ、かつ配列番号１０１を含み、あるいは、
（ｉｖ）配列番号８を含むか、またはそれからなり、あるいは、
（ｖ）配列番号８３を含むか、またはそれからなる、
第１の標的ハイブリダイズ配列を含む、第１の増幅オリゴマーと、
（ｂ）第２の増幅オリゴマーであって、長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチド
であり、および
（ｉ）配列番号６８に含まれ、かつ配列番号５２、配列番号５３、配列番号５４、配列番
号５５、または配列番号８５を含むか、あるいは
（ｉｉ）配列番号６７に含まれ、かつ配列番号４５または配列番号５２を含み、あるいは
、
（ｉｉｉ）配列番号７０に含まれ、かつ配列番号４６、配列番号４７、配列番号４８、配
列番号４９、配列番号５０、または配列番号５１を含み、あるいは、
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（ｉｖ）配列番号８４を含むか、またはそれからなる、
第２の標的ハイブリダイズ配列を含む第２の増幅オリゴマーと、を含む、オリゴマーと接
触させることと、
（２）インビトロ核酸増幅反応を実施することであって、前記試料中に存在する任意のバ
ベシア標的核酸が、増幅産物を産生するための鋳型として使用される、増幅反応を実施す
ることと、
（３）前記増幅産物の存在または非存在を検出し、それにより、前記試料中のバベシア種
標的核酸の存在または非存在を示すことと、を含む、方法。
【請求項２】
　前記第１の標的ハイブリダイズ配列が、配列番号２および４および６および８からなる
群から選択される配列を含むか、またはそれからなり、適切には、前記第１の標的ハイブ
リダイズ配列が、配列番号２および４および８からなる群から選択される配列を含むか、
またはそれからなる、ならびに／あるいは、
　前記第２の増幅オリゴマーが、配列番号１３、１６、１７、１８、１９、２０、２１、
２７、２８、２９、３１、３２、３３、３４、３５、３６、８４、および８６からなる群
から選択される配列を含むか、またはそれからなる、ならびに／あるいは、
　前記第２の増幅オリゴマー配列が、配列番号２１または配列番号２７または配列番号３
４または配列番号８４または配列番号８６を含むか、またはそれからなる、請求項１に記
載の方法。
【請求項３】
　前記第１および第２の標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２もしくは６および配列番号１１、
（ｂ）配列番号４もしくは６および配列番号１３、
（ｃ）配列番号４および配列番号１６または配列番号１７、
（ｄ）配列番号４および配列番号１８または配列番号１９、
（ｅ）配列番号４および配列番号２０、
（ｆ）配列番号４もしくは６もしくは８および配列番号２１、
（ｇ）配列番号２もしくは４もしくは８および配列番号２７、
（ｈ）配列番号４および配列番号２８、
（ｉ）配列番号４および配列番号２９、
（ｊ）配列番号４および配列番号３１、
（ｋ）配列番号８および配列番号３２、
（ｌ）配列番号８および配列番号３３、
（ｍ）配列番号８および配列番号３４、
（ｎ）配列番号８および配列番号３５、
（ｏ）配列番号８および配列番号３６、
（ｐ）配列番号８および配列番号８４、
（ｑ）配列番号８および配列番号８６、
（ｒ）配列番号８３および配列番号３２、
（ｓ）配列番号８３および配列番号３３、
（ｔ）配列番号８３および配列番号３４、
（ｕ）配列番号８３および配列番号３５、
（ｖ）配列番号８３および配列番号３６、
（ｗ）配列番号８３および配列番号８４、または
（ｘ）配列番号８３および配列番号８６
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項１または２に記載の方法。
【請求項４】
　前記第１および第２の標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号２７、
（ｂ）配列番号４および配列番号２１、
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（ｃ）配列番号８および配列番号２１、
（ｄ）配列番号８および配列番号３４、
（ｅ）配列番号８および配列番号８４、
（ｆ）配列番号８および配列番号８６、
（ｇ）配列番号８３および配列番号３４、
（ｈ）配列番号８３および配列番号８４、または
（ｉ）配列番号８３および配列番号８６
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項１または２に記載の方法。
【請求項５】
　前記検出工程（３）が、前記インビトロ核酸増幅反応物を、前記増幅産物の存在または
非存在が決定される条件下で、前記増幅産物に特異的にハイブリダイズするように構成さ
れた検出プローブオリゴマーと接触させて、それにより、前記試料中のバベシア種の存在
または非存在を示すことを含み、好ましくは、
　前記検出プローブオリゴマーが、長さが約１４～約４０個のヌクレオチドであり、配列
番号５９、配列番号５９のＲＮＡ同等物、配列番号５９の相補体、配列番号５９の相補体
のＲＮＡ同等物、または配列番号６５、配列番号６５のＲＮＡ同等物、配列番号６５の相
補体、もしくは配列番号６５の相補体のＲＮＡ同等物を含むか、またはそれからなる標的
配列に特異的にハイブリダイズするように構成される標的ハイブリダイズ配列を含む、あ
るいは、
　前記検出プローブの標的ハイブリダイズ配列が、配列番号５９の配列に含まれ、かつ少
なくとも配列番号４２、９２、９４、または９９の配列を含む、あるいは、
　前記検出プローブの標的ハイブリダイズ配列が、配列番号６５の配列に含まれ、かつ少
なくとも配列番号５９、９４、または９９の配列を含む、あるいは、
　前記検出プローブが、配列番号３７、３８、３９、４０、４１、４２、５９、６０、９
１、９２、９３、９４、９８、または９９からなる群から選択される配列からなる、ある
いは、
　前記検出プローブオリゴマーが、長さが１６～２５個の連続したヌクレオチドであり、
配列番号６５、もしくはそのＤＮＡ同等物に特異的にハイブリダイズするか、または配列
番号６５の相補体、もしくはそのＤＮＡ同等物に特異的にハイブリダイズするヌクレオチ
ド配列を含む、あるいは、
　前記検出プローブオリゴマー配列が、配列番号５９、９４、または９９を含むか、また
はそれからなるヌクレオチド配列をさらに含む、ならびに／あるいは、
　前記検出プローブオリゴマーが、配列番号４２、９２、９４、または９９を含むか、ま
たはそれからなるヌクレオチド配列をさらに含む、
請求項１または２に記載の方法。
【請求項６】
　前記第１および第２の増幅オリゴマーの標的ハイブリダイズ配列および前記検出プロー
ブオリゴマーの標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号１１および配列番号３９または配列番号３７、
（ｂ）配列番号２および配列番号２７および配列番号３８または配列番号３９、
（ｃ）配列番号４および配列番号１３および配列番号３９または配列番号３７、
（ｄ）配列番号４および配列番号１６または配列番号１７および配列番号３９、
（ｅ）配列番号４および配列番号１８または配列番号１９および配列番号３９または配列
番号３７、
（ｆ）配列番号４および配列番号２０および配列番号３９または配列番号３７、
（ｇ）配列番号４および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７、
（ｈ）配列番号４および配列番号２７および配列番号３９または配列番号３８、
（ｉ）配列番号４および配列番号２８および配列番号３９、
（ｊ）配列番号４および配列番号２９および配列番号３９または配列番号３７、
（ｋ）配列番号４および配列番号３１および配列番号３９、
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（ｌ）配列番号６および配列番号１１および配列番号３７、
（ｍ）配列番号６および配列番号１３および配列番号３７、
（ｎ）配列番号６および配列番号２１および配列番号３７、
（ｏ）配列番号８および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７または配列
番号４２、
（ｐ）配列番号８および配列番号２７および配列番号３９、
（ｑ）配列番号８および配列番号３２ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｒ）配列番号８および配列番号３３ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｓ）配列番号８および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｔ）配列番号８および配列番号３５ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｕ）配列番号８および配列番号３６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｖ）配列番号８および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｗ）配列番号８および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｘ）配列番号８３および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７または配
列番号４２、
（ｙ）配列番号８３および配列番号２７および配列番号３９、
（ｚ）配列番号８３および配列番号３２ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ａａ）配列番号８３および配列番号３３ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｂ）配列番号８３および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｃ）配列番号８３および配列番号３５ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｄ）配列番号８３および配列番号３６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｅ）配列番号８３および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｆ）配列番号８３および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、あるいは、
（ａｇ）配列番号８または８３、配列番号３４、８４または８６、および配列番号３７、
３８、３９、４０、４１、４２、５９、６０、９１、９２、９３、９４、９８または９９
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項５に記載の方法。
【請求項７】
　前記第１および第２の増幅オリゴマーの標的ハイブリダイズ配列および前記検出プロー
ブオリゴマーの標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号２７および配列番号３８、
（ｂ）配列番号４および配列番号２１および配列番号３９、
（ｃ）配列番号８および配列番号２１ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｄ）配列番号８および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｅ）配列番号８および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
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９３、
（ｆ）配列番号８および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｇ）配列番号８３および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ｈ）配列番号８３および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ｉ）配列番号８３および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、あるいは、
（ｊ）配列番号８または８３、配列番号３４、８４または８６、および配列番号３７、３
８、３９、４０、４１、４２、５９、６０、９１、９２、９３、９４、９８または９９
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項５に記載の方法。
【請求項８】
　試料中のバベシア種の核酸を特異的に検出する方法であって、前記方法が、
（１）試料を、バベシア種の標的核酸の標的領域を増幅するための少なくとも２つのオリ
ゴマーと接触させることであって、前記試料が、バベシア種の核酸を含む疑いがあり、前
記少なくとも２つの増幅オリゴマーのうちの２つが、
（ａ）第１の増幅オリゴマーおよび第２の増幅オリゴマーであって、前記第１の増幅オリ
ゴマーが、
（ｉ）長さが１５～３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号６６の配列中に含ま
れ、かつ配列番号５６または５７を含み、
（ｉｉ）長さが１５～３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号９６の配列に含ま
れ、かつ配列番号１０１を含み、
（ｉｉｉ）長さが１５～３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号９７の配列中に
含まれ、かつ配列番号１０１を含み、あるいは
（ｉｖ）配列番号８を含むか、またはそれからなる、
第１の標的ハイブリダイズ配列を含む、第１の増幅オリゴマーおよび第２の増幅オリゴマ
ー、
（ｂ）第１の増幅オリゴマーおよび第２の増幅オリゴマーであって、第２の増幅オリゴマ
ーが、長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドであり、および
（ｉ）配列番号６８に含まれ、かつ配列番号５２、配列番号５３、配列番号５４、配列番
号５５、または配列番号８５を含み、
（ｉｉ）配列番号６７に含まれ、かつ配列番号４５または配列番号６９を含み、
（ｉｉｉ）配列番号７０に含まれ、かつ配列番号４６、配列番号４７、配列番号４８、配
列番号４９、配列番号５０、または配列番号５１を含み、あるいは
（ｉｖ）配列番号８４を含むか、またはそれからなる、
第２の標的ハイブリダイズ配列を含む、第１の増幅オリゴマーおよび第２の増幅オリゴマ
ー
からなる群から選択される、接触させることと、
（２）インビトロ核酸増幅反応を実施することであって、前記試料中に存在する任意のバ
ベシア標的核酸が、増幅産物を産生するための鋳型として使用され、前記増幅産物が、１
８０～２２０個の連続したヌクレオチドの長さを有し、配列番号６５またはその相補体を
含む、インビトロ増幅を実施することと、
（３）前記増幅産物の存在または非存在を検出し、それにより、前記試料中のバベシア種
標的核酸の存在または非存在を示すことと、を含む、方法。
【請求項９】
　前記第１の標的ハイブリダイズ配列が、配列番号２、および４、および６、および８か
らなる群から選択される配列を含むか、またはそれからなり、適切には、前記第１の標的
ハイブリダイズ配列が、配列番号２、および４、および８からなる群から選択される配列
を含むか、またはそれからなる、ならびに／あるいは、
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　前記第２の増幅オリゴマーが、配列番号１３、１６、１７、１８、１９、２０、２１、
２７、２８、２９、３１、３２、３３、３４、３５、３６、８４、および８６からなる群
から選択される配列を含むか、またはそれからなる、ならびに／あるいは、
　前記第２の増幅オリゴマー配列が、配列番号２１、または配列番号２７、または配列番
号３４、または配列番号８４、または配列番号８６を含むか、またはそれからなる、なら
びに／あるいは、
　前記第１および第２の標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２もしくは６および配列番号１１、
（ｂ）配列番号４もしくは６および配列番号１３、
（ｃ）配列番号４および配列番号１６または配列番号１７、
（ｄ）配列番号４および配列番号１８または配列番号１９、
（ｅ）配列番号４および配列番号２０、
（ｆ）配列番号４もしくは６もしくは８および配列番号２１、
（ｇ）配列番号２もしくは４もしくは８および配列番号２７、
（ｈ）配列番号４および配列番号２８、
（ｉ）配列番号４および配列番号２９、
（ｊ）配列番号４および配列番号３１、
（ｋ）配列番号８および配列番号３２、
（ｌ）配列番号８および配列番号３３、
（ｍ）配列番号８および配列番号３４、
（ｎ）配列番号８および配列番号３５、
（ｏ）配列番号８および配列番号３６、
（ｐ）配列番号８および配列番号８４、
（ｑ）配列番号８および配列番号８６、
（ｒ）配列番号８３および配列番号３４、
（ｓ）配列番号８３および配列番号８４、
（ｔ）配列番号８３および配列番号８６
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項８に記載の方法。
【請求項１０】
　前記第１および第２の標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号２７、
（ｂ）配列番号４および配列番号２１、
（ｃ）配列番号８および配列番号２１、
（ｄ）配列番号８および配列番号３４、
（ｅ）配列番号８および配列番号８４、
（ｆ）配列番号８および配列番号８６、
（ｇ）配列番号８３および配列番号３４、
（ｈ）配列番号８３および配列番号８４、
（ｉ）配列番号８３および配列番号８６
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項８または９に記載の方法。
【請求項１１】
　前記検出工程（３）が、前記インビトロ核酸増幅反応物を、前記増幅産物の存在または
非存在が決定される条件下で、前記増幅産物に特異的にハイブリダイズするように構成さ
れた検出プローブオリゴマーと接触させて、それにより、前記試料中のバベシア種の存在
または非存在を示すことを含み、好ましくは、
　前記検出プローブオリゴマーが、長さが約１４～約４０個のヌクレオチドであり、配列
番号５９、配列番号５９のＲＮＡ同等物、配列番号５９の相補体、配列番号５９の相補体
のＲＮＡ同等物、配列番号６５、配列番号６５のＤＮＡ同等物、配列番号６５の相補体、
もしくは配列番号６５の相補体のＤＮＡ同等物を含むか、またはそれからなる標的配列に
特異的にハイブリダイズするように構成される標的ハイブリダイズ配列を含む、あるいは
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、
　前記検出プローブの標的ハイブリダイズ配列が、配列番号５９の配列に含まれ、かつ少
なくとも配列番号４２、９２、９４、または９９の配列を含む、あるいは、
　前記検出プローブの標的ハイブリダイズ配列が、配列番号６５の配列に含まれ、かつ少
なくとも配列番号５９、６０、９４、または９９の配列を含む、あるいは、
　前記検出プローブの標的ハイブリダイズ配列が、配列番号３７、３８、３９、４０、４
１、４２、５９、６０、９１、９２、９３、９４、９８、および９９からなる群から選択
される配列からなる、あるいは、
　前記検出プローブオリゴマーが、長さが１６～２５個の連続したヌクレオチドであり、
配列番号６５、もしくはそのＤＮＡ同等物に特異的にハイブリダイズするか、または配列
番号６５の相補体、もしくはそのＤＮＡ同等物に特異的にハイブリダイズするヌクレオチ
ド配列を含む、好ましくは、
　前記検出プローブオリゴマー配列が、配列番号５９、６０、９４、または９９を含むヌ
クレオチド配列をさらに含む、
請求項８～１０のいずれか一項に記載の方法。
【請求項１２】
　前記第１および第２の増幅オリゴマーの標的ハイブリダイズ配列および前記検出プロー
ブオリゴマーの標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号１１および配列番号３９または配列番号３７、
（ｂ）配列番号２および配列番号２７および配列番号３８または配列番号３９、
（ｃ）配列番号４および配列番号１３および配列番号３９または配列番号３７、
（ｄ）配列番号４および配列番号１６または配列番号１７および配列番号３９、
（ｅ）配列番号４および配列番号１８または配列番号１９および配列番号３９または配列
番号３７、
（ｆ）配列番号４および配列番号２０および配列番号３９または配列番号３７、
（ｇ）配列番号４および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７、
（ｈ）配列番号４および配列番号２７および配列番号３９または配列番号３８、
（ｉ）配列番号４および配列番号２８および配列番号３９、
（ｊ）配列番号４および配列番号２９および配列番号３９または配列番号３７、
（ｋ）配列番号４および配列番号３１および配列番号３９、
（ｌ）配列番号６および配列番号１１および配列番号３７、
（ｍ）配列番号６および配列番号１３および配列番号３７、
（ｎ）配列番号６および配列番号２１および配列番号３７、
（ｏ）配列番号８および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７または配列
番号４２、
（ｐ）配列番号８および配列番号２７および配列番号３９、
（ｑ）配列番号８および配列番号３２ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｒ）配列番号８および配列番号３３ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｓ）配列番号８および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｔ）配列番号８および配列番号３５ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｕ）配列番号８および配列番号３６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｖ）配列番号８および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｗ）配列番号８および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
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（ｘ）配列番号８３および配列番号２１および配列番号３９または配列番号３７または配
列番号４２、
（ｙ）配列番号８３および配列番号２７および配列番号３９、
（ｚ）配列番号８３および配列番号３２ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ａａ）配列番号８３および配列番号３３ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｂ）配列番号８３および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｃ）配列番号８３および配列番号３５ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｄ）配列番号８３および配列番号３６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｅ）配列番号８３および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、
（ａｆ）配列番号８３および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、ま
たは９３、あるいは、
（ａｇ）配列番号８または８３、配列番号３４、８４または８６、および配列番号３７、
３８、３９、４０、４１、４２、５９、６０、９１、９２、９３、９４、９８または９９
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、あるいは、
　前記第１および第２の増幅オリゴマーの標的ハイブリダイズ配列および前記検出プロー
ブオリゴマーの標的ハイブリダイズ配列が、それぞれ、
（ａ）配列番号２および配列番号２７および配列番号３８、
（ｂ）配列番号４および配列番号２１および配列番号３９、
（ｃ）配列番号８および配列番号２１ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｄ）配列番号８および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｅ）配列番号８および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｆ）配列番号８および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、または
９３、
（ｇ）配列番号８３および配列番号３４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ｈ）配列番号８３および配列番号８４ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、
（ｉ）配列番号８３および配列番号８６ならびに配列番号３７、４２、９１、９２、また
は９３、あるいは、
（ｊ）配列番号８または８３、配列番号３４、８４または８６、および配列番号３７、３
８、３９、４０、４１、４２、５９、６０、９１、９２、９３、９４、９８または９９
のヌクレオチド配列を含むか、またはそれからなる、請求項１１に記載の方法。
【請求項１３】
　試料中のバベシアの存在または非存在を決定するための少なくとも２つのオリゴマーの
組み合わせであって、前記オリゴマーの組み合わせが、バベシア標的核酸の標的領域を増
幅するための第１および第２の増幅オリゴマーを含み、
（ａ）前記第１の増幅オリゴマーが、（ｉ）長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオ
チドであり、配列番号６６の配列に含まれ、かつ配列番号５６または５７を含むか、ある
いは（ｉｉ）長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドであり、配列番号９６の配
列に含まれ、かつ配列番号１０１を含むか、あるいは（ｉｉｉ）長さが約１５～約３３個
の連続したヌクレオチドであり、配列番号９７の配列に含まれ、かつ配列番号１０１を含
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み、（ｉｖ）配列番号８を含むかまたはそれからなり、（ｖ）配列番号８３を含むか、ま
たはそれからなる、第１の標的ハイブリダイズ配列を含み、
（ｂ）前記第２の増幅オリゴマーが、長さが約１５～約３３個の連続したヌクレオチドで
あり、および
（ｉ）配列番号６８に含まれ、かつ配列番号５２、配列番号５３、配列番号５４、配列番
号５５、または配列番号８５を含むか、あるいは
（ｉｉ）配列番号６７に含まれ、かつ配列番号４５または配列番号５２を含み、
（ｉｉｉ）配列番号７０に含まれ、かつ配列番号４６、配列番号４７、配列番号４８、配
列番号４９、配列番号５０、または配列番号５１を含み、あるいは
（ｉｖ）配列番号８４を含むか、またはそれからなる、第２の標的ハイブリダイズ配列を
含む、組み合わせ。
【請求項１４】
　検出プローブオリゴマーであって、長さが約１４～約４０個のヌクレオチドであり、配
列番号５９、配列番号５９のＲＮＡ同等物、配列番号５９の相補体、配列番号５９の相補
体のＲＮＡ同等物、配列番号６５、配列番号６５のＤＮＡ同等物、配列番号６５の相補体
、もしくは配列番号６５の相補体のＤＮＡ同等物に含まれる標的配列に特異的にハイブリ
ダイズするように構成される標的ハイブリダイズ配列を含む、検出プローブオリゴマー。
【請求項１５】
　試料からバベシア種の核酸を特異的に単離するための捕捉プローブオリゴマーであって
、前記捕捉プローブオリゴマーが、固定プローブに結合する配列または部分に共有結合し
た標的ハイブリダイズ配列を含み、前記標的ハイブリダイズ配列が、配列番号７８の配列
に含まれる約１５～約３０個の連続したヌクレオチドである、捕捉プローブオリゴマー。
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