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Asiamies - Ombud: Berggren Oy Ab

Keksinndn nimitys — Uppfinningens bendmning

Menctelm3 erikseen ekspressoituvien mRNA:iden identifioimiseksi samanaikaisesti sekd

suhteellisten pitoisuuksien mittaa@iseksi
Férfarande for samtidig identifiering av sep
relativa koncentrationer

Tiivistelmd - Sammandrag

Keksinnén Kohteena on entistd parempi
menetelmd mRNA:iden samanaikaiseksi sek-
venssispesifiseksi identifioimiseksi mRNA-
populaatiosta, Jjolla saadaan visualisoitua
ldhes kaikki kudoksen ekspressoimat mRNA-
molekyylit geelilld erillisend vyohykkeena,
jonka intensiteetti vastaa karkeasti ottaen
mRNA-pitoisuutta. Tavallisesti menetelmés-
sd muodostetaan cDNA:ta kayttadm&llad ankku-
rialukkeita 3/-pdftepisteen fiksoimiseksi,
saadaan kloonattuja CDNA:sta

sisdltd4 bakteriofagi-

insertteja
vektorissa, Jjoka
spesifisen promoottorin mydhempdd RNA-
syntetointia varten, muodostetaan kloona-
tuista inserteistd linearisoituja fragment-
teija, CRNA:ita,
toidaan cDNA cRNA:sta kdyttdmdlld alukeset-
tid, Jja suoritetaan PCR kdyttdmallad 3°-
aluketta, johdettu

vektorista, ja 5'~alukkeiden settid johdet-

valmistetaan transkrip~

jonka sekvenssi on

tuna cDNA:n transkriptointiin cRNA:sta
kdytetyista alukkeista. Menetelmalla
saadaan identifioitua mRNA~ekspression

muutoksia, Jotka 1liittyvat 1&dkeaineiden
antoon tai fysiologisiin tai patologisiin

tiloihin.

arat expresserande mRNA samt witning av

Uppfinningen avser ett férbattrat férfaran-
de for samtidig sekvensspecifik identifika-
tion av mRNA fran en mRNA-population mned
vilket det &r m6jligt att visualisera s3
gott som alla av vidvnaden expresserade
mRNA-molekyler som separata sektorer pa en
gel vars intensitet motsvarar i stora drag
mRNA-haltet. I férfarandet formas CDNA
vanligtvis genom att man anvdnder ankar-
primer for fixering av en 3’~andpunkt, man
far klonade inserter av cDNA i en vektor
som innehdller en  bakteriofagspecifik
promotor fOr senare RNA-syntetisering, man
framstdller cRNA, transkriberar CDNA fran
CRNA genom att anvinda ett primerset, och
genomfdér PCR genom att anvidnda en 37-primer
vars sekvens har hidrletts av vektoren samt
ett set av S’-primer hirlett fran primer
tillédmpade for transkription av cDNA fran
CRNA. Med forfarandet det ar mnéjligt att
identifiera fdérdndringar i mRNA~expression
som givande av lidkemed eller fysiologiska

eller patologiska tillstand medfor.
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