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OZET
ANOPHELES GAMBIASE’DAN ALINAN PEPTIT DIiZILERI VE
BILESIMLERI

Bir veya daha fazla polipeptit igeren bir polipeptit bilesimi saglanir, bu
polipeptitler bir omurgalida immiinojeniktir bdylece bunlar omurgalinin bar
artropod tiikiiriik proteini fraksiyonundan en az bir epitopu tamyabilen immiin
sistemi hiicrelerini iiretmesine neden olur, burada bir artropod tikiirtik proteini
fraksiyonu 40kDA veya daha az olan bir kiitleye sahiptir ve burada polipeptitler
bagimsiz olarak sunlardan segilmistir: SEQ ID 1-44’e ait polipeptit dizileri veya
bu dizilerden gelen alt diziler, alt diziler 7 veya daha fazla amino aside sahiptir;
veya yukaridaki dizilerden bir veya daha fazlasi ile %85 veya daha fazla
homolojiye sahip ve asagidaki veri tabanlarinin bir veya fazlasinda bulunan
polipeptit dizilerinden: GenBank, Protein Veri Bankasi (PDB), SwissProt, Protein
Bilgi Kaynagt (PIR), Protein Aragtirma Vakfi (PRF) veya bunlarm CDS

translasyonlari.
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l.

ISTEMLER

20 ile 55 arasinda amino asitten olusan bir polipeptittir, bu polipeptit SEQ
ID NO: 35°1 igerir, SEQ ID NO: 35 ile en az %90 homolojiye sahip bir
polipeptittir veya SEQ ID NO: 35’nin bir alt dizi, alt diziler 20 amino
aside veya daha fazlasina sahiptir, burada polipeptit bitiin bir artropod
tikiriik protein degildir, burada polipeptit bir omurgalhida immiinojeniktir
ve burada omurgal, bir artropod tikiiriik protein fraksiyonundan en az bir

epitopu tantyabilen immiin sistemi hiicrelerini iiretir,

2. Istem 1’e gdre polipeptittir, burada polipeptit SEQ ID NO: 120 veya SEQ

3.

ID NO: 120 ile en az %90 homolojiye sahip bir polipeptit dizisi icerir.

[stem 1 veya istem 2’ye gore bir veya daha fazla polipeptidi iceren bir

polipeptit bilesimidir.

4. Istem 3’e gore polipeptit bilesimidir, bu bilesim ayrica 20 ila 55 arasinda

5.

amino aside sahip ve SEQ ID NO: 1-34 veya 36-44’1 igeren bir polipeptit,
SEQ ID NO: 1-34 veya 36-44 ile %90 homolojiye sahip bir polipeptit
dizisi veya SEQ ID NO: 1-34 veya 36-44’¢ ait bir alt diziden bagimsiz
olarak secilen bir veya daha fazla polipeptidi igerir, alt diziler 20 veya
daha fazla amino aside sahiptir,

burada bir veva daha fazla ilave polipeptit, bir artropodla tasinan
hastaliktan sorumlu bir veya daha fazla patojen veya patojen susuna karst

omurgalilarda bir immiin yanit1 ortaya ¢ikabilir.

Istem 3 veya 4’e gbre polipeptit bilesimidir, bu bilesim SEQ ID NO: 20,
SEQ ID NO: 28, SEQ ID NO: 30, SEQ ID NO: 31, veya SEQ ID NO:
32’ye ait bir polipeptit, SEQ ID NO: 20, SEQ ID NO: 28, SEQ ID NO: 30,
SEQ ID NO: 31 veya SEQ ID NO: 32 ile %90 homolojiye sahip bir
polipeptide sahip bir polipeptit veya SEQ [D NO: 20, SEQ ID NO: 28,
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SEQ ID NO: 30, SEQ ID NO: 31 veya SEQ ID NO: 32’ye ait bir alt diziye
sahip bir polipeptit igerir, alt diziler 20 veya daha fazla amino aside

sahiptir.

. Istem 3 veya 4’e gore polipeptit bilesimidir, bu bilesim SEQ ID NO: 91,

SEQ ID NO: 105, SEQ ID NO: 113, SEQ ID NO: 115 veya SEQ ID NO:
116, SEQ ID NO: 117 veya SEQ ID NO: 120°ye ait bir polipeptit veya
SEQ ID NO: 91, SEQ ID NO: 105, SEQ ID NO: 113, SEQ ID NO: 115
veya SEQ ID NO: 116, SEQ ID NO: 117 veya SEQ ID NO: 120 ile %90
homolojiye sahip bir polipeptide sahip bir polipeptit igerir.

. Istem 3 veya 4’e gore polipeptit bilesimidir, bu bilesim SEQ ID NO: 91,

SEQ ID NO: 115, SEQ ID NO: 116 veya SEQ ID NO: 120’ye ait bir
polipeptit veya SEQ ID NO: 91, SEQ ID NO: 115, SEQ ID NO: 116 veya
SEQ ID NO: 120 ile %90 homolojiye sahip bir polipeptit igerir.

. Istemler 3-7°den herhangi birine gdre polipeptit bilesimidir, bu bilesim 2

ila 10 polipeptit veya daha ¢ok tercihen 2-6 polipeptit igerir

veya burada bir veya daha fazla polipeptit, sitotoksik T lenfosit (CTL)
epitoplandir,

veya burada bir veya daha fazla polipeptit T helper lenfosit (Th)
epitoplarmi igerir veya bir veya daha fazla polipeptit B lenfosit
epitoplardir,

veya burada bir veya daha fazla polipeptit, bir¢ok artropod tiikiiriik
proteine karst immiinojeniktir.

veya burada bilesim, 2, 3, 4, 5, 6 veya daha fazla epitop 1gerir,

veya burada artropod tiikiiriik protein fraksiyonu, tercihen Anopheles
gambiae’den olmak tlzere herhangi bir sivrisinek tirtinden alinan bir
sivrisingk tlikiiriik proteini fraksiyonudur,

veya burada bilesim ayrica bir artropod tiikiiriik proteininden bir veya daha

fazla ilave dizi igerir,
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10.

11

12.

13.

14.

veya burada alt dizi, 8, 9, 10, veya 11 amino asit veya daha fazlasini igerir,
veya burada bilesim, tim meveut SEQ ID NO: 1-6’ya ait dizilere sahip
polipeptitleri icerir ve/veya burada bilesim, mevcut tim SEQ ID NO: 20,
28, 30-32 veya 35’¢ ait dizilere sahip polipeptitleri igerir.

Istem 1 veya Istem 2’ye gore bir polipeptit veya Istemler 3-8°den herhangi

birine gdre bir polipeptit bilesimidir, tipta kullanima yoneliktir.

Istemler 3-9°dan herhangi birine gdre bir polipeptit bilesiminin
iiretilmesine yonelik bir yéntemdir, bu yéntem Istem 1 veya Istem 2’ye
gbre bir veya daha fazla polipeptidin bir tasiyici, bir eksipiyan, bir
adjuvan, bir tampon veya bir stabilizér gibi bir veya daha fazla ilave

bilesen ile kanistirilmasi veya kombine edilmesini igerir.

Istem 1 veya Istem 2’ye gére bir polipeptidin kodlama dizisini igeren bir

veya daha fazla niikleik asidi igeren bir niikleik asit yapisidir.

Istem 1 veya Istem 2’ye gore bir polipeptidi veya Istemler 3-9’dan
herhangi birine gdre bir polipeptit bilesimini ve uygun bir eksipiyan
ve/veya adjuvani igeren bir artropodla taginan hastaliga karsi bir ilag veya

as1 bilesimidir.

Istem 12’ye gére bir ila¢ veya ast bilesiminin iiretilmesine yonelik bir
yontemdir, bu ydntem Istem 1 veya Istem 2’ye gore bir polipeptit ve/veya
istemler 3-9°dan herhangi birine gore bir polipeptit bilesimi ve/veya Istem
11°¢ gore bir niikleik asidin uygun bir eksipiyan ve/veya adjuvan ile

birlestirilmesi, kombine edilmesi veya kanstirllmasim igerir.

Istem 1 veya Istem 2’ye gore bir polipeptit, Istemler 3-9°dan herhangi
birine gdre bir polipeptit bilesimi, Istem 11°e gore bir niikleik asit yapist

veya Istem 12’ye gore bir ilag veya ast bilesimidir, bir artropodla tasinan
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hastaligin tedavisi veya onlenmesine yoneliktir; tercihen burada artropodla
tasinan hastalik, bir omurgalidaki bir hastaliktir, tercihen burada omurgal
bir memeli, bir kus, bir sliriingen ve bir baliktan ve tercihen bir insandan,
bir evcil hayvandan veya bir ¢iftlik hayvanindan, bir biiylikbas hayvandan

veya bir kiimes hayvamndan seg¢ilir.

Istem 1 veya Istem 2’ye gére bir polipeptit, Istemler 3-9°dan herhangi
birine gére bir polipeptit bilesimi, Istem 11°e gdre bir niikleik asit yapist,
[stem 12°ye gbre bir ilag veya asi bilesimi veya Istem 14’¢ gdre bir
artropodla taginan hastaligin tedavisi veya Onlenmesinde kullanima
yonelik bir polipeptit, bilesim, niikleik asit yapisi, ilag veya as1 bilesimidir,
burada artropod bir hematofagéz artropodtur, veya

burada artropod sivrisinekler, keneler, tatarciklar, kurtlar ve pirelerden
secilen bir hematofagéz artropodtur, veya

burada artropod Anopheles sp., Aedes sp., Culex sp., Mansonia sp.,
Chrysops sp., Simulium sp., Triatoma sp., Rhodnius sp., Panstrongylus sp.,
Glossina sp., Tabanus sp., Phlebotomus sp., Lutzomyia sp., Pediculus sp,
Ornithodoros sp., Ixodes sp., Pediculus sp., Pulex sp., Hemagogous

spegazzani., Ochlerotatus sp. veya Coquillettidia sp.” dir.

I[stem 1 veya Istem 2’ye gére bir polipeptit, Istemler 3-9°dan herhangi
birine gore bir polipeptit bilesimi, Istem 11°¢ gdre bir niikleik asit yapist,
Istem 12’ye gbre bir ilag veya asi bilesimi veya Istem 14’e gdre bir
artropodla tasinan hastaligin tedavisi veya Onlenmesinde kullanima
yonelik bir polipeptit, bilesim, niikleik asit yapisi, ilag veya as1 bilesimidir,
burada artropodla tasinan hastalik, sitma, filaryaz, tripanozomiyaz,
laysmanyaz, onkoserkiyazis, dang, laym hastalig, tularemi, depresen ates,
tifiis, veba, sarthumma, rift vadisi atesi, ve ensefalit, drmedin St. Louis
ensefalit, bati Nil atesi, La Crosse ensefalit ve dogu at ensefalitinden

sec¢ilen bir hastaliktir,
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SEKIL 1

Anopheles gambiae Tiikiirik
Bezlerinin IEF Jeli
(Comassie Mavisi Lekesi)
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SEKIL 2

Anopheles gambiae Tiikiirlik Bezlerinin IEF jeline ait SDS-PAGE (giimiis leke)
Kirmuz dikdértgen, hedef alaninan proteinlerin lokasvonunu gdsterir (<30 kDa)
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SEKIL 3
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SEKIL. 4

Besleme sonras: giinlerde sivrisinek sag kalim %o'si
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SEKIL 7
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SEKIL 9
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